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II-1 Introduction

While the “web alignment” this year has grown to 2929 full-
length genomes, the compendium alignment herein has strict
page limitations. Sequences for each subtype were selected to
maximize geographic and phylogenetic diversity, with up to 10
sequences chosen for each pure subtype, CRF01, and CRF02.
When possible, recent sequences were prioritized over older se-
quences. For all other CRFs, only the reference sequence was
included. Representatives were included from groups N, O, and
P, and also from the HIV-1-related primate lentiviruses CPZ and
GOR. No unique recombinants were included.

The HXB2 sequence (accession K03455) is the master se-
quence in this alignment. This is also the genome coordinate
standard used throughout the HIV Database. The alignment was
generated by MAFFT v7.293 (E-INS-i with gap open penalty
2.0) accessed at http://mafft.cbrc.jp/alignment/
server/. The alignment was subsequently codon-aligned us-
ing GeneCutter, followed by a few manual edits to fix obvious
misalignments. The alignment presented cannot be considered
an “optimal alignment” to any single criterion; it is a compro-
mise between optimal alignment, readability, and codon align-
ment. In the downloadable version of this alignment, gaps have
been introduced in multiples of 3 bases to maintain open read-
ing frames when the alignment is translated.

Also part of this nucleotide alignment is a translation to pro-
tein sequence based on the HXB2 sequence; the HIV genome
has many overlapping coding regions, and all are shown. For
more complete annotation of functional domains, see the pro-
tein sequence alignments in Chapter V.
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II-2 Annotated features

Features of HIV-1 annotated in the alignment that follows.

Feature Location Page

5’ LTR U3 start 1 18
TCF-1 alpha 315-329 20
NF-κ-B-II 350-359 22
NF-κ-B-I 364-373 22
Sp1-III 375-386 22
Sp1-II 388-397 22
Sp1-I 398-408 22
TATA Box 427-431 22
TAR element start 453 24
5’ LTR U3 end 455 24
+1 mRNA start site 456 24
5’ LTR R repeat begin 456 24
TAR element end 513 24
Poly-A signal 527-532 24
5’ LTR R repeat end 551 24
5’ LTR U5 start 552 24
Extensive secondary structure 568-605 24
5’ LTR U5 end 633 26
Lys tRNA primer binding site 634-653 26
Packaging loops begin 681 26
Packaging loops end 789 28
Gag and Gag-Pol start 790 28
Gag p17 Matrix end 1185 36
Gag p24 Capsid start 1186 36
Gag p24 Capsid end 1881 44
Gag p2 start 1882 44
Gag p2 end 1920 44
Gag-Pol fusion TF protein start 1921 44
Gag p7 nucleocapsid start 1921 44
Gag p7 nucleocapsid end 2085 46
Gag-Pol -1 ribosomal slip site 2085 46
Pol start 2085 46
Gag p1 start 2086 46
Gag p1 end 2133 48
Gag p6 start 2134 48
Gag-Pol TF end 2252 50
Pol protease start 2253 50
Gag p6 end 2292 52
Gag end 2292 52
Pol Protease end 2549 54
Pol p66 and p51 RT start 2550 54
p51 end and p66 RT continue 3869 70
Pol p15 RNAse H start 3870 70
Pol p66 RT, Pol p15 Rnase H end 4229 74
Pol p31 Integrase start 4230 74
Vif start 5041 84
Pol, Gag-Pol, and p31 integrase end 5096 84
Vpr start 5559 90
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Feature Location Page

Vif end 5619 90
frameshift insert in HXB2 5772 92
Vpr premature end (HXB2 only) 5795 92
Tat exon 1 start 5831 94
Vpr end 5850 94
Rev exon 1 start 5970 96
Tat Rev exon 1 end 6045 96
intron start 6046 96
Vpu start (ACG in HXB2) 6062 98
Vpu transmembrane domain start 6062 98
Vpu transmembrane domain end 6143 98
Env start 6225 100
Vpu end 6310 100
Env signal peptide end 6314 102
Env gp120 start 6315 102
V1 loop start 6615 104
V1 loop end 6692 106
V2 loop start 6696 106
V2 loop end 6812 110
V3 loop start 7110 114
V3 loop end 7217 114
V4 loop start 7377 118
V4 loop end 7478 120
V5 start 7602 122
V5 end 7634 122
Rev Responsive Element (RRE) region 7710 124
Env gp120 end 7757 124
Env gp41 start 7758 124
RRE end 8061 128
Env gp41 transmembrane domain 8277-8336 132
Tat Rev intron end 8378 132
Tat Rev exon 2 start 8379 132
Tat premature stop in HXB2 8424 132
Tat end 8469 134
Rev end (TAA) in some lineages 8605 136
Rev end 8653 136
Env gp41, gp160 end 8795 138
Nef start 8797 138
3’ LTR U3 start 9086 142
Nef premature end in HXB2 9168 144
TCF-1 alpha binding 9400-9414 146
Nef end 9417 148
NF-κ-B-II 9435-9444 148
NF-κ-B-I 9449-9458 150
Sp1-III 9462-9471 150
Sp1-II 9473-9482 150
Sp1-I 9483-9493 150
TATA box 9512-9516 150
TAR element start 9538 150
3’ LTR U3 end 9540 150
3’ LTR repeat start 9541 150
TAR element end 9599 152
Poly-A signal 9612-9617 152
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Feature Location Page

3’ LTR R repeat end 9636 152
3’ LTR U5 start 9637 152
3’ LTR U5 end 9719 152
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II-3 Sequences

Sequences included in the HIV-1/SIVcpz complete genome alignment.

Name Accession Country Author Reference

B.FR.83.HXB2 K03455 France Wong-Staal, F. Nature 313(6000):277-284 (1985)
A1.CD.97.97CD_KCC2 AM000053 D.R.C. Vidal, N. ARHR 22(2):182-187 (2006)
A1.CM.08.886_24 KP718928 Cameroon Luk, K.-C. PLoS One 10(11); e0141723

(2015)
A1.CY.08.CY236 JF683783 Cyprus Kousiappa, I. ARHR 27(11); 1183-99 (2011)
A1.IN.09.NARI_FLS_IVC19_1 KT152839 India Pandey, S.S. ARHR 32(5); 489-502 (2016)
A1.KE.11.DEMA111KE002 KF716474 Kenya Sanchez, A.M. J Immunol Methods 2014

Jul;409:117-30 doi:
101016/jjim201401004 Epub 2014
Jan 19

A1.RU.11.11RU6950 JX500694 Russia Baryshev, P.B. ARHR 30(6); 592-7 (2014)
A1.RW.11.DEMA111RW002 KF716472 Rwanda Sanchez, A.M. J Immunol Methods 2014

Jul;409:117-30 doi:
101016/jjim201401004 Epub 2014
Jan 19

A1.SN.01.DDI579 AY521629 Senegal Meloni, S.T. J Virol 78(22):12438-12445 (2004)
A1.UG.11.DEMA110UG009 KF716486 Uganda Sanchez, A.M. J Immunol Methods 2014

Jul;409:117-30 doi:
101016/jjim201401004 Epub 2014
Jan 19

A1.ZA.04.503_15344_T10_A1 KT183312 S. Africa Hertz, T. Unpublished
A2.CD.97.97CDKTB48 AF286238 D.R.C. Gao, F. ARHR 17(8):675-688 (2001)
A2.CM.01.01CM_1445MV GU201516 Cameroon Carr, J.K. Retrovirology 2010 Apr 28;7:39

doi: 101186/1742-4690-7-39
A2.CY.94.94CY017_41 AF286237 Cyprus Gao, F. ARHR 17(8):675-688 (2001)
B.BR.10.10BR_RJ032 KJ849801 Brazil Pessoa, R. Transfusion 55(5); 980-90 (2015)
B.CA.07.502_1191_03 JF320424 Canada Rolland, M. Nat Med 17(3); 366-71 (2011)
B.CH.08.M2_0803101_NFLG8 KC797225 Switzerland Castro, E. AIDS 28(12); 1840-4 (2014)
B.CN.12.DEMB12CN006 KP109511 China Hora, B. Unpublished
B.CU.14.14CU005 KR914676 Cuba Blanco, M. Unpublished
B.ES.14.ARP1195 KT276255 Spain Cuevas, M.T. Unpublished
B.FR.11.DEMB11FR001 KF716496 France Sanchez, A.M. J Immunol Methods 2014

Jul;409:117-30 doi:
101016/jjim201401004 Epub 2014
Jan 19

B.HT.05.05HT_129389 EU839602 Haiti Nadai, Y. PLoS ONE 4(3):E4814 (2009)
B.JP.12.DEMB12JP001 KF716498 Japan Sanchez, A.M. J Immunol Methods 2014

Jul;409:117-30 doi:
101016/jjim201401004 Epub 2014
Jan 19

B.KR.07.HP_18_07JHS10_3909 KJ140263 S. Korea Kim, B.-R. Haemophilia 21(1); e1-11 (2015)
B.RU.11.11RU21n JX500708 Russia Baryshev, P.B. Unpublished
B.SE.12.SE600057 KP411828 Sweden Grossmann, S. J Int AIDS Soc 2015 Jun

25;18:20035 doi:
107448/IAS18120035 eCollection
2015

B.TH.10.DEMB10TH002 KP109514 Thailand Hora, B. Unpublished
B.US.13.RV_1 KT284371 United States Rassler, S. Unpublished
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http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=K03455
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AM000053
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=KP718928
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=JF683783
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=KT152839
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=KF716474
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=JX500694
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=KF716472
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AY521629
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=KF716486
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=KT183312
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AF286238
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=GU201516
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AF286237
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=KJ849801
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=JF320424
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=KC797225
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=KP109511
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=KR914676
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=KT276255
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=KF716496
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=EU839602
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=KF716498
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=KJ140263
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=JX500708
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=KP411828
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=KP109514
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=KT284371
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Name Accession Country Author Reference

B.ZA.09.DEMB09ZA022 KP109515 S. Africa Hora, B. Unpublished
C.BR.07.DEMC07BR003 JX140663 Brazil Sanchez, A.M. J Immunol Methods 2014

Jul;409:117-30 doi:
101016/jjim201401004 Epub 2014
Jan 19

C.BW.00.00BW5031_1 AF443115 Botswana Novitsky, V. J Virol 76(11):5435-5451 (2002)
C.CN.10.YNFL19 KC870038 China Wei, H. Unpublished
C.CY.09.CY260 JF683803 Cyprus Kousiappa, I. ARHR 27(11); 1183-99 (2011)
C.ES.14.ARP1198 KT276258 Spain Cuevas, M.T. Unpublished
C.ET.02.02ET_288 AY713417 Ethiopia Brown, B.K. J Virol 79(10):6089-6101 (2005)
C.IN.09.T125_2139 KC156210 India Parrish, N.F. PNAS USA 110(17); 6626-33

(2013)
C.KE.05.05KE369195V4 KT022371 Kenya Billings, E. PLoS ONE 10(8):E0135124 (2015)
C.MW.09.703010256_CH256.w96 KC156214 Malawi Parrish, N.F. PNAS USA 110(17); 6626-33

(2013)
C.SE.13.SE600311 KP411835 Sweden Grossmann, S. J Int AIDS Soc 2015 Jun

25;18:20035 doi:
107448/IAS18120035 eCollection
2015

C.TZ.08.707010457_CH457.w8 KC156220 Tanzania Parrish, N.F. PNAS USA 110(17); 6626-33
(2013)

C.US.11.17TB4_4G8 KF526226 United States Ho, Y.-C. Cell 155(3); 540-51 (2013)
C.YE.02.02YE511 AY795906 Yemen Saad, M.D. ARHR 21(7):644-648 (2005)
C.ZA.12.DEMC12ZA096 KP109517 S. Africa Hora, B. Unpublished
C.ZM.11.DEMC11ZM006 KF716467 Zambia Sanchez, A.M. J Immunol Methods 2014

Jul;409:117-30 doi:
101016/jjim201401004 Epub 2014
Jan 19

D.CM.10.DEMD10CM009 JX140670 Cameroon Sanchez, A.M. J Immunol Methods 2014
Jul;409:117-30 doi:
101016/jjim201401004 Epub 2014
Jan 19

D.CY.06.CY163 FJ388945 Cyprus Kousiappa, I. ARHR 25(8); 727-40 (2009)
D.KE.11.DEMD11KE003 KF716476 Kenya Sanchez, A.M. J Immunol Methods 2014

Jul;409:117-30 doi:
101016/jjim201401004 Epub 2014
Jan 19

D.KR.04.04KBH8 DQ054367 S. Korea Cho, Y.-K. ARHR 29(4); 738-43 (2013)
D.SN.90.SE365 AB485648 Senegal Takekawa, N. Unpublished
D.TZ.01.A280 AY253311 Tanzania Arroyo, M.A. ARHR 20(8):895-901 (2004)
D.UG.10.DEMD10UG004 KF716479 Uganda Sanchez, A.M. J Immunol Methods 2014

Jul;409:117-30 doi:
101016/jjim201401004 Epub 2014
Jan 19

D.UG.11.DEMD11UG003 KF716480 Uganda Sanchez, A.M. J Immunol Methods 2014
Jul;409:117-30 doi:
101016/jjim201401004 Epub 2014
Jan 19

D.YE.02.02YE516 AY795907 Yemen Saad, M.D. ARHR 21(7):644-648 (2005)
D.ZA.90.R1 EF633445 S. Africa Jacobs, G.B. ARHR 23(12):1575-8 (2007)
F1.AO.06.AO_06_ANG32 FJ900266 Angola Guimaraes, M.L. Retrovirology 6, 39 (2009)
F1.AR.02.ARE933 DQ189088 Argentina Aulicino, P.C. ARHR 21(2):158-164 (2005)
F1.BR.07.07BR844 FJ771010 Brazil Sanabani, S.S. Virol J 2009 Jun 16;6:78
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http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=KP109515
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=JX140663
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AF443115
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=KC870038
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=JF683803
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=KT276258
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AY713417
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=KC156210
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=KT022371
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=KC156214
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=KP411835
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=KC156220
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=KF526226
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AY795906
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=KP109517
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=KF716467
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=JX140670
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=FJ388945
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=KF716476
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=DQ054367
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AB485648
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AY253311
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=KF716479
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=KF716480
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AY795907
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=EF633445
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=FJ900266
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=DQ189088
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=FJ771010
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Name Accession Country Author Reference

F1.BR.10.10BR_PE107 KJ849782 Brazil Pessoa, R. PLoS One 9(11); e112674 (2014)
F1.BR.10.10BR_RJ015 KJ849791 Brazil Pessoa, R. Transfusion 55(5); 980-90 (2015)
F1.CY.08.CY222 JF683771 Cyprus Kousiappa, I. ARHR 27(11); 1183-99 (2011)
F1.ES.02.ES_X845_4 FJ670516 Spain Fernandez-Garcia,

A.
ARHR 25(11):1187-1191 (2009)

F1.ES.11.VA0053_nfl KJ883138 Spain Delgado, E. PLoS ONE 10(11):E0143325
(2015)

F1.RO.96.BCI_R07 AB485658 Romania Takekawa, N. Unpublished
F1.RU.08.D88_845 GQ290462 Russia Fernandez-Garcia,

A.
ARHR 25(11):1187-1191 (2009)

F2.CM.02.02CM_0016BBY AY371158 Cameroon Kijak, G.H. ARHR 20(5):521-530 (2004)
F2.CM.10.DEMF210CM001 JX140672 Cameroon Sanchez, A.M. J Immunol Methods 2014

Jul;409:117-30 doi:
101016/jjim201401004 Epub 2014
Jan 19

F2.CM.10.DEMF210CM007 JX140673 Cameroon Sanchez, A.M. J Immunol Methods 2014
Jul;409:117-30 doi:
101016/jjim201401004 Epub 2014
Jan 19

G.CM.07.920_49 KP718923 Cameroon Luk, K.-C. PLoS One 10(11); e0141723
(2015)

G.CM.10.DEMG10CM008 JX140676 Cameroon Sanchez, A.M. J Immunol Methods 2014
Jul;409:117-30 doi:
101016/jjim201401004 Epub 2014
Jan 19

G.CM.10.DEURF10CM020 KP109502 Cameroon Hora, B. Unpublished
G.CN.08.GX_2084_08 JN106043 China Liu, W. Zhonghua Liu Xing Bing Xue Za

Zhi 34(1); 53-6 (2013)
G.ES.09.X2634_2 GU362882 Spain Cuevas, M.T. ARHR 26(9); 1019-25 (2010)
G.ES.14.ARP1201 KT276261 Spain Cuevas, M.T. Unpublished
G.GH.03.03GH175G AB287004 Ghana Takekawa, N. Unpublished
G.KE.09.DEMG09KE001 KF716477 Kenya Sanchez, A.M. J Immunol Methods 2014

Jul;409:117-30 doi:
101016/jjim201401004 Epub 2014
Jan 19

G.NG.09.09NG_SC62 JN248593 Nigeria Charurat, M. J Infect Dis 205(8); 1239-47 (2012)
G.PT.x.PT3306 FR846409 Portugal Freitas, F.B. ARHR 2012 Sep 25
H.BE.93.VI991 AF190127 Belgium Janssens, W. AIDS 14(11):1533-1543 (2000)
H.BE.93.VI997 AF190128 Belgium Janssens, W. AIDS 14(11):1533-1543 (2000)
H.CF.90.056 AF005496 C.A.R. Gao, F. J Virol 72(7):5680-5698 (1998)
H.GB.00.00GBAC4001 FJ711703 United

Kingdom
Holzmayer, V. ARHR 25(7):721-726 (2009)

J.CD.97.J_97DC_KTB147 EF614151 D.R.C. Abecasis, A.B. J Virol 81(16):8543-8551 (2007)
J.SE.93.SE9280_7887 AF082394 Sweden Laukkanen, T. ARHR 15(3):293-297 (1999)
J.SE.94.SE9173_7022 AF082395 Sweden Laukkanen, T. ARHR 15(3):293-297 (1999)
K.CD.97.97ZR_EQTB11 AJ249235 D.R.C. Triques, K. ARHR 16(2):139-151 (2000)
K.CM.96.96CM_MP535 AJ249239 Cameroon Triques, K. ARHR 16(2):139-151 (2000)
01_AE.AF.07.569M GQ477441 Afghanistan Sanders-Buell, E. ARHR 26(5):605-608 (2010)
01_AE.CM.11.1156_26 KP718930 Cameroon Luk, K.-C. PLoS One 10(11); e0141723

(2015)
01_AE.CN.12.DE00112CN011 KP109508 China Hora, B. Unpublished
01_AE.HK.04.HK001 DQ234790 Hong Kong Tsui, S.K.W. Unpublished
01_AE.IR.10.10IR.THR48F AB703616 Iran Jahanbakhsh, F. ARHR 29(1); 198-203 (2013)
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http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=KJ849782
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=KJ849791
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=JF683771
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=FJ670516
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=KJ883138
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AB485658
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=GQ290462
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AY371158
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=JX140672
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=JX140673
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=KP718923
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=JX140676
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=KP109502
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=JN106043
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=GU362882
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=KT276261
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AB287004
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=KF716477
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=JN248593
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=FR846409
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AF190127
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AF190128
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AF005496
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=FJ711703
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=EF614151
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AF082394
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AF082395
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AJ249235
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AJ249239
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=GQ477441
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=KP718930
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=KP109508
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=DQ234790
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AB703616
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01_AE.JP.11.DE00111JP003 KF859741 Japan Sanchez, A.M. J Immunol Methods 2014
Jul;409:117-30 doi:
101016/jjim201401004 Epub 2014
Jan 19

01_AE.SE.11.SE601018 KP411841 Sweden Grossmann, S. J Int AIDS Soc 2015 Jun
25;18:20035 doi:
107448/IAS18120035 eCollection
2015

01_AE.TH.10.DE00110TH001 KP109513 Thailand Hora, B. Unpublished
01_AE.TH.90.CM240 U54771 Thailand Carr, J.K. J Virol 70(9):5935-5943 (1996)
01_AE.US.05.306163_FL JX863920 United States Heipertz, R.A. Jr. ARHR 29(10):1310-1320 (2013)
02_AG.CM.10.DE00210CM013 KF859739 Cameroon Sanchez, A.M. J Immunol Methods 2014

Jul;409:117-30 doi:
101016/jjim201401004 Epub 2014
Jan 19

02_AG.ES.06.P1423 EU884501 Spain Fernandez-Garcia,
A.

ARHR 25(1); 93-102 (2009)

02_AG.GW.05.CC_0048 FJ694792 Guinea-
Bissau

Vinner, L. APMIS 119(8); 487-97 (2011)

02_AG.KR.12.12MHR9 KF561435 S. Korea Cho, Y.-K. Unpublished
02_AG.LR.x.POC44951 AB485636 Liberia Baesi, K. PLoS One 9(9); e105098 (2014)
02_AG.NG.09.09NG_SC61 JN248592 Nigeria Charurat, M. J Infect Dis 205(8); 1239-47 (2012)
02_AG.NG.x.IBNG L39106 Nigeria Howard, T.M. ARHR 10(12):1755-1757 (1994)
02_AG.SE.11.SE602024 KP411845 Sweden Grossmann, S. J Int AIDS Soc 2015 Jun

25;18:20035 doi:
107448/IAS18120035 eCollection
2015

02_AG.SN.98.98SE_MP1211 AJ251056 Senegal Toure-Kane, C. ARHR 16(6):603-609 (2000)
02_AG.US.06.502_2696_FL01 JF320297 United States Rolland, M. Nat Med 17(3); 366-71 (2011)
03_AB.RU.97.KAL153_2 AF193276 Russia Liitsola, K. ARHR 16(11):1047-1053 (2000)
04_cpx.CY.94.94CY032_3 AF049337 Cyprus Gao, F. J Virol 72(12):10234-10241 (1998)
05_DF.BE.x.VI1310 AF193253 Belgium Laukkanen, T. Virology 269(1):95-104 (2000)
06_cpx.AU.96.BFP90 AF064699 Australia Oelrichs, R.B. ARHR 14(16):1495-1500 (1998)
07_BC.CN.98.98CN009 AF286230 China Rodenburg, C.M. ARHR 17(2):161-168 (2001)
08_BC.CN.97.97CNGX_6F AY008715 China Piyasirisilp, S. J Virol 74(23):11286-11295 (2000)
09_cpx.GH.96.96GH2911 AY093605 Ghana McCutchan, F.E. ARHR 20(8):819-826 (2004)
10_CD.TZ.96.96TZ_BF061 AF289548 Tanzania Koulinska, I.N. ARHR 17(5):423-431 (2001)
11_cpx.CM.95.95CM_1816 AF492624 Cameroon Wilbe, K. ARHR 18(12):849-56 (2002)
12_BF.AR.99.ARMA159 AF385936 Argentina Carr, J.K. AIDS 15(15):F41-F47 (2001)
13_cpx.CM.96.96CM_1849 AF460972 Cameroon Wilbe, K. ARHR 18(12):849-56 (2002)
14_BG.ES.05.X1870 FJ670522 Spain Cuevas, M.T. ARHR 26(9); 1019-25 (2010)
15_01B.TH.99.99TH_MU2079 AF516184 Thailand Viputtijul, K. ARHR 18(16):1235-1237 (2002)
16_A2D.KR.97.97KR004 AF286239 S. Korea Gao, F. ARHR 17(8):675-688 (2001)
17_BF.AR.99.ARMA038 AY037281 Argentina Carr, J.K. AIDS 15(15):F41-F47 (2001)
18_cpx.CU.99.CU76 AY586540 Cuba Thomson, M.M. AIDS 19(11):1155-63 (2005)
19_cpx.CU.99.CU7 AY894994 Cuba Casado, G. JAIDS 40(5):532-537 (2005)
20_BG.CU.99.Cu103 AY586545 Cuba Sierra, M. JAIDS 45(2):151-160 (2007)
21_A2D.KE.99.KER2003 AF457051 Kenya Dowling, W.E. AIDS 16(13):1809-1820 (2002)
22_01A1.CM.01.01CM_0001BBY AY371159 Cameroon Kijak, G.H. ARHR 20(5):521-530 (2004)
23_BG.CU.03.CB118 AY900571 Cuba Sierra, M. JAIDS 45(2):151-160 (2007)
24_BG.ES.08.X2456_2 FJ670526 Spain Cuevas, M.T. ARHR 26(9); 1019-25 (2010)
25_cpx.CM.02.1918LE AY371169 Cameroon Kijak, G.H. ARHR 20(5):521-530 (2004)
26_AU.CD.02.02CD_MBTB047 FM877782 D.R.C. Vidal, N. ARHR 25(8):823-832 (2009)
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http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=KF859741
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=KP411841
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=KP109513
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=U54771
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=JX863920
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=KF859739
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=EU884501
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=FJ694792
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=KF561435
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AB485636
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=JN248592
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=L39106
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=KP411845
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AJ251056
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=JF320297
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AF193276
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AF049337
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AF193253
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AF064699
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AF286230
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AY008715
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AY093605
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AF289548
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AF492624
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AF385936
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AF460972
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=FJ670522
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AF516184
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AF286239
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AY037281
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AY586540
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AY894994
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AY586545
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AF457051
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AY371159
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AY900571
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=FJ670526
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AY371169
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=FM877782
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27_cpx.FR.04.04CD_FR_KZS AM851091 France Vidal, N. ARHR 24(2):315-321 (2008)
28_BF.BR.99.BREPM12609 DQ085873 Brazil Sa Filho, D.J. ARHR 22(1):1-13 (2006)
29_BF.BR.01.BREPM16704 DQ085876 Brazil Sa Filho, D.J. ARHR 22(1):1-13 (2006)
31_BC.BR.04.04BR142 AY727527 Brazil Sanabani, S. ARHR 22(2):171-176 (2006)
32_06A1.EE.01.EE0369 AY535660 Estonia Adojaan, M. JAIDS 39(5):598-605 (2005)
33_01B.ID.07.JKT189_C AB547463 Indonesia SahBandar, I.N. ARHR 27(1); 97-102 (2011)
34_01B.TH.99.OUR2478P EF165541 Thailand Tovanabutra, S. ARHR 23(6):829-833 (2007)
35_AD.AF.07.169H GQ477446 Afghanistan Sanders-Buell, E. ARHR 26(5):605-608 (2010)
36_cpx.CM.00.00CMNYU830 EF087994 Cameroon Powell, R.L. ARHR 23(8):1008-1019 (2007)
37_cpx.CM.00.00CMNYU926 EF116594 Cameroon Powell, R.L. ARHR 23(7):923-933 (2007)
38_BF1.UY.03.UY03_3389 FJ213783 Uruguay Ruchansky, D. ARHR 25(3); 351-6 (2009)
39_BF.BR.04.04BRRJ179 EU735535 Brazil Guimaraes, M.L. AIDS 22(3):433-435 (2008)
40_BF.BR.05.05BRRJ055 EU735537 Brazil Guimaraes, M.L. AIDS 22(3):433-435 (2008)
42_BF.LU.06.luBF_18_06 EU170139 Luxembourg Struck, D. ARHR 31(5); 554-8 (2015)
43_02G.SA.03.J11223 EU697904 Saudi Arabia Badreddine, S. ARHR 23(5):667-674 (2007)
44_BF.CL.00.CH80 FJ358521 Chile Delgado, E. ARHR 26(7); 821-6 (2010)
45_cpx.FR.04.04FR_AUK EU448295 France Frange, P. Retrovirology 2008 Aug 1;5:69 doi:

101186/1742-4690-5-69
46_BF.BR.07.07BR_FPS625 HM026456 Brazil Sanabani, S.S. Virol J 2010 Apr 16;7:74 doi:

101186/1743-422X-7-74
47_BF.ES.08.P1942 GQ372987 Spain Fernandez-Garcia,

A.
ARHR 26(7); 827-32 (2010)

48_01B.MY.07.07MYKT021 GQ175883 Malaysia Li, Y. JAIDS 54(2):129-136 (2010)
49_cpx.GM.03.N26677 HQ385479 Gambia de Silva, T.I. Retrovirology 7(1):82 (2010)
50_A1D.GB.10.12792 JN417240 United

Kingdom
Foster, G.M. PLoS One 9(1); e83337 (2014)

51_01B.SG.11.11SG_HM021 JN029801 Singapore Ng, O.T. ARHR 28(5); 527-30 (2012)
52_01B.MY.03.03MYKL018_1 DQ366664 Malaysia Tee, K.K. JAIDS 43(5):523-529 (2006)
53_01B.MY.11.11FIR164 JX390610 Malaysia Chow, W.Z. J Virol 86(20):11398-11399 (2012)
54_01B.MY.09.09MYSB023 JX390976 Malaysia Ng, K.T. J Virol 86(20):11405-11406 (2012)
55_01B.CN.10.HNCS102056 JX574661 China Han, X. Genome Announc 1(1):E00050-12

(2013)
56_cpx.FR.10.URF5_patient_A JN882655 France Leoz, M. AIDS 25(11):1371-1377 (2011)
57_BC.CN.09.09YNLX19sg KC899008 China Han, X. PLoS ONE 8(5):E65337 (2013)
58_01B.MY.09.09MYPR37 KC522031 Malaysia Chow, W.Z. PLoS ONE 9(1):E85250 (2014)
59_01B.CN.09.09LNA423 JX960635 China An, M. J Virol 86(22); 12402-6 (2012)
60_BC.IT.11.BAV499 KC899079 Italy Simonetti, F.R. Infect Genet Evol 2014

Apr;23:176-81 doi:
101016/jmeegid201402007 Epub
2014 Mar 3

61_BC.CN.10.JL100010 KC990124 China Li, X. Genome Announc 2013 Jun 27;1(3)
pii: e00326-13 doi:
101128/genomeA00326-13

62_BC.CN.10.YNFL13 KC870034 China Wei, H. ARHR 30(4):380-383 (2014)
63_02A1.RU.10.10RU6637 JN230353 Russia Baryshev, P.B. Arch Virol 157(12); 2335-41 (2012)
64_BC.CN.09.YNFL31 KC870042 China Hsi, J. ARHR 30(4); 389-93 (2014)
65_cpx.CN.10.YNFL01 KC870027 China Feng, Y. ARHR 30(6); 598-602 (2014)
67_01B.CN.11.ANHUI_HF115 KC183779 China Wu, J. PLoS ONE 8(1):E54322 (2013)
68_01B.CN.11.ANHUI_WH73 KC183782 China Wu, J. PLoS ONE 8(1):E54322 (2013)
69_01B.JP.05.05JPMYC113SP420 LC027100 Japan Kusagawa, S. Genome Announc 2015 May

28;3(3) pii: e00196-15 doi:
101128/genomeA00196-15

70_BF1.BR.10.10BR_PE004 KJ849758 Brazil Pessoa, R. PLoS One 9(11); e112674 (2014)
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http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AM851091
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=DQ085873
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=DQ085876
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AY727527
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AY535660
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AB547463
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=EF165541
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=GQ477446
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=EF087994
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=EF116594
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=FJ213783
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=EU735535
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=EU735537
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=EU170139
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=EU697904
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=FJ358521
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=EU448295
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=HM026456
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=GQ372987
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=GQ175883
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=HQ385479
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=JN417240
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=JN029801
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=DQ366664
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=JX390610
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=JX390976
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=JX574661
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=JN882655
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=KC899008
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=KC522031
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=JX960635
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=KC899079
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=KC990124
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=KC870034
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=JN230353
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=KC870042
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=KC870027
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=KC183779
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=KC183782
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=LC027100
http://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=KJ849758
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71_BF1.BR.10.10BR_PE008 KJ849759 Brazil Pessoa, R. PLoS One 9(11); e112674 (2014)
72_BF1.BR.10.10BR_MG002 KJ671534 Brazil Pessoa, R. Genome Announc 2(3):e00386-14

(2014)
74_01B.MY.10.10MYPR268 KR019771 Malaysia Cheong, H.T. PLoS ONE 10(7):E0133883 (2015)
O.BE.87.ANT70 L20587 Belgium Vanden

Haesevelde, M.
J Virol 68(3):1586-1596 (1994)

O.CM.98.98CMA104 AY169802 Cameroon Yamaguchi, J. ARHR 19(11):979-988 (2003)
O.CM.98.98CMABB141 AY169807 Cameroon Yamaguchi, J. ARHR 19(11):979-988 (2003)
O.CM.98.98CMABB212 AY169804 Cameroon Yamaguchi, J. ARHR 19(11):979-988 (2003)
O.CM.98.98CMU5337 AY169808 Cameroon Yamaguchi, J. ARHR 19(11):979-988 (2003)
O.CM.99.99CMU4122 AY169815 Cameroon Yamaguchi, J. ARHR 19(11):979-988 (2003)
O.FR.92.VAU AF407418 France Vartanian, J.P. J Gen Virol 83(Pt 4):801-805

(2002)
O.GA.11.11Gab6352 JX245015 Gabon Liegeois, F. ARHR 29(7); 1085-90 (2013)
O.SN.99.99SE_MP1299 AJ302646 Senegal Toure-Kane, C. ARHR 17(12):1211-1216 (2001)
O.US.10.LTNP JN571034 United States Buckheit, R.W.3. ARHR 30(6); 511-513 (2014)
N.CM.02.DJO0131 AY532635 Cameroon Bodelle, P. ARHR 20(8):902-908 (2004)
N.CM.02.SJGddd GQ324959 Cameroon Vallari, A. ARHR 26(1):109-115 (2010)
N.CM.04.04CM_1015_04 DQ017382 Cameroon Yamaguchi, J. ARHR 22(1):83-92 (2006)
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5’ LTR U3 start
B.FR.83.HXB2 TGGAAGGGCTAATTCACTCCCAACGAAGACAAGATATCCTTGATCTGTGGATCTACCACACACAAGGCTACTTCCCTGATTAGCAGAACTACACACCAGGGCCAGGGATCAGATATCCACTGACCTTTGGATGGTGCTACAAGCTAGTACCAGTTGAGCCAGAGAAGTTA 170
A1.CD.97.97CD_KCC2 ----T---T-----TGG-----GAA---------C---------------G----T-----G-------------------G------T--------------------T----TC--T--A--A-------------T----T-------------------AGCAG-- 170
A1.CM.08.886_24 .......................................................................................................................................................................... 0
A1.CY.08.CY236 .......................................................................................................................................................................... 0
A1.IN.09.NARI_FLS_IVC19_1 ...........................................................................................................................................Y--------------C--T-----TG--G-- 31
A1.KE.11.DEMA111KE002 .......................................................................................................................................................................... 0
A1.RU.11.11RU6950 .......................................................................................................................................................................... 0
A1.RW.11.DEMA111RW002 .......................................................................................................................................................................... 0
A1.SN.01.DDI579 .......................................................................................................................................................................... 0
A1.UG.11.DEMA110UG009 .......................................................................................................................................................................... 0
A1.ZA.04.503_15344_T10_A1 .......................................................................................................................................................................... 0
A2.CD.97.97CDKTB48 .......................................................................................................................................................................... 0
A2.CM.01.01CM_1445MV .......................................................................................................................................................................... 0
A2.CY.94.94CY017_41 .......................................................................................................................................................................... 0
B.BR.10.10BR_RJ032 .......................................................................................................................................................................... 0
B.CA.07.502_1191_03 .......................................................................................................................................................................... 0
B.CH.08.M2_0803101_NFLG8 .......................................................................................................................................................................... 0
B.CN.12.DEMB12CN006 .......................................................................................................................................................................... 0
B.CU.14.14CU005 .......................................................................................................................................................................... 0
B.ES.14.ARP1195 .......................................................................................................................................................................... 0
B.FR.11.DEMB11FR001 .......................................................................................................................................................................... 0
B.HT.05.05HT_129389 .......................................................................................................................................................................... 0
B.JP.12.DEMB12JP001 .......................................................................................................................................................................... 0
B.KR.07.HP_18_07JHS10_3909 .......................................................................................................................................................................... 0
B.RU.11.11RU21n .......................................................................................................................................................................... 0
B.SE.12.SE600057 .......................................................................................................................................................................... 0
B.TH.10.DEMB10TH002 .......................................................................................................................................................................... 0
B.US.13.RV_1 .............................................................................................................................-------------T---------------A------------G-- 45
B.ZA.09.DEMB09ZA022 .......................................................................................................................................................................... 0
C.BR.07.DEMC07BR003 .......................................................................................................................................................................... 0
C.BW.00.00BW5031_1 .......................................................................................................................................................................... 0
C.CN.10.YNFL19 .......................................................................................................................................................................... 0
C.CY.09.CY260 .......................................................................................................................................................................... 0
C.ES.14.ARP1198 .......................................................................................................................................................................... 0
C.ET.02.02ET_288 .......................................................................................................................................................................... 0
C.IN.09.T125_2139 --------T-----T----TA-GAA---G-----G---------T-----G----T-----G-------------------G---T-----------G--A-----AG-------C--------T-----------T-T-------A----------C---A--G-AG-- 170
C.KE.05.05KE369195V4 .......................................................................................................................................................................... 0
C.MW.09.703010256_CH256.w96 --------T-----T-----A-GAA---G-----C---------T-----G-T--TA------------T---T-------G---A-----------G--A------G------------------------------T------------------C---AG-G-AG-- 170
C.SE.13.SE600311 .......................................................................................................................................................................... 0
C.TZ.08.707010457_CH457.w8 --------T-----T-----A-GAA---G-----C---------T-A---G----T-----------T-------------G---A--------------A------G-------------------G--------------------G--------T---A--G-AG-- 170
C.US.11.17TB4_4G8 .......................................................................................................................................................................... 0
C.YE.02.02YE511 .......................................................................................................................................................................... 0
C.ZA.12.DEMC12ZA096 .......................................................................................................................................................................... 0
C.ZM.11.DEMC11ZM006 .......................................................................................................................................................................... 0
D.CM.10.DEMD10CM009 .......................................................................................................................................................................... 0
D.CY.06.CY163 .......................................................................................................................................................................... 0
D.KE.11.DEMD11KE003 .......................................................................................................................................................................... 0
D.KR.04.04KBH8 ...........................................------------------------------------C-G---T--------------------------------------------T-------T-G----------------AG-----G--G-- 127
D.SN.90.SE365 --------------TGG---A-GAA---------G-----------T---G------------------T-----------G---T----------------------CT--------C---TG--------------T-C--T-------------T------G--G-- 170
D.TZ.01.A280 .......................................................................................................................................................................... 0
D.UG.10.DEMD10UG004 .......................................................................................................................................................................... 0
D.UG.11.DEMD11UG003 .......................................................................................................................................................................... 0
D.YE.02.02YE516 .......................................................................................................................................................................... 0
D.ZA.90.R1 .......................................................................................................................................................................... 0
F1.AO.06.AO_06_ANG32 .......................................................................................................................................................................... 0
F1.AR.02.ARE933 .......................................................................................................................................................................... 0
F1.BR.07.07BR844 .......................................................................................................................................................................... 0
F1.BR.10.10BR_PE107 .......................................................................................................................................................................... 0
F1.BR.10.10BR_RJ015 .......................................................................................................................................................................... 0
F1.CY.08.CY222 .......................................................................................................................................................................... 0
F1.ES.02.ES_X845_4 .......................................................................................................................................................................... 0
F1.ES.11.VA0053_nfl .......................................................................................................................................................................... 0
F1.RO.96.BCI_R07 ----T---------T-------GAA-----G---G---------------G-T---A------------------------G--------------------------CT-----C--G-------------------T------------------T------G--G-- 170
F1.RU.08.D88_845 .......................................................................................................................................................................... 0
F2.CM.02.02CM_0016BBY .......................................................................................................................................................................... 0
F2.CM.10.DEMF210CM001 .......................................................................................................................................................................... 0
F2.CM.10.DEMF210CM007 .......................................................................................................................................................................... 0
G.CM.07.920_49 .......................................................................................................................................................................... 0
G.CM.10.DEMG10CM008 .......................................................................................................................................................................... 0
G.CM.10.DEURF10CM020 .......................................................................................................................................................................... 0
G.CN.08.GX_2084_08 .......................................................................................................................................................................... 0
G.ES.09.X2634_2 .......................................................................................................................................................................... 0
G.ES.14.ARP1201 .......................................................................................................................................................................... 0
G.GH.03.03GH175G ----T---T-----TGG---A-GAA---------G---------------G----TA----------A-T------A----G--------------------------CT---CTC--------------G-------T---A---------A-A--T----CAG--G-- 170
G.KE.09.DEMG09KE001 .......................................................................................................................................................................... 0
G.NG.09.09NG_SC62 .......................................................................................................................................................................... 0
G.PT.x.PT3306 ....................................................................................------------------------CT----TC--T-----------G-------T---A---------A-G--T----CAG--A-- 86
H.BE.93.VI991 .......................................................................................................................................................................... 0
H.BE.93.VI997 .......................................................................................................................................................................... 0
H.CF.90.056 .......................................................................................................................................................................... 0
H.GB.00.00GBAC4001 .......................................................................................................................................................................... 0
J.CD.97.J_97DC_KTB147 .......................................................................................................................................................................... 0
J.SE.93.SE9280_7887 .......................................................................................................................................................................... 0
J.SE.94.SE9173_7022 .......................................................................................................................................................................... 0
K.CD.97.97ZR_EQTB11 .......................................................................................................................................................................... 0
K.CM.96.96CM_MP535 .......................................................................................................................................................................... 0
01_AE.AF.07.569M .......................................................................................................................................................................... 0
01_AE.CM.11.1156_26 .......................................................................................................................................................................... 0
01_AE.CN.12.DE00112CN011 .......................................................................................................................................................................... 0
01_AE.HK.04.HK001 .......................................................................................................................................................................... 0
01_AE.IR.10.10IR.THR48F .......................................................................................................................................................................... 0
01_AE.JP.11.DE00111JP003 .......................................................................................................................................................................... 0
01_AE.SE.11.SE601018 .......................................................................................................................................................................... 0
01_AE.TH.10.DE00110TH001 .......................................................................................................................................................................... 0
01_AE.TH.90.CM240 .......................................................................................................................................................................... 0
01_AE.US.05.306163_FL .......................................................................................................................................................................... 0
02_AG.CM.10.DE00210CM013 .......................................................................................................................................................................... 0
02_AG.ES.06.P1423 .......................................................................................................................................................................... 0
02_AG.GW.05.CC_0048 .......................................................................................................................................................................... 0
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5’ LTR U3 start
B.FR.83.HXB2 TGGAAGGGCTAATTCACTCCCAACGAAGACAAGATATCCTTGATCTGTGGATCTACCACACACAAGGCTACTTCCCTGATTAGCAGAACTACACACCAGGGCCAGGGATCAGATATCCACTGACCTTTGGATGGTGCTACAAGCTAGTACCAGTTGAGCCAGAGAAGTTA 170
02_AG.KR.12.12MHR9 .......................................................................................................................................................................... 0
02_AG.LR.x.POC44951 ----T---T-----T-------GAA-------------------------G----T-----------A-T------A----G--------------------------CT----TC--------------G-------T---A---------A-G--T----CAG--G-- 170
02_AG.NG.09.09NG_SC61 .......................................................................................................................................................................... 0
02_AG.NG.x.IBNG .......................................................................................................................................................................... 0
02_AG.SE.11.SE602024 .......................................................................................................................................................................... 0
02_AG.SN.98.98SE_MP1211 .......................................................................................................................................................................... 0
02_AG.US.06.502_2696_FL01 .......................................................................................................................................................................... 0
03_AB.RU.97.KAL153_2 .......................................................................................................................................................................... 0
04_cpx.CY.94.94CY032_3 .......................................................................................................................................................................... 0
05_DF.BE.x.VI1310 .......................................................................................................................................................................... 0
06_cpx.AU.96.BFP90 ----T---------T-----A-GAA------G--G---------------G----T-----------T-T-----------G---A---------------------CC------C---T----T--------------------------------T------G--G-- 170
07_BC.CN.98.98CN009 .......................................................................................................................................................................... 0
08_BC.CN.97.97CNGX_6F .......................................................................................................................................................................... 0
09_cpx.GH.96.96GH2911 .......................................................................................................................................................................... 0
10_CD.TZ.96.96TZ_BF061 .......................................................................................................................................................................... 0
11_cpx.CM.95.95CM_1816 .......................................................................................................................................................................... 0
12_BF.AR.99.ARMA159 --------T-----T-T---A-GAA---------G--------------------------------T-------------G-------------------------G------TG--------------G-------T------------------C----T-G--G-- 170
13_cpx.CM.96.96CM_1849 .......................................................................................................................................................................... 0
14_BG.ES.05.X1870 .......................................................................................................................................................................... 0
15_01B.TH.99.99TH_MU2079 .......................................................................................................................................................................... 0
16_A2D.KR.97.97KR004 .......................................................................................................................................................................... 0
17_BF.AR.99.ARMA038 .......................................................................................................................................................................... 0
18_cpx.CU.99.CU76 .......................................................................................................................................................................... 0
19_cpx.CU.99.CU7 .......................................................................................................................................................................... 0
20_BG.CU.99.Cu103 .......................................................................................................................................................................... 0
21_A2D.KE.99.KER2003 .......................................................................................................................................................................... 0
22_01A1.CM.01.01CM_0001BBY .......................................................................................................................................................................... 0
23_BG.CU.03.CB118 .......................................................................................................................................................................... 0
24_BG.ES.08.X2456_2 .......................................................................................................................................................................... 0
25_cpx.CM.02.1918LE .......................................................................................................................................................................... 0
26_AU.CD.02.02CD_MBTB047 --------------T-------G-A----A----C--------C------G----TA-T----------T---------C-G------T--------------------T-----C-----A--A-----G-------T------------------T----CTG--G-- 170
27_cpx.FR.04.04CD_FR_KZS ----T---------TGG---A-GAA---------A---------T-----G----TA----------T-----------C-G---A--------------A------GAG----T---C--------A----------T---------------A--C--CA--G--G-- 170
28_BF.BR.99.BREPM12609 .......................................................................................................................................................................... 0
29_BF.BR.01.BREPM16704 .......................................................................................................................................................................... 0
31_BC.BR.04.04BR142 .......................................................................................................................................................................... 0
32_06A1.EE.01.EE0369 .......................................................................................................................................................................... 0
33_01B.ID.07.JKT189_C .......................................................................................................................................................................... 0
34_01B.TH.99.OUR2478P .......................................................................................................................................................................... 0
35_AD.AF.07.169H .......................................................................................................................................................................... 0
36_cpx.CM.00.00CMNYU830 .......................................................................................................................................................................... 0
37_cpx.CM.00.00CMNYU926 .......................................................................................................................................................................... 0
38_BF1.UY.03.UY03_3389 .......................................................................................................................................................................... 0
39_BF.BR.04.04BRRJ179 .......................................................................................................................................................................... 0
40_BF.BR.05.05BRRJ055 .......................................................................................................................................................................... 0
42_BF.LU.06.luBF_18_06 .......................................................................................................................................................................... 0
43_02G.SA.03.J11223 .......................................................................................................................................................................... 0
44_BF.CL.00.CH80 .......................................................................................................................................................................... 0
45_cpx.FR.04.04FR_AUK --------T--G--T-------GAA---------C-----------A---G------------------------------G------T--------------------T----------------------------TT---T----------G--T---A--G-AG-- 170
46_BF.BR.07.07BR_FPS625 .......................................................................................................................................................................... 0
47_BF.ES.08.P1942 .......................................................................................................................................................................... 0
48_01B.MY.07.07MYKT021 .......................................................................................................................................................................... 0
49_cpx.GM.03.N26677 .......................................................................................................................................................................... 0
50_A1D.GB.10.12792 .......................................................................................................................................................................... 0
51_01B.SG.11.11SG_HM021 .......................................................................................................................................................................... 0
52_01B.MY.03.03MYKL018_1 .......................................................................................................................................................................... 0
53_01B.MY.11.11FIR164 .......................................................................................................................................................................... 0
54_01B.MY.09.09MYSB023 .......................................................................................................................................................................... 0
55_01B.CN.10.HNCS102056 .......................................................................................................................................................................... 0
56_cpx.FR.10.URF5_patient_A .......................................................................................................................................................................... 0
57_BC.CN.09.09YNLX19sg .......................................................................................................................................................................... 0
58_01B.MY.09.09MYPR37 .......................................................................................................................................................................... 0
59_01B.CN.09.09LNA423 .......................................................................................................................................................................... 0
60_BC.IT.11.BAV499 --------------T-----A---A-----G------A--GT--------G-T---A----------T--T----------G---A----T------G------------------------TG--------------T---------G-----G---A--......... 161
61_BC.CN.10.JL100010 .......................................................................................................................................................................... 0
62_BC.CN.10.YNFL13 .......................................................................................................................................................................... 0
63_02A1.RU.10.10RU6637 .......................................................................................................................................................................... 0
64_BC.CN.09.YNFL31 .......................................................................................................................................................................... 0
65_cpx.CN.10.YNFL01 .......................................................................................................................................................................... 0
67_01B.CN.11.ANHUI_HF115 .......................................................................................................................................................................... 0
68_01B.CN.11.ANHUI_WH73 .......................................................................................................................................................................... 0
69_01B.JP.05.05JPMYC113SP420.......................................................................................................................................................................... 0
70_BF1.BR.10.10BR_PE004 .......................................................................................................................................................................... 0
71_BF1.BR.10.10BR_PE008 .......................................................................................................................................................................... 0
72_BF1.BR.10.10BR_MG002 .......................................................................................................................................................................... 0
74_01B.MY.10.10MYPR268 .......................................................................................................................................................................... 0
O.BE.87.ANT70 --------T-----T-------TAA----GC---A-----G-----T---G-G--TA----T--G--A-T-----------G------------------A-----A-C---G-TC--------A----------TG-TT--A-----------GTCAGA---AG--GC- 170
O.CM.98.98CMA104 .......................................................................................................................................................................... 0
O.CM.98.98CMABB141 .......................................................................................................................................................................... 0
O.CM.98.98CMABB212 .......................................................................................................................................................................... 0
O.CM.98.98CMU5337 .......................................................................................................................................................................... 0
O.CM.99.99CMU4122 .......................................................................................................................................................................... 0
O.FR.92.VAU .......................................................................................................................................................................... 0
O.GA.11.11Gab6352 .......................................................................................................................................................................... 0
O.SN.99.99SE_MP1299 ----T---T-----T-------TAA----GC---G-----G-----T---G-A--T-----T--G--A-T-----------G----GG------------A------CCA----TC--------A-----G----TA-TT---T----------GTCAGA--CTG--GC- 170
O.US.10.LTNP ................................................................................AT------T-----------A-----A-CT----TC--------A---------CTA-TT--------------GACAGAG---G--GC- 90
N.CM.02.DJO0131 .......................................................................................................................................................................... 0
N.CM.02.SJGddd .......................................................................................................................................................................... 0
N.CM.04.04CM_1015_04 .......................................................................................................................................................................... 0
N.CM.06.U14296 .......................................................................................................................................................................... 0
N.FR.11.N1_FR_2011 .......................................................................................................................................................................... 0
P.CM.06.U14788 .......................................................................................................................................................................... 0
P.FR.09.RBF168 --------T-----T-T--A-CTG-G---GC---A--A--A-----C---G----T-----T--G--G-T---------C-G----C-T-----T-----------AGAA----TC--------------G---CTG-TT--A-----------CTCTGAG-TAG-AG-T 170
CPZ.CD.90.ANT .......................................................................................................................................................................... 0
CPZ.CM.05.SIVcpzLB7 .......................................................................................................................................................................... 0
CPZ.CM.09.Ptt_09Cam155 --------T--G--TGG---AGGA----G-----G---T-A-----C---G-T--T-----------T-----------C-G------T------G-G--------AG-T--G--C-----ATG------C-------TT-----G------C-ATCA--T--AG-AG-G 170
CPZ.TZ.06.TAN5 ----T------T--TGG--T-C-AAG---GC--CC--T--A--CACT-----G--TA-T--------TGT------A--C-G------------C--T--A-----A--T-----C-----ATG-AGG-------TG-TT---T----------G--T---CCAG-A... 167
CPZ.US.85.US_Marilyn --------T--G--T-T---AG-A----------G-----A-----C---G-T-----T--------AAT---------C-G------T-----C--------T--AG-A--------C--A--A-A---GC------TT---T----C--TC-CACAGA----G-AG-- 170
GOR.CM.07.SIVgor2139_287 .......................................................................................................................................................................... 0
GOR.CM.12.SIVgor_BQID2 .......................................................................................................................................................................... 0
GOR.CM.13.SIVgor_BPID15 .......................................................................................................................................................................... 0
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TCF-1 alpha
B.FR.83.HXB2 GAA...GAAGCCAACAAAGGAGAGAACACCAGCTTGTTACACCCTGTGAGCCTGCATGGAATGGATGACCCGGAGAGAGAAGTGTTAGAGTGGAGGTTTGACAGCCGCCTAGCATTTCATCACATGGCCCGAGAGCTGCATCCGGAGTACTTCAAG.............. 323
A1.CD.97.97CD_KCC2 ---...--G--T-CTGGG----------AT---C-----------A-AT---AA--------------T--T---------------AT-----A---------T-----G-----AA-A----GA---AA-----------------T--A---A.............. 323
A1.CM.08.886_24 .......................................................................................................................................................................... 0
A1.CY.08.CY236 .......................................................................................................................................................................... 0
A1.IN.09.NARI_FLS_IVC19_1 --G...A----T--TG-G----------A-T-T-C---------GA-AT-T-AA-----------G--TGA-----A------A---C------A-------------T-G---C-AA-A----GA---TAT---A------------T--A---A.............. 184
A1.KE.11.DEMA111KE002 .......................................................................................................................................................................... 0
A1.RU.11.11RU6950 .......................................................................................................................................................................... 0
A1.RW.11.DEMA111RW002 .......................................................................................................................................................................... 0
A1.SN.01.DDI579 .......................................................................................................................................................................... 0
A1.UG.11.DEMA110UG009 .......................................................................................................................................................................... 0
A1.ZA.04.503_15344_T10_A1 .......................................................................................................................................................................... 0
A2.CD.97.97CDKTB48 .......................................................................................................................................................................... 0
A2.CM.01.01CM_1445MV .......................................................................................................................................................................... 0
A2.CY.94.94CY017_41 .......................................................................................................................................................................... 0
B.BR.10.10BR_RJ032 .......................................................................................................................................................................... 0
B.CA.07.502_1191_03 .......................................................................................................................................................................... 0
B.CH.08.M2_0803101_NFLG8 .......................................................................................................................................................................... 0
B.CN.12.DEMB12CN006 .......................................................................................................................................................................... 0
B.CU.14.14CU005 .......................................................................................................................................................................... 0
B.ES.14.ARP1195 .......................................................................................................................................................................... 0
B.FR.11.DEMB11FR001 .......................................................................................................................................................................... 0
B.HT.05.05HT_129389 .......................................................................................................................................................................... 0
B.JP.12.DEMB12JP001 .......................................................................................................................................................................... 0
B.KR.07.HP_18_07JHS10_3909 .......................................................................................................................................................................... 0
B.RU.11.11RU21n .......................................................................................................................................................................... 0
B.SE.12.SE600057 .......................................................................................................................................................................... 0
B.TH.10.DEMB10TH002 .......................................................................................................................................................................... 0
B.US.13.RV_1 ---...--G-----TG------------A----------------A-------------------------A--------------G-T-----A-----------T-------G---G-------------------T----TC------A-G--.............. 198
B.ZA.09.DEMB09ZA022 .......................................................................................................................................................................... 0
C.BR.07.DEMC07BR003 .......................................................................................................................................................................... 0
C.BW.00.00BW5031_1 .......................................................................................................................................................................... 0
C.CN.10.YNFL19 .......................................................................................................................................................................... 0
C.CY.09.CY260 .......................................................................................................................................................................... 0
C.ES.14.ARP1198 .......................................................................................................................................................................... 0
C.ET.02.02ET_288 .......................................................................................................................................................................... 0
C.IN.09.T125_2139 ---...--G------G------------A-T-----C-----------T---A------------G--TGAAC-C--------A---AT-----A---------T-AA------CGCAGA---C-------T----AA----------TT-A---A.............. 323
C.KE.05.05KE369195V4 .......................................................................................................................................................................... 0
C.MW.09.703010256_CH256.w96 ---...---------G-------A----A-T-TC--C--------A------AA--------------TGATC-C--------A---A------A---------T-AA------CACA-A-----------C-----A----------TT-A---A.............. 323
C.SE.13.SE600311 .......................................................................................................................................................................... 0
C.TZ.08.707010457_CH457.w8 ---...--G-AA-CGG------------A---T---C--------A-------------------G--TGAAC-C--------A---A------A---------TATG------CGCAGA-----------C---AAA-----------T-A---A.............. 323
C.US.11.17TB4_4G8 .......................................................................................................................................................................... 0
C.YE.02.02YE511 .......................................................................................................................................................................... 0
C.ZA.12.DEMC12ZA096 .......................................................................................................................................................................... 0
C.ZM.11.DEMC11ZM006 .......................................................................................................................................................................... 0
D.CM.10.DEMD10CM009 .......................................................................................................................................................................... 0
D.CY.06.CY163 .......................................................................................................................................................................... 0
D.KE.11.DEMD11KE003 .......................................................................................................................................................................... 0
D.KR.04.04KBH8 ---...--G-----TG------------A-T--C-----------A------A---------A--G------------C-----C--A-------A---A-----AAA---------G-A--T-A-------AT--------------TT-A---A.............. 280
D.SN.90.SE365 ---...--G----CTG---A---AG---A-T--------------C--T---A---------A--G---GA-------C---------T------A---A-----AAA---------G-A----A----A--A---------------T--A---A.............. 323
D.TZ.01.A280 .......................................................................................................................................................................... 0
D.UG.10.DEMD10UG004 .......................................................................................................................................................................... 0
D.UG.11.DEMD11UG003 .......................................................................................................................................................................... 0
D.YE.02.02YE516 .......................................................................................................................................................................... 0
D.ZA.90.R1 .......................................................................................................................................................................... 0
F1.AO.06.AO_06_ANG32 .......................................................................................................................................................................... 0
F1.AR.02.ARE933 .......................................................................................................................................................................... 0
F1.BR.07.07BR844 .......................................................................................AT-----A----------A----G---CGGAGG-----A---A----AAAA--C-------T--A----GACTGAG....... 76
F1.BR.10.10BR_PE107 .......................................................................................................................................................................... 0
F1.BR.10.10BR_RJ015 .......................................................................................................................................................................... 0
F1.CY.08.CY222 .......................................................................................................................................................................... 0
F1.ES.02.ES_X845_4 .......................................................................................................................................................................... 0
F1.ES.11.VA0053_nfl .......................................................................................................................................................................... 0
F1.RO.96.BCI_R07 ---...A-G--T--TG----------T-A-T----AC-------CA------AA-----------A--TGAA--C--------AC-GA-----CA---------------G------A-A--TGAA---A-----AGA----------T--A-C-AGACTAAGACCTCTG 337
F1.RU.08.D88_845 .......................................................................................................................................................................... 0
F2.CM.02.02CM_0016BBY .......................................................................................................................................................................... 0
F2.CM.10.DEMF210CM001 .......................................................................................................................................................................... 0
F2.CM.10.DEMF210CM007 .......................................................................................................................................................................... 0
G.CM.07.920_49 .......................................................................................................................................................................... 0
G.CM.10.DEMG10CM008 .......................................................................................................................................................................... 0
G.CM.10.DEURF10CM020 .......................................................................................................................................................................... 0
G.CN.08.GX_2084_08 .......................................................................................................................................................................... 0
G.ES.09.X2634_2 .......................................................................................................................................................................... 0
G.ES.14.ARP1201 .......................................................................................................................................................................... 0
G.GH.03.03GH175G --G...--G-----T----------C--A---TC-C--------CA-CT---A---------A--G--TGAA--C-A-------C-G-TA----A---------TA--------CGGAGA--TC-T-------------------------A----AACTGCTGACACAG 337
G.KE.09.DEMG09KE001 .......................................................................................................................................................................... 0
G.NG.09.09NG_SC62 .......................................................................................................................................................................... 0
G.PT.x.PT3306 ---...---A---CT-------------A---T--A--------CA-CT---A-------G----G--TG-A--C-----G---C-G-TA-----A--------TA--------CGGAGA-----A----------G---------T-T--A---AGACTGCTGACAC.. 251
H.BE.93.VI991 .......................................................................................................................................................................... 0
H.BE.93.VI997 .......................................................................................................................................................................... 0
H.CF.90.056 .......................................................................................................................................................................... 0
H.GB.00.00GBAC4001 .......................................................................................................................................................................... 0
J.CD.97.J_97DC_KTB147 .......................................................................................................................................................................... 0
J.SE.93.SE9280_7887 .......................................................................................................................................................................... 0
J.SE.94.SE9173_7022 .......................................................................................................................................................................... 0
K.CD.97.97ZR_EQTB11 .......................................................................................................................................................................... 0
K.CM.96.96CM_MP535 .......................................................................................................................................................................... 0
01_AE.AF.07.569M .......................................................................................................................................................................... 0
01_AE.CM.11.1156_26 .......................................................................................................................................................................... 0
01_AE.CN.12.DE00112CN011 .......................................................................................................................................................................... 0
01_AE.HK.04.HK001 .......................................................................................................................................................................... 0
01_AE.IR.10.10IR.THR48F .......................................................................................................................................................................... 0
01_AE.JP.11.DE00111JP003 .......................................................................................................................................................................... 0
01_AE.SE.11.SE601018 .......................................................................................................................................................................... 0
01_AE.TH.10.DE00110TH001 .......................................................................................................................................................................... 0
01_AE.TH.90.CM240 .......................................................................................................................................................................... 0
01_AE.US.05.306163_FL .......................................................................................................................................................................... 0
02_AG.CM.10.DE00210CM013 .......................................................................................................................................................................... 0
02_AG.ES.06.P1423 .......................................................................................................................................................................... 0
02_AG.GW.05.CC_0048 .......................................................................................................................................................................... 0
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HIV-1 Genomes

TCF-1 alpha
B.FR.83.HXB2 GAA...GAAGCCAACAAAGGAGAGAACACCAGCTTGTTACACCCTGTGAGCCTGCATGGAATGGATGACCCGGAGAGAGAAGTGTTAGAGTGGAGGTTTGACAGCCGCCTAGCATTTCATCACATGGCCCGAGAGCTGCATCCGGAGTACTTCAAG.............. 323
02_AG.KR.12.12MHR9 .......................................................................................................................................................................... 0
02_AG.LR.x.POC44951 --G...--------T-------------A---T--A--------CA-CT-T-A---------A--G---A-C--C---C-----C-G-TC-----A---------A----G---C-CA-A----AA--T-A-----------------T--A---A.............. 323
02_AG.NG.09.09NG_SC61 .......................................................................................................................................................................... 0
02_AG.NG.x.IBNG .......................................................................................................................................................................... 0
02_AG.SE.11.SE602024 .......................................................................................................................................................................... 0
02_AG.SN.98.98SE_MP1211 .......................................................................................................................................................................... 0
02_AG.US.06.502_2696_FL01 .......................................................................................................................................................................... 0
03_AB.RU.97.KAL153_2 .......................................................................................................................................................................... 0
04_cpx.CY.94.94CY032_3 .......................................................................................................................................................................... 0
05_DF.BE.x.VI1310 .......................................................................................................................................................................... 0
06_cpx.AU.96.BFP90 ---...---CTT-CT-------------A-T--C----------CA-AT---A-------GCA--G--TGAA--A------------A------A----------TC-------AGGAGA-----A---------AAA----------TT-A---AGACTGCTGACAA.. 335
07_BC.CN.98.98CN009 .......................................................................................................................................................................... 0
08_BC.CN.97.97CNGX_6F .......................................................................................................................................................................... 0
09_cpx.GH.96.96GH2911 .......................................................................................................................................................................... 0
10_CD.TZ.96.96TZ_BF061 .......................................................................................................................................................................... 0
11_cpx.CM.95.95CM_1816 .......................................................................................................................................................................... 0
12_BF.AR.99.ARMA159 ---...A-G-----TG------------A-T-----C-------CA------AA-----------A--TGAA--C--------AC-GATA----A---------------G--GC-AAGA---T-A---A-----AAA-----A----GG-AT--AGACTGA........ 329
13_cpx.CM.96.96CM_1849 .......................................................................................................................................................................... 0
14_BG.ES.05.X1870 .......................................................................................................................................................................... 0
15_01B.TH.99.99TH_MU2079 .......................................................................................................................................................................... 0
16_A2D.KR.97.97KR004 .......................................................................................................................................................................... 0
17_BF.AR.99.ARMA038 .......................................................................................................................................................................... 0
18_cpx.CU.99.CU76 .......................................................................................................................................................................... 0
19_cpx.CU.99.CU7 .......................................................................................................................................................................... 0
20_BG.CU.99.Cu103 .......................................................................................................................................................................... 0
21_A2D.KE.99.KER2003 .......................................................................................................................................................................... 0
22_01A1.CM.01.01CM_0001BBY .......................................................................................................................................................................... 0
23_BG.CU.03.CB118 .......................................................................................................................................................................... 0
24_BG.ES.08.X2456_2 .......................................................................................................................................................................... 0
25_cpx.CM.02.1918LE .......................................................................................................................................................................... 0
26_AU.CD.02.02CD_MBTB047 ---...-----T--T--G-----A----A----C-AC-G--TG--A-------A-----------G--TAGT--AG--------C-CAT-----A---------T-AA------CGGA-G----CA-----C-------------------A---A.............. 323
27_cpx.FR.04.04CD_FR_KZS ---...--G-----TG-------A----A----C--C----T---A-------------------G---GAA--A------------AT-----A---------T---------C-AAGA--TG-A---------AAA----------T--A---A.............. 323
28_BF.BR.99.BREPM12609 .......................................................................................................................................................................... 0
29_BF.BR.01.BREPM16704 .......................................................................................................................................................................... 0
31_BC.BR.04.04BR142 .......................................................................................................................................................................... 0
32_06A1.EE.01.EE0369 .......................................................................................................................................................................... 0
33_01B.ID.07.JKT189_C .......................................................................................................................................................................... 0
34_01B.TH.99.OUR2478P .......................................................................................................................................................................... 0
35_AD.AF.07.169H .......................................................................................................................................................................... 0
36_cpx.CM.00.00CMNYU830 .......................................................................................................................................................................... 0
37_cpx.CM.00.00CMNYU926 .......................................................................................................................................................................... 0
38_BF1.UY.03.UY03_3389 .......................................................................................................................................................................... 0
39_BF.BR.04.04BRRJ179 .......................................................................................................................................................................... 0
40_BF.BR.05.05BRRJ055 .......................................................................................................................................................................... 0
42_BF.LU.06.luBF_18_06 .......................................................................................................................................................................... 0
43_02G.SA.03.J11223 .......................................................................................................................................................................... 0
44_BF.CL.00.CH80 .......................................................................................................................................................................... 0
45_cpx.FR.04.04FR_AUK ---...--G----CTG-------------TT-T------------A-A----AA--------A--G---A-A--A---------C--ATA----A---------T-A-------CAAAGA---T-----A-----AAA----------T--A---A.............. 323
46_BF.BR.07.07BR_FPS625 .......................................................................................................................................................................... 0
47_BF.ES.08.P1942 .......................................................................................................................................................................... 0
48_01B.MY.07.07MYKT021 .......................................................................................................................................................................... 0
49_cpx.GM.03.N26677 .......................................................................................................................................................................... 0
50_A1D.GB.10.12792 .......................................................................................................................................................................... 0
51_01B.SG.11.11SG_HM021 .......................................................................................................................................................................... 0
52_01B.MY.03.03MYKL018_1 .......................................................................................................................................................................... 0
53_01B.MY.11.11FIR164 .......................................................................................................................................................................... 0
54_01B.MY.09.09MYSB023 .......................................................................................................................................................................... 0
55_01B.CN.10.HNCS102056 .......................................................................................................................................................................... 0
56_cpx.FR.10.URF5_patient_A .......................................................................................................................................................................... 0
57_BC.CN.09.09YNLX19sg .......................................................................................................................................................................... 0
58_01B.MY.09.09MYPR37 .......................................................................................................................................................................... 0
59_01B.CN.09.09LNA423 .......................................................................................................................................................................... 0
60_BC.IT.11.BAV499 ......A-G-A--TTG---A-----G--G-T--------------A--CAA-AA---A--G-A--A---------------------AT-----A----------A-------G--C------------------AA------------------A.............. 311
61_BC.CN.10.JL100010 .......................................................................................................................................................................... 0
62_BC.CN.10.YNFL13 .......................................................................................................................................................................... 0
63_02A1.RU.10.10RU6637 .......................................................................................................................................................................... 0
64_BC.CN.09.YNFL31 .......................................................................................................................................................................... 0
65_cpx.CN.10.YNFL01 .......................................................................................................................................................................... 0
67_01B.CN.11.ANHUI_HF115 .......................................................................................................................................................................... 0
68_01B.CN.11.ANHUI_WH73 .......................................................................................................................................................................... 0
69_01B.JP.05.05JPMYC113SP420.......................................................................................................................................................................... 0
70_BF1.BR.10.10BR_PE004 .......................................................................................................................................................................... 0
71_BF1.BR.10.10BR_PE008 ....................................................-CT-GCCTCC-CTA-T-AAAA-TG-C-T-C-CACCAGTC-CC-CCCCTCGCCT-TTGCC-TGCGCAC-TCAGCAAG-----TC----G--GA---AG--C-TCTGGTTCT........ 110
72_BF1.BR.10.10BR_MG002 .......................................................................................................................................................................... 0
74_01B.MY.10.10MYPR268 .......................................................................................................................................................................... 0
O.BE.87.ANT70 ---AGACT--GAG-T-C-T-T----GGG-T-ATC-CC-G--T--A-CAT-TGCC------T-T--A--TA-AC-T-A----A-AC-GAT-----A------T--ATCT----GCAACACC--TG-T--TATGATAACT--C--A---CT----C--AAGGACTAAA.... 336
O.CM.98.98CMA104 .......................................................................................................................................................................... 0
O.CM.98.98CMABB141 .......................................................................................................................................................................... 0
O.CM.98.98CMABB212 .......................................................................................................................................................................... 0
O.CM.98.98CMU5337 .......................................................................................................................................................................... 0
O.CM.99.99CMU4122 .......................................................................................................................................................................... 0
O.FR.92.VAU .......................................................................................................................................................................... 0
O.GA.11.11Gab6352 .......................................................................................................................................................................... 0
O.SN.99.99SE_MP1299 --GGAACT--GA-----GT-T----GGG-T---C-CC-G--T--A-CTT--AAC-----CT-T--A---AACC-CG-GC--A-AC-GA-A---CA------T--ATCA----GCAGCACC--TG-T--TATG-TAACCA-C--A---CT---T--CAAGGACTAA..... 335
O.US.10.LTNP ---AGACT--GA--T-C-T-T----GGG-T-ATC-CC-G--T--A-CAT-TGCC-----CTCT-----T-AAC-TG-G---C-AC-GAT-----A------T--ATCT----GCAACACC--TG-T--T-AGATAACT--C--A---CT----C--AAGGACTAAA.... 256
N.CM.02.DJO0131 .......................................................................................................................................................................... 0
N.CM.02.SJGddd .......................................................................................................................................................................... 0
N.CM.04.04CM_1015_04 .......................................................................................................................................................................... 0
N.CM.06.U14296 .......................................................................................................................................................................... 0
N.FR.11.N1_FR_2011 .......................................................................................................................................................................... 0
P.CM.06.U14788 .......................................................................................................................................................................... 0
P.FR.09.RBF168 --GGAAATG-GAG-TG-GCAG-----AG-T-AGC--C----T--A-CCT--ACTT----GGATTCA--T-ATC-T--G--GA-C---AT-----A---------ATCA--G-G-GAAAGA--TG-T---TT-C-AAA---C-----ACTG--T-CTAAAGACTA...... 334
CPZ.CD.90.ANT .......................................................................................................................................................................... 0
CPZ.CM.05.SIVcpzLB7 .......................................................................................................................................................................... 0
CPZ.CM.09.Ptt_09Cam155 ---...--GAA----G------------A--TTC--C-G--T---A--T--ACA-----------G--TGAA--C--------AC-GACT---------------AAG--G--TC-AAGA-----A---A------AA-------------A---AGACTGAACTCTGAA 337
CPZ.TZ.06.TAN5 ...............G---AT----GA-A-CT-C----G--T--A-CCT--AGC-------A---C-----A--AG-----C-C--GATC---C-C---------A--------AGAAGG-----A---A-----AGA-----------------ATAAGGACTTCCG.. 320
CPZ.US.85.US_Marilyn --G...CGG-----T----------C--A--TAC--C-G-----CA--T---A------------A--TGAAC-TG-C-----C---ATC---CA--------CTGAA--G--TCGGAGA----GA--TAA------------A---------CG-AACTGATGGCTGT. 336
GOR.CM.07.SIVgor2139_287 .......................................................................................................................................................................... 0
GOR.CM.12.SIVgor_BQID2 .......................................................................................................................................................................... 0
GOR.CM.13.SIVgor_BPID15 .......................................................................................................................................................................... 0
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TCF-1 alpha NF-κ-B-II NF-κ-B-I Sp1-III Sp1-II Sp1-I TATA Box
B.FR.83.HXB2 ........AACTGCTGACATC..........GAGCTTGCT..............ACAAGGGACTTTCCG...................CTGGGGACTTTC............CAGGGAGGCGTGGCC..TGGGCGGGACTGGGGAGTGGCGAGCCCTCAGATCCTGCATA 428
A1.CD.97.97CD_KCC2 ........G----------CA..........--AG-----..............GAC------------CTGGGACTTTCC...............................GG------T----TT.TG--C---AGT-----------T-A---------G------- 429
A1.CM.08.886_24 .......................................................................................................................................................................... 0
A1.CY.08.CY236 .......................................................................................................................................................................... 0
A1.IN.09.NARI_FLS_IVC19_1 ........G----------CA..........--AG-----..............GAC------------...................------------C...........AG------T----TT..-------AGT-----------T-A--------CG------- 290
A1.KE.11.DEMA111KE002 .......................................................................................................................................................................... 0
A1.RU.11.11RU6950 .......................................................................................................................................................................... 0
A1.RW.11.DEMA111RW002 .......................................................................................................................................................................... 0
A1.SN.01.DDI579 .......................................................................................................................................................................... 0
A1.UG.11.DEMA110UG009 .......................................................................................................................................................................... 0
A1.ZA.04.503_15344_T10_A1 .......................................................................................................................................................................... 0
A2.CD.97.97CDKTB48 .......................................................................................................................................................................... 0
A2.CM.01.01CM_1445MV .......................................................................................................................................................................... 0
A2.CY.94.94CY017_41 .......................................................................................................................................................................... 0
B.BR.10.10BR_RJ032 .......................................................................................................................................................................... 0
B.CA.07.502_1191_03 .......................................................................................................................................................................... 0
B.CH.08.M2_0803101_NFLG8 .......................................................................................................................................................................... 0
B.CN.12.DEMB12CN006 .......................................................................................................................................................................... 0
B.CU.14.14CU005 .......................................................................................................................................................................... 0
B.ES.14.ARP1195 .......................................................................................................................................................................... 0
B.FR.11.DEMB11FR001 .......................................................................................................................................................................... 0
B.HT.05.05HT_129389 .......................................................................................................................................................................... 0
B.JP.12.DEMB12JP001 .......................................................................................................................................................................... 0
B.KR.07.HP_18_07JHS10_3909 ...................................--T--..............---------------...................------------CG..........-G-------------..-----------------------A---------G------- 90
B.RU.11.11RU21n .......................................................................................................................................................................... 0
B.SE.12.SE600057 .......................................................................................................................................................................... 0
B.TH.10.DEMB10TH002 .......................................................................................................................................................................... 0
B.US.13.RV_1 ........-------------..........------T--..............---------------...................------------............---------------..-----------.---------------------G------- 302
B.ZA.09.DEMB09ZA022 .......................................................................................................................................................................... 0
C.BR.07.DEMC07BR003 .......................................................................................................................................................................... 0
C.BW.00.00BW5031_1 .......................................................................................................................................................................... 0
C.CN.10.YNFL19 .......................................................................................................................................................................... 0
C.CY.09.CY260 .......................................................................................................................................................................... 0
C.ES.14.ARP1198 .......................................................................................................................................................................... 0
C.ET.02.02ET_288 .......................................................................................................................................................................... 0
C.IN.09.T125_2139 ........G----------CA.................................GA-G--ACT--C-GCT.....................---------CACTGGGGTGTT-TA----------T-..----------.T--------TC-A---------G------- 428
C.KE.05.05KE369195V4 .......................................................................................................................................................................... 0
C.MW.09.703010256_CH256.w96 ........G----------CA..................................A-------------CT....................---------CACTTGGGCGTT-CA-----T-G--T-..----------C----------C-----------G------- 429
C.SE.13.SE600311 .......................................................................................................................................................................... 0
C.TZ.08.707010457_CH457.w8 ........G----------CA..................................G-------------CT....................---------CACTGGGGCGTT-C------T----T-..----------.----------C-A---------G------- 428
C.US.11.17TB4_4G8 .......................................................................................................................................................................... 0
C.YE.02.02YE511 .......................................................................................................................................................................... 0
C.ZA.12.DEMC12ZA096 .......................................................................................................................................................................... 0
C.ZM.11.DEMC11ZM006 .......................................................................................................................................................................... 0
D.CM.10.DEMD10CM009 .......................................................................................................................................................................... 0
D.CY.06.CY163 .......................................................................................................................................................................... 0
D.KE.11.DEMD11KE003 .......................................................................................................................................................................... 0
D.KR.04.04KBH8 ........G----------CT..........---T--T--..............---G-----------CGGGGACTTTCC...............................AGAA--------A--..---------------------T--------A--G------- 385
D.SN.90.SE365 ........G----------CA..........--AG-----..............GAC-----------ACT....................---------............-G------T----TT..-------AGT-----------T-A---------G------- 427
D.TZ.01.A280 .......................................................................................................................................................................... 0
D.UG.10.DEMD10UG004 .......................................................................................................................................................................... 0
D.UG.11.DEMD11UG003 .......................................................................................................................................................................... 0
D.YE.02.02YE516 .......................................................................................................................................................................... 0
D.ZA.90.R1 .......................................................................................................................................................................... 0
F1.AO.06.AO_06_ANG32 .......................................................................................................................................................................... 0
F1.AR.02.ARE933 .......................................................................................................................................................................... 0
F1.BR.07.07BR844 ........-----------CA..........---AA----GACACAGAAGATTCTG-------------...................------------............---A-G-CG-GCCAG..AA---------.---------TTT---------G------- 194
F1.BR.10.10BR_PE107 .......................................................................................................................................................................... 0
F1.BR.10.10BR_RJ015 .......................................................................................................................................................................... 0
F1.CY.08.CY222 .......................................................................................................................................................................... 0
F1.ES.02.ES_X845_4 .......................................................................................................................................................................... 0
F1.ES.11.VA0053_nfl .......................................................................................................................................................................... 0
F1.RO.96.BCI_R07 ACACAGA.G-T---------AGAAGATTA..---A-----GACATAGAAGATTCTA-------------...................------------............---A-G-CG--CCAG..A------A--AA---------T-A---------G------- 471
F1.RU.08.D88_845 .......................................................................................................................................................................... 0
F2.CM.02.02CM_0016BBY .......................................................................................................................................................................... 0
F2.CM.10.DEMF210CM001 .......................................................................................................................................................................... 0
F2.CM.10.DEMF210CM007 .......................................................................................................................................................................... 0
G.CM.07.920_49 .......................................................................................................................................................................... 0
G.CM.10.DEMG10CM008 .......................................................................................................................................................................... 0
G.CM.10.DEURF10CM020 .......................................................................................................................................................................... 0
G.CN.08.GX_2084_08 .......................................................................................................................................................................... 0
G.ES.09.X2634_2 .......................................................................................................................................................................... 0
G.ES.14.ARP1201 .......................................................................................................................................................................... 0
G.GH.03.03GH175G AAGGTGTTG----------CA..........--AG-----G.............---------------...................-CT---------............-G--------C----..----A---G------------T-A--------AG------- 451
G.KE.09.DEMG09KE001 .......................................................................................................................................................................... 0
G.NG.09.09NG_SC62 .......................................................................................................................................................................... 0
G.PT.x.PT3306 ........-G---------CA..........--TG-----GAC............A-G-----------...................-CT---------............-G--------C----..----A---G------------C-A--------AG------- 358
H.BE.93.VI991 .......................................................................................................................................................................... 0
H.BE.93.VI997 .......................................................................................................................................................................... 0
H.CF.90.056 .......................................................................................................................................................................... 0
H.GB.00.00GBAC4001 .......................................................................................................................................................................... 0
J.CD.97.J_97DC_KTB147 .......................................................................................................................................................................... 0
J.SE.93.SE9280_7887 .......................................................................................................................................................................... 0
J.SE.94.SE9173_7022 .......................................................................................................................................................................... 0
K.CD.97.97ZR_EQTB11 .......................................................................................................................................................................... 0
K.CM.96.96CM_MP535 .......................................................................................................................................................................... 0
01_AE.AF.07.569M .......................................................................................................................................................................... 0
01_AE.CM.11.1156_26 .......................................................................................................................................................................... 0
01_AE.CN.12.DE00112CN011 .......................................................................................................................................................................... 0
01_AE.HK.04.HK001 .......................................................................................................................................................................... 0
01_AE.IR.10.10IR.THR48F .......................................................................................................................................................................... 0
01_AE.JP.11.DE00111JP003 .......................................................................................................................................................................... 0
01_AE.SE.11.SE601018 .......................................................................................................................................................................... 0
01_AE.TH.10.DE00110TH001 .......................................................................................................................................................................... 0
01_AE.TH.90.CM240 .......................................................................................................................................................................... 0
01_AE.US.05.306163_FL .......................................................................................................................................................................... 0
02_AG.CM.10.DE00210CM013 .......................................................................................................................................................................... 0
02_AG.ES.06.P1423 .......................................................................................................................................................................... 0
02_AG.GW.05.CC_0048 .......................................................................................................................................................................... 0
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TCF-1 alpha NF-κ-B-II NF-κ-B-I Sp1-III Sp1-II Sp1-I TATA Box
B.FR.83.HXB2 ........AACTGCTGACATC..........GAGCTTGCT..............ACAAGGGACTTTCCG...................CTGGGGACTTTC............CAGGGAGGCGTGGCC..TGGGCGGGACTGGGGAGTGGCGAGCCCTCAGATCCTGCATA 428
02_AG.KR.12.12MHR9 ..........................................................-----------...................------------............-G-----------TT..G---A--AGT-----------C-----------G------- 79
02_AG.LR.x.POC44951 ........G----------CA..........--AG-----..............GAC-----------A...................-CA---------............-G------T----TT..----A--AGT-----------T-A---------G------- 428
02_AG.NG.09.09NG_SC61 .......................................................................................................................................................................... 0
02_AG.NG.x.IBNG .......................................................................................................................................................................... 0
02_AG.SE.11.SE602024 .......................................................................................................................................................................... 0
02_AG.SN.98.98SE_MP1211 .......................................................................................................................................................................... 0
02_AG.US.06.502_2696_FL01 .......................................................................................................................................................................... 0
03_AB.RU.97.KAL153_2 .......................................................................................................................................................................... 0
04_cpx.CY.94.94CY032_3 .......................................................................................................................................................................... 0
05_DF.BE.x.VI1310 .......................................................................................................................................................................... 0
06_cpx.AU.96.BFP90 ........GG---------AA..........--AG--T--..............-ATG-----------...................------------............--------T------..--------G------------T-A---------G------- 440
07_BC.CN.98.98CN009 .......................................................................................................................................................................... 0
08_BC.CN.97.97CNGX_6F .......................................................................................................................................................................... 0
09_cpx.GH.96.96GH2911 .......................................................................................................................................................................... 0
10_CD.TZ.96.96TZ_BF061 .......................................................................................................................................................................... 0
11_cpx.CM.95.95CM_1816 .......................................................................................................................................................................... 0
12_BF.AR.99.ARMA159 ........G----------CA..........---AC----GACACAGAAGAATCTA-------------...................------------............---A-G-CG-GCCAG..A-----T--------------TCA---------G------- 448
13_cpx.CM.96.96CM_1849 .......................................................................................................................................................................... 0
14_BG.ES.05.X1870 .......................................................................................................................................................................... 0
15_01B.TH.99.99TH_MU2079 .......................................................................................................................................................................... 0
16_A2D.KR.97.97KR004 .......................................................................................................................................................................... 0
17_BF.AR.99.ARMA038 .......................................................................................................................................................................... 0
18_cpx.CU.99.CU76 .......................................................................................................................................................................... 0
19_cpx.CU.99.CU7 .......................................................................................................................................................................... 0
20_BG.CU.99.Cu103 .......................................................................................................................................................................... 0
21_A2D.KE.99.KER2003 .......................................................................................................................................................................... 0
22_01A1.CM.01.01CM_0001BBY .......................................................................................................................................................................... 0
23_BG.CU.03.CB118 .......................................................................................................................................................................... 0
24_BG.ES.08.X2456_2 .......................................................................................................................................................................... 0
25_cpx.CM.02.1918LE .......................................................................................................................................................................... 0
26_AU.CD.02.02CD_MBTB047 ........G----------CA..........--AG-----..............GAC------------...................-CT---------C...........AG------T----TT..-------AGT-----------T-A---------G------- 429
27_cpx.FR.04.04CD_FR_KZS ........G----------CA..........--AG-----GAC............A--A----------...................-CC---------C...........A---------C----..--------GT-------------A---------G------- 431
28_BF.BR.99.BREPM12609 .......................................................................................................................................................................... 0
29_BF.BR.01.BREPM16704 .......................................................................................................................................................................... 0
31_BC.BR.04.04BR142 .......................................................................................................................................................................... 0
32_06A1.EE.01.EE0369 ................................................................................................----............--------T------..--------G--------------A----G----G------- 60
33_01B.ID.07.JKT189_C .......................................................................................................................................................................... 0
34_01B.TH.99.OUR2478P .......................................................................................................................................................................... 0
35_AD.AF.07.169H .......................................................................................................................................................................... 0
36_cpx.CM.00.00CMNYU830 .......................................................................................................................................................................... 0
37_cpx.CM.00.00CMNYU926 .......................................................................................................................................................................... 0
38_BF1.UY.03.UY03_3389 .......................................................................................................................................................................... 0
39_BF.BR.04.04BRRJ179 .......................................................................................................................................................................... 0
40_BF.BR.05.05BRRJ055 .......................................................................................................................................................................... 0
42_BF.LU.06.luBF_18_06 .......................................................................................................................................................................... 0
43_02G.SA.03.J11223 .......................................................................................................................................................................... 0
44_BF.CL.00.CH80 .......................................................................................................................................................................... 0
45_cpx.FR.04.04FR_AUK ........G----------CA..........--AG-----G.............--------------ACG....................---------............-G------T----TT..-------AGT-----------A-A---------G------- 428
46_BF.BR.07.07BR_FPS625 .......................................................................................................................................................................... 0
47_BF.ES.08.P1942 .......................................................................................................................................................................... 0
48_01B.MY.07.07MYKT021 .......................................................................................................................................................................... 0
49_cpx.GM.03.N26677 .......................................................................................................................................................................... 0
50_A1D.GB.10.12792 .......................................................................................................................................................................... 0
51_01B.SG.11.11SG_HM021 .......................................................................................................................................................................... 0
52_01B.MY.03.03MYKL018_1 .......................................................................................................................................................................... 0
53_01B.MY.11.11FIR164 .......................................................................................................................................................................... 0
54_01B.MY.09.09MYSB023 .......................................................................................................................................................................... 0
55_01B.CN.10.HNCS102056 .......................................................................................................................................................................... 0
56_cpx.FR.10.URF5_patient_A .......................................................................................................................................................................... 0
57_BC.CN.09.09YNLX19sg .......................................................................................................................................................................... 0
58_01B.MY.09.09MYPR37 .......................................................................................................................................................................... 0
59_01B.CN.09.09LNA423 .......................................................................................................................................................................... 0
60_BC.IT.11.BAV499 ........G----------G-...........GAG--T--..............----A----------...................-CAA--------............---A----T--A-T-..-A---A-----AA--------T-----------G------- 415
61_BC.CN.10.JL100010 .......................................................................................................................................................................... 0
62_BC.CN.10.YNFL13 .......................................................................................................................................................................... 0
63_02A1.RU.10.10RU6637 .......................................................................................................................................................................... 0
64_BC.CN.09.YNFL31 .......................................................................................................................................................................... 0
65_cpx.CN.10.YNFL01 .......................................................................................................................................................................... 0
67_01B.CN.11.ANHUI_HF115 .......................................................................................................................................................................... 0
68_01B.CN.11.ANHUI_WH73 .......................................................................................................................................................................... 0
69_01B.JP.05.05JPMYC113SP420.......................................................................................................................................................................... 0
70_BF1.BR.10.10BR_PE004 .......................................................................................................................................................................... 0
71_BF1.BR.10.10BR_PE008 ........-CT-T-GCTTT............C-AG-CC--..............GTTC---CGCCA-T-...................--A-A--T----...........................................................C-CA---AC-- 168
72_BF1.BR.10.10BR_MG002 .......................................................................................................................................................................... 0
74_01B.MY.10.10MYPR268 .......................................................................................................................................................................... 0
O.BE.87.ANT70 ........----------C-G..........A--A-----GACA..........CTGT--A-------AGCAAAGACTGCTGACACT.GC----------CAGTGGGAGGGA--...............G---GC--TTC----------T-A--------AG------- 462
O.CM.98.98CMA104 .......................................................................................................................................................................... 0
O.CM.98.98CMABB141 .......................................................................................................................................................................... 0
O.CM.98.98CMABB212 .......................................................................................................................................................................... 0
O.CM.98.98CMU5337 .......................................................................................................................................................................... 0
O.CM.99.99CMU4122 .......................................................................................................................................................................... 0
O.FR.92.VAU .......................................................................................................................................................................... 0
O.GA.11.11Gab6352 .......................................................................................................................................................................... 0
O.SN.99.99SE_MP1299 ........----------C-G..........A--A-----GACA..........CTGC----------AGCAGAGACTGCTGACACG.GC----------............---T-T--GAG--A-..A---GC--TTC----------T-A---------G------- 462
O.US.10.LTNP ........-G---T----C-G..........A--A-----GACA..........CTGT----------AGCAGAGGACTGCTGACACTGC----------............---T-T--GAG--AT.AA---GC--TTC----------T-A--------AG------- 385
N.CM.02.DJO0131 .......................................................................................................................................................................... 0
N.CM.02.SJGddd .......................................................................................................................................................................... 0
N.CM.04.04CM_1015_04 .......................................................................................................................................................................... 0
N.CM.06.U14296 .......................................................................................................................................................................... 0
N.FR.11.N1_FR_2011 .......................................................................................................................................................................... 0
P.CM.06.U14788 .......................................................................................................................................................................... 0
P.FR.09.RBF168 ........--G-------GCTACGCAGCTACT-AG-----GACAC.........TGC------------GG.................GAC--A-AG-C-...............C----GCG-AA-AAG---A--AG-A---------TTTCA--CTCAGAG------- 455
CPZ.CD.90.ANT .......................................................................................................................................................................... 0
CPZ.CM.05.SIVcpzLB7 .......................................................................................................................................................................... 0
CPZ.CM.09.Ptt_09Cam155 CT......GG----GC-GGCGCCCTAA....A---GCTGACA............CTGC----------A.....................A---------............--A--G--A-G-CT-.AG---T-T-GT-----T-----TTTA--CTCAGAG------- 451
CPZ.TZ.06.TAN5 ........GGTGC-C-GA-CA..........AGAAC----GA............CAG--A------TG-A..................--C---------............--AT-T--GTG-TTACCA---------A---------TTTTG--CGCTGAG------- 430
CPZ.US.85.US_Marilyn ........---C--GC-GGCGCAAT......A-AAC----GACTGAGGACTTT.CT------------A.....................A-----G---............--A--G--T-G-T-...A------A--A---CGTG-TTTTA------A-GA------- 455
GOR.CM.07.SIVgor2139_287 .......................................................................................................................................................................... 0
GOR.CM.12.SIVgor_BQID2 .......................................................................................................................................................................... 0
GOR.CM.13.SIVgor_BPID15 .......................................................................................................................................................................... 0
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B.FR.83.HXB2 TAAGCAGCTGCTTTTTGCCTGT..ACTGGGTCTCTCTGGTTAGACCAGATCTGAGCCTGGGAGCTCTCTGGCTAACTA....GGGAACCCACTGCTT.AAGCCTCAATAA.AGCTTGCCTTGAGTGCTTCAAGTAGTGTGTGCCCGTCTG.TTGTGT.GACTCTGGTAAC 588
A1.CD.97.97CD_KCC2 --------------C---T---..-------------T-A----------.A----------------------G-A-....---------------.------------A-----------------------G---------------.------.------------ 589
A1.CM.08.886_24 ..............................................................................................................A----------------------------------A----T------.------------ 59
A1.CY.08.CY236 .......................................................................................................................................................................... 0
A1.IN.09.NARI_FLS_IVC19_1 ---------------C--T---..-------------T-G----------.A----------------------G-G-....--------G------.------------.---------------------------------------.------.------------ 449
A1.KE.11.DEMA111KE002 .......................................................................................................................................................................... 0
A1.RU.11.11RU6950 .............................---------------------------------------------G---....---------------.------------.------------------T--------------------.----A-.------------ 133
A1.RW.11.DEMA111RW002 .......................................................................................................................................................................... 0
A1.SN.01.DDI579 .......................................................................................................................................................................... 0
A1.UG.11.DEMA110UG009 .......................................................................................................................................................................... 0
A1.ZA.04.503_15344_T10_A1 .......................................................................................................................................................................... 0
A2.CD.97.97CDKTB48 .......................................................................................................................................................................... 0
A2.CM.01.01CM_1445MV .......................................................................................................................................................................... 0
A2.CY.94.94CY017_41 .................................................................................................................................................................-TGAAA-G- 9
B.BR.10.10BR_RJ032 .....-----------------..--A-----------------------------------------------G---....---------------.------------.---------------------------------------.------.------------ 155
B.CA.07.502_1191_03 ...................................................................................................................................................................------- 7
B.CH.08.M2_0803101_NFLG8 ...........................................................................................................................-C-GA--C-------------------.------.------------ 45
B.CN.12.DEMB12CN006 .......................................................................................................................................................................... 0
B.CU.14.14CU005 .......................................................................................................................................................................... 0
B.ES.14.ARP1195 ........................................................................................................................................--------------.------.------------ 32
B.FR.11.DEMB11FR001 .......................................................................................................................................................................... 0
B.HT.05.05HT_129389 .......................................................................................................................................................................... 0
B.JP.12.DEMB12JP001 .......................................................................................................................................................................... 0
B.KR.07.HP_18_07JHS10_3909 A---------------------..-------------------------------------------------G----....---------------.------------.------------------T--------------------.------.------------ 250
B.RU.11.11RU21n .............................--------------------------------------------G----....---------------.------------.-----------------CT--------------------.------.------------ 133
B.SE.12.SE600057 .......................................................................................................................................................................... 0
B.TH.10.DEMB10TH002 .......................................................................................................................................................................... 0
B.US.13.RV_1 --------C-----C-------..T-----------------------------------------------------....---------------.------------.-----------------------------C---------.------.------------ 462
B.ZA.09.DEMB09ZA022 .......................................................................................................................................................................... 0
C.BR.07.DEMC07BR003 .......................................................................................................................................................................... 0
C.BW.00.00BW5031_1 .......................................................................................................................................................................... 0
C.CN.10.YNFL19 .......................................................................................................................................................................... 0
C.CY.09.CY260 .......................................................................................................................................................................... 0
C.ES.14.ARP1198 ........................................................................................................................................G-------------.------.------------ 32
C.ET.02.02ET_288 .......................................................................................................................................................................... 0
C.IN.09.T125_2139 ------------G---------..-------------A-G-G------------------------------C-T---....---------------.------------.-----------------CTG--C----------------.------.------------ 588
C.KE.05.05KE369195V4 .......................................................................................................................................................................... 0
C.MW.09.703010256_CH256.w96 ---------------C------..-------------A-G---------------------------------GC---....---------------.------------.-----------------CT--------------------.------.------------ 589
C.SE.13.SE600311 .......................................................................................................................................................................... 0
C.TZ.08.707010457_CH457.w8 ---------------C------..-------------A-G----------------------------------T--G....---------------.------------.-----------------CT--------------------.------.------------ 588
C.US.11.17TB4_4G8 .......................................................................................................................................................................... 0
C.YE.02.02YE511 .......................................................................................................................................................................... 0
C.ZA.12.DEMC12ZA096 .......................................................................................................................................................................... 0
C.ZM.11.DEMC11ZM006 .......................................................................................................................................................................... 0
D.CM.10.DEMD10CM009 .......................................................................................................................................................................... 0
D.CY.06.CY163 .......................................................................................................................................................................... 0
D.KE.11.DEMD11KE003 .......................................................................................................................................................................... 0
D.KR.04.04KBH8 --------------C-------..--------------------------------------------------G---....---------------.------------.----------A--C--C-----------A----------.------.A----------- 545
D.SN.90.SE365 --------------C-------..--G-----------------------T--------A--------------G---....---------------.------------.----------------------------------A----.------.------------ 587
D.TZ.01.A280 .......................................................................................................................................................................... 0
D.UG.10.DEMD10UG004 .......................................................................................................................................................................... 0
D.UG.11.DEMD11UG003 .......................................................................................................................................................................... 0
D.YE.02.02YE516 .......................................................................................................................................................................... 0
D.ZA.90.R1 .......................................................................................................................................................................... 0
F1.AO.06.AO_06_ANG32 .......................................................................................................................................................................... 0
F1.AR.02.ARE933 .......................................................................................................................................................................... 0
F1.BR.07.07BR844 --------C------C------..-------------A------------T-----------------------G---....---------------.------------.---------------------------------------.------.------------ 354
F1.BR.10.10BR_PE107 ..........................................................................................................-AC-.GA-GG--ACAC-C-A---G--------------------.------.------------ 61
F1.BR.10.10BR_RJ015 ........................................................................................................---C-..GA-GG--ACAC-C-A---G---Y----------------.------.------------ 62
F1.CY.08.CY222 .......................................................................................................................................................................... 0
F1.ES.02.ES_X845_4 ...........................................................................................................................TGCT-CA-G---AG-G-----------.------.------------ 45
F1.ES.11.VA0053_nfl ............................................................................................................................................----------.------.------------ 28
F1.RO.96.BCI_R07 ---------------C--T---..-------------A------------T-----------------------G---....---------------.------------.---------------------------------------.----T-.------------ 631
F1.RU.08.D88_845 ...........................................................................................................................T-T------------------------.------.------------ 45
F2.CM.02.02CM_0016BBY .......................................................................................................................................................................... 0
F2.CM.10.DEMF210CM001 .......................................................................................................................................................................... 0
F2.CM.10.DEMF210CM007 .......................................................................................................................................................................... 0
G.CM.07.920_49 .......................................................................................................................................................................... 0
G.CM.10.DEMG10CM008 .......................................................................................................................................................................... 0
G.CM.10.DEURF10CM020 .......................................................................................................................................-GA................................ 3
G.CN.08.GX_2084_08 .......................................................................................................................................................................... 0
G.ES.09.X2634_2 ...........................................................................................................................T--------------------------.------.------------ 45
G.ES.14.ARP1201 ........................................................................................................................................--------------.------.------------ 32
G.GH.03.03GH175G --------C----C-C--T---..-----------TCT-C----------------------------------GTAG....A--------------.------------.---------------------------------------.------.------------ 611
G.KE.09.DEMG09KE001 .......................................................................................................................................................................... 0
G.NG.09.09NG_SC62 .......................................................................................................................................................................... 0
G.PT.x.PT3306 --------C----C-C------..-------------T-C----------T-------------------A---G-AG....---------------A------------.---------------------------------------.------.------------ 519
H.BE.93.VI991 .......................................................................................................................................................................... 0
H.BE.93.VI997 .......................................................................................................................................................................... 0
H.CF.90.056 .......................................................................................................................................................................... 0
H.GB.00.00GBAC4001 ..............................................................------------G---....---------------.------------.----------------C-T--------------------.------.----------W- 100
J.CD.97.J_97DC_KTB147 .......................................................................................................................................................................... 0
J.SE.93.SE9280_7887 .......................................................................................................................................................................... 0
J.SE.94.SE9173_7022 .......................................................................................................................................................................... 0
K.CD.97.97ZR_EQTB11 .......................................................................................................................................................................... 0
K.CM.96.96CM_MP535 .......................................................................................................................................................................... 0
01_AE.AF.07.569M .......................................................................................................................................................................... 0
01_AE.CM.11.1156_26 .......................................................................................................................................................................... 0
01_AE.CN.12.DE00112CN011 .......................................................................................................................................................................... 0
01_AE.HK.04.HK001 .......................................................................................................................................................................... 0
01_AE.IR.10.10IR.THR48F .......................................................................................................................................................................... 0
01_AE.JP.11.DE00111JP003 .................................................................................................................--CT---------------------------------.-GT-AG.------------ 55
01_AE.SE.11.SE601018 .......................................................................................................................................................................... 0
01_AE.TH.10.DE00110TH001 .......................................................................................................................................................................... 0
01_AE.TH.90.CM240 ...........................----------T----------G-.C-----C----------------G-A-....---------------A------------.------------------A----G---------------.-GT-AG.------------ 135
01_AE.US.05.306163_FL .......................................................................................................................................................................... 0
02_AG.CM.10.DE00210CM013 .......................................................................................................................................................................... 0
02_AG.ES.06.P1423 ...........................................................................................................................................-----------.------.------------ 29
02_AG.GW.05.CC_0048 .......................................................................................................................................................................... 0
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TATA Box 5’ LTR U3 end 5’ LTR R repeat begin Poly-A signal 5’ LTR R repeat end 5’ LTR U5 start
TAR element start TAR element end Extensive secondary structure

+1 mRNA start site

B.FR.83.HXB2 TAAGCAGCTGCTTTTTGCCTGT..ACTGGGTCTCTCTGGTTAGACCAGATCTGAGCCTGGGAGCTCTCTGGCTAACTA....GGGAACCCACTGCTT.AAGCCTCAATAA.AGCTTGCCTTGAGTGCTTCAAGTAGTGTGTGCCCGTCTG.TTGTGT.GACTCTGGTAAC 588
02_AG.KR.12.12MHR9 -------------C-C--T---..-------------T-C----------T-------------------A---G-AG....---------------.------------.------------------T--------------------.------.------------ 239
02_AG.LR.x.POC44951 --------C----C-C------..-------------T-C----------T-------------------A---G-AG....A--------------.------------.---------------------------------------.------.------------ 588
02_AG.NG.09.09NG_SC61 .......................................................................................................................................................................... 0
02_AG.NG.x.IBNG .............................................-----------------------------G-GG....A--------------.------------.---------------------------------------A------.------------ 118
02_AG.SE.11.SE602024 .......................................................................................................................................................................... 0
02_AG.SN.98.98SE_MP1211 .......................................................................................................................................................................... 0
02_AG.US.06.502_2696_FL01 .......................................................................................................................................................................... 0
03_AB.RU.97.KAL153_2 .......................................................................................................................................................................... 0
04_cpx.CY.94.94CY032_3 .......................................................................................................................................................---AAA.-TG......... 9
05_DF.BE.x.VI1310 .......................................................................................................................................................................... 0
06_cpx.AU.96.BFP90 A-------C----C-C--T---..-------------T-C----------T-------------------A---G-AG....---------------.------------.------------------AT-------------------.------.------------ 600
07_BC.CN.98.98CN009 .......................................................................................................................................................................... 0
08_BC.CN.97.97CNGX_6F .......................................................................................................................................................................... 0
09_cpx.GH.96.96GH2911 .......................................................................................................................................................................... 0
10_CD.TZ.96.96TZ_BF061 .......................................................................................................................................................................... 0
11_cpx.CM.95.95CM_1816 .......................................................................................................................................................................... 0
12_BF.AR.99.ARMA159 --------C------C------..-------------A---G--------TA----------------------G---....---------------.------------.----------------------------------A-T--.------.------------ 608
13_cpx.CM.96.96CM_1849 .......................................................................................................................................................................... 0
14_BG.ES.05.X1870 ........................................................................................................................GATTGCT-CA-GTA--..------------.------.------------ 46
15_01B.TH.99.99TH_MU2079 .......................................................................................................................................................................... 0
16_A2D.KR.97.97KR004 .................................................................................................................................................................CG-AAAGTG 9
17_BF.AR.99.ARMA038 .......................................................................................................................................................................... 0
18_cpx.CU.99.CU76 .......................................................................................................................................................................... 0
19_cpx.CU.99.CU7 .......................................................................................................................................................................... 0
20_BG.CU.99.Cu103 ............................................................................................................................--------------------------.------.------------ 44
21_A2D.KE.99.KER2003 .......................................................................................................................................................................... 0
22_01A1.CM.01.01CM_0001BBY .......................................................................................................................................................................... 0
23_BG.CU.03.CB118 .......................................................................................................................................................------.------------ 18
24_BG.ES.08.X2456_2 ...........................................................................................................................................-----------.------.------------ 29
25_cpx.CM.02.1918LE .......................................................................................................................................................................... 0
26_AU.CD.02.02CD_MBTB047 -------------C-C------..-------------T------------.C------------------A---G-A-....---------------.------------.-----------------------G---------------.------.------------ 588
27_cpx.FR.04.04CD_FR_KZS A-------C----C-C------..--------------------------------------------------G---....---------------.------------.---------------------------------------.------.------------ 591
28_BF.BR.99.BREPM12609 .......................................................................................................................................................................... 0
29_BF.BR.01.BREPM16704 .......................................................................................................................................................................... 0
31_BC.BR.04.04BR142 ...........................................................................................................................C-----T--------------------.------.----------G- 45
32_06A1.EE.01.EE0369 A-------C----C-C--T---..-------------T-C----------T-------------------A---G-AG....-A-------------.------------.------------------A--------------------.------.------------ 220
33_01B.ID.07.JKT189_C .......................................................................................................................................................................... 0
34_01B.TH.99.OUR2478P .......................................................................................................................................................................... 0
35_AD.AF.07.169H .......................................................................................................................................................................... 0
36_cpx.CM.00.00CMNYU830 .......................................................................................................................................................................... 0
37_cpx.CM.00.00CMNYU926 .......................................................................................................................................................................... 0
38_BF1.UY.03.UY03_3389 ........................................................................................................................................................-----.------------ 17
39_BF.BR.04.04BRRJ179 ......................................................................................................--------.---------------------------------------.------.----------T- 65
40_BF.BR.05.05BRRJ055 .....................................................................................................---------.---------------------------------------.------.------------ 66
42_BF.LU.06.luBF_18_06 ............................---------T---R--------T-----------------------G---....---------------.------------.---------------------------------------.------.------------ 134
43_02G.SA.03.J11223 ..........................................................---------------GG-A-....---------------.------------.----------------------------------A----.------.------------ 104
44_BF.CL.00.CH80 ...........................................................................................................................................-----------.------.----------G- 29
45_cpx.FR.04.04FR_AUK ----------------------..-------------A-G----------------------------------T---....--------T-A----.------------.---------------------------------------.------.------------ 588
46_BF.BR.07.07BR_FPS625 ............................................................................................................................A-------------------------.------.------------ 44
47_BF.ES.08.P1942 .......................................................................................................................................AG-GT----------.------.------------ 33
48_01B.MY.07.07MYKT021 .......................................................................................................................................................................... 0
49_cpx.GM.03.N26677 .................................................................................................................................................A----.-G----.----------G- 23
50_A1D.GB.10.12792 ....................................................................................................................................................................-TA--- 6
51_01B.SG.11.11SG_HM021 .......................................................................................................................................................................... 0
52_01B.MY.03.03MYKL018_1 .......................................................................................................................................................................... 0
53_01B.MY.11.11FIR164 .......................................................................................................................................................................... 0
54_01B.MY.09.09MYSB023 .......................................................................................................................................................................... 0
55_01B.CN.10.HNCS102056 .......................................................................................................................................................................... 0
56_cpx.FR.10.URF5_patient_A ...........................................................................................................--............................................................. 2
57_BC.CN.09.09YNLX19sg .......................................................................................................................................................................... 0
58_01B.MY.09.09MYPR37 .......................................................................................................................................................................... 0
59_01B.CN.09.09LNA423 .......................................................................................................................................................................... 0
60_BC.IT.11.BAV499 ----------------------..---A---------A-G----------------------------------T---....---------------.------------.----AAT-----------T--------------------.------.------------ 575
61_BC.CN.10.JL100010 ....................................................................................................................................------------------.------.----------T- 36
62_BC.CN.10.YNFL13 .......................................................................................................................................................................... 0
63_02A1.RU.10.10RU6637 .............................--------T-C----------T-----------------------G---....---------------.------------.------------------T--------------------.------.------------ 133
64_BC.CN.09.YNFL31 .......................................................................................................................................................................... 0
65_cpx.CN.10.YNFL01 .......................................................................................................................................................................... 0
67_01B.CN.11.ANHUI_HF115 .......................................................................................................................................................................... 0
68_01B.CN.11.ANHUI_WH73 .......................................................................................................................................................................... 0
69_01B.JP.05.05JPMYC113SP420.......................................................................................................................................................................... 0
70_BF1.BR.10.10BR_PE004 ......................................................................................................................................----------------.--T---.------A----- 34
71_BF1.BR.10.10BR_PE008 A-.................................................A-GAT---A-G-A-----A-T--C-AG....A-TC--A--ACA.................GA-GG--ACAC-C-A---G---C----------------.------.------------ 266
72_BF1.BR.10.10BR_MG002 .....................................................G-T---A-G-A-----A-T--C-AG....A-TC--A--ACA.................GA-GG--ACAC-C-A---G---C----------------.------.------------ 94
74_01B.MY.10.10MYPR268 .......................................................................................................................................................................... 0
O.BE.87.ANT70 --------C-----C---T---..--C-------GG-TAGAG------G--------C--------C-----CTCTAG....CT------G------.--CG--------.---------------A..G---C---------T-A----.--C....A--C-----GT- 617
O.CM.98.98CMA104 ..................................................................................................................-GC-T-GAGTGA...G---C---------T-A----.--C....A--C------G- 48
O.CM.98.98CMABB141 ..................................................................................................................GCCTTGA-T-A....G---C---------T-A----.--C....A--C-----GT- 47
O.CM.98.98CMABB212 ..................................................................................................................------------A.-A---C---------T-A----.--C....A--C-----GT- 50
O.CM.98.98CMU5337 ..................................................................................................................------------A..G---C---------T-A---A.--C....A--C------T- 49
O.CM.99.99CMU4122 ..................................................................................................................GCCTTGA-T-A....G---C---------T-A----.--C....A--C------T- 47
O.FR.92.VAU ...........................-------GG-TAGAGA-----G--------C--------C-----CTCTAG....CT------G------.--CG--------.---------------A..G---C---------T-A----.--C....A--C-----GT- 130
O.GA.11.11Gab6352 .......................................................................................................................................................................... 0
O.SN.99.99SE_MP1299 --------C----ACC--T---..--C-------GG-TAGAGA-----G--------C--------C-----CTCTAG....CT------G------.--CG--------.---------------A..G---C---------T-A----.--C....---C------T- 617
O.US.10.LTNP --------C-----C---T---..--C-------GG-TAGA------AG--A--------------CT---TCTCTAG....CT------G------.--CG--------.---------------A..G---C---------T-A----.--C....---C------T- 540
N.CM.02.DJO0131 ...........................................................................................................---.-------------A--.-A----G----------A--CA.--CG--.A---------C- 59
N.CM.02.SJGddd ...........................................................................................................---.-------------A--.-A---------------A--CA.--CG--.A---------C- 59
N.CM.04.04CM_1015_04 ...........................................................................................................---.----------------.-A----G----------A--CA.--CG--.A---------C- 59
N.CM.06.U14296 ...........................................................................................................---.-------------A--.-A----G----------A--CA.--CG--.A---------C- 59
N.FR.11.N1_FR_2011 .......................................................................................................................................................................... 0
P.CM.06.U14788 ...........................................................................................................---.---------------AG-A---C---------T-A----.--CA...----------T- 58
P.FR.09.RBF168 -------------CAC--T---..-----------.GT-AC---------TA--------------------CTTAAG....CA-------------GG-AG--------.---------------AG-A---C---------T-A----.--CA-..A--------GT- 614
CPZ.CD.90.ANT .......................................................................................................................................................................... 0
CPZ.CM.05.SIVcpzLB7 .............................--------T------------TCTGAG-CT---------------G---....A--------------A------------.-----------------G----------------A-TCA.C-T---.----------T- 134
CPZ.CM.09.Ptt_09Cam155 ------------C-Y---T---..-----------.-T-C----------Y-----------------------G-AG.....--------------.----T-------.------------A-----AC--C----------TA---A.--CA--.----------T- 609
CPZ.TZ.06.TAN5 --------------GC--TCTGTA-AG--C---TG-CT-AACTG---------------------------TAGTGACTGGCTT--GA--G------.-GCA--------.---C-----GAGAGTG..TT-AC-----------A-T-CA-ACC-CGTCTG-CCTGGGG 596
CPZ.US.85.US_Marilyn A-------C---C-C---T---..-----------.-C-C----------AA-----C----------------GTGT.....A-------------.------------.------------------T--------------TA--C..--CA--.------------ 612
GOR.CM.07.SIVgor2139_287 ...........................-TC---...GT-AC----------A-------------------TCTTAGC.....A-------------.--CG--------.--------A-TGAGTGAATT--C---------T-A---A.--CA-..A--------GT- 130
GOR.CM.12.SIVgor_BQID2 ....................................................................................................................................-C---------T-A---A.--C....A--C------T- 33
GOR.CM.13.SIVgor_BPID15 .......................................................................................................................................................................... 0
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Extensive secondary structure Lys tRNA primer binding site

B.FR.83.HXB2 TAGAGATCCCTCAGACCCTTTTAGTCAGTGTGG.AAAATCTCTAGCAGT.GGCGCCCGAACAGGG.........................ACCTGA.AAGCGAAAG.......................GGAAACCAG...AGGAGCTCTCTCGAC.GCA..GGACTCGG 701
A1.CD.97.97CD_KCC2 -----------------ACC----.---A---A.---------------.---------------.........................--TC--.---------.................TAA...AAGTT----...--A--T---------.---..-------- 704
A1.CM.08.886_24 -----------------AC-C---G-G----A..---------------.----------.----.........................--T---.--------C.G........................TT----...--A--T---------.---..-------- 168
A1.CY.08.CY236 .......................................................................................................................................................................... 0
A1.IN.09.NARI_FLS_IVC19_1 -----------------AC-A-T-GAG----A..---------------.---------------A.CTTGAAAAGTGAAAGTAATAGGG--T---.---------..........................TT----...--A--T---------.---..-------- 582
A1.KE.11.DEMA111KE002 .....................................................C--GA-CAG--AC..CCGAAAAGCGAAAGTAAAAGGG--TC--.---------..........................TT----...--A--T---------.---..-------- 82
A1.RU.11.11RU6950 -----------------AC-C---G-G----A..---------------.---------------.........................--T---.---------..........................TT----...--A--T---------.---..-------- 242
A1.RW.11.DEMA111RW002 .........................................................--------.........................--TC--.---------..........................TG----...--A--T---------.---..-------- 55
A1.SN.01.DDI579 .......................................................................................................................................................................... 0
A1.UG.11.DEMA110UG009 ..............................................................---.........................--T---.---------..........................TG----AGAG-AG-T---------.---..-------- 53
A1.ZA.04.503_15344_T10_A1 .......................................................................................................................................................................... 0
A2.CD.97.97CDKTB48 ..........................................................................................TTT-TCG-------G...........................T-----...G-A--T---------.---..A------- 47
A2.CM.01.01CM_1445MV .......................................................................................................................................................................... 0
A2.CY.94.94CY017_41 G-A--TA....................................................------.........................--TC--.---------..........................TT----...-----T---------.---..-------- 69
B.BR.10.10BR_RJ032 -----------------A---------------.---------------.---------------.........................------A---------.T.....................A--------...---------------.---..-------- 270
B.CA.07.502_1191_03 -----------------A---------------.---------------.---------------.........................---C--.---------.......................TAG------...-----A---------.---..-------- 120
B.CH.08.M2_0803101_NFLG8 -----------------.---------------.---------------.---------------A........................C-----.---------.......................TAGG-----...--A--T---------.---..-------- 158
B.CN.12.DEMB12CN006 ..................................................---------------.........................---G--.---------.......................TA-------...---------------.---..-------- 65
B.CU.14.14CU005 .......................................................................................................................................................................... 0
B.ES.14.ARP1195 ---------------TA---G-----T----A-.---------------.---------------.........................---C--.---------.......................TAG------...---------------.---..-------- 145
B.FR.11.DEMB11FR001 .......................................................................................................................................................................... 0
B.HT.05.05HT_129389 .......................................................................................................................................................................... 0
B.JP.12.DEMB12JP001 ........................................--CCT----.---------------.........................------.---T-----.......................T--G-----...--A------------.---..-------- 74
B.KR.07.HP_18_07JHS10_3909 ---------------------------------.---------------.---------------.........................--T---.---------.......................TAG------...---------------.---..-------- 363
B.RU.11.11RU21n ----------------T----------------.---------------.---------------.........................--T---.---T-----.......................TA--C-AGAGGA......G----T---.---..-------- 243
B.SE.12.SE600057 .......................................................................................................................................................................... 0
B.TH.10.DEMB10TH002 .............................................................................................................................................................---..-------- 11
B.US.13.RV_1 ---------------------------------.---------------.---------------.........................--T---.---------.......................A--------...---------------.---..-------- 575
B.ZA.09.DEMB09ZA022 ...................................................................................................................................................................------- 7
C.BR.07.DEMC07BR003 ......................................................-----------.........................--TC--.---------.......................TA-G-----...--A--A---------.---..-------- 61
C.BW.00.00BW5031_1 .....................................TCTCTAGCAG--.---------------.........................--T---.---------.......................TA-G-----...-----A---------.---..-------- 77
C.CN.10.YNFL19 .............................................T---.---------------.........................--T---.---------.......................TA-G-----...-----A---------.---..-------- 69
C.CY.09.CY260 .......................................................................................................................................................................... 0
C.ES.14.ARP1198 -----------------AAC--C-GT-------.---------------.---------------.........................------.---------.......................TA-G-----...-----A---------.---..-------- 145
C.ET.02.02ET_288 .......................................................................................................................................................................... 0
C.IN.09.T125_2139 -----------------T.---T-GT-------.---------------.---------------.........................--T---.---------.......................TA-G-----...--A--A---------.---..-------- 700
C.KE.05.05KE369195V4 .......................................................................................................................................................................... 0
C.MW.09.703010256_CH256.w96 -----------------A.---T-GTT-C----.---------------.---------------.........................--T---.---------.......................TA-G-----...-----A---------.---..-------- 701
C.SE.13.SE600311 .......................................................................................................................................................................... 0
C.TZ.08.707010457_CH457.w8 -----------------AA--GT-GT-------.---------------.---------------.........................---C--.---------.......................TA-G-----...--A--A---------.---..-------- 701
C.US.11.17TB4_4G8 .......................................................................................................................................---...-----A---------.---..-------- 29
C.YE.02.02YE511 .......................................................................................................................................................................... 0
C.ZA.12.DEMC12ZA096 ...........................................................................................................................................................-.---..-------- 12
C.ZM.11.DEMC11ZM006 ............................................................-----.........................--GC--.---------.......................T---G----...-----A---------.---..-------- 55
D.CM.10.DEMD10CM009 ..............................................GT..---------------.........................--T---.---------.......................TAG------...---------------.---..-------- 67
D.CY.06.CY163 .......................................................................................................................................................................... 0
D.KE.11.DEMD11KE003 ..............................................................---.........................--T---.---------.......................TAG------...--A------------.---..-------- 53
D.KR.04.04KBH8 -----------------TCG--T--------AA.---------C-----.---------------.........................--T---.---------.......................TAG------...----------C----.---..-----T-- 658
D.SN.90.SE365 ---------------------------------.---------------.---------------.........................---C--.---------.......................TAG------...---------------.---..-------- 700
D.TZ.01.A280 .......................................................................................................................................................................... 0
D.UG.10.DEMD10UG004 .......................................................................................................---.......................TAG------...-----A---------.---..-------- 38
D.UG.11.DEMD11UG003 ............................................................-----.........................--T---.---------.......................TAG------...---------------.---..-------- 55
D.YE.02.02YE516 .......................................................................................................................................................................... 0
D.ZA.90.R1 ................................................................................................TCG--TGG-A.......................C--GTTA--...T-AG-AGTCTCTCG-.---..-------- 45
F1.AO.06.AO_06_ANG32 .......................................................................................................................................................................... 0
F1.AR.02.ARE933 .........................................................................................................................................................TT..---..-------- 13
F1.BR.07.07BR844 -----------------A---------------.---------------.---------------.........................--GC--.--A------.......................TAG------...--A--A---------.---..-------- 467
F1.BR.10.10BR_PE107 -----------------A-C-------------.---------------.---------------.........................--GC--.---------.......................TAG------...--A--A---------.---..-------- 174
F1.BR.10.10BR_RJ015 -----------------A.--------------.---------------.---------------.........................--GC--.---------.......................TAG------...--C--A---------.---..-------- 174
F1.CY.08.CY222 .......................................................................................................................................................................... 0
F1.ES.02.ES_X845_4 -----------------A----------A---T.---------------.---------------.........................--GC--A--------A.......................TA-------...--A--A---------.---..-------- 159
F1.ES.11.VA0053_nfl -----------------A.--------------.---------------.---------------.........................--T---.---------.......................TAG------...--A--A---------.---..A------- 140
F1.RO.96.BCI_R07 -----------------A---------------.---------------.---------------.........................--T---.---------.......................TAG------...--A--A---------.---..-------- 744
F1.RU.08.D88_845 -----------------A---------------.---------------.---------------.........................--GC--.---------.......................TAG------...-----A---------.---..-------- 158
F2.CM.02.02CM_0016BBY .......................................................................................................................................................................... 0
F2.CM.10.DEMF210CM001 .......................................................................................................................................................................... 0
F2.CM.10.DEMF210CM007 ..............................................GT..---------------.........................------.---------.......................TAG------...-----A---------.---..-------- 67
G.CM.07.920_49 ..................................T--------------.---------------.........................--T---.---------TTAATAGGGACTCGAAAGCGA..AAGTT----...--A--T---------.---A.-------- 102
G.CM.10.DEMG10CM008 .................................................T---------------.........................--T---.---T-----TTAATAGGGACTCGAAAGCGA..AAGTT----...--A--T---------.---..-------- 87
G.CM.10.DEURF10CM020 .................................................................................................................................A-GTT----...--A-T----------.---..-------- 38
G.CN.08.GX_2084_08 .......................................................................................................................................................................... 0
G.ES.09.X2634_2 -----------------AC-C----G-----A..---------------.---------------.........................--T---.---------TTAACAGGGACTCGAAAGCGA..AAGTT----...--A--T---------.---..-------- 178
G.ES.14.ARP1201 -----------------AC-C---A-T--AGAA.---------------.---------------.........................--TC--.---------TTAATAGGGACTCGAAAGCGG..A-GTT----...--A--T---------.---..-------- 166
G.GH.03.03GH175G -----------------AC-C---A------A..---------------.---------------.........................---C--.---T-----TTAATAGGGACTCGAAAGCGA..AAGTT----...--A--T---------.---..-------- 744
G.KE.09.DEMG09KE001 ..................................................---------------.........................--T---.---------TTAACAGGGACTCGAAAGCGA..AAGTT----...--A--A---------.---..-------- 86
G.NG.09.09NG_SC62 .......................................................................................................................................................................... 0
G.PT.x.PT3306 -----------------AC-C--AA------A..---------------.---------------.........................--T--G.---------TTAACAGGGACTCGAAAGCGA..AAGTT----...--A--T---------.---..-------- 652
H.BE.93.VI991 ...................................--------------.---------------.........................--T---.---------.......................CA-------...--A------------.---..-------- 79
H.BE.93.VI997 ...................................................................................................................................................---------.---..-------- 20
H.CF.90.056 ............................................................................................T---.T--T-----.......................TA-------...--A--A---------.---..-------- 48
H.GB.00.00GBAC4001 -----------------A--Y------------.---------------.---------------.........................--T---.---------.......................TA-------...--A--T---------.---..-------- 213
J.CD.97.J_97DC_KTB147 .......................................................................................................................................................................... 0
J.SE.93.SE9280_7887 ..................................................................................................................................................T---------.---..-------- 21
J.SE.94.SE9173_7022 ..................................................................................................................................................T---------.---..-------- 21
K.CD.97.97ZR_EQTB11 .......................................................................................................................................................................... 0
K.CM.96.96CM_MP535 .......................................................................................................................................................................... 0
01_AE.AF.07.569M .......................................................................................................................................................................... 0
01_AE.CM.11.1156_26 ...................................................---------T----.........................--TC--.---------..........................TT----...--A--T---------.---..-------- 61
01_AE.CN.12.DE00112CN011 ................................................................................................................................................-T----------.---..-------- 23
01_AE.HK.04.HK001 ........................................................---------A.CTTGAAAGCGAAAGTTAATAGGG--TC--.---------..........................TT----...--A--T--------GC---..-------- 81
01_AE.IR.10.10IR.THR48F .......................................................................................................................................................................... 0
01_AE.JP.11.DE00111JP003 -----------------AC-C---A-C-A--A..----------T--TGT---------------A.CTTGAAAGCGAAAGTTAATAGGG--TC--.---------..........................TT----...--A--T---------.---..-------- 189
01_AE.SE.11.SE601018 .......................................................................................................................................................................... 0
01_AE.TH.10.DE00110TH001 ....................................................................................................................................................................------ 6
01_AE.TH.90.CM240 -----------------AC-C---A-T-A--A..----------C----.---------------CACTCGAAAGCGAAAGTTAATAGGG--TC--.---------..........................TT----...--A--T---------.---..-------- 269
01_AE.US.05.306163_FL .......................................................................................................................................................................... 0
02_AG.CM.10.DE00210CM013 ...........................................................CAG--ACCGGAAGTTTAATAGGG........--TC--.---------..........................TT----...--A--A---------.--G.A-------- 71
02_AG.ES.06.P1423 -----------------AC-CG--A-C----A-.---------------.---------------ACC......GGAAGTTAATAGGG..--TC--.---------..........................TT----...--A--A---------.---.A--G----- 157
02_AG.GW.05.CC_0048 .............................................................................GAAGTTAATAGGG--TC--.---------..........................TT----...--A--W---------.---.C-----Y-- 61
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Extensive secondary structure Lys tRNA primer binding site

B.FR.83.HXB2 TAGAGATCCCTCAGACCCTTTTAGTCAGTGTGG.AAAATCTCTAGCAGT.GGCGCCCGAACAGGG.........................ACCTGA.AAGCGAAAG.......................GGAAACCAG...AGGAGCTCTCTCGAC.GCA..GGACTCGG 701
02_AG.KR.12.12MHR9 -----------------AA-C---A-TTG--A..---------------.---------------ACC......GGAAGTTAATAGGG..--TC--.---------..........................TT----...--A------------.---.G-------- 366
02_AG.LR.x.POC44951 -----------------AC-C---A-T--A-A..---------------.---------------ACT......TGAAGATAATAGGG..--TC--.---------..........................TT----....--------------.---.GA------- 714
02_AG.NG.09.09NG_SC61 .......................................................................................................................................................................... 0
02_AG.NG.x.IBNG -----------------AC-C---A-T----A..---------------.--------------ACTT.........GACGGTAATAGGG--TC--.---------..........................TT----...--A--A---------.---.A-------- 244
02_AG.SE.11.SE602024 .......................................................................................................................................................................... 0
02_AG.SN.98.98SE_MP1211 .......................................................................................................................................................................... 0
02_AG.US.06.502_2696_FL01 .......................................................................................................................................................................... 0
03_AB.RU.97.KAL153_2 .......................................................................................................................................................................... 0
04_cpx.CY.94.94CY032_3 ..................................---G-T...................-ATA--.........................--TC--.---------..........................TT----...--A--T---------.---..-------- 68
05_DF.BE.x.VI1310 .....................................------------.---------------.........................--T---.--A------.......................TAG------...--A--AA--------.---..-------- 77
06_cpx.AU.96.BFP90 -----------------AC-C---A------A..---------------.---------------.........................--T---.---------TTAATAGGGACTCGAAAGCGA..AAGTT----...--A--T---------.---..-------- 733
07_BC.CN.98.98CN009 ............................................................................................T---.---------.......................TA-G-----...-----A---------.---..-------- 48
08_BC.CN.97.97CNGX_6F .......................................................................................................................................................................... 0
09_cpx.GH.96.96GH2911 .......................................................................................................................................................................... 0
10_CD.TZ.96.96TZ_BF061 ....................................CC-----------.---------------T........................------.---------.......................TAG------...-----A---------.---..-------- 79
11_cpx.CM.95.95CM_1816 ..................................T--------------.---------------.........................---C--.---------.......................TA-G-----...--A--T---------.---..-------- 80
12_BF.AR.99.ARMA159 -----------------A--C------------.---------------.---------------.........................--T---.---------.......................TAG------...-----A---------.---..-------- 721
13_cpx.CM.96.96CM_1849 ...................................--------------.---------------.........................--G---.---------........................CT------...--A--T---------.---..-------- 78
14_BG.ES.05.X1870 -----------------AC-C----TGT---A..---------------.---------------.........................--T---.---------TTAACAGGGACTCGAAAGCGA..AAGTT----...--A--T---------.---..-------- 179
15_01B.TH.99.99TH_MU2079 .....................--A-TC-CCCT..T--------------.---------------A.CCTTAAAGTGAAAGTTAATAGGG--TC--.---------..........................TT----...--A--T---------.---..-------- 112
16_A2D.KR.97.97KR004 A-AGT-.....................................................-T----.........................--T---.---------..........................TT----...--A--A---------.---..-------- 68
17_BF.AR.99.ARMA038 .......................................................................................................................................................................... 0
18_cpx.CU.99.CU76 ....................................................................................................................................................--------.---..-------- 19
19_cpx.CU.99.CU7 .......................................................................................................................................................................... 0
20_BG.CU.99.Cu103 -----------------AC-C---A------A..---------------.---------------.........................--T---.---T-----TTAAAAGGGACTCGAAAGCGA..AAGTT----...--A--T---------.---..-------- 177
21_A2D.KE.99.KER2003 .......................................................................................................................................................................... 0
22_01A1.CM.01.01CM_0001BBY .......................................................................................................................................................................... 0
23_BG.CU.03.CB118 -----------------AC-C---A------A..---------------.---------------.........................--T---.---------TTAAAAGGGACTCGAAAGCGG..AAGTT----...--A--T---------.---..-------- 151
24_BG.ES.08.X2456_2 -----------------AC-C---A------A..---------------.---------------.........................--T---.---------TTAATAGGGACTCGAAAGCGA..AAGTT----...--A--T---------.---..-------- 162
25_cpx.CM.02.1918LE .......................................................................................................................................................................... 0
26_AU.CD.02.02CD_MBTB047 -----------------AC-C---GT-----A..---------------.---------------.........................----T-.---------.TAAAAGGGACTCGAAAGCGGAA-TTCCAG--AAG......A--------.---..-------- 719
27_cpx.FR.04.04CD_FR_KZS -----------------A---------------.---------------.---------------.........................--T---.---------.........................T------...--A--T---------.---..-------- 702
28_BF.BR.99.BREPM12609 ..........................................-C-----.---------------.........................--T---.---------.......................TAG------...---------------.---..-------- 72
29_BF.BR.01.BREPM16704 ..........................................-------.---------------.........................--T--T.G--------.......................TTG----T-...---------------.---..-------- 72
31_BC.BR.04.04BR142 ---------------TA-C---T----------.---------------.---------------.........................--GC--.---------.......................T--G-----...-----A---------.---..-------- 158
32_06A1.EE.01.EE0369 ---------------A-AC-----A------A..---------------.---------------.........................------.--A------TTAATAGGGACTCGAAAGCGA..AAGTT----...--A--T---------.---..-------- 353
33_01B.ID.07.JKT189_C ......................................................................................................................................................------.---..-------- 17
34_01B.TH.99.OUR2478P .......................................................................................................................................................................... 0
35_AD.AF.07.169H .......................................................................................................................................................................... 0
36_cpx.CM.00.00CMNYU830 .......................................................................................................................................................................... 0
37_cpx.CM.00.00CMNYU926 .......................................................................................................................................................................... 0
38_BF1.UY.03.UY03_3389 -----------------AC--------------.---------------.---------------.........................------.---------.......................TAG------...--A--A---------.---..-------- 130
39_BF.BR.04.04BRRJ179 -----------------A---------------.---------------.---------------.........................------.---------.......................TAG------...-----A---------.---..-------- 178
40_BF.BR.05.05BRRJ055 -----------------A---------------.---------------.---------------.........................------.---------.......................TAG------...---------------.---..-------- 179
42_BF.LU.06.luBF_18_06 -----------------AC-------C------.---------------.---------------.........................---C--.---------.......................TAG------...---------------.---..-------- 247
43_02G.SA.03.J11223 -----------------AC-C---A-G----A..---------------.---------------.........................--T---.---T-----TTAATAGGGACTCGAAAGCGR..AAGTT----...--A--T---------.---..-------- 237
44_BF.CL.00.CH80 -----------------A---------------.---------------.---------------.........................--T---.---------.......................TAG------...-----A---------.---..-------- 142
45_cpx.FR.04.04FR_AUK -----------------AC-C---G-G----A..---------------.---------------.........................--TC--.---------..........................TT----...--A--T---------.---..-------- 697
46_BF.BR.07.07BR_FPS625 ---------------A-A--------C-A----.---------------.---------------.........................--T---.---------.......................TAG------...--A--A---------.---..-------- 157
47_BF.ES.08.P1942 -----------------A---AGTCAGTGTG-A.---------------.---------------.........................---C--.---------.......................TAG------...--A------------.---..-------- 146
48_01B.MY.07.07MYKT021 .......................................................................................................................................................................... 0
49_cpx.GM.03.N26677 -----------------AC-C---A-G----A..---------------.---------------.........................--TC--.--A------.......................TA-GG----...-AA--A---------.---..-------- 135
50_A1D.GB.10.12792 -----------------AC-C---A-G----A..---------------.---------------.........................--TC--.---------.......................TAG------...-----A---------.---..-------- 118
51_01B.SG.11.11SG_HM021 .......................................................................................................................................................................... 0
52_01B.MY.03.03MYKL018_1 ...................................................................................................................................................---------.---..-------- 20
53_01B.MY.11.11FIR164 ......................................................................................GGG.--TC--.-----R---..........................TT----...-----T---------.---..-------- 50
54_01B.MY.09.09MYSB023 ..................................T--------------.---------------A.CTTGAAAATAAAAGTTATTAGGG--TC--.-----G---..........................TTGG--...--A--T---------.---..-------- 101
55_01B.CN.10.HNCS102056 ...................................................................................................................................................---------.---..-------- 20
56_cpx.FR.10.URF5_patient_A ...........................................................-A----.........................--TC--.---------..........................TT----...--A--T---------.---..-------- 55
57_BC.CN.09.09YNLX19sg .......................................................................................................................................................................... 0
58_01B.MY.09.09MYPR37 ................................................................................GTTAATAGGG--TC--.---------..........................TT----...--A--T---------.---..-------- 57
59_01B.CN.09.09LNA423 .......................................................................................................................................................................... 0
60_BC.IT.11.BAV499 ----------------A-C---T----T-----.---------------.---------------.........................--T---.---------.......................TA-G-----...-----A---------.---..-------- 688
61_BC.CN.10.JL100010 ---------------------------------.---------------.---------------.........................--T---.---------.......................TA-G-----...--A--A---------.---..-------- 149
62_BC.CN.10.YNFL13 .............................................T---.---------------.........................------.--A------.......................TA-G-----...--A--A---------.---..-------- 69
63_02A1.RU.10.10RU6637 -----------------AC-C---G------A..---------------.---------------ACC......GGAAGTTAATAGGG..--TC--.---------..........................TT----...--A--T---------.---.G--G----- 260
64_BC.CN.09.YNFL31 .............................................T---.---------------.........................--T---.---------.......................TA-G-----...-----A---------.---..-------- 69
65_cpx.CN.10.YNFL01 .............................................T---.---------------.........................---C--.---A-----TTAATAGGGACTCGAAAGCGA..AAGTT----...--A--T---------.---..-------- 90
67_01B.CN.11.ANHUI_HF115 .............................................................................AAGTTAATAGGG.--TC--.---------..........................TT----...--A--T---------.---..-------- 59
68_01B.CN.11.ANHUI_WH73 ......................................................................................GGG.--TC--.---------..........................TT----...--A--T---------.---..-------- 50
69_01B.JP.05.05JPMYC113SP420..............................................---.---------------A.CTTGAAAGTGAAAGTTAATAGGG--TC--.---------..........................TT----...--A--T---------.---..-------- 89
70_BF1.BR.10.10BR_PE004 -----------------A--------T----A-.---------------.---------------.........................--T---.---------.......................TA-G-----...----CT---------.---..-------- 147
71_BF1.BR.10.10BR_PE008 -----------------A--G------------.---------------.---------------.........................--T---A---------.......................TA-------...--A------------.---..-------- 380
72_BF1.BR.10.10BR_MG002 -----------------AC-------C------.---------------.---------------.........................--GC--.--A------.......................TAG------...--C------------.---..-------- 207
74_01B.MY.10.10MYPR268 ...................................................................................................................................................................------- 7
O.BE.87.ANT70 ---------------T-AC--AGACTGAA-CA-.---------------.---------------.........................--T---..--T-----.......................T--------GG.-A--AAA-CTC----.---AC--G----- 733
O.CM.98.98CMA104 ---------------T-ACG-AGACTGAA-CA-.---------------.---------------.........................---G--.---A-----.......................T--------GG.-A--AAA-CTC----.---AC--G----- 165
O.CM.98.98CMABB141 ---------------T-AC--AGACTGAA-CA-A---------------.---------------.........................--GC--.---A-----.......................T--------GG.-A--AAA-CTC----.---AC--G----- 165
O.CM.98.98CMABB212 ---------------T-AC--AGACTGAA-CA-A---------------.---------------.........................--GC--.---------.......................T---G----GG.-A--AAA-CTC----.---AC--G----- 168
O.CM.98.98CMU5337 ---------------T-AC--AGACTGAG-CA-A---------------.---------------.........................---G--..--A-----.......................T--------GG.-A--AAA-CTC----.---AC--G----- 166
O.CM.99.99CMU4122 ---------------T-ACG-AGAYTGAG-CA-.---------------.---------------.........................------.--AG-----.......................T--------GG.-A--AAA-CTC----.---AC--G----- 164
O.FR.92.VAU ---------------T-AC--AGACTGAA-CA-G---------------.---------------.........................---.--.---T----C....CAGGG..........................-A--AAA-CTC----.---AC--G----- 241
O.GA.11.11Gab6352 .......................................................................................................................................................................... 0
O.SN.99.99SE_MP1299 ---------------T-ACG-AGACTGAG-CA-.---------------.---------------.........................---G--.---A-----.......................T--------GG.-A--AAA-CTC----.---AC--G----- 734
O.US.10.LTNP ---------------T-AC--AGACTGAA-CA-.---------------.---------------.........................---G--..--A-----.......................T--------GG.-A--AAA-CTC----.--GAC--G----- 656
N.CM.02.DJO0131 -----------------ACC-GGACTGAGTGA..---------------.---------------.........................--T---.--A------.......................TAG----G-AG.GCTGAA---------.---..-------- 173
N.CM.02.SJGddd -----------------AC--AGC-TGAGTG...---------------.---------------.........................--TC--.---------.......................TAG----G-AG.GCTGAA---------.---..-------- 172
N.CM.04.04CM_1015_04 -----------------AC--GG-CTGAGTA-..---------------.---------------.........................--T---.--A------.......................TAG----G-AGGCT--AA---------.---..-------- 174
N.CM.06.U14296 ----------------YAC--AGACTGAGTGA..---------------.---------------.........................--T---.--R------.......................TAG----G-AG.GCTGAA---------.---..-------- 173
N.FR.11.N1_FR_2011 ..................................................---------------.........................--T---.--A------.......................TAG----G-AG.GCTGAA---------.---A.-------- 68
P.CM.06.U14788 ---------------G-AC---TAG-C-A---A.---------------.---------------.........................------.......---.......................T--------TT.TCTGAAA-CTC----.---.C--G----- 168
P.FR.09.RBF168 ---------------G-AC--CTAG-C-A----.---------------.---------------.........................--T---.......---.......................T--------TG.TCTGAA--CTC----.---.C--G----- 724
CPZ.CD.90.ANT ..............................................................---.........................--T---....G--GCT...................................-CAGAAA-CTGT---.--CA.-------- 42
CPZ.CM.05.SIVcpzLB7 ---------------A-T-G--GTCTGCGCG-..---------------.---------------.........................--T---.--A------........................T----TG-...--C--T---------.--GG.-------- 246
CPZ.CM.09.Ptt_09Cam155 ----------------TAAAG--TAGTCA-GA..---------------.---------------.........................--T---.---T-----.......................TA-G---G-AG.GCTGAA----C----.---.C-------- 724
CPZ.TZ.06.TAN5 ---------------TTTG-AGT-G-TAA--A..----------C----.---------------.........................--T---.................................-A-GCAGG-A..-C-C-GC-C--G---.---..-------- 700
CPZ.US.85.US_Marilyn ---------------A-TC--A-AAGTAG---..---------------.---------------.........................--T---.--A------.......................TAC------AG.GCTGAAA--TC----.--G..-------- 726
GOR.CM.07.SIVgor2139_287 ---------------GTAAA----CTGAGCA-A.---------------.---------------.........................--T---.......---.......................T-------AGT.TCTGA---CTC----.---.C--G----- 240
GOR.CM.12.SIVgor_BQID2 ---------------T-ACG-AGACTGAA--A-.---------------.---------------.........................--T---..--T-----.......................T--------GG.-A--AAA-CTC----.---AC--G----- 149
GOR.CM.13.SIVgor_BPID15 ....................................................................................................T-----.......................T--------A..TTCT-A--CTC----.---.C--G----- 43
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Packaging loops end Gag and Gag-Pol start
B.FR.83.HXB2 CTTGCTGAAG..CGC..GCACGGCAAGAGGCGAGGGGCGGC......GACTGG.TGAGTACGCCAAAAA........TTTTGACTAGCGGAG.GCTAGA...AGG..........................AGAGAGATGGGTGCGAGAGCGTCAGTATTAAGCGGGGGA 822
Gag _M__G__A__R__A__S__V__L__S__G__G_
A1.CD.97.97CD_KCC2 --------G-..T--..A---A------------.A-----......------.----------T----........--C------------.------...---..........................--------------------------------------- 824
A1.CM.08.886_24 --------G...T--..A---A------------.A-----......------.----------T--G-ATT.....---------------.------...---..........................--------------------------------T------ 290
A1.CY.08.CY236 .........................................................................................................................................--------------------------T------ 33
A1.IN.09.NARI_FLS_IVC19_1 --------G-..T--..A---A------------.A-----......------.------------..........T---------------.------...---..........................--------------------------------------- 700
A1.KE.11.DEMA111KE002 --------G...T--..A---A------------.A-----......------.------------..........T--------T--A-G-.--A---...---..........................--------------------------------T------ 199
A1.RU.11.11RU6950 --------G-..T--..A---A------------.A-----......------.----------T---GAT......---------------.------...---..........................--------------------------------------- 364
A1.RW.11.DEMA111RW002 --------G-..T--..A---A------------.A-----......------.----------T----T.......---------------.------...---..........................--------------------------------------- 176
A1.SN.01.DDI579 .............................................................................................................................................----------------------------- 29
A1.UG.11.DEMA110UG009 --------G-..T--..A---A------------.A-----......------.-----------T..........T---------------.------...---..........................--------------------------------------- 171
A1.ZA.04.503_15344_T10_A1 .........................................................................................................................................--------------------------T------ 33
A2.CD.97.97CDKTB48 --------G-..T--..A----------------AA---A-......-G----.----------T----T.......---------------.------...---..........................-----------------------------G-----C--- 169
A2.CM.01.01CM_1445MV ...............................................................................................................................................--------------------------- 27
A2.CY.94.94CY017_41 --------G-..T--..A-----------------------......------.----------T--T-T.......-----------A---.------...---..........................------------------------A-------------- 191
B.BR.10.10BR_RJ032 ----------..T--..------------------------......------.----------G----........---------------.------...---..........................--------------------------------------- 391
B.CA.07.502_1191_03 ----------..---..--G---------------------......------.--------------T........---------------.------...---.....................AG...--------------------------------------- 243
B.CH.08.M2_0803101_NFLG8 -------C--..---..----A-------------------......------.---------------.....TTT---------------.------...---..........................--------------------------------------- 282
B.CN.12.DEMB12CN006 ----------..---..----A-------------------......-G----.---------------........---------------.------...---..........................--------------------------------------- 186
B.CU.14.14CU005 .........................................................................................................................................-----------------G--------------- 33
B.ES.14.ARP1195 ----------..---..----A-------------------......------.-----------T...........---------------.------...---..........................-----------------------G--------------- 263
B.FR.11.DEMB11FR001 ..............................................................----.--AT......---------------.------...---..........................--------------------------------------- 71
B.HT.05.05HT_129389 ...............................................................................................................................................--------------------------- 27
B.JP.12.DEMB12JP001 ---------AG.---..--G---------------------......---C--.----------G----....AATT---------------.------...---..........................-----------------------G---A---AT------ 200
B.KR.07.HP_18_07JHS10_3909 ----------..---..----A-------------------......------.---------------......TT---------------.------...---..........................-----------------------G--------------- 486
B.RU.11.11RU21n ----------..T--..------------------------......------.---------------......TT---------------.------...---..........................------------------------A-------------- 366
B.SE.12.SE600057 .........................................................................................................................................-----------GCG------------------- 33
B.TH.10.DEMB10TH002 ----------..---..----A-------------------......------.--------------T........---------------.------...---..........................--------------------------------------- 132
B.US.13.RV_1 ----------..---..--------------------A---......------.C-------------T........---------------.------...---..........................-----------------------------G--------- 696
B.ZA.09.DEMB09ZA022 ----------..---..------------------------......------.------------G-T.......T---------------.------...---..........................------------------------A-------------- 129
C.BR.07.DEMC07BR003 ----------..T--..A----------------.A-----......-G----.------------TTTTTT.....A--------------.------...---..........................------------------------A-------A--C-A- 184
C.BW.00.00BW5031_1 ----------..T--..A-T--------------.A-----......-G----.------------......TTTTTA--------------.------...---..........................------------------------A-----C-A--C--- 199
C.CN.10.YNFL19 ----------..T--..A-T--------------.A-----......------.------------.......TTTTA--------------.------...---..........................------------------------A-------A---A-- 190
C.CY.09.CY260 .........................................................................................................................................------------------A-------A--C-A- 33
C.ES.14.ARP1198 ----------..T--..A-T--------------.A-GC-GC.....------.------------........TTT---------------.------...---..........................------------------------A-------G---AA- 266
C.ET.02.02ET_288 ...............................................................................................................................................------------------C-A--C-A- 27
C.IN.09.T125_2139 ---------AG.T--..A-T--------------.A-----......------.------------.......TTTTA--------------.------...---..........................------------------------A-------A----A- 822
C.KE.05.05KE369195V4 ........................................................................................................................................---------------------------A--C--- 34
C.MW.09.703010256_CH256.w96 ----------..T--..A-T--------------.A-----......------.------------......TTTTA---------------.------...---..........................------------------------A-------A------ 823
C.SE.13.SE600311 .........................................................................................................................................------------------A------AA------ 33
C.TZ.08.707010457_CH457.w8 ----------..T--..A-T--------------.A-----......-G----.------------......TTTTTA--------------.------...---..........................-----------------T------A-----C-A----A- 823
C.US.11.17TB4_4G8 ----------..T--..A-T--------------.A-----......-G----.--------------T.....TTTA--------------.------...---..........................------------------------A-------A--C-A- 152
C.YE.02.02YE511 ...............................................................................................................................................------------A-------A--C--- 27
C.ZA.12.DEMC12ZA096 ----------..T--..A-T---------------------......-G-C--.------------.......TTTTA--------------.------...---..........................------------------------A-----C-A--C-A- 134
C.ZM.11.DEMC11ZM006 ----------..T--..A-T--------------.A-----......------.------------......TTTTTA--------------.------...---..........................------------------------A-------A--C-A- 177
D.CM.10.DEMD10CM009 --------G...---..--------------------TA--......------.---------T-----.......T-----------A---.------...---..........................--------------------------------------- 188
D.CY.06.CY163 .........................................................................................................................................--------------------------G------ 33
D.KE.11.DEMD11KE003 ----------..---..---------------------A--......--AC--.---------TG---T..........-------------.------...---..........................--------------------------------------- 172
D.KR.04.04KBH8 ----------..---..----A---------------TA--......------.---------T-----......TT-----------A---.------...---..........................G--A----------A--------T--------------- 781
D.SN.90.SE365 ----------..---..---------------------A--......------.---------TG---T........---------------.------...---..........................--------------------------------------- 821
D.TZ.01.A280 ...............................................................................................................................................--------------------------- 27
D.UG.10.DEMD10UG004 ----------..---..----A----------------A--......--AC--.---------T----T.......T---------------.------...---..........................------------------------------C-------- 160
D.UG.11.DEMD11UG003 ----------..---..---------------------A--......-GAC--.---------T----T.......T--G------------.------...---..........................--------------------------------------- 177
D.YE.02.02YE516 ...............................................................................................................................................--------------------------- 27
D.ZA.90.R1 ----------..---..--G------------------A--......------.---------T----T......AA---------------.----A-...---..........................--------------------------T------------ 168
F1.AO.06.AO_06_ANG32 .........................................................................................................................................--------------------------------- 33
F1.AR.02.ARE933 ----------..T--..A----------------.A-----......------.------------..........A-----------A---.------...---..........................--------------------------------------- 131
F1.BR.07.07BR844 ----------..T--..A---A------------.A-----......------.----------T-..........A---------------.------...---..........................--------------------------------------- 585
F1.BR.10.10BR_PE107 ----------..T--..A-T--------------.A-----......------.------------..........T---------------.------...---..........................------------------------A-------------- 292
F1.BR.10.10BR_RJ015 ----------..T--..A----------------.A-----......------.-----------T..........T-----------A---.------...---..........................------------------------A----------C--- 292
F1.CY.08.CY222 .........................................................................................................................................--------------------------------- 33
F1.ES.02.ES_X845_4 ----------..T--..A----------------.--GA--GGC...------.------------..........T---------------.------...---..........................--------------------------------------- 280
F1.ES.11.VA0053_nfl ----------..T--..A-----------------------......------.---------------........---------------.------...---..........................--------------------------------------- 261
F1.RO.96.BCI_R07 ----------..T--..A----------------.A-----......------.------------..........T---------------.------...---..........................----.---------------------------------- 861
F1.RU.08.D88_845 --------G-..T--..A---A------------.A-----......-G----.------------TTT........---------------.------...---..........................--------------------------------------- 278
F2.CM.02.02CM_0016BBY ...............................................................................................................................................--------------------------- 27
F2.CM.10.DEMF210CM001 .......................................................------C---T--T........---------------.------...--A..........................G-----------------------A----------C--- 77
F2.CM.10.DEMF210CM007 --------G...T--..A-G-A------------AA-----......------.--------------T........-----------A---.------...---..........................--------------------------------------- 187
G.CM.07.920_49 ----------..---..A--GCAAG--GC-A-G--A-----......------.---------------.....ATT---------------.------...---..........................-----------------------------G--T------ 226
G.CM.10.DEMG10CM008 ------A---..T--..A---A------------.A-----......------.--------------.........-----------A---.------...---..........................--------------------------------T------ 206
G.CM.10.DEURF10CM020 ----------..T--..A----------------.A-----......------.------------..........T---------------.------...---..........................------------------------A--A----T--A--- 156
G.CN.08.GX_2084_08 ................................................................................--------C-G..------...---..........................--------------------------------------- 59
G.ES.09.X2634_2 ----------G.T--..A-G-A------------.A-----......-G----.-----------T---........---------------.------...---..........................--------------------------------------- 299
G.ES.14.ARP1201 --------G-..T--..A-G-A------------.A-GC-GC.....------.------------..........A---------------.------...---..........................--------------------------------------- 285
G.GH.03.03GH175G ----------..T--..A---A------------.A-----......------.-------------TC.......C---------------.------...---..........................--------------------------------------- 865
G.KE.09.DEMG09KE001 --------G-..T--..A---A------------.A-----......------.-----------T--T........---------------.------...---..........................------------------------A-----C-------- 206
G.NG.09.09NG_SC62 .............................................................................................................................................--------------------TC------- 29
G.PT.x.PT3306 ----------G.T--..A----------------.A-----......------.-----------T..........T---------------.------...---..........................--------------------------------------- 771
H.BE.93.VI991 ----------..T--..A---A-------------------...GT.------.----------G----TTTTTA..---------------.------...---..........................--------------------------------------- 208
H.BE.93.VI997 ----------..T--..A-----------------------...GC.------.----------G----TTTTTA..---------------.------...---..........................--------------------------------------- 149
H.CF.90.056 ----------..T--..A---A------------.A-----......------.-----------T......TTTG.---------------.------...---..........................-----------------------------------C--- 169
H.GB.00.00GBAC4001 --------G...T--..A-----------------------...GC.------.----------G----ATTTTTGT---------------.------...---..........................--------------------------------------- 343
J.CD.97.J_97DC_KTB147 ......................................................................................................................................................----G-A-AGC-T------- 20
J.SE.93.SE9280_7887 ----------..T--..A-----------------------......------.---------------.....TAT---------------.------...---..........................------------------------A-------T------ 145
J.SE.94.SE9173_7022 ----------..T--..A---------------A-------......------.---------------....TATT---------------.------...---..........................------------------------A-------T------ 146
K.CD.97.97ZR_EQTB11 .........................................................................................................................................--------------T------------------ 33
K.CM.96.96CM_MP535 .........................................................................................................................................--------------------------------- 33
01_AE.AF.07.569M ........................................................................................................................................---------------------------T------ 34
01_AE.CM.11.1156_26 --------G-..T--..A---A------------.A-----......T-----.--------------T........---------------.------...---..........................--------------------------------------- 181
01_AE.CN.12.DE00112CN011 --------G-..T--..A---A------------.C-GA--GGC...------.------------..........A---------------.------...---..........................--------------------------------T-----T 144
01_AE.HK.04.HK001 --------G-..T--..A---A------------.A-----......------.------------..........A---------------.------...---..........................------------------------A------CA----A- 199
01_AE.IR.10.10IR.THR48F ...................................................................................................................................--------------------------------T------ 39
01_AE.JP.11.DE00111JP003 --------G...T--..A---A------------.A-----......------.-----------T..........T-----------A---.------...---..........................--------------------------------T------ 306
01_AE.SE.11.SE601018 .........................................................................................................................................---------------AT--CTA-G--T--A--- 33
01_AE.TH.10.DE00110TH001 --------G-..T--..A---A------------.A-----G.....------.------------..........A---------------.------...---..........................------------------------A-------T------ 125
01_AE.TH.90.CM240 --------G-..T--..A---A------------.A-----......------.------------..........A---------------.------...---..........................--------------------------------T------ 387
01_AE.US.05.306163_FL ........................................................................................................................................---------------------------T------ 34
02_AG.CM.10.DE00210CM013 --------G-..T--..A---A------------.A-----......------.------------..........T---------------.------...---..........................------------------------A----G--T------ 189
02_AG.ES.06.P1423 --------G-..T--..A---A------------.A-----......------.------------..........T---------------.------...---..........................--------------------------G--G--T------ 275
02_AG.GW.05.CC_0048 --------G-..T--..A---A------------.A-----......------.------------...........---------------.------...---..........................--------------------------------T------ 178
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Packaging loops end Gag and Gag-Pol start
B.FR.83.HXB2 CTTGCTGAAG..CGC..GCACGGCAAGAGGCGAGGGGCGGC......GACTGG.TGAGTACGCCAAAAA........TTTTGACTAGCGGAG.GCTAGA...AGG..........................AGAGAGATGGGTGCGAGAGCGTCAGTATTAAGCGGGGGA 822
Gag _M__G__A__R__A__S__V__L__S__G__G_
02_AG.KR.12.12MHR9 --------G-..T--..A---A------------.A-----......------.------------..........A---------------.------...---..........................-----------------------G--------T------ 484
02_AG.LR.x.POC44951 --------G-..T--..A-G-A------------.A-----......------.------------..........T---------------.------...---..........................--------------------------------T------ 832
02_AG.NG.09.09NG_SC61 .............................................................................................................................................----------------G-----T------ 29
02_AG.NG.x.IBNG --------G-..T--..----A------------.A-----......------.------------..........A---------------.------...---..........................--------------------------------T------ 362
02_AG.SE.11.SE602024 .........................................................................................................................................----------TC--AAA--G----...C-A--- 30
02_AG.SN.98.98SE_MP1211 .......-GA.................................................................................................................................------------------G-----T------ 34
02_AG.US.06.502_2696_FL01 ........................................................................................................................................---------------------G----CT------ 34
03_AB.RU.97.KAL153_2 ......................................................................................------.------...---..........................--------------------------------------- 54
04_cpx.CY.94.94CY032_3 --------G-..T--..A---A------------.A-----......------.-------------TT........---------------.------...---..........................--------------------------------T------ 188
05_DF.BE.x.VI1310 ----------..---..---A----------------TA--......------.---------T----T........---------------.------...---..........................--------------------------------------- 198
06_cpx.AU.96.BFP90 --------G-..T--..A---A------------.A-----......------.-----------T...........-----------A---.------...---..........................--------------------------------T------ 850
07_BC.CN.98.98CN009 ----------..T--..A-T--------------.A-----......------.------------.......TTATA--------------.------...---..........................------------------------A-------A------ 169
08_BC.CN.97.97CNGX_6F .............................................................................................................................................--------------A-------A------ 29
09_cpx.GH.96.96GH2911 .........................................................................................................................................---------------------C----T------ 33
10_CD.TZ.96.96TZ_BF061 ----------..---..----A----------------A--......--AC--.---------T----T.......T---------------.------...---..........................--------------------------------------- 201
11_cpx.CM.95.95CM_1816 --------G-..T--..A-G-A------------.A-----......------.------------..........T-----------A---.------...---..........................-----------------------------------C--- 198
12_BF.AR.99.ARMA159 ----------..---..-----------------A------......------.---------------........---------------.------...---..........................--------------------------------------- 842
13_cpx.CM.96.96CM_1849 --------G...---..----A-------------------......-G----.---------------......TT----------T----.------...---..........................--------------------------------------- 200
14_BG.ES.05.X1870 ---------AGGT--..A----------------.A-----......-GG....-A---------T---........---------------.------...---..........................--------------------------------------- 298
15_01B.TH.99.99TH_MU2079 --------G-..T--..A---A------------.A-----......------.------------..........T---------------.------...---..........................--------------------------------T------ 230
16_A2D.KR.97.97KR004 ----------......C------------------------......------.---------TG----......TT---------------.----A-...---..........................--------------------------------------- 189
17_BF.AR.99.ARMA038 ...............................................................................................................................................-----------G--------------- 27
18_cpx.CU.99.CU76 --------G-..T--..A---A------------.A-----......------.--------------T........---------------.------...---..........................--------------------------------------- 139
19_cpx.CU.99.CU7 ............................................................................................G------...--...........................-----------G--------A---T-------T------ 48
20_BG.CU.99.Cu103 --------G-..T--..A---A------------.A-----......------.-------------CT........---------------.------...---..........................--------------------------------------- 297
21_A2D.KE.99.KER2003 ...............................................................................................................................................--------------------------- 27
22_01A1.CM.01.01CM_0001BBY ...............................................................................................................................................------------------C-T------ 27
23_BG.CU.03.CB118 --------G-..T--..A---A------------.A-----......------.-------------MT........---------------.------...---..........................--------------------------------------- 271
24_BG.ES.08.X2456_2 --------G-..T--..A---A-------------A-----......------.-------------C.........---------------.------...---..........................--------------------------------T------ 282
25_cpx.CM.02.1918LE ...............................................................................................................................................------------A-------T------ 27
26_AU.CD.02.02CD_MBTB047 --------G...T--..A---A-------------A-----......------.--------------T.....ATT---------------.------...---..........................------------------------A----------A--- 842
27_cpx.FR.04.04CD_FR_KZS ----------..T--..A-----------------A-----......-G----.--------------T......TC---------------.------...---..........................--------------------------------------- 825
28_BF.BR.99.BREPM12609 ----------..---..------------------------......------.------------..........A---------------.------...---..........................--------------------------------------T 191
29_BF.BR.01.BREPM16704 ----------..---..----A---------C------C--......C--C--.---------------........---------------.------...---..........................--------------------------------------- 193
31_BC.BR.04.04BR142 ----------..T--..A-T--------------.A-----......-G----.-----------T.......TTTTA--------------.------...---..........................------------------------A-----C-A--C-A- 279
32_06A1.EE.01.EE0369 ----------..T--..A----------------.A-----......------.-------------T.........-----------A---.------...---..........................--------------------------------T------ 472
33_01B.ID.07.JKT189_C --------G-..T--..A---A------------.A-GC-GC.....------.------------...........---------------.------...---..........................--------------------------------T------ 135
34_01B.TH.99.OUR2478P ...............................................................................................................................................--------------------T------ 27
35_AD.AF.07.169H ........................................................................................................................................-------------------A-------G--A--- 34
36_cpx.CM.00.00CMNYU830 ...............................................................................................................................................--------------------T------ 27
37_cpx.CM.00.00CMNYU926 ...............................................................................................................................................--------------G----CT------ 27
38_BF1.UY.03.UY03_3389 ----------..---..--G-A------------.A-----......------.------------..........A---------------.------...---..........................--------------------------------------- 248
39_BF.BR.04.04BRRJ179 ----------..---..------------------------......------.------------...........---------------.------...---..........................-----------------------------------C--C 296
40_BF.BR.05.05BRRJ055 ---------AG.---..--G-A-------------------......------.---------------...TAAA.---------------.------...---..........................--------------------------------------- 305
42_BF.LU.06.luBF_18_06 ----------..T--..------------------------......------.---------------......AT---------------.------...---..........................-----...---------------G--------------- 367
43_02G.SA.03.J11223 --------G-..T--..A---A------------.A-----......------.------------.........TT---------------.------...---..........................--------------------------------T------ 356
44_BF.CL.00.CH80 ----------..T--..A----------------.A-G---......------.------------.........TT-----------A---.------...---..........................------------------------A-------------- 261
45_cpx.FR.04.04FR_AUK --------G-..T--..A---A------------.A-----......------.-----------T...........---------------.------...---..........................--------------------------------------G 814
46_BF.BR.07.07BR_FPS625 ----------..T--..A----------------.A-----......------.------------..........A-----------A---.------...---..........................--------------------------------------- 275
47_BF.ES.08.P1942 ----------..---..--T---------------------......------.---------------........---------------.------...---..........................--------------------------------------- 267
48_01B.MY.07.07MYKT021 .........................................................................................................................................-----C------------A-------T------ 33
49_cpx.GM.03.N26677 ----------..T--..A----------------.A-----......------.----------G----......TT---------------.------...---..........................------------------------A-------------- 257
50_A1D.GB.10.12792 --------G...T--..A--------------------A--......--AC--.---------TG---T........---------------.------...---..........................------------------------A----------C--- 238
51_01B.SG.11.11SG_HM021 .............................................................................................................................................----------------------------- 29
52_01B.MY.03.03MYKL018_1 -Y------G-..T--..A---A-----------R.A-----......------.------------.........TT---------------.------...---..........................------------------------R--C----T------ 139
53_01B.MY.11.11FIR164 --------G-..T--..A---A------------.A-----......------.------------..........A---------------.------...---..........................-------------------------------CT------ 168
54_01B.MY.09.09MYSB023 ----------..T--GC----A------------.A-----......------.------------..........T---------------.------...---..........................------------------------A-------T------ 221
55_01B.CN.10.HNCS102056 --------G-..T--..A---A------------.A-----......------.------------..........A---------------.------...---..........................--------------------------------T------ 138
56_cpx.FR.10.URF5_patient_A --------G-..T--..A---A------------.A-----......------.------------..........C---------------.------...---..........................--------------------------------------- 173
57_BC.CN.09.09YNLX19sg .........................................................................................................................................------------------A-------A------ 33
58_01B.MY.09.09MYPR37 --------G-..T--..A---A------------.A-----......------.--------------.........-----------A---.------...---..........................-------------------------------CT------ 176
59_01B.CN.09.09LNA423 .........................................................................................................................................------------------A------CT------ 33
60_BC.IT.11.BAV499 ----------..T--..A-T--------------.A-----......------.-----------T.......TTTTA--------------.------...---..........................------------------------A-----C-A--C-A- 809
61_BC.CN.10.JL100010 ----------..T--..A-T--------------.A-G---......------.------------.......TTTTA--------------.------...---..........................------------------------A-------A------ 270
62_BC.CN.10.YNFL13 ----------..T--..A-T--------------.A-----......------.----------G-.......TTTTA--------------.------...---..........................------------------------A-------A------ 190
63_02A1.RU.10.10RU6637 --------G-..T--..A---A------------.A-----......------.------------..........T---------------.------...---..........................--------------------------------T------ 378
64_BC.CN.09.YNFL31 ----------..T--..A-T-A------------.A-----......------G------------.......TTTTA--------------.------...---..........................------------------------A-------A------ 191
65_cpx.CN.10.YNFL01 --------G-..T--..A---A------------.A---AGCGGC..------.-A--------TT...........---------------.------...---..........................-------------------------------CT------ 211
67_01B.CN.11.ANHUI_HF115 --------G-..T--..A---A------------.A-----......------.------------..........A---------------.------...---..........................--------------------------------T------ 177
68_01B.CN.11.ANHUI_WH73 ----------..T--..A---A------------.A-----......------.------------..........T---------------.------...---..........................--------------------------------T------ 168
69_01B.JP.05.05JPMYC113SP420--------G-..T--..A---A------------.A-----......------.------------..........T---------------.------...---..........................--------------------------------T------ 207
70_BF1.BR.10.10BR_PE004 --------G...---..----A------------A------......----A-.---------------......TA---------------.------...---..........................--------A---------------A-------------- 269
71_BF1.BR.10.10BR_PE008 ----------..---..----A-------------------......------.------------G--........---------------.------...---..........................--------------------------------------- 501
72_BF1.BR.10.10BR_MG002 ----------..---..----A-------------------......--AC--.---------------......TT---------------.------...---..........................-----------------------G--------------- 330
74_01B.MY.10.10MYPR268 --------G-..T--..A---A------------.C-----......------.------------..........A---------------.------...---..........................--------------------------------T------ 125
O.BE.87.ANT70 ---AGC-G--..T--..A-C--CT----------.A-GAA-TCAC..AGAG--.------.................A---TG--G----T-.--C---CCT---GGAAG.GGCGAAGTCTCTAGGGG...--GA-------------T-----T--G--G-CA--AA-C 873
O.CM.98.98CMA104 ---AGC-G--..T--..A-C--CT----------.A-GAA-TCAC..AGAG--.------.................AAA-TG--G----T-.--C---CCT---GGAAG.GGCGAAGTCCCTAGGGG...--GA-------------------T-----G-CA---A-C 305
O.CM.98.98CMABB141 ---AGC-G--..T--..A-CT-CT----------.A-GAA-TCAC..AGGG-..------.................AA--TG--G----T-.--C---CCT---GGAAG.GGCGAAGTCTCTAGGGG...--GA-------------T-----T--G-----G--AA-C 304
O.CM.98.98CMABB212 ---AGC-G--..T--..A-CT-CT----------.A-GAA-TCAC..A-GA--G------.................AA--TG--G----T-.--C---CCT---GGAAG.GGCGAAGTCCCTAGGGG...--GA-------------------T--G--G-CA---A-T 309
O.CM.98.98CMU5337 ---AGC-G--..T--..A-C--CT----------.A-GAA-TCAC..AGAG--.------.................A---TG--G----T-.--C---CCT---GGAAG.GACGAAGTCTCTAGGGG...R-G--------------T-----T--GC-G-CA---A-T 306
O.CM.99.99CMU4122 ---AGC-G--..T--..A-CT-CT----------.A-GACTCACAGAAGGG...------.................AA--TG--G----T-.--C---CCT---GGAAG.GGCGAAGTCTCTAGGGG...--GA-------------C--------G----AA---A-C 304
O.FR.92.VAU ---AGC-G--..T--..A-C--CT----------.A-GAA-TCAC..A-GA--G------.................A---TG--G----T-.--C---CCT---GGAAG.GGCGAAGTCTCTAGGGG...--GA-------------------T--G--G-CA---ACT 382
O.GA.11.11Gab6352 .........................................................................................................................................-----------T-----------G--A---A-T 33
O.SN.99.99SE_MP1299 ---AGC-G--..T--..A-C--CT----------.A-GAA-TCAC..AGAG--G------.................AA--TG--G----T-.--C---CCT---GGAAG.GGCGAAGTCTCTAGGGG...--GAG------------------T--G--G-CA---A-C 875
O.US.10.LTNP ---AGC-G--..T--..A-C--CT----------.A-GA.-TCACAGAGG....------.................G---TG--G----T-.--C---CCT---GGAAG.GGCGAAGTCTCTAGGGG...--GAG------------T-----T--G--G-CA--AA-C 794
N.CM.02.DJO0131 --C-T--...G.T--..A---A--G----------..----G.....--AGT-.---------A-T............-------G----T-.--C---...-A-.....................CAGGAGAGAG---------------------G----CA------ 292
N.CM.02.SJGddd --C-T--...G.T--..A---A--G----------..----G.....--AGT-.---------A-T............-------G----T-.--C---...-A-.....................TAGGAGAGAG---------------------G----CA------ 291
N.CM.04.04CM_1015_04 --C-T--..-G.T--..A---A--G----------..----G.....--AGT-.---------A-T............-------G----T-.--C---...-A-.....................CAGGAGAGAG---------------------G----CA------ 294
N.CM.06.U14296 --C-T--...G.T--..A---A--G----------..----G.....--AGT-.---------A-T............---A---G----T-.--C---...-A-.....................TAGGAGAGAG---------------------G----CA------ 292
N.FR.11.N1_FR_2011 --C-T--...G.T--..A---A--G----------..----G.....--AGT-.---------A-T............-------G----T-.--C---...-A-.....................TAGGAGAGAG---------------------G----CA------ 187
P.CM.06.U14788 --CAGC-G--..T--..A-CT-CTG---------.A-GAA-TCAC..-G-G-..-------................A---TGTC--T--T-.A--GACCCT---GGAAGAGGCGAAGTCTCTAGGG....GAG-----------------------G--G-CA-----C 308
P.FR.09.RBF168 --CAGC-G--..T--..A-CT-CTG---------A--A-AGCTCACA-CGG...-------................A---TGTC--T--T-.---GACCCT--AGGAAGGGGCGAAGTCTCTAGGG....GAG-----------------------G--G-CA-----C 866
CPZ.CD.90.ANT TC-----C--..---..--GTA---GA--------..---AA........G--.-------CTTC-.......TTTTG---TGT-GCTA-T-.AGC-ATCCT---GGAAG.GTCGAAGTCTCTAGGAAC..--GA-------A---G-G-----T--T--G--G--A-AG 186
CPZ.CM.05.SIVcpzLB7 ----------..T--..A-------------------A---......------.----------T-.........AC-------------TAG------...---A.........................GAGAGA------------------A-C----CA--C--- 368
CPZ.CM.09.Ptt_09Cam155 ---A------..T--..A---A-T-----------..----......------.---------A-T............---TG-------T-.------CCT--AGGAAG.GGCGAAGTCTCTAGGGG...GAGAG--------------------------CG------ 864
CPZ.TZ.06.TAN5 ----TGAC--..---..A.-TCA------------..---ACTC...CGG---.------AAAA-T............---TGT-GT-A-T-.-GC-ACCCT--AGGAAG.GGCGAAGTCTCTAGGTAACAG-G--A--------------------G--G--G--A-AT 845
CPZ.US.85.US_Marilyn --C-----G...T--..A---A--G----------..--AACTC...C-GA--.-------................A---TG-C---A-T-.---G--CCT---GGAAG.GGCGAAGTCTCTAGGGG...-AGAG---------------------TC-G-CA------ 864
GOR.CM.07.SIVgor2139_287 --CAGC-G--..T--..A-C--CTG---------A--AA-ACTCACA---G-..-------................A---TG-C-----T-.---G--CCT--AGGAAG.GGCGAAGTCTCTAGGGG...--GA----------------------G--G-CA------ 383
GOR.CM.12.SIVgor_BQID2 ---AGC-G--..T--..A-C--CT----------.A-GAA-TCAC..AGAA--.------.................A---TG--G----T-.--C---CCT---GGAAG.GGCGAAGTCTCTAGGGG...--GA-------------------T--G--GTCA---A-T 289
GOR.CM.13.SIVgor_BPID15 --CAGC-G-AG.T--..A-CT-CTG---------.A-GAA-TCAC..AGAC--.------.................--A-TGTC-----T-.---GACCCT--AGGAAGGGGCGAAGTCTCTAGGG....GAG-----------------------G----CA-----T 184
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B.FR.83.HXB2 GAATTAGATCGATGGGAAAAAATTCGGTTAAGGCCAGGGGGAAAGAAAAAATATAAATTAAAACATATAGTATGGGCAAGCAGGGAGCTAGAACGATTCGCAGTTAATCCTGGCCTGTTAGAAACATCAGAAGGCTGTAGACAAATACTGGGACAGCTACAACCATCCCT 992
Gag _E__L__D__R__W__E__K__I__R__L__R__P__G__G__K__K__K__Y__K__L__K__H__I__V__W__A__S__R__E__L__E__R__F__A__V__N__P__G__L__L__E__T__S__E__G__C__R__Q__I__L__G__Q__L__Q__P__S__L
A1.CD.97.97CD_KCC2 A--------TC------G-------------------------------------G-A-G------T----------------------G---AA-------C----C--------T---------G-----------CA-------A--A-----T----GT--G-T-- 994
A1.CM.08.886_24 A--------GC------------A-------------------------------G-C--------C----------------A-----G---A----T---C----C---A--------------A----G--A---CA---------AAA----T--------G-T-- 460
A1.CY.08.CY236 A--------GC--------G-----------------------------------G-A-G------C----------------------G---A--------C----C--------T---------G-------A---CAG------A---A----T--------G-T-- 203
A1.IN.09.NARI_FLS_IVC19_1 A--------GC---------G-C--------------------------------G-A--------T----------------------G---A----T---C----C--------T---------C-------A---CA-------A-A-A---AA--------G-T-- 870
A1.KE.11.DEMA111KE002 A--------GA--------GG--------G--------A----------------G-A-G------T----------------------G---A--------C----C---A----T---------AA---G--A---CA------CA-A--G---T--------G-T-- 369
A1.RU.11.11RU6950 A--------GC--------------------------------------------G-A-------CC----------------------G---A-------GC----C---A----T-----G-----------A---CA-------T---A----T--------A-T-- 534
A1.RW.11.DEMA111RW002 A--------GC-------------------------------------C------GGC--------C----------------------G---A--------C----C--------T------T--G-------A---CA---------A-A----T--------G-T-- 346
A1.SN.01.DDI579 A-----A--AAG-----G------------------------------C------G-A--------T----------------------G---A--------C----C---A----T---------A-------A---CA---G---A--CA----T--------G-T-- 199
A1.UG.11.DEMA110UG009 A--------AA------G-------------------------------C----------------C--------------------A-G---A----T---C----C--------T---------G-------A---CA----G--A---A----T----GT--G-T-- 341
A1.ZA.04.503_15344_T10_A1 A--------AA------G---------C--------------------C------G-C--------C----------------------G---A--------C----C--------T---------GG------A---CA-------A---AT---T--------G-T-- 203
A2.CD.97.97CDKTB48 A-------AGCT-----G-------------------------------------G-C-G------T----------------------G---AA----T--A-C--C--CA----T---------GA-AC---A-------G----T-T--G--AT--------G-T-- 339
A2.CM.01.01CM_1445MV A--------GCT-----G-------------------------G-----------G-A-G------T----------------------G---AA--A-T--A-C--C-----T--T-----------G-----A----A-------A-AA-G---T----TT--G-T-- 197
A2.CY.94.94CY017_41 A--------GCT-----G-------------------------------------G-C-G------T-G--------------------G--GAA----T--A----C--------T---------C----G--A------------A-AA-G---T--------G-T-- 361
B.BR.10.10BR_RJ032 ---------AA-----G--------------------------------------G---------------C-----------------------------------C--------T------------------------------A-A-A-------------A---- 561
B.CA.07.502_1191_03 ---------A----------------------------A--------------------G-----------C---------------------A----T-----C---------------------G-G--------C---------A-A-----------------T-- 413
B.CH.08.M2_0803101_NFLG8 -----G---A---------------------------------------------G-C----G-----------------------A--------------G-----C--C-------------------G--------A---G------AT----T----G-----T-- 452
B.CN.12.DEMB12CN006 A-G------AA--------G---------G-----------G------------TGC-----------------------------A------A----T-----C--C-----T--T---------G----------C---------T----------------G----- 356
B.CU.14.14CU005 C--------A----------T-----------A---------------------C--------------------------------A-----------T--A----C-----T---------------------------------T-----------------G---- 203
B.ES.14.ARP1195 ---------A-------G-G---------GC-------------C-----G--------G---------------------------------A--------C----C--------T---------G-------T----A-------T--------T----C--G----- 433
B.FR.11.DEMB11FR001 -----G---A----------G------C-----------------------------------------------------------T----------------------------A-------------G-------C------------A---------G-------- 241
B.HT.05.05HT_129389 -----G---AA----------------C-C--------------------------------------------------------------------T-----------------T---------G----G---------------------------------G---- 197
B.JP.12.DEMB12JP001 ---------A-------G--------------------A----GC--------------------------------------------G------------T-A----------------------------------A-------A-------AT--------G-T-- 370
B.KR.07.HP_18_07JHS10_3909 A---------A-------------A------------------------------G-------------------------------T-----------------------------------------------------------T---------------------- 656
B.RU.11.11RU21n ---------A----------------C----------------------GG-----------------------------------A--------------------C--C--------------G----G--------A---------A-A---------G-------- 536
B.SE.12.SE600057 -C---G---------------------------------------------------C-------------------------------------------------C---------------------------------------T-A------T------------- 203
B.TH.10.DEMB10TH002 ---------A---------G------------------A----G----------C--------------T---------------------------A----C----------------------------T-------A-------T---C---A---------G---- 302
B.US.13.RV_1 -----G--CAA--------------A-----------------------G------------------------------------------------T--------------------------------T---------------T---A---------G-------- 866
B.ZA.09.DEMB09ZA022 A--------AC---------------A---------------------C-----------------T-------------------------------T--------C-------------------------------A------------------------G----- 299
C.BR.07.DEMC07BR003 A-------CACT-------G----A------------------------CT----TGA-G-----CC----C-----------------G---A----T---C--G-C--------T-----G-----GAG--------A-------A-CCA-------------G-T-- 354
C.BW.00.00BW5031_1 A--------A-------G------A------------------------------GGC-------CC----------------------G---A----T---C----C---A----T-----G---G----T-------A-------A-AAA-------------G-T-- 369
C.CN.10.YNFL19 A--------GC-------------A-----------------------CGT----TGC-------C-----------------------G---A----T---C----C--------------G----------------A---G---A--AA-------------G-T-- 360
C.CY.09.CY260 A-G------AA-------------A------------------------C-----TGC-------CT----------------A-----G---A----T---C----C-----T--T----------------------A-------A--A-C--------------T-- 203
C.ES.14.ARP1198 A--------AA-------------A----G------------------C-C----TGC--------C----------------------G--CA----T---A-A--C--------T-----G---G--------------------A--AA---------C---G-T-- 436
C.ET.02.02ET_288 A--------AA---------G---A-A-----------A---------C-T----TGC-------CC----------------------G---A----T---C----C--------T-----G------AC---A----A-------A-AAA---AT--------G-T-- 197
C.IN.09.T125_2139 A--------AA------G------A-----------------------C-C----TGC--------C----------------------G--TAA---T---C----C--------T-----G------------------------A--AA-------------G-T-- 992
C.KE.05.05KE369195V4 A-------CACC------------AA----------------------C-T----TGA-G------C--A-------------------G---A----T---C----C--------------G------A---------AG--G---A--CA-------------G-T-- 204
C.MW.09.703010256_CH256.w96 A--------AA-------------A-----------------------------C-GC-------CC----------------------G---AA---T---C----C----A---T----------------------A-------A-AA----------C---G-T-- 993
C.SE.13.SE600311 A--------TCC-------G---CAA------------A--G-----GC-T----TGC-G-----CC-------------------A--G--GA----T---C----C---A----T-----G----------------AG------A--A----------------T-- 203
C.TZ.08.707010457_CH457.w8 A--------AA-------------A------------------------GC----TGC-------C-----------------------G---A-------GC----C-----T--T-----G---GA-----------A-------A--AA-------------G-T-- 993
C.US.11.17TB4_4G8 A--------GCC------------AA----------------------C-C----TGC-G-----CC----------------------G---A----T---C----C--------T-----G----------------A-------A-ACA-------------G-T-- 322
C.YE.02.02YE511 A--------ACG------------A------------------------------TGC-------CC----------------------G---A----T--------C--------T----------------------A-------A-AA--------------G-T-- 197
C.ZA.12.DEMC12ZA096 A--------AA-------------A-----------------------C-C----TGC--------T----------------------G---A----T---C----C--------------------------------G------A-AAA-------------G-T-- 304
C.ZM.11.DEMC11ZM006 A--------AA--------G----AAAC----------A---------C-T----TGC-------CT----------------------G---A----T---C----C--------T--------------C--T------------A-AAAC-----G------G-T-- 347
D.CM.10.DEMD10CM009 A----G----A-------TC----------C-------------C----GG-----GC----------------------------------------T---C-------------T-----G---G----T-----C-A---------AA-C------G-----G--A- 358
D.CY.06.CY163 A----G-------------C----------C-----------C-C-----G---C-GC----------------------------------------T---A-------------T-----G--------C-------A---------A--C------------G-T-- 203
D.KE.11.DEMD11KE003 C-------CACT------GC----------C------------GC------------C-------------------------------G--------T---C-------------T----------------------A-------A--------T--------G-TG- 342
D.KR.04.04KBH8 A--------AC---A---------------C-------AA----A----TG--C---C-G------------------------------A-------T---C-------------T-----G------A-----------------A-A-----------------TA- 951
D.SN.90.SE365 C-----------------------------C-------A-----------------GC----------------------------A-----------T---C-------------T-----G-----------T------------A-A---------------G-TA- 991
D.TZ.01.A280 C--------GC-------------------------------------------C--C-----------------------------T----------T---C-------------T-----G-----C----------A------..........---------G-TA- 187
D.UG.10.DEMD10UG004 A--------GA-------------------C--T---------G-----------G-C--------C-------------------A-----G-----T---A----C--------C----------------------A----G--A------T------------TA- 330
D.UG.11.DEMD11UG003 A--C-----GAT-------G-----AA---C----T--A--G--C----G-------C-------------------------A------------------A-C------T----TC-----------------------------A-A---------------G-TA- 347
D.YE.02.02YE516 A--------GA-------------------C------------GC---------CG-C----------------------------------------T---C-------------T--------------T-------AG--------A--C------------G-TT- 197
D.ZA.90.R1 AG-------GC--------G------------------A---------C------G-C-----------------------------------A----T---C-------------T----------------------A---G---A---C---------------TA- 338
F1.AO.06.AO_06_ANG32 A--C-----GAC------------A-------A--G------------C----------G--G---C----G-----------------------T--T---C-------------T-----------------------GA-----A-A-------------------- 203
F1.AR.02.ARE933 A--------AC---------G--------------G-------------------G-C-G------T----G------------------------------A--G----------TC--------G-----------C--A-----A-A-----------C------A- 301
F1.BR.07.07BR844 A--------GC----------G----A--G-----G---------------------A-G--G---C--A----------------A-----------T---A--G----------TC--------G-----------C-GAG----A-A------T-----T----T-- 755
F1.BR.10.10BR_PE107 A--------GC------G-----------------G-------------G---------G------C--A----------------A-----------T---C----C--------TC--------C----G--A---C--------A-A------------T------- 462
F1.BR.10.10BR_RJ015 A---------A------------------------G-------------------G-A-G--G---C--A----------------A------A----T------G----A-----TC--------C------------A-A-----A-A-C------------------ 462
F1.CY.08.CY222 A--------GC------------------------G------------C--------A-G--G---C-------------------------------T---C--G----------TC---------------------AGA-G---A-A-------------------- 203
F1.ES.02.ES_X845_4 A--C-----GAC-----------------------G-----G--A---C------G-A-G--G---C-------------------A-----------T--CA--G----------T----------------------AG------A-A--G------------G---- 450
F1.ES.11.VA0053_nfl A--------GC---------------------A--G-------------------G-C-G------T----------------------------G--T---C--G----------TC--------------------C--A-----A-A-------------------- 431
F1.RO.96.BCI_R07 A--------GC--------------------------------------------G-A-G--G---C--------------------T----------T--------------A--TC--------C-------------GA-----A-A--------T----------- 1031
F1.RU.08.D88_845 A--------GAT-----G-----------------G-------G-----------G-C----------------------------A------A----T-----CG----A-----TC-------------G-----C-A-A-G---A-A-C---------G-------- 448
F2.CM.02.02CM_0016BBY A--------GAC-----G-----------------G--A--G-------------GGC------------------------A---------------T---C-------------T-----G---A------------A-------A-A-----A------T------- 197
F2.CM.10.DEMF210CM001 A--------TCT-----------------------G-------------------G-C--------T-------------------------------T---C----C--------T---------A------------AGA-----A-A-C------------------ 247
F2.CM.10.DEMF210CM007 A--------GC-------------------------------------C------GGC-G------C-------------------------------T---C-------------T---------A----T-------A-------A-ATT---A--G----------- 357
G.CM.07.920_49 A----G---AA-------------------------------------C------GGA-G------T----------------------G--GA----T---C----C--------C---------GG------T---CAG------A--AAT--AT-G------G-T-- 396
G.CM.10.DEMG10CM008 A--------GC------------------G------------------------C--A-G-----------------------------G--GA----T---C----C--------T---------A-------T---CA-------A--AC----T-G-----C--T-- 376
G.CM.10.DEURF10CM020 A--------GC------G-----------G--------A-----------G----G-C-G------T----------------------G--CA----T---C-------------C-----------------T---CAG---------ATG---T-G------G-T-- 326
G.CN.08.GX_2084_08 A--------GC------------------G-----------------------C---C-G------C-------------------A--G--GA----T---C----C----A---C---------G----T--T---T-GA-----A---AC-----G------G-T-- 229
G.ES.09.X2634_2 A--------AA------G--------------------A----G----C--------C-G-----------------------------G---A----T---C----C--------T---------G-------T---CA-------A---T---A--G------G-T-- 469
G.ES.14.ARP1201 A-G------GC------G-----------G--------------------G--------G------T-G--------------------G--TA----T---C----C--------C---------G-------T---CAG------T--C----A--G------G-T-- 455
G.GH.03.03GH175G A--------GCT-----------------G-------------------------G-A-G------C--------------------A-G--GA----T---C----CT-------T---------G-------T---CAG------A--ATG---T-G------G-T-- 1035
G.KE.09.DEMG09KE001 A--------GC--------G---------G-----------------------C-G-C--------T----------------------G--GA----T---C----C----A---T---------GA------A---CA-------A--A-G---T-G--------TA- 376
G.NG.09.09NG_SC62 A--------GC----------------C-G-------------------G---C-G-A-G------T----------------------G--GA----T---C----C--------C-------GTG-------T---CAG------A--ATG-----G---------A- 199
G.PT.x.PT3306 A--------GC------G---------C-G----A--------------------G-C-G------T----------------------G---AA---T---C-C--C--------T------T--A-------T---CA-------A-----A-AT-G------G-TG- 941
H.BE.93.VI991 A--------GCT-----G-------------------------G-----------GGC--------C-G--------------------G---A----T---C----C--C-A---T---------G----T-----CCA---------A-----------G---G-T-- 378
H.BE.93.VI997 CG-------ACT-T---G-------------------------------------GGC-------------------------A-----G---A----T---C----C--C-----T------T--G-----------CT-------A-A-A---A----GG-----TA- 319
H.CF.90.056 A--------GCT-----G---------C---------------------------GGC--------C----------------------G---A----T---C----C--C-----T---------C-----------CT---G---A-A-A----A----G---G-TA- 339
H.GB.00.00GBAC4001 A--------GCT-----G-------------------------------------GGC--------C----------------------G--CA----T---C-C--C--C-A---T---------G----T------CT-A-----Y-A------A----G---G-T-- 513
J.CD.97.J_97DC_KTB147 --G-CC--AGC------G------T--C-G----G-C-----G----------C-GGCG------------------------------G--CA---AT---C----C--------TC--T-GTG-G--------G--GA---G-----A-T----A-C------GAT-- 190
J.SE.93.SE9280_7887 A--------GAT-----------------G-----------G-------------GGA----G---C----------------------G--CA----T---C----C--------TC----GT--G--A--------CA---------A-T------C------G-T-- 315
J.SE.94.SE9173_7022 A-------CGAT-----------------G------------------C------GGA--------C----------------------G--CA----T---C----C--------TC----GT--G--A--------CA---------A-T------C------G-T-- 316
K.CD.97.97ZR_EQTB11 A-------CAA--------------A----C----------------------C-GGC--------C-------------------------------T---C----C---AA---T-----G---GT----------C-G------A-AA----A-------------- 203
K.CM.96.96CM_MP535 A--------GC---------G---------C--------------------------C-G------C-------------------------------T---C-C--C--------T-----G---A-----------C-G------A-AAC---AA----G------A- 203
01_AE.AF.07.569M A--------GC-------------------C-------A-----------------GA-G------T----------------A---T-----A--------C-------------A---------G-------A---CA-------A-A-A----T----GT--A-T-- 204
01_AE.CM.11.1156_26 A--------GC------G------------------------------C------G----------T----------------A---------A--------TG---C---A----T---------G-------A---CAG---C--A---A----T--------G-T-- 351
01_AE.CN.12.DE00112CN011 A--------GC-------------------C-------------------------GA-G-----------------------A---T-G---A--------A----C--------T---------G-------A---CA-------A-A-A----T----GT--A-T-- 314
01_AE.HK.04.HK001 A--------GC-------------------C------------------------TGA--------C----------------A---T-G---A--------C----C--------T---------G-G-----A---CA---G---A-A-A----T----GT--A-T-- 369
01_AE.IR.10.10IR.THR48F A--------GC-------------------C----------------------C-GG--G------T----------------A---T-G---A--------C----C--------T---------G-------A---CA----T--A-A-A----T----GT--A-T-- 209
01_AE.JP.11.DE00111JP003 A--------GC-------------------C-------------------------GC-G-----------------------A---T-G---A--------C----C------T-T---------G-------A---CA----C--A-A-A----T----GT--A-T-- 476
01_AE.SE.11.SE601018 ---------GC----------------C--C------------------------G-A-G------T----------------A---T-G---A--------C----C--------T---------G-------A---CA----T--A-A-A----T----GT--A-T-- 203
01_AE.TH.10.DE00110TH001 A----G---GC-------------------C------------------------GGA-G------T----------------A---T----CA--------C----CT-C---------------G-------A---CA----T----A-AG---T----GGT-A-T-- 295
01_AE.TH.90.CM240 A--------GC------------------GC------------GA----------GGC-G------T----------------A---T-----A--------C----C---A--T-T---------G-------A---CA-------A-A-A----T----GT--A-T-- 557
01_AE.US.05.306163_FL A--------GC----------------C--C------------------------GGA-G-----------------------A---T-----A--------C----C--------T---------G-------A--CCA----C--A-A-A----T----GT--A-T-- 204
02_AG.CM.10.DE00210CM013 A---------A------G------------C------------------------G-C----G---C----------------------G---A--------C----C--------T---------G-------A---CA-------A---A---AT-----T--G-T-- 359
02_AG.ES.06.P1423 A--------GC------G------------M------------------------G-C--------T--A-----------------T-G---A--------C----C--------T------T--G-------A---CA-------A---A---AT-----T--A-T-- 445
02_AG.GW.05.CC_0048 A--------GC------G-G-----------------------------------G----------T----------------A---T-G---A--------C----C--------T------T--G-------A---CAG---C--A---A----T-----T--A-T-- 348
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HIV-1 Genomes

B.FR.83.HXB2 GAATTAGATCGATGGGAAAAAATTCGGTTAAGGCCAGGGGGAAAGAAAAAATATAAATTAAAACATATAGTATGGGCAAGCAGGGAGCTAGAACGATTCGCAGTTAATCCTGGCCTGTTAGAAACATCAGAAGGCTGTAGACAAATACTGGGACAGCTACAACCATCCCT 992
Gag _E__L__D__R__W__E__K__I__R__L__R__P__G__G__K__K__K__Y__K__L__K__H__I__V__W__A__S__R__E__L__E__R__F__A__V__N__P__G__L__L__E__T__S__E__G__C__R__Q__I__L__G__Q__L__Q__P__S__L
02_AG.KR.12.12MHR9 A--------GCG-----G-------------------------------------G-C--------T----------------------G---A--------C----C--C-----T---------G-------A---CAG---C-GA-A-A----A----GT--G-T-- 654
02_AG.LR.x.POC44951 A--------GC------G-G----A----------G-------------------G-C--------C--------------------T-G---A--------A----C--------T---------G-------G---CA-------A---AG---T-----T--A-T-- 1002
02_AG.NG.09.09NG_SC61 A--------GC------G-----------G--------A---------C------G-C--------C----------------------G---A--------C----C--------T---------G-------A---CA---GC--A---A----T-----T--A-T-- 199
02_AG.NG.x.IBNG A--------GC------G-------------------------------------G-C--------C----------------------G---A--------C----C--------T---------G----G--A---CA----C--A---A----T-----T--G-T-- 532
02_AG.SE.11.SE602024 ---------GC------G-------------------------GC----------G-C--------T----------------------G---A--------C-------------T---------G-G-----A---CA---GT--A-A-A---AT-----T--G-T-- 200
02_AG.SN.98.98SE_MP1211 A--------GC------G-G-----------------------------------G-C--------C----------------A---T-G---A--------C----C--------T---------G-------A---CA-------A-A-A----T-G---T--A-T-- 204
02_AG.US.06.502_2696_FL01 A--------TC------G-------------------------------------G-C--------C----------------------G--CA-G------C----C--------T---------GG------A---CA-------A---A----T--------A-T-- 204
03_AB.RU.97.KAL153_2 A--------GC----------------------------------G---------G-A-------CC----------------------G---A-------GC----C---A----T-----------------A---CA-----------A----T--------A-T-- 224
04_cpx.CY.94.94CY032_3 A--------GC------G-GG----------------------------------G-C-G------C----------------A---T-G---A--------C----C--------T---------G-------A---CA----T--A---A----T-----T--A-T-- 358
05_DF.BE.x.VI1310 A--------GC-------------------C-------A-----------G----G-C--------T-------------------------------T---C-------------T-----G----------------A-------A-AA-C---T--------G-TA- 368
06_cpx.AU.96.BFP90 A--------GA-------------------C--------------------------A-G-----CC----------------------G---A--------A----C--------T---------G-------A---CA---G---A-A-AG---T-----T--A-T-- 1020
07_BC.CN.98.98CN009 A--------AA-------------A----------------------GC-C----TGC-------CC----------------------G---A----T---C-------------T-----G------------------------A--AA-------------G-T-- 339
08_BC.CN.97.97CNGX_6F A--------AA-------------A-------------------A---C-C----TGC-------CC----------------------G---A----T---C----C--------T-----G----------------AG------A-AAA-------------G-T-- 199
09_cpx.GH.96.96GH2911 A--------GC------G-------------A-----------------------G-A-G--G---C--------------------T-G---A-----------G-----A----C---------A---G---G---CA-------T---A----T----G-----T-- 203
10_CD.TZ.96.96TZ_BF061 A--------GA----------------C--C-----------------C--------C--------T-------------------------C-----T---A-------------T----------------------A-------A-A---------------G-TA- 371
11_cpx.CM.95.95CM_1816 A--------AA--------------------------------GA---C------GGC-G------C----------------------G---A--------C----C---A----T---------G-------A---CA-------A---T---AA--------G-T-- 368
12_BF.AR.99.ARMA159 ---------A-------------------G-------------------------G------------------------------------------------------------A---------------------C--A----TA-A-------------------- 1012
13_cpx.CM.96.96CM_1849 A--------AA------------------G-------------------G---C-G-A-G------C-------------------A--G--GA----T---C----C--------T---------A-------T---CA----------A-----T-G--------T-- 370
14_BG.ES.05.X1870 A--------TCC-----------------G-------------------------G-C--------T----------------------G---A----T---C-C--C----A---T---------G-------G---CA-------A--------T-G------G-T-- 468
15_01B.TH.99.99TH_MU2079 A--------GC-------------------C-------A-----------G------C--------C----------------A---T-G---A--------A----C---A----T------T--G-------A---CA---------A-A----T----GT--A-T-- 400
16_A2D.KR.97.97KR004 A--------GC-------------------C-------A----------------G-C--------C----------------------------C--T---A-------------T-----G----------------A-------A-A---------G-------TA- 359
17_BF.AR.99.ARMA038 ---------A--------------------C------------G-----------G------------------------------------------T-----C-----------A---------G----C------C--A-G---A-A-------------------- 197
18_cpx.CU.99.CU76 A--------AA---------------------------A----------------G-C--------T-G--------------------G--GA----T---C-C--C------------------G-------A---CAG------A-A-A----T-----T----TA- 309
19_cpx.CU.99.CU7 A--------GC---------------------T--C------------C------G-A-G------T--------------------T-G---A--------A----C---A----T------T--G-------A---CAG------A-A-A----T-----T--A-T-- 218
20_BG.CU.99.Cu103 A--------GA------G-----------G-------------------------G-A-G------C-C--------------------G---A----T---C----C--------T---------GT------T---CA-------A-AAAC---T--------G-T-- 467
21_A2D.KE.99.KER2003 A--------GCT------------------C-------A---------C----C-G-C--------T-------------------------------T---A-------------T-----G----------------A-------A-A--G--------------TA- 197
22_01A1.CM.01.01CM_0001BBY A--------GC------G--------------A---------------C------G-A-G------T----------------A---T----CA--------C--G-C--------T---------G-------A---CA-------A-A-A----T--------AGT-- 197
23_BG.CU.03.CB118 A--------GC------G-----------G-------------------------G-A-G------C-C--------------------G--CA----T---C----C--------T---------G-------T---CA-------A--A-C---T-G------G-T-- 441
24_BG.ES.08.X2456_2 A--------GC------G------A------------------------------G-A-G------C-C--------------------G--CA----T---C-C--C--------TC--------G---G---T---CA-------T--AAC--A--G------G-T-- 452
25_cpx.CM.02.1918LE AG-------GC------G-----------G-----G------CG-----G-----G----------T----------------A-----G---A--------C----C---A----C-------ATGG------A---CA---------------AT-----T--G-T-- 197
26_AU.CD.02.02CD_MBTB047 C--------A-------G------A--C----A----------------------G-C--------T----------------------G---AA---TT--A----C--------T---------G-------A---CA---------A-A----T----G---G-TG- 1012
27_cpx.FR.04.04CD_FR_KZS A--------GC--------------------------------G-----------GGA-G------C----------------------G---A--------A----C--------C------G--G----T------TT-G-C------A----------G---G-T-- 995
28_BF.BR.99.BREPM12609 -----G---A---------------------------------------------G---------------------------------------T--------------------C------------------------------A-A-----------G-------- 361
29_BF.BR.01.BREPM16704 ---------A----------------------------------T------------C----------------------------------G-----------------------A--------------------------------ATC------------------ 363
31_BC.BR.04.04BR142 A--------ACT-------G----A-----------------------C------TGA-G-----CT----C-----------------G---A----T---C--G-C--------T-------------G--------A-------A-ACA-------------G-T-- 449
32_06A1.EE.01.EE0369 A--------GA------G-------------------------G---------------G-----C-----------------------G---A-------GC----C--------T---------G-G-----A---CAG--G---G---A----G--------G-T-- 642
33_01B.ID.07.JKT189_C A--------GC-------------------C------------------------GG--G------T----------------A---T-G---A--------A----C--------T---------G-------A--CCA---G---A-A-AC---T----GT--A-T-- 305
34_01B.TH.99.OUR2478P A--------A--------------------C-------A----------GT---C-GA-G------C--------------------T-----A--------C----C--------T---------G-------A---CA-------A-A-A----T----GT--A-T-- 197
35_AD.AF.07.169H A--------AC------G-----------------------G-------------G-C-G--G---T----------------------G---A----T---C----C---A----T---------A-------A--CCA-------A---A----T--------G-T-- 204
36_cpx.CM.00.00CMNYU830 A--------GC------G-------------------------------------G-A--------T----------------A---T-----A-----------G-C--------T------T--G----G--A---CA-------A-A-A-------------A-T-- 197
37_cpx.CM.00.00CMNYU926 A--------GC-------------------------------------C------G-A-G------T----------------------G---A--------C----C--------T---------G-------A--CCAG------A-A-A----T-----T--A-T-- 197
38_BF1.UY.03.UY03_3389 A--------GC------------------------------T-----------------------C--C-----------------------------T-----------------A------T--------------C--A-----A---C---T-------------- 418
39_BF.BR.04.04BRRJ179 ---------A---------------------------------------------G-C----------------------------------------T-----C------------------------------------------A-A-C------------------ 466
40_BF.BR.05.05BRRJ055 ---------AA---------------A-----A--------G------------C-------------------------------AT-----------------------A----T-----G---G-----------------------------T----C-------- 475
42_BF.LU.06.luBF_18_06 ---------A-------------------------------------------------------------------------------------------G--------------A--------------G-----C---------A-----------------G---- 537
43_02G.SA.03.J11223 A--------GC------G-----------G--R----------------------G-A-G------Y----------------------G---A----T---A----C-----T--T------T--G-------A---CA-------A---A----Y-M--RT--A-T-- 526
44_BF.CL.00.CH80 A--------GC---------------A-----A----------------------G-A-G--G---C--A----------------------------T------G----------TC--------C-----------C--A-----A-A-----A-------------- 431
45_cpx.FR.04.04FR_AUK A--------ATG---------------------------------------------C-G-----CT----------------------G--CA--------C----C------------------G-------A---CAG------A-A-A----T--------AAT-- 984
46_BF.BR.07.07BR_FPS625 A--------GC------------------------G-------------------G-A-G------C-GA----------------------------T---C--G--T-------TC--------C-----------C-GA-----A-A-C---A------T------- 445
47_BF.ES.08.P1942 -----G---A----------------------------A----------C---------G-----------------------------------------TC--------------------------------------------------------------G---- 437
48_01B.MY.07.07MYKT021 A--------GC-------------------C------------------------GGC-G------T----------------A---T-----A--------C----C--------T---------G-------A---CA----C--A-A-A----T----GT--A-T-- 203
49_cpx.GM.03.N26677 A--------AA------G------------------------------C------G-C-G------C----------------------G---A-------------C--------T---------G-------A---CA-------A-A-A----T--------G-T-- 427
50_A1D.GB.10.12792 A-------CAC------G--G----------------------GA----------G-C-G------T----------------------G---A----T--TC----C----A---T---------G-G-----A---CT-------A---AC---A--------G-T-- 408
51_01B.SG.11.11SG_HM021 A--------AA--------G---------------------------G-------G------------------------------------------------C--C-----------------------------C-----G-----------------------T-- 199
52_01B.MY.03.03MYKL018_1 A--------GC-------------------C-----------------------C-GA-G------T----------------A---T-R---A--------C----C--------K---------G-------A---CA-------A-A-A----T----RT--A-T-- 309
53_01B.MY.11.11FIR164 A--------GC--------G-------C--C------------------------GSA-------------------------A---T-G---A--------C----C--------T---------G-G-----A---CA-------A-A-A----A----G---R-T-- 338
54_01B.MY.09.09MYSB023 C----G---A---------G-----------------------------------G-C-------------G--------------A----------A-------------------------T---------------A-----------A-------------G---- 391
55_01B.CN.10.HNCS102056 A--------GCT-----------C------C------------------------GGC--------C----------------A---T-G--GA--------C----C--------A---------A-------A---CA----C-GA-A-A----T----GT--A-T-- 308
56_cpx.FR.10.URF5_patient_A A--------GC------G--------------A--------T--------G----G-C----G---C----------------------G--TA--------C--G-C--------T------T--G-------A---CAG---C--A-A-A----T--------G-T-- 343
57_BC.CN.09.09YNLX19sg A--------AA-------------A-----------------------CGC----TGC-------CT----------------------G---A----T---C----C----AG--T-----G---G------------A----T--A--AA-------------G-T-- 203
58_01B.MY.09.09MYPR37 A--------GC-------------------C-------------------------GA-G-----------------------A---T-----A----T---C----C--------T---------G-------A---CA-------A-A-A----T----GT--A-T-- 346
59_01B.CN.09.09LNA423 A--------GCG------------------C------------------------GGA--------T----------------A--AT-----A-----------G-C--C-----T---------AA------A---CA-------A-A-A---AT----G---G-T-- 203
60_BC.IT.11.BAV499 A--------ACT-------G----AA-----A----------------C-T----TGC-G-----CC----C---------------T-G---A----T---C--G-C--------T-----G-------G--------A-------A--AAC---T--------G-T-- 979
61_BC.CN.10.JL100010 A-G------AA-------------A-----------------------C-T----TGC-------CC----------------------G---A----T---C----C--------T-----G----------------A-------A-AAA-------------G-T-- 440
62_BC.CN.10.YNFL13 A--------AA-------------A----G------------------C-T----TGC-------CT----------------------G---A----T---C----C--------T--------------C-------A----C--A--AA-------------G-T-- 360
63_02A1.RU.10.10RU6637 A--------GC--------------------------------------------GGC--------C----------------------G---A--------C----C--------TC--------G-------A--CCA----C--A---A----T-----T--A-T-- 548
64_BC.CN.09.YNFL31 A--------AA-------------A-----------------------C-T----TGC-------CC----------------------G---A----T---C----C--------T----------------------A-------A--AA----T--------G-T-- 361
65_cpx.CN.10.YNFL01 A--------GC--------G----------C------------------------GGA-G------T----------------A---T-G--GA--------A----C--------T---------G-------A---CA-------A-A-A----T----G---A-TG- 381
67_01B.CN.11.ANHUI_HF115 A--------GC-------------------C-----------------C--------A-G------T--------------------T-----A--------C----C------------------G-------A---CA---------A-A----T----GT--A-T-- 347
68_01B.CN.11.ANHUI_WH73 A--------GC-------------------C------------------------GGA-G------T--------------------T-----A--------C----C--------------------------A---CA---------A-A----T----GT--A-T-- 338
69_01B.JP.05.05JPMYC113SP420A--------GC-------------------C------------------------G-C-G-----------------------A---T-G---A--------C----C--------T---------G-------A---CAG---C--A-A-A---AA----G---G-TA- 377
70_BF1.BR.10.10BR_PE004 -----G---------------------C----A---------------C------G----------G-------------------A-----------------C-----------A--------------------------------A-C------------------ 439
71_BF1.BR.10.10BR_PE008 A--------AA------G-----------------------G-------------------G------------------------------------------------------A-----G------------------------------------------G---- 671
72_BF1.BR.10.10BR_MG002 -----G---A-------G-G------------------A--G--T-----------------------------------------A-----------T-----------------A--------C--G------------------A-A-----------G-------- 500
74_01B.MY.10.10MYPR268 A--------GC------------------G-------------------------GGA-G------T----------------A---T-----A--------C----C----AA--T---------A-------A---CA-------A-A-A----T----GT--A-T-- 295
O.BE.87.ANT70 A----G---GC-------C-----A------A------ATCT--A--G-------G-C-------CT----------------A-----G---A--------TG--------AG--AC-------TG----G--TAA-GAGA-GC-G--ACAG---T--G-G---G-T-- 1043
O.CM.98.98CMA104 A----G---GC-------C-----AA-----A------AT-T--A--G-------G-C--------T----------------------G---A-------TTG--------AG--AC-------TG-------TAA-GAGA--T-GT-ACA----T--G-G---G-T-- 475
O.CM.98.98CMABB141 A----G---ACG------C-----A--C---A------AT-T--A--G-------GGC--------T---------------A------G---A--------TG--------AG--AC-------TG----G---AA-GAG---C-GT-ACAG--AT--G-G---G-T-- 474
O.CM.98.98CMABB212 A----G---GC-------------A------A------ATCT--A--G-------GGC--------T--A------------AA-----G---A------A-TG---------T--AC-----TATG-------GAA-GAG---C-GT--CAG---T--G-G---G-T-- 479
O.CM.98.98CMU5337 A----G---GC-------C-T----AT----A------AT-T--A--G-------G-C-------CT----------------A-----G---A--------TG--------AG--AC-------TG----G---AA-GA-A-GC-GT-ACA----T--G-----G-T-- 476
O.CM.99.99CMU4122 A----G---GC-------C-----A------A------ATCT--A--G-------G-C--------T----------------------G---A--------TG--------AG--AC-------TG-C--G---AACGAGA--C-GT-ACAG---T--G-G---G-T-- 474
O.FR.92.VAU A----G---GC-------C-----A------A------ATCT--A--G--------GC--------T--A---------------G---G--CA----T---TG--------AG--AC-------TG-------TAA-GA----C-GT-ACA----T--G-G---G-T-- 552
O.GA.11.11Gab6352 A----G---TC-------C-----A------A------AA-T--A--G-------G-C--------T----------------------G---A--------TG--------AG--AC-------TG-------TAA-GAGA--C-GT-ACA----T--G-G---G-T-- 203
O.SN.99.99SE_MP1299 A----G---GC-------C-----A------A------AT-T--A--G-----C-G-C--------T----------------------G--CA---C----TG--------AG--AC-------TG----G---AA-GAGA--C-GT-ACAG---T--G-G---G-T-- 1045
O.US.10.LTNP CG---G---GC-------C-----A------A------ATCT--A--G-------G-C--------T----T-----------------G---A--------TG--G-----AG--A--------TG----G--TAA-GAGA-GC-GT-ACAG---T--G-G---G-T-- 964
N.CM.02.DJO0131 A---------A-------GC----TAT--G--A--------------------C-G-A-G------T----------------------G---A-------TTG---C--A--T--CA-G--C---G-GAGC------GCC--GT----AAAC--AT--G-----G-T-- 462
N.CM.02.SJGddd A---------A-------TC----TAT--G--A--------------------C-G-C-G------T----------------------G--CA-------TTG---C--A--T--CA-G--C---G-G-T-------GCC--GT--A-AAAC--AT--G-----G-T-- 461
N.CM.04.04CM_1015_04 A--------AA-------GC----TAT--G--A--------------------C---A-G------T----------------------G---A-------TTG---C--A--T--CA-G--C---G-GC-C-------AC--GT----AAAC--AT--G-----G-T-- 464
N.CM.06.U14296 A---------A-------GC----TAT--G--A--------------------C-G-A-G------T----------------------G---A-------TTG---C--A--T--CA-G--C---G-GA-C------GCC--GT----AAAY---T--G-----G-T-- 462
N.FR.11.N1_FR_2011 A---------A-------GC----TAC--G--A--------------------C-G-A-G------T----------------------G---A-------TTG---C--A--T--CA-G--C---G-G--------KGTC--GT----AAAC--AT--G-----G-T-- 357
P.CM.06.U14788 CG---G---GC--------G----A--C-T--A-----A--T--------------GC--------G----------------A-----G---A----T---TG---------G--TA-G------G-G--------CGA-A--T--T-A-AG---T--G-----G-T-- 478
P.FR.09.RBF168 CG---G---GC--------G----A--C-T-A------AA-T-------------TGC-------------------------A-----G---A----T---TG--------AG--TA-G------G-----------GA-A--T--T-A-AG---T--G-----G-T-- 1036
CPZ.CD.90.ANT A-GC-----AC--------GT--CA--C-TC----C--T--C--------G--C-TGA--------C-G--T--------ATC------GC-G--T--T--GC-C-GCT-CTC---TC----------------T---GA-A-GGCTA-CCAT--AT-GAGC--T---A- 356
CPZ.CM.05.SIVcpzLB7 A-G------GAT---------G-----C-------C-------GA----G-----TGA-G------T----------------------G--GA----T--TTG---C--C--G--TA-G------A-----------GAG---T-GA-TAC----T--G-----G-T-- 538
CPZ.CM.09.Ptt_09Cam155 AG---G-----G-----G-G----A--C-C-----C-------------------TGC-G------T--A-T-----------------G---A----T---TG---C--A--G--AA-G-----TCG----------GT-A--T-GT-ACAG---T--G-----G-T-- 1034
CPZ.TZ.06.TAN5 A-GC-G---AC-------TCC--AA--C-T-AAT-CA-A--C-G----------TTGA--------C----------CG-A--C--A--GC----C-----GA-G-----C-----TA-G--G-ATGT------A--CT-GA----CA-CCTC-----------T--AG- 1015
CPZ.US.85.US_Marilyn CG-------GCT--------G------C-T--A--T--------------G----TGA-G------T----T-----------------G---A----T--TTG---C--A--T--AA-G------G----C------CTC---T--T-AAA----T--G-----G-T-- 1034
GOR.CM.07.SIVgor2139_287 CG---G---GC-------CG----A--C-T-A------AA-T--------G----TGC--------G----------------------G---A----T---TG--------AG--TA-G------G-C--G------GA-A--T--T-A--G--A---G--T--G-T-- 553
GOR.CM.12.SIVgor_BQID2 A----G---GAG-----------C--------------ATCT--A--G------CTGC--------T----------------------G---A----T--TTG--------AG--A---------G-------GAC-GAGA-GC-----CAG------G-----G-T-- 459
GOR.CM.13.SIVgor_BPID15 CG---G---GC--------G----A--C-C-A------A--T-------CC----TGC--------G----------------A-----G---A-------TTG--------AG--TA-G--G---G-------T---GAGA--T----A--------TG-G---G-T-- 354
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B.FR.83.HXB2 TCAGACAGGATCAGAAGAACTTAGATCATTATATAATACAGTAGCAACCCTCTATTGTGTGCATCAAAGGATAGAGATAAAAGACACCAAGGAAGCTTTAGACAAGATAGAGGAAGAGCAA................................................A 1114
Gag __Q__T__G__S__E__E__L__R__S__L__Y__N__T__V__A__T__L__Y__C__V__H__Q__R__I__E__I__K__D__T__K__E__A__L__D__K__I__E__E__E__Q__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__
A1.CD.97.97CD_KCC2 C---------A----------C-A---------C--C--------------------C--A-----G-A---------------------------C-----T--A-----A---CT----................................................- 1116
A1.CM.08.886_24 CA-C------A----------------------------------C-----------C--A-----G-A-------G-------------------------T--A---------AT----................................................G 582
A1.CY.08.CY236 CA-T-------------------A--------T---------------------------A--------------TG-------------------CC----T--A---------ATAA--................................................- 325
A1.IN.09.NARI_FLS_IVC19_1 CA--------A---------------------T----G--------GT------------W------C-A------G----G---------------C----T--A---------ATA---................................................- 992
A1.KE.11.DEMA111KE002 CA--------A----G-------A--------TC-----------------------C--A-----GCAA---A--G----------------G---C----T--A---------AT----................................................- 491
A1.RU.11.11RU6950 -A-----------------T---A------------------------T-----------A------C----------------------------------T--A---------ATA---................................................- 656
A1.RW.11.DEMA111RW002 C--------GA--------G---A----------------A----------------C--A-------------CTG---G---------A-----------T--A--------GATA---................................................- 468
A1.SN.01.DDI579 CA--------A-------G---------C----------------------------C---------C-------TG-------------------------T--A---------ATA---................................................- 321
A1.UG.11.DEMA110UG009 -A--------A---------------------T---------------------------A-------A-----------G----------------C----T--A---------ATA---................................................- 463
A1.ZA.04.503_15344_T10_A1 CA--------A----G----------------T---------------------------A------C-------TG---G----------------C----T--A--------GATA---................................................- 325
A2.CD.97.97CDKTB48 CG--------A-----------------------------A-----GT------C-T---T-------A-------G--------------------C----T--A-----------A---................................................- 461
A2.CM.01.01CM_1445MV C-CAGT----A------------A----C-----------A-----GT------C-A---A-------AA------G-------------------CC----T--AT-------G------................................................- 319
A2.CY.94.94CY017_41 C--A------A------------A--------------------T-GT------C--G--A---------G----TG--------------------C----T--A-----------A---................................................. 482
B.BR.10.10BR_RJ032 --------------------------------T-------A-----GT----C-------A-------AA------G--------------------------------------------................................................- 683
B.CA.07.502_1191_03 ---------------------------C----TC------------GT------------A-----------------------------------------A--------------A---................................................- 535
B.CH.08.M2_0803101_NFLG8 -A---------------------AG--------C--------------------------A-------A------TG----G--------------------T------------------................................................- 574
B.CN.12.DEMB12CN006 C--------------G-------A--------T----G-------CGT-------------------G-A-----TG-------------A------------------------------................................................- 478
B.CU.14.14CU005 -------------------T----------------C---A---T-GT---------------------A-----TG--------------------C----T---G--------------................................................- 325
B.ES.14.ARP1195 CA---------------------A--------------------T-GT----------------------------G----------------G------------G--------------................................................- 555
B.FR.11.DEMB11FR001 ----GT----------------------------------A-----GT--------------------A-------G-------------------------A------------------................................................- 363
B.HT.05.05HT_129389 ---------------------------------C--------------------------A--C----A-------G--------------------C----T-G---------G------................................................- 319
B.JP.12.DEMB12JP001 --------------------------------TC---GT-------GT---T--------A--------------A-----------------------G---------------------................................................- 492
B.KR.07.HP_18_07JHS10_3909 -----------------------A--------T---------------------------A------------------------------------------------------------................................................- 778
B.RU.11.11RU21n -----------------------A--------T-------------GT---------------------------TG-------------------------T--A---------------................................................- 658
B.SE.12.SE600057 -----------------------A----------------------GT------C--------------------TG-------------A--------------A-----------A---................................................- 325
B.TH.10.DEMB10TH002 -----------------G-T------------TC--C---------GTA-------------------A---------------------A-----------T------------------................................................- 424
B.US.13.RV_1 ------------------------------------C------------------------------------AC-----G---------------AC----A------------------................................................- 988
B.ZA.09.DEMB09ZA022 ---A--------G----------A----------------A-----GT----------------ATG--------TG---G---------A-----C-----T------------------................................................- 421
C.BR.07.DEMC07BR003 ----------A--A-G------GT-------C----------T---GTT-----------A---G---A-------G--CG---------------A--------A---A-------A---................................................- 476
C.BW.00.00BW5031_1 -A-------GA----G--------------------C-----G-----T-----------A---AG--AC------G--C----------------C---------G----------A---................................................- 491
C.CN.10.YNFL19 ---A------A---------------------TC--C-----------T-----------A---G--G-------AG--CG---------A-----C---------G-------G--A---................................................- 482
C.CY.09.CY260 -A--------A----G----------------T---C-----------T-----------A---GC-G--------G--CG---------------C--------------------A---................................................- 325
C.ES.14.ARP1198 ----------A----G--------G-------TC--C-----------T-----------A---GC-GAC------G--CG---------------C---R-----G----------A---................................................- 558
C.ET.02.02ET_288 -A-A------A----G----------------T---C-----------T-----------A---G--G-------T---CG---------------C-------G------------A---................................................- 319
C.IN.09.T125_2139 ----------A----G-----G----------T---C-----------T-----------A---G--G-------AG--CG---------A-----C-----------------G--A---................................................- 1114
C.KE.05.05KE369195V4 ----------A----G--------------------------------T-----------A---G----A---A--G--C----------A-----C--------A-----------A---................................................- 326
C.MW.09.703010256_CH256.w96 C---------A----G-----C-A----C-------C-----------T-----------A---A---AT-----TG-GCG------------G--C-------G---------G--A---................................................- 1115
C.SE.13.SE600311 ----------A----G----------------T-------A-------T-----------A---G-----------G--CG---------------C-------G----------------................................................- 325
C.TZ.08.707010457_CH457.w8 ----------A----G-----------------C--C---------GTT-----------A---A----------AG--CG-----------------------G------------A---................................................- 1115
C.US.11.17TB4_4G8 ----------A----G--------------------------------T-----------A---A---A----------CG---------------C--------------------A---................................................- 444
C.YE.02.02YE511 ----------A---CG-------A------------C-----G-----T--T--C-----A---A--GAC----CAG-G-----------------C--------A-----------A---................................................- 319
C.ZA.12.DEMC12ZA096 ----------A----G------------C---TC--C-----------T-----------A---G---A-------G--CG---------------C--------------------A---................................................- 426
C.ZM.11.DEMC11ZM006 C---------A----G--------------------C-----------T-----------A---GC---------TG--CGG--------------C--------------------A---................................................- 469
D.CM.10.DEMD10CM009 -A-------------------G-T-------C----C-----------T-----------A---A----A-----TG----G-----A--A-----------A--------------A---................................................- 480
D.CY.06.CY163 -------A-T---------T----------G-----C---A-------A-----------A--GGC-G-A-----------G--T--A--------------A--------------A---................................................- 325
D.KE.11.DEMD11KE003 ---------------G-------A--------T--------------------GG-----A---G--G-----A--G-------------------C--------------------A---................................................- 464
D.KR.04.04KBH8 A---------------A------A--------T---------------------------A---G----A---A-TG----G-----------------------A--------G--A---................................................- 1073
D.SN.90.SE365 ----------------------------------------A-------------------A---G---A-------G--------------------G----A-----G--------A-G-................................................- 1113
D.TZ.01.A280 -----------------------A--------T-------------------------------AG--A-------G-------------------------A--AT--------------................................................- 309
D.UG.10.DEMD10UG004 -A-------------G-------A-------------------------A----------A---GC-G-----A--G---C---------------------T--------------A---................................................- 452
D.UG.11.DEMD11UG003 ---------------G---A---A------------------------------C-----A---G--------A-AG-------T--------------------------------A---................................................- 469
D.YE.02.02YE516 GA-------T----------------------T---------------A-----------A---G---------G-G----G--------------------T--------------A---................................................- 319
D.ZA.90.R1 ------------------------------------------------------------A---G----------TG-----------C----------------------------A---................................................- 460
F1.AO.06.AO_06_ANG32 ------------------G----A------G-------------T-GT--------A---A---------GA-A------GT--------------------T---C-----A----A--G................................................- 325
F1.AR.02.ARE933 ------------------G----A---G------------------GT--------C---A--------------AG----G--------------------G---C----------C---................................................- 423
F1.BR.07.07BR844 ------------------G----A------G------G--------GT--------T---A-------A-G-----G-------------------------A---C----------A---................................................- 877
F1.BR.10.10BR_PE107 C-----------------GT---A-------------G--A---T-GT-------CAG--A---------G-----G----G--------------------T---C----------A---................................................- 584
F1.BR.10.10BR_RJ015 ------------------G-------------T-------A-----GT------C-T---A-------A-G-----G----G-----A--------------G--AC----------A---................................................- 584
F1.CY.08.CY222 ------------G-----G-----------G---------A---T-GT--------A---A-----G-A-------G----G--------------------A---C------C---A---................................................- 325
F1.ES.02.ES_X845_4 GA----------------G----A------G-T----TTG------GT--------A---A-------A-GA-A-------G-----------C--------T---C----------A---................................................- 572
F1.ES.11.VA0053_nfl ------------------G----A--------T---C---------GT--------T---A---------G----TG----G--------------------T---C----A---------................................................- 553
F1.RO.96.BCI_R07 ------------------G-----------G---------A-----GT------------A---------G-----G----G--------------------G---C----------A---................................................C 1153
F1.RU.08.D88_845 C-C---------G--G--GA--------------------------GT--------A---A------------CCTG-------T-----A-----------G---T--------------................................................- 570
F2.CM.02.02CM_0016BBY ------------------GA---A------------C---------GT--------A---A-------A----C-A----G---------------------T---C--C-------A---................................................G 319
F2.CM.10.DEMF210CM001 ------------------G----A-------------G------T-GTT-------A---A-----------T-----------------------------T---C-GC-------A---................................................- 369
F2.CM.10.DEMF210CM007 ------------------G----AG-------T----G------T-GTT-------A---A--------A-----AG-------------------------T---C--C-------A---................................................G 479
G.CM.07.920_49 ----------A----G----------------T---------------------------A---A-----------G---G---------A------C----TGCA-----AA--ATA---................................................- 518
G.CM.10.DEMG10CM008 C---------A----G-------A------------------------T-----------A----G----------G-------------A------C----TG-A-----AA-GATA---................................................C 498
G.CM.10.DEURF10CM020 C---------A----G--GG---A------------------------------------A--------A-----AG---GG---------------C----T--A---------ATA---................................................- 448
G.CN.08.GX_2084_08 C---------A----G---A---A--------T----G----------------------A-------A-------G-----------C-A------A--A-GG-AG-G--AA--ATAAR-................................................C 351
G.ES.09.X2634_2 C---------A----G--GA---A------------------------A-----------A------G--------G-------------A------C----TG-AG----AA-GATA---................................................- 591
G.ES.14.ARP1201 C---------A-------GA-C-AG--T--------------------------------A--------A------G-------------A------G----T--AG-G--AC--TTA---................................................- 577
G.GH.03.03GH175G C---------A----G--G-------------TC--------------------C-----A--------A-----AG-------------A------C----G--AG-G--AA--CTA---................................................- 1157
G.KE.09.DEMG09KE001 C--A------A----G--GG---A-----------------------------GG-----A----GC-A-------G---G---------A------C----GG-AG----AA-G-CA---................................................- 498
G.NG.09.09NG_SC62 C---------A-------GA---A--------T---------------------------A-------A-------G-------------A------C----GG-AG-G--AA--ATA---................................................- 321
G.PT.x.PT3306 C---------A----G--G-----------------------------------------A-------A-------G---G---------A--G---C----GG-AG-G--AA-G-CA--G................................................- 1063
H.BE.93.VI991 -A--------A-------C---CA----------------A-----GT---------C--A--------A-----TG-G----------------------GG------------ATA--G................................................- 500
H.BE.93.VI997 -A--------A-----------CW--------T------C-----G-----------C--A-T------A------G------------------------GG------------ATA---................................................- 441
H.CF.90.056 -A--------A------------A--------T----CT-------GT---------C--A----G--AA-----TG-G--------------G--------T------------ATA---................................................- 461
H.GB.00.00GBAC4001 ----------A--------A---A---G----T----CT-------GT------------A-----G-AA------G--C----T----GT---------A-T---G--A----GATA--G................................................- 635
J.CD.97.J_97DC_KTB147 -T-A------G----G--GA-A-A--------T---C----A------------------A---T-G--------C----G------------G---------------------CTTT--................................................- 312
J.SE.93.SE9280_7887 C---------A--C-----A---A------G--------------------------C--A-----G--------A-------------T------------G------------ATT---................................................- 437
J.SE.94.SE9173_7022 ----------A--------A---A---------------------------------C--A-----G------------------------------------------------ATT---................................................- 438
K.CD.97.97ZR_EQTB11 ---A-----C--G-----G---------C---T------------------------G-----------T---C--G---GG--------------C--------AC----------A---................................................- 325
K.CM.96.96CM_MP535 ---A--------------GA---A----C-----------A-----GT--------T---A-------A-------G-------------------C--------AC----------A---................................................- 325
01_AE.AF.07.569M CA---------------------A---C----------------T--------GG--C--A--C------------G-------------------------T--A-----------A---................................................- 326
01_AE.CM.11.1156_26 CA---------------------A--------T-------A----------T-GG-----A---------------G---G---------------------T--A-----A----TA---................................................- 473
01_AE.CN.12.DE00112CN011 CA--------------------------------------AC----GT---T-GG-----A--C----A------AG-------------------------T--A----------TA---................................................- 436
01_AE.HK.04.HK001 CA---------------------A--------T--------------------GG--C--A--C------------G-------------------------T--AT--------ATA---................................................- 491
01_AE.IR.10.10IR.THR48F CA-------G-------------A--------T--------------------GG--C--A--C------------G-------------------------T---C---------CA---................................................- 331
01_AE.JP.11.DE00111JP003 CA---------------------A--------T-------A---T--------GG--C-----C-----------T--------T------------C----T--AC----------A---................................................- 598
01_AE.SE.11.SE601018 CA---------------------A--------T----TTGT----------T-GG--C--A--C------------G-------------------------T--A----------TA---................................................- 325
01_AE.TH.10.DE00110TH001 -G-----------------G---A--------T---C---A------------GG-----A--C--------------------------------------G--AG-G-------CA---................................................- 417
01_AE.TH.90.CM240 CA---------T-----------A--------T--------------------GG--C--A--C------------G-------------------------T--A----------TA---................................................- 679
01_AE.US.05.306163_FL CA------------------------------T----G--A------------GG--C--A--CA-----------G----------------------------AC-----.......................................................... 316
02_AG.CM.10.DE00210CM013 CGG-------A------------AG--C----T-------A----------T-GG-----A--------------C--------------------CC----T--AG---------TA---................................................- 481
02_AG.ES.06.P1423 -AG--------------------A----------------------GT------C--C--A--------AT-T-------G---------------C-----T--A-----A---ATAA--................................................- 567
02_AG.GW.05.CC_0048 CAG------------------C-A----------------A----------T-GG-----A--------------C----G---------------C-----T--AG---------TA---................................................- 470

32
H

IV
Sequence

C
om

pendium
2016:H

IV-1
G

enom
es



A
lignm

ents
H

IV-1/SIV
cpz

C
om

plete
G

enom
es

HIV-1 Genomes

B.FR.83.HXB2 TCAGACAGGATCAGAAGAACTTAGATCATTATATAATACAGTAGCAACCCTCTATTGTGTGCATCAAAGGATAGAGATAAAAGACACCAAGGAAGCTTTAGACAAGATAGAGGAAGAGCAA................................................A 1114
Gag __Q__T__G__S__E__E__L__R__S__L__Y__N__T__V__A__T__L__Y__C__V__H__Q__R__I__E__I__K__D__T__K__E__A__L__D__K__I__E__E__E__Q__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__
02_AG.KR.12.12MHR9 CAG----------------T---A----------------A---T------T-GG-----A--------------C--------------------C-----T--AT-G-------TA---................................................- 776
02_AG.LR.x.POC44951 CAGT-----------G-------A--------T-------A----------G-GG-----A----G----T----C----C---------------C-----T--A---------AT----................................................- 1124
02_AG.NG.09.09NG_SC61 -A---------------------A--------T-------T----------T-GG-----A--------------C----G---------------------T--AG----A---AT----................................................- 321
02_AG.NG.x.IBNG CAG--------------------A--------T-------A----------T-GG--C-----------------C--------------------C-----T--A--G------ATA---................................................- 654
02_AG.SE.11.SE602024 CGG------------G-------A----------------A----------T-GG--C-------G---------T--------------------C-----T--AG--------AT----................................................- 322
02_AG.SN.98.98SE_MP1211 CA---------------------A--------T------------------T--------A-----G--A-----AG-------------------C-----T--AT--------ATA---................................................G 326
02_AG.US.06.502_2696_FL01 GAG--------------------A--------T-------------GT---T-----C--A---------T----AG-------------------C-----T--A---------ATA---................................................- 326
03_AB.RU.97.KAL153_2 CA---------------------A------------------------------------A------C----------------------------------T--A---------ATA---................................................- 346
04_cpx.CY.94.94CY032_3 CA-A-----------------------------------TA--A---------GG--C--A--------A-----TG--C----------------------T--A---------ATA---................................................- 480
05_DF.BE.x.VI1310 ----------A------------A---------C--------------------------C---G-----------G-G-----------------------A------------------................................................- 490
06_cpx.AU.96.BFP90 CA---------------------A--------T---------------------------A------------A-AG---C---------------CA----T--A---------ATA---................................................- 1142
07_BC.CN.98.98CN009 ----------A----G----------------TC--C-----------T-----------A---AC-GA------TG--CG---------A-----C--------------------A---................................................- 461
08_BC.CN.97.97CNGX_6F ----------A----G----------------TC--C-----------T-----------A---G--GA------AG--CG---------A-----C--------------------A---................................................- 321
09_cpx.GH.96.96GH2911 -AG--------------------A------------------------------------A-------A-------G---G---------------G-----T--A---------ATA---................................................G 325
10_CD.TZ.96.96TZ_BF061 ---------------G---A---A------------------------------------A---G--------A--G--GC------------------------------------A---................................................- 493
11_cpx.CM.95.95CM_1816 CA-T------A----------------------C-----------------------C--A-----GCA-------G---G------------G--------T--A---------ATA---................................................- 490
12_BF.AR.99.ARMA159 ------------------G-------------T-------------GT------------A-------A-------G----G--------------------G---C----------A---................................................- 1134
13_cpx.CM.96.96CM_1849 C--------------G--G----A------------------------------------A--C------------G-------------A------C----GG-AG-G--AA-G-TA---................................................- 492
14_BG.ES.05.X1870 C---------A----G--GA------------T---------------A-----------A-----------------------------A------C----GG-AG-G--AA-G-CA--G................................................- 590
15_01B.TH.99.99TH_MU2079 CA---------------------A-----------------------------GG--C--A--AA-C---------G-------------------------T-------------TA---................................................- 522
16_A2D.KR.97.97KR004 -A-----------------A---AG-----G-T----G------T---------------A--------A------G---G----------------C----T--AT----------A---................................................- 481
17_BF.AR.99.ARMA038 ------------------G---------------------A-----GT--------A---A-------A-G----TG----G--------------------G---C----------A--G................................................- 319
18_cpx.CU.99.CU76 CA-A---------------A---AG-----------------------T-----------A-----GG-------TG-------------------C-----T--A---------ATA---................................................- 431
19_cpx.CU.99.CU7 CA------------------------------T--------------------GG--C--A-----GCA-------G-------------------------T--AT---------TA--G................................................- 340
20_BG.CU.99.Cu103 CA-A------A----G--G----AG-------T---------------------------A-------------G-G-------------A------C----TG-AG-G--AA-GTTA---................................................- 589
21_A2D.KE.99.KER2003 -----------------------A--------T---------------------------A---GC---A-----TG----------------------------------------A---................................................- 319
22_01A1.CM.01.01CM_0001BBY CA-----------------A---A----------------A-------------------A------C-------TG-------------------------T--A--------GATA---................................................- 319
23_BG.CU.03.CB118 CA-A------A----G---A---AG-------T----G----------------------A---------------G-------------A------C----TG-AG-G--AA-GTTA---................................................- 563
24_BG.ES.08.X2456_2 C--A-----GA----G--GA---AG-----------------------------------A-------A-------G---G---------A------C----TG-AG-G--AA-GTTA---................................................- 574
25_cpx.CM.02.1918LE -A---------------------A----------------------GT------------A-----G--A-----TG-------------------------T--A--------GATA---................................................- 319
26_AU.CD.02.02CD_MBTB047 -A----------------G----A--------T-------------GT------C-----A------------A-TG----------------------G--T--AG--------AT----................................................- 1134
27_cpx.FR.04.04CD_FR_KZS C----------------------A------G-T----CT------------------C--A--------A-----TG-------------A------C----GG-AG-G--AA---TA---................................................- 1117
28_BF.BR.99.BREPM12609 A--------------------------------C------------GT---------------C----A---------------------------------------------G------................................................- 483
29_BF.BR.01.BREPM16704 -----------------------A--------T-------------GT---------------------------T--------------------------A------------------................................................- 485
31_BC.BR.04.04BR142 -A--------A--A-G------GT------------------T-----------------A---G---A-------G---G---------------A--------A---A-------A---................................................- 571
32_06A1.EE.01.EE0369 CAG------G-------------AG-------T---------------------------A------------A-AG--GC----------------C----T--A---------ATA---................................................- 764
33_01B.ID.07.JKT189_C CA--------------------CA-------C--------A---T--------GG-----A--C------------G-------------------------T--A--G--A---ACA---................................................- 427
34_01B.TH.99.OUR2478P CA-------------G-------A--------T-------A------------GG-----A--C---G-------TG-------------------------T--AT---------TA---................................................- 319
35_AD.AF.07.169H CA------------------------------T------------------------C--A------CA-----CA--------------------------T--A---------ATA---................................................- 326
36_cpx.CM.00.00CMNYU830 CA---------------------A------------------------------------A------C-------TG-------------------------T--A------A-GTTA---................................................- 319
37_cpx.CM.00.00CMNYU926 CA---------------------A--------T--------------------GG-----A--C---C-------TG---G---------------------T--AT---------TA---................................................. 318
38_BF1.UY.03.UY03_3389 ------------------G----A------------------G---GTT-----C-T---A--------AG----TG----G--T------------C----A---C----------A---................................................- 540
39_BF.BR.04.04BRRJ179 ------------G-----G---------------------A-----GT--------A---A-------A-G-----G-------------------------T---C--------------................................................- 588
40_BF.BR.05.05BRRJ055 -----------------------A----------------A---------------------------A-------G--------------------------------------------................................................- 597
42_BF.LU.06.luBF_18_06 -----------------------A------------------------------------A-------A------TG---G----------------------------------------................................................- 659
43_02G.SA.03.J11223 -AG--------------------A--------T-------A----M-----T-GG--Y--A--------A-----C--------------------C-----T--AG--------AT----................................................- 648
44_BF.CL.00.CH80 ------------------G-----------G-------------T-GT--------T---A---------G-----G----G-----A--------------G---C----------A---................................................- 553
45_cpx.FR.04.04FR_AUK CA-----------------A---A--------------------T---------------A--------------TG-------------A--G-----------A---------ATA---................................................- 1106
46_BF.BR.07.07BR_FPS625 ------------------G-------------T-----------T-GT--------T---A-------A-G-----G----G--------------------G---C----------A---................................................- 567
47_BF.ES.08.P1942 ----------------------------C---T----G------------------------------A---C--TG-------------------------T--A---------------................................................- 559
48_01B.MY.07.07MYKT021 CA--------------------------C---T-------A---T--------TG--C-----C--G---------G----G--------A------C----T--A--T------AT----................................................- 325
49_cpx.GM.03.N26677 CA-A--------------------------------------------------------A---------------G-G--------------G--G-----T--A---------ATA---................................................- 549
50_A1D.GB.10.12792 CAG-------A-----------------C---T------------------------C--A-----GC-A------G-------------A--G---C----T--A----------TA---................................................- 530
51_01B.SG.11.11SG_HM021 --------------R-----------------T---------G---GT--------------------T------TG----------A--------C-----T------------------................................................- 321
52_01B.MY.03.03MYKL018_1 CA---------------------A------------C-------T--------GG-----A--C--G--------TG-------------------------T--A--G--R----CA---................................................- 431
53_01B.MY.11.11FIR164 -A---------------------A------RC-----CT-------GT-----GG-----A--C------------G----W--T-----------------T--A--G-------MA---................................................- 460
54_01B.MY.09.09MYSB023 -----------------G-T------------TC------------GTT-----------A--------A------G-------------------------T--A----------CA---................................................- 513
55_01B.CN.10.HNCS102056 CA------------------------------T-------A---T--------GG--C--A--C-----------TG-------------------------T--AT---------TA---................................................- 430
56_cpx.FR.10.URF5_patient_A CA----G----------------A--------T-------A----------T-TG-----A----T---A---A-C--------------------C---------G--------------................................................- 465
57_BC.CN.09.09YNLX19sg ----------A----G-G-T---A--------TC--C-----G-----T-----------A---GC-GA------CG--CG---------A-----C-------G-------A----A---................................................- 325
58_01B.MY.09.09MYPR37 CA---------------------A--------T--------------------GG--C--A--C--G---------G-------------------------T-GAC-G-------CA---................................................- 468
59_01B.CN.09.09LNA423 -A-------C----------------------T--------------------GG--C-----C-----------TG-------------------C-----T--A--G-------CA---................................................. 324
60_BC.IT.11.BAV499 -------------A-G------GT-------C-----G----T-----T-----------A---G---A-------G--CG---T-----------C--------A---A----G--A---................................................. 1100
61_BC.CN.10.JL100010 ----------A----G----------------T---C-----------T---------------TC-GAA-----TG-GCG---------A-----C--------------------A---................................................- 562
62_BC.CN.10.YNFL13 ----------A----G-----G----------T---C---C-------T-----------A---A--G-------TG--C----------A-----C--G-----------------A---................................................- 482
63_02A1.RU.10.10RU6637 CA----------------G----A--------T-------A----------T-GG--C--A--------------T---CG------------G--C-----T--A----------T----................................................- 670
64_BC.CN.09.YNFL31 ----------A----G----------------TC--C-----------T-----------A---G--GA------CG--CG---------A--G--C---------G-------G--A---................................................- 483
65_cpx.CN.10.YNFL01 CA---------------------A--------TC---G------T-GTT-----------A--------------T--------------------C-----T--AC----------A---................................................- 503
67_01B.CN.11.ANHUI_HF115 CA---------------------A--------T-------A-----GT---T-GG-----A--C----------C---------------------------T--A----------TA---................................................- 469
68_01B.CN.11.ANHUI_WH73 CA---------------------A--------T---C--------------T-GG-----A--C--------------------------------------T--A----------TA--G................................................- 460
69_01B.JP.05.05JPMYC113SP420CA------------------------------T-------A------------GG--C--A--C------------G-------------A-----------T--A--G---A----A---................................................- 499
70_BF1.BR.10.10BR_PE004 -------A------------------------T------------------------------------------TG-------------------------A--A---------------................................................- 561
71_BF1.BR.10.10BR_PE008 ---------------------------C----------------------------------------T------TG--------------------------------------------................................................- 793
72_BF1.BR.10.10BR_MG002 ------------------G----A--------T-------A-----GT------------A--------------TG-------------------------G------------------................................................- 622
74_01B.MY.10.10MYPR268 CA-----------------A---A-----------------------------GG--C--A-----------------------------------------T--AC-G-------CA-G-................................................- 417
O.BE.87.ANT70 CA-------G-----CAGC--GCAG---C-C-GG--CG--A---T-GTG----GG-----T--CA-C--ATATA-A--TGG---T--GC--C-G--AA--C-A---T--A------TAATG................................................G 1165
O.CM.98.98CMA104 CA-------G------AGC--GCAG---C-C-GG--C---A-----GTG----GG-----T--CA-C--AT-TA-AG-TG-G--T--GC--C-G--AA--C-A---C--AGA-----AA-G................................................G 597
O.CM.98.98CMABB141 CA-------G------AGC--GCAG---C-C-GG--C---A-----GTG----GG-----T--CA-C--AT-TA-AG-TGG---T--GC--C-G--AA--C-A--AT--AG-----TCATG................................................G 596
O.CM.98.98CMABB212 AGC------G-----GAGCT-G-A---TC-C-GG--CTT-T-----GTA----GG-----T---AGC--A--T--C--TC-G--T--AC--C-G--AG--C-A---G--A-A---A-AATG................................................G 601
O.CM.98.98CMU5337 CA-------G------AGC--GCA---GC-C-GG--C---A-----GTG----GG--C--T--CA-C--ATACA--G-TGG---T--GC--C-G--AA--C-A---T--A------TAATG................................................G 598
O.CM.99.99CMU4122 CA-A-----G-----CAGC--GCAG---C-C-GG--C---A---T-GTG----GG-----T--YA-C--ATATAGA--TG----T--AC--C-G--AA--A-A--AT-GAG-----TAATG................................................G 596
O.FR.92.VAU CA-------G------AGC--GTAG---C-C-GG--CG-TA-----GTG----GG-----T---A-C--ATATA-AG-TG----T--AC--C-G--AG--AGA--AT--A----G--AATG................................................- 674
O.GA.11.11Gab6352 CA-------G-----CAGC--GCAG---C-C-GG--C---A-----GTG----GG-----A--CA-TG-AT-TAGA--T--T-----AC--C-G--AA--C-A--AT--A------TAATG................................................. 324
O.SN.99.99SE_MP1299 CA-------G------AGC--GCAG---C-C-GG--C--TA-----GTG----GG-----T--CA-C--A--TA-AG-TG----T--GC--C-G--AA--C-G--AC--A------TAATG................................................G 1167
O.US.10.LTNP CA-A-----G------AGC--GCAG---C-C-GG--C---A-----GTG----GG-----T--CA-C--ATATA-A--TGG------GC--C-G--AA--C-A--AC--A------T-ATG................................................G 1086
N.CM.02.DJO0131 CGCA-----G-------G---GC-C--C--------CG-CC-----GTT--T--------C---AGT-AC---C--G--C-CA-T--AC-A--G--G--G---------A-A--GATAA--GAGAAAAAG.......................................G 593
N.CM.02.SJGddd CA-------G-------G---GC-C--T-----------CC-----GTT--T--------C---AGT--A---C--G--C-CA-T--AC-A--------G-----A---A-A--GA-A--G................................................G 583
N.CM.04.04CM_1015_04 CA-T-----G-------G---GC-C--C--------Y--CA-----GTT--T--------C---AGT-CA---CC-G--CTCA-T--AC-A--G-----G---------A-A--GA-AA-G................................................G 586
N.CM.06.U14296 CA-------G-------G---GC-C--C--------C--CC-----GT---T--C-----C---AGT--A---C--G--C--A-T--AC-A--------G---M--R--A-AS-GA-A--G................................................G 584
N.FR.11.N1_FR_2011 CA-------G-------G---GC-C--T--------C--CT-----GTT--T--------C---AGT--A---TC----C-G--T--AC-A-C------G---------A-A--GA-AA-G................................................G 479
P.CM.06.U14788 CAGA-----C--Y--T-GC--GCAG--TC-T-GG--C--CC---T-GTTY-A-GG-----T--CA----A----------GT-----AC--C-G--CA-TACA--ATGGA----G--AATG................................................C 600
P.FR.09.RBF168 CAGA-----T--T--T-GC--GCAG--TC-T-GG--C--CC---T-GTTT-A-GG-----T--CAG---AG-R--T----GT-----AC--C-G--CA-TACA--ATGGA----G--AATG................................................C 1158
CPZ.CD.90.ANT AG-A-T-A----CCCT---A-A-T---T--G-T---C--CA-TTGTGTT--G-GG--C--A---A--G--GA-A-------------AG-AC----CG-TA-A-CAG-GA-AATGA-AGT-................................................- 478
CPZ.CM.05.SIVcpzLB7 -A-------G------A-C----A---T----T---C--CA---TGGT-----GG--C--------G--A--C-C------------------G--------T-CAC--ACA-C--TTAG-................................................C 660
CPZ.CM.09.Ptt_09Cam155 CA-A--G--G-------GG--CC-C--GC-G-T---C--TC-----GTTT-A-GG-----T---AGTGAC--CC-AG--G-G-----AC--C----C-----GC--T--A--A--AGA--T....................................GGACAAGCAGTRG 1168
CPZ.TZ.06.TAN5 AG-C-TT--T--TCC---GA--GTT--TC-G-T---C--CA-TTGTGTG-----------A---GCGG-AGA-AGAG--C-G-----GG-A-----AG-CA-A-TAG-GA-AATGA-A-T-TGCATACAGAAAGATAGCTCCACAGCGACATCTAGTGGACAAAGTCAG- 1185
CPZ.US.85.US_Marilyn AA-A--------G----GC--GC----GC-C-T---C--CT----GGT---T-GG-----C--CAGT---G-GACAG-GG-G--T--GC--C-G--C----TG--AC-GA-A--G-TAGTGCAGTTG..........................................C 1162
GOR.CM.07.SIVgor2139_287 CA-A-----G-----T-GCT-GC----TC-G-GG--C--TT-G-T-GTG--G-GG-----C--C-GG--A--T--TG--TC------TC--C----C-----A--AT-TA------TCATG................................................T 675
GOR.CM.12.SIVgor_BQID2 CA-------G------AGC--GCAG---C-C-GG--C--GA---T-GTA----GG-----T--CA-C--AT-CA-AG-GGCT--T--AC--C-G--AA--C-A---T-GA------T-A-G................................................G 581
GOR.CM.13.SIVgor_BPID15 CA-A-----T-------GC--GCAG--GC-T-GG--C--CC-G-T-GTT--A-GG-----T--CA-GC-A-----CG--GCC------C--C-G--CA-TACA--ATGGA----G--AATG................................................C 476
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B.FR.83.HXB2 ACAAAAGTAAG...............AAAAAAGCA...............CAGCAAGCA...............GCAGCTGACACA...............GGACACAGC......AAT..............................CAGGTC............AGC 1176
Gag N__K__S__K__.__.__.__.__.__K__K__A__.__.__.__.__.__Q__Q__A__.__.__.__.__.__A__A__D__T__.__.__.__.__.__G__H__S__.__.__N__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__Q__V__.__.__.__.__S_
A1.CD.97.97CD_KCC2 -------CC--...............C----GA--...............--A--G---...............------AGTG--...............---G-----......-GC..............................AGA---............--T 1178
A1.CM.08.886_24 -T--G-AC---...............C----GA--...............-----G---...............------------...............---AGT---......-G-..............................A-C---............--- 644
A1.CY.08.CY236 -T--G--C---...............C----GA-T...............--A--G---...............--C---------...............---A-----......-GCACA......GGAAACAGC.........AGC------............--- 402
A1.IN.09.NARI_FLS_IVC19_1 -T--G--C---...............C----GA--...............--A--G---...............-------CT--G...............---A---A-......-GC..............................A-----............--- 1054
A1.KE.11.DEMA111KE002 -T--G--C--T...............---G-GA--...............--A------...............-------CT---...............---G-----......-GC..............................A----T............--- 553
A1.RU.11.11RU6950 -T--G--C---...............C----GA-C...............--A--G---...............---A---G----...............---................................................---............--T 706
A1.RW.11.DEMA111RW002 -G-----C---...............C----GA--ACA............---GC----...............------------...............---A-----......-GC..............................A-T---............--- 533
A1.SN.01.DDI579 -T--G-AC---...............C----GA--...............-----G---...............---A--------...............---A-----......-GA..............................------............--T 383
A1.UG.11.DEMA110UG009 -T-----C---...............C----G-A-...............--A--G---...............------------...............---A---A-AGC...-GC..............................A-----............--- 528
A1.ZA.04.503_15344_T10_A1 -T--G--C---...............C----G---...............--A--G---...............------------...............---A---A-......-GCCAGGCCAGCCAAAATTAC.........CCTA-----............--- 408
A2.CD.97.97CDKTB48 -----T-C---...............C-G--GA--...............-----G---...............------------...............---AG----......-GCAGT......CAAAATTAC......AGAGGTAGCAG-............--T 541
A2.CM.01.01CM_1445MV -----TAC---...............C-G--GA--...............-----G---...............-------C----...............---A-T---......-GC................................................--T 375
A2.CY.94.94CY017_41 .....-AC---...............C-G---A--...............-----T---...............------------...............--GA-----......-GC................................................--T 533
B.BR.10.10BR_RJ032 -----------...............---------...............---------GCGGCGGCA......------------...............AA-A-----......--C..............................-----T............--- 754
B.CA.07.502_1191_03 G----------...............-----G-T-...............---------GCAGCC.........A-----------...............---A-----......-GC..............................AC----............--- 603
B.CH.08.M2_0803101_NFLG8 -----T-----...............----GG-A-...............---------...............--------T-T-...............AA-G---A-......-GC..............................---A--............--- 636
B.CN.12.DEMB12CN006 ---G-------...............-----GA--...............--A------...............------------...............---A-T-A-......-G-..............................------............--- 540
B.CU.14.14CU005 -----T-----...............-----GAT-...............---------...............------------...............--C-----G......--A..............................---AC-............--- 387
B.ES.14.ARP1195 ----GGT----...............-----GA--...............---------...............A-C---------...............---AGTG--AGC...-GC..............................------............--- 620
B.FR.11.DEMB11FR001 -----------...............---------...............---------...............--C---------...............---A-----......GGC..............................----C-............--T 425
B.HT.05.05HT_129389 -----T-----...............-----G---...............--A------...............------------...............---A-----......-GC..............................------............--- 381
B.JP.12.DEMB12JP001 G----------...............---------...............---------...............------------...............---A---A-......-GC..............................------............--- 554
B.KR.07.HP_18_07JHS10_3909 -----------...............-----G---...............---------...............A------C----...............---A-----......-GC..............................------............--- 840
B.RU.11.11RU21n -----------...............----GG---...............---------...............------------GGAAACAGCAGTCCG---A-----......-GC..............................-C---T............--T 735
B.SE.12.SE600057 -----------...............-------T-...............---------GCAACTGCA......------------...............---A-----......-GC..............................----A-............--T 396
B.TH.10.DEMB10TH002 -----TT----...............-----G---...............--A------...............------------...............---A-----......-GC..............................------............--- 486
B.US.13.RV_1 -----------...............-----G---...............---------GCAGCT.........------------...............---A-A---......-GC..............................------............--- 1056
B.ZA.09.DEMB09ZA022 -----------...............-----G---...............---------...............--G----G----...............---A-T-A-......--C..............................-C----............--- 483
C.BR.07.DEMC07BR003 ---------G-.......................................-----G---...............-A---G........................GCTGA-...AAA-GA..............................A-----............--T 523
C.BW.00.00BW5031_1 ----CT--C--...............C-----A--...............-----G---...............-A---A........................GCTG-T......GGA..............................A--A--............--T 544
C.CN.10.YNFL19 ------T-C--...............C-----A--...............---G-G---...............AA--AG........................GCTGA-......G-G..............................A-----............--T 535
C.CY.09.CY260 --------C--...............C-----A--...............------AA-...............A--CAGC-GGT-...............-A-GCGGCTGGC...GGG..............................A-----............--T 390
C.ES.14.ARP1198 -GG--T--C--...............C-----A-G...............---------...............RA---G........................GCTGA-...AAGGGA..............................A-A---............--T 614
C.ET.02.02ET_288 -----GTGC--...............C-----A--...............-----G---...............-G--AA........................GCTGA-...AAAGGA..............................A-----............--T 375
C.IN.09.T125_2139 ----GT--C--...............C-----A--...............-----G---...............AA--AG........................GCTGA-......GGG..............................A-----............--T 1167
C.KE.05.05KE369195V4 --------C--...............C-----A--...............-----G---...............-A---A........................................................................-CT............--T 367
C.MW.09.703010256_CH256.w96 -----T--C--...............C-----A--...............-----G---...............-----G........................GCTGA-......GGA..............................------............--T 1168
C.SE.13.SE600311 -----T--C--...............C-----A--...............---A-G---...............-A-A------A-...............-A-.............................................A-----............--T 378
C.TZ.08.707010457_CH457.w8 -------CC--...............C-----A--...............--------C...............-A---G........................GCTGA-.......................................A-----............--T 1165
C.US.11.17TB4_4G8 -T------C--...............C-----A--...............-----G---...............-A-A-A........................GCTGA-...AAAGGA..............................A-----............--T 500
C.YE.02.02YE511 --------C--...............C-----A--...............-----G---...............A----G........................G-GGA-......--A..............................A-A--T............--T 372
C.ZA.12.DEMC12ZA096 -----T--C--...............C------A-...............--A------...............AA---G........................GCTG--......G-A..............................A-----............--T 479
C.ZM.11.DEMC11ZM006 ---G-------...............C-----A--...............-----G---...............-A---G........................GCTGA-...AAGGGG..............................A-----............--T 525
D.CM.10.DEMD10CM009 -G--G-T----...............----GG..................G-AGC----...............------------...............---A-----......-GC..............................------............--- 539
D.CY.06.CY163 ----C------...............---------...............---------...............------------...............---A-----......-G-..............................------............--- 387
D.KE.11.DEMD11KE003 C----------...............-----G---...............---------...............------------...............A--A-----......-GC..............................------............--- 526
D.KR.04.04KBH8 ----------A...............---------...............---------...............A-----------...............AA-A---A-......-GC..............................------............--- 1135
D.SN.90.SE365 ----G------...............-----G-T-...............---------...............A--------TT-...............---A---A-......-GC..............................------............--- 1175
D.TZ.01.A280 C----------...............-----G---...............---------...............A-----------...............---AG----......-GC..............................------............--- 371
D.UG.10.DEMD10UG004 C----------...............G------T-...............--A------...............A--A--------...............A--A-----......-GC..............................------............--T 514
D.UG.11.DEMD11UG003 C----------...............-----G---...............--------G...............---...------...............AA-A-----......-G-..............................------............--- 528
D.YE.02.02YE516 ------T----...............-----G---...............-C-------...............------------...............---A-----......-GC..............................------............--- 381
D.ZA.90.R1 -----------...............--G--G---...............---------...............--G---------...............---A-----......-GC..............................------............--- 522
F1.AO.06.AO_06_ANG32 -T------C--...............C-----A--...............-------TG...............A----A-TG---...............-C-.............................................GCT-C-............--- 378
F1.AR.02.ARE933 -T------C--...............C----GAG-...............--------G...............------------...............................................................GG----............--T 473
F1.BR.07.07BR844 -----T--C--...............C---GGA--...............------AAGACGCAACAAGCG...----------A-...............---.............................................GCAAC-............--T 942
F1.BR.10.10BR_PE107 -----------...............C----G---...............---------...............-----A-CAG-G...............-C-GCTGA-......--A..............................GG----............--T 646
F1.BR.10.10BR_RJ015 -----------...............C----GA--...............--------G...............A----A-CG---..................GCTGC-......GCA..............................GG----............--T 643
F1.CY.08.CY222 C---G---C--...............C----GA--...............--------G...............----------A-...............................................................GGA---............--T 375
F1.ES.02.ES_X845_4 --------C--...............C-----A--...............--------G...............-----A-CTG-C...............AA-.............................................GGA---............--T 625
F1.ES.11.VA0053_nfl --------C--...............C-----A--...............A-------G...............----------A-...............................................................GG----............--T 603
F1.RO.96.BCI_R07 G-------C--...............C----GA--...............--------G...............----------A-...............................................................GTA---............--T 1203
F1.RU.08.D88_845 --------C--...............CG---GC--...............--A------...............-----A-CA---...............-C-GCAGCAGCTGAC..............................CAAGGA---............--T 638
F2.CM.02.02CM_0016BBY -----TA-C--...............C-----A--...............--A-C----...............--G-----T-A-...............................................................GG----............--T 369
F2.CM.10.DEMF210CM001 --------C--...............C-----A--...............--A------...............----------A-...............................................................GG----............--T 419
F2.CM.10.DEMF210CM007 --------C--...............------A--...............--A--G---...............--G-------A-...............................................................GG----............--T 529
G.CM.07.920_49 -G--C---C--...............C--G--A--...............AC-A-G---..........................................-A-A-T---......-GC..............................--A--G............--T 568
G.CM.10.DEMG10CM008 -G--G---C--...............C-----A--...............-----G---...............----GG-GTGA-...............---A-----......--C..............................--A--T............--- 560
G.CM.10.DEURF10CM020 -G--G--C---...............C----GAA-...............-----G---...............-A----AG----...............---AG----......-GC..............................--AACT............--- 510
G.CN.08.GX_2084_08 -G------C--...............C--GR----...............---A-G---...............---........................-C-A-T---......-GC..............................--A--T............--T 404
G.ES.09.X2634_2 -G---G--C--...............------..................-----G---...............---ATG--TGA-...............---G-T-A-......-GC..............................---AC-............--- 650
G.ES.14.ARP1201 -G--C---C--...............C--------...............---G-G---...............---A-AAGT-A-...............---AGT---......-GC..............................--A--T............--T 639
G.GH.03.03GH175G -G--T---C--...............C-----..................-----G---...............---AAG-CTGA-...............---A---A-......--C..............................--A---............--- 1216
G.KE.09.DEMG09KE001 -G------C--...............C----C-T-...............-----G---...............--CAGA---GG-...............---A---A-......-GC..............................--A---............--- 560
G.NG.09.09NG_SC62 -G------C--...............C--G--AA-...............---A-G---...............---..............................-A-......-G-..............................--A--T............--- 368
G.PT.x.PT3306 -A---G--C--...............------..................-----G---...............---ATG---GA-...............-A-A---A-......-GC..............................--A---............--T 1122
H.BE.93.VI991 -T--G-AC---...............C---G-A--...............-----G--CCCAGCA.........--------T-A-...............-A-A-GGA-......-GC..............................A--A--............--T 568
H.BE.93.VI997 -------GC--...............C-----A--...............---------...............A-----A-T-AG...............-A-AGAGA-......--C..............................A-----............--T 503
H.CF.90.056 --------C--...............C-----A--...............---------...............--------T-AG...............-A-A-AGA-......--C..............................A-----............--T 523
H.GB.00.00GBAC4001 ----G-ACC--...............C---C-A--...............-----G---...............A-----RGT-A-...............-AGA-GGA-......-GC..............................A--A--............--T 697
J.CD.97.J_97DC_KTB147 -------C---...............G-G-----T...............A--A--..................-A-----T--A-...............AA-T---A-......-G-..............................-----G............--T 371
J.SE.93.SE9280_7887 ----G-AC--A...............C-GC-G---...............---A-----...............-A-A------A-...............AA-G---A-......-G-..............................------............--T 499
J.SE.94.SE9173_7022 ------AC--A...............C-GC-GA--...............---A-----...............-A-A------A-...............AA-G---A-......-G-..............................------............--T 500
K.CD.97.97ZR_EQTB11 ---G--C-C--...............C----GA--...............-------G-...............AA--------A-...............--G................................................--T............--T 375
K.CM.96.96CM_MP535 --------C--...............CG---GA--...............--A----A-...............----------A-...............--G................................................---............--T 375
01_AE.AF.07.569M -G--G--CCG-...............C----GA--...............-----G---...............-------G----...............---A-----......-GC..............................--A-C-............--- 388
01_AE.CM.11.1156_26 -T----AC---...............C----GA--...............-----G---...............-------C----...............---AG----......-GC..............................A-A---............--- 535
01_AE.CN.12.DE00112CN011 -T--G--CC--...............C----GA--...............-----G---...............-------GT---...............---AG--A-......-GC..............................A-A---............--- 498
01_AE.HK.04.HK001 -T--G-ACC--...............-----GA--...............-----G---...............-------G----...............---AG--A-......-GC..............................A-A---............--- 553
01_AE.IR.10.10IR.THR48F CT--G--CC--...............C----GA--...............------A--...............-------G----...............---AG----......-GC..............................A-A---............--- 393
01_AE.JP.11.DE00111JP003 -G--G--CC--...............C-G--GA--...............-----G---...............------AG----...............---A-----......-GC..............................A-A---............--- 660
01_AE.SE.11.SE601018 -A-G--CC-GC...............----G-CAGAACGCAAAAGCG...--A-G----...............A-----------...............---A-----......--C..............................A-A---............--- 399
01_AE.TH.10.DE00110TH001 -G--G--CC--...............C------T-...............-----G---...............--C----G----...............--GA-----......-GC..............................A-AA--............--- 479
01_AE.TH.90.CM240 -T--G--CC--...............CG---GA--...............-----G---...............-------G----...............---AG----......-GC..............................A-A---............--- 741
01_AE.US.05.306163_FL ..G-G--CC--...............C----GA--...............-----G---...............------------...............---AG----......-GC..............................A-A---............--- 376
02_AG.CM.10.DE00210CM013 -T--G--C-G-CAAAAGACACAGCAGC----GA--...............-----G---...............-------C----...............---AG----.........................................................--T 549
02_AG.ES.06.P1423 -T--G--C---...............C----GA--...............-----G---...............-----A-C--GC...............AC-GG-T--.........................................................--- 620
02_AG.GW.05.CC_0048 -T--G--C--ACAAAAGGCACAGCAGC----GA--...............-----G---...............-------C-G--...............---AG----.........................................................--- 538
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B.FR.83.HXB2 ACAAAAGTAAG...............AAAAAAGCA...............CAGCAAGCA...............GCAGCTGACACA...............GGACACAGC......AAT..............................CAGGTC............AGC 1176
Gag N__K__S__K__.__.__.__.__.__K__K__A__.__.__.__.__.__Q__Q__A__.__.__.__.__.__A__A__D__T__.__.__.__.__.__G__H__S__.__.__N__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__Q__V__.__.__.__.__S_
02_AG.KR.12.12MHR9 -T--G--C--A...............C----GA--...............-----G---...............-------C----...............---AT----.........................................................--- 829
02_AG.LR.x.POC44951 -T--G--C---...............C----GA--...............-----G---...............-------C----...............---AG----.........................................................--- 1177
02_AG.NG.09.09NG_SC61 -G--G--C--A...............C----GA--...............-----G---...............--C----C-G--...............---AG----.........................................................--- 374
02_AG.NG.x.IBNG -T--G--C---...............C----G-T-...............-----GA--...............-------C----...............---AG----.........................................................--- 707
02_AG.SE.11.SE602024 -T--G--C---...............C----GA--...............-----GA--...............A------C-G--...............---AG----.........................................................--- 375
02_AG.SN.98.98SE_MP1211 -G--G--C--A...............C----GA--...............-----G---...............-------C----...............---AG----.........................................................--- 379
02_AG.US.06.502_2696_FL01 -T--G--C---...............C---G-A--...............-----G---...............-------C----...............---AGT---.........................................................--T 379
03_AB.RU.97.KAL153_2 -T--G--C---...............C----GA-C...............--A--G---...............---A---G----...............---AG----......-GC..............................A-----............--T 408
04_cpx.CY.94.94CY032_3 GT--G--C---...............C----GA--...............-----G---...............-------C-G--...............---GGT---......-GC..............................A-T---............--- 542
05_DF.BE.x.VI1310 ----------AAGA............-----G---...............---------...............-A-----G-G--...............--GA-----......-GC..............................----C-............--- 555
06_cpx.AU.96.BFP90 -G--G--C---...............C----G---...............--T--G..................-------C----...............---A-----......-G-..............................A-TC--............--T 1201
07_BC.CN.98.98CN009 ------T-C--...............C-----A--...............-----G---...............AAG-AG........................GCTGA-......GGG..............................A-----............--T 514
08_BC.CN.97.97CNGX_6F -T----T-C--...............C-----A-G...............-----G---...............AA-AAA........................GCTGAA......G-G..............................A-----............--T 374
09_cpx.GH.96.96GH2911 GT--G--C---...............C----GA--...............-----G---...............A-----A-----...............---A---A-......-GC..............................A-----............--- 387
10_CD.TZ.96.96TZ_BF061 C----------...............-----G---...............---------...............A-----------...............---A-----......-GC..............................------............--- 555
11_cpx.CM.95.95CM_1816 -T--G--C---...............C----GA--...............-----G---...............------------...............---A-----......-GC..............................A-----............--T 552
12_BF.AR.99.ARMA159 --------C--...............C-----A--...............--------G...............----------A-...............................................................GG----............--T 1184
13_cpx.CM.96.96CM_1849 -T-GC--CC--...............C---G-A--...............-----G---...............---AAGA-TGA-...............---A-----......--C..............................--A---............--T 554
14_BG.ES.05.X1870 -G------C--...............------..................--A--G---...............--TAAG---GA-...............---A---A-......-GC..............................--A-C-............--- 649
15_01B.TH.99.99TH_MU2079 -T--G-ACC--...............C----GA--...............-----G---...............--G----G----...............---AG----......-GC..............................ACA---............--- 584
16_A2D.KR.97.97KR004 -----CAC---...............C-G--GA--...............----CT---...............------------...............---AG----......GGC................................................--T 537
17_BF.AR.99.ARMA038 ---------G-...............C----GA--...............---------...............----------AGACACAGCAA...GCG-C-GCTGA-....................................AAAGG----............--T 393
18_cpx.CU.99.CU76 -T--G--C---...............C----GA--...............-----G---...............-------C-G--...............---AG----......-GC..............................------............--- 493
19_cpx.CU.99.CU7 -T--G--C---...............C----GA--...............-----G-A-...............A-----------...............A-GA-----......-GC..............................--C---............--- 402
20_BG.CU.99.Cu103 -G------C--...............C-----ATG...............--A--G---...............---A-G-GTGA-...............---A-----......-GC..............................--A---............--- 651
21_A2D.KE.99.KER2003 -----------...............--C-----G...............----C----...............------A-----...............--GA-----......-GC..............................------............--- 381
22_01A1.CM.01.01CM_0001BBY -T--G--C---...............C----GA--...............-----G-G-...............-------G----...............---AG----......-GC..............................A-C---............--- 381
23_BG.CU.03.CB118 -G------C--...............C-----ATG...............--A--G---...............---A-G-GTGA-...............---A-----......GGC..............................--A---............--- 625
24_BG.ES.08.X2456_2 -G------C--...............C-G----T-...............--A--G---...............---A-G-GTGA-...............---AG----......-GC..............................--A---............--- 636
25_cpx.CM.02.1918LE -T--G-AC---...............C----GAA-...............-----G-A-...............A-----------...............---AGT-A-AGC...-GC..............................--A---............--- 384
26_AU.CD.02.02CD_MBTB047 --........................---------...............-----G---...............----A-A-----...............---AG----......-G-..............................A-----............--T 1187
27_cpx.FR.04.04CD_FR_KZS -G--C--GC--...............C-----A--...............-----G-A-........................GAG...............---AG----......-GC..............................--A-C-............--- 1170
28_BF.BR.99.BREPM12609 -----------...............-----G---...............---------...............---------G--...............---A-----......-GC..............................--A---............--- 545
29_BF.BR.01.BREPM16704 -----------...............-C-------...............---------...............--G----G----...............---A-T---...AGAC-GCAAGCAGCAGCTGGCACAGGAAACAGCAGC------............--- 580
31_BC.BR.04.04BR142 --------C--...............C-----A--...............-----G---...............-A---A.....................-CGGCTG--...AAAGGA..............................A-T---............--T 630
32_06A1.EE.01.EE0369 -T--G--C---...............C----G---...............-----G---...............---A---C----...............---A-----.........................................................--T 817
33_01B.ID.07.JKT189_C -T-----GC--...............C----GA--...............-----G..................-------G----...............---AG--A-......-GC..............................ACA---............--- 486
34_01B.TH.99.OUR2478P -T--G---C--...............C----GA--...............-----G---...............-------G----...............---AG-G--......RGC..............................A-A---............--- 381
35_AD.AF.07.169H -T-----C---...............C--------...............--AA-GA--...............------------...............---AG-G--.......................................A-----............--- 385
36_cpx.CM.00.00CMNYU830 GT--C--C---...............C----GA--...............-----G---...............------------...............---AG----......-GC..............................ACA---............--- 381
37_cpx.CM.00.00CMNYU926 .....-A----...............C----GA--...............-----G---...............-------G----...............---AG----......TGC..............................A--A--............--- 375
38_BF1.UY.03.UY03_3389 -G------C--...............C----GA--...............--------G...............----------A-...............................................................GG----............--T 590
39_BF.BR.04.04BRRJ179 -----------...............-----G---...............--------G...............------------...............---A---A-......-G-..............................------............--T 650
40_BF.BR.05.05BRRJ055 -----------...............----GG--G...............---------GCC............---------G--...............---G---A-......-GC..............................A-----............--- 662
42_BF.LU.06.luBF_18_06 -----------...............---------...............---------...............------------...............---A-----......--C..............................------............--- 721
43_02G.SA.03.J11223 -T--G--C--A...............C----GA--...............-----G---...............-------C----...............---AG----.........................................................--- 701
44_BF.CL.00.CH80 --------C--...............C----G---...............------AAGACACAG.........CA---G-C-G-T...............-CCGCTGA-......--A..............................GG----............--T 621
45_cpx.FR.04.04FR_AUK -T--G--C---...............C----CA--...............-----G---...............-------C----...............---AG----......-GC..............................AGT---............--T 1168
46_BF.BR.07.07BR_FPS625 --------C--...............C----GA--...............---------...............----------A-...............................................................GG----............--T 617
47_BF.ES.08.P1942 -----------...............-----G-T-...............------..................------------...............---A-T-A-......--C..............................------............--- 618
48_01B.MY.07.07MYKT021 -G------C--...............C----GA--...............-----G---...............-A-----G----...............---AG----......-GC..............................A-----............--- 387
49_cpx.GM.03.N26677 -G--G--C---...............C--GGGA-G...............-----G---...............-------C----...............---A---T-......-GC..............................AGTA-T............--T 611
50_A1D.GB.10.12792 -T--G--A---...............C-----A--...............-CA--G---...............--G-----TG--...............-C-AG-T--......-GC..............................----C-............--- 592
51_01B.SG.11.11SG_HM021 -----------...............---C-G---...............---------...............------A-----...............---A-----......-GC..............................------............--- 383
52_01B.MY.03.03MYKL018_1 -T--G--C---...............T-C--GA--...............-----G---...............-------G----...............---A---R-......-GY..............................A-----............--- 493
53_01B.MY.11.11FIR164 -G---G--C--...............C----GA--...............-----G---...............------------...............---AG----......-GC..............................A-A---............--- 522
54_01B.MY.09.09MYSB023 -R--GG--C--...............C----GAA-...............--A--G---...............------------...............---AG----......-GC..............................------............--- 575
55_01B.CN.10.HNCS102056 -G--G--CC--...............C----GA--...............-----G---...............---A---G-G--...............---AGT---......-GC..............................--A---............--- 492
56_cpx.FR.10.URF5_patient_A -----------...............-----G---...............--------G...............-----C-C----...............---AG----......-GC..............................------............--- 527
57_BC.CN.09.09YNLX19sg ------T-C--...............C-----A--...............-----G---...............CA--AG........................GCTGA-......GGG..............................A-----............--T 378
58_01B.MY.09.09MYPR37 -T---G--..................C----GA--...............--A------...............-------G-G--...............---A-----......-GC..............................A-A---............--- 527
59_01B.CN.09.09LNA423 ..........................-----GA--...............-----G-G-...............-------G----...............---AG----......-G-..............................A-AA--............--- 375
60_BC.IT.11.BAV499 .....--GC--...............C---C-A--...............-G---G---...............-A---G........................GCTGA-...AAAGGA..............................A-----............--T 1151
61_BC.CN.10.JL100010 ----C---C--...............C---G----...............-----G---...............AA--AG........................GCTGA-......GGG..............................A-----............--T 615
62_BC.CN.10.YNFL13 --...........................---A--...............-----G---...............-A--GG........................GCTGA-......GGG..............................A---G-............--T 523
63_02A1.RU.10.10RU6637 -T--G--C---...............C----G---...............-----G---...............-------C----...............---AG----.........................................................--- 723
64_BC.CN.09.YNFL31 ------T-C-A...............C-----A--...............-----G-A-...............AA--GG........................GCTGA-......GGG..............................A-A---............--T 536
65_cpx.CN.10.YNFL01 -T--G--CC--...............CG---GA--...............-----G---...............------AG----...............---AG-G-T......GGC..............................A-A---............--T 565
67_01B.CN.11.ANHUI_HF115 -T--G--CC--...............C----GA--...............-----G---...............-------G-G--...............---AG----......-GC..............................A-A---............--- 531
68_01B.CN.11.ANHUI_WH73 -A-GG--CC--...............C----GA--...............---------...............-------G-G--...............---AG----......-GC..............................A-----............--- 522
69_01B.JP.05.05JPMYC113SP420-T--G--C..........................................-----G---...............-------G----...............---A-----......-GC..............................A-----............--- 549
70_BF1.BR.10.10BR_PE004 -----------...............---------...............-----G---...............-------G----...............---A-----......-GC..............................---AG-AGCCAGAGTGGC... 632
71_BF1.BR.10.10BR_PE008 -----------...............-G-------...............---------...............-------G-G--...............-ACA-----......-GC..............................------............--- 855
72_BF1.BR.10.10BR_MG002 -----------...............---------...............---------...............-AG---------...............---A-AG--......-GC..............................-CC---............--- 684
74_01B.MY.10.10MYPR268 -T------C--...............C----GA--...............-----G---...............-------G----...............---AG----......-GC..............................A-A---............--- 479
O.BE.87.ANT70 GG-GC--G---....................................TCTGC-G-C--C...............--TAAG--AGAC...............AC-AG-GCA......-GG..............................----CG............G-T 1221
O.CM.98.98CMA104 GGGGC--G---....................................TCTGC-GGT--C...............--TAAG--AGAC...............AC-AG-GCA......-GG..............................---ACG............G-T 653
O.CM.98.98CMABB141 GG--C--G---....................................TCTGCAAGT--C...............--TAAG--AGAC...............AC-AGTGCA......--A..............................---ACA............G-T 652
O.CM.98.98CMABB212 CA--C--G---....................................TCTGCAG-T--C...............--TAAGA-AGA-...............AC-AG-CCA......--G..............................---ACA............--T 657
O.CM.98.98CMU5337 GG-GC--G---....................................TCTGCAGGT--C...............--TAAG--AGAC...............-C-AG-GCA......-GG..............................---ACG............G-T 654
O.CM.99.99CMU4122 GR-GC-RG--A....................................TCTGCAAGT-AT...............--TAAG--AGAC...............AC-AGYGCA......-GG..............................---ACG............G-T 652
O.FR.92.VAU -G-----A---....................................CCTGTCAGTAGT...............A-TAAG--A-AC...............AC-AG-TCA......--G..............................---ACA............G-T 730
O.GA.11.11Gab6352 ..--C-AA---....................................TCTGC-AGT--C...............--TAAG--GGAC...............AC-AG-GAA......-GG..............................---ACG............G-G 378
O.SN.99.99SE_MP1299 GG-GC--G---....................................TCTGCAGGTA-C...............--TAAG--AGAC...............AC-AG-GCA......-GG..............................---ACG............G-T 1223
O.US.10.LTNP GG-GC--G--A....................................CCTGCCGGT--C...............--TAAG--AGAC...............-C-AG-GC-......-GG..............................---ACG............G-T 1142
N.CM.02.DJO0131 -ACGGCAC---.........TCCGAGCC----AAC...............-CAG-----...............-GG--A-CGG--...............-C-GCTGAT......--C..............................A-TA--............--T 661
N.CM.02.SJGddd -AC-GCAC---CCG......CCCGAGCC----AAC...............-C-G-----...............-GG--A-CGG--...............-C-GTTGMT......-G-..............................A-TA--............--T 654
N.CM.04.04CM_1015_04 -AC-GCAC---.........TCTGAGGC----AAT...............-CAG-----...............-GG--A-CGG--...............-C-GCTGAT......--C..............................A-TA--............--T 654
N.CM.06.U14296 -MC-GCAC---.........CCCGAGCC----AAC...............-CAG--A--...............-AG--A-CGG--...............-C-GCTGAT......-GC..............................A-TA--............--T 652
N.FR.11.N1_FR_2011 -AC-GCAC---CAG......CCCGAGCC----AAC...............-CAG-----...............-GG--A-CGG--...............-C--CTGAT......--C..............................A-TA--............--T 550
P.CM.06.U14788 -G-----A---...............----C-...............TCAG--GGC...................................................---......-C-..............................GGAACA............--T 641
P.FR.09.RBF168 -G-G---A---...............---GC-...............CTAG--GGC...................................................---ACTGGA-C-..............................GGAACA............--T 1205
CPZ.CD.90.ANT TGC-G-CAC-A...............GC-G--A--GGAAGTAGCCAA...ACCGC-AGCAGAGGCATGCTTCTGCGGCTGCT-CTG...............TT-A---AA......C-G.........TGGTGTCAGCGACATCTTAGTGGC-AA............G-G 588
CPZ.CM.05.SIVcpzLB7 -G---CAGC-A...............--GG--AAG...............G-AGC---T...............-----C-CGG--...............A-GG---AT......G-C..............................AGT-GT............--- 722
CPZ.CM.09.Ptt_09Cam155 -G-CC-ACC--...............GC-G--A--...............---A--A--...............-G-AAG-GTG-C...............A-TGGAR--GCTGAGGGCGGC......ACTGGTATT......CCTCAAATTTC-............--- 1254
CPZ.TZ.06.TAN5 -TGC-G--GGA...............---G--AG-GAA.........ACAGT-AC-C-TAGTGGCAAG......--T-AGA-TG--GGGAGA.........-C-ACAGAGCCA...CC-..............................AGT-GA............--- 1271
CPZ.US.85.US_Marilyn -G---CAAC--...............G--G--AA-...............G-A---CAG...............CA-CAG--GG--...............A-TGG---T......--C..............................ATT-GT............--- 1224
GOR.CM.07.SIVgor2139_287 CA-----A---....................................TCAG-CAGC...................................................C--......CC-..............................G-AACA............--T 710
GOR.CM.12.SIVgor_BQID2 GGC-T-AA--C...............-C--GT--G...............-----GA--.....................--TCA-...............A-GAG-TCG......C-G..............................---ACA............G-A 637
GOR.CM.13.SIVgor_BPID15 -A---C-A-GA...............---G-G...............AAAG-AAGC...................................................---......CCC..............................GGAACA............--T 517
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Gag p17 Matrix end Gag p24 Capsid start
B.FR.83.HXB2 CAAAATTACCCTATAGTGCAGAACATCCAGGGGCAAATGGTACATCAGGCCATATCACCTAGAACTTTAAATGCATGGGTAAAAGTAGTAGAAGAGAAGGCTTTCAGCCCAGAAGTGATACCCATGTTTTCAGCATTATCAGAAGGAGCCACCCCACAAGATTTAAACAC 1346
Gag _Q__N__Y__P__I__V__Q__N__I__Q__G__Q__M__V__H__Q__A__I__S__P__R__T__L__N__A__W__V__K__V__V__E__E__K__A__F__S__P__E__V__I__P__M__F__S__A__L__S__E__G__A__T__P__Q__D__L__N__T
A1.CD.97.97CD_KCC2 --------------------A--TGCA--A--------------C------T----------G-----G-----------G--G--------G--A--------------------A------------------------------TG------------------T-T 1348
A1.CM.08.886_24 --------------------A--TGCA--A---------AC---C---AGTT----------G-----G--------------------------A----G---------------A-----------C--------------------------------------T-T 814
A1.CY.08.CY236 AG------------------A--TGCA--A---------A-------AAATT-G--------------------------G------A-------A--------T--------------------------------------------------------------TGT 572
A1.IN.09.NARI_FLS_IVC19_1 --------T--C--T-----A--TGCA--A-------------TC---A--T-G--------G------------------------A----G--A--------------------A-----------CG-------------------------------------T-T 1224
A1.KE.11.DEMA111KE002 --------------------A--TGCA--A---------A--------T--T-G--------G-----G------------------A-------A--------------------A--------------------------------------------------T-T 723
A1.RU.11.11RU6950 -----------C--------A--TGCA--A---------A----C---T----G--------G-----G-----------G------A-------A--------------------A------------A-------------G-------------------------T 876
A1.RW.11.DEMA111RW002 --------------------A--TGCA--A------------------T--T----------G-----G------------------A----------------------------A-----------C--------------------------------------T-T 703
A1.SN.01.DDI579 --------------------A--TGCA--A------------------T--T----------G-----G-----------G------A-------A--------------------A--------------------------G---A-------------------T-T 553
A1.UG.11.DEMA110UG009 --------------------A--TGCA--A--------------C------G-G--------G-----G------------------A-------A--------T--T--------A-----------C---------------------------GGT--------T-T 698
A1.ZA.04.503_15344_T10_A1 --------------------A--TGCA--A---------A--T-C---AA---G--------------------------T------A-------A--------------------A-----------C------C-------------------------------TCT 578
A2.CD.97.97CDKTB48 --------------------A--TGCA--A--------------C------G-G--------G-----G-----------C--------T--------------T-----------A------------A-------------------------------C-----T-- 711
A2.CM.01.01CM_1445MV --G-----T--C--------A--TGCA--A-----------G--C-----------G-----G-----G-----------C--------------A--A-----------------A--------------------------------------------------T-- 545
A2.CY.94.94CY017_41 --------T--C--------A--TGCA--A--------------C-----T-----------G--G--G-----C-----C--------------A--------------------A-----T------A-------------------------------C-----T-- 703
B.BR.10.10BR_RJ032 -----------------------TC-T-----A--------------------------------------------------------------A-----------------G--A----------------------------------------------------- 924
B.CA.07.502_1191_03 ------------------------C-T--A---------------------T-----------------------------------A-------------------------G--A--------------------G-----------------T-------------- 773
B.CH.08.M2_0803101_NFLG8 --------T--------A--A---C-T------------------------T-------------------------------------------A--------T-----------A---------------------------------------------C------- 806
B.CN.12.DEMB12CN006 -----------------A------C-T------------------------C-----------------------------------A------------------A---------A------------A----------------------------G----------- 710
B.CU.14.14CU005 --GGCCAG-A-C------------C-T--------------------------------------------------------G-----G--------------------------A------------A-------------------------G-------------- 557
B.ES.14.ARP1195 --C--C--------------------G--------------------------------A---------------------------A-------A--------------------A-----T----------------------------------------------- 790
B.FR.11.DEMB11FR001 --------------------------------------------------------------------------------------------------------T-----------A--------------------------------T-----------------T-- 595
B.HT.05.05HT_129389 -----------------A--------G--------------------A--------------------------------------------G-----------T--------G--A------------A---------------------------------------- 551
B.JP.12.DEMB12JP001 ------------------------C-------------------------------------G-----G-----------------------------------------------A-----T----------------------------------------------- 724
B.KR.07.HP_18_07JHS10_3909 ------------------------C-T--------------------------------------------------------------T--------------T-----------A----------------------------------------------------- 1010
B.RU.11.11RU21n -----C-----------A------C-T-----A------------------C-----------------------------------------------------------------------------A-------------------------------C-------- 905
B.SE.12.SE600057 --G---------------------C-T------------------------C-----------------------------------A----------------------------A-----------------------------------------G----------- 566
B.TH.10.DEMB10TH002 --------------------------G---------------------C----------A--------G-----------------------------------------------A--------------------G-------------------------------- 656
B.US.13.RV_1 ------------------------C-T---------------------C--------------------------------------A---------------------------------------------------------------------------------- 1226
B.ZA.09.DEMB09ZA022 ------------------------C--------------------------C-------------C--------------------G--------------C--------------A-----------C-----G--------------------CTCT----------- 653
C.BR.07.DEMC07BR003 --------T--------------TC----A--------------C---C-----G--G----------G-----G--------G--------G--------------------G--A------------A-----C---------------------------------- 693
C.BW.00.00BW5031_1 --------T-----------A--TC----A--A-----------C-----T-----------------G------------------A---GG-------------A------GA-A--------A---A---------------------------G------------ 714
C.CN.10.YNFL19 -GG-----T-----------A---C-T---------------------C----------------------------------------G-----A--------T----------------------------------------------------------------- 705
C.CY.09.CY260 --------T--------------TC-A--A--------------------------------------G------------------A----G----------G------T--G--AG---G----G--A-----G-------------------CTC----C-----T- 560
C.ES.14.ARP1198 --------T-----------A--TC----A--C-----------C--------------G---------------------------A----G--A--------------------A------------A----------------------------------G----- 784
C.ET.02.02ET_288 --------T--------------TC-------------------C---T--C--------------C-G------------------A-------A-----------------GA-A------------A-------G-------------------------------- 545
C.IN.09.T125_2139 --------T--------------TC----A--------------C---T-------------------G------------------A----G-----------T--------G--A------------A---------------------------------------- 1337
C.KE.05.05KE369195V4 -----------------------TC----A--------------C---C-------------------G-----G------------A----G--------------------GACA------------A-------------------------------C-------- 537
C.MW.09.703010256_CH256.w96 -G-----TT--------A-----TC-T--A--------------C---C--T----------------G-----T-----------------G-------G-----A------G--A------------A--------------------------------A-G----- 1338
C.SE.13.SE600311 --T-----T--------A-----TC----A--------------C---C-------------------G-G-----------T----A----G--T--------T--------G--C------------A----------------------------------C-TG-- 548
C.TZ.08.707010457_CH457.w8 --------T--------------TC-T--A--------------C------C-------G--------G-----C------------A----G--A-----------------G--A-----------CA----C----------------------------------- 1335
C.US.11.17TB4_4G8 --------T--------------TC----A--------------C---C-------------------G------------------A----G--A-----------------G--A------------A---------------------------------------- 670
C.YE.02.02YE511 --------T--------------T-----A--------------C--AT-TC----------------G------------------A----G-----------------------A------------A--------------------------------C------- 542
C.ZA.12.DEMC12ZA096 --------T--------------TC----A--------------C------C-G-----G------C-G------------------A----G--------------------G--A------------A-----C---------------------------------- 649
C.ZM.11.DEMC11ZM006 --------T-----------A--TC----A--------------C------T----------------G------------------A-------------------------G--A-----------CA-------------------T-----------CC------- 695
D.CM.10.DEMD10CM009 ------------------------T-A-----------------C--A---C-------------C--G--C---------------A----G--C--A--------T--C-----A---------------------------------------GC------G----- 709
D.CY.06.CY163 --------T---------------T-A--A--------------C--A----------------TC--G-G----------------A----G--A--------------------A-----------------C-----------G-----------C----------- 557
D.KE.11.DEMD11KE003 --------T---------------T-A-----------------------------------------G--C---------------A----G-------------A-------A-A---------------------------------------------C------- 696
D.KR.04.04KBH8 --------T-----------A---C-A-----------------C---C--C--------------C-G--C----------------------------------AT-----G--A------------A-------------------------------------TT- 1305
D.SN.90.SE365 --------------------A---C-A-----------------C--A---C----------G-----G--C--------C------A-----------------------------------------A-----C----------------------G----------- 1345
D.TZ.01.A280 --------T-----------A---C-A-----------------C--------------------C--G--C---------------A---------------------------------------------------------------------------------- 541
D.UG.10.DEMD10UG004 --G-----T-----------A---C-A-----A-----------C-----------G-----------G------------------A----G--A--------------------A-----------------G----------------------------------- 684
D.UG.11.DEMD11UG003 --------T-----------A---C-A--A--------------C-----------------------G-----C------------A----G-----------------------------------------------------------------------G----- 698
D.YE.02.02YE516 ------------------------T-A-----------------C--A-----------------C--G--C---------------A----G--A--------T-A---------A--------------------------------T-----------C-----T-- 551
D.ZA.90.R1 --------T---------------C-A---------------------C-------------------G--------------G---A-------A-----C--------------A----------------------------------------------------- 692
F1.AO.06.AO_06_ANG32 -----------------A--A--TT-T-----A-----------------T--------------------------------G--GA----------------T-----------A-----------C-----------------G----------------------- 548
F1.AR.02.ARE933 ------------G----A-----TCCT-----A---------T-C---T--T----------------------------G--G--G-----------------T-----------A-----------------------------G-----T----------------- 643
F1.BR.07.07BR844 -----------------A-----TC-T-----A-----------C---T-TT-------------------------------G--G-----G--------------------G--A----------------------------------------------------- 1112
F1.BR.10.10BR_PE107 -----------------A-----TC-T-----A---------T-----T-TT-------------------------------G--G-----------------T-----------A-----------------------------G-----T----------------- 816
F1.BR.10.10BR_RJ015 --G--------------A-----TC-T-----------------C---T-TC-------------------------------G--GA----------------T-----------A-----------------------G-----G-----T----------------- 813
F1.CY.08.CY222 -----------------A--A--TC-T-----A---------------T-T--------------------------------G---A-------A--------T-----------A-----------C---------------------------------C------- 545
F1.ES.02.ES_X845_4 -----------------A--A--TC-T-----A-----------------A--G--------------------------------GA----------------T-----------------------CGT---------------G----------------------G 795
F1.ES.11.VA0053_nfl -----------C-----A-----TC-T-----A-----------C-----TT-------------------------------G--G--------------C--T-----------A------------------C----------G----------------------- 773
F1.RO.96.BCI_R07 -----------------A--A--TC-T-----A-----------------T-----------G--------------------G--GA----------------T-----------A-----------------------------G--------------------T-- 1373
F1.RU.08.D88_845 --------------------A--TCAT-----A---------------T----------------------------------G--GA----G-----------T-----------A--------------------------------------------------T-- 808
F2.CM.02.02CM_0016BBY -----------------A-----TC-T-----------------------T---------------C--------------------A----------------------------C-----------------------------G----------------------- 539
F2.CM.10.DEMF210CM001 -----------------A--A--TC-T--A--------------C--------------------------------------G--GA-------------------------G--A----------------------------------------------------- 589
F2.CM.10.DEMF210CM007 -----------------A-----TC-T--A--------------C------------------------------------------A----G--A--------------------A-----------------------------G---------------------GT 699
G.CM.07.920_49 --------T--------------TGCA-----------------C-----------------G---C--------------------A-------A--A--C-----T--------A------------A----------------------------------G--T-- 738
G.CM.10.DEMG10CM008 --------T--------A-----TGCA--A------CCA-----C--A---C-------------G--------------G--------------A--------T------------------------A-------------------------------------T-- 730
G.CM.10.DEURF10CM020 --G--------------------TGCA--A--A-----------------------------G------------------------A-------A-----C--T--T--------A------------A-----C----------------------------G--T-- 680
G.CN.08.GX_2084_08 --------T-----------A--TGCA--A--------------C---T--T-------C--G------------------------A-------A-----C-----T--------A------------A----------------------------G-----G--T-- 574
G.ES.09.X2634_2 --------T--------------TGCA--A-----------------------------C--------------------------G--------A-----C-----T--------A--------------------------------------G-----------T-- 820
G.ES.14.ARP1201 -----------C-----------TGCA--A------------------T--T-G--G-----G-----G-----------------CA----------A--------T-----G--A------------A-------G--------------------------G--T-- 809
G.GH.03.03GH175G --------T--------------TGCA--A--A-----------C--AC----------------C-----------------------------A-----C-----T--------A--------------------------G-----------------------T-- 1386
G.KE.09.DEMG09KE001 --------T---G----------TGCA--A--------------C-----------------------G----------------C---------A-----C--------------A------------GT------------------------------------T-- 730
G.NG.09.09NG_SC62 --------T--------------TGCA--A-----G--------C--A-------------A-------------------------A----------A--C-----T--------A------------A----------------------------------G--T-- 538
G.PT.x.PT3306 --------T--------------TGCA--A-----------------------------------------------------------------A-----C-----T--------A--------------------------------------G-----------T-- 1292
H.BE.93.VI991 --------T--------A-----TGC------------------C-----A-----------G--C--------------------------------------T-----------A--------------------------------------------C-----TG- 738
H.BE.93.VI997 --------T--------A-----TGCT--A-----G--------C---C---------V---G--C--------------------------G-----------T-----------A--------------------------------------------C-----TG- 673
H.CF.90.056 --------T--------A-----TGCT--A-----G--------C-----------------G--C-----------------------------A--------T-----------A--------------------------------------------C-----TG- 693
H.GB.00.00GBAC4001 --------T--------A-----TGC---A--------------C-----------------G--C--------------------------------------T-----------A--------------------------R-----M-----------CY----T-- 867
J.CD.97.J_97DC_KTB147 --C-----T------T----A--T--GT-A---G--C-A-----C------C-------------A-----------------G--GA----------A-G-----A---------------------------------------------T--------------T-- 541
J.SE.93.SE9280_7887 --------T--------------TC-G--A------CC------C------C----------------------------------GA-------A--A--------------------------------------------------------G-----------T-- 669
J.SE.94.SE9173_7022 --------T--------------TC-G--A------CC------C------T----------------------------------GA----------A--C-----------------------------------------------------G-------------- 670
K.CD.97.97ZR_EQTB11 -----------------A-----TC-T-----------------C------C----------------------------T------A----------------------------A-----------------------------------T----------------- 545
K.CM.96.96CM_MP535 -----------------A-----TC-G-----------------C------C----------------------------G--G---A----G-----------------------A------------A----------------------T---------C------- 545
01_AE.AF.07.569M --------------------A--TGCA--A------------------C-TT----------------G-----------G--G-----------A----G---T-A---------A---T-------C--------------G-----------------------T-T 558
01_AE.CM.11.1156_26 --G-----------------A--TGCA--A---------A-------------------------------------------------G-----A----G---T-A---------A-----------C--------------G-----------------------T-T 705
01_AE.CN.12.DE00112CN011 --------------------A--TGCA--A-----------------AC-TG----------------G-----------G--------------A----G---T-A---------A-----------C--T-----------G-------------------------T 668
01_AE.HK.04.HK001 --------------------A--TGCA--A--A------A--------T-TT----------------G-----------G--------------A----GC--T-A---------A-----------C--------------G------G-T--------------T-T 723
01_AE.IR.10.10IR.THR48F --G-----------------A--TGCA--A------------------T-TC----------G-----G-----------G--------------A----G---T-A---------A-----------C--------------T--------T--------------T-T 563
01_AE.JP.11.DE00111JP003 --G-----------------A--TGCA--A---------AC-------C--G----------------G-----------G--------------A----G---T-A---------A-----------C--------------G-----T-----------------T-T 830
01_AE.SE.11.SE601018 -------------G-C-------TGCA--A-----------------TC-T----------T------------------G------A--C----A----G---T-AG--CT-C--A-----------C--------------G-----------------C-----T-T 569
01_AE.TH.10.DE00110TH001 --------------------A--TGCA--A------------------C-T---G-------------------------G-----------G--A----G---T-A---------A-----------------------------G---G----------------T-T 649
01_AE.TH.90.CM240 --------------------A--TGCA--A----------C-------C-TT----------------G-----------G--------------A----G---T-A---------A-----------C--------------G-----------------------T-T 911
01_AE.US.05.306163_FL ------------G-------A--TGCA--A-----C------------C-TT----------------G--------------------------A----G---T-A---------------------C--------------G-----------------------T-T 546
02_AG.CM.10.DE00210CM013 -----C-T---------A--A--TGCA--A------------------T----G--------G-----G-----C-----G------A----------------------------A-----T------A-------------------T-----------------T-T 719
02_AG.ES.06.P1423 --------------------A--TGCA--A---------AC-------AA-T-G--------G-----------------G--G--GA-------A----G---------------A--------------------------G-----------------------T-T 790
02_AG.GW.05.CC_0048 --------------------A--TGCA--A---------A--------T----G--------G-----G--------------G-C-A-------A--------------------A------------A-------------G-----------------------T-T 708
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Gag p17 Matrix end Gag p24 Capsid start
B.FR.83.HXB2 CAAAATTACCCTATAGTGCAGAACATCCAGGGGCAAATGGTACATCAGGCCATATCACCTAGAACTTTAAATGCATGGGTAAAAGTAGTAGAAGAGAAGGCTTTCAGCCCAGAAGTGATACCCATGTTTTCAGCATTATCAGAAGGAGCCACCCCACAAGATTTAAACAC 1346
Gag _Q__N__Y__P__I__V__Q__N__I__Q__G__Q__M__V__H__Q__A__I__S__P__R__T__L__N__A__W__V__K__V__V__E__E__K__A__F__S__P__E__V__I__P__M__F__S__A__L__S__E__G__A__T__P__Q__D__L__N__T
02_AG.KR.12.12MHR9 --------------------A--TGCA--A---------AC-------C----G--------G------------------------A-------A--------T--T--------A--------------------------G-----------------------T-T 999
02_AG.LR.x.POC44951 --------------------A--TGCA--A--A------AC-------T-------------G-----G--------------G-C-A-------A--------T-----------A-----T------A-------------G-----------------------T-T 1347
02_AG.NG.09.09NG_SC61 --------------------A--TGCA--A--A--------C------C----G--------G--------C-----------G---A-------A----G---------------A------------A-------------G-----------------------T-T 544
02_AG.NG.x.IBNG --------------------A--TGC-A-A---------AC-------T----G--------------------------G------A-------A----G---------------A--------------------------G-----------G-----------T-T 877
02_AG.SE.11.SE602024 --------T-----------A--TGCA--A------------------------A-------G--------------------G---A-----------T----T-----------A--------------------------G-----------------------T-T 545
02_AG.SN.98.98SE_MP1211 -------T------------A--TGCA--A-----G------------T-------------G-----G-----------G--G---A-------A-----C--------------A--------------------------G-----------------------T-T 549
02_AG.US.06.502_2696_FL01 -------T------------A--TGCA--A------TG-AC-------AA---G--------G-----G-----------G--G---A-------A--------T-----------A--------------------------------------------------T-T 549
03_AB.RU.97.KAL153_2 -----------C--------A--TGCA--A---------AC---C---T----G--------G-----G-----------G------A-------A--------------------A--------------------G-----G-------------------------T 578
04_cpx.CY.94.94CY032_3 --------------------A--TGCA--A------------------AG---T--------------G------------------A-------A--------------------A-----------C--------------G--------------------G----T 712
05_DF.BE.x.VI1310 --------T-----------------A-----------------C------C----------------G--C---------------A-------A--------------------A-----------------------G--G-------------------------- 725
06_cpx.AU.96.BFP90 -----------C--------A--TGCA--A-----------------------G-----AC-------------------G------A-------T--------------------A-----------CA---------------------------------------T 1371
07_BC.CN.98.98CN009 --------T--------------TC----A---------------------C----------------------------------G-----------------T-----------C----------------------------------------------------- 684
08_BC.CN.97.97CNGX_6F --------T--------------TCC---A------------------C--C-------------------------------------G--------------T-----------A-----------CA---------------------------------------- 544
09_cpx.GH.96.96GH2911 -----------A-----------TGCA--A-----G-----------------C--------------R------------------A-------A--------------------A-----------CA-------------G------------------C----T-T 557
10_CD.TZ.96.96TZ_BF061 --------T-----------A--TT-A-----------------C---C--T--A-------------G-----G-----------------G-----------T-----------A-----------------------------------------------G----- 725
11_cpx.CM.95.95CM_1816 -----------C--------A--TGCA--A---------A----C--A---C----------------G------------------A-------A--------------------A--------------------G-----------------------------T-T 722
12_BF.AR.99.ARMA159 --G--------------A-----TC-T-----A-----------C---C-TT----------------------C--------G--G-----------------T-----------A-----------------------------G-----T----------------- 1354
13_cpx.CM.96.96CM_1849 --------T--------------TGCA--A-----------G--C---T-------------------G--------------------------A-----C-----T--------------------------------------G--T-------------------- 724
14_BG.ES.05.X1870 --------T--------------TGCA--A------------------C----------C-----C--------------G--------------A-----C-----T--------A--------------------------------------G-----------TCT 819
15_01B.TH.99.99TH_MU2079 --T-----------------A--TGCA--A------------------C-TG----------------G-----------G--------------A--A-G---T-A---------A-----------C--------------G-----------------------T-T 754
16_A2D.KR.97.97KR004 -----------C--------A--TGCA--A---------AC-T-----AA-T----------G-----G-----------C--------------A--------T-----------A--------------------------------------------C-----T-- 707
17_BF.AR.99.ARMA038 -----------------A-----TC-T-----A-----------C---A-T---------------C----------------G--------------------T-----------A-----------------------------G--T-------------------- 563
18_cpx.CU.99.CU76 -----------C--------A--TGCA--A------------------T-------------G-----G----------------C-A-------A--------T-----------A-----------C--------------G-----T-----------------T-T 663
19_cpx.CU.99.CU7 --------T-----------C--GC-G------------------------C-G--------------G--C--G------------A------------------A---------A-----------------G--G-------------------------------- 572
20_BG.CU.99.Cu103 --------T--------------TGCA--A------CCAA----C-----------------G--------------------G-----G-----A-----C-----T--------A--------------------------------------------------T-- 821
21_A2D.KE.99.KER2003 -----------C--------A--TGCA--A------TG------C-----------C-----G-----G-----------C--------------A----------A---------A--------------------------------T------TC----------T- 551
22_01A1.CM.01.01CM_0001BBY --------------------A--TGCA--A-----G---A----------TT----------------G-----------G-------------------GA--T-A---------A-----------C--------------G---A--------AC---------T-T 551
23_BG.CU.03.CB118 --------T--------------TGCA--A------CCA-----C-----------------G--------------------------------A-----C-----T--------A--------------------------------------------------T-- 795
24_BG.ES.08.X2456_2 -----------------------TGCA--A------CC-A----C-----T--------C--G--------------------G-----------A-----C-----T--------A--------------------------------------------------T-- 806
25_cpx.CM.02.1918LE -----------C-----------TGCA--A--A--GCCAA----------T--------------------------------------------A-----------T--------A--------------------------------------------C-----T-- 554
26_AU.CD.02.02CD_MBTB047 --------T-----------A--TGCA--A--A--G---------------C----------G-----G--------------G--G-----G--A-----C--T-----------A------------GTG-----G-----------------------------T-- 1357
27_cpx.FR.04.04CD_FR_KZS --------T-----------T--TGCA--A--A-----------C------T----------------G-----C------------A-------A--A--C--T--T--------A------------------C-------G-------------------------- 1340
28_BF.BR.99.BREPM12609 ------------------------C--------------------------C-G-----------------------------G--GA----------------T--------G--A------------------C---------------------------------- 715
29_BF.BR.01.BREPM16704 -----C------------------C-A---------------------C----------------------------------G--GA----------------T-----------A-----------------------------G-----T----------------- 750
31_BC.BR.04.04BR142 --------T--------------TC-T--A--------------C---C-----G-------------G--------------G--------G--------------------G--A------------A---------------------------------------- 800
32_06A1.EE.01.EE0369 -----------C--------A--TGCA--A---------AC---C---T-------------G-----G-----------G------A-------A--------------------A-----------------G--G-----G-------------------------T 987
33_01B.ID.07.JKT189_C -------T------------A--TGCA--A------------------C-TT----------------G-----------G-----------G--A----G-----AT-----G--A--------------------------------------------------T-T 656
34_01B.TH.99.OUR2478P --------------------A--TGCA--A--A---------------C-TG----------------G--C--------G--------------A----G---T-A---------A-----------C--------------------------------------T-T 551
35_AD.AF.07.169H --------------------A--TGCA--A---------A----C---T--T-G--------G-----G-----------G------A----------------------------A-----T-----C---------------------------GGT--------T-T 555
36_cpx.CM.00.00CMNYU830 -G---------C--------A--TGCA--A--------------------TT----------------G-----------G--------------A----G---T-A---------A-----------C--------------G-----T-----------------T-T 551
37_cpx.CM.00.00CMNYU926 --------------------A--TGCA--A---------A--------T--T-G-----C--G-----G------------------A-------A--------------------A-----------CA-------G-----T--------------C--------TG- 545
38_BF1.UY.03.UY03_3389 -----------------A-----TC-T-----R-----------C---C-TC----------------------T--------G--GA----------------T-----------A-----------------------------R-----T----------------- 760
39_BF.BR.04.04BRRJ179 ------------------------C-A---------------------T--C-----------------------------------A----------A-----------------A----------------------------------------------------- 820
40_BF.BR.05.05BRRJ055 --------T--------------TC-G------------------------------------------------------------A----------------------G---------------------------G----------T-------------------- 832
42_BF.LU.06.luBF_18_06 -----------------A-----TC-T--------------------------------------------------------G--G-----------------T-----------A---------------------G------------------------------- 891
43_02G.SA.03.J11223 --------T--------------TGCA--A------------------T--T----------G------------------------A----G--A-----C-----T--------A------------A-------------G-----------------Y-----T-- 871
44_BF.CL.00.CH80 -----------------A-----TC-T-----A-----------------TC----------G--------------------G--G-----------------T-----------A------------A-------------G--------T----------------- 791
45_cpx.FR.04.04FR_AUK -----------C--------A--TGCA--A---------A----------------------------G-----------G------A-------A--------T-----------A-----------C--------------G-------------------------T 1338
46_BF.BR.07.07BR_FPS625 -----------------A-----TC-T-----A-----------------TT-------------------------------G--G-----------------T-----------A-----------------------------G-----T----------------- 787
47_BF.ES.08.P1942 ------------------------GC---------C---A--------C-T--T-----------------------------G--G--------A--------T-----------A------------------------------TG--------------------- 788
48_01B.MY.07.07MYKT021 --------------------A--TGCA--A------------------C-TG----------------G--------------------------A----G---T-A------G--A-----------C--------------------------------------T-T 557
49_cpx.GM.03.N26677 -----C-----C--------A--T-CA--A------------------C----G-----A--------------------G------A-------A--------T-----------A--------------------G-----------A-----------------T-T 781
50_A1D.GB.10.12792 --------T-----------A---T-A-----A-----------C---------------------C-G-----------T------A----G--A--------T-----------A----------------------------------------------------- 762
51_01B.SG.11.11SG_HM021 -----------------------TC-T--A--------------------------------------------C------------A-------------------T--------A-----------------C---------------------------C------- 553
52_01B.MY.03.03MYKL018_1 --------------------A--TGCA--A------------------C-TG----------------R-----------G--------------A----G---T-AT--------A--------------------------G-----------------------T-T 663
53_01B.MY.11.11FIR164 ---------------A----A--TGCA--A------------------C-TT-----------------------------------R-------A----GG--T-A---------A--------------------------G-----------------------T-T 692
54_01B.MY.09.09MYSB023 --------------------A---C-------A---------------C--T-G--------------------------------------------------T-AT------------------------------G------------------------------- 745
55_01B.CN.10.HNCS102056 -----------------------TGCA--A------------------C-TT----------------G--------------------------A----G---T-A---------A-----------C--------------G-----------------------T-T 662
56_cpx.FR.10.URF5_patient_A -----------------------TGCA--A--------------C---T----G--------G------------------------A-------A--A--C-----T--------A------------A-------------------------G-----------T-T 697
57_BC.CN.09.09YNLX19sg --------T--------------TC----A------------------C-------------------------------------------------------T-----------A----------------------------------------------------- 548
58_01B.MY.09.09MYPR37 -----------------A--A--TGCA--A------------------T-TT----------------G--C--------G--------------A----G---T-AT-----G--A--------------------------G------G----------------T-T 697
59_01B.CN.09.09LNA423 --------------------A--TGCA--A---------AC-------T-TT-------C--------G--------------------------A----G---T-A---------A-----------C--------------G-----------------------T-T 545
60_BC.IT.11.BAV499 --------T--C-----A-----------A------------------C--------------------------------------A----G--------C--T--------G--A------------A----------------------T----------------- 1321
61_BC.CN.10.JL100010 --------T--------------TC-T--------------------AC-------------------------------------------------------T--------G--A------------A----------------------T--------------T-- 785
62_BC.CN.10.YNFL13 --------T--------------TC----A--------------C------C----------------G------------------A----G--------C--T--------G--A------------A---------------------------------------- 693
63_02A1.RU.10.10RU6637 -----------------A--A--TGCA--A---------AC---C---T----G--------G-----G-----------G--G---A-------A--------T-----------A------------A-------------------------G-----------T-T 893
64_BC.CN.09.YNFL31 --------T-----------A---C-T---------------------C-------------G-----------------------------------------T-----------A-----------------------------------T----------------- 706
65_cpx.CN.10.YNFL01 -----------------------TC----A------------------C-------------------------------------G-----------------T--T--------A--------------------------------------------------T-- 735
67_01B.CN.11.ANHUI_HF115 --G-----------------A--TGCA--A--------------------TG-------------------------------------------A----G---T-AT--------A-----------C--------------G-----------------------T-T 701
68_01B.CN.11.ANHUI_WH73 --G-----------------A--TGCA--A------------------C-TG-------------------------------------------A----G---T-AT--------A-----------C--------------G-----------------------T-T 692
69_01B.JP.05.05JPMYC113SP420--------T---------------C-T------------------------T-------------------------------------------------C-----------G--A-----------CA-------G-------------------------------- 719
70_BF1.BR.10.10BR_PE004 --------------------------G-----------A------------------------------------------------A-----A----------------------A--------------------------T-----------CTC----------G- 802
71_BF1.BR.10.10BR_PE008 --------T---------------CA------A---------------C-------------------------------T-----------------------------------A------------A-----C--------------------TCT----------- 1025
72_BF1.BR.10.10BR_MG002 -----C-----------------TC-----------------------C-T---A----A-----------------------G--G-----------------T-----------A---------------------G----------------------------T-- 854
74_01B.MY.10.10MYPR268 --------------------A--TGCA--A------------------C-TT----------------------------G--------------A----G---T-A------G--A--------------------------G-----------------------T-T 649
O.BE.87.ANT70 -----------------ATCA--TGCG-----A--------------------C--C--C--G--------------------G-C---------A--A--C--T-A---T---A-C--T--T-----CATG-----G-----G-----A-TTT-CT-T---A-T--T-- 1391
O.CM.98.98CMA104 ------------G----A--A--TGCG-----A------------------C-C--C--C--G--------------------G-C---------A-----C--T-A---T---A-T--T--T-----CATG-----------R-----T---T-CT-T---A-Y--T-- 823
O.CM.98.98CMABB141 --G---------G----A-CA--TGCA-----A------A-------------T--C-----G--------------------G-C---------A--A--C--T-A---T---A-C--T--T------ATG-----G-----------T-TT--CT-T---A-T--T-- 822
O.CM.98.98CMABB212 ------------G----AGCA--TGCG-----A--------------A---M-C--C--C--G--------------------G-C---------A-----C--T-A---T---A-T--T--T------ATG-----------------T-TT--CT-T---A-C--T-- 827
O.CM.98.98CMU5337 ------------G----A-CA--TGCA-----A--T---------------C-C--C--C--G--C-------------------C------G--A-----C--T-A---T---A-C--T--T-----CATG-----G-----G-----T-TT--CT-T---A-T--T-- 824
O.CM.99.99CMU4122 ---------------A-A-CA--TGCA--A--A--------G------C----C--C--C--G-----G--------------G-C---------A--A--C--T-A---T---A-C--T--T-----CATG-----G-----G-----T-TT--CT-T---A-T--T-- 822
O.FR.92.VAU ------------G-----GCA--TGCA-----A--------------A---C-C--C--C------C----------------G-C-------A-A--A--C--T-A---T--GA-C--T--T------ATG-----G-----G-----T--T--CT-T---G-C--T-- 900
O.GA.11.11Gab6352 --------T--C---A-A-CA--TGCA-----A-----------------T--C--C--------------------------G-C---------A-----C--T-A---C---A-C--T--T------ATG-----G-----------T-TT--TT-T---A-C--T-- 548
O.SN.99.99SE_MP1299 -----C-----------AACA--TGCA-----A---------------T--C-C--C--C--G--------------------G-C---------A-----C--T-A---T---A-C--T--T-----CATG-----G-----G-------TT--CT-T---ACT--T-- 1393
O.US.10.LTNP -----------GG----A--A--TGCG-----A--G---AC----GTAC--C-C--C--C--G--------------------G-C---------A--A--C--T-A---T---A-T--T--T-----CATG-----G-----G-----AGT---CT-T--CA-T--T-- 1312
N.CM.02.DJO0131 AGG-----T---C----C-----TGCT--A--A------A--------C-GC-GA----C--------------T-----------GA----G--------C--T-AT--------A-----A------ATG--C--G--------G--A--A--CGC----C----T-- 831
N.CM.02.SJGddd AGG-----T---C----C----CTGCT--A---------A--------C-GC-GA----C-----C--------T-----------GA----G--------C--T-AY--------A-----A------ATG--C--G--------G--A--A--CTC----C----T-- 824
N.CM.04.04CM_1015_04 AGG--C--T---C----C-----TGCT--A--A--------------TC-GC-GA----C--------------T------------A----G--------C--T-AT--------A-----A------ATG--C--G--------G--A--A--CTC----C----TT- 824
N.CM.06.U14296 AGG-----T---C----C-----TGCT--A--A--C------------C-GC-GA----C--------------T-----------GA-------A-----C--T-AT--------A-----A------ATG--C--G--------G--A--G--CGG----Y----T-- 822
N.FR.11.N1_FR_2011 AG---C--T---C----A-----TGCT--A--A------A--------C-GC-GA----C--------------T------------A----G--------C--T-AT--------A-----A------ATG--C-----------G--A--A--CGC----C----T-- 720
P.CM.06.U14788 -----C--T-----C--------TGC-------------ACC---AT-C-GC-G--C--C--G--GC-G-----C-----G--G-C---------A--A--C----A---T---A-T--C--T------ATG--C--G--------G--T-TA--TG-T--CA-C--T-- 811
P.FR.09.RBF168 -----C--T-----T--------TGC-------------ACC----T-C-GC-G--T--C--G--GC-G-----C-----G--G-C---------------C----A---T---A-T--C--T------ATG--C--G--------GT-T-TA--CG-T--CA-T--T-- 1375
CPZ.CD.90.ANT AG---------C--CA-AGT-G-TGCAGGA--AAT-GCAAGG------C-AC-GA----A-----C--------C--------GTGT-----------AAA-----AT--------C--C--T--------T--T-----------G--A--T--T--T----------- 758
CPZ.CM.05.SIVcpzLB7 AG---C------------ACA--TGCA--A-----GCC------C------C-C--------------------C-----C--G-----------A-----A--T-----------A-----------CG----C---G----------------T-----------T-- 892
CPZ.CM.09.Ptt_09Cam155 ATG---------G-TA-T-----TGCT--A-----G-----C--C--A--AC-T--C--C------C-------T-----R-----G--G--G--A--------------T--G--AG----A------CAG--TC--------------TTA--T--G---G-C--TCA 1424
CPZ.TZ.06.TAN5 AGGTTA-----AG-TA-AACCG-TGCA--A---ATTGCCAGG---TC-C-T--T--------------------C---------AC---G-----C----GG----AT--------A-----A-----C-----------T--G-----A--T--TT-T--C-----T-G 1441
CPZ.US.85.US_Marilyn AGC--------AG--A-A------GCT-----A--G--------------A--G--T--C--------------C----------CG--------A-----C--T-A---G-----C--C--G-----CATG--C-----------G--G--T--C------G-C----- 1394
GOR.CM.07.SIVgor2139_287 --G--C--T--AG-G--AGCA--TGCT--A-----G-----C------C-GC-G--T--C--G---C-------C-----G----CG--------A-----C----AT------A-C--C--T-----CATG--------------GT-T-T---TT-T---A-T--T-- 880
GOR.CM.12.SIVgor_BQID2 -----------------A-CA--TGCA-----A------ACG------C--C-C--C--C-----------------------G-C---------A-----C--T-A---T--GA-T--T--T------ATG-----------------T-T----T-T--CA-C--T-- 807
GOR.CM.13.SIVgor_BPID15 -----C--T--------------TGCG------------A--------C-AC-G--T--C--G-----------T-----G--G-C------------A--C----A---T--GA-T--C--T------ATG--C------------T-T-TA--TT-T--CA-T--T-- 687
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B.FR.83.HXB2 CATGCTAAACACAGTGGGGGGACATCAAGCAGCCATGCAAATGTTAAAAGAGACCATCAATGAGGAAGCTGCAGAATGGGATAGAGTGCATCCAGTGCATGCAGGGCCTATTGCACCAGGCCAGATGAGAGAACCAAGGGGAAGTGACATAGCAGGAACTACTAGTACCC 1516
Gag __M__L__N__T__V__G__G__H__Q__A__A__M__Q__M__L__K__E__T__I__N__E__E__A__A__E__W__D__R__V__H__P__V__H__A__G__P__I__A__P__G__Q__M__R__E__P__R__G__S__D__I__A__G__T__T__S__T__
A1.CD.97.97CD_KCC2 G-----G--------------------------T--------------G--T-----------------------------C--GA----------A--------------AC----------------G-----------------T---------------------- 1518
A1.CM.08.886_24 G-----G----T------------C--G-----T-----------------------------------------------C--GT-A-------CA--G------------C----------AT--------------------------------------------- 984
A1.CY.08.CY236 G----------T------------C--G-----T-----------------C-----------A-----------G-----C--GT--------CCA--------------CC-------------A------------------------------------------- 742
A1.IN.09.NARI_FLS_IVC19_1 G-----G----T------------C--G-----T---------C-------T-----------------------------C---T-A--------A--------------CC----------------G-----------------T--------------------T- 1394
A1.KE.11.DEMA111KE002 G----------T------------C--G-----T-----------------T-----T-----------------------C---T-A------A-A--G------------C-------T---C----------G-----------------------C---------- 893
A1.RU.11.11RU6950 G-----G----T------------C--G-----T-----G-----G-----T--------------------T-----------GC-A-------CA--G---------T--C-------G--A---------------------------------------------- 1046
A1.RW.11.DEMA111RW002 G-----G----T------------C--G-----T--------------G--T-----------------------------C--GT-A--------A-C----------G--C----------A--A-----C-----------------------G--------C---T 873
A1.SN.01.DDI579 G---T-G--T-T---------------------T-----------------T-----------A-----------------C--GA----------A---------------C-------------------------------------------------G------- 723
A1.UG.11.DEMA110UG009 G-----G----T------------C--G-----T-----------------T-----------------------------C--GC-A------C-A-----------------------------A--------------------T---------------------A 868
A1.ZA.04.503_15344_T10_A1 G-----G--T-T------------C--G-----T-----------------C-----------------------------C--GT---------CA---------------C-------------A--------------------------------------C---- 748
A2.CD.97.97CDKTB48 T--------------------------------T-----------------T-----------------------------C--GT-A--------A--G------------C----------------------------------------G---G---------A-- 881
A2.CM.01.01CM_1445MV T--------------------------------T--------------G--T-----------------------------C--G--A--------A---------------C--------------------------------------------------------- 715
A2.CY.94.94CY017_41 T--------------------------------T-----------------T-----------------------------C--G--A--------A---------------C--------------------------------------------------------- 873
B.BR.10.10BR_RJ032 -------------------------------------------------------------------------------------T-A--------A------------GC---------------A-----G------------------------------------- 1094
B.CA.07.502_1191_03 ----T----------------------------T-----------------A---------------------------------T-------C-----G---------G----------------------C------------------------------------- 943
B.CH.08.M2_0803101_NFLG8 ------------------A--------G-----------------------------------A---------------------T-A--------A------------------------------------------------------------------------- 976
B.CN.12.DEMB12CN006 ------------------------------------------A--------A-----------------------G---------C-----------------------G-G------------G----------------G---------------------------- 880
B.CU.14.14CU005 ------------------------C------------------------A--G-TGGGGGG-G----A--C-CC-----CCC--CACCT-----T---C-AA-T-TTT---A----G-----T------T-----T-----TGA---T--GT----CG-------C--TG 727
B.ES.14.ARP1195 ---------------A-----------------------------------A--T--T-----------------------C---T-A--------A------------G------------------------------------------------------------ 960
B.FR.11.DEMB11FR001 ---------T---------------------------------------------------------------------------T----C--------------------C--------------------------A-----------------G--C---------- 765
B.HT.05.05HT_129389 ---------T-----------------------------------------------------------------------------A--------A-----------------------G------------------------------------------------- 721
B.JP.12.DEMB12JP001 ---------T-----------------------------------------A--T--------------------------C---T----C-------------------ACC----------------------------------------------C---------- 894
B.KR.07.HP_18_07JHS10_3909 ---------------------------------T---------------------------------------------------T------------------------------------------------------------------------------------ 1180
B.RU.11.11RU21n ------------------A--G--C--G-----------------------A-----T---------------------------T-----------------------G-------------------------------------T---------------------- 1075
B.SE.12.SE600057 ---------------A-----------------------------------A-----T---------------------------T----------A------------GC--------------------------------------------------------A-- 736
B.TH.10.DEMB10TH002 A------------------------------------------------------------------------------------T-A---------GC----------G--------------C-------C------------------------------------- 826
B.US.13.RV_1 ------------------------------------------------------------------G--------C-----------A---------------------G-A---------------C------------------------------------------ 1396
B.ZA.09.DEMB09ZA022 ---------------------------G-----------------------A--------------G------------------T-A--------A-----------------------------------G------------------------------------- 823
C.BR.07.DEMC07BR003 ----T----T-----A-----------------------------------T-----------A--G-----------------GT-A--------A------------G-C-----------AG--------------------------------------------- 863
C.BW.00.00BW5031_1 ----T----T-----------------------------G-----------T--T--------A--G--C-----------C--GT-A--------A--C---------G-G-----T-----A---------------------------------------------- 884
C.CN.10.YNFL19 ----T----T--------------------------------A--------TGT---------A--G------------------T-A--------A-----------------------T--A---------------------------------------------- 875
C.CY.09.CY260 A--------T-----------------------------------------T--------------G-----------------GT-A--------A------------G----C------------------------------------------------------- 730
C.ES.14.ARP1198 ----T----T-----A-----------------------------------T-----------A--G--------------C--GT-A-----------G---------G--------AA------A-----C--C---------------------------------- 954
C.ET.02.02ET_288 ------C--T-----------------------------------------T-----------A--G-----------------GA-A------------------------CA---------A---------------------------------------------- 715
C.IN.09.T125_2139 ----T----T-----A---------------------------C-------T-----------A--G------------------T-A--------A--------------------------A-GT-----G------------------------------------- 1507
C.KE.05.05KE369195V4 ---------T--G--------------------------G-----------T--------------G-----------------GT-A--------A--G---------G-------------A--A--------------------T---------------------- 707
C.MW.09.703010256_CH256.w96 T---T----T-----------------------------------------T--------------G--------G---------T-A--------A--G---------G-------------A--A--G---------------------------------------- 1508
C.SE.13.SE600311 ----T--G-T--------------------GC-------G-----T-CC--T-----------T--G-----------------GA-------C-C---G---------G----G--------A--A----------------------------------------A-- 718
C.TZ.08.707010457_CH457.w8 ----T----T-----------------------------------------C--------------G--------------------A--------A-C----------G-C-----------AT-------C------------------------------------- 1505
C.US.11.17TB4_4G8 ---------T-----------------------------------------T-----T--------G--------C--------GT-A---------------------GC------------A---------------------------------------------- 840
C.YE.02.02YE511 ----T----T---------------------------------C-------T--------------G------------------T-A--------A--C---------G-------T-----A--------G----------------------------------G-- 712
C.ZA.12.DEMC12ZA096 ----T----T-----------------------------------------T--------------G-----------------GT-A--C-----A------------CC------------------------T-------------------------------A-- 819
C.ZM.11.DEMC11ZM006 A---T----T--------A--------------------G-----------T--------------G------------------T-A--------A--G---------G----G--------AG--------------------------------------------- 865
D.CM.10.DEMD10CM009 T--------------------------------A----------------------CT-----------------------C--GT-A---------------------G-------------------------------------T--C--------C---------- 879
D.CY.06.CY163 ---------------------------------------------------------------------------------C--GC-A-----------------------------------------------------------T--T------------------- 727
D.KE.11.DEMD11KE003 ---------TG----------------------------------------------------T--------------------GC-A-----------G---------CACC----------A-----------------C-----------------------C--T- 866
D.KR.04.04KBH8 ----------G----------------G------------------------------------------T-------------GC----------------------C-----------T--AC----------------------T---------------------- 1475
D.SN.90.SE365 ----T----------------------------------------------A---------------------------------T-A-----------------------------------------------------------T---------------------- 1515
D.TZ.01.A280 A--------------------------------T--------------------------------------------------GC-A--------------------------------A--------------------------T---------------------- 711
D.UG.10.DEMD10UG004 ---------------A-----G-----------T--------------------------------------------------GT-A-----------------A---G-------------A-----------------------T---------------------- 854
D.UG.11.DEMD11UG003 ---------------------------------------------------C-----T--------G-----------------GC-A--------A--G---------G-------------A-----------------------T-------------------G-- 868
D.YE.02.02YE516 ---------------------------------A-------------------------------------G---------C--GC-A-------CA--A--------------------------A--------------------T--T-T------C---------- 721
D.ZA.90.R1 ---------------------------------------G---C----------------------------------------GC-A-----------------------------------------------------------T---------------------- 862
F1.AO.06.AO_06_ANG32 ---------T-----------------------------------------C-----------------------G-----C-----A------CC---G-----------C--------------A--G-----------------------T---------------- 718
F1.AR.02.ARE933 ----T----T-----------------------------------------C-----------------------------C---T-A-------C---------------CC----C-----------G-----T-----------T-----T--------------T- 813
F1.BR.07.07BR844 ----T-G--T-----------------------------------------C-----------------------------C---T-A------------------------C----------------G-----T-----------T-----C---------------- 1282
F1.BR.10.10BR_PE107 ----T----T-----------------------------------------------T-----------------------C---T-A-----------G--G--A-----CC----------A--A--G-----T-----------------C---------------- 986
F1.BR.10.10BR_RJ015 ----T----T-----------------------------------------C-----------------------------C--GA-A------CCA--G-----A------C-------T-----A--G-----G-----------T-----G---------------- 983
F1.CY.08.CY222 ----T----T-----------------------------------------C--------------G--------T-----C---T-A--------A---------------C----------------G-----T-----------------T---------------- 715
F1.ES.02.ES_X845_4 ---------------------G-----------------------------C-----------A-----------------C---T-A------CA---G---------T-CC-----------C-A--G-----T-----------------T---------------- 965
F1.ES.11.VA0053_nfl ----T----T-----------------------------------------C---------------------------------T-A-----------------A-----CC-------T--------G-----T-----------------T-----A-------A-- 943
F1.RO.96.BCI_R07 ---------T-----------------------------------------C-----------------------------C---T-A-----------------------CC----------------G-----T-----------------T---------------- 1543
F1.RU.08.D88_845 ---------------------------------------------------T--------------G--------------C-----A--------A---------------C----------------------T-----------T---------------------- 978
F2.CM.02.02CM_0016BBY ---------------A-----------------------------------T-----------------------------C--GT-A-----------G-----A-----CC-------T-----A--------T-----------T---------------------- 709
F2.CM.10.DEMF210CM001 ---------------------------------T-----------------C-----T-----------------------------A--------A--------A-----CC-------T--------G-----T-----------T--------------C------- 759
F2.CM.10.DEMF210CM007 ---------T-----------------------T-----------------T-----------------------------C--G--A-----------G-----------CC-------T-----A--G-----C-----G-----T---------------------- 869
G.CM.07.920_49 ------------T--------G-----------T---------C-------T--T--------A-----------G--------GC-A------CAA--G--------------------A--------------------------T---------------------- 908
G.CM.10.DEMG10CM008 ---------------------G-----------T-----------------T--T--------------------G-----C--GACA------CAA--G--------------------------A--------------C-----T-----------------C-AT- 900
G.CM.10.DEURF10CM020 ------------C--------G-----------T---------C-------T--T-----------------G--G--------GACA------CAA--G---------T--C-----------C-A--------C-----------T--------G--------C---- 850
G.CN.08.GX_2084_08 ------------C--------G-----------T---------C----G--T--T--------A-----------G--------GC-A------CCA--G---------T--C-------------A-----C--------------T-----------------C-A-- 744
G.ES.09.X2634_2 ----T----------A-----G-----------T---------C----G--TG-T--------------------G--------GACA------CCA--G-----------CC-------------A--------------------T--------G------------- 990
G.ES.14.ARP1201 ------------C--------G-----------T---------C----G--T--T--------------------G-----C---A----C---CA---A---------C--C-------------A--------------------T-----------------C-A-- 979
G.GH.03.03GH175G ------------------------------------------------G--T--T--------------------G-----C--GT-A------CA---G--------------------------A-----T----CA--------T--------------------A- 1556
G.KE.09.DEMG09KE001 ---------------------G-----------T---------C-------T--T--------------------------C--GA--------CAA--G-----------------------A--A--------------------T---------------------- 900
G.NG.09.09NG_SC62 ------------C--------------------T---------C-------T--T--------T-----------G--------GC-A------CAA--G---------G----------------A--------------------T-----------C---------- 708
G.PT.x.PT3306 ---------------A-----G-----------T--------------G--T--T--------------------G-----C--GA-A------CCA--G------------C----------A--A-----C------------------------------------- 1462
H.BE.93.VI991 ---------T-----------------------------------------T--A-----------------------------GC-A--------A---------------C----------------------------------T---------------------- 908
H.BE.93.VI997 T--------T-----------------------------------------T--A-----------------------------GC-A------------------------C-------------------------------C--T-----T---------------- 843
H.CF.90.056 T--------T-----------------------------G-----------T--A--------------------------C--G--A------------------------C----------A--------------------C--T---------------------- 863
H.GB.00.00GBAC4001 ----T-----T----------------G--------------R--------T--A-----------------------------GACA------------------------C-------------------------------C--T-----------------Y-A-- 1037
J.CD.97.J_97DC_KTB147 ------------G--------------------G-----------------T-----------------------------C--GC-C--------A--------A---G----------T--------------G-----------T-------------------A-- 711
J.SE.93.SE9280_7887 -------------A-A--------C--------T-----------------T--T--------------------------C--G--A--------A---------------------------G----------------------T---------------------- 839
J.SE.94.SE9173_7022 -------------A-A--------C--------T-----------------T--T--------------------------C--G--A--------A------------G--------------G----------------------T-------------------A-- 840
K.CD.97.97ZR_EQTB11 ---------------------------------------------------T--T--------------------------C--GA----C--------A-----------CC----------A--A--------T-----G-----T-----------------C--T- 715
K.CM.96.96CM_MP535 ---------------------------------------------------T--T--------T-----------------C--GT-A--C--------------------CC----------A-----------G-----G--------------------C--C---- 715
01_AE.AF.07.569M G--------T-T---A--------C--G-----A-----------------C--------C-----------------------GACA--------A---------------C----------A-----G---------------------------------------- 728
01_AE.CM.11.1156_26 G----------T------------C--G-----A-----------------T--------------------------------G--A--C-----A-------------A-C-------------A------------------------------------------- 875
01_AE.CN.12.DE00112CN011 G--------T-T------------C--G-----G-----G-----------A-----------A-----------------C--G--A--C-----A---------------C----------------G-----------------------------C---------- 838
01_AE.HK.04.HK001 G--------T-T------------C--G-----A-----------------A--------------------------------G--A--C-----A---------------C----------A-----G-----------------------------C---------- 893
01_AE.IR.10.10IR.THR48F G--------T-T------------C--G-----G-----------------A--------------------------------G--A--C-----A--G------------C-----------G-A--G-----------------T---------------------- 733
01_AE.JP.11.DE00111JP003 G--------T-T------------C--G-----A-----------------A--------------------------------GT-A--C-----A--G------------C----------------G-----------------T---N--N---G-----T----- 1000
01_AE.SE.11.SE601018 G--------T-T------------C--G-----A-----------------A-----------------------C--------GC-A--C---CCA---------------C----------------G-------------------------------------A-- 739
01_AE.TH.10.DE00110TH001 G--------TGT------------C--G-----A-----------------AG----------------------G--------GACA--C-----A---------------C----------A-----G---------------------------------------- 819
01_AE.TH.90.CM240 G--------T-T------------C--G-----A-----------------A---------------C----------------G--A--C-----A---------------C----------------G---------------------------------------- 1081
01_AE.US.05.306163_FL G--------T-T------------C--G-----A-----------------A--------------------------------GA-A--C---------------------CA----------C-A--G--------------------------------------TA 716
02_AG.CM.10.DE00210CM013 G--------T-T------------C--G-----A-----G-----------T-----------------------------C-----A--------A---------------C----------------G---------------------------------------- 889
02_AG.ES.06.P1423 G----------T---------------G-----A-----G-----G-----T-----------------------------C--GT-A--------A--A------------C--------------------------------------------------------- 960
02_AG.GW.05.CC_0048 G----------T------------C--G-----A-----G-----------T-----------T--------------------GACA--------A---------------C----------------G-----------------T---------------------- 878
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B.FR.83.HXB2 CATGCTAAACACAGTGGGGGGACATCAAGCAGCCATGCAAATGTTAAAAGAGACCATCAATGAGGAAGCTGCAGAATGGGATAGAGTGCATCCAGTGCATGCAGGGCCTATTGCACCAGGCCAGATGAGAGAACCAAGGGGAAGTGACATAGCAGGAACTACTAGTACCC 1516
Gag __M__L__N__T__V__G__G__H__Q__A__A__M__Q__M__L__K__E__T__I__N__E__E__A__A__E__W__D__R__V__H__P__V__H__A__G__P__I__A__P__G__Q__M__R__E__P__R__G__S__D__I__A__G__T__T__S__T__
02_AG.KR.12.12MHR9 G----------T------------C--G-----A-----G-----------T-----------------------------C--GACA--------A---------------C----------------G-----------------T---------------------- 1169
02_AG.LR.x.POC44951 G----------T------------C--G-----A-----G---C-------T-----------------------------C--G--A--------A--G------------C----------------------------------T---------------------- 1517
02_AG.NG.09.09NG_SC61 G----------T------------C--G-----A-----G-----------T-----------------------------C--GACA--------A--A------------C-----------C----G-----------------------------C---------- 714
02_AG.NG.x.IBNG G----------T------------C--G-----A-----G-----------T--------------------------------G--A--------A---------------C----------------G---------------------------------------- 1047
02_AG.SE.11.SE602024 G-----G--T-T------------C--G-----A-----G--------G--T-----------------------------C--G--A--------A---------------C----------------G-----------------T---------------------- 715
02_AG.SN.98.98SE_MP1211 G----------T------------C--G-----T-----G-----------T-----------------------C-----C--GACA--------A---------------C----------------G---------------------------------------- 719
02_AG.US.06.502_2696_FL01 G----------T---------G--C--G-----A-----G-----------T-----------------------------C--G--A--------A--C--------------------------------------------------------------A------- 719
03_AB.RU.97.KAL153_2 G-----G----T------------C--G-----T-----------G-----T--------------------T-----------GT-A-------CA--G---------T--C-------G-------------------------------------G--G-------- 748
04_cpx.CY.94.94CY032_3 G--------T-T------------C--G-----A-----------------T-----------------------C-----C--GACA--------A---------------C----------------------------------T---------------------- 882
05_DF.BE.x.VI1310 ------------------------C-----------------------------T-----------------------------GT-A-----------G---------G-G-----------A--------T--------------T--------------C--C---- 895
06_cpx.AU.96.BFP90 G-----G----T------------C--G-----T-----------------T-----------------------------C--G--A--------A--------A------C-------------A--------------------T---------------------- 1541
07_BC.CN.98.98CN009 ------------------------------------------A--------T-----------A--G------------------T-A--------A--------------------------A-------------------------------------------A-- 854
08_BC.CN.97.97CNGX_6F ----T----T-----A-----------------------------------T-----------A--G------------------T----------------------AG-G--------------------------------------------------------T- 714
09_cpx.GH.96.96GH2911 G----------T---T--A--------G-----T---------C-------T--------------------------------G--A--------A-------------A-C----------A---------------------------------------------G 727
10_CD.TZ.96.96TZ_BF061 ------------------------------------------------------------------------------------GC-A--------A--G---------G-------------A--A--------------------T---------------------- 895
11_cpx.CM.95.95CM_1816 G-----G----T------------C--G-----T-----------------T-----------A-----------------C--GA----------A--G-----A------C-----------C----------------------T-----------A---------- 892
12_BF.AR.99.ARMA159 ----T----T-----A--A--------------T-----------------C-----------------------C-----C---T-A-----------------A-----CC----------------G-----T-----------T-----T---------------- 1524
13_cpx.CM.96.96CM_1849 ---------------------G-----------T---------C----G--T--T-----------------------------GA--------CAA-GA---------T--C----------A--A--------------------T-----G-----C---------- 894
14_BG.ES.05.X1870 ----T----------A-----G-----------T---------C----G--TG-T--------------------G-----C--GA--------CAA--G-----------CC-------------A--------------------T---------------------- 989
15_01B.TH.99.99TH_MU2079 G--------T-T------------C--G-----A-----------------A---------------------A-------------A--C-----A---------------C----------------G---------------------------------------- 924
16_A2D.KR.97.97KR004 ---------------------------G--T--T-----------------T-----------------G-----------C--GC----------A---------------C----------------G-----------------T---------------------- 877
17_BF.AR.99.ARMA038 ----T----T-----------------------------------------T-----------------------------C---T-A-----------G-----------CC-------------A--G-----T--A--------T-----T---G---------A-- 733
18_cpx.CU.99.CU76 G-----G----T---------------G-----T-----------------T-----------------------------C---A-A--------A--G--------------------------A-----T--------------T---------------------- 833
19_cpx.CU.99.CU7 ----T----T--------------------------------------------------------------------------GT-A-----------------------------------------------------------T---------------------- 742
20_BG.CU.99.Cu103 ------------C--------G-----------T---------C----G--T--T--------------------G-----C--GACA--C---CA---G-----------CC-------T-----A-----G-----------C--T---------G------------ 991
21_A2D.KE.99.KER2003 ---------------------T---------------------C-------------------------C--G-----------GT-A-----------G--------------------------------------A------------------------------- 721
22_01A1.CM.01.01CM_0001BBY G----------T-A-A--------C--G-----G-----------------C--------------------------------GA----C-----A--G---------TA-C----------------------------G---------------------------- 721
23_BG.CU.03.CB118 ---------T-----------------------T---------C----G--T--T--------------------G-----C--GC-A--C---CA---A-----------C--------T--A--A-----G-----------C--T-----------C---------- 965
24_BG.ES.08.X2456_2 ------------T--------------------A---------C----G--T--T--------------------G-----C--GA----C---CA---G-----------CC-------T--A--A-----G-----------C--T---------------------- 976
25_cpx.CM.02.1918LE ---------------A-----G-----------T-----G---C----G--T--T--------------------G-----C--GC-A--------A--G------------C-------------A-----G-----A--------------G-------------A-- 724
26_AU.CD.02.02CD_MBTB047 T---A-G--------------------------T---------A-------T-----------A-----------------C---T-A--------A--G--------C-----------------A--G--------------------------------C------- 1527
27_cpx.FR.04.04CD_FR_KZS ---------------------G-----------T---------C----G--T--T--T-----------------G-----C--GC--------CAA--G-----------------------------------------------T--------------C------- 1510
28_BF.BR.99.BREPM12609 ---------------------------------------------------C-----------------------------C---T-A--------A--------A-----CC-------T--------G-----T-----------T-----T-----C-------A-- 885
29_BF.BR.01.BREPM16704 ----T----T-----------------------------------------C-----------------------------C---T-A-----------------A--G--CC-------T--------G-----T-----------T-----T---------------- 920
31_BC.BR.04.04BR142 ----T-G--T--------------C--------------------------T--------------G------------------T-A---------------------G-C-----------A---------------------------------T----C------- 970
32_06A1.EE.01.EE0369 G-----G----T------------C--G-----T-----------G-----T--------------------T-----------GT-AT-----ACA--G---------T--CA------G--------------------------T---------------------- 1157
33_01B.ID.07.JKT189_C G--------T-T------------C--G-----A-----------------A-----------------------C--------GACA--C-----A---------------C----------------G---------------------------------------- 826
34_01B.TH.99.OUR2478P G--------T-T---------------------------------------A-----------------------C--------G--A--C-----A--G------------C----------A-----G---------------------------------------- 721
35_AD.AF.07.169H G-----G---GT------A-----C--G-----T-----------------T-----------------------------C--GT----------A--G-----------------------------------------------T-----------------C---- 725
36_cpx.CM.00.00CMNYU830 G----------T------------C--G-----A-----------------T--------------------------------G--A--C-----A------------CA-C-------------A----------------------------A-------------- 721
37_cpx.CM.00.00CMNYU926 G--------TGT------A--------G-----T--------------G--T-----------------------C-----C--G--A--------A------------CA-C-----------T--------------------------------------------- 715
38_BF1.UY.03.UY03_3389 ----T----T-----------------------------------------T-----------------------C-----C---T-A-----------------A-----AC-------T--------G-----T-----------T---------------------- 930
39_BF.BR.04.04BRRJ179 ---------T-----------------------T---------------------------------------------------T----------A------------------------------------------------------------------------- 990
40_BF.BR.05.05BRRJ055 ----T----T-----A-----------------T-----------------C-----------------G-----------C---C-A-----------------------CC----------------G-----T-----------T-----T---------------- 1002
42_BF.LU.06.luBF_18_06 ---------T--------------------------------------G--C--------------G------------------T-A-------C---G-----------CC-------T-----A--G-----T-----------T-----T---------------- 1061
43_02G.SA.03.J11223 ---------------------G-----------T---------C----G--T--T--------A--------------------GC-A------CCA--G------------C-------T-----A--------------------T---------------------- 1041
44_BF.CL.00.CH80 ----T----T-----------C-----------------------------C-----------------------------C-----A-----------------A---GCCC----------------G-----T-----------T-----T---------------- 961
45_cpx.FR.04.04FR_AUK G-----G----T---T--A-----C--G-----T-----------------T-----------------------------C-----A--------A------------GCCC--------------------------------------------------------- 1508
46_BF.BR.07.07BR_FPS625 ---------T---------------------C-----------C------GCGG-------------------------T-C---T-T---A----T--------A-----CC----------------G-----T-----------T-----T---------------- 957
47_BF.ES.08.P1942 ----T----T---------------------------------C-------C-----T-----------------------C---T-A-----------------A-----CC----------------G-----T-----------T-----T--------C------- 958
48_01B.MY.07.07MYKT021 G---T-G--T-T------------C--G-----A-----------------------------------------C--------GACA--C-----A-----T---------C----------------G-------------------------------------A-- 727
49_cpx.GM.03.N26677 G---T-G----TT-----A-----C--G-----T-----------------T--------------------------------G--A--------C---------------C----------A---------------------------------------------- 951
50_A1D.GB.10.12792 ---------T-----------------------------------------T---------------------------------T-A-------------------..--------------A-----------------------T---------------------- 930
51_01B.SG.11.11SG_HM021 -------------------------------------------------------------------------------------T------------------------C---------------------------------C--T-------------------A-- 723
52_01B.MY.03.03MYKL018_1 G--------T-T------------C--G-----A-----------------A------------------------------C-G--A--C-----A---------------S----------------G---------------------------------------- 833
53_01B.MY.11.11FIR164 G--------T-T------------C--G-----A-----------G-----C-----------------------C---------ACA--------A---------------C----------------G--------------------------------C------- 862
54_01B.MY.09.09MYSB023 ---------------------------------------------------A-----------T---------------------T----------------------AG-------------A-----G---------------------------------------- 915
55_01B.CN.10.HNCS102056 G--------T-T---------------G-----A-----------------A------------------------------C-G-CA--C-----A---------------C----------------G---------------------------------------- 832
56_cpx.FR.10.URF5_patient_A G----------T------------C--G-----A-----G-----------T--T--------------------------C--GACA-----G--A--------------------------------G-------------------------------------A-- 867
57_BC.CN.09.09YNLX19sg ---------------------------------------------------A-----------------------C---------T----------------------AG----T------------------------------------------------------- 718
58_01B.MY.09.09MYPR37 G--------T-T------------C--G-----A-----------------A---------------------------------A-A--C-----A--------A-----YC-------T------------------------------------------------- 867
59_01B.CN.09.09LNA423 G--------T-T---A--------C--G-----A-----------------A-----------A---------------------C-A--C-----A-----------C---C----------------G-----------------------------C-------A-- 715
60_BC.IT.11.BAV499 ----T----T-----------G--C--------------------------T--------------G------------------T-A-----------A---------G-ACA----------C-------------------------------------C------- 1491
61_BC.CN.10.JL100010 ----T----T-----------------------T-----------------T-----------A--G--------C--------GT-A------CCA--A---------C------------TC--A---------------------------------T--------- 955
62_BC.CN.10.YNFL13 ----T----T--------------------------------A--------T-----------A--G--------------------A-----T--A--------------------------A--A------------------------------------------- 863
63_02A1.RU.10.10RU6637 G----------T------------C--G-----A-----G-----------T-----------------G-----------C--GACA--------A-------------A-C----------------G--------------------------------C------- 1063
64_BC.CN.09.YNFL31 ----T----T-----------------------------------------T-----------A--G--------------C---T-A--------A------------G-------------A---------------------------------------------- 876
65_cpx.CN.10.YNFL01 ----T----T-----------------------------------------T---------------------------------T----------------------A--------------A---------------------------------------------- 905
67_01B.CN.11.ANHUI_HF115 G--------T-T------------C--G-----A-----------------A-----------------------C-----C--GRCA--C-----A--G------------C-------------A--G---------------------------------------- 871
68_01B.CN.11.ANHUI_WH73 G--------T-T------------C--G-----A-----------------A-----------A-----------C--------GACA--C--------G------------C-------------A--G-------------------------------------A-- 862
69_01B.JP.05.05JPMYC113SP420-------------A-A-----------------------------G-----------------T--G------------------T----------------------------------------------G------------------------------------- 889
70_BF1.BR.10.10BR_PE004 -----------T---A--A--------------------------------C-----------------------------C---AC------------G-----A-----CC--G----G-----A-AG-----T--A--------T-----TA------------A-- 972
71_BF1.BR.10.10BR_PE008 ---------------------------------------------------C-----A-----------------------C---T-A--------A--------A-----CC-------T--------------T-----------T-----T---------------- 1195
72_BF1.BR.10.10BR_MG002 T--------------------------------------------------C-----------------------------C--G-----------A--G-----A-----CC-------T-----A--G-----T-----------T-----G---------------- 1024
74_01B.MY.10.10MYPR268 G--------T-T------------C--G-----A-----------------A-----------------------T--------GT-A--C-----A-----C---------C----------------G-----------------------------C-------A-- 819
O.BE.87.ANT70 T--------TG-CA-A--A----------G---TT-A---G--C----G--AGTA--------------A-T---G---------ACT--C---CCA-CG-T------GT-GC-------G-----A--G-------CA-----------T--T--G--A-----C---- 1561
O.CM.98.98CMA104 T---T----TG-CA-A--A----------GG---T-A---G-AC----G--AGTA--------A-----A---------------ACT--C---A-AGCG-T------AT-GC----G--A-----A--G-------CA-----------T--T--G--A-----C---- 993
O.CM.98.98CMABB141 T--------TG-CA-A--A----------GG--TT-A---G--C----G--AGTA--------------A--G--G---------ACT--C---A-A-CG-T------GT-AC-------G-----A--G--C----CA-----------T--T--G--A-----C---- 992
O.CM.98.98CMABB212 ------G--TG-C--A--A-----C----GG--TT-A---G-A--G--G--AGTA--------------A-G--------------CT------CCAGCAATG-----AT-AC-------G---T-A--G--T----CA-----------T--T-----A-----C--A- 997
O.CM.98.98CMU5337 ---------TG-CA-A--A----------G---TT-A--GG--C----G--AGTA--------T-----A-----T---------ACT--C---CCAGCG-T------GT-AC-------G-----A----------CA-----C-----T--T--G--------C---- 994
O.CM.99.99CMU4122 ----T----TG-CA-A--A--C-------GG---T-A---G--C-------AGTA--------------AT--------------ACT--C---CCAGCGATG-----AT-AC-------G--------G-------CA-----------T--T--G--A-----C---- 992
O.FR.92.VAU T--------TG-CA-A--------C----GG--TT-A---G-A--GG-G--AGTA--------T--G--A-----C-------A-ACT------CCAGTA-T---A--AT-AC-------G-----A--G-------CA-----------T--T-----A--A--C---- 1070
O.GA.11.11Gab6352 T--------TG-CA-A--A----------GG---T-----G--C-G--G--AGTA--------------AT----T---------ACT--C---CCAGCA--------ATA-C--G----G-----A--G--C----CT--C--------T--T--G--A-----C---- 718
O.SN.99.99SE_MP1299 ---------TG-CA-A--A----------GG--TT-A---G--C-------AGTA--------------A---------------ACT--C---CCAGCG--------AT-GC-TGT---G-----A--G-------CA-----------T--T-----A-----C---- 1563
O.US.10.LTNP T--------TG-CA-A--A----------G---TT-A---G--C----G--AGTA--------A-----A-----C---------ACT--C---CCA-CA-T------GT-GC-------G-----A--G-------CA-----------T--T-----A-----C---- 1482
N.CM.02.DJO0131 T---T----T-----A--A--------G-----T-----G---C----G--AGT---------------A-----------C--GAC-------R-C-C--YG--A--AT-AC-C-----A--AC----------T--A--------T--------G--A--------T- 1001
N.CM.02.SJGddd T---T----T-----T--A--------G-----T-----G---C-G--G--AGT---------------A-----------C--GAC---------C-C--TG--A--AC-AC-C-----A--A--A-----G--T--A--------T-----------A--------T- 994
N.CM.04.04CM_1015_04 T---T----T-----A--A--------G-----T---------C----G--AGT---------------A-----------C--GAC---------C-C--TG--A--AC-AC-C-----G--AC----------T--A--R-----T--------G--A--------T- 994
N.CM.06.U14296 T---T----T-----A--A--------G-----T-----G---C----G--AGT---------------A-----------C--GAC---------C-C--TG--A--CC-AC-C-----G--AC-A--------T--A--------T--------G--A--------T- 992
N.FR.11.N1_FR_2011 ----T----T-----A-----------G-----T-----G---C-G--G--AGT---------------A-----C-----C--GACA--------C-C--TG-----A--GC-C-----G--A-----------T--A--------T-----------A--------T- 890
P.CM.06.U14788 ------T--TG----A--C--------G-G---GT----GG----G------GTA--T-----A--G------------------ACA-----C--T-CA-T---A--AT-AC-------G---C-T----------CA---G-G--T--T--------C---------A 981
P.FR.09.RBF168 T-----C--TG----A--C--------G-G---RT-R--GG----G-----RGTG--T-----A--G------------------ACA-----T--T-CW-TR--A--GT-AC-------G---C-T-----C----CA---G-G--T--T--------C-------A-A 1545
CPZ.CD.90.ANT ------T--TG----T----AC-------G---------GG--C-------AGTA--------------A--T--G--------GT-A--C--CACT--------A--AG-ACAGG----A--AT-A--G-------CA--------T--------G--A--A--C--AG 928
CPZ.CM.05.SIVcpzLB7 ---------T-----A--------C--G-----------G--C---------GT---T-----------ACA------------GC-------TA-C---ATG-----A--A-----------A-----------------------------------C--------TG 1062
CPZ.CM.09.Ptt_09Cam155 A-----G--TG-CA-A--A--------G-G---A------G--C-G-----AGTA--------------ACA---G---------C-------CACT-----T--C--CC-A-T------G--A--------G--------------T--T--G-----A-----C---T 1594
CPZ.TZ.06.TAN5 T-----T--TG-TA-T----AT--C--------A-----G-----G--G--TGT---------------A-----G---------C-A-----T-CT--------A--CCAACA-G----AAT-C--C----G--TTCA--GGCA--T--T-----G--C--------AG 1611
CPZ.US.85.US_Marilyn T-----C--TG-TA-A-----------G-G---A------G-T-----G--AG----------------A-----T--A------ACA-----TC----------C-----A--------G--------------C--------------T--------C--C--C---T 1564
GOR.CM.07.SIVgor2139_287 T-----G--TG-CA-T--A--------G-GG--AT-A--GG-A-----G--AGT---------------A-----------C--GA----C--G-CAGTG-TG--A---C-GC--GTG--A--AC----G--G--GTCA--GG-A--T--T-----G--A--A-----T- 1050
GOR.CM.12.SIVgor_BQID2 T--------TG-CA-A--A--------G-GG---C-A---G--C-G--G--RGT---------A-----A-----T-----C---ACT--C--GCCAGTG-TG--A--AT-GC-------G--A--A--G------GCA-----------T--T--G--A-----C---- 977
GOR.CM.13.SIVgor_BPID15 T-----T--TG--A-A--C--G-----G-G---AT-A--GG----G-----TGTG--T-----------------------C--GT-A--C--T-CC-CC-T------GT-AC-G-----G-----A--G-----T-CA---G-G-----T--------C--C-----T- 857
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B.FR.83.HXB2 TTCAGGAACAAATAGGATGGATGACA.........AATAATCCACCTATC...CCAGTAGGAGAAATTTATAAAAGATGGATAATCCTGGGATTAAATAAAATAGTAAGAATGTATAGCCCTACCAGCATTCTGGACATAAGACAAGGACCAAAGGAACCCTTTAGAGAC 1674
Gag L__Q__E__Q__I__G__W__M__T__.__.__.__N__N__P__P__I__.__P__V__G__E__I__Y__K__R__W__I__I__L__G__L__N__K__I__V__R__M__Y__S__P__T__S__I__L__D__I__R__Q__G__P__K__E__P__F__R__D_
A1.CD.97.97CD_KCC2 --------------------------.........-GC------------...-----G-----------------------------------------G---------------------GT-------T---------A------G-----A-----T--------T 1676
A1.CM.08.886_24 C---A---------------------.........GGC------------...-----G-----C--C------------------------------------------------------GTT-----------------------G-----A--------------- 1142
A1.CY.08.CY236 C---A------T--CA----------.........GGC--C---------...--G--G-----C--C--------------------------------------G-----------------T------T----T----A------G-----A-----T--C-----T 900
A1.IN.09.NARI_FLS_IVC19_1 C---A------C--------------.........-GC-CC---------...-----G-----C----------A----------------------------------------------GTT------T---------A------G-----A--------C-----T 1552
A1.KE.11.DEMA111KE002 C---A---------------------.........GGC--C---------...-----G-----C--C------------------------------------------------------GTT------T---------A------G-----A--------C-----T 1051
A1.RU.11.11RU6950 ----A---------------------.........-GC--C---------...-----G-----C--C--------------------A-----------G-----------------------T------T-A-------A------G-----A--------C------ 1204
A1.RW.11.DEMA111RW002 C---A--G------A-----------.........-GC--C---------...-----G-----C--C-----------------T--A---------------------------------GTT-----CT---------A------G-----A--------C------ 1031
A1.SN.01.DDI579 ----A---------------------.........-GC---------G--...-----G--------C----G------------------G--------G---------------------GTT------T----------------G-----A--------C------ 881
A1.UG.11.DEMA110UG009 C---A----------C----------.........GGC--C---------...-----G--G--C--C----G------------TT-----------------------------------GTT------T----T----A------G-----A--------C------ 1026
A1.ZA.04.503_15344_T10_A1 CC--A------T-GCA----------.........GGC--C---------...-----G-----T--C------------------------------------------------------GTT------T----T----A------G-----A--------------- 906
A2.CD.97.97CDKTB48 -------------------------C.........-GC--C--------T...-----G--------C------------------------------------------------------GT-------T---------A------G-----A--------------- 1039
A2.CM.01.01CM_1445MV -------------------------C.........-GC--C---------...-----G--------C------------------------------------------------------GT-------T----------------G--C--A--------------- 873
A2.CY.94.94CY017_41 ----------------T--------C.........-GCG-------C---...-----G---------------------------------------------------------------GT-------T----------------G-----A--------------T 1031
B.BR.10.10BR_RJ032 --------------CA----------.........-G-------------...--------------C------------------------------------------------------GT-----------------A------------A--------------- 1252
B.CA.07.502_1191_03 ----------G--------------T.........C--------------...--------------C-----------------T--A--------------------G------------GTT------T-------------------------------------- 1101
B.CH.08.M2_0803101_NFLG8 --------------------------.........C--------------...--------------C--------------------A---------------------------------GT------------------G--------------------------T 1134
B.CN.12.DEMB12CN006 ---------------C----------.........-----C---------...-----------C--C------------------------------------------------------GT------------------------------A-----T--------- 1038
B.CU.14.14CU005 A-----G-G-CTGC-C-CT--CCT--.........G-C---GG--TG--A...A-----TC-CC---CC--GGTG--GAA--T----AAA---GG---TC--G---------------T--------------------C--------------A--------------- 885
B.ES.14.ARP1195 --------------AAT--------G.........-GC------------...--------------------------------------------C-----------------C--T---GT-----------------A------------A--------------T 1118
B.FR.11.DEMB11FR001 -------G--------G---------.........---------------...--------------C------------------A------------------------------------------------------A------------A--------------- 923
B.HT.05.05HT_129389 ---------------C----------.........-G-------------...--------------C------------------------------------------------------------------------------------------------------ 879
B.JP.12.DEMB12JP001 ---------------C----------.........---------------...--------------C-----------------------------------------------------------------A--------------------A--------------T 1052
B.KR.07.HP_18_07JHS10_3909 -------------------------C.........---------------...--------------C--------------------------------------------------T--------------------------------------------------T 1338
B.RU.11.11RU21n --------------------------.........---------------...--------------C------------------A-------------------------------------------------------------------A-----T--C-----T 1233
B.SE.12.SE600057 -------G-------C----------.........---------------...--------------C--------------------A-----------------------------T---GT------------------------G--------G--T--------T 894
B.TH.10.DEMB10TH002 --------------------------.........C--------------...-----------G--C-----------------------------------------G--------T----------------------A------------A--------------- 984
B.US.13.RV_1 ----------------G---------.........-G-------------...--------------C------------------------------------------------------GT-------T---------------AG-----A--------------- 1554
B.ZA.09.DEMB09ZA022 --------------------------.........---------------...-----------T--C-----------------T-----------------------G---------------------T-------------------------------------- 981
C.BR.07.DEMC07BR003 --------------------------.........GG---C--------T...--------------C-----------------T-----G------------------------------GT-------T---------A------G--------------------- 1021
C.BW.00.00BW5031_1 ---------------C----------.........-G---C------G-G...-----G-----C--------------------T-----GC-------------G--G------------GT-------T---------A------------------T--------T 1042
C.CN.10.YNFL19 ---------------C---------G.........GG---C------G-T...-----G-----C--C-----------------T--------------------G-----------T---T-T------T---------A------G--------------------- 1033
C.CY.09.CY260 ---------------C----------.........--------------T...-----------C--C-----------------T-----G------------------------------GT-------T----------------G-----A--------------T 888
C.ES.14.ARP1198 --GC-----------C---------T.........-GC--C------G--...-----------C--C-----------------T--A--G------------------------------GT-------T---------A------------------T--------T 1112
C.ET.02.02ET_288 ---------------C----------.........-G------------T...-----G-----C--C-----------------T-----G------------------------------GT-------T----------------G-----A--G--T--------- 873
C.IN.09.T125_2139 ---------------C---------G.........GG---C-----CG-T...-----G-----C--C-----------------T--A--G-----------------------C--------T------T---------A------G-----A--------------- 1665
C.KE.05.05KE369195V4 -G-----G------AC----------.........-G---C--------T...-----G-----C--C-----------------T------------------------------------GT-------T---------A------G--------------------- 865
C.MW.09.703010256_CH256.w96 ---------------C----------.........-G---C------G-T...-----G-----C--C-----------------T-----G------------------------------GT-------T---------A---------------------------- 1666
C.SE.13.SE600311 --------------CA----------.........-G---C---------...-----G-----C--C-----------------------G-----------------------------CGT-------T-------------------------------------T 876
C.TZ.08.707010457_CH457.w8 ----------G----C----------.........GCC--C---G----T...-----------C--C-----------------T-----G------------------------------GT-------T---------A------G-----A--------------- 1663
C.US.11.17TB4_4G8 ---------------C----------.........-G---C--------T...-----------C--C-----------------------G-----C------------------------GT-------T---------A------G-----------T--------- 998
C.YE.02.02YE511 ---------------C----------.........GG---C-----CG-T...-----G-----C--------------------TA----------------------G------------GT-------T---------A---------------------------T 870
C.ZA.12.DEMC12ZA096 ---------------C----------.........GG----------G--...--G--------C--C-----------------TA----G-----------------------------CGT-------T----------------------A--------------- 977
C.ZM.11.DEMC11ZM006 ---------------C----------.........-G---C--------T...-----G-----T--C-----------------TA----G------------------------------GT-------T---------A---------------------------- 1023
D.CM.10.DEMD10CM009 -G-------------C---------T.........-G-------------...-----------C--C------------------T----C--------------C---------------GTA------T----T-----------------A--------------- 1037
D.CY.06.CY163 ---------------AC---------.........-GC---------G--...---------------------------------T-------------------C--------C------GTA------T----T-----------------A-----------G--- 885
D.KE.11.DEMD11KE003 -G------------------------.........--C------------...-----------T--C--------------------A--------C------------------------GT---T---T----T--------------------------------- 1024
D.KR.04.04KBH8 -------C------------------.........-GC--C---------...--------------C--------------------------------------------------T---GTTG-----T---------A------------A--------------- 1633
D.SN.90.SE365 --------------------------.........-----------C---...--------------C--------------------------------G-----------------T---GT-------T----------------------A--------------T 1673
D.TZ.01.A280 ---------------C----------.........------------G--...--------------A------------------------------------------------------GTT------T-------------------------G--------G--- 869
D.UG.10.DEMD10UG004 -------G------------------.........--C------------...-----------G--C--------------C---------------------------------------GT-------T---------AG--------------G------------ 1012
D.UG.11.DEMD11UG003 --------------------------.........-GC------------...--------------C------------------T-A---------------------------------GT-------T---------A------G--------------------- 1026
D.YE.02.02YE516 --G-----------A-----------.........-GC------------...--------------C------------------T-----------------------------------GT-------T----T-----------------A--------------- 879
D.ZA.90.R1 ---------------C----------.........--C--C---------...-----------T--C------------------------------------------------------GT------AT-------------G--------------T--------T 1020
F1.AO.06.AO_06_ANG32 ----------G---CA----------.........-GC--C------G--...-----G--------C----------T---C-----A---------------------------------GT-------T---------A------G-----A--------------- 876
F1.AR.02.ARE933 C-------------CA----------.........-GC--C------G--...-----G--------C--------------C-----A---------------------------------GT-------T---------AG-----G-----A-----T--------- 971
F1.BR.07.07BR844 --------------CA----------.........-GC--C------G--...-----G--------A--------------C-----A---------------------------------GT-------T---------AG-----G-----A--------------- 1440
F1.BR.10.10BR_PE107 C----------G--CA----------.........-GC--C---------...-----G--------C--------------C-----A---------------------------------GT-------T---------A---------------------------- 1144
F1.BR.10.10BR_RJ015 --------------CA----------.........-GC--C------G--...-----G--------C--------------C-----A---------------------------------GT-------T---------A------G-----A--------------- 1141
F1.CY.08.CY222 ----------G---CA----------.........-GC--C------G-T...-----G-----C--C--------------C-----A---------------------------------GT-------T---------A---G--G--------------------- 873
F1.ES.02.ES_X845_4 ----------G---CA----------.........GGC--C------G--...-----G--------C--------------CG----A---------------------------------GT-------T---------A------G-----A--------------- 1123
F1.ES.11.VA0053_nfl --------------CA----------.........-GC--C------G--...-----G--------C--------------C-----A---------------------------------GT------CT----------------G-----A--------------- 1101
F1.RO.96.BCI_R07 --------------CA----------.........-GC-CC------G--...-----G--------C------G-------C-----A---------------------------------GT-------T----------------G--------------------- 1701
F1.RU.08.D88_845 --------------CA----------.........-GC---------G--...-----G--------C--------------C-----A-----------------G---------------GT-------T---------A------G-----A-----T--------- 1136
F2.CM.02.02CM_0016BBY ---------------C----------.........-GC--C------G--...-----------------------------------A---------------------------------GT-------T----------------G-----A--------------- 867
F2.CM.10.DEMF210CM001 ---------------CG---------.........-GC--C------G--...-----------T--C--------------------A--G------------------------------GT-------T---------AG-----G-----A--------------- 917
F2.CM.10.DEMF210CM007 ----A-----G----CC---------.........-GC--C------G--...-----------C--C-----------------T--A---------------------------------GT---T---T---------A------G-----A--------------- 1027
G.CM.07.920_49 -G-----------T-C---------C.........-GC--C---------...-----G--------------------------AT-----------------------------------GT-------T---------A------G-----A--------C-----T 1066
G.CM.10.DEMG10CM008 -G--A------G---C---------T.........GGC--C---------...-----G---------------------------------------------------------------GT-------T---------A------G--------------------T 1058
G.CM.10.DEURF10CM020 -G--------G---ACT--------C.........--C--C---------...-----G--------------------------------G------------------------------GT-------T---------A------G-----A--------C-----T 1008
G.CN.08.GX_2084_08 -G-------------C---------C.........-G---C---------...-----G--------------------------------G------------------------------GT-------T---------A------G-----A-----T--C-----T 902
G.ES.09.X2634_2 -G-----C------A----------C.........-GC------------...-----G-----------------------------------G---------------------------GT-------T----T----A------G-----A-----T--------T 1148
G.ES.14.ARP1201 -G-------------C---------C.........--C--C--------T...-----G-----------------------C--------GC-----------------------------GT-------T---------A------G-----A--------C-----T 1137
G.GH.03.03GH175G -G-----G------A----------C.........-G---C---------...-----G--------C-----------------------G-----------------------C------GT-------T----------------G-----A--------------T 1714
G.KE.09.DEMG09KE001 -G------------CA---------C.........-GC---------G--...-----G-----------------------------A---------------------------------GT------AT----------------G-----A-----T--------T 1058
G.NG.09.09NG_SC62 -G------------AC---------T.........--C--C---------...---------------------------------------------------------------------GTT------T---------A------G-----A-----T--C-----T 866
G.PT.x.PT3306 -G------------A--------G-C.........-GC---------G--...-----G------------------------------------------------------------------------T----T----A------G-----------T--C-----T 1620
H.BE.93.VI991 -----------G---C----------.........GGC-----C--A--T...-----G-----C--C-----G------------------------------------------------GT-------T---------A------------A--------C------ 1066
H.BE.93.VI997 ---------------C----------.........GGC------AG----...-----G-----C--C--------------------------------G-----------------T---GTT--T-------------A------G-----A--------------- 1001
H.CF.90.056 -G-------------C----------.........GGC------G-----...-----G-----C--C--------------------------------G-----------------T---GT-----------------A------G-----A--------------- 1021
H.GB.00.00GBAC4001 ---------------C----------.........RGY-----C---R--...-----G--R--K--C------------------W-------------------------------T---GT-------T---------A------G-----A--------------Y 1195
J.CD.97.J_97DC_KTB147 ---------------C------A---GGCAACGGTGGC--C-A-------...--------------C-----------------TT-A-----------------G---------------GT-------T----------G-----------A-----T--------- 878
J.SE.93.SE9280_7887 -C------------------------.........GGC------------...-----------G--------------------T------C-----------------------------GT---T---T----T-----------------A-----T--------- 997
J.SE.94.SE9173_7022 -C------------------------.........GGC--C-----G---...-----------------------G--------T------C-------------G---------------GT-------T----T-----------------A-----T--C------ 998
K.CD.97.97ZR_EQTB11 --------------AC----------.........-GC--C---------...-----G--------C-----------------------G--------------G---------------GT-------T----------------G-----A--------------- 873
K.CM.96.96CM_MP535 ---------------C----------.........-GC--C------G--...-----G--G-----C-----------------------T-----C------------------------GT-------T----------------G-----A--------------- 873
01_AE.AF.07.569M ----A---------------------.........--C-C---T------...-----G--------C--------G---------------------------------------------GTT------T----------------G-----A--------C-----T 886
01_AE.CM.11.1156_26 ----A----------C----------.........-----C---------...-----G--------C-----------------T--------------G---------------------GTT------T----------------G-----A-----T--C------ 1033
01_AE.CN.12.DE00112CN011 ----A---------------------.........-GC------------...-----G-----C--C--------G---------------------------------------------GTT------T----------------G-----A--------C------ 996
01_AE.HK.04.HK001 ----A---------------------.........-GC-------Y----...-----G-----C--C--------G--------T------------------------------------GTT------T----------------G-----A--------C------ 1051
01_AE.IR.10.10IR.THR48F ----A----------C----------.........--C------------...-----G-----C--C--------G----------------------------------------------TT-----C-----------------G-----A--------C------ 891
01_AE.JP.11.DE00111JP003 N---A-------N-------------.........-GC------------...-----G-----C--C--------G-----------------------------------------T---GTT------T----------------G-----A-----A--C------ 1158
01_AE.SE.11.SE601018 ----A-----------G---------.........-GC------------...-----G-----C-----C-----G-----------------------------------------------T------T----------------G-----A--------C------ 897
01_AE.TH.10.DE00110TH001 ----A-----------G---------.........GGC--C---------...-----G-----C--C--------G-----------A---------------------------------GTT------T---------A------G-----A--------C------ 977
01_AE.TH.90.CM240 ----A---------------------.........--C--------C---...-----G-----C--C--------G---------------------------------------------GTT------T----------------G-----A--------C------ 1239
01_AE.US.05.306163_FL ----A---------------------.........--C------------...-----G--------C--------G---------------------------------------------GTT------T----------------G-----A--------C------ 874
02_AG.CM.10.DE00210CM013 ----A---------------------.........-GC---------G--...-----G--------C---------------G--------------------------------------GT-------T----------------G-----A--------------T 1047
02_AG.ES.06.P1423 ----A--------G--C---------.........-GC--------C---...-----G-----C--C------------------------------------------------------GT------CT---------A------G-----------T--------T 1118
02_AG.GW.05.CC_0048 ----A---------------------.........-GC------------...-----G--------C---------------G-T------------------------------------GT-------T----T-----------G--------------------T 1036
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B.FR.83.HXB2 TTCAGGAACAAATAGGATGGATGACA.........AATAATCCACCTATC...CCAGTAGGAGAAATTTATAAAAGATGGATAATCCTGGGATTAAATAAAATAGTAAGAATGTATAGCCCTACCAGCATTCTGGACATAAGACAAGGACCAAAGGAACCCTTTAGAGAC 1674
Gag L__Q__E__Q__I__G__W__M__T__.__.__.__N__N__P__P__I__.__P__V__G__E__I__Y__K__R__W__I__I__L__G__L__N__K__I__V__R__M__Y__S__P__T__S__I__L__D__I__R__Q__G__P__K__E__P__F__R__D_
02_AG.KR.12.12MHR9 ----A---------------------.........-G-------G-----...-----G--------C-----------------T-----------C--------T---------------GT-------T----------------G-----A--------------T 1327
02_AG.LR.x.POC44951 ----A---------------------.........-GC------------...-----G--------C---------------G--------------------------------------GT-------T----------------G--G--A--------------T 1675
02_AG.NG.09.09NG_SC61 ----A---------------------.........GGC------------...-----G--------C---------------G-T------------------------------------GT-------T----------------------A--------------T 872
02_AG.NG.x.IBNG ----A---------------------.........-GC------------...-----G--------C---------------G-------------------------G------------GT-------T----------------G-----A--------------T 1205
02_AG.SE.11.SE602024 ----A---------------------.........-GC------------...-----G-----C--C--------------------------G-----------------------T---GT-------T-----G----------G-----A--------------T 873
02_AG.SN.98.98SE_MP1211 ----A---------------------.........-GC------------...-----------C--C------------------------C----------------G------------GT---T---T----------------G-----A--------------T 877
02_AG.US.06.502_2696_FL01 ----A---------------------.........-GC------------...-----G-----C--C-----------------T--------------------------------------------CT---------A------G-----A--------------T 877
03_AB.RU.97.KAL153_2 ----A---------------------.........-GC--C---------...-----G-----C--C--------------------A-----------G---------------------GTT------T-A--------------G-----A--------C------ 906
04_cpx.CY.94.94CY032_3 ----A---------------------.........-GC--C------G--...-----G--------C------------------T----G-------------------C---------C-TT-----CT----------------------A--------C-----T 1040
05_DF.BE.x.VI1310 ---------------C----------.........--C--C--------T...--------------C-----------------T------------------------------------GT-------T----T--------G--------------T--------- 1053
06_cpx.AU.96.BFP90 --------------------------.........-GC--C---------...-----G--------C--------------------A---------------------------------GTTG-----T---------A------------A--------C--G--T 1699
07_BC.CN.98.98CN009 ---------------C----------.........-G---C------G-T...-----------C--C-----------------T-------------------------------------------------------A------G--------------------- 1012
08_BC.CN.97.97CNGX_6F -------G------------------.........---------------...--------------C-------------------------------------------------------------------------A------G--------------------- 872
09_cpx.GH.96.96GH2911 ----A----------C----------.........GG---C-----C---...-----G--------C---------------G--------------------------------------GT---T---T----------------G-----A--------C--G--- 885
10_CD.TZ.96.96TZ_BF061 --------------A-----------.........-GC------------...--------------C-----------------A--A--G------------------------------GT-------T-A--------G--------------------------T 1053
11_cpx.CM.95.95CM_1816 C---A---------------------.........GGC--C------G--...-----G--------C----G-------------------------------------------------GTT------T----T-----------G-----A-----T--C-----T 1050
12_BF.AR.99.ARMA159 --------------CA----------.........-GC--C------G--...-----G--------C--------------C-----A------------------------------------------T----------------G-----A--------------- 1682
13_cpx.CM.96.96CM_1849 -G------------AC---------C.........-----C---------...-----G--------------------------------G--G---------------------------GT------------------------G-----A--------------T 1052
14_BG.ES.05.X1870 -G------------AC---------C.........--C------------...-----G-----------------------------------------------G--G------------GT-------T----T-----------G-----A-----T--------T 1147
15_01B.TH.99.99TH_MU2079 ----A------G--------------.........-GC------G-----...-----G-----C--C--------G---------------------------------------------GTT------T----------------G-----A--------C------ 1082
16_A2D.KR.97.97KR004 -------------------------C.........-GC--C------G--...-----G-----G--C------------------T-----------------------------------GT------------------------G-----A--------------- 1035
17_BF.AR.99.ARMA038 --------------CA----------.........-GC--C------G--...-----G--------C--------------C-----A---------------------------------GT-------T---------A------G-----A--G------------ 891
18_cpx.CU.99.CU76 ----A---------A-G---------.........--C--C---------...-----G-----T--C-----G-----------A------------------------------------GTT------T----------------G-----A-----T--------- 991
19_cpx.CU.99.CU7 ---------------CC---------.........TCC------------...-----------G--A------------------------------------------------------GT-------T-------------------------------------- 900
20_BG.CU.99.Cu103 -A------------AC---------C.........--C------------...-----G---------------------------------------------------------------GTA------T----T----A------G-----A--------------T 1149
21_A2D.KE.99.KER2003 ---------------C----------.........GGC------------...--------------C--------------------A---------------------------------GT-------T-A-----------G--------------T--------T 879
22_01A1.CM.01.01CM_0001BBY ----A----------C----------.........-GC--C--T---G--...-----G--------C--------G---------------------------------------------GTT------T----------------G-----A--------C------ 879
23_BG.CU.03.CB118 -A--------G---A----------C.........--C------------...-----G---------------------------------------------------------------GTA------T----T----A------G-----A--G--T--------T 1123
24_BG.ES.08.X2456_2 -A--------G---AC---------C.........--C--C---------...-----G---------------------------T-----------------------------------GTA------T----T----AG-----G-----A--------------- 1134
25_cpx.CM.02.1918LE -G--A---------A----------T.........--C--C---------...-----------------C---------------------------------------------------GT-------T----------------G-----A--------------T 882
26_AU.CD.02.02CD_MBTB047 ---------------C---------C.........-GC--C---------...-----G--------------------------T------------------------------------GTT------T----------------G-----A--------------- 1685
27_cpx.FR.04.04CD_FR_KZS -A-------------CG--------C.........-----C-----C---...-----G--G--------------------------A---------------------------------GT---T---T----------------G-----A--------------T 1668
28_BF.BR.99.BREPM12609 ---------------C----------.........-GC--C------G--...-----G--------C--------------C-----A--------------------G------------GT-------T----------------G-----A--------------- 1043
29_BF.BR.01.BREPM16704 --------------CA----------.........-GC--C------G--...-----G--------C--------------C-----A---------------------------------GT-------T----------------G-----A--------------- 1078
31_BC.BR.04.04BR142 ---------------C----------.........-G---C------G--...-----------C--C-----------------T-----G---------------------------------------T---------A------G--------------------- 1128
32_06A1.EE.01.EE0369 ----A---------------------.........-GC--C---------...-----G-----C--C--------------------A-----------G--------------------GGTT------T-A--------------G-----A--------C------ 1315
33_01B.ID.07.JKT189_C ----A---------------------.........-GC------------...-----------T--C--------G---------------------------------------------GTT------T----------------G-----------T--C------ 984
34_01B.TH.99.OUR2478P ----A--G------------------.........-GC------------...-----G-----C--C--------G---------------------------------------------GTT------T----------------G-----A--------C------ 879
35_AD.AF.07.169H C---A-----G----C----------.........--C--C--------T...-----G-----C--C--C-G------------A-----G-----------------G-----------CGTT------T----T----AG-----G-----A-----T--C------ 883
36_cpx.CM.00.00CMNYU830 ----A----------C----------.........--C--C--------TTCT--------------C--------G---------------------------------------------GTT------T----------------G-----A--------C------ 882
37_cpx.CM.00.00CMNYU926 ----A--G---G---C----------.........-GC--C---------...-----G-----C--C--------------------A---------------------------------GT-------T----------------G-----A--------C------ 873
38_BF1.UY.03.UY03_3389 --------------CA----------.........-G---C------G-T...--C--G--------C--------------C-----A--------------------------C------GTT------T-----C---A------G-----A--------------- 1088
39_BF.BR.04.04BRRJ179 -----------G---C----------.........-G----------G--...-----G--------C--------------T---T-A-----------------------------T---GT---------------------------------------------- 1148
40_BF.BR.05.05BRRJ055 --------------CA----------.........-GC--C------G--...-----G--------C--------------C-----A---------------------------------GT-------T----------------G-----A--------------T 1160
42_BF.LU.06.luBF_18_06 --------------CA----------.........-G---C---------...-----G-----G--C--------------C-----A---------------------------------GT------CT----------------G-----A--------------- 1219
43_02G.SA.03.J11223 -G-----------WAC---------C.........-GC--C---------...-----G------C-------------------T-----G-----------------------------AGT-------T---------A------------A--------C-----T 1199
44_BF.CL.00.CH80 --------------------------.........-GC--C------G--...-----G--------C--------------C-----A------------------------------------------T----------------G-----A--------------- 1119
45_cpx.FR.04.04FR_AUK ----A------G--------------.........GGC--C------G--...-----G--------C----G------------------G--------G---------------------GT-------T----------------G-----A--------C--G--T 1666
46_BF.BR.07.07BR_FPS625 --------------CA----------.........-GC--C------G--...-----G--------C--------------C-----A---------------------------------GT-------T-------------G--G-----A--G------------ 1115
47_BF.ES.08.P1942 --------------CA----------.........-GC--C------G--...-----G-----T--C--------------C-----A---------------------------------GT-------T---------A------G-----A--------------T 1116
48_01B.MY.07.07MYKT021 ----A-----G---------------.........GGC------------...-----G-----C--C--------G---------T-----------------------------------GTT------T-------------G--G-----A-----T--C------ 885
49_cpx.GM.03.N26677 ----A-----------------A---.........GGC------------...-----G--------C------------------------------------------------------GTT-----------------------G-----A--------C--G--- 1109
50_A1D.GB.10.12792 ----------G---------------.........--C------------...-----------G--C--------------------A--------------------------C------GT-------T---------A---------------------------- 1088
51_01B.SG.11.11SG_HM021 --------------------------.........-G-------------...--------------C------------------------------------------------------GT---------A--------------------------T--------T 881
52_01B.MY.03.03MYKL018_1 ----A---------------------.........-RC------------...-----G-----Y--C-----------------A------------------------------------GTT------T----------------G-----A--------C--R--- 991
53_01B.MY.11.11FIR164 ----A--G------------------.........--C------------...-----G-----C--C--------G---------------------------------------------GTT------T----------------G-----A--------C------ 1020
54_01B.MY.09.09MYSB023 -------G------------------.........-GC------------...--------------C------------------T-----------------------------------GT---------------------------------------------T 1073
55_01B.CN.10.HNCS102056 ----A---------------------.........--C-----------T...-----G-----C--C--------G---------------------------------------------GTT------T----------------G-----A--------C------ 990
56_cpx.FR.10.URF5_patient_A --------------------------.........--C-----G-----T...-----G------------------------G--------------------------------------GT-------T----------------G-----A-----T--------T 1025
57_BC.CN.09.09YNLX19sg -------G------------------.........---------------...--------------C------------------------------------------------------T--------T----------------------A---T----------- 876
58_01B.MY.09.09MYPR37 ----A---------------------.........-GC------------...-----G-----C--C--Y-----R---------------------------------------------GTT------T----------------G-----A-----T--C------ 1025
59_01B.CN.09.09LNA423 ----A---------------------.........-GC------------...-----G-----T--C------------------------------------------------------GTT------T---------A------G--------------------- 873
60_BC.IT.11.BAV499 ---------------C----------.........GC---C------G--...-----------CC----------G--------T-----G--G---------------------------GT-------T---------A------G--------------------- 1649
61_BC.CN.10.JL100010 ----A---------AC---------G.........GG---C------G-T...-----------C--C-----------------T-----G-------------------------------GT------T---------A---------------------------- 1113
62_BC.CN.10.YNFL13 ---------------C----------.........GG----------G-T...-----------C--C-----------------T-----GC-----------------------------GTTG-----T---------A------G--------------------- 1021
63_02A1.RU.10.10RU6637 ----A---------------------.........--C------------...-----G-----G--C---------------G-TA----------------------------------CGT-------T---------A------G-----A--------------T 1221
64_BC.CN.09.YNFL31 ---------------C----------.........GGC--C------G-T...-----G-----C--C-----------------T-----G-----------------------------C-------------------A------G--------------------- 1034
65_cpx.CN.10.YNFL01 ---------------C----------.........GG----------G-T...-----------C--C-----------------TA--------------------------------------------T---------AG-----G--------------------- 1063
67_01B.CN.11.ANHUI_HF115 ----A----------C----------.........--C--------G---...-----------C--C--------G---------------------------------------------GTT------T----------------G-----A--------C------ 1029
68_01B.CN.11.ANHUI_WH73 ----A----------C----------.........--C--------G---...-----------C--A--------G---------------------------------------------GTT------T----------------G-----A-----A--C--G--- 1020
69_01B.JP.05.05JPMYC113SP420----A---------------------.........C-C------------...--------------C--------G---------A-----------------------------------GTTG-----T----------------------A--G-----C------ 1047
70_BF1.BR.10.10BR_PE004 --------------CAT---------.........-GC--C---------...-----------------------------C-----A--------------------------C------GTT--------A------------A-G-----A--------------- 1130
71_BF1.BR.10.10BR_PE008 --------------CA----------.........GGC---------G--...-----------C--C--------------T-----A-----------------G--------C------GT-G-----T---------A------G-----A--------------- 1353
72_BF1.BR.10.10BR_MG002 --------------CA----------.........GGC--C---------...-----G--------C--------------C-----A-----------G---------------------GT------C-----T-----------------A--------------- 1182
74_01B.MY.10.10MYPR268 ----A-----------G---------.........-GC------------...-----G--------C-----------------------G------------------------------GTT------T----------------G-----------T--C------ 977
O.BE.87.ANT70 AG--A--G-----TCAC----CT--C......AGGCCC--C-A-------...-----------C--C----G--A-------G-GT-A---C----C-----G----A------C-----AGTG-----CT-A--T--T-AG--G--------------A--------- 1722
O.CM.98.98CMA104 -G--A-----GG-GCAC----CT--C......AGAGCC--CAAC------...-----------C--C----G--A-------G-GT-A--GC----C-----G----A------C--T---GTG-----CT-A--T--T-A---G--------A-----G--------- 1154
O.CM.98.98CMABB141 AG--A--G---G-TCAT-----A--C......AGGGCC--CAAC---C--...-----------C--C----G--A-------G-GT----------------G----A------C-----AGTA-----CT-A--T--T-----G--------A-----A--------- 1153
O.CM.98.98CMABB212 AG--A--G-----T-CC----CC--T......AGAGCG---AAC------...-----------C--C----G--A-------G-G--A---C----C-----G----A------C--T--AGTA-----CT-A--T--T-AG--G--------A-----A--C-----T 1158
O.CM.98.98CMU5337 AG--A--G---G-CCAT-----T--C......AGGGCC--CAAC------...-----------C--C----G--A-------G-GT-A---C----C-----G----A------C--T--AGTG-----CT----T--T-A---G--------A-----A--------T 1155
O.CM.99.99CMU4122 AG--A--G---G-TCAC----CT--C......AGGGCC--CAAC------...-----------Y--C--C-G--A-------G-GT-A-----R--C-----G----A------C--T--AGTG-----CT-A-----T-----G--------A-----A--------- 1153
O.FR.92.VAU -G--A--G-----TCAC----CT--C......AGGGC---C-AG------...-----T--G--T--C----G--AG------G-AA-A---C----C-----G----A------C--T--AGTG-----CT-A-----T-AG---A-----G-A-----A--------T 1231
O.GA.11.11Gab6352 AG-----G-----TCAC----CC--C......AGAGCC--CAAC------...-----------C--C----G--A-------G-GT-A---C----C-----G----A------C--T--AGTA-----CT-A--T--T-A---G--------------A--------T 879
O.SN.99.99SE_MP1299 AG--A--G---G-TCAC-----T--C......AGGCCC--C-A-------...-----------C--C----G--A-------G-GT-A--------C---G-G----A------C-----AGTG-----CT-A--T--T-----G--------A-----A--------- 1724
O.US.10.LTNP AG--A--G---G-TCAC----CT--T......AGGCCC--C-A---C---...-----------C--C----G--A-------G-GT-A--------C-----G----A------C--T--AGTG------T-A--T--T--G--------G--A-----A--------- 1643
N.CM.02.DJO0131 -GMT------GG-GACC--------T.........TC------T---G-T...--------------C-------A-------G-T-----G-------G---T--G-----------T---GT---------A--G--C-A------------A--------------T 1159
N.CM.02.SJGddd -GGCA-----GG-G-C---------T.........GC------T---G--...-----------T-------G----------G-------G-----C-G---T--G--------C--T---GT---------A--G--C-A------------A--------------- 1152
N.CM.04.04CM_1015_04 -G-CA-----G---AC---------T.........TC------T-----T...-----------T-------G----------G-TT----G-----C-G---T--G-----------T---GT-------T-A--G--C-AG-----------A--------------T 1152
N.CM.06.U14296 -GGCA-----GG-G-C---------T.........KC------T---G-T...-----------T-------GR---------G-T-----G-----C-G---T--G-A------CW-T---GT---------A--G--C-A------------A--------------- 1150
N.FR.11.N1_FR_2011 -GGCA-----G----C---------T.........GC------T---G--...-------------------G---G------G-------G-----C-G---C--G--------C--T---GT---T---T-A--G--C-A---G--------A--------------- 1048
P.CM.06.U14788 AA--------G---ACC---------.........-GG--CAAT---G-A...--------G--C--C----G--AR------G-GT----GC-C------G-G----A------CT----CGTT----------------AG--G-----T--------A--------T 1139
P.FR.09.RBF168 AG--------G---ACC----CA---......AGG--C---AAT-----A...-----------T--C----G--AG------G-GT----GC-C------G-G----A------------C-TT-----C----------AG--G-----T--------A--------T 1706
CPZ.CD.90.ANT -G-----G--G--GCA-------T--ACACCTCAAC-G---GG-GGAG--...--------G--C--C-----G--------C---A-------------GG-G--C--G-N------T--AGT---------A--G----A------------A--G-----C-----T 1095
CPZ.CM.05.SIVcpzLB7 -A--A--------------------T.........-GC--C--T-----A...-----------------C--------------TA----GC-G-----GG----C--------C------GTT-----C----------AG-----G-----A-----A--C------ 1220
CPZ.CM.09.Ptt_09Cam155 -GGCA-----GC-T--G----CART-.........GCC--C-----CR-T...-----------C--C--C-G-------G----A--A--GC--------G----C--------C-----AGTA--T---T-A-----M--R--G--------A-----T--------- 1752
CPZ.TZ.06.TAN5 -A--A------G--CAG---------ACTCCCCAGGCAC-AGG-GGGG-A...-----------C-----------------C--T--------G------T----T--------C-----AGTT--T---T-A-------A---G--------A-----A--C-----T 1778
CPZ.US.85.US_Marilyn -G--A------G-G--C---------.........GCA--C-----C--T...-----------C--A----G-------G-GG----A--GC-T------G------A------CT-T--CGTTG-T--CT-A--T--C-AG--G-----T--A--G------------ 1722
GOR.CM.07.SIVgor2139_287 AA--A------G---CT-----A---......AGG-----CAAC---G-G...-----G--T--C--A----GG-A-------G-G--A--G-----C---G------A------CT-T--AGT---T--C--A--T--T-AG--G-----T--------A--CC----- 1211
GOR.CM.12.SIVgor_BQID2 AG--A--G--GG-CCAC----CT--T......AGGGC---CAAT------...-----------T--C--C-G--A-------G-AA----G-----C--G--G----A------C--T--AGTG-----CT-A-------AG--G--------A-----A--------T 1138
GOR.CM.13.SIVgor_BPID15 AG--A--G--G----C------A---.........--A-----T-----A...-----------C--C----G--A-------G-GT-----C-C------G-G----A--------------TT-----C----------AG--G-----T-----G--A--C-----T 1015
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B.FR.83.HXB2 TATGTAGACCGGTTCTATAAAACTCTAAGAGCCGAGCAAGCTTCACAGGAGGTAAAAAATTGGATGACAGAAACCTTGTTGGTCCAAAATGCGAACCCAGATTGTAAGACTATTTTAAAAGCATTGGGACCAGCGGCTACACTAGAAGAAATGATGACAGCATGTCAGGG 1844
Gag _Y__V__D__R__F__Y__K__T__L__R__A__E__Q__A__S__Q__E__V__K__N__W__M__T__E__T__L__L__V__Q__N__A__N__P__D__C__K__T__I__L__K__A__L__G__P__A__A__T__L__E__E__M__M__T__A__C__Q__G
A1.CD.97.97CD_KCC2 --------TA-A----T---------C-----T--A------A-------T--------C-----------C---C--C-------G--------T--------------C-------G------A---G---G-------T----------------------C----- 1846
A1.CM.08.886_24 --------TA------T----GT---C-----T--A------A--------------C--------------------C-------------A--T------------T-C-------G------A---A---G----T--T---------------------------- 1312
A1.CY.08.CY236 --------TA------T---GGT---C-----T---------A----------------------------T-----AC-------------A--T--------------C--------------A---T---GA---T--T----G-----------------C----- 1070
A1.IN.09.NARI_FLS_IVC19_1 --------TA------T---G-----C-----T---------A---------------G---------------A--AC-------------A---------------T-C-------G------A---A---G-------T----------------------C----- 1722
A1.KE.11.DEMA111KE002 -----G--TA-A----T---------C-----T--A---TG-A----A--A--------------------C------C-------------A--T------------T-C-------G--G---A-------GA-----------------------------C----- 1221
A1.RU.11.11RU6950 --------TA------T---------T-----T---------A-G-----T-----G--C-----------C---C--C-A-----------A--T-----------A--C-------G------A---T---G-------T----------------------C----- 1374
A1.RW.11.DEMA111RW002 --------TA------T---------C-----T--A-----------A---------GGC-----------C------C--A----------A--T-----C------T-C-------G------A-------G----T--T----------------------C----- 1201
A1.SN.01.DDI579 --------TA-A----T----TG---C--G--T---------A-------T-----G--C------------------C----------------T-----C------T-C-------G------A---A---G-------T----------------------C----- 1051
A1.UG.11.DEMA110UG009 --------TA------T----TG---C-----T---------A-------A------GGG--------------A--AC-------------A--T-----------AT-C-------G------A---T---G-------T----------------------C----- 1196
A1.ZA.04.503_15344_T10_A1 --------TA------T---------C-----T---------A-C-----A------GG---------------A---C--A-T--------A--T--------------C-------G--G---A---T---G----T--T----------------------C----- 1076
A2.CD.97.97CDKTB48 --------TA------T---------C-----T---------A----------------------------C------C-------------A--------------AT-C--C--G-GG-----A-------G-------T---------------------------- 1209
A2.CM.01.01CM_1445MV --------TA------T---------C-----T--A------A-------T--------------------C------C----------------------------A-----CC-G-G---G--A---------------T---------------------------- 1043
A2.CY.94.94CY017_41 -----G--TA------T---------------T--------CA----------------C--------G--C------C---------------------------GAT-C--C--G-G------A-------G---CT--T---------------------------- 1201
B.BR.10.10BR_RJ032 --------TA------T------C------------------A-------A---------------------------C----------------------------------C--------------------A----------------------------------- 1422
B.CA.07.502_1191_03 --------T-----------------------------------------A--------------------------------------------------------A--C----------------------GA----------------------------------- 1271
B.CH.08.M2_0803101_NFLG8 --------T-----------G--------------A--------------T--------------------------------------------------------A-----------------A-------GA----------------------------------- 1304
B.CN.12.DEMB12CN006 --------------------------------T-----------------T--------------------C--T-----A-----G-----------C-----C-----------------------G-----A--------------G-------------------- 1208
B.CU.14.14CU005 --------T--------------CT----------------A--------T---------K----------------A--------------A----------------------------------------GA----AC-----------------------C----- 1055
B.ES.14.ARP1195 -----G-------------G---------------------CA----------G--------------------------------G--------------C-----A--C-----G-----------------A--C--T--------------------T-------- 1288
B.FR.11.DEMB11FR001 --------------------------------T-----------------------------------------------------------A--T--------------------------------------A----------------------------------- 1093
B.HT.05.05HT_129389 --------T--A--T--------------G--T------------------------GG---------------------------------A--------------A------C----------A--G----GA----------------------------------- 1049
B.JP.12.DEMB12JP001 -----------------------------------------------------G--------------------T-----------------------------------------------------------A----------------------------------- 1222
B.KR.07.HP_18_07JHS10_3909 --------T-----------------------T--------G-----A--------------------------------------------A-----------------------------T----------GA----------------------------------- 1508
B.RU.11.11RU21n ---------A-A-----C--------------------G-----------A--------------------G--------------------A-----------------------------------------A------T---------------------------- 1403
B.SE.12.SE600057 --------T---------------------------------A--------------------------------C----------------A--------------------------------A--------A----------------------------------- 1064
B.TH.10.DEMB10TH002 -----G---------------GT------------------A--------T--G--------------------------------------A--------------A-----------------A--------A-----C----------------------------- 1154
B.US.13.RV_1 -----------------C------------------------A--------------------------------C----A-----------A--------------------CC-------------------A----------------------------------- 1724
B.ZA.09.DEMB09ZA022 --------T-----------G-----------------------------------------------------------------------A--------------------------------A--------A----------------------------------- 1151
C.BR.07.DEMC07BR003 ----------------T-------T-------A--A------A-C--A-----------------------T--------------------A-----------C----GC-------G------A-------G-------T----G----------------------- 1191
C.BW.00.00BW5031_1 ----------------T-------T-------T--A------A----A--T--------------------C-------------------G-----------------AC-------G---C--A-------G-------T---------------------------- 1212
C.CN.10.YNFL19 ----------------T-------T-------T--A------A----A--T--------------------C--------A-----------A--T--------------C-------G------A-------G----T--A-------G-------------------- 1203
C.CY.09.CY260 --C------A------T-------T-------T--A------A-C--A--------------------------------------------------------------C-------G------A-------G-------T---------------------------- 1058
C.ES.14.ARP1198 --------T-------T------CT-------T--A---T--A----A--A--------------------C--------------------------------C-----C-------G--------------G----T--T---------------------------- 1282
C.ET.02.02ET_288 ----------------T------CT-------T--A------A----A--T-----------------------------------------T-----------------C--C----G------A--G----G----T--T---------------------------- 1043
C.IN.09.T125_2139 ----------------T-------T-------T---------A----A--T--------------------C--------------------------------------C-------G------A-------G-------T---------------------------- 1835
C.KE.05.05KE369195V4 ----------------T------CT----------A-----CA-------T--------------------C---------A----------------------------C-------G---TC-A--G----G-------T---------------------------- 1035
C.MW.09.703010256_CH256.w96 --------T-------T-------T----G--T--A--G---A----A--T--------------------C---C----------------------------C-----C-------G----C-A-------G-------T----G--------------------A-- 1836
C.SE.13.SE600311 --------T-------T------CT-------T--A------A-T--A--T--------------------C--------------------------------------C-------G------A--G----G-------T---------------------------- 1046
C.TZ.08.707010457_CH457.w8 ----------------T---------------T--A------A----A-----------------------C---------A-------------T--------------C--------------A--G----G-------T---------------------------- 1833
C.US.11.17TB4_4G8 ----------------T------CT-------T--A------G----A--T--------------------C-----A---A----------------------------C--------------A--G----G----T--T---------------------------- 1168
C.YE.02.02YE511 --------T-------T-------T-------T--A------A----A--T--------------------C-----A--------G-----------------------C-------G------A-------G----T--T---------------------------- 1040
C.ZA.12.DEMC12ZA096 ----------------TC------T-------T--A------A----A--T--------------------C---------A---------------------------TC----------G---A----A--G-------T-------G-------------------- 1147
C.ZM.11.DEMC11ZM006 ----------------T----TG-T-------T------TG-A----A--T--------------------C--------------------------C-----------C--------------A-------G----T--T----G----------------------- 1193
D.CM.10.DEMD10CM009 ------------------------T-------T--------------A--T--------------------------------T--------A--------------A-----C-----G-------------G-------T---------------------------- 1207
D.CY.06.CY163 --------------------------------T--------------A--T--------------------------------T--------A--------------A-----C-----G-------------G-------T---------------------------- 1055
D.KE.11.DEMD11KE003 --------T--------------------G--T-----------T-----T-------GG--------T-----------A--------------------C-----A-A---C---------A---------G-------T---------------------------- 1194
D.KR.04.04KBH8 --------T-----------------------------------------------------------C--------------------------------------------C---------------G---GA---T--T---------------------------- 1803
D.SN.90.SE365 --------T-----------------------------------------------------------T--C-----------------------------------A-A---C-----------A-------G-------T-------------------C-------- 1843
D.TZ.01.A280 --------T--------------------------------------A--T-----------------T--------------------------------------A-----C---------------------------T---------------------------- 1039
D.UG.10.DEMD10UG004 --------T-----------------------------------------T-----------------T--------------------------T-----------A-----C--------------G--C---------T-G-------------------------- 1182
D.UG.11.DEMD11UG003 --------T-----------------G-------------GC--T-----T-----------------T-----------------------------------C--A--C--C---------A-------G...------T---------------------------- 1193
D.YE.02.02YE516 -----------------------C-----------A-----------A--A-----------------------------------------A--------------A-----C-----G-------------G----T--T----------------------C----- 1049
D.ZA.90.R1 --------------------------------A-----------------T--------C--------------T-----------------A--------------A--C--C--G--------A--G---CA------------------------------------ 1190
F1.AO.06.AO_06_ANG32 ---------A-A----T----TG---------T---------A-------A-----GGG------------C--------------------------------------C--------G--------GT---G--G-T-GA----------------------C----- 1046
F1.AR.02.ARE933 ---------A------T----G-C--------T--A--G---A-------T--------------------C--------------------------------------C----------G-------T---G------------------------------------ 1141
F1.BR.07.07BR844 ---------A------T--G---C--------T--------C--------A--------------------CT-------------------------------------C--C-----G---------T---G------------------------------------ 1610
F1.BR.10.10BR_PE107 ---------A-------------C--------T---------A-------A-----G--------------C-----------------------T--------------C-----G-G--G-----------GA----------------------------------- 1314
F1.BR.10.10BR_RJ015 ---------A------T------C--------T---------A-------A------GG------------C------C-------------------------------C---------------------------T--Y-------------------------A-- 1311
F1.CY.08.CY222 ---------A------T------A--------T--A------A-------A-----GGG------------C-----------T--------------------------C--C-------------------G------------------------------------ 1043
F1.ES.02.ES_X845_4 ---------A-A----T-------T-------T---------A-------A-----------------G--C--------------------------------------C--AC----G-------------G---------------------------T-------- 1293
F1.ES.11.VA0053_nfl ---------A------T------C------------------A-------A-----GGG------------C--------------G-----------------------C-----G---------------------T------------------------------- 1271
F1.RO.96.BCI_R07 --------TA------T---------------T---------A-------A-----GGGA-----------C---------------C----------------------C--C--------T----------G------------------------------------ 1871
F1.RU.08.D88_845 ---------A------TC--------------T------TGCA-------A-----GGGC-----------C--------------------------------Y-G---C-----------------T----G------------------------------------ 1306
F2.CM.02.02CM_0016BBY ---------A------T---------------T---------A-------A------GGC-----------C--------------------------------------C------------C-A-------G------------------------------------ 1037
F2.CM.10.DEMF210CM001 ---------A-A----TC----T---------T---------A----A--A--------------------C------C----------------T--------------C-----------------------------C--------------------T-----A-- 1087
F2.CM.10.DEMF210CM007 ---------A------T---------------T---------A-------A-----GGGC-----------C--------------------------------------C--------------A-------G------------------------------------ 1197
G.CM.07.920_49 --------TA------T------CT-------T--A-----CA-------T--------------------C--------------------------------------C--CC----------A----AG-GA--------------------------------A-- 1236
G.CM.10.DEMG10CM008 --------T-------T-------T-------T---------A-------T-----G--C-----------C--------------------------------------C--C----G------A-------G------------G----------------------- 1228
G.CM.10.DEURF10CM020 --C------A------T-------T-------T-----G--CA-------T--------------------C--------------------A-----------------C--C----G------A-------GA----------------------------------- 1178
G.CN.08.GX_2084_08 --------TA-A----T-------T-------T--A--G--CA-------T--------C--------------------------------A-----------------C--C----G--G-C-A---A---GA--------------------------------A-- 1072
G.ES.09.X2634_2 -----G--TA------T-------T-------T--A------A-------A--------C-----------C--------------------------------------C--C----G------A-------GA------T-----------------T---------- 1318
G.ES.14.ARP1201 ---------A------T-------T-------T--------CA-------T--------------------G--------------------A-----------------C--CC---G------A-------G------------------------------------ 1307
G.GH.03.03GH175G ---------A-A----T----G----------T--A------A-------A------C--------------------C--A----------------------------C--C------T----A---A---GA----------------------------------- 1884
G.KE.09.DEMG09KE001 --------TA-A----TC--GGT-T-------T-----------------T-------GC-----------C---C-------------------T--T--------------C-----------A----A--GA-----G-----------------------C----- 1228
G.NG.09.09NG_SC62 --------TA----T-T-------T-------T--------CA-------A------GGC-----------C---C----------------------------------C--CC---G------A-------GA--------------------------------A-- 1036
G.PT.x.PT3306 --------TA------T-------T-------T--A------A-------A--------C-----------C--------------------------------------C--C----G------A-------GA-----------G----------------------- 1790
H.BE.93.VI991 ---------A------T--G-GT-T-------T---------A-------T--------C-----------C-----------------------T--------C-G------------------A----G--G----T--A---------------------------- 1236
H.BE.93.VI997 ---------A------T-------T-------T--------CA----------G--G--------------C--------------G-----A--T--------C-------------G------A----A--G----T--A---------------------------- 1171
H.CF.90.056 ---------A----T-T-------T-------T--------CA-------T--G--G-----------------------------------A--T--------C--------A----G------A----A--G----T--A---------------------------- 1191
H.GB.00.00GBAC4001 ---------A----Y-T-------T-------T--------CA-------C--G--G--------------C--------------------A--T--------C--------------------A----A--G----T--A---------------------------- 1365
J.CD.97.J_97DC_KTB147 -----G--TA------T-------------------------A----------------------------T-----------------------T--------------C---C---G------A---G---GA----------------------------------- 1048
J.SE.93.SE9280_7887 ---------A------T----G----------T---------A-------T--------------------T------C-------------A--T--------C-----C--------------A---T---GA----------------------------------- 1167
J.SE.94.SE9173_7022 ---------A-A----T----G----------T---------A-------T--------------------T--------------------A--T--------C-----C--------------A---T---GA----------------------------------- 1168
K.CD.97.97ZR_EQTB11 --------TA------T--G-GT---------T--A-----CA-------A------------------------C-------------C--A-------------G---C--------G--G------T---G-------T---------------------------- 1043
K.CM.96.96CM_MP535 --------TA------T------C--------T--A-----CA-------A-----G--------------C---C-------------C--A-----------------C-----------G----------G----T--T-------G-------------------- 1043
01_AE.AF.07.569M --------TA------T---------C-----G--A------A----------------C--------------------A--------------T-----C----G-T-C--------------A--GT---GA------T----------------------C--A-- 1056
01_AE.CM.11.1156_26 ---------A----T-T---------C-----G--A------A----------------C--------------------A--------------T-----C------T-C--C--G-----T------A---G-------T-------------------C--C----- 1203
01_AE.CN.12.DE00112CN011 --------TA----------------C-----G--A------A-----------------------------------C-A--------------T-----C------T-C--------------A---A---GA-T----T----------------------C----- 1166
01_AE.HK.04.HK001 --------TA----------------C-----G--A------A-------A---------------------------C-A--------------T-----C------T-C--------------A---G---GA-----TT----------------------C----- 1221
01_AE.IR.10.10IR.THR48F -----G--TA----------------C-----G--A------A----A------------------------------C-A-----------A--T-----C-----AT-C--------------A---T---GA--C---T----------------------C----- 1061
01_AE.JP.11.DE00111JP003 --------TA----T-----------C---N-G--A------A-----------------------------------C-A-----------A--T-----C------T-C---C----------A---A---GA------T----------------------C----- 1328
01_AE.SE.11.SE601018 --------TA----------------C-----G--A------------------------------------------C-A--------------T-----C------T-C--------------A---A---GA------T----------------------C----- 1067
01_AE.TH.10.DE00110TH001 ---------A----------------CC----A--A------A--------------------------------C----A-----G-----A--T-----C-----AT-C--------------A---A---GA------T----------------------C----- 1147
01_AE.TH.90.CM240 --------TA----------------C-----G--A------A----------------C------------------C-A--------C-----T-----C------T-C--------------A---A---GA------T----------------------C----- 1409
01_AE.US.05.306163_FL --------TA----------------C-----G--A------A----------------C------------------C-A--------------T-----C------T-C-------G--G---A---T---GA------T----------------------C----- 1044
02_AG.CM.10.DE00210CM013 --------TA------T---------G-----T--A------A----------------C------------------C----------------T-----C------T-C-------G------A--G----G------------------------------C--A-- 1217
02_AG.ES.06.P1423 ---------A------T-------T-G-----T--A------A-------A--------C------------------C-------------A--T-----C------T-C--------------A---A---GR--CW--T----------------------C----- 1288
02_AG.GW.05.CC_0048 --------TA------T-------T-G-----T--A-----------------------C------------------A-------------A--------C-----A--C-------G--G---A-------G-------T----G--------------------A-- 1206
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B.FR.83.HXB2 TATGTAGACCGGTTCTATAAAACTCTAAGAGCCGAGCAAGCTTCACAGGAGGTAAAAAATTGGATGACAGAAACCTTGTTGGTCCAAAATGCGAACCCAGATTGTAAGACTATTTTAAAAGCATTGGGACCAGCGGCTACACTAGAAGAAATGATGACAGCATGTCAGGG 1844
Gag _Y__V__D__R__F__Y__K__T__L__R__A__E__Q__A__S__Q__E__V__K__N__W__M__T__E__T__L__L__V__Q__N__A__N__P__D__C__K__T__I__L__K__A__L__G__P__A__A__T__L__E__E__M__M__T__A__C__Q__G
02_AG.KR.12.12MHR9 ---------A------T--G----T-G-----T--A------A----------------C--------------AC-TC-----------T----T-----C------G-C-------G------A-------G-------T-------G-------------------- 1497
02_AG.LR.x.POC44951 --------TA------T-------T-G-----T--A------A-G--------------C------------------C----------------T-----C------T-C---C----------A---T---G-------T---------------------------- 1845
02_AG.NG.09.09NG_SC61 --------TA------T-------T-G-----T--A------A-G--------------C---------------C--C----------------T-----C-------AC-------G-----------A--G-------T---------------------------- 1042
02_AG.NG.x.IBNG --------TA------T-------T-G-----T--A------A-G--------------C------------------C----------------T-----C------T-C-------G------A---A---G-------T---------------------------- 1375
02_AG.SE.11.SE602024 --------TA------T-----T-T-G-----T---------A----A--T--------C------------------C----------------T-----C--------C-------G------A-------GA------T---------------------------- 1043
02_AG.SN.98.98SE_MP1211 --------TA------T-------T-G-----T--A------A-G--------------C------------------C-----------T----T-----C----G---C---C----------A-------G-------T--------------T------------- 1047
02_AG.US.06.502_2696_FL01 --------TA------T-------T-G-----A--A------A-G--------------C------------------C----------------T-----C------G-C-------G------A-------G-------T---------------------------- 1047
03_AB.RU.97.KAL153_2 --------TA------T---------T-----T---------A-------T-----G--C---------------C--C-------------A--T-----------A--C-------G------A---T---G-------T------------------T---C----- 1076
04_cpx.CY.94.94CY032_3 --------TA------T----TG---C-----A--A------A-C--------G---------------------C--C----------------T-----C------T-C--C-----------A---A---G-------T---------------------------- 1210
05_DF.BE.x.VI1310 ------------------------------------------A-------A--------C--------------------------------A--------------A-----C-----------A----A-CA------------------------------------ 1223
06_cpx.AU.96.BFP90 --------TA------T---------------T---------A-------A--------------------C--------------------A-----------------C-------G------A-------GA----------------------------------- 1869
07_BC.CN.98.98CN009 ----------------T-------T-------G--A------A----A--T--------------------C--------------------------------------C-------G------A-------G----T-CA---------------------------- 1182
08_BC.CN.97.97CNGX_6F ----------------T-------T-------T--A------A----A--T--------------------C--------A-----------------------------C-------G------A---T---G----T--T---------------------------- 1042
09_cpx.GH.96.96GH2911 --------TA-A----T---------C-----T---------A-------T-----------A---------------C----------------T-----C--------C--C----G------A-------G-------T-------G-------------------- 1055
10_CD.TZ.96.96TZ_BF061 --------T-----------------------------------G-----T-----------------C--------------------------------------A-----C---------------------------T---------------------------- 1223
11_cpx.CM.95.95CM_1816 --------TA----T-TC---TG---C-----T---------A--------------C-A-------------G----C-------G--------T-----C--C--AT---------G------A---A---GA------T---------------------------- 1220
12_BF.AR.99.ARMA159 ---------A------T------C--------T---------A-------A-----G--------------C-----------------------------------A--C------------------T---G------------------------------------ 1852
13_cpx.CM.96.96CM_1849 ---------A------T-------T-G-----T---------A-------T--------C-----------C-----------------------T--------------C--C----G------A-------G------------------------------------ 1222
14_BG.ES.05.X1870 --------TA------T-------T-------T--A------A-------A------GGC-----------C--------------------------------------C--C----G------A-------GA----------------------------------- 1317
15_01B.TH.99.99TH_MU2079 --------TA----------------C-----A--A------A-------------------------------A---C-A-C------------T-----C------T-C--------------A---T---GA---T--T---------------------------- 1252
16_A2D.KR.97.97KR004 --------TA------T---------C-----T---------A-------A---------------------------C----------------------------AT-C--C--G-G---C--A-------G----T--T---------------------------- 1205
17_BF.AR.99.ARMA038 ---------A------T------C--------T-----------------A-----GGG------------C-----------------------T-----------A--C----------------------G---ACA---G-------------------------- 1061
18_cpx.CU.99.CU76 -----G--TA------T---------C-----T-----G---A----------------------------------AC----------------T-------------AC-------G------A-------G---------------G-------------------- 1161
19_cpx.CU.99.CU7 --------T-----------------------------------------T-----------------T-----------------------A--------------A-----CC------------------G-------T---------------------------- 1070
20_BG.CU.99.Cu103 --------TA------TC------T--C----T---------A--------------GGC-----------C-----------------------------C--------C--C----G------A-------GA-----------------------------C----- 1319
21_A2D.KE.99.KER2003 -----------------------------------A--------------A--------------------C------C----------------------------AT-C--C--G--------A-------G-------T----------------------C----- 1049
22_01A1.CM.01.01CM_0001BBY -----G---A----T-T---------C-----G--A--G---A-------T--G------------------------C-A--------------------C-----AT-C-------G------A--GA---G-------T-G--------------------C----- 1049
23_BG.CU.03.CB118 --------TA-A----TC------T--C----T---------A-------A------GGC-----------C--------------------------------------C--C----G------A-------GA----GT----------------------------- 1293
24_BG.ES.08.X2456_2 --------TA-R----T-------T-------T--A------A-------A------GGC-----------C-----------------------------C--------C--C----G------A-------GA---T------------------------------- 1304
25_cpx.CM.02.1918LE --------TA------T-------T-G-----T---------A-------A------GGC-----------T--T-----------------A--T--------------C--C----G---G--A-------GA---T-------------------------C----- 1052
26_AU.CD.02.02CD_MBTB047 --------TA-A----T---------T-----T---------A-------A------GCC-----------C--TC-------------------T--------------C-------G--G---A----A--G----T--T-G-------------------------- 1855
27_cpx.FR.04.04CD_FR_KZS -----G--TA------T-------T----G--T--A------A----A---------------------AGC--------------------A--T--------------C--C----G------A-------GA----------------------------------- 1838
28_BF.BR.99.BREPM12609 --------TA------T------C--------T------TG-A-------A------GG------------C--------------------------------------C----------------------G------------------------------------ 1213
29_BF.BR.01.BREPM16704 ---------A------T------C--------A------TG-A-------A-----GGG------------C-----------------------------C--C-----C----------------------G------------------------------------ 1248
31_BC.BR.04.04BR142 ----------------T-------T-------A--A--G---A-C--A--------G--------------T--------A-----------A---------------T-C-------G------A-------G-------T---------------------------- 1298
32_06A1.EE.01.EE0369 --------TA------T---------T-----T---------A----C--T-----G--C---------------C--C-------------A--T-----------A--C-------G------A-------G-------T----------------------C----- 1485
33_01B.ID.07.JKT189_C --------TA----------------C-----A--A------A----------------------------------AC-A--------------T-----C------T-C---C----------A---T---GA------T-G--------------------C----- 1154
34_01B.TH.99.OUR2478P --------TA----------------C-----G--A------A-------A--------C------------------C-A--------------T-----C------T-C--------------A---A---GA------T----------------------C----- 1049
35_AD.AF.07.169H --------T-------T----GT---C-----T---------A--------------GG---------------A--A--------------A--T------------T-C--CC----------A---A---G-------T----------------------C----- 1053
36_cpx.CM.00.00CMNYU830 --------TA------T---------T-----G--A------A-------T---------------------------C-A--------------------C------T-C--------------A---A---G-------T----------------------C----- 1052
37_cpx.CM.00.00CMNYU926 --------TA------T---GGT---C-----T------T--A----------------C---------------C--C-A--------------T-----C------T-C--------------A---A---G-------T----------------------C----- 1043
38_BF1.UY.03.UY03_3389 ---------A------T----GTCG-------T------T--A-------A--------------------C-----AC-----------------------------T-C-----------------T----G------------G------------T---------- 1258
39_BF.BR.04.04BRRJ179 --------------------------------------------C------------GCC-----------T------C-------------A-----------------C----------------------GA----------------------------------- 1318
40_BF.BR.05.05BRRJ055 ---------A------T------C--------G--A------A-------A--------------------C--------------------------------------C----------------------G------C----------------------------- 1330
42_BF.LU.06.luBF_18_06 ---------A------T---G--CT-------A---------A-------A-----GGG------------C--------------------------------------C----------------------G----T------------------------------- 1389
43_02G.SA.03.J11223 --------TA------T-------T-G-----T--------CA-------T--------------------C-------------------------------------AC--CC---G------A---T---G---------------------------------A-- 1369
44_BF.CL.00.CH80 ---------A------T------C--------T---------A-------A-----G--------------C-----------------------------------A--C---C---G--------------G------------------------------------ 1289
45_cpx.FR.04.04FR_AUK --------TA------T---------C-----T---------A-----------------------------------C-------G-----A--T-----C--------C--C----G------A-------G-------T---------------------------- 1836
46_BF.BR.07.07BR_FPS625 ---------A------T------C--------T--A------A-------A-----GGG------------C--------------------------------------C----------------------G------------------------------------ 1285
47_BF.ES.08.P1942 -----G--TA------T----GTC------------------A-------T---------------------------------------T-------------------C---------------------CA------------------------------C--A-- 1286
48_01B.MY.07.07MYKT021 --------TA-------C--------T-----G--A------A---------------GC-----------------AC-A--------------T-----C------T-C--------------A---A---GA--A---T----------------------C----- 1055
49_cpx.GM.03.N26677 --------TA------T---------C-----T---------A-----------------------------------C----------------T-----C--------C-------G--G---A-------G----T--T----------------------C----- 1279
50_A1D.GB.10.12792 --------T----------G------------------------------T-----------------C--------------------------------------A---------------------------------T----------------------C----- 1258
51_01B.SG.11.11SG_HM021 --------T-----------G-----------------------------T-----------------------------A-----G-----T-----------------C------------C----G-----A-----C--------------------------A-- 1051
52_01B.MY.03.03MYKL018_1 --------TA-R--------------C-----G--A------A----------------Y------------------C-A-----------R--T-----C------T-Y--------------A---T---GT------T----------------------C----- 1161
53_01B.MY.11.11FIR164 --------TA----------------C-----A--A------A----------------C--------------A--AC-A--------------T-----C------T-C--C-----------A---A---GA------T-G--------------------C----- 1190
54_01B.MY.09.09MYSB023 -----------------------------------------------A--T-----------------------------------G--------T-------------------------------------GA----------------------------------- 1243
55_01B.CN.10.HNCS102056 --------TA----------------C-----G--A------A-------------G--C---------------C--C-A--------------T-----C------T-----C----------A---A---GA------T----------------------C----- 1160
56_cpx.FR.10.URF5_patient_A --------TA------T-------T-------T--A-----CA-C--------------C------------------C----------------T-----C--------C---C---G--G---A-------G-------T---------------------------- 1195
57_BC.CN.09.09YNLX19sg ---------A-A--------------------T--------------A--T-----------------------------------------------------------------------------------A----------------------------------- 1046
58_01B.MY.09.09MYPR37 --------TA-------C--------C-----G--A------A----------------C------------------C-A--------------T-----C------T-C--------------A---G---GA------T-G-----G--------------C----- 1195
59_01B.CN.09.09LNA423 --------TA----------------C-----G--A------A----------------C------------------C-A--------------T-----C------T-C--------------A---A---GA------T----------------------C----- 1043
60_BC.IT.11.BAV499 ----------------T-------T-------A--A------A-C--A--------------------G--GT-----------------T-------------------C-------G------A--G----G--S----T---------------------------- 1819
61_BC.CN.10.JL100010 --------T-------T-------T-------T--A------A----A--T--------------------C--------------------------------------C-------G------A-------G-------T-------------------------A-- 1283
62_BC.CN.10.YNFL13 ----------------T-------T-------T--A------A----A--T--------------------T--------------------------------------C-------G------A-------G----T--T---------------------------- 1191
63_02A1.RU.10.10RU6637 --------TA------T-------T-G-----T--A------A-G--------------C------------------C----------------T-----C------G-C-------G------A-------G-------T---------------------------- 1391
64_BC.CN.09.YNFL31 -----------A----T-------T-------T--A------A----A--T--------------------C--------A-----------------------------C-------G------A-------G----T--A---------------------------- 1204
65_cpx.CN.10.YNFL01 ----------------T-------T-------T--A------A----A--T--------------------C--------A-----------A-----------------C-------G------A-------G----T--A-------G-------------------- 1233
67_01B.CN.11.ANHUI_HF115 --------TA----------------C-----G--A------A----------G-----C------------------C-A--------------T-----C------T-C--------------A---A---GA-----TT----------------------C----- 1199
68_01B.CN.11.ANHUI_WH73 --------TA----------------C-----G--A------A----------G-----C--------------------A--------------T-----C------T-C--------------A---A---GA-----TT----------------------C--A-- 1190
69_01B.JP.05.05JPMYC113SP420--------TA----------G-----------------------------------------------------------------------------C------------------------C----------A--C-------------------------------- 1217
70_BF1.BR.10.10BR_PE004 ---------A------T----G-C----AG--T-----G---A-------A------GG---------G--C--------------------------------------C-------G------A-------A-------A-----A-------------------A-- 1300
71_BF1.BR.10.10BR_PE008 ---------A------T------C--------A---------A----A--A-----------------G--C--------------------------------C---G-C-------G--------------G------------------------------------ 1523
72_BF1.BR.10.10BR_MG002 ---------A------T------C--C-----T---------A----A--A-----GGG------------C--------------------------------------C-------G------A-------G------------------------------------ 1352
74_01B.MY.10.10MYPR268 --------TA----T--C--------C-----G--A------A----------------C-----------------AC-A--------------T-----C------T-C--------------A---A---GA------T-G--------------------C----- 1147
O.BE.87.ANT70 --------T--------C-----AT-------T---------A-T--A--A-----------------------TC--C-T--T--------C--T--------C--ACAG-----G---T----A--G----GA-----CT-------G------GT---C-------- 1892
O.CM.98.98CMA104 --------T--------C-----AT-------A--A-----A--T--A--A-----------------------TC--C-T--T--------C--------------ACAG-----G------C-A--G----GA-----CT--------------GT---C-------- 1324
O.CM.98.98CMABB141 --------T--------C-----AT-------T--------A--T--A--A------------------------C--C-T--T--------C-----------C--ACAG---------T----A--G----GA-----CT-------G------GT---C-------- 1323
O.CM.98.98CMABB212 --------T-----T--C-----AT-------T-----------T-----A-------G---------------TC--C-T--T--G---T-C--------------ACAA-----R--------A-------GA-----TT--------------GT---C-----R-- 1328
O.CM.98.98CMU5337 --------T--A-----C-----AT-------T--------AA-T-----A------------------------C--C-T--T--------C-----------C--ACAG---------T----A-------GA-----CT--------------GT---C-------- 1325
O.CM.99.99CMU4122 --------TA-------C-----AT-------T--------A--T--A--A---------------------------C-T--T--------C-----------C--ACAG-----G---T----A--G----GA-----CT----G--G------GT---C-------- 1323
O.FR.92.VAU -----G--T-A------C-----AT-------T--------AA-T--A--A------------------------C--C-T--T--------C-----------C--ACAA-----G--------A--G----GA----GC---------------GT---T-------- 1401
O.GA.11.11Gab6352 --------T--------------AT-------T--------AA-T-----A---------------------------C-T--T--------C-----------C--ACAA-----G--------A--G----GA--CT-C-----G---------GT---C-------- 1049
O.SN.99.99SE_MP1299 --------T--------C-----AT-------T--A--G--AA-T--A--A------------------------C--C-T--T--------C-----------C--ACAG-----G---T----A--G----GA-----CT---------------T---T-------- 1894
O.US.10.LTNP --------T--------C-----AT-------T--A-----A--T--A--A------------------------C--C-T--T--------C-----------C--ACAA-----G---T----A--G----GA-----CT-------G------GT---C-------- 1813
N.CM.02.DJO0131 ---------A-------C------T-------A-----G--A--------T-----G-----------------AC-C--A--A--------A--T-----------ACAG--AC----------A--G-----A-----CT----------------G--C-------- 1329
N.CM.02.SJGddd ---------A-------C------T-------A-----G--AA-------A-----G-----------------AC-C--A--A--------A--------------ACAG--CC-----T----A--G-----A-----CT-------G--------G--C--C----- 1322
N.CM.04.04CM_1015_04 ---------A-------C------T-------A-----G--AA-------T-----G-----------------AC-C--A--A--------A--T-----------RCAG--CC----------A------T-A----GCT-------G--------G--C--C--A-- 1322
N.CM.06.U14296 ---------A----T----G----T-------A-----G--A--------W-----G--------------T--AC-C--A--A--------A--------C-----ACAG--CC----------A--G----GA-----CT-------G--------G--C--C--A-- 1320
N.FR.11.N1_FR_2011 ---------A--------------T-------A--A--G--AA-------A-----G--------------C--AC-C--A--A--------A--------------ACAGC-CC----------A--G----GA-----TT----------------G--C--C----- 1218
P.CM.06.U14788 --------YA-A-----C-----C--C-----A--------CAGT-----A-------G------------C-----AC-A--A--------T--T--------Y---CAG-----G-----TC---------GT--C--CT---------------AT--C-----A-- 1309
P.FR.09.RBF168 --------TA-A-----C-----Y--C-----A--A------AGT-----A-----G-G------------C--A--A--AA-A--------T--T------------CAG-----G-----TC---------G---C--CT---------------AT--C-----A-- 1876
CPZ.CD.90.ANT -----G--TA-A-----------AA-T-----A--A--G---------CCT--G---GCC--------------------AA----------C--T--------C--ACAC--CC-G--G--T------A---GA--CT-CT-----------T-A-----T-----A-- 1265
CPZ.CM.05.SIVcpzLB7 -----G---A----T--C-----AT-------A--A-----CA-------A--------------------C------C-T--A--G-----T-----------C--A-G---CC-G-G---------T----GA--CT-CT----G-----------------C----- 1390
CPZ.CM.09.Ptt_09Cam155 --------TA-A-----C------T----G--T--A------A-T-----A--------C--------------TC-T--R--G--G-----A--T------------CAG---Y-G-G---CC-A-------G------T---------------GTG--T--C--A-- 1922
CPZ.TZ.06.TAN5 --------TA-A-----C--G--AA-C-----A--A-----C--T--ACCA--G--------------------T--AC----G--------A--T--------C---CAC-----------T--A----AG-GA--A---T----G------C-C-----C-----A-- 1948
CPZ.US.85.US_Marilyn ---------A-------C-----AT-------A--A--------T-CA--A-------CC-----------G---C-T-----A-----C--T--T-----------A----------G---C--------T-GA--C--C------------G-------------A-- 1892
GOR.CM.07.SIVgor2139_287 ---------A-A-----C-----C--C-----A--A--G--AAGT--A--T-----------------------T-----AA-T--G-----T--T--T---------CAA---C-------CC-A--C----G---A--C----------------AT--T-------- 1381
GOR.CM.12.SIVgor_BQID2 ---------A-------Y------T-------T--A-----AA-C--A--A--------------------G--AC--C-T--T--G-----C--T--------C--ACAG---C----GT----A--G----G------CT-G--G----------T---C-----A-- 1308
GOR.CM.13.SIVgor_BPID15 --------TA-------------C--C-----A--A-----CAGT-----T--------------------T-----A--A--A--------T--T--C-----C---CAG---C-G-----CC-A-------G---C--CT-G--G----------AT--T-----A-- 1185
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Gag p24 Capsid end Gag p2 start Gag p2 end Gag p7 nucleocapsid start
Gag-Pol fusion TF protein start

B.FR.83.HXB2 AGTAGGAGGACCCGGCCATAAGGCAAGAGTTTTGGCTGAAGCAATGAGCCAAGTAACA...........................AAT.........TCAGCTACC......ATAATGATG...CAGAGAGGCAATTTT......AGGAACCAA...AGAAAGATTGTTA 1960
Gag __V__G__G__P__G__H__K__A__R__V__L__A__E__A__M__S__Q__V__T__.__.__.__.__.__.__.__.__.__N__.__.__.__S__A__T__.__.__I__M__M__.__Q__R__G__N__F__.__.__R__N__Q__.__R__K__I__V__
A1.CD.97.97CD_KCC2 ---G----------C-...-TAAGC----------T---G-A------GAG-A-G-TG...........................---.........A-TA-C.........---------CTGA-AG-------C---......--AGG---G...-A--GA...A--- 1956
A1.CM.08.886_24 ---G-----------------A-----G-----------G--------T-----GCA-...........................C-A.........A--AGC.........---------...------------CC-......---GG----...-----A...A--- 1422
A1.CY.08.CY236 ---G----------C------A-----G-----------G-------------C-CA-...........................C--.........G--AAC.........---------...---------------......--AGG---G...-A----...A--- 1180
A1.IN.09.NARI_FLS_IVC19_1 ---G-----------------A-----G-----------G--------T------CA-...........................C--.........G--AA-.........G--------...-------------A-......--AGG---G...-A----...A--- 1832
A1.KE.11.DEMA111KE002 ---------G-----------A-----G---C-------G--------T--G---CA-...........................---.........GT-AAC.........G--------...---------------......-A-GG---G...------...A--- 1331
A1.RU.11.11RU6950 ---G-----------------A-----G--------C--G--------T------CA-...........................---.........G--AAC.........---------...----A-A-T------......---GG--C-...-A--GA...A--- 1484
A1.RW.11.DEMA111RW002 ---G---------A-------A-----G-----A-----G--------T----C-CA-...........................C-G.........A--AGC.........---------...---------------......-A-GGT--G...-A--GA...A--- 1311
A1.SN.01.DDI579 ---G-----G--------C--A-----G-----------G--------T------CA-...........................C--.........A--AAC.........G--------...---------------......---GGT--G...-A--GA...A--- 1161
A1.UG.11.DEMA110UG009 ---G---------A-------A-----G-----------G--------T----C-CA-...........................C--.........A--AAC.........---------...---------------......---GG-GG-...CAG--A-AGA-C- 1309
A1.ZA.04.503_15344_T10_A1 ---G--------A--------A-----G-----A-----G--------T----C-CAG...........................C-G.........A--AAC.........---------...---------------......--AGG----...-A--G-...A--- 1186
A2.CD.97.97CDKTB48 ---G-----------------A-----G-----A---------------------CA-...........................---.........A--AAC.........--------A...---------------......-A-GGT---...-A--GA...A--- 1319
A2.CM.01.01CM_1445MV ---G-----------------A-----G--C---------------------A--CAC...........................-G-...ACAAATCA-AA-.........G--------...---------------......--AGGT-C-...-A--GA...A--- 1159
A2.CY.94.94CY017_41 ---G---------A-------A-----G-----------------------T---CA-...........................-G-...ACAAATA--AAC.........---------...---------------......---GGT---...-A--GA...A--- 1317
B.BR.10.10BR_RJ032 ---G--G-----T-----C---------------------------------------...........................GG-.........G-TAA-.........G--------...--A-A----------......---------...-----A------- 1535
B.CA.07.502_1191_03 ---G--------T--T-----A------------------------------------...........................-G-.........C---G--A-......---------...---------------......---------...-----A-CC---- 1387
B.CH.08.M2_0803101_NFLG8 -------------A----C--A-----G-------------------------C-G-T...........................CCA.........G-TA-C.........---------...---G-------A---......---------...----GA-C----- 1417
B.CN.12.DEMB12CN006 ---G--G------A-T-----A-------------------------------C----...........................GG-.........---------......G--------...----A---T------......---GG----...-----A------- 1324
B.CU.14.14CU005 ---G-----G---A-------A--------C--------G-------------C----...........................---.........---CA---T......G--------...---------------......---------...-------G----- 1171
B.ES.14.ARP1195 ---G--G------A-------A------A-C--------G--------------G---...........................---.........---------......---------...----A---T--C---......---GGT---...----G-G-G---- 1404
B.FR.11.DEMB11FR001 ---G-----------T-----A-----G--------G---------------------...........................---.........---------......---------...----A----------......---------...-A--G--GCA--- 1209
B.HT.05.05HT_129389 ------G-----T--------A--------C--------------------G------...........................---.........A--AA-G--......--------A...---G--A--C-----......---------...-----AT------ 1165
B.JP.12.DEMB12JP001 ------G--------------A------------------------------------...........................---.........C-TA----A......---------...--------T------......---------...-A--G--C-A--- 1338
B.KR.07.HP_18_07JHS10_3909 ---G--------------C--A------------------------------A-G---...........................---.........C--A-----......---------...--------------C......---------...-------C----- 1624
B.RU.11.11RU21n ------G--------------A-----G--------G-----------T---------...........................-G-.........-----C--A......--G------...-------------A-......-A-------...-------C----- 1519
B.SE.12.SE600057 ---G--G--------------A--------------A---------------A-G---...........................GG-.........-----C--A......---------...---------------......-A------G...-A--G--C----- 1180
B.TH.10.DEMB10TH002 ---G---------A--------------A-------A---------------------...........................--C.........C--A-----......---C-----...---------------......-A-------...-A--GA------- 1270
B.US.13.RV_1 ---G------------------------------------------------------...........................---.........---------......---------...---------------......----GT---...------------- 1840
B.ZA.09.DEMB09ZA022 ---G-----------G-----A--------------G---------------------...........................C--.........C-T--C.........---------...----A---------A......---------...-----A-C----- 1264
C.BR.07.DEMC07BR003 ---G--------T-----C--A--------G--------G----------------AC...........................--C.........A--AAC.........---------...------A--------......-AAGG--CT...-A--GA-C-A--- 1304
C.BW.00.00BW5031_1 ---G--------T-----C--A-----G-----------G-------------C--AC...........................---.........ATTAAC.........---------...------AAT------......-AAGG--CT...-AG-GA-----C- 1325
C.CN.10.YNFL19 ---G--------T-----C--A--------G--------G-------------CC-AC...........................-GC............AAC.........---C-A---...------A--------......-AAGG--CT...-A--GA------- 1313
C.CY.09.CY260 ---G-----G--TA----C--A--------A--A-------------------C--AC...........................C--.........G--A-C.........---------...----A-A--------......-AAGG-TCT...-A--GA------- 1171
C.ES.14.ARP1198 ---G-----T--T-----C--A--------G--------G-------------C--AC...........................-G-............AGC.........---C-A---...------A--------......-AAGGA-CT...-----ACC----- 1392
C.ET.02.02ET_288 ---G--------T-----C--A--------G--------G-------------C--AC...........................C-G.........G--AAC.........---------...----A----------......-A-GG--CT...----GA-C-A--- 1156
C.IN.09.T125_2139 ---G--------TA----C--A--------A--------G------------AC--AC...........................---............--C.........---------...------A--------......-AAGG-GCT...----GA------- 1945
C.KE.05.05KE369195V4 ---G-----C--TA----C--A--------G--------G-------------C--AC...........................---.........A--AAC.........---------...----A-A--------......-A-GG--CT...-A--GA---A--- 1148
C.MW.09.703010256_CH256.w96 ---G--------TA----C--A--------G--A--C--G------------AC--AC.......................................A--AAC.........---C-----...------A-------C......-AAGG-ACT...----GA------- 1946
C.SE.13.SE600311 ---G---------A----C--A--------G--------G-----C-----C-C--GC...........................C-G.........-GT-TC.........--CG-----...-T--AGA--------......-A-GG---T...-----A-C-A-C- 1159
C.TZ.08.707010457_CH457.w8 ---G--------TA----C--A--------G--------G--------T----C--AC...........................---.........G--AAC.........---------...------A--------......-AAGG-ACT...-A--GA---A--- 1946
C.US.11.17TB4_4G8 ---G--------T-----C--A--------G--------G----------------AC...........................---.........A--A-C.........---------...----A-A--------......-A-GG--CT...-A--GA-C-A--- 1281
C.YE.02.02YE511 ---G--------T-----C--A-----G-----------G----------------AC...........................---.........C--AA-.........---------...------AA-------......-AAGG--CT...-AG-GA------- 1153
C.ZA.12.DEMC12ZA096 ---G--------T-C---C--A--------G--------G------------AC--AC...........................---.........GG-AGC.........---------...--A---AA-------......-AAGG--CT...----GA------- 1260
C.ZM.11.DEMC11ZM006 ---G--------TA----C--------G--G--------G-------------C--AC...........................C--.........G--AAC.........---------...----A-A-T------......-AAGG-GCT...-A--GA------- 1306
D.CM.10.DEMD10CM009 ---G-----G---A-------A--------A--------G-----A-------C--AC...........................---.........G-TA-A.........G-G------...-----G---------......-A-GG-TC-...-A--GA-C----- 1320
D.CY.06.CY163 ---G-----C-----------A--------A--------G---------A---C-G--...........................-CC......AATA-T--A.........---------...-----G---------......-A--G--C-...-AG-GA------- 1171
D.KE.11.DEMD11KE003 ---G--G------A-T-----A-------------------------------CC---...........................TC-.........GT-AA-G-T...GCT---------...------AA---C---......-A-GG--C-...-A--GA--C---- 1313
D.KR.04.04KBH8 ---G--G------A-T-----A-------------------------------C----...........................-G-.........---AA-G-A...GCC---------...---------------......-A-GG--C-...-----A--A---- 1922
D.SN.90.SE365 G--G--G------A-T-----A--------C--------G-------------C----...........................-G-.........------G-T...GCC---------...---------------......-A-GGT---...--G--A--C---- 1962
D.TZ.01.A280 ---G--G------A-T---------------C-A-----G-------------C----...........................---.........GT-AA-G-T...GCC---------...--------T------......-A-GG--C-...--G--A--CA--- 1158
D.UG.10.DEMD10UG004 ------G------A-T-----A-----G--C--------G-----------G-C----...........................---.........GT-AA-G-T...GCT---------...-----------G-A-......-C-GG--C-...--G--A-GCA--- 1301
D.UG.11.DEMD11UG003 ---G--G------A-T-----A-----------------G-------------CC---...........................---.........G--AA-G-T...GCT---------...---------------......-A-GG--C-...-AG-GA--CA--- 1312
D.YE.02.02YE516 ---G-----G---A-------A-----------------G---------AT--C----...........................-G-.........AACAA-G-T...GCA---------...-----G---------......-A-----C-...--G--A------- 1168
D.ZA.90.R1 ---G-----G--T--------A-----------------G-------------C----...........................---.........-TG-----T...GCAG--------...---------------......-A-GG----...-----A---A--- 1309
F1.AO.06.AO_06_ANG32 ---G--------T--------------------------G---------------CA-...........................---.........G--AGC.........---------...----A-A-T--C---......-A-GG----...--G--A-C-A--- 1159
F1.AR.02.ARE933 ---G--------TA-------------------------G-------------C----...........................-G-.........A--A--.........G--------...----A-A--------......-A-GG---G...-A--G---A---- 1254
F1.BR.07.07BR844 ------------TA-------------G-----------G-----------G-C----...........................---.........A-----.........G--------...----A-A-T--C---......-A-GG----...----GA---A--- 1723
F1.BR.10.10BR_PE107 ---G--------T--------------G-----------G---------AG-------...........................C-G.........G--A--.........G--------...--------T--C---......-A-GG----...-A--GA------- 1427
F1.BR.10.10BR_RJ015 R--G--------T--------------------------G------------------...........................---.........C--A--.........G--------...----A-A-T--C---......-A-GG----...----GACCA---- 1424
F1.CY.08.CY222 ---G--------T---------------A----------G-------------C-..............................---.........A----C.........---------...----A-A-T------......-A-GG----...-----A-C----- 1153
F1.ES.02.ES_X845_4 ---G--------T--T--C--------------------G---------------CA-...........................---.........A--AGC.........---------...----A---T--C---......-A-GG----...-----A---A--- 1406
F1.ES.11.VA0053_nfl ------------T--------------------------G-------------C----...........................---.........A--AAA.........---C-----...----ACA-T--C---......-A-GG----...-----A------- 1384
F1.RO.96.BCI_R07 ---G--------TA--------------A----------G--T---------AC----...........................-G-.........G----C.........---------...----A-A-T--C---......-AAGG---G...--G--A---A--- 1984
F1.RU.08.D88_845 ---G-----G--TA-------A------A----------G-------------C----...........................-G-.........A----C.........---------...----A-A--------......-A-GG----...-A----------- 1419
F2.CM.02.02CM_0016BBY ---G--------T--------A------A----------G------------------...........................GC-.........A--T-C.........G--C-----...----A-A----C---......-A-GG----...-A--GA-----C- 1150
F2.CM.10.DEMF210CM001 ---G-----G--TA-------A------A----------G-------------C----..................GCAGTAACAGC-.........G--T-C.........--G------...----A-A-T--C---......-A-GG----...----GA-C-A--- 1209
F2.CM.10.DEMF210CM007 ---G--------T--------A-----------------G-----------------C...........................---.........A--A-C.........---------...----A-A----C---......-A-GG----...----GA--A---- 1310
G.CM.07.920_49 ---G--------T-----C--A---------C-A-----G-----------G---T--...........................GG-...GCATCAG----C.........---------...----A-AA-------......-A-GG---G...----GA-A-A--- 1355
G.CM.10.DEMG10CM008 ---G--------T--------A--------G--A-----G-----------G----AC.................................ACAGGAA----C.........---------...---------------......-A-GG--C-...-A--GA-A-A--- 1344
G.CM.10.DEURF10CM020 ---G--------------C--------------A-----G--C------A-G-C----...........................---...GCATCAGT---C.........--C------...----ATAA----C-C......---GG-......----GA-A-A--- 1294
G.CN.08.GX_2084_08 ---G---------A----C--A-----------A-----G---------A-T-C-T--...........................GG-......GCCG----C.........---------...--A-A-A--------......-A-GGT-CG...----GA-R-A--- 1188
G.ES.09.X2634_2 ---G--------T--T--C--A-----------A-----G-----------G-C----...........................GGG.........G----A.........---------...--A-A-A--------......-A-GGT-C-...-A--GA--GA--- 1431
G.ES.14.ARP1201 ---G--------T-----C--A------A----A-----G-----------G-C-T--...........................GG-GCAGCAGCAG----C.........---------...----A----------......---GGT-C-...-A--GA-A-A--- 1429
G.GH.03.03GH175G ---G--------T--------A--------A--A-----G-----------G---T--...........................GG-......GCAA--T-C.........---------...----ACA--------......---GG--C-...-A--GA-A-A--- 2000
G.KE.09.DEMG09KE001 ---G---------A-------A-----------A-----G--C--------G-C-T-T...........................CTA.........C--T-C.........---------...----A-A-T--C---......-A-GGT-CG...----GA-C-A-C- 1341
G.NG.09.09NG_SC62 ---G--------TA-------A-----------A-----G--------T--G-C----...........................---...GCATCAG----C.........---------...----A-A--------......-A-GG--CG...--G--A-A-A--- 1155
G.PT.x.PT3306 ---G--------TA-T--C--A-----------A-----G-----------G-C-T--...........................GGG.........G----A.........G---C----...--A-A---------C......-A-GGT-C-...-A--GA--GA--- 1903
H.BE.93.VI991 ---G--------AA-------A-----------------G------------------...........................---.........G--AG-G-A...GCC---------...----A------C---......-A-GG--C-...----GA-C----- 1355
H.BE.93.VI997 ---G--------TA-T-----A-----------------G------------------...........................---.........G--AA-G-A...GCC---------...----A-A----C---......-A-GG--C-...-----A------- 1290
H.CF.90.056 ---G--------TA-T-----A-----------------G------------------...........................---.........A--AA---A...GCC---------...----A------C---......-A-GG----...-----AT------ 1310
H.GB.00.00GBAC4001 ---G--------T--------A-----------------G--------T---A-G---...........................---.........ATGAA---A...GCC------G--...----A------C---......-A-GG----...----GA-C----- 1484
J.CD.97.J_97DC_KTB147 ---GA---T-T--A-T----GA-----------T-G---G-----A----------AC...........................---.........A--AAC.........-----A---...--A-----T--C---......---GG---G...-AG-GA-G----- 1161
J.SE.93.SE9280_7887 ---G--------T--T--------G-----------------------------G--C...........................---.........A-CAAC.........---------...--A-----T--C---......---G----T...-A--GA------- 1280
J.SE.94.SE9173_7022 ---G--------T--T-----A--------------------------------G--C...........................---.........A--AAC.........---------...--A-----T--C---......---G-T--T...-A--GA------- 1281
K.CD.97.97ZR_EQTB11 ---------G--T--------A-----G-----------G-----------G------...........................---.........-----C.........G--------...-----------C---......-A-GGT---...----GA---A--- 1156
K.CM.96.96CM_MP535 ---G-----G--TA-------A------A----------G-----------G------...........................---.........C---T-.........G--------...----A------C---......-A-GG---T...-----A------- 1156
01_AE.AF.07.569M ---G--------TA-T-----A---------C-------G-------------C-CA-...........................C--.........G--A--.........---------...---------------......-A-GG---G...-A--GA...A--- 1166
01_AE.CM.11.1156_26 ---G--------T--------A-----G-----------G--------T---A-GCA-...........................---.........G--AA-.........---------...---------------......-A-GG---G...G---GA...A--- 1313
01_AE.CN.12.DE00112CN011 ---G--------TA-------A-----G--C--------G---------------CA-...........................---.........G--AA-.........---------...---------------......-A-G-----...-A--GA...A--- 1276
01_AE.HK.04.HK001 ---G--------TA-------A-----G-----------G-------A-----C-CA-...........................C-G.........A--A--.........G--------...-------------YC......-A-GG---G...-A--GA...A--- 1331
01_AE.IR.10.10IR.THR48F ---G--------TA-------A-----G-----------G-----------CAC-CA-...........................C-G.........G--AA-......ATAC-G------...--A------------......-A-GG---G...-A--GA...A--- 1174
01_AE.JP.11.DE00111JP003 ------------TA-------A-----G-----------G-----------T---CA-...........................C-G.........A--AA-.........---------...---------------......-A-GGA-CG...----GA...A--- 1438
01_AE.SE.11.SE601018 ---G--------TA-------A-----G--C--------G---------A-C-C-CA-...........................C--.........G--AA-.........---------...---------------......-A-GG--CG...-----C...A--- 1177
01_AE.TH.10.DE00110TH001 ------------TA-------A-----G-----------G-----------C---CA-...........................C-G.........G--AA-.........G-G------...--A------------......-A-GG---G...-A--GA...A--- 1257
01_AE.TH.90.CM240 ---G--------TA-------A-----G-----------------------C-C-CA-...........................C--.........G--A--.........---------...--------------C......-A-GG---G...-A--GA...A--- 1519
01_AE.US.05.306163_FL ---G--------TA-------------G-----------G-------------C-CA-........................GCAC-A.........GT-AA-.........---------...---------------......-A-GG---G...-A--GA...A--- 1157
02_AG.CM.10.DE00210CM013 ---G--------T--------A-----G---C-------G--------T------CA-...........................C-G.........A--AA-.........---------...------A--------......---GG--GG...----CA...A-A- 1327
02_AG.ES.06.P1423 ---G--------T--------A-----G---C-------G--------T------CA-...........................C-G.........G---GA.........G--------...---------------......--AGG---G...----CA...A-A- 1398
02_AG.GW.05.CC_0048 ---G--------TA-------A-----G--C--A-----G--------T----C-CAG...........................C-G.........--CAAC.........---------...---------------......---GG---G...----CA...A-A- 1316
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Gag p24 Capsid end Gag p2 start Gag p2 end Gag p7 nucleocapsid start
Gag-Pol fusion TF protein start

B.FR.83.HXB2 AGTAGGAGGACCCGGCCATAAGGCAAGAGTTTTGGCTGAAGCAATGAGCCAAGTAACA...........................AAT.........TCAGCTACC......ATAATGATG...CAGAGAGGCAATTTT......AGGAACCAA...AGAAAGATTGTTA 1960
Gag __V__G__G__P__G__H__K__A__R__V__L__A__E__A__M__S__Q__V__T__.__.__.__.__.__.__.__.__.__N__.__.__.__S__A__T__.__.__I__M__M__.__Q__R__G__N__F__.__.__R__N__Q__.__R__K__I__V__
02_AG.KR.12.12MHR9 ---G--------TA-------A-----G-----------G--------T------CA-...........................C-G.........C-CAAC.........---------...---------------......---GG---G...----CA...A-A- 1607
02_AG.LR.x.POC44951 ---G--------T--------------G-----------G--------T------CA-...........................C-G.........G-CAAC.........---------...--A------------......---GG--GG...----CA...A-A- 1955
02_AG.NG.09.09NG_SC61 ------------T--------A----A------------G--------T------CA-...........................C-G.........A-CAAC.........---------...---------------......---GG---G...----CA...A-A- 1152
02_AG.NG.x.IBNG ---G--------T--------A-----G-----------G--------T------CA-...........................C-G.........G-CAAC.........G--------...---------------......---GG---G...----CA...A-A- 1485
02_AG.SE.11.SE602024 ---G--------TA-------A-----G--C--------G--------T----C-CA-...........................C-G.........--CAAC.........--------A...--A------------......---GG---G...----CA...A-A- 1153
02_AG.SN.98.98SE_MP1211 ------------T--------A-----G-----------G--------T----C-CA-...........................C-G.........--CAAC.........---------...---------------......---GG---G...----CA...A-A- 1157
02_AG.US.06.502_2696_FL01 ---G--------T-----C--A-----G-----------G--------T------CA-...........................C-G.........--CAAC.........---------...--A------------......---GG----...----CA...A-A- 1157
03_AB.RU.97.KAL153_2 ---G-----------------A-----G--------C--G--------T------CA-...........................---.........G--AAC.........---------...----A-A-T------......---GG--C-...-A--GA...A--- 1186
04_cpx.CY.94.94CY032_3 ---G---------A-------A-----------A-----G-----------G-C-T--...........................---...GCAGCAG----C.........---------...----A-A----A---......-A-GG----...----GA-C-A--- 1329
05_DF.BE.x.VI1310 ---G--G--G---A-------A-----------------G-------------C----...........................---.........------G-T...ACAGC-------...---------------......-A-GG--C-...-----A---A--- 1342
06_cpx.AU.96.BFP90 ---G--------T--------------------A-----G-----------G-C-T--...........................GT-.........GG---C.........---------...----A-A--------......-A-GG--CG...-A--GA-G-A--- 1982
07_BC.CN.98.98CN009 ---G--------TA-------A--------G--------G------------AC--AC...........................-G-............A-C.........---C-----...------A--------......-AAGG-TCT...-A--GA------- 1292
08_BC.CN.97.97CNGX_6F ------------TA----C--A--------G--------G------------AC--AC...........................---............A-C.........---C-----...------A--------......-AAGG-TCT...-A--GA------- 1152
09_cpx.GH.96.96GH2911 ---G--------T--------A--------------Y-----------T------CA-...........................---.........A--AAC.........---C-A---...---------------......-A-GGT--G...-A--GA...A--- 1165
10_CD.TZ.96.96TZ_BF061 ---G--G------A-T-----A-----------A-----G-----------G-C----...........................GG-.........GG-AA---T......---------...---------------......-A-GG--C-...-AG--A-GCA--- 1339
11_cpx.CM.95.95CM_1816 ---------------------A-----G-----------G---------------CA-...........................C-G.........A--AA-.........---------...--A------------......-A-GG---G...-A--GA...A--- 1330
12_BF.AR.99.ARMA159 ---G--------T----------------------------------------C----...........................-G-.........A-----.........G--C-----...----A-A-T-GC---......-ATGG----...----GA------- 1965
13_cpx.CM.96.96CM_1849 ---G-----------------A-----------A-----------------G-CCT--...........................-G-GCAGCAGCAG----C.........---------...----A-A--------......-A-GG--C-...-A--GA---A--- 1344
14_BG.ES.05.X1870 ---G-----------T--C--A-----------A-----G---------------T--...........................GGG.........G--T-A.........G--------...--A-A----------......-A-GGT---...----GA-ACA--- 1430
15_01B.TH.99.99TH_MU2079 ---G--------TA-------A-----------------G-----------T---CA-...........................C-G.........A--AA-.........G--------...---------------......-A-GG---G...-A--GA...A--- 1362
16_A2D.KR.97.97KR004 ---G---------A-------A-----G---------------------------CA-...........................---.........A--AA-T-AAACATA--G------...----A----------......---GGG---...-A---....A--- 1323
17_BF.AR.99.ARMA038 ---G--------T--------------------------G------------------...........................---.........C--A--.........G--C-----...--A-A-A-T--C---......-A-GG--C-...-----A-A----- 1174
18_cpx.CU.99.CU76 ---G---------A-------A--T--G--------------------T--T---CA-...........................---.........A-CAAC.........---------...--------A-----C......-A-GG---G...-A--GA...A--- 1271
19_cpx.CU.99.CU7 ---G--------TA-T-----A-----------------G-------------C----...........................---...TCACATG-TA-C.........---------...----A---T------......-A-GG--T-...-----AG------ 1189
20_BG.CU.99.Cu103 ---G-----------------A-----------A-----------------G---T--...........................GG-...GCAGGAG--T-C.........---C-----...--A-A-A--------......-A-GG--C-...-A--GA-A-A--- 1438
21_A2D.KE.99.KER2003 ---G---------A-T-----A--------GC-A-----G-------------C----...........................--C.........------GTT...ACAG--------...---------------......-A-GG--C-...-A--GA---A--- 1168
22_01A1.CM.01.01CM_0001BBY ---G--------G--------A-----G-----A-----G--------T------CA-...........................C--.........A---G-.........---------...---------------......-A-GG---G...-A--GA...A--- 1159
23_BG.CU.03.CB118 ------------T--------A-----------A-----------------GA--C--...........................GG-...GCAGGAG--T-C.........---------...--A---A----C---......-A-GG--C-...-A--GA-A-A--- 1412
24_BG.ES.08.X2456_2 ---G--------T--------A-----------A--------------T--GA--T--...........................GG-...GCAGGGG--T-C.........---------...--A-A-A--------......---GG--C-...----GA-A-A--- 1423
25_cpx.CM.02.1918LE ---G-----------------A---------C-A--A--G-----------G-C-T--...........................GG-...ACAGCAG----C.........---------...---------------......-A-GG--C-...----GA-A-A-C- 1171
26_AU.CD.02.02CD_MBTB047 ---G-----------------------G--------------------------GCA-...........................---.........G--AAC.........---T--G--...---G-----------......-AAGG---GAGAG----A---A--- 1971
27_cpx.FR.04.04CD_FR_KZS ---G--G-----TA-T-----A--------G--A-----G-----------G-C-T--...........................GG-...GCAGTAA----C.........---------...----A---------C......-A-GG---G...-A--GA---A--- 1957
28_BF.BR.99.BREPM12609 ---G--------TA-------------------------G-------------C----...........................---.........A--A--.........G--------...--------T--C---......-A-GG----...-----A------- 1326
29_BF.BR.01.BREPM16704 ---G--------TA-------------G-----------G-------------C----...........................---.........A--A--.........G--------...----A-A-T--C---......-A-GG----...----GA------- 1361
31_BC.BR.04.04BR142 ---G--------T-----C--A--------G--------G----------------AC...........................---.........A--AAC.........---------...------A--------......-AAGG--CT...-A--GA-C-A--- 1411
32_06A1.EE.01.EE0369 ---G-----------------A-----G--------C--G--------T----C-CA-...........................---.........G--AAC.........---------...----A-A-T------......---GGA-C-...-A--GA...A--- 1595
33_01B.ID.07.JKT189_C ---G--------TA-------A-----G-----------G---------------CA-...........................C-A.........A---G-.........---------...--------------C......-A-GG---G...-A--GA...A--- 1264
34_01B.TH.99.OUR2478P ------------TA-------A-----G-----------G------------AC-CA-...........................C-G.........G--AA-......ATG--G------...---------------......-A-GG---G...-A--GA...A--- 1162
35_AD.AF.07.169H ---G--------TA-------A-----------A-----G--------T----C-CA-...........................C--.........A--AAC.........--C------...---------------......-A-GG---G...-A--GA...A--- 1163
36_cpx.CM.00.00CMNYU830 ---G--------T--------------G-----A-----G---------------CA-...........................C--.........G---G-.........--------A...------A--------......---GG----...----CA...A-A- 1162
37_cpx.CM.00.00CMNYU926 ------------T--------A-----G-----A-----G-------CT----C-CA-...........................C-G.........A--AGC.........---------...--A---A--------......-A-GGT-C-...-A--GA-A-A--- 1156
38_BF1.UY.03.UY03_3389 ---G--------T--------------G----------CG------------------...........................---.........------.........G--------...--A-A---T--C---......-A-GG--C-...----GA-C----- 1371
39_BF.BR.04.04BRRJ179 ---G--G------A-------A-------------------------------C--AT...........................C-A.........A-TAAC.........------G--...---------------......-A-...-C-...----G--C----- 1428
40_BF.BR.05.05BRRJ055 ---G--------TA--------------A----------G-------AT---------...........................---.........A-----.........G--------...----A-A-T--C---......-A-GG----...----GA------- 1443
42_BF.LU.06.luBF_18_06 ---G-----G--T-----------------------A--G-------------C----...........................GG-.........A-----.........---C-----...------A-T--C---......-A-GG--C-...-----A------- 1502
43_02G.SA.03.J11223 ---G---------A----C--------G-----A-----G-----------G-C-T--...........................GG-...GCAGCAG----C.........---------...----A----------......-A-GG--C-...----GA-A-A--- 1488
44_BF.CL.00.CH80 ---G--------T--------------G--G--------G--------T---------...........................---.........A-----.........G--------...----A-A-T--C---......-A-GG----...----GA------- 1402
45_cpx.FR.04.04FR_AUK ---T--------TA-------A----AGA-------------------T----C-CA-...........................-G-.........A--AACCTA...ATG--G------...---------------......-A-GG---G...-A----...A--- 1952
46_BF.BR.07.07BR_FPS625 ---G--------TA--------------A----------G------------------...........................C--.........A--AA-.........G--C-----...----A-A-T--C---......-A-GG----...----GA------- 1398
47_BF.ES.08.P1942 ---G-----G-----------A--------------A----------------C----...........................GC-.........---AA-GT-......---------...----A--------A-......---GG---G...-----------C- 1402
48_01B.MY.07.07MYKT021 ---G--------TA-------A-----G-----------------------G-C-CA-...........................C-A.........GG--G-.........---------...--------------C......-A-GG---G...-A--GA...A--- 1165
49_cpx.GM.03.N26677 ---G--------T--------A-----G-----A--------------T------CA-...........................---.........--CAAC.........---------...----A----------......-A-GG---G...-----A...A--- 1389
50_A1D.GB.10.12792 ---G-----------------A-----G--------C--G--------T--G--GCA-...........................TC-.........---AAC.........---------...---------------......-A-GG---G...-A--G-...A--- 1368
51_01B.SG.11.11SG_HM021 ---G---------A-T-----A--------C----------------------C---T...........................-G-.........G--A---G-......---------...---------------......---------...----GA-C----- 1167
52_01B.MY.03.03MYKL018_1 ---G--------TA-------A-----G-----------G-------------C-CA-...........................C-A......CATR--AA-.........---------...---------------......-A-GG--C-...-A--GA...A--- 1274
53_01B.MY.11.11FIR164 ---G--------TA-------------G---C-------G---------A-T-C-CA-...........................C--.........G--A--.........---------...---------------......-A-GG---G...----GA...A--- 1300
54_01B.MY.09.09MYSB023 ---G--G------A-------A------A-----------------------------...........................--C......CCAC-TA-C.........--------A...---------------......---------...G---GA-C---C- 1359
55_01B.CN.10.HNCS102056 ---G--------TA-------A-----G-----------------------CA-GCA-...........................TC-.........A--AA-.........---------...---------------......-A-GG---G...-----A...A--- 1270
56_cpx.FR.10.URF5_patient_A ---G--------T--------A-----G-----------G--------T----C-CA-...........................C-G.........G-CAAC.........--------A...---------------......--AGG---G...---TCA...A-A- 1305
57_BC.CN.09.09YNLX19sg ---G--------TA----C--A--------G--------G------------AC--AC...........................--G............A-C.........---------...------A--------......-AAGG--CT...-A--GA------- 1156
58_01B.MY.09.09MYPR37 ---G--------TA-------A-----G-----------G-----------C-C-CA-...........................C-A.........A---G-.........---------...--R------------......-A-GG-A-C...-R--RA...A--- 1305
59_01B.CN.09.09LNA423 ---G--------TA-T-----A-----G--C--------G-------------C-CA-...........................C-G.........A--A--.........---------...---------------......-A-GG---G...-A--GA...A--- 1153
60_BC.IT.11.BAV499 ---G--------T-----C--A--------G---------------------C---AC...........................---.........G--AAC.........---------...-----GA--------......-AAGG--CT...-A--GA-C-A--- 1932
61_BC.CN.10.JL100010 ---G--------TA----C--A--------G--------G------------AC--AT...........................-G-............--C.........---C-----...------A--------......-AAGG--CT...-A--GA------- 1393
62_BC.CN.10.YNFL13 ---G--------TA----C--A--------G---------------------AC--AC...........................-G-............--C.........---------...------A--------......-AAGG--CT...-A--GA------- 1301
63_02A1.RU.10.10RU6637 ---G--------T--------A-----G--G--------G--------T------CA-...........................C-G.........--CAAC.........---------...---------------......---GG---G...-A--CA...A-A- 1501
64_BC.CN.09.YNFL31 ---G--------TA-------A--------G--------G------G------C--AC...........................---............-TC.........---C-----...---------------......-A---T---...-----------C- 1314
65_cpx.CN.10.YNFL01 ---G--------TA----C--A---C----G--------G-------------C--AC...........................---............A-C.........---------...---------------......-AAGG--CT...-A--GA------- 1343
67_01B.CN.11.ANHUI_HF115 ---R--G-----TA-------R-----G-----------G---------ARC---CA-...........................C--.........A--AA-.........---------...----A----------......-A-GG--CG...-A--GA...A--- 1309
68_01B.CN.11.ANHUI_WH73 ---G--G-----TA-------A-----G-----------G---------A-K---CA-...........................C-G.........G--AG-.........G--------...----A----------......-A-GG--CG...-A--GA...A--- 1300
69_01B.JP.05.05JPMYC113SP420---G--G--------A--C--A------------------------G-----------...........................GG-......TCAG-T--C.........---------...---------------......---------...------CC----- 1333
70_BF1.BR.10.10BR_PE004 ------------T-----------------G--------G-------------C-..............................---.........G--A-C.........---------...----A-A-T--C---......-AAGGT---...G---GA------- 1410
71_BF1.BR.10.10BR_PE008 ---------G--T-----------------A--------G---------------..............................---.........A--A--.........---------...----A-A-T--C---......-A-GG----...-----A--AA--- 1633
72_BF1.BR.10.10BR_MG002 ---G--G--G--TA-------A-----------------G-------------C----...........................--A.........A-----.........G--------...--A-A-A-T------......-A-GG----...-----AG------ 1465
74_01B.MY.10.10MYPR268 ---G--------TA-------------G-----------G-------------C-CA-...........................C-A.........G---G-.........---------...---------------......-A-GG--CG...-A--GA...A--- 1257
O.BE.87.ANT70 ------------AACT--------C-----GC-A--A---------GCTAC--CCCAG.........CAAGATTTGAAAGGAGGAT-C.........A----A.........G--T-C---...--A-----GC-AAA-......CCA-TTAGG...-A-GGA-C-A-A- 2023
O.CM.98.98CMA104 ------------AACA--------C-----G--A--A---------GC-TC--CCCAG.........CAAGATTTAAAAGGAGGAT-C.........A----A.........G--T-C---...--A-----GC-AAA-......CCA-TTAGG...---GGACC---A- 1455
O.CM.98.98CMABB141 ------------AACT-----A--C-A-A-A--A--A---------GCTTC--CCCAG.........CAAGACCTGAAAGGAGGAT-C.........A----A.........G--T-C---...--A-----GC-AAAC......CCA-TTAGG...-AGGG-CC-A-A- 1454
O.CM.98.98CMABB212 ---R--R--G--AACT--C-------A-A-AC-A--A--G------GTTTCT-CCCAG.........CARGATTTAAAGGGAGGAT-C.........A--T-A.........---T-C---...--A-----GC-GAG-......CCA--TA--...----G--C-A-A- 1459
O.CM.98.98CMU5337 ------------AACT--------C-----GC-A--A---------GCTAC--CCCAG.........CAAGATCTGAAGGGAGGAT--.........A----A.........G--T-C---...--A-----GC-AAAC......CCA-TTAG-...-A-GGACC-A-A- 1456
O.CM.99.99CMU4122 ------------AACT--------C--G--GC-A--A---------GCTAC--CCCAG.........CAAGATCTGAAAGGAGGAT-C.........A----A.........G--T-T---...--A-----GC-AAA-......CCAGGAAGG...-A-GGACC-A-A- 1454
O.FR.92.VAU ---G--------AACT--------T-----CC-A--A---------GCTTC--CCCAG.........CAAGATCTAAAAGGAGGAT-C.........A--T-A.........G--T-C---...--A-----GC-AAAA......CCA-TTAG-...-A-GGACC-A-A- 1532
O.GA.11.11Gab6352 ---G--------AACT--------C-----GC-A--A---------GCTAC--CCCAG.........CAAGATCTGAAAGGAGGAT--.........A--T-A.........G--T-C---...--A-----GC-AAAC......CCAGTTA--...---GG-CC---A- 1180
O.SN.99.99SE_MP1299 ------------AACT--------C--G--A--A--A---------GCTGC--CC............CAAGATCTGAAGGGAGGAT-C.........A----A.........G--T-T---...--A-----GC-AAAC......CCA-GTAGG...-A-GG-CC-A-A- 2022
O.US.10.LTNP ------------AACT--------C---A-AC-A--A---------GCTACT-CGCAG.........CAAGATTTGAGAGGGGGAT-C.........A-----.........G-CT-T---...--A-----GC-GAAC......CCA--TAGG...---GGAGC-A-A- 1944
N.CM.02.DJO0131 ---G--G-----A-CG--------------GC-A--A--G--T---TCA--G---CAG...........................-CA......GCAA-TAG-.........G-CT-TGCA...--AG-GA-A--C---......-AAGG-AT-...--G-GA-CCA--- 1445
N.CM.02.SJGddd ---G--G-----A--G--------------GC-A--A--G--T---TCA------CAG...........................GCA......ACAA-TAG-.........G-CT-TG--...--A--G--A--C---......-AAGG-AT-...-----A-CCA--- 1438
N.CM.04.04CM_1015_04 ---G--G-----A--G--------------GC-A--A--G--T---GCA--G-C-CAG...........................GCA......GCAA-TAG-.........G-CT-TG-A...--A-----A--C---......-AAGG-AC-...--G-GA-CCA--- 1438
N.CM.06.U14296 ---G--G-----A-CG--------------AC-A--A-----T---TCA--G---CAG...........................GCA......ACAA-TAG-.........G-CT-TGCA...--A--G--A--C---......-AAGG-AT-...--G-GACCCA--- 1436
N.FR.11.N1_FR_2011 ---G--G-----A-CG--------------GC----A--G--T---TCA--G---CAG...........................CCA......ACAA-TAA-.........--CT-TGC-...--A--G--A--C---......-AAGG-AT-...--G--ACCCA--- 1334
P.CM.06.U14788 ------G-----AACA--------C--G--C-----A-----T---GCAGC--CT-ATCAAGCTAGCCAAGAATTAAAAGGAGGGT--.........A--A-A.........G-TT-T---...-----T--A..................--G...------CCA---- 1437
P.FR.09.RBF168 ------G-----AACA--------C--G--C--A--A-----T---GCAGC--CT-ATCAAGCTAACCAAGATTTAAAAGGAGGGT--.........A--A--.........G-TT-C---...-----T--A..................--G...---W--CCA---- 2004
CPZ.CD.90.ANT ---------C--A-C---------------G-----A-----T---GCTTCT-CT-AT...........................---GCACAGGGAA-C--A.........G-CT-TC--...------------GGAAAT...--AGGAGG-...-A--GACC-C-C- 1390
CPZ.CM.05.SIVcpzLB7 ---C--G--T--A-C------A--C--G--C--A--A-----T-----T----C--AT...........................GCA......GCAA---TC.........--T------...--A--G--A------......-AAGGA-C-...-A--GAG--A--- 1506
CPZ.CM.09.Ptt_09Cam155 ------------AACA---------------C-A--A--R--C---TCTATG--GCAR...........................---CAAGGGAAA----AG.........G-TT-TC-T...----A---AC-GAGC......--AGCAYC-...G---G--AA--C- 2044
CPZ.TZ.06.TAN5 ---G---------TCT----------AGA-CC--------------GCAAC--C----...........................-G-GCAGCAGGGGG-ATC.........-AT---C--...---G----A--AAGG......CCACC-TT-AGA-AGGGCCAGT-GC 2073
CPZ.US.85.US_Marilyn ---G----------CT-----------G--C--A--------C---T-----A-G-A-...........................--C......CCC---AGC.........G--T-TC-A...----A---A--CGC-......G----G-C-...G-G-GA-AAA-C- 2008
GOR.CM.07.SIVgor2139_287 ---G--G-----TACT--C--A--------C-----A--G------GCAGC--CCCAC.........TCAGATTTAAAAGGAGGAT--.........A----A.........G-CT-T---...--A-AG--GGGAAACAATCAAG---TTA-G...-AGGGACCA--A- 1518
GOR.CM.12.SIVgor_BQID2 G-----------AACT--------T-----AC-A--A---------GC-TCT--CCAC.........CAAGATCTAAAAGGAGGAT-C.........A----A.........G--T-C---...--A-----GC-AAAC......CCA--TA-G...---GG-CC-A-A- 1439
GOR.CM.13.SIVgor_BPID15 ------G-----AACA--------C--G--C-----A-----T---GCAGC--CC-ACCAAGCYAGCCAAGACTTGAAAGGGGGAT-C.........A----A.........G-CT-T---...--A-----A..................--G...---GG-CCA---- 1313
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B.FR.83.HXB2 AGTGTTTCAATTGTGGCAAAGAAGGGCACACAGCCAGAAATTGCAGGGCCCCTAGGAAAAAGGGCTGTTGGAAATGTGGAAAGGAAGGACACCAAATGAAAGATTGTACT.........GAG...AGACAGGCTAATTTTTTAGGGAAGATCTGGCCTTC...CTACAA. 2114
Gag K__C__F__N__C__G__K__E__G__H__T__A__R__N__C__R__A__P__R__K__K__G__C__W__K__C__G__K__E__G__H__Q__M__K__D__C__T__.__.__.__E__.__R__Q__A__N__F__L__G__K__I__W__P__S__.__Y__K_
Pol _F__F__R__E__D__L__A__F__.__L__Q__
A1.CD.97.97CD_KCC2 ----------C-----------G--A---CT------------------------A--G--------------------G-----------T-----------C--C---.........--A...-----------------------A--T--------...-A----. 2110
A1.CM.08.886_24 -A--------C--------------A--TCT---------------A--------A-----------------------G-----G-----------------C------.........--A...-----------------------A--T--------...-AG---. 1576
A1.CY.08.CY236 -------T--C--------------A---CT---------------------------------T--------------G-----G-----T-----------C--C---.........--A...-----------------------A--T--------...-AG---. 1334
A1.IN.09.NARI_FLS_IVC19_1 ----C--------------------A--TCT-----AGT----------------------------------------------G--C--------------C--C---.........--A...-----------------------A-----------...-AG---. 1986
A1.KE.11.DEMA111KE002 ----------C--------------A---CT------------------------------------------------------G-----------------C--C---.........--A...--------A--------------A--T--------...-AG---. 1485
A1.RU.11.11RU6950 ----------C-----T--------A--TCT-----------------------------------------G---------------C--T-----------C--C---.........---...----------------------GA--T--------...-AG---. 1638
A1.RW.11.DEMA111RW002 ----------C------------------CT------------------------------------------------G-----G-----T-----------C--C---.........---...----------------------GA--T--------...-A----. 1465
A1.SN.01.DDI579 ----------C--------------A---CT---T--------------------------------------------G-----G-----------------C--C---.........---...-----------------------A-----------...-A----. 1315
A1.UG.11.DEMA110UG009 ----------C-A------------A---TT------------------------------------------------G-----G-----------------C--C---.........---...-----------------------A--T--------...-AG---. 1463
A1.ZA.04.503_15344_T10_A1 -------T--C--------------A---CT------------------------A-----------------------G--------------G--------C--C---.........---...-----------------------A--T--------...-A----. 1340
A2.CD.97.97CDKTB48 ----------C--------G-----A---CT---T--------------------------------C-----------G-----------T-----------C--C---.........---...-----------------------A--T--------...-A----. 1473
A2.CM.01.01CM_1445MV ----------C--------G-----A---CT---------------------------------T--C-----------G-----------T--------------C---.........---...-----------------------A---------C-...-A----. 1313
A2.CY.94.94CY017_41 ----------C--------G-----A---CT------------------------------------C-----------------------T--------------C---.........---...-----------------------A--T--------...-A----. 1471
B.BR.10.10BR_RJ032 -A--------------T-------------T------------------T----------G-------------------C---------------------------A-.........--A...-----------------------A-----------...-C----. 1689
B.CA.07.502_1191_03 -------------------------A----T-----A------T-----T------------------------------------------------------------.........--A...-----------------------A-----------...-C----. 1541
B.CH.08.M2_0803101_NFLG8 -A-----------------------A----T-----A---------------------------------------------------------G------------G--.........--A...-----------------------A-----------...-C----. 1571
B.CN.12.DEMB12CN006 -------T----------G-----------T---T-A---------------C---------------------------------------------------------.........--A...-----------------------A------T----...-C----. 1478
B.CU.14.14CU005 ------------------------------T--------------A---------------------------------C------------------------------.........---...-----------------------------------...-C----. 1325
B.ES.14.ARP1195 ----C-----------T-G-----------T-----A------------------------------------------------------T--G------------T--.........---...-----------------------A---------G-...-C---G. 1558
B.FR.11.DEMB11FR001 ----C------------------------CT------------------------A----G------------G-----G------------------------------.........---...-----------------------A-----------...------. 1363
B.HT.05.05HT_129389 ----C-------------------------T---A-A------------A------.-----------------------------------------------------.........---...-----------------------------------...------. 1318
B.JP.12.DEMB12JP001 -------------------G--------T-------A------------------------------------------------------T------------------.........---...-----------------------------------...-C----. 1492
B.KR.07.HP_18_07JHS10_3909 ------------------------------T-----A------------------A------------------------------------------------------.........---...--------C--------------A-----------...-C----. 1778
B.RU.11.11RU21n ------------------------------T---A-A---------A---------------------------------------------------------------.........---...-----------------------------------...-C----. 1673
B.SE.12.SE600057 ----------------------G-------T---------------A-------------------------------A-------------------------------.........---...------------------A--G-A-----------...-C----. 1334
B.TH.10.DEMB10TH002 ----------------------------T-T-----A------------------A----G------C-----------------G--------------G--C--C---.........---...----------------------GAT----------...-C----. 1424
B.US.13.RV_1 ----C-----------------G--A----T------------------T----------G-------------------------------------------------.........---...-----------------------------------...-C----. 1994
B.ZA.09.DEMB09ZA022 -A--------------------------T-T---------------A-------------G------------------------G-----------------A------.........---...-----------------------A--------C--...-C----. 1418
C.BR.07.DEMC07BR003 -A--C-----C--------G---------CT------------------------------A--T---------------C-A--------------------C------.........--A...--G--------------------A--T--------...-C----. 1458
C.BW.00.00BW5031_1 -A--------C--------G----------T-----A------------------A-----------------------------------------------C------.........--A...-----------------------A-----------...-A----. 1479
C.CN.10.YNFL19 -A--------C--------G--------T-T-----A------------A------------------------------------------------------------.........---...-----------------------A-----------...-C----. 1467
C.CY.09.CY260 -A--------C--------G-----A----T---------C-------------------GA--------------C--------------------------C------......GTT---...-----------------------A--T--------...-C----. 1328
C.ES.14.ARP1198 -A-----------------G----------T---------------------------------------------------A--------------------C------.........---...--G--A-----------------A--T--------...-C----. 1546
C.ET.02.02ET_288 -A--C-----C--------G---------CT------------------------------A-----------------------------------------C------.........---...-----------------------AC-T--------...-C----. 1310
C.IN.09.T125_2139 -A--------C-------------------T--------------A---T-----------------------------------------------------C------.........--A...--G--------------------A--T--------...-C----. 2099
C.KE.05.05KE369195V4 -A--------C-----T------------CT------------T-----T-----------A-----------------------------------------C----A-.........---...-----------------------A-----------...-AG---. 1302
C.MW.09.703010256_CH256.w96 -A--------C--------G----------T-----A------------------------------------------------------------------C-----A.........--A...--G--------------------A--T--------...-C----. 2100
C.SE.13.SE600311 -A-------T---------G--------TCT--------------------A-GA------T--A----------------G---------A-------TGTTGGAA-T-.........---...-------G-C--CAA----AA--A--T--------...-C----. 1313
C.TZ.08.707010457_CH457.w8 -A--------------------G--A----T------------------T-----------------------------G--A--------T--G---------------.........--A...-----------------------A--T--------...-C----. 2100
C.US.11.17TB4_4G8 -A--------C--------G---------CT--------------------------------------------------G---------------------C------.........--A...--G--------------------A-----------...-A----. 1435
C.YE.02.02YE511 -A--------C--------G----------T-----A---C--------------------A-----------------------------------------C----A-.........---...--G--A-----------------A--T--------...-C----. 1307
C.ZA.12.DEMC12ZA096 -A--------C--------G---------GT---T-----C--------------------------------------------G-----------------C----A-.........---...--G--------------------A--T--------...-C--TC. 1414
C.ZM.11.DEMC11ZM006 -A--------C--------G-TG-------T-----A------------------------A------------------C----------------------C------.........---...-----------------------AC-T--------...-C----. 1460
D.CM.10.DEMD10CM009 ----------C-------------------T---A---------C---------------G---------------------------------------------C---.........--A...----------------------G---T--------...-A----. 1474
D.CY.06.CY163 ------------------------------T---A-A------------------A-----------------------------------T-----------C--C---.........--A...--------------------------T---T----...-C----. 1325
D.KE.11.DEMD11KE003 ----------C------------------GT---A-A------------T----------G------------------------G--------------------C---.........--A...--------------------------T--------...-C-G--. 1467
D.KR.04.04KBH8 -------------------------A----T---A-A------------------A----G---------------------------------------------C---.........--A...-----------------------------------...-C----. 2076
D.SN.90.SE365 -A--------C-------------------T---A----------A---------A------------------------C-------------------------C---.........-GA...-----------------------A--T--------...-AG---. 2116
D.TZ.01.A280 ----------C--------------A----T---A-A---------------A--A--------------------------------------------------C---.........--A...-----------------------A--T--------...-C----. 1312
D.UG.10.DEMD10UG004 ----------C------------------CT---A----------A---T-----------------------G--------------------------------C---.........--A...----------------------GAT-T--------...-C-G--. 1455
D.UG.11.DEMD11UG003 ----C-----C-----T-------------T---A-A------------T----------G-----------G------------------------------C--C---.........--A...-----------------------T--T--------...-CG---. 1466
D.YE.02.02YE516 -A--------C-------------------T---A-A---C--------------A--------------------------------------------------C---.........---...----------------------GA-----------...-AG---. 1322
D.ZA.90.R1 ----------C-------------------T---A-A--------------------------------------------G---------------------C--C---.........--A...-----------------------A--T--------...-C----. 1463
F1.AO.06.AO_06_ANG32 -A-----T-----------------A---CT------------------------A-------------------------G---------------------C--C---.........--A...----------------------GA--T--------...-C----. 1313
F1.AR.02.ARE933 -A-----T-------------T---A----T-----A---------------C--A-------------------------GA--------------------C--C---.........--A...-----------------------A--T--------...-A----. 1408
F1.BR.07.07BR844 -A-----T-----------------A----T-----A---C--------------A--------------------------A--G-----------------C--C-A-.........--A...----------------------GA--T--------...-C----. 1877
F1.BR.10.10BR_PE107 -A-----T-----------------A--TCT---T--------------------A--------------------------A--------T--------G--C--C---.........--A...-----------------------A--T--------...-CG---. 1581
F1.BR.10.10BR_RJ015 -A-----------------------A----T---------C--------------A--G--------------G-------GA--G-----------------C--C---.........--A...-----------------------A--T--------...-C----. 1578
F1.CY.08.CY222 -A-----T----------------------T------------T-----------A-----------C--------------A--------T-----------C--C---.........--A...-----------------------A--T--------...-A----. 1307
F1.ES.02.ES_X845_4 -A-----T-----------------A---CT------------------------A-------------------------GA--------------------C--C---.........--A...----------------------GA--T--------...-C----. 1560
F1.ES.11.VA0053_nfl -A--C--T--------T---AC---A--T-T-----A------------------A--------------------------A--------------------A--C---.........--A...-----------------------A--T--------...-C----. 1538
F1.RO.96.BCI_R07 -A-----T-----------------A----T-----A------------------A-----------C--------------A-----------G--------C--C---.........--A...-----------------------A--T--------...-C----. 2138
F1.RU.08.D88_845 -A-----T--C--------G--G--A--T-T---------------A--------A--G----------------------GA-----------------------C---.........---...----------------------GA--T--------...-AG---. 1573
F2.CM.02.02CM_0016BBY ----------C--------------A--T-T---T-A------------------A----G------------------------------------------C--C---.........--A...-----------------------A--T--------...-A----. 1304
F2.CM.10.DEMF210CM001 ----------C--------G-----A---TT---T--G-----------------A----G-------------------C----------T--------------C---.........--A...-----------------------A--T--------...-A----. 1363
F2.CM.10.DEMF210CM007 ----------C----------T------T-T---A-A------------------A-----------------G-----------------------------C--C---.........---...-----------------------AC-T------C-...-AG.... 1461
G.CM.07.920_49 ----C-----C--------G-----A--TCT--------------------------------------------------G---G-----T-----------C--C--A.........--A...-----------------------A--T--------...-A----. 1509
G.CM.10.DEMG10CM008 ----------C-----T--------A---CT------------------------A-----------------------------G--G--------------C--C--A.........--A...-----------------------A-----------...-AG---. 1498
G.CM.10.DEURF10CM020 ----------C--------G-----A--TCT------------------------A--G----------------------G---------T-----------C--C--A.........---...-----------------------AG----------...-A----. 1448
G.CN.08.GX_2084_08 ----------C--------G-----A--TCT------------T-------------------------------------G---G-----T--------R--C--C--A.........---...-----------------------A--T--------...-A----. 1342
G.ES.09.X2634_2 ----------C-------GG-----A---CT---T--------T-----------A-----------------------------G-----T-----------C--C--A.........---...----------------------GA--T--------...-A----. 1585
G.ES.14.ARP1201 ----------C--------G-----A--TCT------------------------------------------------T-G---G-----T-----------C--C--A.........---...----------------------GA--T--------...-A----. 1583
G.GH.03.03GH175G ----------C--------G-----A--TCT------------------------------------------------------G-----T--G--------A--C--A.........--A...--------C--------------A-----------...-A----. 2154
G.KE.09.DEMG09KE001 ----------C--------G-----A---CT---------------------C--A-----------C-----G-------G---------T-----------C--C--A.........--A...-----------------------A--T--------...-A----. 1495
G.NG.09.09NG_SC62 ----C-----C--------G-----A--TCT------------------------A-------------------------G---G-----T-----------C--C--A.........--A...-----------------------A--T------C-...-C---G. 1309
G.PT.x.PT3306 ----------C--------G-----A---CT---T--------------------A-------------------------G---------T-----------C--C--A.........---...-----------------------A--T--------...-C----. 2057
H.BE.93.VI991 -A----C---C--------------A----T------------------------A------------------------C-------------G--------C--C--A.........-GA...-----------------------A--T--------...-AG---. 1509
H.BE.93.VI997 -A--------------------G--A----T--------------------------------------------------G---------T--G-----G--C--C--A.........---...-----------------------A-----------...-AG---. 1444
H.CF.90.056 -A--C-----C-----------G--A----T--------------------------------------------------GA--------T--G--------C--C--A.........---...-----------------------A--T--------...-AG---. 1464
H.GB.00.00GBAC4001 -A--------C-----T--------A----T---A-----C--------------------------------------G-G---------T--G--------C--C--A.........---...--------G--------------A-----------...-AG---. 1638
J.CD.97.J_97DC_KTB147 -A--------C-----T-----G--A----T---A-A------------------A--------------A--G-----------------------A---A-C--C---.........---...--------C--------------AG-T--------...-AG---. 1315
J.SE.93.SE9280_7887 --------------------C----A----T---A-A---C--------------A-----------------------------------------------C--C---.........---...--------------------------T--------...-AG---. 1434
J.SE.94.SE9173_7022 --------------------C----A----T---A-A---C--------------A-----------------------------------------------C--C---.........---...--------------------------T--------...-AG---. 1435
K.CD.97.97ZR_EQTB11 ----C-----C--------------A---CT------------T-----------A-----------------------G--A--------T--G--------C---T--.........---...------------------------T--------CT...-A----. 1310
K.CM.96.96CM_MP535 ----C-----C-------------------T------------------------A-----------------------G-----------T--G--------C--C---.........---...-----------------------A-----------...-C----. 1310
01_AE.AF.07.569M ----C-----C--------------A---CT------------------------A--------T-----------C--G-----------T-----------C--C---.........---...-----------------------A--T--------CAC-A----. 1323
01_AE.CM.11.1156_26 ----------C--------------A---CT---------------------------------T--------------G-----------T--------G--C--C--C.........--A...-----------------------A--T--------...-AG---. 1467
01_AE.CN.12.DE00112CN011 -A--C-----C-------G------A---CT------------------------A--------T--------------G--A--------T-----------C--CC--.........---...-------TG-------------GAC-G--------...-A----. 1430
01_AE.HK.04.HK001 ----C-----C-------GG-----A---CT------------------------A--------T-----------C--G-----------T-----------C--C---.........---...-----------------------A--T------C-...-A----. 1485
01_AE.IR.10.10IR.THR48F ----C-----C-----------G--A---CT---T--------------------A--------T--------------------------T--G--------C--C---.........---...-----------------------A--T--------......---. 1325
01_AE.JP.11.DE00111JP003 -A--C-----C--------------A---CT------------------------A--------T--------------G-----------T-----------C--C---.........---...--------------------A---C-T--------...-A----. 1592
01_AE.SE.11.SE601018 ----C-----C---C-----A----A---CT------------------------A--------T--------------G-----------T--------------C---.........---...--------------------CCGAC-T--------...-C----. 1331
01_AE.TH.10.DE00110TH001 ----C-----C--------G-----A---CT------------------------A--------T--------------------------T-----------C--C---.........---...-----------------------A--T--------...-A----. 1411
01_AE.TH.90.CM240 ----C-----C-----T-G------A---CT------------------------A---C----T-----------C--G-----------T-----------C--C---.........---...-----------------------A--T--------...-A----. 1673
01_AE.US.05.306163_FL ----C-----C--------------A---CT---------------------------------T--------------G--A--------T--G--------C--C---.........---...--------C-----------------T------C-...-A----. 1311
02_AG.CM.10.DE00210CM013 ----------C-----T--------A---CT--------------A---------------------------------G--A--------------------C--C---.........---...--------G--------------A--T--------...-A----. 1481
02_AG.ES.06.P1423 ----------C--------------A---CTC--T----------A---------A----GA-----------------------G-----------------C--C---.........---...--------A-------------GA--S--------...-AG---. 1552
02_AG.GW.05.CC_0048 ----------C--------------A---CT--------------A--------------G---T--------------G-----------------------C------.........---...-----------------------A--T--------...-A----. 1470
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Gag p7 nucleocapsid end Gag p1 start
Pol start

Gag-Pol -1 ribosomal slip site

B.FR.83.HXB2 AGTGTTTCAATTGTGGCAAAGAAGGGCACACAGCCAGAAATTGCAGGGCCCCTAGGAAAAAGGGCTGTTGGAAATGTGGAAAGGAAGGACACCAAATGAAAGATTGTACT.........GAG...AGACAGGCTAATTTTTTAGGGAAGATCTGGCCTTC...CTACAA. 2114
Gag K__C__F__N__C__G__K__E__G__H__T__A__R__N__C__R__A__P__R__K__K__G__C__W__K__C__G__K__E__G__H__Q__M__K__D__C__T__.__.__.__E__.__R__Q__A__N__F__L__G__K__I__W__P__S__.__Y__K_
Pol _F__F__R__E__D__L__A__F__.__L__Q__
02_AG.KR.12.12MHR9 -A--------C--------------A---CT--------------A---T----------G---T--------------G-----------------------C---C--.........--A...-----------------------A--T--------...-AG---. 1761
02_AG.LR.x.POC44951 ----C-----C--------------A---CT--------------A---------------------------------------------------------C------.........---...-----------------------A--T--------...-AG---. 2109
02_AG.NG.09.09NG_SC61 ----------C--------------A---CT--------------A--------------G---T--------------G-----------------------C--C---.........---...-----------------------A--T--------...-AG---. 1306
02_AG.NG.x.IBNG ----------C--------------A---CT--------------A--------------G------------------G--A--------------------C------.........---...-----------------------A--T--------...-AG---. 1639
02_AG.SE.11.SE602024 ----------C-----------G--A---CT---------C----AA-------------G------------G-----G--------G--------------C-----C.........---...-----------------------A-----------...-C----. 1307
02_AG.SN.98.98SE_MP1211 ----------C--------------A---CT--------------A---T-----A----G---T--------------G-----------------------C------.........--A...-----------------------A--T--------...-AG---. 1311
02_AG.US.06.502_2696_FL01 ----------C--------------A--TCT---T--------T-A---------------------------------G-----------------------C--C---.........---...--------A-------------GA--T--------...-AG---. 1311
03_AB.RU.97.KAL153_2 ----------C--------------A---CT---------------------------------------------------------C--T-----------C--C---.........---...----------------------GA--T--------...-AG---. 1340
04_cpx.CY.94.94CY032_3 ----------C--------G-----A--TCT------------------------------------C-----G-----------G-----T-----------C--C---.........---...----------------------GA--G--------...-AG---. 1483
05_DF.BE.x.VI1310 ----------C-----T-------------T-----A------T-----T---G-A-----------------------G-GA--------------------C--C---.........---...--G--------------------AG-T--------...-C----. 1496
06_cpx.AU.96.BFP90 ----C-----C--------G-----A--TCT------------------------A-----------------------------G-----T-----------------A.........---...-----------------------A-----------...-A----. 2136
07_BC.CN.98.98CN009 -A--------C--------G----------T---------------------------------------------------A---------------------------.........---...--------C--------------A--------C--...-C----. 1446
08_BC.CN.97.97CNGX_6F -A--------C--------G----------T-----A------------------------A-----------------------------------------C------.........--A...--G-----G--------------AT-T--------...-C----. 1306
09_cpx.GH.96.96GH2911 ----------C--------------A--MYT------------------------------------------------G-----------------------C--C---.........---...-----------------------A--T--------...-A----. 1319
10_CD.TZ.96.96TZ_BF061 ----------C-----------------------A-A------------T-------G--G--------------------G-------------C----------CC-A.........--AAGA-----------------------A--T--------...-A----. 1496
11_cpx.CM.95.95CM_1816 ----------C--------------A---CT------------------------------------C-----------G--------------------G--C--C--C.........---...-----------------------A--T--------...-AG---. 1484
12_BF.AR.99.ARMA159 -A------------------AC---A----T-----A--------A---T-----A--------------------------A--------------------C--CC--.........--A...-----------------------A--T--------...-A----. 2119
13_cpx.CM.96.96CM_1849 ----------C-------GG-----A--TCT------------------------------------------------------G-----T-----------C--C-TG.........--A...-----------------------A-----------...-A----. 1498
14_BG.ES.05.X1870 ----------C--------G-----A---CT---T--------------------A-----------------------------G-----T-----------C--C--A.........---...----------------------GA--T--------...-AG---. 1584
15_01B.TH.99.99TH_MU2079 ----C-----C--------------A---CT------G-----------------A--------T--------------GG----------T-----------C--C---.........---...----------------------GAC-T--------......---. 1513
16_A2D.KR.97.97KR004 ----------C--------G-----A---CT------------------------------------C-----------G-----------T-----------C--C---.........---...-----------------------A--T--------...-C---G. 1477
17_BF.AR.99.ARMA038 -A-----------------------A----T------------------------A-------------------------GA--------------------C--C---.........--A...-----------------------A--T--------...-A----. 1328
18_cpx.CU.99.CU76 -------------------------A----T------------------------------------------------G--A--------------------C--C---.........--A...-----------------------A--T--------...-A----. 1425
19_cpx.CU.99.CU7 ----------C-------------------T---A-----------A--------A--------------------------------G-----------------C---.........--A...-----------------------A--T--------...-C----. 1343
20_BG.CU.99.Cu103 -------T--C--------------A---CT------------------------------------------------------G-----T--------G--C--C--A.........---...-----------------------AC-T--------...-C----. 1592
21_A2D.KE.99.KER2003 -------T--C-------------------T---A-A------------------------A--------------------------G----------G------C--G.........--A...-----------------------A--T--------...--C---. 1322
22_01A1.CM.01.01CM_0001BBY ----------C--------------A---CT-A----------------------A-G------T--C-----------G-----------------------C--C---CTTACTCTT---...-----------------------A--T--------...-AG---. 1322
23_BG.CU.03.CB118 -------T--C-----------T--A---CT---------------------------------A--------------------T-----T-----------C--C--A.........--AGGG-----------------------AC-T--------...-C----. 1569
24_BG.ES.08.X2456_2 -------T--C--------G-----A---CT---A-A------------------------------------G-----------G-----T-----------C--CT-A.........---...-----------------------AC-T--------...-C----. 1577
25_cpx.CM.02.1918LE -A--------C--------G-----A--TCT---------------A-----A--A-----------------------------T-----T-----------C--C--A.........---...----------------------G------------...-AG---. 1325
26_AU.CD.02.02CD_MBTB047 -A--------C--------------A---CT--------------A------C--A--G----------------------G------------------------C---.........---...----------------------GAT--------C-...-A----. 2125
27_cpx.FR.04.04CD_FR_KZS ----------C--------G-----A--TCT--------------------------------------------------GA--G-----T-----------C-----A.........---...-----------------------A--T---T--C-...-A----. 2111
28_BF.BR.99.BREPM12609 -A-----T-----------------A----T------------------------A-------------------------GA-----------------------C---.........--A...-----------------------A--T--------...-C----. 1480
29_BF.BR.01.BREPM16704 -A-----T-----------------A----T------------------------A--------------------------A--------------------A--C---.........--A...-----------------------A--T--------...-C----. 1515
31_BC.BR.04.04BR142 -A--C-----C--------G---------TT------------------------------A-----------------------------------------C----A-......AAT---...--G-------------------GA--T--------...-C----. 1568
32_06A1.EE.01.EE0369 ----------C--------------A---CT-------------------------------------------------C-------C--T-----------C--C---.........---...-----------------------A--T--------...-AG---. 1749
33_01B.ID.07.JKT189_C ----C-----C------------...---CT------------------------A--------T--------------GC----------T------------------.........--A...------------------------C----------...-C----. 1415
34_01B.TH.99.OUR2478P ----C-----C--------------A---TT------------------------A--------T--------------G-----------T-----------C--C---.........---...-A----AT---------------AT-T--------...-A----. 1316
35_AD.AF.07.169H ----------C--------------A---CT---------------------------G--A-----------------G--A--------------------C--C---.........---...-----------------------A--T--------...-A----. 1317
36_cpx.CM.00.00CMNYU830 -A--------C--------G-----A---CT------------------------------------------------G-----------------------C--C---......AAT--A...-----------------------A--T--------...-AG---. 1319
37_cpx.CM.00.00CMNYU926 -A--------C--------G-----A--TCT------------------------A-----------------------------------------------C--C---.........---...----------------------GA--T--------...-AG---. 1310
38_BF1.UY.03.UY03_3389 -A-----------------------A----T-----A------------------A-------------------------GA--------------------C--C---.........--A...-----------------------A--T--------...-C----. 1525
39_BF.BR.04.04BRRJ179 ------------------------------T-----A-------------------------------------------------------------CT---C------.........--A...-----------------------A-----------...-A----. 1582
40_BF.BR.05.05BRRJ055 -A-----T-----------------A----T---A-A------------------A--G----------------------GA---------------------------.........---...---------------------------------C-...------. 1597
42_BF.LU.06.luBF_18_06 -A-----T--C--------G-----A----T-----A------------------A-------------------------GA--G-----------------C--C---.........--A...-----------------------A--T--------...-A----. 1656
43_02G.SA.03.J11223 -------T--C--------G-----A--TCT------------------------------------------------------G-----T-----------C--C--A.........--A...-----------------------A--T--------...-C----. 1642
44_BF.CL.00.CH80 -A-----------------------A----T------------------------------------------------G--A--------T-----------C--C---.........--A...-----------------------A--T--------...-A----. 1556
45_cpx.FR.04.04FR_AUK ----------C--------------A---CT------------------------------------------------G-----------T--------------C---.........---...-----------------------A--T--------...-AG--G. 2106
46_BF.BR.07.07BR_FPS625 -A-----T-----------------A----T------------------------A-------------------------GA--------------------C--C---.........--A...-----------------------A--T--------...-A----. 1552
47_BF.ES.08.P1942 ------------------G------A----T-----A------------------------------------G--------A--------------------C--C---.........--A...-----------------------A--T--------...-AG---. 1556
48_01B.MY.07.07MYKT021 ----C-----C--------------A---CT---------C--------------A--------T--------------------------T------------------.........---...--------------------A---C----------...-C----. 1319
49_cpx.GM.03.N26677 ----------C--------------A---CT-----A-----------------------------------G------G--A-----------------G--C--C--A.........-C-...G---------------------GA--T--------...-C----. 1543
50_A1D.GB.10.12792 ----------C--------------A---CT------------T-----------------------------G--C--------G--------------------C---......AAT--A...-----------------------A--T--------...-C----. 1525
51_01B.SG.11.11SG_HM021 -------T----------------------T-----A---------------------------------------------------------------------C---.........---...-----------------------------------...-C----. 1321
52_01B.MY.03.03MYKL018_1 ----C-----C--------------A---CT------------------------A--------T--C-----G-----GC----------T-----------C--C--G.........---...-----------------------A--T--------...-A----. 1428
53_01B.MY.11.11FIR164 ----C-----C--------------A---CT------------------------A--------T--------------G-----------T------------------.........---...------------------------C--------K-...-C----. 1454
54_01B.MY.09.09MYSB023 ----------------------------TGT------------------------------A------------------------------------------------......AAT---...-----------------------A--------C--...-C----. 1516
55_01B.CN.10.HNCS102056 ----C-----C-------G------A---CT---------------A--A-----A--------T--------------G-----------T-----------C--C---.........--A...----------------------G-C-G--------...-A----. 1424
56_cpx.FR.10.URF5_patient_A -A-----T--C--------------A--TCT------G-------A--------------G------------------------------------------C------.........--A...--G--------------------A--T--------...-A----. 1459
57_BC.CN.09.09YNLX19sg -A--------C--------G----------T------G-----T-----------------A-----------------------------------------C------.........--A...------------------------C-G--------...-C----. 1310
58_01B.MY.09.09MYPR37 ----C-----C------------------TT-----A------------------A--------T--------------G-----------T------------------.........---...-----------------------AT--------C-...-A----. 1459
59_01B.CN.09.09LNA423 ----C-----C-------G------A---CT------------------------A--------T--------------G-----------T--------------C---.........---...-----------------------A--T--------......---. 1304
60_BC.IT.11.BAV499 -A--C-----C--------G---------CT---T--------------------------------------------------------------------C------.........--A...--G-------------------G---T--------...-C----. 2086
61_BC.CN.10.JL100010 -A--------C--------G--G-------T------------------------A-----------------------------------------------C------.........--A...--------------------------T--------...-C----. 1547
62_BC.CN.10.YNFL13 -A--------C--------G----------T------------------------------A-----------------------------------------C---G--.........--A...--G--------------------A--T--------...-C----. 1455
63_02A1.RU.10.10RU6637 -A--------C------------------CT---------------------------------------------------------C--T-----------C--C---.........---...----------------------GAC-T--------...-A----. 1655
64_BC.CN.09.YNFL31 ------------------------------T-----A-------------------------------------------------------------------------.........---...--------------------------------C--...-C----. 1468
65_cpx.CN.10.YNFL01 -A--------C--------G----------T---A-A------------------------A--------------------------------G--------C------.........--A...--G--------------------A--T--------...-C----. 1497
67_01B.CN.11.ANHUI_HF115 ----C-----C--------------A---CT------------T--------------------T--------------G-----------T-----------C--C---.........--A...-----------------------A--T--------...-A----. 1463
68_01B.CN.11.ANHUI_WH73 ----C-----C--------------A---CT---------C--T--------------------T--------------G-----------T-----------C--C---.........---...-----------------------A--T--------...-A----. 1454
69_01B.JP.05.05JPMYC113SP420----------------------G-----T-T-----A---------A--------A----------------------------------------------------G-.........---...-----------------------A-----------...-C----. 1487
70_BF1.BR.10.10BR_PE004 -A-----T------------C--A-A--T-T---T-A--------A---------A-----A--A-----------------A---A------T---------C--C---.........--A...------------------A----A--T--------...-C----. 1564
71_BF1.BR.10.10BR_PE008 -A----------------G------A--TCT---------C----A-----------------------------------G---------T-----------C--C---.........--A...----------------------GA--G--------...-AG---. 1787
72_BF1.BR.10.10BR_MG002 -A-----T--C--------------A----T------------------------A--G-----G----------------GA--------------------C--C---.........--A...-----------------------A--T--------...-C----. 1619
74_01B.MY.10.10MYPR268 ----C-----C--------------A---CT------------------------A--------T--------------G-----------T------------------.........---...------------------------C----------...-C----. 1411
O.BE.87.ANT70 -A--------C-----A-----G--A--T-T---A--------TC-A--A--------------T--C------------C-------T-----------------C-GA......AAT-GA...-A------A-----------C--ATA-------C-...GGGGGG. 2180
O.CM.98.98CMA104 ----------C-----G-----G--A--T-T---A--------TC-A--A-----A--G--A-----C-----C-----GC----T--T-----G-----------C-GA......AAT-GA...-A------A-----------C--ATA-------C-...GGGGGG. 1612
O.CM.98.98CMABB141 -A--------C-----A-----G--A--TCT---A-A------TC-A--A-----A--GCGA--T--C------------C-------T--T-------G------C-AA......AAT-GA...-A------A-----------C--ATA-------C-...GGGGGG. 1611
O.CM.98.98CMABB212 -A--------C-----A-----G--A--TGT---T-A---C--TC-A--A-----R----GA--T--C------------C-------T-----------------C-AC......AAT-GA...--------G---------------TAY------C-...GGGGGG. 1616
O.CM.98.98CMU5337 -A--------------G-----G--A--TCT---A-----C---C-A--A-----A--G--A--T--C------------C-A-----C-------------------GA......AAT-CA...-A------A--------------ATA-------C-...GGGGGG. 1613
O.CM.99.99CMU4122 -A--------------A-----G--A--TCT---A--------TC-A--A--------G--A--T--C------------C-------T-----------------C-GA......AAT-GA...-A------A--------------ATA-------C-...GGGGGG. 1611
O.FR.92.VAU -A--------------A-----G--A--TGT-A-A-A------T--A--A-----A--G--A--T--C------------C-------T--T--------------C-AA......AATAG-...------A-A---------AA---ATAT------C-...GAGAGG. 1689
O.GA.11.11Gab6352 -A--C--T--C-----A-----G--A----T---A-A---------AAG------A-GG--A--T--C------------C-------T--T--G-----------C-AA......AAT-GA...--------A-----------C--ATA-------C-...GGGGGG. 1337
O.SN.99.99SE_MP1299 -A--------------A-----G--A--TCTG--A--------TC-A--A-----A--G--A--T--C------------C-------T-----------------C-AA......AAT-GA...--------A--------------ATA-------C-...GGGGGG. 2179
O.US.10.LTNP -A--------C-----A-----G--A--T-T---A-A-------C-A--A-----A--------T--C------------C-------T----T------------C-GA......AAT-GA...-A------A-----------C---TA-------C-...GGGGGG. 2101
N.CM.02.DJO0131 GA--------------------G--C--TTTG--A-----C--T-A---------A-G-GG------------------GC-A--------T----------------AA...AATGAA-GA...--------------------A---GG----T--C-...--T---. 1605
N.CM.02.SJGddd -A--------------------G--C--TTTG--A-----C--T-A---------A-GG--------------G-----GC-A--------T--------------C-AC...AATGAA-GA...--------------------C-G-GG----T--C-...--T---. 1598
N.CM.04.04CM_1015_04 -A--------C-----------G--C--TTTG--A--G--C--T-A---T-----A-G-RG------------G-----GC-A--------T----------------AA...AATGAA-GA...--------------------A---GG----T--C-...--T---. 1598
N.CM.06.U14296 -A--------------------G--C--TTTG--A-----C--T-A------A--A-G-GG------------G-----GC----------T----------------AA...AATGAA-GA...--------------------A-G-GG----T--C-...--T---. 1596
N.FR.11.N1_FR_2011 ----------------------G--C--TCTG--A-----C--T-A---------A-G---------------G-----GC-A--------T--------------C-AA...AGTGAA-GA...--------------------A-G-GG----T--C-...--T---. 1494
P.CM.06.U14788 ----C--T--C-----A----T---A----T---A-AG--C----A---A-----A-G--G---R--------G------C-------T--T-----------C--C-AA......TCA-GA...--------A------------------------C-...GGGGGG. 1594
P.FR.09.RBF168 ----C--T--C-----A---AT---A----T---A-AG--C--T-A---A-------G---A--A--C-----G------C-------T--T-----------C--C-AA......TCA-GA...--------A-----------A------------C-...TGGGGG. 2161
CPZ.CD.90.ANT -A-----T--C--C--T-----G--C--T--T--A----------A------A--A-GG--A-----C----G-------C-------------GC-T---A-C---C-AGCAACAAATACA...G--A-A-TA--------------A..-C-A--CC-...ACGTGGT 1552
CPZ.CM.05.SIVcpzLB7 -A----------------------------T---A--------T-AA-----C----G---A-----------------GC----------T-GG---C---------AC.........AT-...G-GA---T---------------AC----------...--C-C-. 1660
CPZ.CM.09.Ptt_09Cam155 ----C-------------R---K-----T-T---A-AGT-C--T-AA--A-----A-GG--A--M--C-----G-----G--A--G-----T-----------C--C--A......GGA-GA...-------TA--------------A-G---------...-AGGGG. 2201
CPZ.TZ.06.TAN5 -A-----T--C-----A---AT---C--------A--------T--A-----A--A--G--A-----C-----------CC-A--G-----T--------------C--CGCAAAAAACA-CAGTGCTGG--TA--------------ACG-ACC--C-T...G-GGGG. 2239
CPZ.US.85.US_Marilyn -A-----T--------------G--A--TCT------------------T--A--A-G---A--G--C-----G-----GC----------T-----------C--C--A...GCAGGAA-C...-----------------------ACAT---T-CC-...A-CGTGG 2169
GOR.CM.07.SIVgor2139_287 ----C-----------G----T---A--T-T---A-A------T-----A--C--A-G------A--C-----------GC-A--T--G--------------C--C-GA......TCA-GC...--------G--------------ATA-------C-...AGGGGG. 1675
GOR.CM.12.SIVgor_BQID2 -A-----T--C-----A-----------TTT---A-A------TC-A--A-----A-G------T--C------------C----G--T--T--------------C-AA......AAT-GA...--G-----A---------------TA-------CT...GGGGGG. 1596
GOR.CM.13.SIVgor_BPID15 ----C--T--C-----A--GCT------T-T---A-AG--C--T--A--A--G----G---A--A--C------------C-A--G--T--T--G--------C--C-AA......ATA-GA...-A------A--------------A---------C-...GGGGGG. 1470
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B.FR.83.HXB2 ..............GGGAAGGCCAGGGAATTTTCTTCAGAGCAGACC...AGA.............................................GCCAAC...............AGCCCCACCAGA.........AGAGAGCTTCAGGTCTGGGGTAGA...GAC 2195
Gag _.__.__.__.__.__G__R__P__G__N__F__L__Q__S__R__P__.__E__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__P__T__.__.__.__.__.__A__P__P__E__.__.__.__E__S__F__R__S__G__V__E__.__T
Pol .__.__.__.__.__G__K__A__R__E__F__S__S__E__Q__T__.__R__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__A__N__.__.__.__.__.__S__P__T__R__.__.__.__R__E__L__Q__V__W__G__R__.__D_
A1.CD.97.97CD_KCC2 ..............A--G-----------C----CC----AAG---T...---.............................................------...............-----------C.........-------C-GG--ATG----G---...--T 2191
A1.CM.08.886_24 ..............---G----------------C------------...---.............................................------...............----------AT.........G----T--GTG--ATG----A---...--T 1657
A1.CY.08.CY236 ..............---G--------A-------CC-----------...---.............................................----T-...............-----------C.........-----T---TG--ATG----A---...--T 1415
A1.IN.09.NARI_FLS_IVC19_1 ..............---G----------------C-----A-----T...G--.............................................------...............---T--C----C.........-----T--GTG--ATGA---A---...-RT 2067
A1.KE.11.DEMA111KE002 ..............A--G--------A-------CC-----------...---.............................................------...............-----------C.........-----T--GTG--ATG----A---...--T 1566
A1.RU.11.11RU6950 ..............A--G--------A-------C------------...---.............................................----T-...............-----------C.........G--A-A---TG--ATG----A---...--T 1719
A1.RW.11.DEMA111RW002 ..............---G--------A-------CC-----------...---.............................................----T-...............-----------T.........G--ACT---GG--ATG----A---...--T 1546
A1.SN.01.DDI579 ..............---G--------A-------C------------...---.............................................------...............-----------C.........---TCT-C-GG--ATG--A-A---...--T 1396
A1.UG.11.DEMA110UG009 ..............---G--------A-------C---A------A-...G--.............................................------...............-----------C.........-----T---TG--ATGA---A---...--T 1544
A1.ZA.04.503_15344_T10_A1 ..............A--G--------A-----C-C------------...G--.............................................------...............-----------C.........-----T---TG--ATGA---A---...--- 1421
A2.CD.97.97CDKTB48 ..............A--G----------------C---------GA-...---.............................................------...............----------AT........................G-A--A---...--T 1539
A2.CM.01.01CM_1445MV ..............A--G--------A--C----CC---------A-...---.............................................------...............------G----C.........-----A-G-TG-AATG----A---...--T 1394
A2.CY.94.94CY017_41 ..............A--G--------A-------C----------A-...---.............................................------...............-----------C.........-----A---G--AATG----A---...--T 1552
B.BR.10.10BR_RJ032 ..............---------G---------------------Y-...---.............................................------...............-----------M.........----------G---T-----GG--...--- 1770
B.CA.07.502_1191_03 ..............---G--------A-------------A------...---.............................................----T-...............------------.........-----------A--T-----AG--...--- 1622
B.CH.08.M2_0803101_NFLG8 ..............-------------------T-C------C----...---.............................................------...............------------.........G-------------T-----A---...A-- 1652
B.CN.12.DEMB12CN006 ..............------------A-------------A------...---.............................................---G--...............----------AT.........G-----T---G---T-----AG--...--- 1559
B.CU.14.14CU005 ..............---------G----------C-----A---G-T...---.............................................------...............------------.........----G--CC----ATG----A---...--- 1406
B.ES.14.ARP1195 ..............--AC---------------TG-----A-----T...---.............................................------...............-----------CCCCACCAGAG-------------T-----G---...--- 1648
B.FR.11.DEMB11FR001 ..............---------G--------C--------------...---.............................................------...............------------.........--------------T-----AG--...--- 1444
B.HT.05.05HT_129389 ..............---------------C--C-------A---GA-...---.............................................----T-...............------------.........G-------------T-----A---...--- 1399
B.JP.12.DEMB12JP001 ..............---------------C--C-----------G--...---.............................................------...............-----------CCCCACCAGA--------------T-----A-A-...--- 1582
B.KR.07.HP_18_07JHS10_3909 ..............---------------------------------...---.............................................----T-...............------T-----.........G-------------T-----AG--...--- 1859
B.RU.11.11RU21n ..............---G--------------C--------------...---.............................................------...............------------.........G-----T-------T-----AG--...--- 1754
B.SE.12.SE600057 ..............A--------------------C-----------...---.............................................------...............------------.........--------------T-----AG--...--- 1415
B.TH.10.DEMB10TH002 ..............---------------------------------...---GAGCAGACCAGA.................................------...............------------.........--------------T-----AG--...--- 1517
B.US.13.RV_1 ..............---G-----------------------------...---.............................................------...............-----------C.........----------G---T-----AG--...--- 2075
B.ZA.09.DEMB09ZA022 ..............--AG-----------------------------...---.............................................------...............------------.........------T-------T-----A---...--- 1499
C.BR.07.DEMC07BR003 ..............---G--------A-----C-CC----------T...---.............................................------...............-----------C.........--------------TC-A--A......--T 1536
C.BW.00.00BW5031_1 ..............---G-----------C--C--C-----------...---ACCAACAGCCCC...........................ACCAAT------...............-----------C.........--------------TC----A......--- 1575
C.CN.10.YNFL19 ..............---------G----------------A----A-...---.............................................------...............---T-------C.........--------------T-----A---GACA-- 1551
C.CY.09.CY260 ..............---G--------------C-------A---G--...---GCCAACAGCCCCACCGAC.....................AGTGGT------...............-----------C.........-----------A--TC-A--AGAG...--- 1433
C.ES.14.ARP1198 ..............---G--------------C--C----A---G--...---.............................................A-----...............-----------C.........----GA---------C-A--A......A-- 1624
C.ET.02.02ET_288 ..............---G--------------C-------A------...--CGCCAACAGCCCC...........................ACTAGA------...............G----------C.........--------------TC-A--A......-G- 1406
C.IN.09.T125_2139 ..............---G--------------C--C-----------...---.............................................------...............-----------C.........--------------TC-A--A......--- 2177
C.KE.05.05KE369195V4 ..............---G--------------C--------------...---.............................................------...............-----------C.........--------------TC-A--A......--- 1380
C.MW.09.703010256_CH256.w96 ..............---G--------------C-------A---G--...---GCCAACAGCCCCACC........................ACTAGAA-----...............-----------C.........--------C--C.................. 2187
C.SE.13.SE600311 ..............---G-----------A--CT-----T----CA-...---GACACCAGCCCCTCCTGCAGAGAGATT............CCCAGA------...............-----------C.........--------------TC-A--A......-G- 1424
C.TZ.08.707010457_CH457.w8 ..............---G-----G--A-----C-------A----A-...---.............................................------...............-----------C.........----------GA--TC-A--A......--- 2178
C.US.11.17TB4_4G8 ..............---G--------------C-------A------...---GCCAACAGCCCCACCAGCAGAGAGCTTCATTCAGAGCAGGCCAGA----T-...............-----------C.........---A----------TC-A--A......-G- 1558
C.YE.02.02YE511 ..............------------------C--------------...---.............................................------...............----------TT.........--------------TC-A--A......A-- 1385
C.ZA.12.DEMC12ZA096 ..............---G--------------C--C--------.........GCCAACAGCCCCACCAGCAGTAGA.....................------...............-----------C.........-----------A--TC-A--A......--- 1510
C.ZM.11.DEMC11ZM006 ..............---G-----------C--C--C-----------...---GCCAACAGCTCC...........................CCTTCA------...............-----------C.........--------------TC-A--A......--- 1556
D.CM.10.DEMD10CM009 ..............---------G--A--C-----------------...---GCCAACAGCCCCACTAGA...........................------...............-----------C.........----------G---T-----A---...--T 1573
D.CY.06.CY163 ..............--------------------------A------...---.............................................------...............-----------C.........----------G---T-----AG--...--T 1406
D.KE.11.DEMD11KE003 ..............---------G-----C--C------G----G--...---.............................................A--C--...............-----------C.........-------C-TG---T-----AG--...--T 1548
D.KR.04.04KBH8 ..............T-----------A--C--C-C----------A-...---.............................................------...............C----------C.........----------G---T-----AG--...--T 2157
D.SN.90.SE365 ..............---G-----------C----C------------...---.............................................------...............----------AC.........----------G---T-----AG--...--T 2197
D.TZ.01.A280 ..............A--------------C--C--------------...---.............................................------...............-----------C.........-----T----G---T-----AG--...--T 1393
D.UG.10.DEMD10UG004 ..............---------------C--C--------------...---.............................................------...............-----------C.........----T-----G---T-----AG--...--- 1536
D.UG.11.DEMD11UG003 ..............---------------C--C--------A--G--...---.............................................------...............-----------C.........----------G---T-----A---...--T 1547
D.YE.02.02YE516 ..............---G-----G--A--C-----------------...---.............................................------...............T----------C.........----------G---T-----A---...--T 1403
D.ZA.90.R1 ..............---------G-----------------------...---.............................................------...............-----------C.........----------G---T-----AG--...--T 1544
F1.AO.06.AO_06_ANG32 ..............---G-----G--A--------------------...---.............................................------...............-----------C.........----------G---TCA---AG--...--T 1394
F1.AR.02.ARE933 ..............---G-----C--A-----C--------------...---.............................................------...............------G----C.........----------G---TCA-A-AG--...--T 1489
F1.BR.07.07BR844 ..............---G-----C--A-----C-C-----AA--GTT...---ACCAACAGCCCCACC...........................AGCA-----...............-----------C.........----------G---TC--A-AG--...--T 1976
F1.BR.10.10BR_PE107 ..............---G-----C--------C-------A---GA-...---.............................................A-----...............------------.........G---------G---TC--A-AG--...--T 1662
F1.BR.10.10BR_RJ015 ..............---------T--A--C--CA-C----A---G--...---.............................................A---T-...............------G----C.........----------G---TCA---AG--...--T 1659
F1.CY.08.CY222 ..............---G--------A--C-----------------...---.............................................----T-...............------G----C.........----------G---TCAAA-AG--...--T 1388
F1.ES.02.ES_X845_4 ..............---G-----G--A--------------------...---.............................................------...............-----------C.........----------G-A-TCA-A-AG--...A-- 1641
F1.ES.11.VA0053_nfl ..............---G-----C--A-----C-------A---G--...---.............................................A-----...............------G----C.........----------G---TC----AG--...--T 1619
F1.RO.96.BCI_R07 ..............---G-----C--A--C----------A------...---.............................................------...............---T--G--C-C.........---------TG---TCA---AG--...A-- 2219
F1.RU.08.D88_845 ..............A--G----------------C---R-------T...---.............................................----T-...............------G--G-C.........G---------G---TC----AG--...--T 1654
F2.CM.02.02CM_0016BBY ..............A--G-----T--------CA-------------...---.............................................------...............G-----G----C.........----G-----G---TC--A-A---...--T 1385
F2.CM.10.DEMF210CM001 ..............---G-----G-----------------------...---.............................................--AG-GCAGACCAGAGCCTTC------G----C.........---------TG---TC----AG--...--T 1459
F2.CM.10.DEMF210CM007 ..............C--G-----C----------------A------...---.............................................------...............------G----C.........----------G---T---A-AG--...--T 1542
G.CM.07.920_49 ..............A-------------------------A---G-T...---.............................................------...............---------C-C.........G---------G---TC--A-AG--...--T 1590
G.CM.10.DEMG10CM008 ..............--------------------------A------...---.............................................------...............---------C-C.........---------TG---TC----AG--...--T 1579
G.CM.10.DEURF10CM020 ..............---G----------------C-----CA----T...---.............................................------...............------G----C.........G---------G---TC----AG--...--Y 1529
G.CN.08.GX_2084_08 ..............---G-----G--------C-------A---G-T...---.............................................------...............---------C-C.........----------G---TC--A-AG-G...--T 1423
G.ES.09.X2634_2 ..............---------------------C----A---G--...---.............................................------...............-----------C.........----------G---TCA-A-AG--...--T 1666
G.ES.14.ARP1201 ..............---G-----G-----C---G------A---G-T...---.............................................------...............---------C-C.........-----T----G---TC----AG--...--T 1664
G.GH.03.03GH175G ..............---G----------------------A---G--...---.............................................----T-...............---T-------C.........----------G---TC---AGG--...--- 2235
G.KE.09.DEMG09KE001 ..............A--------------------C----A---G--...---.............................................------...............---------T-C.........----------G--CTC--A-AG--...--T 1576
G.NG.09.09NG_SC62 ..............T--G----------------C-----AG--G-T...---.............................................------...............-----------C.........----------G---TC----AG--...--T 1390
G.PT.x.PT3306 ..............---------------C-----C----A---G--...---.............................................A---T-...............---------C-C.........----------G---TC----AG--...--- 2138
H.BE.93.VI991 ..............------------------C-CC----AG--G-T...---.............................................------...............-----------C.........----------G---TC--A-AG--...--T 1590
H.BE.93.VI997 ..............A--G--------A--------C--------G--...---.............................................------...............-----------C.........----------G---TC----AG--...--T 1525
H.CF.90.056 ..............A--G--------A--------C--------G--...---.............................................A-----...............-----------C.........----------G---TC--A-AG--...--T 1545
H.GB.00.00GBAC4001 ..............A--G-----------C-----C--------G--...---.............................................A-----...............-----------C.........---AT-----G---TC----AG--...--T 1719
J.CD.97.J_97DC_KTB147 ..............---G-----------C-----C--------G--...---.............................................A-----...............-----------C.........---A------G---TC----AGA-...--T 1396
J.SE.93.SE9280_7887 ..............A--G-----------C-----C-----------...---.............................................------...............-----------C.........-------C--G--CTC--A-AG--...--T 1515
J.SE.94.SE9173_7022 ..............A--G-----------------C-----------...---.............................................------...............-----------C.........-------C--G---TC--A-AG--...--T 1516
K.CD.97.97ZR_EQTB11 ..............A-AG--------A-------------A------...---.............................................------...............-----------C.........---------TG---TC----AGA-...--T 1391
K.CM.96.96CM_MP535 ..............---G-----------------------------...---.............................................------...............-----------C.........----------G---TC----AG--...--T 1391
01_AE.AF.07.569M ..............---------G--A-------C------------...---.............................................------...............------G----C.........---...--GGG--ATG----A---...--T 1401
01_AE.CM.11.1156_26 ..............---G--------A-------C------------...---.............................................------...............-----------C.........---------GG--ATG----A---...--T 1548
01_AE.CN.12.DE00112CN011 ..............------------C--C--C-C----------A-...---.............................................------...............-----------C.........---A-A--GGG--ATG----A---...-G- 1511
01_AE.HK.04.HK001 ..............---G----------------C------------...---.............................................---TT-...............-----------C.........G--A-A--GG--.........G--...--T 1557
01_AE.IR.10.10IR.THR48F ..............A-------------------C------------...G--.............................................----T-...............------G----C.........---A-A--GGG--ATG----A---...--T 1406
01_AE.JP.11.DE00111JP003 ..............------------A--C----A-----------T...---.............................................------...............-----------C.........---A-A--GGG--ATG----A---...--- 1673
01_AE.SE.11.SE601018 ..............------------A-------C------------...---.............................................------...............-----------C.........----GA--GG---ATG----A---...--T 1412
01_AE.TH.10.DE00110TH001 ..............---------G--A-------C------------...---.............................................------...............-----------C.........-----A--GGG--ATG----A---...--- 1492
01_AE.TH.90.CM240 ..............---------G----------C------------...---.............................................------...............-----------C.........---A-A--GGG--ATG----A---...--T 1754
01_AE.US.05.306163_FL ..............---G----------------C---------G--...---.............................................------...............-----------C.........-----A--GGG--ATG----A---...--- 1392
02_AG.CM.10.DE00210CM013 ..............---G----------------C---------G--...---.............................................A-----...............--------T--C.........-------C-TG--ATG----A---...--G 1562
02_AG.ES.06.P1423 ..............---G--------C-------C------------...G--.............................................A-----...............------G----C.........---------GG--ATG----A---...-RT 1633
02_AG.GW.05.CC_0048 ..............---G----------------C------------...G--.............................................A-----...............-----------C.........---A--......CATG----A---...--T 1545
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B.FR.83.HXB2 ..............GGGAAGGCCAGGGAATTTTCTTCAGAGCAGACC...AGA.............................................GCCAAC...............AGCCCCACCAGA.........AGAGAGCTTCAGGTCTGGGGTAGA...GAC 2195
Gag _.__.__.__.__.__G__R__P__G__N__F__L__Q__S__R__P__.__E__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__P__T__.__.__.__.__.__A__P__P__E__.__.__.__E__S__F__R__S__G__V__E__.__T
Pol .__.__.__.__.__G__K__A__R__E__F__S__S__E__Q__T__.__R__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__A__N__.__.__.__.__.__S__P__T__R__.__.__.__R__E__L__Q__V__W__G__R__.__D_
02_AG.KR.12.12MHR9 ..............---G----------------C------------...G--.............................................A-----...............-----------C.........---------AG--ATG----A---...--T 1842
02_AG.LR.x.POC44951 ..............A--G--------A--C----C------------...G--.............................................A-----...............---------G-C.........---------TG--ATG----A---...--T 2190
02_AG.NG.09.09NG_SC61 ..............---G--------A-------C-----A-----T...G--.............................................A-----...............-----------C.........------TG-TG--ATGA---A---...-G- 1387
02_AG.NG.x.IBNG ..............---G--------A-------C------------...G--.............................................A-----...............---T-------C.........---------TG--ATG----A---...--T 1720
02_AG.SE.11.SE602024 ..............---G----------------C------------...---.............................................A-----...............-----------C.........---------TG--ATG----A-C-...--T 1388
02_AG.SN.98.98SE_MP1211 ..............---G--------A--C----C------------...G--.............................................A-----...............-----------C.........---------TG--ATG----A---...--T 1392
02_AG.US.06.502_2696_FL01 ..............A--G--------A--C----C------------...---.............................................A-----...............-----------C.........---------TG--ATG----A---...-GT 1392
03_AB.RU.97.KAL153_2 ..............A--G--------A-------C------------...---.............................................----T-...............-----------C.........---A-A---TG--ATG----A---...--T 1421
04_cpx.CY.94.94CY032_3 ..............A--G--------A-------------A---G--...---.............................................------...............------G--C-C.........G--AT----AGA-AGGAAA-AG--...--- 1564
05_DF.BE.x.VI1310 ..............---G-----------C--C--C-----------...G--.............................................---CT-...............------G----C.........--------------T-----AG--...--T 1577
06_cpx.AU.96.BFP90 ..............---G----------------------A---G--...---.............................................------...............---------CAT.........----------G-T-TC--A-AG--...--T 2217
07_BC.CN.98.98CN009 ..............---------------------------------...---.............................................------...............------------.........G-------------T-----A---GACA-- 1530
08_BC.CN.97.97CNGX_6F ..............---G--------------C--C-----------...---.............................................------...............-----------C.........--------------TC-A--A......--- 1384
09_cpx.GH.96.96GH2911 ..............A--G-----------C----CY-----------...G--.............................................----T-...............G-----R----C.........---------TG--ATGA---A---...--- 1400
10_CD.TZ.96.96TZ_BF061 ..............A--------------C--C--------------...---.............................................------...............---T-------C.........----------G---T-----AG--...--T 1577
11_cpx.CM.95.95CM_1816 ..............---G-----------------C--------G--...---.............................................------...............-----------C.........----------G---TC--A-AG--...-GT 1565
12_BF.AR.99.ARMA159 ..............---G-----C--A-----C-------A---G--...---.............................................------...............------G----C.........---------TG---TC--A-AG--...--T 2200
13_cpx.CM.96.96CM_1849 ..............A--G-----------------------------...--GACCAACAGCCCCACCAGAGAGCAGACCAGA...............------...............-----------C.........----------G---TC--A-AG--...--T 1609
14_BG.ES.05.X1870 ..............---G----------------CC----A---G-T...---.............................................------...............---------C-C.........---------TG---TC--A-AG--...--T 1665
15_01B.TH.99.99TH_MU2079 ..............--------------------C------------...---.............................................----T-...............-----------C.........-----A--GGG--ATG----A---...--- 1594
16_A2D.KR.97.97KR004 ..............C--G----------------C----------A-...---.............................................A-----...............-----------C.........----GA---TG-AATG----AG--...--- 1558
17_BF.AR.99.ARMA038 ..............---G-----C--A-----C-------A---G--...---.............................................------...............------G---TT.........----------G---TC----AGAC...--T 1409
18_cpx.CU.99.CU76 ..............---G-----------------C----AA--G--...---.............................................------...............-----------C.........G--------GG---TC--A-AG--...--T 1506
19_cpx.CU.99.CU7 ..............---G--------A--C--C--------------...---.............................................------...............------------.........----------G---T-----AG--...A-T 1424
20_BG.CU.99.Cu103 ..............---------------------C--------G--...---.............................................------...............---------T-C.........----------G---TC--A-AG--...--T 1673
21_A2D.KE.99.KER2003 ..............---G-----G-----C--------------GT-...---.............................................------...............-----------C.........-----TG---G---TC----A---...--T 1403
22_01A1.CM.01.01CM_0001BBY ..............---G-----------C----C----G-------...C--.............................................------...............-----------C.........-------G-GG--ATG----A---...--T 1403
23_BG.CU.03.CB118 ..............---------------C----C-----A---G-T...---.............................................------...............---------T-C.........----------G-A-TC--A-AG--...--T 1650
24_BG.ES.08.X2456_2 ..............---------G-----C----C-----A---G-T...---.............................................------...............---------T-C.........-------C--G---TC--A-AG--...--T 1658
25_cpx.CM.02.1918LE ..............A--G-----------C-----C----A---G--...---.............................................---G--...............-----------C.........-------C--G---T-----AG--...--T 1406
26_AU.CD.02.02CD_MBTB047 ..............---G----------------C---------GTT...--T.............................................------...............---T-------C.........-----A---GG-AATG-AA-AG-G...--- 2206
27_cpx.FR.04.04CD_FR_KZS ..............A--G-----------------C----A---G--...---.............................................------...............-----------C.........-------C--G--ATCAT--AG--...--T 2192
28_BF.BR.99.BREPM12609 ..............---G-----C--A-----C-------A---G--...---.............................................------...............------G----C.........--------------TC--A-AG--...--- 1561
29_BF.BR.01.BREPM16704 ..............---G-----C--------C-------A---G--...---.............................................----T-...............------G----C.........---------AG---T---A-A---...--G 1596
31_BC.BR.04.04BR142 ..............---G--------------C--C-----------...---GCCAACAGCCCCGCCAGCGAGCAG...............ACTAGA---G--...............------G----C.........--------------TC-A--A......--- 1676
32_06A1.EE.01.EE0369 ..............---G-----------C----------A---G--...---.............................................------...............---------T-C.........--------------TC-A--AG--...... 1827
33_01B.ID.07.JKT189_C ..............---G-----------C--C-----A---C----...---.............................................------...............-----------C.........--------------T-----A-C-...--- 1496
34_01B.TH.99.OUR2478P ..............---------G--------C-C------------...---.............................................------...............------------.........G-------------T-----A--G...--- 1397
35_AD.AF.07.169H ..............C--G--------A-------C----G-------...---.............................................------...............-----------C.........----------G---T-----A---...--T 1398
36_cpx.CM.00.00CMNYU830 ..............---G----------------C------------...---.............................................A-----...............-----------C.........-----A---TG--ATA----A---...--T 1400
37_cpx.CM.00.00CMNYU926 ..............A--G--------A-------C------------...G--.............................................------...............-----------C.........----------GA-GTGAAA-AG--...AGT 1391
38_BF1.UY.03.UY03_3389 ..............---G-----G--A-----C-----------G--...---.............................................----T-...............-----------C.........---A--T--TG---TC--A-AG--...--T 1606
39_BF.BR.04.04BRRJ179 ..............---G---------------------------A-...---GCCAACAGC....................................C-----...............-----------C.........-------C-A-T--T-----AG--...--- 1672
40_BF.BR.05.05BRRJ055 ..............---G--------------C-------A---G-T...---.............................................------...............------G----C.........---------TG---TC--A-AG--...--T 1678
42_BF.LU.06.luBF_18_06 ..............---G--------A-----C--C----A---G--...---.............................................-----GGAC...AGAGCCGAC------G----C.........---------TG---TC----AG--...--T 1749
43_02G.SA.03.J11223 ..............---G-----------C--C-----------G--...---.............................................------...............---------T-C.........----------G---TC--A-AG--...--T 1723
44_BF.CL.00.CH80 ..............---G--------A-----C-C-----A-----T...---.............................................------...............-----------C.........---------TG---TC--A-AG--...--T 1637
45_cpx.FR.04.04FR_AUK ..............A--G-----------C----C------------...G--.............................................----T-...............------T----C.........---------TG--ATG----A---...--T 2187
46_BF.BR.07.07BR_FPS625 ..............---G-----C--A-----C-------A---G--...---.............................................------...............------G----C.........----------GA-ATCA-A-AG--...--T 1633
47_BF.ES.08.P1942 ..............---G-----------------C----A---G--...---.............................................------...............------G----C.........---------GG---T---A-AG--...--- 1637
48_01B.MY.07.07MYKT021 ..............---G-----------C---A-------------...---.............................................------...............-----------C.........G-------------T-----A---...--- 1400
49_cpx.GM.03.N26677 ..............---G-----------------C----A------...---.............................................------...............-----------C.........G---------G---TC--A-A---...--T 1624
50_A1D.GB.10.12792 ..............A-----------------C--C-----------...---.............................................------...............-----------C.........----------G---T-----A---...AGT 1606
51_01B.SG.11.11SG_HM021 ..............---------G-----------------------...---.............................................------...............-----------C.........--------------T-----AG--...--- 1402
52_01B.MY.03.03MYKL018_1 ..............A--------G----------C---------G-Y...---.............................................------...............-----------C.........---A-A--GGG--ATG----A---...--Y 1509
53_01B.MY.11.11FIR164 ..............---G-----R-----C--C-----R-A-C----...---.............................................------...............------------.........G---------C---T-----A--G...--- 1535
54_01B.MY.09.09MYSB023 ..............---------------C----------A------...---.............................................------...............------------.........G-------------TG----A---...--- 1597
55_01B.CN.10.HNCS102056 ..............---------G--A-------C------------...---.............................................------...............-----------C.........----GAT-GGG--ATG----A---...--T 1505
56_cpx.FR.10.URF5_patient_A ..............---G--------A-------C------------...G--.............................................A-----...............-----------C.........-------G-TG--ATG----A---...AG- 1540
57_BC.CN.09.09YNLX19sg ..............---G--------------C--------------...---.............................................------...............------------.........--------------TC-A--A......--- 1388
58_01B.MY.09.09MYPR37 ..............A--G-----------C--C-----R---C----...---.............................................----W-...............------------.........G-------------T-----AR--...--- 1540
59_01B.CN.09.09LNA423 ..............A-----------A-------CC--A--------...---.............................................------...............-----------C.........---A-A--GGG--ATG----AG--...--G 1385
60_BC.IT.11.BAV499 ..............---G--------A-----C--C-----------...G--.............................................A-----...............---A-------C.........--------------TC-A--A......--- 2164
61_BC.CN.10.JL100010 ..............---G--------------C--C-----------...---.............................................------...............------G----C.........--------------TC-A--A......--- 1625
62_BC.CN.10.YNFL13 ..............---G--------A--------C--A-----G--...---.............................................------...............-----------C.........--------------TC-AA-A......--- 1533
63_02A1.RU.10.10RU6637 ..............C--G--------A-------C------------...---.............................................------...............-----------C.........-------G-GG--ATG----A---...--T 1736
64_BC.CN.09.YNFL31 ..............---------------------------------...---.............................................----T-...............-----------C.........------T-------T-----A---GACA-- 1552
65_cpx.CN.10.YNFL01 ..............---G--------------C--C----------T...---.............................................---G--...............-----------C.........--------------TC-AA-A......--- 1575
67_01B.CN.11.ANHUI_HF115 ..............---------R----------CM-----------...---.............................................------...............-----------C.........----GA--GGG--ATG--A-G---...--T 1544
68_01B.CN.11.ANHUI_WH73 ..............R-------------------C------------...---.............................................------...............-----------C.........----GA--GGG--ATG--A-G---...--T 1535
69_01B.JP.05.05JPMYC113SP420..............------------------C--------------...---.............................................----T-...............------------.........-------C----...G-A--AGAC...A-- 1565
70_BF1.BR.10.10BR_PE004 ..............---G------A-A------A------A---G--...---.............................................------...............-----------C.........--------------TC--A-A---...--T 1645
71_BF1.BR.10.10BR_PE008 ..............---G-----C--A-----C-------A---GA-...---.............................................------...............------G----C.........----------G---TC----A---...--T 1868
72_BF1.BR.10.10BR_MG002 ...........AGG---G-----C-----C--C-------A----A-...G--.............................................------...............G--T--G----C.........----------G---TC--A-AG--...--A 1703
74_01B.MY.10.10MYPR268 ..............---G-----------C--C-----A-A-C----...---.............................................------...............------------.........G-------------T-----A---...--- 1492
O.BE.87.ANT70 ..............CACG--------C----A-G-G-----ACC-G-...-C-.............................................C---T-...............---------GAT.........G---GAGGAAGT-AAG--ACAG--...--A 2261
O.CM.98.98CMA104 ..............CACG--------C------A-G----AACA-GT...G-C.............................................C---T-...............------T--GAT.........G---GAAG-AGT-AAG--ACAG--...--A 1693
O.CM.98.98CMABB141 ..............C-CG--------C----A-A-G----AACA-GT...GCC.............................................C---T-...............----------AT.........G---GAAA-G-T-AAG--ACA---...--A 1692
O.CM.98.98CMABB212 ..............CACG--------C----AYT-G----AACA-GT...GTC.............................................C-----...............----------MT.........G---GAGA-AGTAAAG---CAG--...--A 1697
O.CM.98.98CMU5337 ..............CACG--------C----A-GCA-----ACA-GT...GTC.............................................A-----...............----------AT.........G---GAGGAAGT-AAGA-ACA---...--A 1694
O.CM.99.99CMU4122 ..............CACG--------C----A-GCA-----ACA-GT...GTC.............................................C---T-...............---T--T--GAT.........G---GAGGAA---AAG--ACC---...--G 1692
O.FR.92.VAU ..............CACG--------C----A-G-G---GAACA-GT...GTC.............................................C---T-...............----------AT.........G--AGAGA-G-T-AAG---CA---GGA-GA 1773
O.GA.11.11Gab6352 ..............CACG--------C----A-G-G----AACA-GT...GC-.............................................C--CT-...............---------GAT.........G---GAGGAAGT-CAGAAACA---...--A 1418
O.SN.99.99SE_MP1299 ..............CACG--------C----A-GCG-----ACA-GT...GTC.............................................C---T-...............---------GAT.........GAC-GAGGAA-T-AAG--ACA---...--A 2260
O.US.10.LTNP ..............CACG--------C----A-G-A----AACA-GT...G-C.............................................C---T-...............---T-----GAT.........G---GAGGAGGTAAACA-ACAG--...--A 2182
N.CM.02.DJO0131 ..............A--G--A-----C--C--C-CC----CA-C-A-AAC-AGGAAAGA.......................................---C--...............------G---CT.........-----AT-ATG-----CA--AG--...--G 1695
N.CM.02.SJGddd ..............A--G--A-----A-----C-CC----CA-C-G-...-AGGAAGGA.......................................---C--...............----------CT.........---...............--AG--...--G 1670
N.CM.04.04CM_1015_04 ..............A--G--A--------C--C-CC----CAGC-A-...-AGGAAAGA.......................................---C--...............------G---CT.........------T-ATG-----CA--AG--...-GG 1685
N.CM.06.U14296 ..............A--G--A--------C--C-CC----CA-C-A-...-A-GAAAGA.......................................---C--...............------G---CT.........-----AT-ATG---T-CA--AG--...--G 1683
N.FR.11.N1_FR_2011 ..............A--G--A-----A--C--C-CC----CA-C-A-...-AGGAAGGA.......................................A--C--...............------G---CT.........-----AT-ATG---T-CA--AG--...--A 1581
P.CM.06.U14788 ..............CAAG--------C--C-A-G-A----AACA-GT...-C-.............................................A--G--...............---------TAT.........G---GAGGAGGA-ATGACTCAGA-CAA... 1675
P.FR.09.RBF168 ..............CAAG--------C--C-A-G-A----AACA-GT...-C-.............................................A-----...............---------TAT.........G---GAGGA-GA-ATGACCCGG--CAA... 2242
CPZ.CD.90.ANT GGGG..........-T-C--A--------C---G-G----AGGAGGA...--TAGTGGA.......................................------...............---T-----CAT.........-----T--ATCA-GAG-A-CACA-...--G 1643
CPZ.CM.05.SIVcpzLB7 ..............------------A--C----C------------...---.............................................---C--...............------G---AT.........---------TG---T-CA-CC-A-...A-- 1741
CPZ.CM.09.Ptt_09Cam155 ..............A-----------C------G-G----A------...---.............................................---GT-...............---T--C---CT.........---------TG---A-CA--AR--...--A 2282
CPZ.TZ.06.TAN5 ..............-T-C--A--------C---G-G----A--CC--...---GAAAGG.......................................-AGG-A...............TCAGGA--AG--.........GTCAGTACAG-CAC-A-T----CC...... 2323
CPZ.US.85.US_Marilyn AGCGGGGGATC...AAAG--A--------C--C--GG-A-A---GAA...G--.............................................---C--...............---T------AT.........----GAT---G---A-CAA-A---...--- 2261
GOR.CM.07.SIVgor2139_287 ..............C-AG--------C--C-A-G-G----AGCA-GT...GC-.............................................A-----...............----------AT.........G---GAGGGAGAAAAG-A-A-GAG...--A 1756
GOR.CM.12.SIVgor_BQID2 ..............CACG--------C----A-G-G----AGCA-G-...-C-.............................................A--GT-...............----------AT.........G---GAAG-G-T-AAA--AAAG--...--A 1677
GOR.CM.13.SIVgor_BPID15 ..............CAAG--------C----A-G-G----AGCA-GT...GC-.............................................------...............---------CAT.........G---GAGGAGGAAGTGACCCAGAGCAG... 1551
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B.FR.83.HXB2 AAC...............AAC............TCCCCC.........TCA......GAAGCAGGAGCCGAT.........AGA...............CAA............GGA...ACTGTA......TCCTTTAACTTCCCTCAGGTCACTCTTTGGCAACGACC 2278
Gag __T__.__.__.__.__.__T__.__.__.__.__P__P__.__.__.__Q__.__.__K__Q__E__P__I__.__.__.__D__.__.__.__.__.__K__.__.__.__.__E__.__L__Y__.__.__P__L__T__S__L__R__S__L__F__G__N__D__
Pol _N__.__.__.__.__.__N__.__.__.__.__S__P__.__.__.__S__.__.__E__A__G__A__D__.__.__.__R__.__.__.__.__.__Q__.__.__.__.__G__.__T__V__.__.__S__F__N__F__P__Q__V__T__L__W__Q__R__P
A1.CD.97.97CD_KCC2 ..................---............CT--T-.........C-T......----------ATA-A.........G--...............--G............---...C-A-C-ATC...---C--G-TC-------AA------------------- 2274
A1.CM.08.886_24 ..................-GG............CT----.........--T......-----------A--A.........G--...............--G............---...--A-GTCCC...A--C---GT--------AA------------------- 1740
A1.CY.08.CY236 ..................---............CT----.........--C......-----------A--A.........---...............--G........................CCC...---C---GT--------AA-------------G----- 1489
A1.IN.09.NARI_FLS_IVC19_1 ..................-G-............CT----.........--C......---------A-A--A.........---...............--G............---...............A-------T--------AA------------------- 2141
A1.KE.11.DEMA111KE002 ..................---............C-----.........--T......--GA-------A--A.........G--...............--G............---......AC-CCC...A----C--T--------AA------------------- 1646
A1.RU.11.11RU6950 ..................---............C---T-.........C-T......---A-------A--A.........G--...............--G............---...--A-C-TCC...-----C--T--------AA------------------- 1802
A1.RW.11.DEMA111RW002 ..................-G-............CT----.........--C......--GA-------A--G.........---...............--G............---...--A-GGCCC...A------GT--------AA------------------- 1629
A1.SN.01.DDI579 ..................---............CT--T-.........C-C......-----------A--A.........G--...............--G............---...--C-CC......-------GT---------A------------------- 1476
A1.UG.11.DEMA110UG009 ..................--T............CT----.........--C......-----------A--G.........CA-...............--G............---...C-C-AGCCC...A----C-GT--------AA------------------- 1627
A1.ZA.04.503_15344_T10_A1 .................................CT----.........--C......---A--A----A--G..........................................---...--A-ACCCC...A--C-C-GT---------A------------------- 1495
A2.CD.97.97CDKTB48 ..................---............CT--T-.........G-T......---------...............GA-...............--G............---...G-C--CCAC...C---GC--T--------AA------------------- 1616
A2.CM.01.01CM_1445MV ..................-G-............-T--T-.........GTC......---------A-T--G.........-A-...............--G............---...--AAC-CAC...----AC--T---------A------------------- 1477
A2.CY.94.94CY017_41 ..................---............CT--T-.........C-T......---------A-T-GA.........GAC...............--G............---...--CA--CAA...----GC--T--------AA------------------- 1635
B.BR.10.10BR_RJ032 ..................---............----T-.........--C......--------------A.........---...............---............---...------......-------G---------AA------------------- 1850
B.CA.07.502_1191_03 ---...............---............------.........---......--------------C.........---...............---............---...-A----......---C--CT---------AA------------------- 1705
B.CH.08.M2_0803101_NFLG8 ..................---AACCCC......CAGT-AGAAGCAGGAG--......---------A-A--A.........-AC...............-G-............---...GAA---......-------G---------AA------------------- 1747
B.CN.12.DEMB12CN006 ---AACTCCCCCTCAGAC---............-----T.........---......---------A-----.........---...............---............---...G-----......---C---G---------AA-------------G----- 1657
B.CU.14.14CU005 ---...............---............------.........---......--------G-A-A--.........---...............---............---...T-----......-------G---------AA------------------- 1489
B.ES.14.ARP1195 ..................---TCCCTCTCAGAG----T-.........---......-------AG-AA-GA.........---...............AG-............---...------......----C--G---------AA------------------- 1740
B.FR.11.DEMB11FR001 ---...............---............----T-.........---......------A----A--C.........---..............................---...-AA---......---------C--------A------------------- 1524
B.HT.05.05HT_129389 ..................---............------.........---......----------T---G.........G--...............---............---...------......-------G---------AA------------------- 1479
B.JP.12.DEMB12JP001 -GA...............G--............----T-.........---......---A-----------.........---...............---............---...--A---......-------G---------AA------------------- 1665
B.KR.07.HP_18_07JHS10_3909 ---...............---............----T-.........---......---------A-----.........---...............---............---...------......-------G----------A------------------- 1942
B.RU.11.11RU21n ---...............---............----T-.........---......-----------A--A...AGACAGG--CAGGGA.........---............---...G-----......---C---G----------A------------------- 1849
B.SE.12.SE600057 ---...............---............------.........---......A-------------A...........................AG-............---...G-----......---C---G-C-------AA------------------- 1495
B.TH.10.DEMB10TH002 ---...............---............C---T-.........---......---------A----C.........---...............---............---...-G----......-------G----------A------------------- 1600
B.US.13.RV_1 -G-...............---............------.........---......---------------.........G--...............---............---...------......-------G----------A------------------- 2158
B.ZA.09.DEMB09ZA022 ---...............---............------.........---......---A-G-----T--C.........---...............---............---...G--C--TCC............--------AA------------------- 1576
C.BR.07.DEMC07BR003 ..................---............C---T-.........--C......--------------A.........G--...............--G............---...............A--C-----C-------AA-------------G----- 1610
C.BW.00.00BW5031_1 ..................---............C---G-.........--C......----------AT--A.........---...............G-G............---...............A--C----T--------AA-------------G----- 1649
C.CN.10.YNFL19 ..................---............---AT-.........---......----TC---------.........---...............---............---...---A--......C--C-------------AA------------------- 1631
C.CY.09.CY260 .................................C---G-.........--C......--------------C.........---...............--G............---..................C----T--------AA-------------G----- 1501
C.ES.14.ARP1198 ..................G-A............C---A-.........--C......----------G---G..........................................---...............A-----G-T--------AA-------------G----- 1692
C.ET.02.02ET_288 ..................---............C--T--.........--C......-----------T--A.........---...............--G............---...............AG-C-------------AA------------------- 1480
C.IN.09.T125_2139 ..................---.........CCCC--AG-.........--C......--------------A.........---...............--G............---...............AA-C--------------A-------------G----- 2254
C.KE.05.05KE369195V4 ..................---............CTTTG-.........C-C......--------------A.........G--...............---............---...............A--C-------------AA-------------G----- 1454
C.MW.09.703010256_CH256.w96 .................................C---G-.........--T......-----------A--A.........---...............--G............---...............A--C-C--T--------AA------------------- 2258
C.SE.13.SE600311 ..................---............CT-TT-.........---......---A-------T--A.........-A-...............---............--G...T-CC--CCAGGAG--C------G-------A-------------G----- 1510
C.TZ.08.707010457_CH457.w8 ..................---............C-A---.........--C......-----------A--A.........-A-...............--G............---...............AA-C-------------AA-------------G----- 2252
C.US.11.17TB4_4G8 ..................---............C--............--C......-----G-----TA-A.........G--...............---............---...............AG-C-------------AA-------------G----- 1629
C.YE.02.02YE511 ..................---............C---G-.........--C......A---------G---A..........................................---...............A--C-------------AA-------------G----- 1453
C.ZA.12.DEMC12ZA096 ..................---............C---G-.........--C......--GAAC---A-A--G.........--G...............--G............---............ATCA--C-----C-------AA------------------- 1587
C.ZM.11.DEMC11ZM006 .................................C---G-.........--C......--------------A.........---...............--G............---...............AG--A-------------A------------------- 1627
D.CM.10.DEMD10CM009 ..................---............C-T-T-.........---......---A-----A-A--G.........G--...............---............AA-...CAA-G-......---C---G---------AA------------------- 1653
D.CY.06.CY163 ..................---............C---T-.........---......---A-------A--G.........G--...............---............A--...------......---C--------------A------------------- 1486
D.KE.11.DEMD11KE003 ..................---............A---T-.........---......---A-------A--A.........--G...............---............---...G-A--G......----C------------AA------------------- 1628
D.KR.04.04KBH8 ..................---............C---T-.........---......---A-G-----A--A.........---...............---............C--...------......---C--GGA--------AA------------------- 2237
D.SN.90.SE365 ..................G--CCC.........CT-T-AGAAACAGGAG--AGCGCA---A-------A--A.........---...............---............---...------......-------G---------AA------------------- 2295
D.TZ.01.A280 ..................--A............A---T-.........---......---A-------A--A...AGACAAG--...............---............---...------......-----C-G---------AA------------------- 1479
D.UG.10.DEMD10UG004 ..................--A............C---T-.........---......-C-A-------A--A.........G--...............---............---...G-----......---C---G-C--------A------------------- 1616
D.UG.11.DEMD11UG003 ..................---............A-----.........---......---A-------A--A.........---...............-G-......GAAAGAC--...G-----......---C-----C-------AA-------------G----- 1633
D.YE.02.02YE516 ..................---............C---T-.........---......---A-------A--A...GGACAA---...............---............---...T-----......----C-------------A------------------- 1489
D.ZA.90.R1 ..................---............C---T-.........---......---A-----A-A--A.........---...............---............---...G-----......------G--C-------AA-----------G-G----- 1624
F1.AO.06.AO_06_ANG32 ..................GC-............------.........--C......-----------A--A.........G--...............AG-GGGACAGGGACA--G...------TCC...---C---G---------AA------------------- 1489
F1.AR.02.ARE933 ..................---............C---T-.........--C......-----------A--A.........---...............-G-............--G...------CCC...---C---G---------AA------------------- 1572
F1.BR.07.07BR844 ..................-G-............C---T-.........--C......---------A-A--A.........---...............-G-............--G...------TCC...---C---G---------AA------------------- 2059
F1.BR.10.10BR_PE107 ..................G-A............C---T-.........--T......---------A-A--A.........G-G...............-G-............--G...--A---CCC...---C---GT--------AA------------------- 1745
F1.BR.10.10BR_RJ015 ..................CC-............AT-T--GAGGCAGGAG--......---------A-A--A.........---...............AG-............--G...------CCC...---C---G---------AA------------------- 1751
F1.CY.08.CY222 ..................-G-............C---T-.........--C......-G---------A--A.........G--...............---............--G...G-----TCC...---C---G-C-------AA------------------- 1471
F1.ES.02.ES_X845_4 ..................G--............C---T-.........--C......-----------A--A.........G--...............GG-......GGGACA--G...------TCC...---C---G-C-------AA------------------- 1730
F1.ES.11.VA0053_nfl ..................---............C---T-.........--T......---A-------A--A.........G--...............-G-............--G...--C---CCC...---C---G---------AA------------------- 1702
F1.RO.96.BCI_R07 ..................---............----T-.........--C......-----------A--A.........G--...............-G-............--G...-A----TCC...---C---G-C-------AA------------------- 2302
F1.RU.08.D88_845 ..................---............C---T-.........--C......--G--------A--A.........---...............---............---...T-A--GCCC...---C--G----------AA------------------- 1737
F2.CM.02.02CM_0016BBY ..................---............----T-.........C-C......-----------A--A.........---...............---............--G...------TCC...---C--G----------AA------------------- 1468
F2.CM.10.DEMF210CM001 ..................---............C---T-.........C-T......-----------A--A.........---...............---............---...--A-CTTCC...---C--------------A------------------- 1542
F2.CM.10.DEMF210CM007 ..................---............----T-.........C-C......-----------A--A.........---...............---............---...G-C-GCGTA...---C------G------AA-------------G----- 1625
G.CM.07.920_49 ..................-G-............C---T-.........C--......-----------A--A.........---...............A--............--G...-GCAAC......---------C-------AA------------------- 1670
G.CM.10.DEMG10CM008 ..................-G-............C---AA.........C--......---A-------A--A.........G--...............A--............---...G-----......---C---G-C-------AA-------------G----- 1659
G.CM.10.DEURF10CM020 ..................---............C---T-.........C--......--------------G.........G--...............G--............A--...-ACACC......---C---G-C-------AA------------------- 1609
G.CN.08.GX_2084_08 ..................---............C---T-.........C-C......---A----------G.........G--ACAGGAGCCGAGGGAG--............--G...GT-ACC......-------G-C-------AA------------------- 1518
G.ES.09.X2634_2 ..................-G-............C---T-.........C-T......-----C--------G.........G--GCCGGAGCAGAGGGAA--............---...GT-A--......C--C---G-C-------AA-------------G----- 1761
G.ES.14.ARP1201 ..................-G-............C---T-.........C-C......-----------A--A.........G--...............A--............---...GTCACC......---C---G-C-------AA------------------- 1744
G.GH.03.03GH175G ..................-G-............C---T-.........C-C......--------------G.........G--...............A--............---GGA---A--......---C-------------AA------------------- 2318
G.KE.09.DEMG09KE001 ..................-G-............C---T-.........C-C......------A--C-A--A.........G-G...............G-G............---.........GCC...---C-------------AA-------------G----- 1653
G.NG.09.09NG_SC62 ..................-G-............C---T-.........C-C......--------------G.........G--...............A--............---...GTCACC......---C---G-C-------AA-------------G----- 1470
G.PT.x.PT3306 ..................-G-............C---T-.........C-C......------A-------A.........G--...............G--............---...G--A--......---C---G-C-------AA-------------G----- 2218
H.BE.93.VI991 ..................C--............C---T-.........--C......--G--------T--A.........---...............AC-............---.........ACC...------------------A------------------- 1667
H.BE.93.VI997 ..................G--............CT--T-.........C-C......-----------T--A.........G--...............---............---.........ACC...---C--TG---------AA------------------- 1602
H.CF.90.056 ..................G--............C---T-.........--C......-----------A-C-......GAAG--...............---............---.........ACC...---C---G----------A-------------G----- 1625
H.GB.00.00GBAC4001 ..................G--............A-----.........--C......----------AT--A.........G--...............A--............---.........ACC...---C--------------A-------------G----- 1796
J.CD.97.J_97DC_KTB147 ..................---............----T-.........C--......---A-----A----G...........................G--............---...---A--......-----C-G---------AA-------------G----- 1473
J.SE.93.SE9280_7887 .................................C---T-.........C-C......---A----------A.........G--...............---............---...------......----C------------AA-------------G----- 1592
J.SE.94.SE9173_7022 .................................C---T-.........C-C......---A----------A.........G--...............---............---...------......----C-------------A-------------G----- 1593
K.CD.97.97ZR_EQTB11 ..................---............C---T-.........--T......--GA-----AAT--A.........---...............TC-............---...--A-GGTCC...-----------------AA-------------G----- 1474
K.CM.96.96CM_MP535 ..................---............C---T-.........--C......--G-------A-C-A.........---...............---............---...--A-AGCCC...-----------------AA------------------- 1474
01_AE.AF.07.569M ..................---............CT-ATT.........A-T......---A-----A-A--A.........---...............---............---...--ATCTTCC...----AC-GT--------AA------------------- 1484
01_AE.CM.11.1156_26 ..................---............CT--AT.........C-C......-------A---A--G.........---...............--G............-AG...T-CCA-......C----C-GT--------AA------------------- 1628
01_AE.CN.12.DE00112CN011 ..................---............CT--T-.........A-T......-----------A--A.........---....................................C-ATC-TCC...-----C-GT--------AA------------------- 1588
01_AE.HK.04.HK001 ..................---............CT--TT.........A-T......-----------A--A.........G--...............---............---...--ACCCTTC...-----C--TC-------AA------------------- 1640
01_AE.IR.10.10IR.THR48F ..................-G-............CT--T-............................................................G-C............---...G-ATCCTCC...-----C--T--------AA------------------- 1468
01_AE.JP.11.DE00111JP003 .................................AT--T-.........A-T......---A-------A--A.........---...............---............---...T-ATCCCCC...---C---GT--------AA------------------- 1753
01_AE.SE.11.SE601018 ..................-G-............C---T-.........A-T......-----------A--A.........---...............---............---...--ACCCTCC...-------GT--------AA------------------- 1495
01_AE.TH.10.DE00110TH001 ..................---............CT---T.........A-T......--G--------A--A.........---...............---............---...-TCTCCCCC...-------GT---------A------------------- 1575
01_AE.TH.90.CM240 ---GGG...GGAAGAGAT---............CT--TT.........A-C......-----------A--A.........---...............---............---...--ATCCTCC...-------GT--------AA------------------- 1852
01_AE.US.05.306163_FL .................................CT--TT.........A-T......-----------A--A.........---...............---............---...--GTCC......----G--GT--------AA------------------- 1469
02_AG.CM.10.DE00210CM013 ..................-C-............CT--T-.........--C......--------------A.........G--...............---............--G...-T-A--TCC...-------G---------AA------------------- 1645
02_AG.ES.06.P1423 ..................-C-............C---T-.........C-C......--G------A--A-A.........G--...............---............---...---A--TCC...---C---G---------CA------------------- 1716
02_AG.GW.05.CC_0048 ..................G--............CT----.........--C......A-CA-----A---GG.........G--...............---............--G...------TCC...-----------------AA-------------G----- 1628
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Gag-Pol TF end Pol protease start
B.FR.83.HXB2 AAC...............AAC............TCCCCC.........TCA......GAAGCAGGAGCCGAT.........AGA...............CAA............GGA...ACTGTA......TCCTTTAACTTCCCTCAGGTCACTCTTTGGCAACGACC 2278
Gag __T__.__.__.__.__.__T__.__.__.__.__P__P__.__.__.__Q__.__.__K__Q__E__P__I__.__.__.__D__.__.__.__.__.__K__.__.__.__.__E__.__L__Y__.__.__P__L__T__S__L__R__S__L__F__G__N__D__
Pol _N__.__.__.__.__.__N__.__.__.__.__S__P__.__.__.__S__.__.__E__A__G__A__D__.__.__.__R__.__.__.__.__.__Q__.__.__.__.__G__.__T__V__.__.__S__F__N__F__P__Q__V__T__L__W__Q__R__P
02_AG.KR.12.12MHR9 ..................---............CT----.........--C......-----------A--GGGAGGAGCCGAGGGA............---............--G...---A--TCC...---C-------------AA------------------- 1937
02_AG.LR.x.POC44951 ..................---............CT----.........--C......---------A----G.........G--...............---............--G...---A--TCC...-----------------AA------------------- 2273
02_AG.NG.09.09NG_SC61 ..................---............CT--T-.........---......-----C---A--AGG.........G--...............---............---...T--T--CCC...---------C-------AA------------------- 1470
02_AG.NG.x.IBNG ..................-C-............----T-.........--C......AC-------A----G.........G--...............---............--G...G--A--TCC...-----------------AA------------------- 1803
02_AG.SE.11.SE602024 ..................--T............CT--T-.........---......---------A---GA.........G--...............---............--G...--C---CCC...-----------------AA------------------- 1471
02_AG.SN.98.98SE_MP1211 ..................---............CT--T-.........C-C......---------A---GG.........G--...............---............--G...---A--CCC...-----------------AA------------------- 1475
02_AG.US.06.502_2696_FL01 ..................---............CT--T-.........---......---------A----G.........G--...............---............A--...G--A--TCC...---C-----C-------AA------------------- 1475
03_AB.RU.97.KAL153_2 ..................---............C---T-.........C-T......---A-----A-A--A.........G--...............--G............---...--A-C-TCC...-----C--T--------AA------------G------ 1504
04_cpx.CY.94.94CY032_3 ..................---............CT--T-.........--T......---------A----G.........G--...............---............---...---A--......-----------------AA-------------G----- 1644
05_DF.BE.x.VI1310 ..................-G-............CT--T-.........--C......-----------A--A.........G--...............-G-............--G...------CCC...---C---G---------AA------------------- 1660
06_cpx.AU.96.BFP90 ..................-G-............C---T-.........C-C......---A------T---A.........G--...............G--GGA...GGAAAA--G...G--A--......---C---G-C-------AA-------------G----- 2306
07_BC.CN.98.98CN009 ..................---............---AT-.........---......----------A-A--.........---...............---............---...---A--......-----------------AA------------------- 1610
08_BC.CN.97.97CNGX_6F ..................---............C--AG-.........--C......---------A----A.........---...............--G............---...............A--C--------------A-------------G----- 1458
09_cpx.GH.96.96GH2911 ..................M--............CT--T-.........--Y......R--R---R--AA-GA...........................-GG............---...--R-CCCCC...-------RT--------AA------------------- 1480
10_CD.TZ.96.96TZ_BF061 ..................---............A---T-.........---......---A-------A--A.........---...............---............---...G-C-C-......---C---G---------AA------------------- 1657
11_cpx.CM.95.95CM_1816 ..................-G-............C---T-.........C--......---A----------A.........G--..............................---...G--A--......-------G---------AA-------------G----- 1642
12_BF.AR.99.ARMA159 ..................---............CT--T-.........--C......-----G-----A--A.........---...............-G-............--G...--A---CCC...---C---G---------AA------------------- 2283
13_cpx.CM.96.96CM_1849 ..................-G-............C---T-.........C--......---------A----A.........G--....................................GACA--......---C---G--G------AA-------------G----- 1683
14_BG.ES.05.X1870 ..................-G-............C---T-.........C-C......------A-------A.........G--...............A--............---...GA----......C--C---G-C-------AA-------------G----- 1745
15_01B.TH.99.99TH_MU2079 ..................---............CT--TT.........A-T......-----------A--A.........---...............--G............---...--ATACTCC...-------GT--------AA------------------- 1677
16_A2D.KR.97.97KR004 ..................---............C---TT.........G--......-----------T--A.........-A-...............--G............---...--AAC-CAC...----GC--T--------AA------------------- 1641
17_BF.AR.99.ARMA038 ..................---............C----A.........G-C......--------------A.........---...............-G-............--G...------CCC...---C---G---------AA------------------- 1492
18_cpx.CU.99.CU76 ..................-G-............C---T-.........C-C......------A---T---A.........G--...............GG-............-A-............ATA------CT---------AA-------------G----- 1583
19_cpx.CU.99.CU7 ..................---............C---T-.........---......---A-----T-A--A.........---...............---............---...------......---C---G-C-------AA------------------- 1504
20_BG.CU.99.Cu103 ..................-G-............----T-.........C-C......------A-G--A--A.........G--...............G--............---..................C----TC-------AA-------------G----- 1744
21_A2D.KE.99.KER2003 ..................---............C---T-.........---......---A-------A--A.........---...............---............---...------......---C-C-GT--------AA------------------- 1483
22_01A1.CM.01.01CM_0001BBY ..................---............CT--T-.........C--......-----------A--G.........---...............G--............---...--A-CCTCC...-------GT--------AA------------------- 1486
23_BG.CU.03.CB118 ..................-G-............C---T-.........C-C......------A-G-----A.........G--...............GC-............---..................C----TC-------AA-------------G----- 1721
24_BG.ES.08.X2456_2 ..................-G-............C---T-.........C-C......------A-G--A-CC.........G--...............G--............A--..................C----TC-------AA-------------G----- 1729
25_cpx.CM.02.1918LE ..................---............C---T-.........C-C......-----------A--A.........---...............---............---...GT-A--......----A-GG---------AA-------------G----- 1486
26_AU.CD.02.02CD_MBTB047 ..................---............C---T-.........C-C......---A---A-AGA-GG..........................................A--...--A--CTCC...----C---T--------AA------------------- 2283
27_cpx.FR.04.04CD_FR_KZS ..................G--............CT--TA.........--C......---A-------T--A.........G--...............---............---.........ACC...-------GT--------AA------------------- 2269
28_BF.BR.99.BREPM12609 ..................---............C---T-.........--C......-----------A--A.........---...............GG-............--G...------CCC...---C---G-C-------AA------------------- 1644
29_BF.BR.01.BREPM16704 ..................---............C---T-.........--C......-----------A--A.........---...............-G-............--G...GAA---CCC...---C---G----------A------------------- 1679
31_BC.BR.04.04BR142 ..................---............C---T-.........--C......-----------A--G.........---...............--G............---...............A--C-------------AA-------------G----- 1750
32_06A1.EE.01.EE0369 G--AGC............-G-............C---T-.........CTC......--------------A.........GA-...............A--............---...G--A--......---C-C-G----------A------------------- 1913
33_01B.ID.07.JKT189_C ---...............---............---AT-.........---......-----------A---.........---...............---............---...G--A--......----G--G---------AA------------------- 1579
34_01B.TH.99.OUR2478P ---...............---............---AT-.........---......---A-----------.........---...............---............---...---A--......-----C-G---------AA------------------- 1480
35_AD.AF.07.169H ..................--A............G---T-.........---......---A-------AA-A.........---...............-GG............---...GT----......----C------------AA------------------- 1478
36_cpx.CM.00.00CMNYU830 ..................GT-............CT-TT-.........---......---------AT---G.........G--...............---............--G...---A--TCC...---C-------------AA------------------- 1483
37_cpx.CM.00.00CMNYU926 ..................-G-............CT--T-.........--T......---------...............G-G...............---............---...---A--CCC...-------G---------AA-------------G----- 1468
38_BF1.UY.03.UY03_3389 ..................---CCC.........C--T--GAAGCAGGAG--......-----------A--A.........G--...............-G-............--G...-A----CCC...---C---G---------AA------------------- 1701
39_BF.BR.04.04BRRJ179 ..................---.........AGC----T-.........C--......---A----------G.........G--...............---............---...------......---------C--------A------------------- 1755
40_BF.BR.05.05BRRJ055 ..................---............C-----.........--C......-----------A--A.........-A-...............-G-............--G...------TCC...---C-------------AA------------------- 1761
42_BF.LU.06.luBF_18_06 ..................---............CT--T-.........--T......-----------A--A.........---...............-G-............--G...T-----CCC...---C--------------A------------------- 1832
43_02G.SA.03.J11223 ..................-G-............----T-.........C--......--------------G.........G--...............G--............---...-TCACC......---A---G-C-------AA------------------- 1803
44_BF.CL.00.CH80 ..................---............C--TT-.........--C......-----------A--A.........G--...............-G-............--G...-AA---CCC...---C--TG---------AA------------------- 1720
45_cpx.FR.04.04FR_AUK ..................---............CT--TG.........--C......-----------A--A.........G--...............--G............---...G-A-GT.........C-ATC---------AA------------------- 2264
46_BF.BR.07.07BR_FPS625 ..................---............C---T-.........---......-----------A--A.........---...............-G-............--G...---C--CCC...---C---G---------AA------------------- 1716
47_BF.ES.08.P1942 ..................---............C---T-.........--C......---------A-A--A.........---..............................--G...------TCC...---C---G----------A------------------- 1717
48_01B.MY.07.07MYKT021 ---...............---............---AT-.........---......---------------.........---...............---............---...---A--......-------G-C--------A-------------G----- 1483
49_cpx.GM.03.N26677 ..................-G-............C---T-.........C-C......-----------A--A.........G--..............................---...------......-----C-G---------AA-------------G----- 1701
50_A1D.GB.10.12792 ..................--T............A--TT-.........C--......---A-------A--A.........---...............---............---...G-----......-----C-G----------A------------------- 1686
51_01B.SG.11.11SG_HM021 ---...............---............----T-.........---......---------------.........---...............---............---...--A---......---C---G-C-------AA------------------- 1485
52_01B.MY.03.03MYKL018_1 ..................---............CT--T-.........A-T......-----------A-RA.........G--...............---............---...T-CTCCTCC...-----C-GT--------AA-------------G----- 1592
53_01B.MY.11.11FIR164 ---...............---............---AT-.........---......---------------.........---...............---............---...G--A--......-----------------AA------------------- 1618
54_01B.MY.09.09MYSB023 ---...............---............---A--.........---......---------------.........---...............---............---...---A--......----G-GT--G------AA------------------- 1680
55_01B.CN.10.HNCS102056 ..................---............CT--T-.........A-C......A----------A--A.........---...............---............--G...--ATCGCCC...----G--GT--------AA------------------- 1588
56_cpx.FR.10.URF5_patient_A ..................---............CTA-T-.........--C......--G-------T-A-GGGA...CAAG--...............---............---...---A--CCC...---C-------------AA-------------G----- 1629
57_BC.CN.09.09YNLX19sg ..................---............C--AG-.........G-C......------A--A-T--A.........---...............--G............---...............A--C-------------AA------------------- 1462
58_01B.MY.09.09MYPR37 ---...............---............---AY-.........---......--------G------.........---...............---............---...---A--......C-----G----------AA-------------G----- 1623
59_01B.CN.09.09LNA423 ....................................-TT.........A-T......---------A-A--A.........---...............---............---...--A-CCTCA...---C-C--T--------AA------------------- 1462
60_BC.IT.11.BAV499 ..................---............C--............G-C......-----------A--A.........---...............--G............---...............A----------------AA-------------G----- 2235
61_BC.CN.10.JL100010 ..................-G-............CT-AG-.........C-C......---------AAT--A.........---...............--G............---...............A-----------------A-------------G----- 1699
62_BC.CN.10.YNFL13 ..................---............C--AG-.........--C......---------AT---A.........---...............--G............---...............A-----------------A-------------G----- 1607
63_02A1.RU.10.10RU6637 ..................---............CT--T-.........--C......-C------------G.........G--...............---............--G...G--A--TCC...-------G---------AA------------------- 1819
64_BC.CN.09.YNFL31 ..................---............---AT-.........---......-----C----GG--C.........---...............---............---...---A--......C--C---G---------AA------------------- 1632
65_cpx.CN.10.YNFL01 ..................---............C--AG-.........--C......--G-------T---A.........---...............--G............--G...............A--C-------------AA------------------- 1649
67_01B.CN.11.ANHUI_HF115 ..................---............CTT-T-.........A-C......------A----A--A.........---...............---............---............ACA---C-C-GT--------AA------------------- 1621
68_01B.CN.11.ANHUI_WH73 ..................---............CT--T-.........A-C......------A----A--G.........---...............--G............---............ACAG--C---GT--------AA------------------- 1612
69_01B.JP.05.05JPMYC113SP420..................---............G-T-A-.........---......---------T--A--.........---...............---............---...------......-------G----------A------------------- 1645
70_BF1.BR.10.10BR_PE004 ..................G--CCC.........C--T--GAAGAA............-C--G------A--A.........---...............-G-............A-G...--G---CCC...---C-------------AA------------------- 1734
71_BF1.BR.10.10BR_PE008 ..................G--............C---T-.........---......-----------A--A.........-AG...............-G-............--G...------CCC...---C---G---------AA------------------- 1951
72_BF1.BR.10.10BR_MG002 ..................---............C---T-.........--C......--------------A.........G--...............AG-............--G...------CCC...---C---G---------AA------------------- 1786
74_01B.MY.10.10MYPR268 ..................---.........AGC---AA-.........---......A--------------.........-A-...............---............---...---A--......-----C-G---------AA------------------- 1575
O.BE.87.ANT70 ................................................---......-G-A---A-AGG-GG.........CCC...............G--............C--...G--C--......---G--TG-C-------AA--C--------G-CA---- 2332
O.CM.98.98CMA104 ................................................C--......-G-A---A-AGA-GA.........CTC...............A--............C--...---C--......---G--TG-C-------AA--C--------G-CA---- 1764
O.CM.98.98CMABB141 ................................................---......-G-A--AA--GG-GA.........CAC...............A-C............C--...---C--......------TG---------AA--C--------G-CA---- 1763
O.CM.98.98CMABB212 ................................................---......--GT--A-G-RG-RA.........YC-...............GGR............A--...------......C--G--TG-C-------AA--C--------G-CA---- 1768
O.CM.98.98CMU5337 ................................................---......-G-A---A--GGAGA.........CC-...............G--............C--...G--C--......---G--TG-C-------AA--C--------G-CA---- 1765
O.CM.99.99CMU4122 ................................................---......-G-A---A--GG-GA.........CCC...............G--............C--...---C--......---G--TG-C--------A--C--------G-CA---- 1763
O.FR.92.VAU ................................................---......---T---A--GG-GA.........GC-...............G--............C--...G--C--......---G--TG-C--------A--C--------G-CA---- 1844
O.GA.11.11Gab6352 ................................................---......-G-A---A--GG-GA.........CCC...............A--............C--...G--C--......---G--TG-C-------AA--C--------G-CA---- 1489
O.SN.99.99SE_MP1299 ................................................---......-G-A---A--GA-GA.........CC-...............G--............C--...---C--......---G--TG-C--------A--C--------G-CA---- 2331
O.US.10.LTNP ................................................---......-G-A---A-AGG--G.........CCC...............A-C............C--...---C--......---G--TG-C--------A--C--------G-CA---- 2253
N.CM.02.DJO0131 ..................G-G............CA-A-A.........GGG......----G--AG--A-GA.........GA-........................CACAGA-A-CTCT--A--CCC...A--C--------------A------------------- 1784
N.CM.02.SJGddd ..................G-G............CA-A-A.........GGG......---AG--AT--A-GA.........GA-...............-C-GGAGAAGACAGA-A-CTCT-----CCC...A--C--------------A------------------- 1768
N.CM.04.04CM_1015_04 ..................G-G............CA-A-A.........GGG......A---G--AT--A-GA.........GA-...............-C-GGAGAAGACAGA-A-CTCT-----CCC...A--C--------------A------------------- 1783
N.CM.06.U14296 ..................G-G............CA-A-A.........GGG......A---G--AT--AAGA.........GA-...............-C-GGAGAGGACAGA-A-CTCT-----CCC...A--C--------------A------------------- 1781
N.FR.11.N1_FR_2011 ..................G-G............CA-A-A.........GGG......----G--AT--A-GA.........G--...............-C-GGAGAGGACAGA-A-CTCT-----CCC...A--C--------------A------------------- 1679
P.CM.06.U14788 ................................................G--......--R-G----AAA-GA.........G--...............-G-.........GAAA--...GT----......C------G-C-------AA-----------G-CA---- 1749
P.FR.09.RBF168 ................................................G--......--G-G--R--GA-GA.........G--...............SG-............---...GGAA--......C--------C--------A-----------G-CA---- 2313
CPZ.CD.90.ANT ..................G--...........................---......----GGTCTCAA-GG.........G--...............GG-............---...---ACC......---C-CGTA------G-AA--C-----------A---- 1717
CPZ.CM.05.SIVcpzLB7 ..................C--...........................C--......---A------GAC-G.........G--...............AG-GGACAAGACAGA-A-CAAG-----CCC...---C-------------AA--T---------------- 1833
CPZ.CM.09.Ptt_09Cam155 ..................G-A....................................---A------GA--A...GGGAGAC--...............G--............CA-...GY-A--TCC...---C-------------AA------------------- 2362
CPZ.TZ.06.TAN5 ..................---........................GGCC-CACCACT-G--AT-CCAAT--A.........---..............................C-G.....................GTTC-------AA---A---------G----- 2391
CPZ.US.85.US_Marilyn ..................-GT............GA-A-A..................-G--A-AC--GGA-A.........G--...............A--............---...G-CC-T......--AGC------------AA-------------G----- 2338
GOR.CM.07.SIVgor2139_287 ..................................................................A--AGA.........-A-...............GG-............---...---T--......----C------------AA-----------G-CA---- 1815
GOR.CM.12.SIVgor_BQID2 ................................................---......-G-T--A-G-GG-GA.........TC-...............GGG............A--...G--C--......---A--TG-C-------AA--C--------G-CA---- 1748
GOR.CM.13.SIVgor_BPID15 ................................................A--......----G-A-G-----A...........................GG-............---...------......---------C-------AA-----------G-CA---- 1619
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B.FR.83.HXB2 CCTCGTCACAATAAAGATAGGGGGGCAACTAAAGGAAGCTCTATTAGATACAGGAGCAGATGATACAGTATTAGAAGAAATGAGTTTGCCAGGAAGATGGAAACCAAAAATGATAGGGGGAATTGGAGGTTTTATCAAAGTAAGACAGTATGATCAGATACTCATAGAAA 2448
Gag P__S__S__Q__*_
Pol __L__V__T__I__K__I__G__G__Q__L__K__E__A__L__L__D__T__G__A__D__D__T__V__L__E__E__M__S__L__P__G__R__W__K__P__K__M__I__G__G__I__G__G__F__I__K__V__R__Q__Y__D__Q__I__L__I__E__
A1.CD.97.97CD_KCC2 -G-A------G---GAG---AA--A--G-----A-----------------------------------G--------C--A-A-----------A-----------------------------------------------A------------------T------- 2444
A1.CM.08.886_24 ---T------G---------AA--A--------A--------------------------------------------T--AGAG----------A---------------------------------------T--G----A---------G--------T------- 1910
A1.CY.08.CY236 ----------G--G-A-----A-----G----GA--------------------------------------------C--AGA-----------------------G------------------G--C--C-----G----A-----------------C-------- 1659
A1.IN.09.NARI_FLS_IVC19_1 ---T------G----AG-------A--G----GA--------------------------------------------C--AGA-----------A-----R------------------------------C-----G----A------------------T-----R- 2311
A1.KE.11.DEMA111KE002 T--T----T-G----A--------A--GT----A--------------C-----------------------------C--AGAG----------A------------------------------------------G----A---A--------------T------- 1816
A1.RU.11.11RU6950 ---T---G--G---GA-----A--A--G-----A--------------C-----------------------------C--AGA-----------A------------------------------------------G-----------------------T------- 1972
A1.RW.11.DEMA111RW002 ---T------G----A----AA--A--G----GA-----------------------------C------------A-T--A-A----A------A------G-----G----------------------------------A------------------T------- 1799
A1.SN.01.DDI579 -A-T------G---GA-----A--A--G-----A-----------------------------------G--------C--A-A-----------A------------------------------------------------------------------T------- 1646
A1.UG.11.DEMA110UG009 T--T------G----A-----------GT----A-----C--------------G-----------------------C--A-A-----------A------------------------------------C-----G----A---A-----G--A-----T------- 1797
A1.ZA.04.503_15344_T10_A1 ---T------G---GA-----A--A--G-----A--------------------------------------------T--A-A-----------A-----------G------------------------C-----G----A-----------------CT------- 1665
A2.CD.97.97CDKTB48 T--T------G-G--A----AA--A--G----GA------T----------------------------G--------C--A-A-C-----T-G-A---------------------------------------------------A------------G-T------- 1786
A2.CM.01.01CM_1445MV ---T------G----A----AA--A--GT----A--------------C--------------------G-----G--T--A-A-C---------A-----G---------------------------G-----------------A------------G-T-----G- 1647
A2.CY.94.94CY017_41 ---T--T---G---------A---A--G-----A-----------------------------------G-----------A-A-----------A---------------------------------------------------A------------GCT------- 1805
B.BR.10.10BR_RJ032 ---------------------------G--------------------C----------------------------------------------A-----------------------------------------------------------------CT------- 2020
B.CA.07.502_1191_03 -G-T------------------------T-------------------------------------------------C--A-A-----------A-----------------------------------------------A-----------------C-------- 1875
B.CH.08.M2_0803101_NFLG8 -G-AC-----G-----------------G---G----------------------------------A--A-------C----C-----------A---------------AG--------G---------------G-----A-----------------C-------- 1917
B.CN.12.DEMB12CN006 -------T--------G------------A---------------------------------------------------------------G--------------------------G----------------------------------------C-------- 1827
B.CU.14.14CU005 ---T--T---G----A-----A-------------------------------------------------------------A-----------------G-------------------------------------------------------G---C-G------ 1659
B.ES.14.ARP1195 ----------------G---A-----------T---------------------------------------------C--T-A---------G--G----------R------------------------------------------------A----AAG------ 1910
B.FR.11.DEMB11FR001 ---A-----------------------------------------------------------C-------------------A---------G---------------------------------------------------------------G---AT------- 1694
B.HT.05.05HT_129389 ---A-------------------------------------------------------------------------------A-----------A------------------------------------------------------------AG---A-------- 1649
B.JP.12.DEMB12JP001 -T-A------------G-------A--G--------------------------------------------------C----A---A-----C-A-----------------------------------------------A----------------GCT------- 1835
B.KR.07.HP_18_07JHS10_3909 -A----------------------------------------G--------------------------------------------A-----G---------------------------------------------------------------G--GC-------- 2112
B.RU.11.11RU21n --------------G---------------------------------C---------------------G-------C---TA---------------------------------------------------------------A---------G---C---T---- 2019
B.SE.12.SE600057 ----A----------------------------A-----C-----G-----G------------------G-----------TA------------------------------------------------------------------------AG--TC-G-T---- 1665
B.TH.10.DEMB10TH002 ------------------------------------------C-----------G--------------------G-------A---A------------------------------------------------------------------------TC-------- 1770
B.US.13.RV_1 ---------------------------G--------------------------G-----------------------C---GA---------------------G-------------------------------------------------------C-------- 2328
B.ZA.09.DEMB09ZA022 ---------------AG---A-------A---T------C--------------G-----------G--------G--C--A-A-------------------------------------------------------------------------G--TC-------- 1746
C.BR.07.DEMC07BR003 -G-T------G----AG-------A--G--------G-----C-----C-------------------------------CA-AA--------G-AT--------------------A--------------------------G-----------A----C-------- 1780
C.BW.00.00BW5031_1 ---T---T--------G-C-----T--GA-------G-----C-----------------------------------C--A-A-----------A------------------------------------------------------------A---A-G------- 1819
C.CN.10.YNFL19 ---T------G----AG-------C--GA----A--G-----C-----C--------------------------------A-------------A---------G-----------A--------------------------G--A--------A----C-------- 1801
C.CY.09.CY260 ---G---T-------AG-------C---A-------G-----C-----C-----------------------------C--A-A---A-------A---------------------A-----------------Y--------------------AR---WT------- 1671
C.ES.14.ARP1198 ---A--TGA------AG-------C--GA-------G-----C-----C-----G---------------C-------C--A-A---------G-A-----------G---------A--------------------------------------A----CT------- 1862
C.ET.02.02ET_288 ---T----------GA--------A--G--------------C-----C--------------------------------A-A-----------A---------------------A-----------------T-----------A--------A----AT------- 1650
C.IN.09.T125_2139 ---T---T------GAG-------C--GA----A--G-----C-----C--------------------------------A-A-----------A---------------------A-----------------------G-----A--------A----CT------- 2424
C.KE.05.05KE369195V4 ---T---T-------AG-------A---A----A--G-----------C--------C-----------------------A--C----------A-----------G------------------G--------T--------------------A-----T------- 1624
C.MW.09.703010256_CH256.w96 ---T----------GAG-------A---A-------G-----------C--------------C---------------T-A-------------A---------------------A-----------A--------------------------A---TCT------- 2428
C.SE.13.SE600311 ---T-----------AG-------A--GAC--G---G-----C-----C--------------------------------A-A---A-------A---------------------A-----------------T-------A------------A------------- 1680
C.TZ.08.707010457_CH457.w8 ---T---T-------AG-------C--GA-------------C-----------------------------------T--A-A-----------A---------------------A-----A-----C--------------------------A---G-T------- 2422
C.US.11.17TB4_4G8 ---T-----------A--------A--G--------G-----C-----C--------------------------------A-A-----------A---------------------A-----------------T--------------------A-----T------- 1799
C.YE.02.02YE511 -G-T--T--C-----AG-------C--GA-------G-----C--------------------------------------A-A-----------A---------------------A--------------------------------------A-----T------- 1623
C.ZA.12.DEMC12ZA096 ---T---T-------AG-------C--GA-------------CC----------------------------------T--A-A-----------A---------------------A-----------------------------------GG-A----CT------- 1757
C.ZM.11.DEMC11ZM006 ---T---G--------G-------T--GAC------G-----C-----C--------------------------------A-A-----------A-----------G---------------------------------------------G--A----C-------- 1797
D.CM.10.DEMD10CM009 -T-T------G-------------A--G-----A--------------------------------------------C--AGA---------G-A-----------------------------------------------------------------CT------- 1823
D.CY.06.CY163 ---T---T--------G-------A--------A--------------------G-----------------------C--A-A-----------A---------------------------------------------------A--------------T------- 1656
D.KE.11.DEMD11KE003 ---G-----------A----A---A--------------------------------------------------------A-A-----------A---------------------------------C--------------------------A---GGT------- 1798
D.KR.04.04KBH8 ---T----A-G-------------A--GA-------------------------------------------------C--AGAA----------A---------------------------------------T--------------------A------------- 2407
D.SN.90.SE365 -G-T---G--G-------------A--G--------------------------------------------------C--A-A----T------A-----------------------------------------------A----------A-C------------- 2465
D.TZ.01.A280 ---T-----------A--------A--G--------------------------------------------------------C----------A------------------------------------------------------------A------------- 1649
D.UG.10.DEMD10UG004 ----------G-------------A--G-----------------------------------C-----------------A-A---------G-A---------------------------------C-----T--------------------A---ACAG----C- 1786
D.UG.11.DEMD11UG003 ---T------G-------------A--GT------------------------------------------------------A---A-------A---------------------------------C--C--T-------A------------C--CTC-G-G--C- 1803
D.YE.02.02YE516 ---T-----------T--------A--G-A---A--------------------------------------------C--AGA-----------A---------------------------------------------------------A---G-C--TG------ 1659
D.ZA.90.R1 ---T--------------------A--G--------------C----------------------------------------A-----------A------------------------------------------------------------A----C-T------ 1794
F1.AO.06.AO_06_ANG32 AG-A------G----AG---A---A--G--------------G-----C-----------------------------C--A-A-----------A------G-----------------------------------------------------A---AC------T- 1659
F1.AR.02.ARE933 ---A--TG-------C--------A--G-----------G--------------------------------------C--A-A-----------A-----------------------------------------------A----------A-C------------- 1742
F1.BR.07.07BR844 -GGA----------GAG------AA--G----C---------------------------------------------T--A-A-----------------------------------------------------------A---A------A-C-----------T- 2229
F1.BR.10.10BR_PE107 ---G-----------AG-------A--G-----A-----G--------------------------------------T--A-A-----------A------G----------------------------------------A----------AGCG------------ 1915
F1.BR.10.10BR_RJ015 AG-G--T---G----AG-------AG-G----G---------------------------------------------T--A-A-----------A-----------------------------------------------A----------A-T---A-------T- 1921
F1.CY.08.CY222 -G-A--TGT-G----AG-------A--G--------------------------------------------------C--A-A-----------A-----G-----------------------------------------A------------A---AC------T- 1641
F1.ES.02.ES_X845_4 AG-A------------G---A---A--G--------------------------------------------------C--A-A----T------A-----------------------------------------------A------------A---AC------T- 1900
F1.ES.11.VA0053_nfl -G-A------G----A----A---A--G--------------------------------------------------C--A-A----A------A-----------------------------------------------A---------GA-C------------- 1872
F1.RO.96.BCI_R07 -T-A---T-------AG-------A--GT-------------------------------------------------C--A-A-----------A------G----------------------------------------A------------A---AC------T- 2472
F1.RU.08.D88_845 AG-A------G----AG-------A--G--G-G------------------------------C--------------C--A-A-----------A---------------------------------G-----T-------A----------------G--------- 1907
F2.CM.02.02CM_0016BBY -G-A------------G---A-----------G---G-----------------G-----------------------T--A-A----T------A-----------G------------------------------------------------AG---C-------- 1638
F2.CM.10.DEMF210CM001 AA-A------G----A----A------C----G---G-----------------------------------------T--A-A----A------A-----------G------------------------------------------------AG---A-------- 1712
F2.CM.10.DEMF210CM007 -T-A-----------AG---------------G---G--G--------------G-----------------------T--A-A-----------A------------------------------------------------------------A------------- 1795
G.CM.07.920_49 -A-A------G----AG-------A--G----TA-----C--------C---------------------------C----A-A---A-------A---------------------------------A-----------G--------------A----CT------- 1840
G.CM.10.DEMG10CM008 ---A----ATG---GAG-G-----A--G----TA--G--C--------C-----------------------------C--A-A---A-------A-----------------------------------------------A---A-----G--A----CT------- 1829
G.CM.10.DEURF10CM020 AA-A---C--G---GA----A---A--G----TA-----C--------C---------------------------C----A-AC--A-------A---------------------------------A-------------A------------A---ACT------- 1779
G.CN.08.GX_2084_08 ---A------G---GA--------A--G----TA--------------C---------------------------C----AGA---A-------A---------------------------------A-----------G-A-------------G---CT------- 1688
G.ES.09.X2634_2 ---A------G----A--------A--G----TA-----C--G-----C--------------------G--------T--A-A---A-------A------------------------------T----------------A------------------T------- 1931
G.ES.14.ARP1201 AA-A--TG--G---GAG-------A-GG----TA--------------C---------------------------C----AGA---A-------A------------G--------------------A-------------A------------A----CT------- 1914
G.GH.03.03GH175G ---A------G---GA--------A--G----TA-----C--------C--------------C-----------------A-A---A-------A------------------------------------------------------------------T------- 2488
G.KE.09.DEMG09KE001 ---A------G----A--------A--G----TA-----C--------C-----------------------------G--A-----A-------A------G--------------------------------------------A--------A-----T------- 1823
G.NG.09.09NG_SC62 ---A------G---GA--------A--GT---TA--------------C---------------------------C----AGA---A--T----A------------------------------------------------------------A----CTT--A--- 1640
G.PT.x.PT3306 ----------G---GA--------A--G----TA-----C--------C--T--G-----------------------G--A-A---A-------A------G-----------------------------------------------------A-----T------- 2388
H.BE.93.VI991 AA-A------G----A----A---A--GT-G-----G-----------C-----------------------------C--A-A-----------A---------------------A-----------------------------A-----G--AG--GC-------- 1837
H.BE.93.VI997 ---T------G----A----A---A--GT---G------------------------------------------------A-A-----T------------------------------------------------------------------AG--GC-------- 1772
H.CF.90.056 ---T--T---G----A----A---A--GT---G---------------------------------------------G--A-A------G----A---------------------------------------------------------G--AG--GC-------- 1795
H.GB.00.00GBAC4001 ---T------G----A----AA--A--GT-G-G------------------------------------------------A-A-----------A---------------------A-----------C-----------------------G--AG--GC-------- 1966
J.CD.97.J_97DC_KTB147 ----------G---GAG----------GT----------------------------------------------------AGA-----------A-------------------------------------------------------A--G-T------------- 1643
J.SE.93.SE9280_7887 ---T----------GA-----------G--G-G---------------------------------------------C--AGAC------C---A-------------------------------------------------------A-CG--G---CG------- 1762
J.SE.94.SE9173_7022 ---T----------GA-----------G----G---------------------------C--------------------AGA-----------A---------------------------------------------G---------A--G--G---C-------- 1763
K.CD.97.97ZR_EQTB11 -G-T------G----AG-------A--GT---GA-----------------------------------------------A-A---A--G----A---------------------------------------------------A--------AG--TGT--G---- 1644
K.CM.96.96CM_MP535 -A-T-----------AG-------A--GT---GA-----------------------------------------------A-A-----------A---------------------------------------------------A--------AG----T------- 1644
01_AE.AF.07.569M -A-T---C--G----A-----A--A--GA----A--------------------------------------------T--A-A-----------A------------------------G-----------------G-----G--A--------------T------- 1654
01_AE.CM.11.1156_26 T--T--T---G---GA----A---A--GT-G--A--------------------------------------------C--A-A---------------------------------------------------T-----------A------------ACT------- 1798
01_AE.CN.12.DE00112CN011 ---T-----------A----AA--A--GA-G--A--------------------------------------------T--AGA-----------A------------------------------------------G--------A--------------T------- 1758
01_AE.HK.04.HK001 ---T------G----A-----A--A--G-----A--------------------------------------------T--A-A-----------A---------------------------------------------------A--------------T------- 1810
01_AE.IR.10.10IR.THR48F ---T------G----A----AA--A--G--G-GA--R-----------------------------------------T--A-A-----------A------------------------------------------------G--A--------------T------- 1638
01_AE.JP.11.DE00111JP003 ---T-----------AG-------A--G----GA---------------------------------------A----G--A-------------A---------------------------------------------------A--------------T------- 1923
01_AE.SE.11.SE601018 ---T--T--------AG----A--A--G----GA--------------------------------------------T--A-A-----------A------------------------------------------------G--A------G------CT------- 1665
01_AE.TH.10.DE00110TH001 ---T------G----A-----A--A--G-----A--------------------------------------------T--A-A-----------A-----G------------------------------------G-----G--A--------------T------- 1745
01_AE.TH.90.CM240 ---T------G----A-----A--A--G--G--A--------------------------------------------T--A-A-----------A------------------------------------------G----AG--A--------------T------- 2022
01_AE.US.05.306163_FL ---T------G---GA-----A--A--G--G--A--------------------------------------------T--A-A-----------A------------------------------------------G----AG--A--------------T------- 1639
02_AG.CM.10.DE00210CM013 -T-A--T---G---GA--------A--G----TA--------------C--------------------G-----------A-A---A-------A---------------------------------------------------A--------------T--G---- 1815
02_AG.ES.06.P1423 AG-A------G----A--------A--G----RA-----C--------C-----G--------------------------AGA---A--------------------R--------------------------------------A--------------T------- 1886
02_AG.GW.05.CC_0048 -T-A------G---GA----A---A--GT---TA-----C--T-----C--------------------------------A-A-C-A--------------------------------------------------------------------------T------- 1798
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B.FR.83.HXB2 CCTCGTCACAATAAAGATAGGGGGGCAACTAAAGGAAGCTCTATTAGATACAGGAGCAGATGATACAGTATTAGAAGAAATGAGTTTGCCAGGAAGATGGAAACCAAAAATGATAGGGGGAATTGGAGGTTTTATCAAAGTAAGACAGTATGATCAGATACTCATAGAAA 2448
Gag P__S__S__Q__*_
Pol __L__V__T__I__K__I__G__G__Q__L__K__E__A__L__L__D__T__G__A__D__D__T__V__L__E__E__M__S__L__P__G__R__W__K__P__K__M__I__G__G__I__G__G__F__I__K__V__R__Q__Y__D__Q__I__L__I__E__
02_AG.KR.12.12MHR9 -T-A------G---GA--------A--GT---TA-----C--------C--------------------------------A-A---A-------A-----G------------------------------------------------------------T------- 2107
02_AG.LR.x.POC44951 -T-A------G---GA--------A--G----TA-----C--------C-----------------------------C--AGAG--A-----------------------------------------------------------A-------------CT------- 2443
02_AG.NG.09.09NG_SC61 -T-A------G----C--------A--G----TA--------------C--------------------------------A-----A--------------------------------------G---------------------------------AGT------- 1640
02_AG.NG.x.IBNG -T-A--T---G---GA----A---A--G----TA-----C--------C-----------------------------C--A-A---A-------A---------------------------------------------------A--------A-----T------- 1973
02_AG.SE.11.SE602024 -T-T------G---GA----A---A--GG---TA-----C--------C--------------------------------A-A---A-------A-----G------------------------------------------------------------T------- 1641
02_AG.SN.98.98SE_MP1211 -T-AT-----G---GA----A---A--G----TAA-------------C---------A-----------------A----A-A---A-------A-------------------------------------------T----------------------T------- 1645
02_AG.US.06.502_2696_FL01 -T-A--T---GC---A-------AA--G----TA-----C--------C-----------------------------C--A-A---A-----G-A---------------------------------------------------A--------------T------- 1645
03_AB.RU.97.KAL153_2 ---T------G---GA-----A--A--G-----A--------------------------------------------C--A-A-----------A------------------------G-----------------G-----------------------T------- 1674
04_cpx.CY.94.94CY032_3 ---T-----------AC-------A--GA---G---G-----T--------------------------------------A-A-----------A------G--------------------C-----------------------A-------------CT------- 1814
05_DF.BE.x.VI1310 -G-T----------G------------G--------------------------G-----------------------C--A-A-----------A------------------------------------------------------------------TG------ 1830
06_cpx.AU.96.BFP90 ---A------G---GA--------A--G----TA-----C--------C-----------------------------C--A-A---A-------A-----------------------------------------------A------------A-----T-----G- 2476
07_BC.CN.98.98CN009 ----------------------------T-------------------------------------------------C----A---------G-A---------------------------------------------------------A-------C-------- 1780
08_BC.CN.97.97CNGX_6F ---T---T-------AG-------C--GA----A--G-----C-----C--C---------------------------G-A-A-----------A---------------------A-----------------------------A-----G--A----CT------- 1628
09_cpx.GH.96.96GH2911 -A-T------G----A-----A--A---T-------------G-----C--------------------G-----------A-A-----------A------------------------------------------------------------A-----T-----G- 1650
10_CD.TZ.96.96TZ_BF061 ---T--------------------A--G------------T------------------------------------------A-----------A------------------G--A--------------------------------------A-----T------- 1827
11_cpx.CM.95.95CM_1816 -A--------G----A----CA-----G--G-GA-----------------------------------------------A-A---A-------A---------------------------------------------------------GG-A------------- 1812
12_BF.AR.99.ARMA159 ---A----T------AG-------A--G--------------------------------------------------C--A-A-----------A-----------------------------------------------A----------A-CG------------ 2453
13_cpx.CM.96.96CM_1849 -A-A----T-G------------AA--G----TA-----C-----------G---------------------A-------A-A----------------------------------------------------------------------A-C--GAG-------- 1853
14_BG.ES.05.X1870 ---A------G----A--------A--G----TA-----C--G--------------------------G--------T--A-A---A-------A---------------------A--------T--A-----------------A--------A-----T------- 1915
15_01B.TH.99.99TH_MU2079 ---T--T--------A-----A--A--G--G--A---------------C--------------C-------------T--A-A---C-----G-A------C-----------------------------------G-----G--A-------------CT------- 1847
16_A2D.KR.97.97KR004 ---T--T---G----A----AA--A--G----GA-----------------------------------G--------T--A-A-C-A-------A------------------------------------------------G--A------------ACT------- 1811
17_BF.AR.99.ARMA038 ---A---GA------AG-------A--G--------------------------------------------------C--A-A---A-------A-----GG----------------------------------------A----------G-T------------- 1662
18_cpx.CU.99.CU76 ----------G-------------A--G----TA-----C--------C-----------------------------C--A-A---A-------A---------------------------------------------------A--------A-----T------- 1753
19_cpx.CU.99.CU7 ---T--------------------A--G--------------------------------------------------C--A-A---A-------A-----G------------------------------------------------------A----C-------- 1674
20_BG.CU.99.Cu103 ---A------G---GA--------A--G----TA-----C--------C-----------------------------T--A-A---A-------A------------------------------------------------------------A-----T------- 1914
21_A2D.KE.99.KER2003 ---T--T--------A--------A--G-----------------------G-------------------------------A-----------A------------------------------G--------T--------------------A----C-C------ 1653
22_01A1.CM.01.01CM_0001BBY ---T-----------A-----A--A--G-----A---------C----------------------------------C--AGA-----------A------------------------------------------G--------A--------A-----T------- 1656
23_BG.CU.03.CB118 ---A------G---GA--------A--G----TA-----C--------C-----------------------------T--A-A---A-------A------------------------------------------------------------A----CT------- 1891
24_BG.ES.08.X2456_2 ---A------G----AG-------A--G----TA--G--C--------C-----------------------------T--A-A---A-------A------------------------------------------------------------A-----T--G---- 1899
25_cpx.CM.02.1918LE ---A------G----A-----A--A---A---TA-----C--------C-----------------------------T--A-A---A-----G-A------G---------------------------------------------------G-----G--T------ 1656
26_AU.CD.02.02CD_MBTB047 ---------------A----AA--A-------GA--------------------------------------------T--A-A----T------A------------------------------------------G--------A--------AG--AC------T- 2453
27_cpx.FR.04.04CD_FR_KZS ---T------G---------A---A--G----G------------------------------------------------A-A-----A-----A------G-----------------------------------------G--A-----GG-AG--ACTG----C- 2439
28_BF.BR.99.BREPM12609 ---A------------G-------A--G----G---------------------------------------------C--A-A-----------A-----------------------------------------------A----------G-C-----------C- 1814
29_BF.BR.01.BREPM16704 ---A------------G-------A--G--------------------------------------------------C--A-A-----------A------------------------------G----------------A----------G-C------------- 1849
31_BC.BR.04.04BR142 ---T-----------AG----------G--------G-----C-----C--------------------------------A-AA----------AT--------------------A--------G-----------------------------A-----T------- 1920
32_06A1.EE.01.EE0369 -A-A------G---GA-------AA--G----TA-----C--------------------------------------T--A-A---A-------A------------G-----------------------------------------------A----AT-----G- 2083
33_01B.ID.07.JKT189_C ----------------------------T---G---------------------------------------------G--A-A-----------A------------------------------------------------G--A--------------T-----G- 1749
34_01B.TH.99.OUR2478P ---T--T---G----A-----A--A--G--G--A--------------------------------------------T--A-A-----------A-----------------------------------------------------------------CT------- 1650
35_AD.AF.07.169H ----------G----AT-------A--G-A--G----------C----------------------------------C--A-A-----------A------------------------------------C----------A------------A---GCT------- 1648
36_cpx.CM.00.00CMNYU830 -T-A--T---G---GA-----------GT---TA-----C--------C-----------------------------C--A-A---A-------A---------------------------------------------------A-------------CT------- 1653
37_cpx.CM.00.00CMNYU926 -A-AAC----G-------------A--G----TA-----CT-------C-----------------------------C--A-A-----------A---------C-----------------------A-----------------A--------A----CT------- 1638
38_BF1.UY.03.UY03_3389 -T-A-----------A--------A--G------------T-------------------------------------C--A-A---A-------A-----------------------------------------------A----------A-C---TG-------- 1871
39_BF.BR.04.04BRRJ179 -A-------------AG-------A--G----G---------------------------------------------T--A-A-----------A-----C----------------------------A--G-------------------GA-C----C-------- 1925
40_BF.BR.05.05BRRJ055 -G-A------G-T--A--------A--G-----A---------------------------A----------------C--A-A---A-----G-A-----------------------------------------G---G-A---------GG-C----C-------- 1931
42_BF.LU.06.luBF_18_06 ---------------AG------AA--GA-------------G-----C----------------------------------A---------------------------------------------------T-------A----------T-C---AG------T- 2002
43_02G.SA.03.J11223 ---G----A-G----A-------AA--G----TA--------------C---------------------------C----AGA---A-----------------------------------------A-------------A------------A----CT------- 1973
44_BF.CL.00.CH80 ---A----A------AG-------A--GA----A--------------------------------------------C--A-A-C---------------C-----------------------------------------A-------A--G-C---AC-------- 1890
45_cpx.FR.04.04FR_AUK -G-T------G----AG----A--A--G-----A--------------C--------------------------------A-A-----------A---------------------------------A------------------------------G-T------- 2434
46_BF.BR.07.07BR_FPS625 ---G-----------AG----------G----G---------------------------------------------C--A-A-----------A-----------------------------------------------A----------G-C------------- 1886
47_BF.ES.08.P1942 ---A------G----AG-------A--GA-G-----------------------------------------------C--A-A-----------A------------------------------------------------------------A---A--------- 1887
48_01B.MY.07.07MYKT021 ----------------------------T-G--------C-------------------------------------------A-----------------G-----------------------------------------------------------C-------- 1653
49_cpx.GM.03.N26677 ---A--T--C----GA-----------G--G--------------------------------------------------AGA-----------A------G------------------------------------------------A--G-T------------- 1871
50_A1D.GB.10.12792 ----------G---G-G-------A--G--G-----------C--G-------------------------------------A-----A-----A---------------------------------C-------------------------------C-------- 1856
51_01B.SG.11.11SG_HM021 T--T-----------A-----------G--------------C--------------------------------------AGA---A-----G---------------------------------------------------------------G--TCAG----T- 1655
52_01B.MY.03.03MYKL018_1 ---T--T---G----AG----A--A--G--G-GA--------------------------------------------T--AGA-----------A------------------------------------------------G--A--------R-----T------- 1762
53_01B.MY.11.11FIR164 ---------------AG---C-------T-------------------------------------------------G----A------------------------------------------------------------G--A-----G--------TC------ 1788
54_01B.MY.09.09MYSB023 -A-A------------------------GA---------------------------------------GC-------C--A-A-----------------------------------------------------------------------------C-------- 1850
55_01B.CN.10.HNCS102056 ---T-----------A----AA--A--G-----A--------------------------------------------T--A-A-----------A------G-----------------------------------G--C--G--A--------------T------- 1758
56_cpx.FR.10.URF5_patient_A -T-A------G---GA--------A-------TA-----C--------------------------------------C--A-A---A-------AG---------------------------------------------C-----------------TCTG------ 1799
57_BC.CN.09.09YNLX19sg ---T---T------GAG-------C--GA----A--------C-----C--------------------------------A-A-----------A---------------------A--------------------------G--A--------A----CT------- 1632
58_01B.MY.09.09MYPR37 ----------------------------T-------------------------------------------------T--AGA-----------A------------------------------------------------------------R----C-------- 1793
59_01B.CN.09.09LNA423 ---T------G----A-----A--A--G-----A--------------------------------------------T--A-A-----------A-----------G---------------------C--------------G--A------------TGT------- 1632
60_BC.IT.11.BAV499 -G-T-----------AG-------A--G--------G----CC-----C-------------------------------CA-AA----------AT--------------------A--------G----C------------------------A---GCT------- 2405
61_BC.CN.10.JL100010 ---T---T-------AG-------C--GA----A--G-----C-----C--------------------------------A-A---A-------A---------------------A-----------------------------A--------A----CT------- 1869
62_BC.CN.10.YNFL13 ---T---C------TAG-------C--GA-G--A--G-----C--------------------------G-----------A-A-----------A---------------------A-----------------T-----------A--------A----CT--T---- 1777
63_02A1.RU.10.10RU6637 -T-A------G---GA----A---A--G----TA-----C--------C-----------------------------C--AGA---A-------A---------------------------------C--------------------------------T--G---- 1989
64_BC.CN.09.YNFL31 ---T--GT-------AG-------C--GA----A--G-----C-----C----------------------------------A-----------A-----------------------------------------------A-----------------CT------- 1802
65_cpx.CN.10.YNFL01 ---T---T------GAG-------C--GA----A--G-----C-----C--------------------------------A-A---A-------AG--------------------A-----------------------------A--------A---GCT------- 1819
67_01B.CN.11.ANHUI_HF115 ---T------G----A-----A--A--G-----A--------------------------------------------T--A-A-----------A------------------------------------------G-----G--A--------------T------- 1791
68_01B.CN.11.ANHUI_WH73 ---T------G----AG----A--A--G-----A--------------------------------------------T--A-A-----------A------------------------------------------G-----G--A--------------T------- 1782
69_01B.JP.05.05JPMYC113SP420-------GA------A-----------G-----------------------------------------------------A-A-----------------------------------------------------------------------------C-------- 1815
70_BF1.BR.10.10BR_PE004 ---G-----------AG-------A--GA----R------T--------------------------------R----C--A-A---A---RRG-A--R------------R---R-R------R--R-------------------A------A-T------------- 1904
71_BF1.BR.10.10BR_PE008 -T-G----A------A--------A--G--------------------------G-----------------------C--AGA-----------A------------------------------G----------------A---------GA-C--G---------- 2121
72_BF1.BR.10.10BR_MG002 -A-G--T-------GAG-------A--G--------------------------------------------------C--A-A-----------A-----------------------------------------------A------------A------------- 1956
74_01B.MY.10.10MYPR268 ----------------------------T----A-------------------------------------------------A------------------------------------------------------G-----G--A--------------T------- 1745
O.BE.87.ANT70 AA-A--T---GC--GAG-T-----C--C---TGT----T-T-GC-G-----------------C------C--A-CA-C--ACAA---GA-----A------------------------T--A-----------A-------A-G-A------A-TG-GACAG------ 2502
O.CM.98.98CMA104 AG-A------GC----G-C-----C--T---TGT----TCT-GC-G--------G------------------A-T--C--ACAA---GA-----A---------------------A-----A--G----G---A-GG----A-G-A-T-A--A-TG--ACAG------ 1934
O.CM.98.98CMABB141 AG-A----T-GC--G-G-G-AA--C--T---TGT----T-T--C-G--------G---------------C--A-CA-C--ACAA---GA-----A-----C------------------T--A-----------A-------A-G-A---AC-A-TG-GACA------G 1933
O.CM.98.98CMABB212 AA-A------GC---R--T-----C--T---TGT------T-GC----------G------------------A-TA-C--ACAA--AGA-----------C------------------T--A-----C-----A--G----A-G-A---A-CA-TG-GACAG-----G 1938
O.CM.98.98CMU5337 AG-A--T---GC--G-G-T-----C--T---TGT----T-T-GC-G--------G--------------GC--A-CA-C--ACAA---GA-----A-----C------------------T--A-----C--C--A-----G-A-G-A---A--A--G-GGCAG------ 1935
O.CM.99.99CMU4122 AG-A--T---GC--G-G-T-----C--T---TGT----T-T-GC-G--C-----G---------------C--A-CA-T--ACAA---GA-----A-----C------------------T--A-----------A-------A-G-A---T--R-TG-GAAAG----G- 1933
O.FR.92.VAU AG-A------GC--G-G-T-----C--G---TGT--G-T-T--C-G-----G--G---------------C--A-CA-C--ACAA---GA-----A----GC------------------T--A-----------A--G----A-G-A---T--A-TG-GGCTG-----T 2014
O.GA.11.11Gab6352 AG-A--T---GC--G-G-T-----C--T---TGT----T-T-GC-G--C-----G--------C------C--A-CA-T--ACAA---GAG--GGA-----C------------------T--A-----A-----A-------A-G-A--CA--A-TG-GACAG------ 1659
O.SN.99.99SE_MP1299 AG-A--T---GC--G-G-T-----C--T---TGT----T-T--C-G--------G---------------C--ACCA-C--ACAA---GA-----A-----C------------------T--A-----------A--G----A-G-A---A----AG-G-CAG------ 2501
O.US.10.LTNP AA-AA-T---GC----G-T-----C--T---TGT----T-T--C-G--------G---------------C--A-CA-C--ACAA---GA-----------C------------------T--A-----A-----A-------A-G-A-----CA-TG-GGCAG------ 2423
N.CM.02.DJO0131 TG--A-----G----A-----AAAAG--G---GA--------TC-------------T-----------GA-------G--ACAA--AGA-----A------G--------------A-----------A-----------------A------A-TG--ACA-----C- 1954
N.CM.02.SJGddd TG--A-----G----A-------AAG--G---GA--------T--------------T------------A----------ACAA--AGAG--------------------------A-----------A-----------------A------A-TG--ACAG------ 1938
N.CM.04.04CM_1015_04 TG--A--T--G----A-----AAATG--G---GA--------T--R-----------T------------A----------ACAA--AGA---------------------------A-----------A-----------------A------A-T---ACA-----C- 1953
N.CM.06.U14296 -G-TA-----G----A-----AAAAG--G---GA--------T--------------T------------A--------T-ACAA--AGA-----A---------------------------------A-----------------A------A-TG--ACAG----C- 1951
N.FR.11.N1_FR_2011 -G--A-----G----A-----A-A-G--GA--TA--------T--------------T------------A-------CT-ACAA--AGA-----------G---------------------------A-----------------A------A-T---TCAG-G--C- 1849
P.CM.06.U14788 AG-AA-AC--G----A-----------TA-TTGT--G-----------------G--T-----C------G----TA-CT-ACC---AGA---------------------------------A--R--------A-------A-G-A-T---AG-AG-TAAGR------ 1919
P.FR.09.RBF168 AG-AA-AC--G---GAG----------TA-TTGT--G---T----------------T-----C------G----TA--T-ACC---AGA------------------T--------A-----A--G--------A-C-----A-S-A-T---AGWAG-TAAGG------ 2483
CPZ.CD.90.ANT AA-GA-GGA-G-TCTC---CA---A---AA-TGTC-G--------------------T-----C------G----G-G---TCA-----A-----AC-----G-------CA--T--T--------G--------TTCC---CA-------A-CA-AG---C----C--- 1887
CPZ.CM.05.SIVcpzLB7 -A-T-----------AG-C-----CT-CT-G--A-G---A--G-----------G--------------GC-------TT-AGAA--AGGG-----G-----------G--------A-------------------------AG--A------A-T----CA------- 2003
CPZ.CM.09.Ptt_09Cam155 ----C--C--G----A----AA------A-GTGT--R-----TC-T--C-----G--T-----C------A----TA-C--ACAA--AA----CTAT-----------------------------G--C--C--T-----------A------A-TG-GACT------- 2532
CPZ.TZ.06.TAN5 AA-GA-G---G-G--AG-CCA---A---G-CTGTC-G-----TC-------T-----------C-GT--T--TTGTA-T--C-AA--AAAG---CAG---GC--------CA-----------A-----A---G-ACC---T--TG----CT--A-T--T-CAG--C--- 2561
CPZ.US.85.US_Marilyn ----C---G------AG---CA-----GA--GTA--------T-----C--------T------------C----CA-C--ACAAA-TGA---G-C-----G------------G--------------------A-------A---A--------CG-CAAT------- 2508
GOR.CM.07.SIVgor2139_287 AG-AA-AC-TG-G-----------A--T---TGT--G---T-G-----C-----G--T------------G-----C-CT-ATC---AGA---T--G----------G---------A--C--A-----A-----T-------A-G-A-----AG-TG--GAA------- 1985
GOR.CM.12.SIVgor_BQID2 AG-A--T---GCG--A--C-----C--T---TGT----T-T-GC-G--------G--------------GC--C-T--C--ACAA--AGA-----A-----C------------------T--A--G--------A--G--G-A-G-A-T-A-CA-TG-GACAG--C--- 1918
GOR.CM.13.SIVgor_BPID15 AG-AA-AC-TG----A--------A--TA-TTGT------T-------------G--T-----C------G----TA----ACCA--AGA------G---GT---------------A-----A-----A-----T-------A-G---T---AA-TG-TAAA------- 1789
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Pol Protease end Pol p66 and p51 RT start
B.FR.83.HXB2 TCTGTGGACATAAAGCTATAGGTACAGTATTAGTAGGACCTACACCTGTCAACATAATTGGAAGAAATCTGTTGACTCAGATTGGTTGCACTTTAAATTTTCCCATTAGCCCTATTGAGACTGTACCAGTAAAATTAAAGCCAGGAATGGATGGCCCAAAAGTTAAACAA 2618
Pol I__C__G__H__K__A__I__G__T__V__L__V__G__P__T__P__V__N__I__I__G__R__N__L__L__T__Q__I__G__C__T__L__N__F__P__I__S__P__I__E__T__V__P__V__K__L__K__P__G__M__D__G__P__K__V__K__Q_
A1.CD.97.97CD_KCC2 -T------A-A--G--------------------G-----C-----------T---------------A-------------------T---C----------A-----TT-------A-----------------------------------------G--------G 2614
A1.CM.08.886_24 -T------A-A--G---------------C-G--------------C---------------------A-------C--------------------------A-----T----------------------C------A--------------------G--------- 2080
A1.CY.08.CY236 -T------A-A--G------------------------------------------------------A-------C-----------T---C-------C--A-----T--------------------------------------------T----G---------- 1829
A1.IN.09.NARI_FLS_IVC19_1 --------A-A--G-----------------------------------------------------CA-------C--------Y--T-----------C--A-----T---------------------G----------------------------G-------WG 2481
A1.KE.11.DEMA111KE002 -T-----GA-A--G-----------------------------------------------------CA-------C-----------T--C--------C--A-----T-----------------------------A--------------------G--------- 1986
A1.RU.11.11RU6950 -T------A-A--G-----------G-----------------C------------------------A-----------C----------------------A--A--T--------A-------------CG-----------------------C--G--------- 2142
A1.RW.11.DEMA111RW002 -T-----GA-A--G--------------------------------------------------G---A-------------------T--------------A--C--T-----------------------------------------------------A------ 1969
A1.SN.01.DDI579 -T------A-A--G-----------------G--T-----------C--------------------CA-------------------T--------------A-----T------A-A-------------C---------------------A--------------- 1816
A1.UG.11.DEMA110UG009 -T------A-A--G---------------C-G------------------------------------A-------C-----------T--------------A-----T---------------------C----------------------------G--------- 1967
A1.ZA.04.503_15344_T10_A1 -T-----GA-A--G--C--------------------T------------------------------A-------C-----------T-----------C--A-----T--------------------------------------------T-----G--------- 1835
A2.CD.97.97CDKTB48 -T------A-A-GG-----C------------------------------------------------A-----GT----C-------T---C----------A-----T--------A-----------------G-----------------T-----G--C------ 1956
A2.CM.01.01CM_1445MV -T----A-A-A-GG--C---------------------------------------------------A-A---GT----C-------T--------------A-----T--------A-----------------------------------------G--------- 1817
A2.CY.94.94CY017_41 -T------A-A-GG--C--------------------------C--------------C---------A-----GT----C-------T--------------A-----T--------A-----------------------------------T-----G--------- 1975
B.BR.10.10BR_RJ032 -A------------------------------A----------------------------------------------------C--------------Y--------T--------A--------------------------------C------------------ 2190
B.CA.07.502_1191_03 --------------A----------------------------------------------------CT-----------C----A--T--C-----------------T--------A--------------------------------------------------- 2045
B.CH.08.M2_0803101_NFLG8 -T-------------T-------------C--A-------C--------------------------CG--A----C---C----------------------------T--------A--------------------A------------------------------ 2087
B.CN.12.DEMB12CN006 ----C---------------------------A-----------------------------------------------------------C----------------T---G----A--------------------------C------------------------ 1997
B.CU.14.14CU005 --------------------------------A----------------------------------------------------G-----------------T-----T--------A----------------------------------------G---------- 1829
B.ES.14.ARP1195 -----------------GA------------------------------------------------C--------------------T--------------------T--------A--------------------A--------------------G--------- 2080
B.FR.11.DEMB11FR001 ----------------------------------------------A--------------------------------------------------------------T--------A-------------G-C----------------------------------- 1864
B.HT.05.05HT_129389 -T------------A----------------------------------------------------------------------------------------------T--------A--------------------------R-----------------W------ 1819
B.JP.12.DEMB12JP001 ----C--------------------------------------------T-----------------------A------C----C--------------C--------T--------A--------------------------------------------G------ 2005
B.KR.07.HP_18_07JHS10_3909 ------------------C------------------------------------------------------------------C-----------------------T--------A-----------------------------------------G--------- 2282
B.RU.11.11RU21n -------G--A--G--------------------G--------------------------------------------------------------------------T--------A----------------------------------------G---------- 2189
B.SE.12.SE600057 -A----AG--G---------------------------------------------------C-----------------------------C----C-----------T--------A--------------------------------------------------- 1835
B.TH.10.DEMB10TH002 -------G--------------------G--------------------------------------CT----------------G-----------------------T--------A--------------------A------------------------------ 1940
B.US.13.RV_1 ----------------------C---------------------------------------------------------C----------------------------T--------A-----------------------------------G--T------------ 2498
B.ZA.09.DEMB09ZA022 ------------G----------T-----------------------A--------------------A-----------C-----------C----------------T------A-T-------------G--------------------------GG--------- 1916
C.BR.07.DEMC07BR003 -T------A-A--G--------------GC----G--------------------------------CA-----------C----A-----AC----------A-----T--C-----A-----------------------------------------G--C------ 1950
C.BW.00.00BW5031_1 -T--------A--G------------------------------------------------------A----------AC----A--T--AC----------A-----T--------A-----------------------------------------G--------G 1989
C.CN.10.YNFL19 --------A-A--G--------------------------------------------------------A---------C----------------------------T--------A-----------------------------------------G--------- 1971
C.CY.09.CY260 -T------A-A--G---------T-R-----G--------------------------------G---A-------G---C----M-----AC----------A-----TT-C-----A--------------------------G--------------G--------- 1841
C.ES.14.ARP1198 -T------A-G--G--------------------G------------A----T-----A--G------A--A----A---C----A-----AC----------A-----T--C-----A--------------------A--------------------G--------- 2032
C.ET.02.02ET_288 -T------A-A--G---------------C--------------------------------------------------C----A-----AC----------A-----T--C-----A-----------C--------------------------------C------ 1820
C.IN.09.T125_2139 -T------A-A--G--------------------------C---------------------------A-----------C----A-----AC----------A--C--T--------A---A----------------------G--------------G--C------ 2594
C.KE.05.05KE369195V4 -T-----GA-A------------T-----C----------------------------------G---A-----------C----G------C----------A--------C-----T------------C-------------G-----------------C------ 1794
C.MW.09.703010256_CH256.w96 -T------A-A--G-----------------G-----------------------------------CA-----------C----A-----CC----------A-----T--C-----A-----------------------------------------G--------- 2598
C.SE.13.SE600311 -T-----GA-A--G---------------C----------C---------------------------A-----------C----G-----A--G--C-----A--------C-----A--------------------------------------------C------ 1850
C.TZ.08.707010457_CH457.w8 -T------A-A--G---------T----------G-----A-----G---------------------A-----------C----A-----AC----------A-----T--C-----------------G--------------------------------------- 2592
C.US.11.17TB4_4G8 -T------A-A--G--------G------C--------------------------------------A-----------C----A--T--AC----------A-----T--C-----A--------------------------------------------C------ 1969
C.YE.02.02YE511 -T------A-A-GG--------------------------A---------------------------A--C--------C----A--T--AC----------A--------C-----A-----------------G--A-------------------GG--------- 1793
C.ZA.12.DEMC12ZA096 -T------A-G-----A--------------G--G---------------------------------------------C----A-----AC----------A-----T--C-----T--------------------------G-----------------C------ 1927
C.ZM.11.DEMC11ZM006 -T------A-A--G------------------------------------------------------------------C----A--T--AC----------A-----T--C-----A-----------------------------------------G--C------ 1967
D.CM.10.DEMD10CM009 -------------G-----------------------------------------------------CT-------C--------C------C----------A-----T--------A---A----------------------------------------------- 1993
D.CY.06.CY163 -------------G--------------------------G--------------------------CA-------C--------C-----CC----------A--------------A--------------------A------------------------------ 1826
D.KE.11.DEMD11KE003 --------T-----------------------------------------------------------T----------A-----------A-----------A-----T--------A--------------------------G--------------------G--- 1968
D.KR.04.04KBH8 ----------------------------------------------------------------G--------------------C-----------------A-----T-----------------------G----------TG--------G----G---------- 2577
D.SN.90.SE365 -------T-----------------------G--------------C--------------------CA-------------------T--------------A-----T------------A----------------------G-----C------------------ 2635
D.TZ.01.A280 ----------A-----------------G--------------------------------------CT----------------C--T--------C-----------T-------CC-----------------G--------G------------------------ 1819
D.UG.10.DEMD10UG004 ----------------------------G--------------------------------------CT----------------------A-----------A-----T--------A--------------------------G--------T--------------G 1956
D.UG.11.DEMD11UG003 -------C------------------------A-------------------T-----------G---T----------------------------------A-----T--------A--------------------------G------------------------ 1973
D.YE.02.02YE516 -------G-----G-----------------------------------------------------------------------A--T---C-------C--A-----T--------A--------------------------------------------------- 1829
D.ZA.90.R1 --------------------------------A----------------------------------------------AC----C-----------------A-----T--------A--------------------------G------------------------ 1964
F1.AO.06.AO_06_ANG32 -T------T-C--G----C---------G---A-----------------------------------A----------------------------------A--------------A---A-------------G--A--------------T-----G--------- 1829
F1.AR.02.ARE933 -T--------C--G----C-T-------G--G------------------------T------T----A-------------------T------C-------A-----T------A-A--------C--------G-----------------------G--------- 1912
F1.BR.07.07BR844 -T--------C--G--------------G--G-----------------------------T------A----------------C--T--------------A-----T--------A-----------------G-----------------------G--------- 2399
F1.BR.10.10BR_PE107 -T------T-C--G--------------G--G-----------------------------G------A-------------------T--------------A-----T--------A-----------------G--A--------------------G--------- 2085
F1.BR.10.10BR_RJ015 -T--------C--G----C---------G--------------G------------------------A-------------------T--------------A-----T--------A-----------------G-----------------------G--------- 2091
F1.CY.08.CY222 -T--------C--G----C---------G--------C--C--G------------------------A-------------------T--------------A-----T--------A-----------G-----G-----------------------G--------- 1811
F1.ES.02.ES_X845_4 -T--------C-GG--------------G-----------------A---------------------A----------------------------------A-----T--------A--------------------A--------------------G--------- 2070
F1.ES.11.VA0053_nfl -T------T-C--G--C-C---------G--G-----------G------------------------A----------------------------------A--------------A-----------------G--------T--------------G--C-----G 2042
F1.RO.96.BCI_R07 -T--------C--G----C---------G-----G--------G------------------------A----------------------------------A-----T--------A---------------C-------------------------G--------- 2642
F1.RU.08.D88_845 -T-----------G-----------------G------------------------------------A----------------------------------A--A--T--------A-----------------G----------------------GG--------- 2077
F2.CM.02.02CM_0016BBY -T--------A--G-----------------------G-----G------------------------A----------------------------------A-----T--------------------------------------------------G--------- 1808
F2.CM.10.DEMF210CM001 -T--C-----A--G-----------------G-----------G--------------------G---A----------------------------------A-----T--------A---------------C-------------------------G--------- 1882
F2.CM.10.DEMF210CM007 -T--------A--G-----------------------G-----G--------------------G--CA-----------------------C----------A-----T--------A-----------------------------------G----GG--------- 1965
G.CM.07.920_49 -TGAG--GA-A--G--------G-----------------C------A--------------------A-------------------T--------------A-----T--------A--------------------------------------------------- 2010
G.CM.10.DEMG10CM008 -TGAA--GA-A--G--------G--------------------------------------G------A-------------------T--------------------T--------A-----C-----------------------------A-----G--------- 1999
G.CM.10.DEURF10CM020 -TGAG--GA----G----C---G------------------------A--------------------A----------------C--T--------------A-----T--------A-----T--------G--------------------------GA-------- 1949
G.CN.08.GX_2084_08 -TGAA--GA-A-----------G------C-----------------A--------------------A-------------------T--------------A-----T--------------------------------------------------G--------- 1858
G.ES.09.X2634_2 -T------A-A-GG--C-----G------------------------A--------------------A----------A--------T---C----------A-----T--------A-----C-----------------------------T-----G--------- 2101
G.ES.14.ARP1201 -TGAA---A-A--G--------G------C-----------------A-------------G------A----------------C--T--------------A-----T--------------------------------------------A-----G--------G 2084
G.GH.03.03GH175G -T------A-A--G--------G------------------------A-------------G------A----------------C--T--------------A--A--T--------A-----C----------------------------------GGA----G--- 2658
G.KE.09.DEMG09KE001 -TG-G--GA-A-----------G------------------------A-------------G------A----------------C--T--------------A-----T--------A-----------------------------------------G--------- 1993
G.NG.09.09NG_SC62 -TGAA--GA-A--G--------A--T---C-----A-----------A-------------G------A-------C--------C--T--------------A-----T--------------------------------------------------G--------- 1810
G.PT.x.PT3306 -T------A-A-GG--------G------------------------A-------------G------A----A--------------T--------------A-----T--------A-----C-----------------------------T-----G--------- 2558
H.BE.93.VI991 -T-T----A-A--G--------A-----------------------------T-----------G---A-A--------A--G--------C--------G--A-----T--------A-------------C---------------------------G--------- 2007
H.BE.93.VI997 --------A-A--G--------------------------------------T---------------A-A--------A-----------C-----------A-----T--------A--------------------A-------------------GG--------- 1942
H.CF.90.056 --------A-A--G--------------------------------------T-----------G---A-A--------A-----------C-----------A-----T--------A-----------------------------------------G--------- 1965
H.GB.00.00GBAC4001 --------A-A--G--------------------------------------T-----------G---A-A--------A-----------C-----------A-----T--------A-------------C---------------------------G--------- 2136
J.CD.97.J_97DC_KTB147 -TGAG---A-A--G--------------------------------------------------G--CA-----------C-------T--------------A-----T--------A-----------------------------------T------A-------- 1813
J.SE.93.SE9280_7887 -TGAG---A-A--G--------------G---A-------------------------------G--CA-----------C-------T--------------A-----T--------A------------------------------------------A-------- 1932
J.SE.94.SE9173_7022 -TGAG---A-A--G------------------A----------------------------------CA-----------C-------T--------------A-----T--------A------------------------------------------A-------- 1933
K.CD.97.97ZR_EQTB11 -T-----G--A--G--------------G--------------------------------------CA----------------G--T--------------A-----T--------A-----------------------------------------G--------- 1814
K.CM.96.96CM_MP535 -T--------A--G------------------------------------------------C----C--------------------T--------------A-----T--------A-----------------------------------------G--------- 1814
01_AE.AF.07.569M -T--G---A-A--G------------------------------------------------C-----A-------------------T-----------C--A-----T------A-C-------------C---------------------G--C--G--------- 1824
01_AE.CM.11.1156_26 -T------A-A--G--------A---------------------------------------C-----A-------------------T--------------A-----T--------C--G---------GC---------------------G-----G--------- 1968
01_AE.CN.12.DE00112CN011 -T------A-A--G--------------G---------------------------------C-----A-----------C-------T---C-------C--A--------------C-------------C---------------------A-----G--------G 1928
01_AE.HK.04.HK001 -T------A-A--G-----------------------------------------------GC-----A----------------C--T-----------C--A--C--T--------C-----------------------------------A-----G--------G 1980
01_AE.IR.10.10IR.THR48F -T------A-A--G---G-------------G------------------------------C-----A-------------------T---C-------C--A-----T--------C-------------C------------T--------A-----G--C-----G 1808
01_AE.JP.11.DE00111JP003 -T------A-A--G---------------------------------A--------------C-----A-----------C-------T--------------A-----T--------C-------------C---------------------A-----G--------G 2093
01_AE.SE.11.SE601018 -T------A-A--G--------------G---------------------------------C-----A-----------C-------T-----------C--A-----T--------C-----------G-----------------------A--------------G 1835
01_AE.TH.10.DE00110TH001 -T------A-A--G-----------G--G---------------------------------C----CA-------------------T--------------A-----T--------C-----------------------------------A-----G--------G 1915
01_AE.TH.90.CM240 --------A-A--G------------------------------------------------C-----A-------------------T-----------C--A-----T--------C-------------C---------------------A-----G--------G 2192
01_AE.US.05.306163_FL -T------A-A--G--------------G---------------------------------C-----A-------------------T-----------C--A-----T--------C-------------C------------G--------A-----G--------G 1809
02_AG.CM.10.DE00210CM013 -T-----GA-A--G--------------G---------------------------------C-----A-------------------T--------------A-----T--------A-----------------------------------T-----G--------- 1985
02_AG.ES.06.P1423 -T------A-A--G--------------G--------------W------------R-----C-----A-------------------T-----------C--A-----T--------AR--------------C---M---------------------G-------G- 2056
02_AG.GW.05.CC_0048 -T------A-A--G--C-----------------------C--------------------GC-----A----------A--------T--------------A-----TT----C--A--------------------------------------------------- 1968
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Pol Protease end Pol p66 and p51 RT start
B.FR.83.HXB2 TCTGTGGACATAAAGCTATAGGTACAGTATTAGTAGGACCTACACCTGTCAACATAATTGGAAGAAATCTGTTGACTCAGATTGGTTGCACTTTAAATTTTCCCATTAGCCCTATTGAGACTGTACCAGTAAAATTAAAGCCAGGAATGGATGGCCCAAAAGTTAAACAA 2618
Pol I__C__G__H__K__A__I__G__T__V__L__V__G__P__T__P__V__N__I__I__G__R__N__L__L__T__Q__I__G__C__T__L__N__F__P__I__S__P__I__E__T__V__P__V__K__L__K__P__G__M__D__G__P__K__V__K__Q_
02_AG.KR.12.12MHR9 -T-----GA-A-----C---------------------------------------------C-G--CA----------------G--T--------------A--------------A-----G-----------------------------T-----G--------- 2277
02_AG.LR.x.POC44951 -T------A-A--G--C-----------------G---------------------------C-----A-----------------------------C----A-----T------A-A-----G--T--------------------------------------G--- 2613
02_AG.NG.09.09NG_SC61 -T------A-A--G--C---------------------------------------------C-----A-------------------T--------------A-----T--------A-----G-------G---------------------------G--C------ 1810
02_AG.NG.x.IBNG -T------A-A--G--C---------------------------------------------C-----A-------------------T--------------A-----T--------A-----G-----------------------------------G--------- 2143
02_AG.SE.11.SE602024 -T------A-A-GG--C-----C--------------------------------------GC-------------C--------------------------A-----T--------A-----G-----T-----------------------T-----G--------- 1811
02_AG.SN.98.98SE_MP1211 -T------A-A--G--C--G---T---------------------------------------A----A-T--------A--------T---C----------A-----T--------A-----G---T-------------------------------G--------- 1815
02_AG.US.06.502_2696_FL01 -T-----GA-A--G---G----------G---------------------------------C-----A----------------G--T--------------A-----T--------A-----------------G-----------------------G--------- 1815
03_AB.RU.97.KAL153_2 -T------A-A--G-----------G-----------------C------------------------A-----------C-------T--------------A--A--T--------A-------------C---------------------------G--------- 1844
04_cpx.CY.94.94CY032_3 -T------A-A--G--C-----C-----G---------------------------------C----CA-----------C-------T--------------A-----T--------A-----------------------------------------G--------- 1984
05_DF.BE.x.VI1310 ----------G---------------------------------------------------------T-------C--------C-----------------A--------------A--------------------------------------------------- 2000
06_cpx.AU.96.BFP90 -T------A-A--G---------------------------------A--------------C----CA-------C-----------T--------------A-----T--------A---------------C----------G--------------G--------- 2646
07_BC.CN.98.98CN009 ----C-----C---------------------------------------------------------------------C----------------------A--C-----C-----A-----------------------------------------G--------- 1950
08_BC.CN.97.97CNGX_6F -T------A-A--G--------------------G-----C-----------------A---------A-------C---C----A-----AC----------A--C--T--C-----A-----------------------------------------G--------- 1798
09_cpx.GH.96.96GH2911 -T--------A--G--G---------------------------------------------C-G--CA----------A--------T--------------A-----T--------A------------------------------------------A-------- 1820
10_CD.TZ.96.96TZ_BF061 -A------T----------------------------------------------------G------T----------------------------------A-----T--------A--G------------------------------------------------ 1997
11_cpx.CM.95.95CM_1816 -TGAA---A-A--G--------------G-----------------C-----------------G--CA----------------A--T--------------A-----T---G----C-----------------------------------------G--------- 1982
12_BF.AR.99.ARMA159 -T--------C--G--------------G---A-------------G---------------------------------C----------------------------T--------A--------------------------------------------------- 2623
13_cpx.CM.96.96CM_1849 -TGAG---A-A--G------------------A-----------------------------------A-------------------T--------------A-----T--------A--------------------------------------------------- 2023
14_BG.ES.05.X1870 -T------A-A--G--------G------------------------A-------------G------A-------------------T--------------A-----T--------A-----------------------------------T-----GA-------- 2085
15_01B.TH.99.99TH_MU2079 -T------A-A--G--------------G---------------------------------C-----A----------AC-------T-----------C--A-----T--------A-----------------------------------A-----G--------G 2017
16_A2D.KR.97.97KR004 -T----A-A-A-G---C---------------------------------------------------A-----GT---AC-G-----T--------------A--A--T--------A--------------------------------------------C------ 1981
17_BF.AR.99.ARMA038 -T--------C--G-----------------------------------T-----------------------------AC-----------C----------------T--------A-----------------------------------------------G--- 1832
18_cpx.CU.99.CU76 -T------A-A-GG------------------------------------------------------A-------------------T--------------A-----T--------A-----------------------------------------G--------- 1923
19_cpx.CU.99.CU7 -T--------G--------------------------G------------------------------T----------------C-----------------A--------------A--------------------------G-----------------G------ 1844
20_BG.CU.99.Cu103 -T------A-A--G--------G------------------------A-------------G------A-------------------T--------------A-----T-----C--T-----G--------------------------------------G------ 2084
21_A2D.KE.99.KER2003 ----------------------C-----G---------------------------------------T-------C--------C-----------------A--A-----------A------------C-------------G-----------------------G 1823
22_01A1.CM.01.01CM_0001BBY -T------A-A--G--------------G--------------------T------------C-----A----------------C--T--C--------C--A--A--T--------A------------GC---------------------A-----GA-------- 1826
23_BG.CU.03.CB118 -T------A-A--G--------G------------------------AC------------G------A-------------------T---C----------A-----T-----C--A--------------------------------------------G------ 2061
24_BG.ES.08.X2456_2 -T------A-A--G--------G------------------------A-------------G------A-------------------T---C----------A-----T--------A-----G--------------------------------------A------ 2069
25_cpx.CM.02.1918LE -TA-----A-A--G--------G------C-----------------A--------------------A-A--------------C--T--A-----------A-----T--------A-----------------------------------------G--------- 1826
26_AU.CD.02.02CD_MBTB047 -------GA-A--G--------------------------------------------------G---A----------------C--T--------------A-----T---G----A---------------C----------G--------------G--------- 2623
27_cpx.FR.04.04CD_FR_KZS -T------A-A--G--C-----------G-----------------------T-----------G---T-A--------------------------------A-----T--------A-----------------------------------------G-----G--- 2609
28_BF.BR.99.BREPM12609 -T--------C--G----C---------G--------------------------------------CA-------------------T--------------------T--------A--------------------------------------------------- 1984
29_BF.BR.01.BREPM16704 -T--------C--G--------------G--G------------------------------------A-------------------T--------------------T--------A--A-----------------------------------------------G 2019
31_BC.BR.04.04BR142 -T------A-A--G--------------------G--------------------------------CA-----------C----A-----AC----------A-----T--C-----A-----------------------------------------G--C------ 2090
32_06A1.EE.01.EE0369 -T------A-A--G------------------------------------------------C----CA-------C-----------T-----------G--A--A--T--------A----------------------------------------GG--------- 2253
33_01B.ID.07.JKT189_C -T------A-A--G------------------------------------------------C-----A--C----C-----------T--------------------T--------A-----------------------------------T--------------G 1919
34_01B.TH.99.OUR2478P ----C-----C---------------A----------------------------------------------A------C-------T--------------------T--------A--------------------------------------------------- 1820
35_AD.AF.07.169H -T-----GA-A--G-----------------G------------------------------------A-------C-----------------------C--A-----T--------T-------------GG--------------------------G--------- 1818
36_cpx.CM.00.00CMNYU830 -T-----GA-A--G--------------G------------------A--------G----GC-----A-------------------T--------------A-----T--------A------------GC---------------------A-----G--------- 1823
37_cpx.CM.00.00CMNYU926 -T------A-A--G-----------------G--------C---------------------C-----A-------------------T--------------A--C--T------A-C------------TC------------G--------------G--------- 1808
38_BF1.UY.03.UY03_3389 -T----AC--C--G-T--C-------------A----------------A------------------------------C----------------------------T--------A--------------------------------------------------- 2041
39_BF.BR.04.04BRRJ179 -T--------C--G----------------------------------C---T-----------------C--------------C-----------------------T--------A----------------------------------------G---------- 2095
40_BF.BR.05.05BRRJ055 -T--------------------------------------------G--T--T------------G----C--------------C------C----------------T--------A--------------------------------------------------- 2101
42_BF.LU.06.luBF_18_06 -T--------C-------C-------------A-------------------T--------------C---C--------C----C--------------C--------T--------A-----------------------------------------G--------- 2172
43_02G.SA.03.J11223 -TGAA---A-A--G--------G------C-----------------A-------------C------A-------------------T--------------A-----T--------------------------------------------------G--------- 2143
44_BF.CL.00.CH80 -T--------C--G--------------------------------------------------------------------------------------------C--T--------A--------------------------------------------------- 2060
45_cpx.FR.04.04FR_AUK -T------A-A--G---------G----------G-----C--------T------------C-----A----A--------------T--------------A-----T--------A-----------------------------------------G--------- 2604
46_BF.BR.07.07BR_FPS625 -T--------C--G-----------------G-----------G------------------------A-------------------T--------------A-----T--------C-----------------G----------------------GG--------- 2056
47_BF.ES.08.P1942 -T------A-G--------------------------------------------------------------------A-----------------------------T--------A-----------------G-----------------------G--C------ 2057
48_01B.MY.07.07MYKT021 ----------C--------------------------------------------------------------------------------------------------T--------A--------------------------------------------------- 1823
49_cpx.GM.03.N26677 -TGAG---A-A--G---G----------G--------------------------------------CA-----------C-------T---C----------A-----T--------A--------------------A--------------T--------------- 2041
50_A1D.GB.10.12792 -------------------C------------A----------------------------------C--------C-----------T-----------C--A-----T--------------------------------------------------G--------- 2026
51_01B.SG.11.11SG_HM021 ----------------------------G-----------------------------------G-----------C-----------T---C----------------T--------A--------------------A------------------------------ 1825
52_01B.MY.03.03MYKL018_1 -T------A-A--G--------------G---------------------------------C-----A-------C-----------T-----------C--A-----T--------C-----------------------------------A-----G--------G 1932
53_01B.MY.11.11FIR164 -T------A-A--G-----------------G------------------------------C-----A-----------C-------T-----------C--A--Y--T------A-T-----------------------------------A-----G--------- 1958
54_01B.MY.09.09MYSB023 -T-----G--C-----------------T--------------------T--T---------------------------C----------------------------T--------A------------------------AAC-----------G-G---------- 2020
55_01B.CN.10.HNCS102056 -T------A-A-GG--------------G---------------------------------C-----A-------------------T-----------C--A-----T--------C-----------------------------------G-----G--------- 1928
56_cpx.FR.10.URF5_patient_A -T------A-A-GG--C---------------------------------------------C-G---A-------------------T--C-----------A-----T-A------A-------------GC--------------------A-----G--------- 1969
57_BC.CN.09.09YNLX19sg -T------A-A-GG--------------------------C---------------------------------------C----G-----------------------T--------A--------------G--G-----------------------G--------- 1802
58_01B.MY.09.09MYPR37 ----C-----C--------------------G-----G------------------------------------------M----------------------------Y--------A--------------------------------------------------- 1963
59_01B.CN.09.09LNA423 -T-----GA-A--G------------------------------------------------C-----A-------------------T--------C-----------T--------A--------------------------G------------------------ 1802
60_BC.IT.11.BAV499 -T------A-A--G--------------G--------------------------------G-----CA-A---------C----A-----AC----------A-----T--------A-----------------------------------------G--C------ 2575
61_BC.CN.10.JL100010 -T------A-A--G--------------T--------------------------------------C------------C----------------------T-----T--------A-----------G-----------------------------G--------- 2039
62_BC.CN.10.YNFL13 -T------A-A-GG-----------------------T--C--------------------G------A-------C---C----G-----AC----------A--C--T--C-----A--------------G--------------------------G--------- 1947
63_02A1.RU.10.10RU6637 ---A----A-A--G--C-----------------------------------T--------GC-----A----A--C-----------T--------------A--A--T--------A-----------------------------------------G--------- 2159
64_BC.CN.09.YNFL31 -T--------C--G------------------A-----------------------------------------------C----G-----------------------T--------A-----------------------------------------G--------- 1972
65_cpx.CN.10.YNFL01 -T------A-A--G--------------------------C---------------------------A-A---------C----A-----AC----------A--C--T--C-----T-----------------------------------------G--------- 1989
67_01B.CN.11.ANHUI_HF115 -T------A-A--G------------------------------------------------C-----A-------------------T------TG---C--------T--------C-----------------------------------A-----G--------G 1961
68_01B.CN.11.ANHUI_WH73 -T------A-A---------------------------------------------------C-----A-------------------T--------------------T--------C-----------------------------------T-----G--------G 1952
69_01B.JP.05.05JPMYC113SP420--------A-A--G------------------A----------------------------------CT----------------C-----------------------T--------A--------------------------T-------------GG--------- 1985
70_BF1.BR.10.10BR_PE004 -T---R----C--G----C---------G--GA-----------------------------------A-------C--------C--T--A-----------A-----TT-------------------------G-----------------------G--------- 2074
71_BF1.BR.10.10BR_PE008 -T--------C--G--------------G--G--------C--G--------------------G---A----------------A--T--------------A-----T--------A-----------------G--------------------------------- 2291
72_BF1.BR.10.10BR_MG002 ----------A-----------------G--------------------------------------------------------------------------------T--------A-----------------------------------------G--------- 2126
74_01B.MY.10.10MYPR268 -T------A-A--G------------------------------------------------C-----A-------------------T--------------------T--------A-----------------------------------T--------------G 1915
O.BE.87.ANT70 -AGAA---AGGG-G-TACAG--A--------G--G--------T-----T--T--T------------A-A-----AGGAT-A-----T--AC----C--C--T--A-----C--A-CCC-A--G---------C----A--------------A--------A------ 2672
O.CM.98.98CMA104 -AGAA---AGGG---TACAG--A--------G-----------T-----T-----T-----------CA-A-----AGGAT-A--------AC-------C--T--A---T-C--A-CCC-A----------G-C----A--------------A--------A------ 2104
O.CM.98.98CMABB141 -AGAG---AGA----TACAG--A--------G-----------T-----T-----C------------A-A-----AGGAT-A-----T--AC-------C--T--A----AC--A-CCC-A--G---------C----A--------------A------A-A------ 2103
O.CM.98.98CMABB212 -ACAA---A-GG---TACAG--A--------G--G--------T-----T--T--TC----G------A-A-----AGGAT-A--A--T--AC-------C--T--A--T--C--A-CCC-A-----------GC----A--------------A--------A------ 2108
O.CM.98.98CMU5337 -AGAG---AGGG-R-TAC----A--------G--G--------C-----T--T--T-----------CA-A-----AGGAT-A-----T--AC-------C--T--A-----C--A-CCC-A--G---------C----A-----M--------A--------A------ 2105
O.CM.99.99CMU4122 -AGAG---AGAG---TACAG--A--------G--G--------T-----T--T--T------------A-A-----AGGAT-A--C--T--AC-------C--T--A-----C--A-CCC-A--G--------RC-G--A--------------A------A-A------ 2103
O.FR.92.VAU -AGAG---AGAG---TA-GG--G--------G--G--------T-----T-----TC-A---------A-A-----AGGAT-A-----T--AC-------C--T--A-----C--AACCC-A------------C----A--------------A--------A------ 2184
O.GA.11.11Gab6352 -AGAG---AGG----TGCAG--AGT------G--G--------T-----T--T--T------------A-A-----AGGAT-A-----T--A-----C-----T--A-----C--A--AC-A--G---------C----A--------------A--T-----A------ 1829
O.SN.99.99SE_MP1299 -AGAG---AGGG---TAC-G--A--------G--G--------T-----T--T--T-----------CA-A-----AGGAT-G--------AC-------C--T--A--T--C--A-CCC-A------------C----A--------------A------A-A------ 2671
O.US.10.LTNP -AGAA---AGGG---TACAG--A--------G--G--------T-----T--T--C------------A-A-----AGGAT-G-----T--AC-------C--T--A-----C--A-CCC-A--G---------C----A--------------A------A-A------ 2593
N.CM.02.DJO0131 -ACAA---AGG-----AG-T--------G-----------A--------T--T--T--A--------CT-T--A--A--------C--T--------------A--A--T--------A--------------------A-----G-------------G---A------ 2124
N.CM.02.SJGddd -ACAG---AGA-----AG-T--------------------A--------T--T--T--A-----------T--A--A--------C--T--------------A--A--T--------A--------------------A--------------------G--A------ 2108
N.CM.04.04CM_1015_04 -ACAA---AGG-----AG-T--------G--G--------A--------T--T--T--A--------CT-T--A--A--------C--T--CC----------A--A--T------A-A--------------------A-----------------------A------ 2123
N.CM.06.U14296 -ACAA---AGG-----AG-T--------G-----------A--------T--T--T--A--------C--T--A--A--------C--T--------------A--A--T--------A--------------------A-------------------GG--A------ 2121
N.FR.11.N1_FR_2011 -ACAG---AGA-----AG-T--------------------A--------T--T--T--A-----------T--A--A--------C--T--------------A--A--T--------A--------------------A-------------------GG--A------ 2019
P.CM.06.U14788 -AGAA---AGAC---T-TAT--R--T--------G--Y--A--C--A--A--T-----A---------A-T-----ATTA-----A--T-----G-G---C-----C-----C--A--A-TA-----------------AG-------------G--T-GG--G--G--- 2089
P.FR.09.RBF168 -AGAA---AGAG---T-TAC--A--T--------R--C--A--C--A--A--Y-----A---------A-T-----ATTA-----A--T---C---G---C-----C---T-C--A--A-TA--------R-W-------G------W------G--T--G--A--G-M- 2653
CPZ.CD.90.ANT -TG-A-ACAGG-C--TAC---CA------C-GT-G-----A-AC--A--A-----T--A--T------G-T--ATG--TTT-A--A--T--------------A-----TAAAG----A--A--G--C--T--------AGA------------A----G---A------ 2057
CPZ.CM.05.SIVcpzLB7 -AG-A---A-A--G--AC----------T-----------C-----A--A--T--C--A-----G--CA-T--A-----A-----A--T---C----------T--------------A------------C----------------------G--------A------ 2173
CPZ.CM.09.Ptt_09Cam155 -TGAA---A-A-G--TC-C---G-----C-----G-----A--G--A--A--T--------C------A-C-----A--A-----A--T---C-GGTG-----T--A--T--C-----------------C--------A--------------G--T-G---A------ 2702
CPZ.TZ.06.TAN5 -TG-CAATA-AG---T--G--CC--T--TC--------GAA--T--CA----T-----A--T------A-TC-A-AA--AT-G-----T--------------T---------G-A---GTA---AA----C--C----AGA------------A--------A-----G 2731
CPZ.US.85.US_Marilyn -AGAG---AGA-----ACAG---T----T-----G-----A-----A--A--T--T-----C--G---A-T--A--A--A-----A--T--------------T--C---T-----A-A-------------G------A-----------------T-G---A--G--- 2678
GOR.CM.07.SIVgor2139_287 -AGAACATAGG----TAG----G-----TC----T-----A--C-----A--T--T--A-----G---A-T--A--AA-A-----A--T--CC-------------A---T-C--A--TGTA-----C---TCT-----------G--------A--C-----C--G--- 2155
GOR.CM.12.SIVgor_BQID2 -AGAA--CAGGG---T-CAG--A--------G--G--------T-----T--T--TG----------CA-A-----AGG-T-G--------A--------C-----A-----C--A-CCC-A--G---------C----A--------------A--------A------ 2088
GOR.CM.13.SIVgor_BPID15 -AGAA--TAGAG---T-CAT--G-----------T--C--G--C--A--T--T-----A-----G--CA-T-----ATCC-----C--T--------------T--C-----C--A--AGTA--------------G--A-----C-----C--G--T--G--G--G--- 1959
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B.FR.83.HXB2 TGGCCATTGACAGAAGAAAAAATAAAAGCATTAGTAGAAATTTGTACAGAGATGGAAAAGGAAGGGAAAATTTCAAAAATTGGGCCTGAAAATCCATACAATACTCCAGTATTTGCCATAAAGAAAAAAGACAGTACTAAATGGAGAAAATTAGTAGATTTCAGAGAACT 2788
Pol _W__P__L__T__E__E__K__I__K__A__L__V__E__I__C__T__E__M__E__K__E__G__K__I__S__K__I__G__P__E__N__P__Y__N__T__P__V__F__A__I__K__K__K__D__S__T__K__W__R__K__L__V__D__F__R__E__L
A1.CD.97.97CD_KCC2 ---------------------------------AC-----------AT-----------------A-----C--------------------------T---------A-------T----G------------C-----------G--------------T-------- 2784
A1.CM.08.886_24 ---------------------------------AC------------------------------A------A-------------------------------A-----------T-----------------C-----------G--------------------G-- 2250
A1.CY.08.CY236 ------C--------------------------AC---------------A-----------G--A--------------------A-----C---------------A-------T-----------G-----C-----------G--------------------G-- 1999
A1.IN.09.NARI_FLS_IVC19_1 -----------W-----------------C---AC------------------------------A--------------------------------Y---------A-------A--------------T--C-----------G--------------------G-- 2651
A1.KE.11.DEMA111KE002 ---------------------------------AC---------------A--------------A----------G---A---------------------------A-------A--------------T--C-----------G--------------------G-- 2156
A1.RU.11.11RU6950 --------A--------G---------------AC-----------AG-----------A-----A--------------------C-----------------------------T-----------G-----------G-----G-----------------G--G-- 2312
A1.RW.11.DEMA111RW002 ---------------------------------AC---C------G----A--------------A--------------------------------------------------T-----------------C--C-----------------------------G-- 2139
A1.SN.01.DDI579 --------------------------------GAC--C--------AG---------G-------A-----------------C--------------------------------T-----------------------------G-----G--------------G-- 1986
A1.UG.11.DEMA110UG009 --------A------------------------AC------------------------------A--------------------------------T---------A-------T--------------T--C--------------------------------G-- 2137
A1.ZA.04.503_15344_T10_A1 ------C--------------------------AC------------------------A-----A--------------------------C---------------A-------T-----------------C--------------------------T-----G-- 2005
A2.CD.97.97CDKTB48 ---------------------------------AC-----------A---A--------------------------------------------------C--------G-----T-----------------CGA--------------------------------- 2126
A2.CM.01.01CM_1445MV ---------------------------------AC-----------A---C--------------A--------------------------------------------G-----T-----------------C----------------------------------- 1987
A2.CY.94.94CY017_41 ---------------------------------AC------C----A---A--------------A-----------------------------------C--------G-----T-----------------C--------------------------T-------- 2145
B.BR.10.10BR_RJ032 --------------------G-----------------------------A--------------A--------------------------------------------G----------------------------------------------------------- 2360
B.CA.07.502_1191_03 --------------------------------------------------A-----------------------------------------------------------------------------G--------------------G-------------------- 2215
B.CH.08.M2_0803101_NFLG8 --------------------------------------------C-----AC-------------A------------------------------------------A----------------------TG-----------------A--A-G-------------- 2257
B.CN.12.DEMB12CN006 --------------------------------------------------A--------------A-----C--------------------------------------------------------------------G----------------------------- 2167
B.CU.14.14CU005 --------------------------------------------------A-------------------------G---------------------------------------------------G-----------------------------C----------- 1999
B.ES.14.ARP1195 --------A--------G--------------------------------A--------A-----A--------------------------------------------------------------G----------------------------------------- 2250
B.FR.11.DEMB11FR001 ------------------------------------A-------------A--------------A--------------------------------------------------------------------------------G----------------------- 2034
B.HT.05.05HT_129389 --------R-----------------------R-----------Y-----A--------R-----A------------------------------------------------------------------------------------------------M------- 1989
B.JP.12.DEMB12JP001 ---------------------------------A----------C--------------------------C--------------------------------------------------------G----------------------------------------- 2175
B.KR.07.HP_18_07JHS10_3909 --------------------------G-----------------------A--------------A--------------------------------T--------------------------G---A------A--G------------------C----------- 2452
B.RU.11.11RU21n ------C--------------------------A----------------A--------------A--------------------------------------------------T--------------------------------------------T-------- 2359
B.SE.12.SE600057 ---------------------------------A----------------A----------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 2005
B.TH.10.DEMB10TH002 ------------------------------C--AC----------G----------------------------------------------------T---------A------------------------------------------------------------- 2110
B.US.13.RV_1 --------------------------------------------C-----A-----------------------------------------C----------------------------------------------------------------------------- 2668
B.ZA.09.DEMB09ZA022 --------------------------------------------------A--------A------------------------------------------------A-------------------GA-T-----------------------------T-------- 2086
C.BR.07.DEMC07BR003 ------C--------------------------AC--C-------GAT--A-----G-G------A--------------------------------T--C--------------------A--G--------------G-----------------------G----- 2120
C.BW.00.00BW5031_1 --------A------------------------AC--C-------GA---A--------------A------A-------------------------T--C----------C---------A--G--G-----------G-----------------------G----- 2159
C.CN.10.YNFL19 -----------------G---------------AC-----------AT--A--------------A------A-------------------------T--C------A-------T-----A--G--G-----------G-----------------------G----- 2141
C.CY.09.CY260 -----------------G-----------C---AY---C------GA---A--------------A--R---W-------------------------T--C--------------------A--G--G-----------G-----------------------G----- 2011
C.ES.14.ARP1198 --------A------------------------AC------------C--A-----G--------A------A----G--------------------T--C-----CA-------T---------G-G-----------G--------------------T-------- 2202
C.ET.02.02ET_288 --------A------------------------AC----------GAG--A-----G--------A--------------------------C-----T--C--------------------A--G--G-----------G-----------------------G----- 1990
C.IN.09.T125_2139 -----------------G------------C--AC--C-------GAG--A--------------A------A-------------------------T--C------A-------------A--G--------------G-----------------------G----- 2764
C.KE.05.05KE369195V4 ---------------------------------AC----------GA---A--------------A------A-------------------------T--C--------------------A--G--G-----------G-----------G-----------G--G-- 1964
C.MW.09.703010256_CH256.w96 ---------------------------------AC--C-------GA---A--------------A------A-------------------C-----T--C-----------------T--A--G--G--------A--G-----------------------G----- 2768
C.SE.13.SE600311 ---------T-----------------------AC--C-------GA---------G--------A--------------------------------T--C--C-----------------A--G--G-----------G-----------------------G----- 2020
C.TZ.08.707010457_CH457.w8 -----------T--G------------------AC--C-------GAG--T--------------A------A----------------------C--T--C-----------C--------A--G-----T--------G--------------------T-------- 2762
C.US.11.17TB4_4G8 ---------------------------------AC--C-------GA---A--------------A--------------------------C-----T--C-----T--------------A--G--G-----------------------------------G----- 2139
C.YE.02.02YE511 ---------------------------------AC----------GA---C-----G--------A--G---A----------------G--------T--C--------------------A--G--------------G-----------------------G----- 1963
C.ZA.12.DEMC12ZA096 -----------------G---------------AC--C-------GA---A--------------A------A----------------G--------T--C--------------------A--G--G-----------G-----------------------G----- 2097
C.ZM.11.DEMC11ZM006 -----------------G---------------AC--C---A---GAC--A--------------A------A-------------------------T--C------A----C--------A--G--------------G-----------------------G----- 2137
D.CM.10.DEMD10CM009 ---------------------------------AC---------------A--------------A----------GG--------------------T---------A-------T-----------------------G----------------------------- 2163
D.CY.06.CY163 -----------------------------G---AC---------------T--------------A----------G---------------------T-----------------T--------------------G--G-----G-----------C----------- 1996
D.KE.11.DEMD11KE003 ---------------------------------AC-C-------------A-------TA-----A----------G------------------C------------A-------------------------------G----------------------------- 2138
D.KR.04.04KBH8 ---------------------------------AC------------------------------A----------G---------------------------A-----------------------G-----------G----------------------------- 2747
D.SN.90.SE365 -----G--A-----------------G------AC---G-----------A--------------------------------------------------------TA-------T-----------------------G----------------------------- 2805
D.TZ.01.A280 -----G------------------------C--AC---------------A--------------A----------G-------------------------------A-------T-----------------------G----------------------------- 1989
D.UG.10.DEMD10UG004 ---------------------G-------CC--AC-----------G---A------G-------A----------G------------G--------T---------A-------------------------------G--------GC----------T-------- 2126
D.UG.11.DEMD11UG003 ------------------------------C--AC---------------T--------A-----A----------G-------------------------------A-------------------------------G-----------------------G----- 2143
D.YE.02.02YE516 ---------------------------------A----------C-----A--------------A----------G---------------------T-----C---A-------T-----------------------G--------------------T-------- 1999
D.ZA.90.R1 -----------------------------G---AC---------------A--------------A------------------------------------------A------------------------------------------------------------- 2134
F1.AO.06.AO_06_ANG32 ------------------------------C--AC---G--A---GA---A--------A--G-----------------------------------------------------------------G-----------------------------C--T-------- 1999
F1.AR.02.ARE933 ---------------------C----G------TC------A----TT--A--------A-----A---------------------------------N----------------T-----------------------------G-----------C----------- 2082
F1.BR.07.07BR844 ---------------------------------A-G-----A--------A--------A-----A--G-------G---------------------------------------A------------A---------G------------------C-----G----- 2569
F1.BR.10.10BR_PE107 ---------------------------------AC------A--------A-----G--A-----A--------------------------------------------------------------G-----------------------------C----------- 2255
F1.BR.10.10BR_RJ015 ---------------------------------AC------A---TT---A--------A-----A--------------------------------------------------------------G-----------------G----------------------- 2261
F1.CY.08.CY222 ------------------------------C--AC------A--------A--------A-----A--------------------------------------------------T-----------------C--------------------------T-------- 1981
F1.ES.02.ES_X845_4 ------------------------------C--AC------A--------A--------------A--------------------------C--------------------------------------------------------------------T-------- 2240
F1.ES.11.VA0053_nfl -----------------G-------R-------A-------A--------T--------A-----A----------G---------------------------G-----------T-----------------------------G--------------T-------- 2212
F1.RO.96.BCI_R07 -----------------G---------------AC------A---G----C--------A-----A--------------------------C-----------------------------------G-----------------G--------------T-------- 2812
F1.RU.08.D88_845 -------------------------TG---C--AA------A--------A--------A-----A-----------------------------------------------------------------T---T---------------------------------- 2247
F2.CM.02.02CM_0016BBY ------------------------------C--AC------C-----------------A-----A--------------------A-----------------------------------------G---------------------C----------------G-- 1978
F2.CM.10.DEMF210CM001 ------C-----------------------C--AC------C-----------------------A--------------------A-----------------------------------------------C-----G----------------------------- 2052
F2.CM.10.DEMF210CM007 ---------------------------------AC---------------A--------------A----------G---------A-----------------------------------------G---------------------C-------------G----- 2135
G.CM.07.920_49 -----------------G---------------AC---G-----------A--------------------------------------------------C------A-------------------G-----------------------G--------------G-- 2180
G.CM.10.DEMG10CM008 --------------G------------------AC------------------------------A----------G---------------------T--C------A-------T-----------------------------------------C--------G-- 2169
G.CM.10.DEURF10CM020 -----------------G---------------AC----------TT---A--------------------------------------------------C------A-------------------------------------------G--------------G-- 2119
G.CN.08.GX_2084_08 ---------------------------------AC---------------A--------------A-----------------------------------C--------------------------------------------------G----------------- 2028
G.ES.09.X2634_2 --------A--------G---------------AC---------------A--------------------------------A-----------------C------A-------------------------------------------G-----C--------G-- 2271
G.ES.14.ARP1201 -----------------G---------------AC-----------AT--A--------------A-----------------------------------C------A-------------------------------------------G--------T-----G-- 2254
G.GH.03.03GH175G -----------------G---------------AC-----------A---C--------------A--------------------------C--------C-------------------------------------------------------------------- 2828
G.KE.09.DEMG09KE001 -----------------G--G-----G------AC---------------A--------------A---------G--------------------------------A-------------------------------G--------------------------G-- 2163
G.NG.09.09NG_SC62 ------------A----G------G--------AC-----------TG--A--------------------------------------------------C--G---A-------------------G--------------------G--G--------------G-- 1980
G.PT.x.PT3306 -----------------G---------------AC---------------A--------------A--------------A-----------------T--C------A-------------------G-------------------G------------------G-- 2728
H.BE.93.VI991 ------C--------------------------AC----------TT---A--------------T--------------A-----C--G-----------C------A-------------A--G--GA---------G---------------G-------------- 2177
H.BE.93.VI997 -----------------G---------------AC-----------TG--A--------------A--------------A--------G-----------C------A-------------A--G--G--------------------------G-------------- 2112
H.CF.90.056 ---------------------------------ACG-----------------------A-----A-----C----G---A--------G----------GC------A-------------A--G--G--T-----------------------G-------------- 2135
H.GB.00.00GBAC4001 -----------G---------------------AC---------------A--------------A----------G---A--------G-----------C------A-------T-----A--G--G--------------------------G-----------G-- 2306
J.CD.97.J_97DC_KTB147 ------------AG----------G--------AC-C--------GA---A--------------A--------------------------------T--C--------G---------------------------------------.----------T--G--G-- 1982
J.SE.93.SE9280_7887 ---------------------------------AC-C--------G----A------G-------A----------G-G-------------------T--C-----------------------------------------------------------T-------- 2102
J.SE.94.SE9173_7022 ---------------------------------AC-C--------G----AC-----G----G--A----------G---------------------T--C--C--------------------------------------------------------T-------- 2103
K.CD.97.97ZR_EQTB11 --------------------------------------G-----------A--------A-----A-----------------------------------C--C-----G----------------------------------T---------------T-------- 1984
K.CM.96.96CM_MP535 --------A------------------------AC---------------A--------A-----A-----------------------G--------T--C--------G--------------------------------------------------T-------- 1984
01_AE.AF.07.569M ---------------------------------AC-----------A---AC----GGC------A-----C------------------------------------A-------T-----------G-----C--C-----------------------------G-- 1994
01_AE.CM.11.1156_26 ---------------------------------AC-----------A------------------A--------------------------------------------------T-----------G-----C-----------G--------------------G-- 2138
01_AE.CN.12.DE00112CN011 --------A-----G------------------AC-----------A----------C-------A-----C--------------------------------------------T-----------G-----C--C--------G--------------------G-- 2098
01_AE.HK.04.HK001 ---------------------------------AC-----------A----------G-------A--G--C--------------------------------------------T-----------G-----C--C--------G--------------------G-- 2150
01_AE.IR.10.10IR.THR48F ---------------------------------AC-----------A------------------A-----C--------------------------T-----------------T-----------G-----C--C-----------G-----------T-----G-- 1978
01_AE.JP.11.DE00111JP003 ---------------------------------AC-----------A-A--------G------AA-----C-----G-----------G------------------A-------T-----------G-----C--A-----------------------T-A---G-- 2263
01_AE.SE.11.SE601018 ---------------------------------ACT----------A----------G-------A-----C--------------------------------------------T-----------G--T-----C-----------G-----------------G-- 2005
01_AE.TH.10.DE00110TH001 ----------------------------------C-----------A----------G-------A-----C--------------------------------------T-----T-----------G-----C--C-------------------------------- 2085
01_AE.TH.90.CM240 ---------------------------------AC-----------A----------G-------A-----C--------------------------------------------T-----------G-----C--C--------G--------------------G-- 2362
01_AE.US.05.306163_FL ------------------------------C--AC-----------AG---------G-------A-----C-----------------------------C--------------T-----------G-----C--C--------G-----G--------------G-- 1979
02_AG.CM.10.DE00210CM013 --------------------------G-----------G--------------------A-----A-----------------------------------C-----------------------G-----T------------------------------------T- 2155
02_AG.ES.06.P1423 -----R------------------R-G------AC---T--------M--C--------------A----------G-------S----------C--------------GK-------------------T--------G--------------C-------------- 2226
02_AG.GW.05.CC_0048 ---------------------------------AC---C-------A---A--------------A--------------A--------G--------------------------------------G--T-------------------------------------- 2138
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B.FR.83.HXB2 TGGCCATTGACAGAAGAAAAAATAAAAGCATTAGTAGAAATTTGTACAGAGATGGAAAAGGAAGGGAAAATTTCAAAAATTGGGCCTGAAAATCCATACAATACTCCAGTATTTGCCATAAAGAAAAAAGACAGTACTAAATGGAGAAAATTAGTAGATTTCAGAGAACT 2788
Pol _W__P__L__T__E__E__K__I__K__A__L__V__E__I__C__T__E__M__E__K__E__G__K__I__S__K__I__G__P__E__N__P__Y__N__T__P__V__F__A__I__K__K__K__D__S__T__K__W__R__K__L__V__D__F__R__E__L
02_AG.KR.12.12MHR9 ---------------------------------AC---C-----C--------------------------------------C-----------C--------------------------------G--T-------------------------------------- 2447
02_AG.LR.x.POC44951 ---------------------------------AC---C------G-------------------A--------------------------C--------------------------------------T-----C-------------------------------- 2783
02_AG.NG.09.09NG_SC61 ---------------------------------AC---C--------------------------A-----------------------------------------------------------------T-------------------------------------- 1980
02_AG.NG.x.IBNG ---------------------------------AC---C--------------------------A-----------------A--------------------------------------------G--T-------------------------------------- 2313
02_AG.SE.11.SE602024 ---------------------------------AC----------G-------------------A-----------------------------------------------------------------TG-------------------------------G----- 1981
02_AG.SN.98.98SE_MP1211 ---------------------T----GCAT---AC---C------G-------------------A--------------------------------------------------T-------G------T-----A-------------------------------- 1985
02_AG.US.06.502_2696_FL01 ---------------------------------AC---------------A-------G------A------------------------------------------A----------------------TG------------------------------------- 1985
03_AB.RU.97.KAL153_2 --------A--------G---------------AC---C-------AG-----------------A-------------------------------------------------------------------------------------------G------------ 2014
04_cpx.CY.94.94CY032_3 -----------------------------C---AC---G--A--------C--------------C--G---------------------------------------A-------T-----------------C----------------------------------- 2154
05_DF.BE.x.VI1310 --------A------------------------AC---------------T--------------A-----C----G---------------C---------------A-------------------G----------GG----------------------------- 2170
06_cpx.AU.96.BFP90 -----------------G--G------------AC-----------A---A--------A-----A--------------------------------------------------T--------------T-------------------------------------- 2816
07_BC.CN.98.98CN009 -----------------G---------------AC--C-------GAT--A-----G--------A------A-------------------------T--C------A-------------A--G--G-----------G-----------------------G----- 2120
08_BC.CN.97.97CNGX_6F ---------------------------------AC--C-------GAT--A-----G--------A------A----------------C--------T--C------A------------GA--G--G-------G---G-----------------------G----- 1968
09_cpx.GH.96.96GH2911 -----C---------------------------AC----------G-------------------A--------------------------------T-----------------T-----------G-----C-----G----------------------------- 1990
10_CD.TZ.96.96TZ_BF061 -----G-----------G------------C--AC-----------A---A--------------A--------G-GG--------------------T---------A-------------------------------G----------------------------- 2167
11_cpx.CM.95.95CM_1816 ---------------------------------AC------C--------A--------------A--------------------------C-----T--C--------G-----T-----------------C--------------------T-----T-------- 2152
12_BF.AR.99.ARMA159 ---------------------------------AC------A--------A--------A-----A--------------------------------------------------------------------------------G----------------------- 2793
13_cpx.CM.96.96CM_1849 ---------------------------------AC------C----A---A--------------A-----------------A--------------T--C--------G-----T---------------------------------C----T-----T--G----- 2193
14_BG.ES.05.X1870 ---------------------------------A----------------A-------G------A-----------------A-----------------C--C---A----------------------------------------------------------G-- 2255
15_01B.TH.99.99TH_MU2079 ---------------------------------AC-----------A----------G-------A-----C------------------------------------A-------T-----------G-----C--C--------G--------------------G-- 2187
16_A2D.KR.97.97KR004 ---------------------------------AC-----------A---A-----------G--A--G--------------------------------C--------G-----T-----------------C---------------C------------------- 2151
17_BF.AR.99.ARMA038 -----------------------------------------A--------A--------A-----A------------------------------------------------------------------------------------C------------------- 2002
18_cpx.CU.99.CU76 --------------------G------------AC------A-----------------------A-----------G-----------------------C--C---A------------------------------------------------------------- 2093
19_cpx.CU.99.CU7 ---------------------------------AC---------------T--------------A--------C--------------G--------T---------A-------------------------------G-----------G----------------- 2014
20_BG.CU.99.Cu103 --------------------------------------------------A--------------A-----------------------------------C-----------------------G-----------------------------------------G-- 2254
21_A2D.KE.99.KER2003 ---------------------------------AC-----------TG--T--------------A----------G-------------------------------A-------T-----------G--------C--G---------C-------C----------- 1993
22_01A1.CM.01.01CM_0001BBY -----------------G-----------T---AC-----------A------------------A-----------G-----------G------------------A-------T-----------------C----------------------------------- 1996
23_BG.CU.03.CB118 --------------------------------------------------AT-------------A-----------------------------------C--------------------------GA----------G-----------------------G----- 2231
24_BG.ES.08.X2456_2 --------------G-----------------------------------A--------------A--G--C-----------------------------C--------------------------------------G-----------------------G----- 2239
25_cpx.CM.02.1918LE -----------------G---------------AC-----------AT--T--------------A----------G---A-----------------------C---A----------------G-----T-----------------------------------G-- 1996
26_AU.CD.02.02CD_MBTB047 ------C-----------------------A--AC------A----AT--A--------------A------------G-------A--------------C------A-------T-----------------C--------------------------T-----G-- 2793
27_cpx.FR.04.04CD_FR_KZS --------------------------------------------------A--------------A----------G---------------------T--C--A-----G----------G---------------------------------T-----T--G----- 2779
28_BF.BR.99.BREPM12609 -----------------------------------------C--------A-----------------------------------------------T--------------------------------------------------------------------G-- 2154
29_BF.BR.01.BREPM16704 ---------------------------------A-G-----C--------A-----------------------------------------------T----------------------------------------------------------------------- 2189
31_BC.BR.04.04BR142 -----------------G---------------AC-----------AT--A-----G-G------A--------------------------C-----T--C--------------------A--G--G-----------G-----------------------G----- 2260
32_06A1.EE.01.EE0369 -----------------G-------G-------AC---------------A--------A-----A------------------------------------------A-------T-----------G--T-------------------------------------- 2423
33_01B.ID.07.JKT189_C ---------------------------------A-------C--------A-----------------------------------------------------------------------------G-----C--------------G-----G-----T-------- 2089
34_01B.TH.99.OUR2478P -----G----------------------------C----------G----A--------------A------------------------------------------A-------T-----------G-----C--A--------G--------------------G-- 1990
35_AD.AF.07.169H ---------------------------------AC---------------A--------------A--------------------------C---------------A-------T-----------G-----C--------------------G-----T-------- 1988
36_cpx.CM.00.00CMNYU830 ------------------------------C--AC----------G-------------A-----A--------------------------------------C----------------G---------T-------------------------------------- 1993
37_cpx.CM.00.00CMNYU926 ---------T-------G---------------AC---------C-AT--A--------------A----------G-G-------------------T--C------A----------------------------------------------------------G-- 1978
38_BF1.UY.03.UY03_3389 -----------C---------------------A-G-----A---G----T--------A-----A-------------------------------------------------------------------------------------------------------- 2211
39_BF.BR.04.04BRRJ179 ---------------------------------C-----------G-----T-A---G---CT--A---------------------------------------------------------------------------------------A-G---C---------- 2265
40_BF.BR.05.05BRRJ055 ---------------------------------AC------A--------A--------A-----A--------------------------------------------G-----T-----------GA---------G------------------------------ 2271
42_BF.LU.06.luBF_18_06 ---------------------------------AC------A----TG--A-----G--A-----A--------------------------------------------G-----T-----------------------------G--------------T-------- 2342
43_02G.SA.03.J11223 -------------C---G---------------AC----------TT------------------A-----------------------------------C------A----------------------------------------G--G-----------R--G-- 2313
44_BF.CL.00.CH80 -------------G-------------------A-------------------------------------------------------------------------------------------------------C--------G----------------------- 2230
45_cpx.FR.04.04FR_AUK ---------------------------------AC------------------------------A-----------G------------------------------A-------------------GA-T-------------------------------------- 2774
46_BF.BR.07.07BR_FPS625 ---------------A-----------------AC------A---G----A--------A-----A--G----------------------------------------------------------------------------------------------------- 2226
47_BF.ES.08.P1942 --------A--G---------------------A-------C--------A--------------------C-----------------------------------------------------------------A-----------------------T-------- 2227
48_01B.MY.07.07MYKT021 ---------------------------------A-G--------------A--------------A--------------C-----------------T-----------------------------------C--------------------------T-------- 1993
49_cpx.GM.03.N26677 ---------------------------------AC---------------A--------------A-----------------------------------------------------------------T-------------------------------------- 2211
50_A1D.GB.10.12792 ---------------C-G------------C--AC----------G----T------G-------A------A-----------------------------------A-------A-----------G--T--C----------------------------.---G-- 2195
51_01B.SG.11.11SG_HM021 -----------------G--------------------------------A--------------A------------------------------------------A-------T-----------G----------------------------------------- 1995
52_01B.MY.03.03MYKL018_1 ---------------------------------A----------------A--------------A--R-----------------------------------------------T-----------G-----C--C--------G--------------------G-- 2102
53_01B.MY.11.11FIR164 ---------------------------------AC-----------A----------G-------A-----C--C---------------------------------A-------T-----------G--TG----C--------G--------------------G-- 2128
54_01B.MY.09.09MYSB023 -----T---------------------------A-------------C--AC----------------------------------------------------------------------------GA---------G---------------------T-------- 2190
55_01B.CN.10.HNCS102056 ---------------------------------AC------C----A---A------G-------A-----C--------------------C-----------------------T-----------------C--C--------G-----------C--------G-- 2098
56_cpx.FR.10.URF5_patient_A -----------------G---------------AC-----------A---TG------------------------G-------------------------------------------------------------------------C------------------- 2139
57_BC.CN.09.09YNLX19sg -----------------G---------------AC--C-------GAT--A-----G--------A------A-------------------------T---------A-------------A--G--G-----------G-----------------------G----- 1972
58_01B.MY.09.09MYPR37 --------------------------G------A----------------A--------------A-----C--------------------------------------------T-----------G--------C--------G--------------------G-- 2133
59_01B.CN.09.09LNA423 --------------------------------------------------A--------------------C--------------------------------------------T-----------G-----C--C-------------------------------- 1972
60_BC.IT.11.BAV499 -----------------G--------G------AC--C-------GAT--A-----G--------A------A-------------------------T--C-----------------------------------------------------------T-------- 2745
61_BC.CN.10.JL100010 -----------------G-----------G---AC--C-------GAT--A--------------A--G---A-------------------------T--C------A-------T-----A--G--G-----------G--------------------T--G----- 2209
62_BC.CN.10.YNFL13 -----C--------------G--------C---A----------------A--------------A-----------------------------T--------------------------------G-----------------------------------G----- 2117
63_02A1.RU.10.10RU6637 ---------------------------------AC--CC-----------A--------------A-----------------A--------------T---------A----------------------T-------------------------------------- 2329
64_BC.CN.09.YNFL31 -----------------G---------------AC--C-------GAT--A-----G--------A------A-------------------------T--C------A-------------A--G--G-----------G-----------------------G----- 2142
65_cpx.CN.10.YNFL01 -----------------G---------------ACG-C-------GAT--A--------------A------A-------------------------T--C------A-------------A--G--G-----------G----------------------------- 2159
67_01B.CN.11.ANHUI_HF115 ---------------------------------AC---------------A--------------A--------------------------------------------------T-----------G-----C--C--------G--------------------G-- 2131
68_01B.CN.11.ANHUI_WH73 ---------------------------------AC------------------------------A-----C-----G--------------------T-----------------T-----------G-----C--C--------G--------------T-------- 2122
69_01B.JP.05.05JPMYC113SP420--------------------------------------------------A--------------A--------------------------------------------------------------G--T-------------------------------------- 2155
70_BF1.BR.10.10BR_PE004 ---------------------------------AC------A---G----A--------------A-----C-------------------------------------------------------------------------------------------------- 2244
71_BF1.BR.10.10BR_PE008 --------A------------------------AC------A--------C--------A-----A--------------------------------------------------T-----------G--T--------------G----------------------- 2461
72_BF1.BR.10.10BR_MG002 ---------------------------------AC------A----TG--A-----------------------------------------------------------------T--------------------------------------------------G-- 2296
74_01B.MY.10.10MYPR268 -----------------------------------------C--------A--------A-----------------------------------------------------------------------------------------G-----------T-------- 2085
O.BE.87.ANT70 -----CC-AT-TA-----------G----C--GAC--C---A---CAG--A------C-A-----A----------G---A--A-----------T--T-----A--TA-C-----T-----A--G-----TG-------------------G--------T--G---T- 2842
O.CM.98.98CMA104 -----CC-AT-TA-----------G----C--GAC--C---A---CAG---------C-A-----A----------G-G-A--A-----------T--T-----A--TA-T-----T-----A--G-----T--------G--------------------T------T- 2274
O.CM.98.98CMABB141 -----CC-AT-TA-----------G----CC-GAC--C---A---CAG---------C-------A----------G---A--A-----------T--T-----A--CA-C-----T-----A--G-----T--------G--------G--G-----C--T--G---T- 2273
O.CM.98.98CMABB212 -----CC-AT-TAG---G------G-----C--AC--C---A--CCA---A------C-------A--G--C----G---A--A-----------T--T-----A--TA-T-----T-----A--G-----T--C--C--G-----------------C----------- 2278
O.CM.98.98CMU5337 -----CC-AT-TA-----------G-------GAC--C---A---CAG--A------C-A-----A--G-------G---A--A-----------T--T-----A--T--C-----T-----A--G-----T--------G--------G--G--------T--G---T- 2275
O.CM.99.99CMU4122 -----CC-AT-TA-----------G----C--GAC--C---A---CAG--A------C-A-----A----------G-G-A--A-----G-----T--T-----A--TA-C-----T-----A--G-----T----G---G--------GC-G-----C--T--G---T- 2273
O.FR.92.VAU -----CC-AT-CAG---G------G----CC-GAC------A----A---AT-----C----G--A----------G---A--A-----------T--T-----A--TA-C-----T-----A--G-----TG-A-----G-----------G-----C---------T- 2354
O.GA.11.11Gab6352 -----CC-AT-TA-----------G----C---AC--C---A---CAG--AT-----C-A-----A----------G---A--A-----------T--T-----C--TA-C-----T-----A--G-----T--------G--------------------T--G---T- 1999
O.SN.99.99SE_MP1299 -----CC-AT-TA-----------G----C--GAC--C---A---CAG--A------C-A-----A----------G---A--A-----------T--T-----A--TA-C-----T-----A--G-----T--C-----G--------GC-G-----C--T--G---T- 2841
O.US.10.LTNP -----CC-AT-TAG---G------G----C--GAC--C---A--CCGG--A------C-A-----A----------G---A--A-----------T--T-----C--TA-------T--------G-----T--------G-----------------C--T--G---T- 2763
N.CM.02.DJO0131 -----T-------C----------G-G------AG-C--------G----A------C-------A--------T-G---A--------------------C------A-C-----T-----A--G-----T--C-----------------------------G---T- 2294
N.CM.02.SJGddd -----T-------C----------G-G------AG---------------A--------------A--------T-G---A--------G--------T--C------A-T-----T----GA--G-----T--C-----------------------------G---T- 2278
N.CM.04.04CM_1015_04 -----T-------C----------G-G------AG---------------A--------------A--------T-G---A-----------------T--C------A-T-----T----GA--G-----T--C--C------------------------------T- 2293
N.CM.06.U14296 -----T-------C----------G-G------AG---------------A--------------A--------T-G---A--------G--------T--C------A-T-----T----GA--G-----T--C-----G-----------------------G---T- 2291
N.FR.11.N1_FR_2011 -----T-------C----------G-G------AG---------------A-----------------------T-G---A-----------------T--C------A-W-----T----GA--G--R--T--C-----------------G---------------T- 2189
P.CM.06.U14788 -----C---T--A-G---------G----T---AG--CC--C---CA----------C-------A-----AA-------------------------T--C--C--CA-T-----A-----A--G-----TG-C-GC--G-----G-----------C----------- 2259
P.FR.09.RBF168 -----C--RT--A-R---------G----T---AG--ST------CA----------C-------A-----AA-M-----------------------T--C--C--CA-C-----A-----A--G-----T--C-GC--R-----G---------K-C----------- 2823
CPZ.CD.90.ANT -----GC-CT--A----G------G-G--CC--AA----------GATA--T-A---GCA---AAT--G-----T-G---A-----A--T--C-----------A---A-T-----A-----A--G-------C-T-A-----------GC----T------------T- 2227
CPZ.CM.05.SIVcpzLB7 -----C--A-----G--------T-----T---AC------C--------A------C-------A----------G---A-----------C-----T--------T--G-----T-----A--G-----T--C--A-----------------------T------T- 2343
CPZ.CM.09.Ptt_09Cam155 ------C--T-T-----------T--G--T---AC----------GAG--A--------A-----A--G--C--T-----AR----------C-----T-----A---A-T-----A--------------TG----A--------------------C--------G-- 2872
CPZ.TZ.06.TAN5 -----TC-CT-CAG---------TG-G------AC---G-------ACACAT-------------A--G--C--TGC---A-----A-----C--------C--A---A-T-----T--T-----------T---T--------------------------------T- 2901
CPZ.US.85.US_Marilyn -------------C---------T--G------AC---------CCA---A--------A-----A--G---A---G-G-A-----A--------T--------A---A-T-----T--C--A--G-----T--C-----------------------C--T------T- 2848
GOR.CM.07.SIVgor2139_287 -----T---T--A-----------G----C---AC--CT------CAG--A------C-------C--G--A--------------------------T-----A--TA-T-----------A--G--------------------------G--------T------T- 2325
GOR.CM.12.SIVgor_BQID2 -----CC-AT-TAG----------G--------AC--C---A---CAG--A------C-A-----A--G--A----G---A--------------T--T-----A--CA-------T-----A--G-----T--C-----G--------------------------GT- 2258
GOR.CM.13.SIVgor_BPID15 -----T--AT--A----G------G--------ACT-CT--C--CCA---T------C-------A-----AA---G------------------C--T--C--C--TA-T-----A-----A--G-----T--C-G------------GC----------T-----GT- 2129
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B.FR.83.HXB2 TAATAAGAGAACTCAAGACTTCTGGGAAGTTCAATTAGGAATACCACATCCCGCAGGGTTA.AAAAAGAAAAAATCAGTAACAGTACTGGATGTGGGTGATGCATATTTTTCAGTTCCCTTAGATGAAGACTTCAGGAAGTATACTGCATTTACCATACCTAGTATAAAC 2957
Pol __N__K__R__T__Q__D__F__W__E__V__Q__L__G__I__P__H__P__A__G__L_#_K__K__K__K__S__V__T__V__L__D__V__G__D__A__Y__F__S__V__P__L__D__E__D__F__R__K__Y__T__A__F__T__I__P__S__I__N_
A1.CD.97.97CD_KCC2 C-----A-----------T--T--------------G--------------A---------.--G-----------------------A--------G--C-------------------------C-A----T-----------------C--T----------C---- 2953
A1.CM.08.886_24 A-----A-----------T--------------------------T-----A-----T---.--------G--------------------------G--C--C--------------T---C----------T--A--------------C-------------C---T 2419
A1.CY.08.CY236 C-----A--------------T--------------G--------G-----A--G--CC--.--------------------------A--------G--C-----------------T--GC----------T--A-----------G--C-------------C---- 2168
A1.IN.09.NARI_FLS_IVC19_1 C-----A-----A--------T--------------------------C--A--G--CCKG.--------------------------A--------G--------------------T---T----------T--A--------Y-----C--------W----C---- 2820
A1.KE.11.DEMA111KE002 C-----A-----A--------T-----------------------G-----G--G--C---.--------------------------A--------G--C-----------------T--------------T-----A-------------------------C---- 2325
A1.RU.11.11RU6950 C-----A--------G-----T------------C----------C-----A--G--T---.--------------------------A--------G--------------------T---------AG------A--------------C--T-----A----A---- 2481
A1.RW.11.DEMA111RW002 C-----A--------G-----------------G--------C--------A-----T---.--------------------------A--------G--C-----------------T----------GT--T--A-----------G--C------------------ 2308
A1.SN.01.DDI579 C-----A-----A--G-----------------------------G-----A--G--T--G.-----------------------------------G--C-----------------T---------AG---T--A--------------C--------C----C---- 2155
A1.UG.11.DEMA110UG009 C-----A--------------T-----------------------G-----A--G--C---.--------------------------A--------G-----C-----------------G------AG---T--A--------------C-------------C---- 2306
A1.ZA.04.503_15344_T10_A1 C-----A-A------------T-----------------------G-----A--G--CC--.-----------------------------------G--C-----------------T---------A-T--T--A--A--C-----G--C--------C----C---- 2174
A2.CD.97.97CDKTB48 C--------------------------------G--------------C--A--G--A---.------------------------T-A--------G--C-----------C------C--C----------------A-----------C------------------ 2295
A2.CM.01.01CM_1445MV C--------------------------------G-----------------A-----A---.--------------------------A--------G--C-----------C---------T-------------A--A--------------A--------------- 2156
A2.CY.94.94CY017_41 C--------------------------------G-----------------A-----A---.------------G-------------T--------G--C-----------C---------C-------------A--A-----------C-------------CC--- 2314
B.BR.10.10BR_RJ032 ------A--G-----------------------------------------T--------R.-----------------------------------------------C---------------A----A--------------------C-------------C---- 2529
B.CA.07.502_1191_03 ---------------------------------------------------T---------.---C----------------------------------------C--------------GT-----------------------------------------GC---T 2384
B.CH.08.M2_0803101_NFLG8 -----------------------------------------------------G----C--.--------C-----------------------A-----------------------------------------A----------------------------C---- 2426
B.CN.12.DEMB12CN006 ---------------------------G-----------------------T---------.--------------G--------------------------------C---A----T------A-------------------------------------C--G--- 2336
B.CU.14.14CU005 ---------------------------------------G-----------------A---.---------------A----------A--------------------------G---------A----A--------------------------------------- 2168
B.ES.14.ARP1195 ------A-----------T--------------------G------------T--------.---C-------------G---------------------------------------------A----G-----------C--------C------------------ 2419
B.FR.11.DEMB11FR001 ---------------------------------------------------T--G------.-----------------G---------------------------------------------A-------------A------------------------------ 2203
B.HT.05.05HT_129389 ---Y-----------------------------------------------TK--------.-----------------------------------------------Y--------T------A----------------Y--------Y------------------ 2158
B.JP.12.DEMB12JP001 ------A--------------------------------------------T---------.-----------------------------------A---------------------------A----T--T--A--A--------------------C---T----- 2344
B.KR.07.HP_18_07JHS10_3909 ---------------------------------------------------A---------.----G-------------------------------------------------------A--A--A-------------------------------C--------- 2621
B.RU.11.11RU21n ------------------------------------------------C--A---------.--------T--------G--------A------------------------------------CC---T-----A----------------------------C---- 2528
B.SE.12.SE600057 ------------------A--------------------------------T---------.-----------W---------------------------------------------------C----------A--------------------------------- 2174
B.TH.10.DEMB10TH002 C-----------------------------G--G-----------------T---------.---------------------------------------------------------------A----A-----A--------------------------------- 2279
B.US.13.RV_1 C--C----A----------------------------------------------------.--------------------------A------------------------------------A--------------------------------------G----- 2837
B.ZA.09.DEMB09ZA022 ---------------------T---------------------------------------.--------C-----------G------------------------------------------A-G-----------------------C-----T------------ 2255
C.BR.07.DEMC07BR003 C-----A--------------T-----------------G--------C--A---------.-----------------G-----------------G-----------------A--T---C-----AG---T--A--A-----------C------------------ 2289
C.BW.00.00BW5031_1 C-----A--------------T-----G--------------------C--A-T-------.--G--------------G--------A--------G------------------------------A----------------------C------------G----- 2328
C.CN.10.YNFL19 C-----A-----------T-----------------------------C--A---------.C----------------G-----------------G--------------------T---C-------G--------A-----------C-------------G---- 2310
C.CY.09.CY260 C-----A--------------T--------------------------C--G--------G.-----------------G-----G--A--------G--------------------T----------R---------A-----------C------------------ 2180
C.ES.14.ARP1198 C-----A--------------T--------------------------C--A---------.-----------------------------------G--------------------T---------AGT--------A-----------C-----------------T 2371
C.ET.02.02ET_288 C-----A--------------T-----------------G--------C--A---------.-----------------G------T-A-----A--G-----------C--------T---------AG---------A--C--------C-------------C---- 2159
C.IN.09.T125_2139 C-----A-----------T--T--------------------------C--A---------.-----------------G-----------------G--------------------T---T----------------A--------C--C-------------C---- 2933
C.KE.05.05KE369195V4 C-----A--------G-----T-----------------G--------C--A-----A---.-----------------G-----------------G-----------C--------T---------A----------A--C--------C------------------ 2133
C.MW.09.703010256_CH256.w96 ------A--G-----------T--------------------------C--A---------.-----------------G-----------------G--------------------T------A----T--------A-----------C------------------ 2937
C.SE.13.SE600311 C-----A--------------T------A----------G--------C--AT--------.-----------------G-----------------G--------------------T---------AG---------------------C-------------C---- 2189
C.TZ.08.707010457_CH457.w8 C-----A--------------T--------------------------C--A--------G.--G--------------G--------A--------G--------C-----------TC----------T--------------------C------------------ 2931
C.US.11.17TB4_4G8 C-----A--------------T-----------------G--------C--A---------.----------G------G-----------------G-----------C-----G--T---------AG---------A-----------C------------------ 2308
C.YE.02.02YE511 C-----A--------------T--------------------------C--A---------.-----------------G-----------------G--------------------A------A----A--------A-----------C------------------ 2132
C.ZA.12.DEMC12ZA096 C-----A--------------T-----------------------------A-----A---.-----------------G-----G--A--------G--------------------T--------------------A-----------C------------------ 2266
C.ZM.11.DEMC11ZM006 C-----A--------------T--------------------------C--A---------.--------------------------A-----A--G--------------------T---------AGT--------A-----------C------------------ 2306
D.CM.10.DEMD10CM009 ------------------------------C--------------------T------C-G.-----------------------G------A-A-----------------------A------A----A--T--A-----C--A-----C-------------C---- 2332
D.CY.06.CY163 ---------------------------------------------------G------C-G.--------------------------------A-----------------------------------T--T--------C--------C-------------C---- 2165
D.KE.11.DEMD11KE003 ------------------------------G---C----------------T-----A---.-----------------------------------------------C------------T----------T--A--A--C--------C------------------ 2307
D.KR.04.04KBH8 ------A--------------------------G-----------G--C--T------C--.-----------------------------------------------C-----------------------T--A--------C-----C--------------C--- 2916
D.SN.90.SE365 C-----A--------G-----------------------------G-----A--G--T--G.-----------G--------------A---------------------------------C-------T--T--A-----------------T----------C---- 2974
D.TZ.01.A280 ------------------T---------------C----------G-----T------C--.------------------------T-------------------C------------------A----T--T--A--------------C-----------C-C---- 2158
D.UG.10.DEMD10UG004 ---------G-----------T------------C----------------T------C--.-----------------------G------------------------------------T------G---T--A--A------------------------------ 2295
D.UG.11.DEMD11UG003 ----------------------------------C-------------C--T------C--.-----------G------------------------------------------------------A----T--A--A-----------C--T--------------- 2312
D.YE.02.02YE516 ---------------------------------------------------T------C-G.-----------------G-----------------------C--------------T---------AGT--T--A-----C--------C-------------C---- 2168
D.ZA.90.R1 ---------------G--T--T--------A--G-----------G--C--T------C-G.------------------------------------------------------------TG---------T------------------------------------ 2303
F1.AO.06.AO_06_ANG32 ------A-----------T--T-----G-----------------------T---------.-----------G-----------------------G-----------C---------------A-G--G-----------C--------C------------G-T--- 2168
F1.AR.02.ARE933 ------A-----------T--T-----G-----------------------T-----A---.-----------G-----------------------G-----------------------------G--T-----------C--------C------------G-C--- 2251
F1.BR.07.07BR844 ------A-----------T--T-----G-----------------G--C--T---------.--------C--G---------A----A--------G---------------------------A-G--T-----------C--------C------------C-C--- 2738
F1.BR.10.10BR_PE107 C-----A--------------T-----------------------G-----T-----A---.-----------G-----------------------G---------------------------A-G--------------C--------C--------------T--- 2424
F1.BR.10.10BR_RJ015 ------A-----------T--T-----G-----------------------T---------.-----------G-----------------------G-----C-----------C---------A-G--G--T--------C--------C-------------CT--- 2430
F1.CY.08.CY222 ------A-----------T--T-----------------------------T---------.-----------G------------T----------G--------------------T------A-G--G--------A--C-----------T---------C-C--- 2150
F1.ES.02.ES_X845_4 ------A-----------T--T-----G-----------------------T---------.--------G--G-----------------------G--------------------T------A-G--G--------------------C--A-----------C--- 2409
F1.ES.11.VA0053_nfl ------A-----------T--T-----G--------------------C--T---------.-----------G-----------------------G-----------C---------------A-G--G-----------C--------C-----------CC-T--T 2381
F1.RO.96.BCI_R07 ------A--------G--T--T-----------------------------T---------.-----------G------------T----------G---------------------------A-G--G-----A--------------C------------C-C--- 2981
F1.RU.08.D88_845 ---C--A--------G--T--T--T--G-----------------------T---------.-----------G-----------------------G--------------------T------A-G--G-----------C-----------------------C--- 2416
F2.CM.02.02CM_0016BBY ------A-----------T--T-----G-----G--------------C--T-----T---.------------------------T----------G---------------------------A-G--A-----------C--------C--------------T--- 2147
F2.CM.10.DEMF210CM001 ------A-----------T--T--------C-----------------C--T---------.-----------------------------------G-----------------G-----G---A-G--G-----------C--------C--------------C--- 2221
F2.CM.10.DEMF210CM007 ------A-----------T--T-----G------C-------------C--G---------.-----------------------------------G--------------------T------A-G--G--T--A-----C--------C--------------C--- 2304
G.CM.07.920_49 C-----A-----------T--T-----G--C--------T-----T--------T------.----------G---------------A--------A--C--G------------------------A----T--A--------------C--T-----C---G-G--- 2349
G.CM.10.DEMG10CM008 C-----A--------------------G--C--------------T-----T--G------.---C----------------------A--------A-----------------C--T---------AGT--T--A--------------C--T---------G----T 2338
G.CM.10.DEURF10CM020 C-----A-----------T-----------C--------T-----T--C--T--G-----G.------------------------T-A--------A------------------------------A----T--A--------------C--T-----C----GG--T 2288
G.CN.08.GX_2084_08 C-----A--------------------G--C--------T-----T--------G------.----------G---------------A--------A------------------------------A-T-----A--------A-----C--T--------------T 2197
G.ES.09.X2634_2 C-----A--------G-----------G--C--------------T-----------T---.--------G-----------------A--------G--------C--------G------------AG---T--A--A-----------C--T--------------T 2440
G.ES.14.ARP1201 ------A--------------------G--C--------C-----T---------------.--------R-----------------A--------A--------------------T---------AGT----RA--------A-----------------------T 2423
G.GH.03.03GH175G C-----A-----------------------C--------------T--------G-----G.----------G---------------A--------A--------C---------------------AG---T--A--------------C--T--------------T 2997
G.KE.09.DEMG09KE001 C-----------C--------------G--C--------------T--------G--T---.--------------------T-----A--------G--------C---------------------AG---T--A--------A-----C--T---------G----- 2332
G.NG.09.09NG_SC62 C-----A--------------------G--C--------C-----T--------G------.---------------A----------A--------A------------------------------A----T--A--------A-----C--T--------------T 2149
G.PT.x.PT3306 C-----A--------------------G--C--------------T------T-G------.-----------------------G--A--------G--------C--------G------------AG---T--A--------------C------------T----T 2897
H.BE.93.VI991 ------A-----------------------A--G-----------------A---------.-----------G------T----------------G-G---------------C--T---C----------------------------C-------------C---- 2346
H.BE.93.VI997 C-----A--------------------------G-----------------A---------.------------------T----------------G-----------------C--T------A-------------------------------------------- 2281
H.CF.90.056 C-----A--------------------------G--------------C--A---------.------------------T----------------G-----------------C--T------A----A-----A--------------C------------------ 2304
H.GB.00.00GBAC4001 C-----A--------------------------GC-------------C--A---------.--------C--------------------------G-----------------C--T---T-------------A--------------C-------------C---- 2475
J.CD.97.J_97DC_KTB147 C-----A--------------------------------------------A---------.-----------G-----------------------A-----------------C--T---T-------------------C--------C--T--------------- 2151
J.SE.93.SE9280_7887 C-----A--------------------------G-----------------A---------.-----------------C-----------------G-----------------C--T---T-------T--------A-----------C--T--------------- 2271
J.SE.94.SE9173_7022 C-----A--------------------------G-----------------A---------.-----------------C-----------------G-----------------C--T---T-------T--------------------C--T--------------- 2272
K.CD.97.97ZR_EQTB11 C-----A-------C------------------------G-----------A---------.--------------------------------A--G-----------------C--T------A----T--------------------C--T-----------T--- 2153
K.CM.96.96CM_MP535 C-----A--------------------------------------------A-----A---.-----------------------------------G-----------------C--T------A-------------------------C--T-----------T--- 2153
01_AE.AF.07.569M ------A--------------T-----------------------G-----A-----A---.--------------------------A--------A--------------------T-----C---AG---T--A--------------C-------------C---- 2163
01_AE.CM.11.1156_26 ------A-----C--G-----T-----------------------G-----A-----A---.--------------------------A--------A--------------------T---------AG---T--A--------------C-------------C---- 2307
01_AE.CN.12.DE00112CN011 C-----A-----------T--T-----------------------G-----A-----T---.--G--A--G-----------------A--------A---------------A----T---------AG---T--A----------------------------C---- 2267
01_AE.HK.04.HK001 C-----A-----C--G-----T------A-------------------C--A-----T---.--------------------------A--------A--------------------A------A--Y-T--T--A--------A-----C------------------ 2319
01_AE.IR.10.10IR.THR48F C-----A--------G-----T-----------------------G-----A-----T---.------------------------T-A--------A--------------------T---------AG---T--A--------------C-------------C---- 2147
01_AE.JP.11.DE00111JP003 C-----A--G-----G-----T-----------------------------A-----T---A--------------------------A---A-A-AA--------------------T---------AG---T--A--------------C------------------ 2433
01_AE.SE.11.SE601018 C-----A--------G--------------------G--------------A-----T---.--------------------------A-----A--A---------------------C--------AGT--T--A--------------C------------G----- 2174
01_AE.TH.10.DE00110TH001 C-----A--------G-----T-----------------------------A-----T---.--------------------------A--------A--------------------T---------AG---T--A--------------------------------- 2254
01_AE.TH.90.CM240 C-----A--------G-----T-----------------------G-----A-----T---.--------------------------A--------A--------------------T---------AG---T--A--------------C------------------ 2531
01_AE.US.05.306163_FL C-----A--------G-----T-----------------------G-----A-----T---.--------------------------A---A-A--A-----------------C--T---C-----AGT--T--A--------------------------------T 2148
02_AG.CM.10.DE00210CM013 A-----A-----------------------C---C----------T--------G--A---.----------G---------------A--------G-----------------------G---A-------T--A--A-----------C--T---------G----T 2324
02_AG.ES.06.P1423 C-----A-----------T--------G--C--------------T-----A--G--A---.--------------------------A--------G--C-----------------------------G--T--A--A--------------T--------------T 2395
02_AG.GW.05.CC_0048 C--------------------------G--C--------------T--C-----G--A---.--------------------------A--------G--------------------------CA-G--A--T--A-----------------T--------------T 2307
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HIV-1 Genomes

B.FR.83.HXB2 TAATAAGAGAACTCAAGACTTCTGGGAAGTTCAATTAGGAATACCACATCCCGCAGGGTTA.AAAAAGAAAAAATCAGTAACAGTACTGGATGTGGGTGATGCATATTTTTCAGTTCCCTTAGATGAAGACTTCAGGAAGTATACTGCATTTACCATACCTAGTATAAAC 2957
Pol __N__K__R__T__Q__D__F__W__E__V__Q__L__G__I__P__H__P__A__G__L_#_K__K__K__K__S__V__T__V__L__D__V__G__D__A__Y__F__S__V__P__L__D__E__D__F__R__K__Y__T__A__F__T__I__P__S__I__N_
02_AG.KR.12.12MHR9 C--------------------------G--C--------------T-----------A---.---G----------------------A--------G---------------------------A-------T--A-----C--------C--T-----A---G----T 2616
02_AG.LR.x.POC44951 C--------------------------G--C--------------T--------G--A---.---G----------G-----------A--------G--------------------------------T--T--A--------------C--T--------------T 2952
02_AG.NG.09.09NG_SC61 C--------------------------G--C--------------T--------G--A---.--------------------------A--------G---------------------C-----CC---T-----A--------------C--T---------G----T 2149
02_AG.NG.x.IBNG C-----------------T--------G--C--G-----------T--------G--A---.-----------------------G--A--------G---------------------------A-------T--A-----------------T---------G----T 2482
02_AG.SE.11.SE602024 ------------------T-----------C--------------T--------G--A---.--------------------------A--------G---------------------------A----T--T--A-----C--------C------------G----T 2150
02_AG.SN.98.98SE_MP1211 C--------------------------G--C--------------T--------G------.--------------------------A--------G-----------------G--A--------------T--A--------------C--T---------G----T 2154
02_AG.US.06.502_2696_FL01 ------A--------------------G--C---C----------T-----------A---.--------------------------A--------G---------------------------A-------T--A--------------C--T--------------T 2154
03_AB.RU.97.KAL153_2 ------------------------------------------------C--T---------.--------------T------------------------------------------------C----------A----------------------------C---- 2183
04_cpx.CY.94.94CY032_3 C-----A--------G-----------------G-----------G--C--A---------.--G---------------------T----------G---------------------------CC---G-----------C--------C-------------CC--- 2323
05_DF.BE.x.VI1310 ------------------T--T--------------------------C--G---------.-----------G---A-------------------G---------------------------A-G--A-----------C--------C--------------C--- 2339
06_cpx.AU.96.BFP90 ------A--G-----------T-----------------------------T--T-----G.--G---------------------T----------G---------------A-----C--------A-A--T--A--------------C--T----------C---T 2985
07_BC.CN.98.98CN009 C-----A-----------T--T--------C-----------------C--A---------.----G------------G-----------------G--------------------T---T----------------A-----------C-------------C---- 2289
08_BC.CN.97.97CNGX_6F C-----A-----------T--T--------------------------C--A---------.-----------------------C-----------------------C--------T------A--------------------------------------G----- 2137
09_cpx.GH.96.96GH2911 ------A--------G--T-----------------G--------------A--G--TC--.------------------------T----------G-----------------C--T------A-------------------------C--T---------G-T--T 2159
10_CD.TZ.96.96TZ_BF061 ---------------------T------------C----------------T------C--.------------------------------------------------------------T----------------A-----------C------------------ 2336
11_cpx.CM.95.95CM_1816 C-----A--------------------------------------------A--G------.-----------------------------------G-----------------C--TC--------AG---------------------C--T--------------- 2321
12_BF.AR.99.ARMA159 ------A-----------T--T-----G--G--------------G-----T---------.--------------------------A--------G--------C--------C-----------G-CT-----------C--------C---------T--G-C--- 2962
13_cpx.CM.96.96CM_1849 C-----A--------------------------------------------A-----T---.-----------------------------------G-----------------C--TC-----A-------------------------C--T---------G----- 2362
14_BG.ES.05.X1870 C-----A--------------------G--C--G-----------T------T-G------.-----------------------G--A--------G--------C--------G------------AG---T--A--------------C--T--------------T 2424
15_01B.TH.99.99TH_MU2079 C-----A--G-----G--T--T--------G--------G-----G-----A-----T---.--------------------------A-T------A--------------------T---------AGT--T--A--------------C------------------ 2356
16_A2D.KR.97.97KR004 C--------------------------------G-----------------A-----A---.----T---------------------A------A-G------------------------C-------------A--A--C----------------------C---- 2320
17_BF.AR.99.ARMA038 ------A-----------T-----------------------------------T------.--------------------C------------------------------------------A----A--------------------------------------- 2171
18_cpx.CU.99.CU76 ------A-----------T--T-----------G-----G-----------T--T------.------------------------T----------G---------------------------CC---G-----------C--------C--------------C--- 2262
19_cpx.CU.99.CU7 ------------C--------------------------------------T------C--.--G---------------------T-------A---------------------------------AG---T--A--------------C------------------ 2183
20_BG.CU.99.Cu103 C-----A--------------------G--C--------------C--------G------.--------------------------A--------G-----------C--------------------T--T--A--A-----A-----C--T--------------T 2423
21_A2D.KE.99.KER2003 ------------------T-----------C--------------------T---R--C-G.--------------------------A-----------------------G--C------AG---------T--A--A-----C------------------------ 2162
22_01A1.CM.01.01CM_0001BBY C-----A--------G-----T-----------------------G-----A--G--A---.-----------------------G-----------G--------C-----------T---T------G---T--A--------------C-------------C---- 2165
23_BG.CU.03.CB118 ---------------------------G--C--------------T--C-----G--T---.--------------------------A--------G--------------------------------A--T--A--A-----A--------T--------------T 2400
24_BG.ES.08.X2456_2 A---------------------------------------------------T--------.--------------------------A--------G---------------------------A----T--T--A--A-----A-----C--T---------T----T 2408
25_cpx.CM.02.1918LE A-----A-----------T--------G--C--------------T--------G--TC--.------------------T-------A--------G-----------------------G---A----G--T--A--------------C--T----------C---T 2165
26_AU.CD.02.02CD_MBTB047 C-----A-----------T--------------------------------A-----T---.--------------------------A-----------------C-----------------CA----A--T--A--------------C------------------ 2962
27_cpx.FR.04.04CD_FR_KZS C-----A--------------------------------------------A---------.---------------A----------A--------G-----------------C--TC-----A----------------------------T--------------- 2948
28_BF.BR.99.BREPM12609 -------------------------------------------------------------.-----------G---------------------------------------------------A----A--------------------------------------- 2323
29_BF.BR.01.BREPM16704 --------A---------------------------G---------------------C--.-----------G---------------------------------------------------A----A---------------------------------G----T 2358
31_BC.BR.04.04BR142 C-----A--------------T-----------------G--------C--A---------.--------C--------G-----------------G-----------------A--T---------AG---T-----A-----------C------------------ 2429
32_06A1.EE.01.EE0369 ------A--G-----------T-----------------------------G--T-----G.--G---------------------T----------A-----------------C--T-----CA-------T--A-G------------C--T--------------T 2592
33_01B.ID.07.JKT189_C ------A--------------T-----G---------------------------------.--------------------------A--------A--------C-----------T---------AG---T--A--------------C------------------ 2258
34_01B.TH.99.OUR2478P C-----A--------G-----T-----------------------G-----A-----T---.-------G---G-----------C-----C-----------------C--------T------A-------------------------------------------- 2159
35_AD.AF.07.169H C-----A-----------T--T--------C--GC----------G-----A--G--C---.--------------------------A--------G---------------------------A-------T--A--------------C-----------------T 2157
36_cpx.CM.00.00CMNYU830 C-----A--------------------G--C--------------T--------G--A---.----------G---------------A--------G---------------------------A-------T--A--------C-----C--T--------------T 2162
37_cpx.CM.00.00CMNYU926 C-----A--------------------G--A--------C-----C-----T--G--A---.----------G---------------A--------G--C--------C--------T---------AG---T--A--------A-----C-------------C---- 2147
38_BF1.UY.03.UY03_3389 --------A----------------------------------------------------.----G------G-----------------------Y-----------------A---------A-G--T-----------C--------C--------C--------- 2380
39_BF.BR.04.04BRRJ179 -------------------------------------------------------------.--------T--G-----------------------G-----------C---A--------C----G--G-----------C--C-----C------------G-C--- 2434
40_BF.BR.05.05BRRJ055 ---------------------------------G---------------------------.-----------G-----------------------A---------------------------A-G--A--T--------C--------C--------------C--- 2440
42_BF.LU.06.luBF_18_06 ---------------------T-----------------------------T------C--.---------------------------------------------------------------A-G-------------------------------------C---T 2511
43_02G.SA.03.J11223 C-----A--------------T--------C--------C-----T--------G------.--R--------------------------------A--------------------A---------AG---T--A--------A-----C--T----------CG--T 2482
44_BF.CL.00.CH80 ------A-----------T--T-----G-----G-----------------T---------.-----------G-----------------------G--------------------A------A----A-----------C--------C-------------C---- 2399
45_cpx.FR.04.04FR_AUK ------A-----------T--T-----------------------------T--T-----G.------------------------T----------G-----------------C--T------A----T-----------C--A-----C--T-----------T--T 2943
46_BF.BR.07.07BR_FPS625 ------A-----------T--T-----------------------------T-----T---.----------GG-----------------------A---------------------------C-G--T-----------C--------C--------A---G-C--- 2395
47_BF.ES.08.P1942 ------A-----------T--T-----G-----------------G-----T-----A---.------------------------T-A--------A------------------------T-------A----------------------------------C---- 2396
48_01B.MY.07.07MYKT021 ------A---G-------T--------------G---------------------------.----------G---C---T----C-----------------------C--------T------A-------T------------------------------G----- 2162
49_cpx.GM.03.N26677 ------A-----------T--T-----------------------------T--T------.------------------------T-A--------G-----C-----------C--T---------A-T--------A--C--A-----C--T-----------T--T 2380
50_A1D.GB.10.12792 C-----A-----A--------T-----------------------------A--G--TC--.-----------------------------------G--------------------T---C----------T--A--A--C--------C------------------ 2364
51_01B.SG.11.11SG_HM021 G--------------G--T---------------C----------------G---------.--------------------------------------------C------------------A-------------------------------------------- 2164
52_01B.MY.03.03MYKL018_1 C-----A--------C-----T--------------G--------G-----A-----T---.--------------------------A--------A--------------------TC--------AG---T------------------------------G----- 2271
53_01B.MY.11.11FIR164 C-----A--------G-----------------------------G-----T-----T---.--------------------------A--------A------------------------------AG---T--A--------------C------------------ 2297
54_01B.MY.09.09MYSB023 ------A-----------T------------------------------------------.G-G-----------TA-G-----T-----------G-----------C--------T---------------------------------------------G----- 2359
55_01B.CN.10.HNCS102056 C-----A--------G-----T-----------G-----------G-----A-----T---.----G---------------------A-----A--A--------------------T---------AGT--T--A--------------C--T----------G---- 2267
56_cpx.FR.10.URF5_patient_A ------------------------------------------------------G------.--------------------------A--------G---------------------------A----A--T--A-----C--------C--T----------C---- 2308
57_BC.CN.09.09YNLX19sg C-----A--G--------T--------G--------------------C--A---------.--------C--------G-----------------G--------------------T---T----------------A-----------C------------------ 2141
58_01B.MY.09.09MYPR37 C-----A--------G-----T-----------------------G-----A-----T---.--------------------------A--------A--------C--------C--T---------AG---T--A--------------C------------G----- 2302
59_01B.CN.09.09LNA423 C-----A-----G--------T-----------------G--------C--A-----T---.-----------------G--------A--------G--------------------T---------AG---T--A--------------C-------------G---- 2141
60_BC.IT.11.BAV499 ---------------------------G---------------------------------.-----------G-----------R------------------------------------T-------T-----A-------S------------------------- 2914
61_BC.CN.10.JL100010 C-----A--------------------------------------------T-----T---.--------------C--------CT----------------------C--------T------A-------------A------------------------------ 2378
62_BC.CN.10.YNFL13 ------A--------------------------------------------T---------.--------------T--G-----G-----------G-----------C--------T------A----T---------------------------------C----- 2286
63_02A1.RU.10.10RU6637 C--------------G-----------G--C--------------T-----A--G--A---.--------------------------A-----A--A-----------------A---------A-------T--A--------------C--T---------T----T 2498
64_BC.CN.09.YNFL31 C-----A-----------T-----------------------------C--A---------.-------G---------G-----------------G-----------C--------T---T-------T--------------------C------------------ 2311
65_cpx.CN.10.YNFL01 C-----A-----------T--T--------------------------C--A---------.-----------------G-----------------G--------------------T---T-------T--------A-----------C------------------ 2328
67_01B.CN.11.ANHUI_HF115 C-----A--------G-----T-----------------------G-----A-----A---.-----------------G--------A--------A--------------------T---------AG------A--------------------------------- 2300
68_01B.CN.11.ANHUI_WH73 C--------------------------G--G------------------------------.--------------------------A--------------------C---A----T---------A-------A--------------------------------- 2291
69_01B.JP.05.05JPMYC113SP420---------------------------------------------------A---------.--------------------------------A-----------C------------------A-------------------------------------------- 2324
70_BF1.BR.10.10BR_PE004 ------A--G-----G--T--T-----G--------------------C--T---------.-----------G-----------------------G-----------C--------T------A-G--T-----------C--------C------------G-T--- 2413
71_BF1.BR.10.10BR_PE008 ------A-----------T--T-----G--------------------C--T---------.-----------G---A--------T-------A--G---------------A-C---------A-G--A-----------C--------C------------G-C--- 2630
72_BF1.BR.10.10BR_MG002 ------A-----------T--T-----G-----------------------T---------.-----------G-----------------------A--------------------------CA-G--T-----------C--A-----C--------------C--- 2465
74_01B.MY.10.10MYPR268 ------A---------------------------------------------T----A---.-----------------------G--A--------A--------------------T---------A----T--A--------------C-------------G---- 2254
O.BE.87.ANT70 A-----------A-----G--------G--A--GC----T--C--------G-GG--T--G.--GC-A--GC----T--T-----CT-A-----A--A-----T-----C---TG---------CCC---T--T--A--A--------T--C--T--T------G-G--T 3011
O.CM.98.98CMA104 A--C----A---A-----T--------G--A--G-----T--C--------G-GG--T---.--G--A--GC----T--T-----CT-A--------A-----T-----C---TG---TC----CCC---T-----A--A--------T--C--T--T------G-G--- 2443
O.CM.98.98CMABB141 A--C--------A-----T--------G--A--G-----T--C--------G-GG--T---.--GC-A---C----T--T-----C--A-----A--A-----T-----C---TGC--------CCC---------ACCA-----C--T--C--T--T--A---G----- 2442
O.CM.98.98CMABB212 A-----A-----A-----T-----------R---Y----T--T--------A-GG--T---.--GC-A-GGC----T--T-----CT-A-----A--A-----T-----C---TG---T-----CTC------T--A--A--C-----C--C--T--T------G-G--- 2447
O.CM.98.98CMU5337 A--C--------A-----G--------G--A--G-----T--C-----C--A-GG--T---.--GC----G-----T--T-----C--------A--G-----T-----C---TGC--------CCC---T-----A--M--------T-----T--T------G-G--- 2444
O.CM.99.99CMU4122 A--C--------A-----T--------G--A--------T--C-----C--G-GG--C---.--GC-A--GC----T--T-----C--A-----A--A-----T-----C---TGC--------CCC---T-----A--A--------T--C--T--T------G----- 2442
O.FR.92.VAU A--C--A-----A-----T-----------G--G-----T--C--------A-GG--T---.--GC-A---C----T--T-----CT-A-----AAAA-----------C---TGC---C----CCC---G--T--A--A--------T--C--T--T------G-G--- 2523
O.GA.11.11Gab6352 A--C-----G--A-----T-----------A--G-----T--C--------G-GG--T---.C-GC-A-GGC----T--T-----C--A-----A--A-----C-----C---TGC---C----CCC-A-T-----A--A--------T--C--T--T------C-G--- 2168
O.SN.99.99SE_MP1299 A--C--------A-----T--------G--A--G-----T--C--------G-GG--T---.--GC-A--GC----T--T-----C--A-----A--A--C--T-----C---TGC--------CCC---T-----A--A--------C--C--T--T------G-G--- 3010
O.US.10.LTNP A--C--------A--------------G--A--G-----T--C--------G-GG--T---.---C-A---C----T--T-----CT-A-----A--A-----T-----C---TG---T-----CCC---T--T--A--A--------T--C--T--T------G-G--- 2932
N.CM.02.DJO0131 A-----A--G--C-----T--T--------A--GC-------T--------A-----A---.C-G--------------------T--A-----A--A-----T---------TG---------------T--T--A--------A--C--C-------------C---T 2463
N.CM.02.SJGddd A-----A--G--C-----T--T--------G--GC-------T--------A-----A---.--GC-------------G-----TT-A-----A--A-----T---------TG------G--CA----T--T--A-----C--A--T--------------------T 2447
N.CM.04.04CM_1015_04 A-----A--G--C--------T--------G--GC-------T--------A-----A---.--GC-------G-----------C--A-----A--A-----T---------TG---------------T--T--A--A-----A--T---------------G----T 2462
N.CM.06.U14296 A-----A--G--C-----T--T--------G--GC-------T--------A-----A---.--GC-------------G-----TT-A-----A--A-----T---------TG-------------A-T--T--A-----Y--A--T--------------------T 2460
N.FR.11.N1_FR_2011 A-----A--G--C-----T--T--------K---Y-------T--------A-----AY--.--G------------A-------YT-A-----A--A-----T---------TG------G--CA----G-----A--------A--T--------------------- 2358
P.CM.06.U14788 A-----A-----A-----T-----------C-----G--R--C--T-----A-G---TC-T.C-G--A-GR--------G--CA--T-A-----A--R-----T-----C--CTGY--T------CC---T--T--A--A-----A--T--C--T---------G----T 2428
P.FR.09.RBF168 A-----------A-----T--T--------A--GH-G-----C--T-----A-G---TC-T.--G--R-GR--------G------T-A--------G-----T-----C--CTG---T------CC---T--T--A--A-----A--T-----T---------G----T 2992
CPZ.CD.90.ANT A-----A-----A-----T--T-----GA-A-----------T--T-----A--C--A---.--GC-A--G--------G------T----------A-----C-----C--CA-A---------C-G-----T--A--A-----A--T--C--A--T--A--CG-G--- 2396
CPZ.CM.05.SIVcpzLB7 A-----A--------------T-----------------------T--C--T--G--A---.--G-------GG-----C------T-------A--A-----C--C------TGC---C--------A----T--A--A-----------C------------------ 2512
CPZ.CM.09.Ptt_09Cam155 ------A--------------------R--A--------C--C-----C--A-----A--G.----G------------------TT-A-----A--G--C--C--------CTG----C-------G-----T--A--A--C-----T--C-----C--C---G----T 3041
CPZ.TZ.06.TAN5 A-----A-----------T--T------C-G--GC-G-----------C--A-----AC--.--G----G---CATG--------G--------A--G-----C--------CA-----C-G---CC---------A--------A--T-----T---------C-T--T 3070
CPZ.US.85.US_Marilyn A-----A--G--A--------------------G-----C--------C--A-----A---.--G-------G------------C--A-----A--G-----C--------TTG---AC-G---A-G--A--T--A--A--C--A-----------C------G----- 3017
GOR.CM.07.SIVgor2139_287 A-----AC----A--G--T--T-----------G-----G--T--T--C--A-G----C-T.--------------------------------T--G--C--T--------TTG---------CCC---T--T--A--A-----A--T--C--A--T------G-G--T 2494
GOR.CM.12.SIVgor_BQID2 A-----A-----A-----T--------G--A--G-----T--C--------T-GG--T---.--G--A--GC----T--C-----TT-A-----A--A--C--C-----C---TG---A-----CCC---T-----A--A-----A--T-----T--T------G----- 2427
GOR.CM.13.SIVgor_BPID15 A-----A-----------T--T--------C--GC-G-----C--T--C--A-G---TC-T.--GC----G--G--------------A--------A-----T-----C--CTG----------CC---T-----------C--A--T-----T---------G----T 2298
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B.FR.83.HXB2 AATGAGACACCAGGGATTAGATATCAGTACAATGTGCTTCCACAGGGATGGAAAGGATCACCAGCAATATTCCAAAGTAGCATGACAAAAATCTTAGAGCCTTTTAGAAAACAAAATCCAGACATAGTTATCTATCAATACATGGATGATTTGTATGTAGGATCTGACTT 3127
Pol _N__E__T__P__G__I__R__Y__Q__Y__N__V__L__P__Q__G__W__K__G__S__P__A__I__F__Q__S__S__M__T__K__I__L__E__P__F__R__K__Q__N__P__D__I__V__I__Y__Q__Y__M__D__D__L__Y__V__G__S__D__L
A1.CD.97.97CD_KCC2 --------------T-----G-----------------------A-----------C--------T--------G----C---------------------C------TC-A----C-----G--------------------------C-----------------T-- 3123
A1.CM.08.886_24 -----------------C--G---TGC-----------------A-----------------------------G--------------------------C--C---TC----------------A----T-----------------C-----------------T-- 2589
A1.CY.08.CY236 --------------A--C--G-----------------------A-----------------------------GT----T--------G-------C---C------TC-A-------------------------G-----------------------------T-- 2338
A1.IN.09.NARI_FLS_IVC19_1 -----A--------A--C--------------------------------------------------------GTA----------------C----R--C------TC-A----------A---A----------------------C-----Y-----------T-- 2990
A1.KE.11.DEMA111KE002 --------------A--C--------A-----------------------------------------------G-----------------------T---------GC-A----------AG--A-C-----------T--------C-----------------T-- 2495
A1.RU.11.11RU6950 -----------------C-----------------A--------------------------------------G--------------------G-----C------TT-A----------T--------------------------C-----------C-----T-- 2651
A1.RW.11.DEMA111RW002 --------------AG----G--------------------------------------------------T--G-----------------A--------C------TT------------A---A----A-----------------C-----------------T-- 2478
A1.SN.01.DDI579 --------------AG-C--G-----------------A-----------------------------------GTA------------------------C------TC------------A---A----------------------C---------------A-T-- 2325
A1.UG.11.DEMA110UG009 --------------A--C--G-----------------------------------------G-----------G--------------------------C------TC-A-G--------A---A-----------------------C----C-----------T-- 2476
A1.ZA.04.503_15344_T10_A1 --------------AG-C--G-----------------C-----------------------------------G------------------C-------C------TC-A----------A--------------------------------------------T-- 2344
A2.CD.97.97CDKTB48 --------------A-----G--------------A--------------------------------------G------------------C----T--C-----GGC-AG---------G--G--C-----C--------------C-----------------T-- 2465
A2.CM.01.01CM_1445MV --------------AG----G--------------A--------------------------------------G----------T---------------C-------C-A----------G---A-C-----C--------------C-----------------T-- 2326
A2.CY.94.94CY017_41 --------------AG----G--------------A--------------------------------------G--------------G-----------C------TC-A-G---A----AT--A-C-----C--------------C-----------------T-- 2484
B.BR.10.10BR_RJ032 -----------------------------------A--C--------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------G-------- 2699
B.CA.07.502_1191_03 -----------------A--------A--------------------------G---------------------TA---------------------A-----------------------------------------------------A----------------- 2554
B.CH.08.M2_0803101_NFLG8 -----------------C-----------T---------------------------------------------GC---------------------------------------------A-----------------TG---------------------------- 2596
B.CN.12.DEMB12CN006 -----A--------------------------------------A-------------------------------------------G---------------------------------------A----------------------------------------- 2506
B.CU.14.14CU005 --------------------G------------------------------------------------------T----------------------T-----------------------TT----------C--------------------------G-------- 2338
B.ES.14.ARP1195 -----------------------------T--------------A-----------------------C------------------------------------------AG------C-----------A-----G-------------------------------- 2589
B.FR.11.DEMB11FR001 --------------------------------------C-----------------------------T--------C--------------T--------------------G-----T-----G--C-----------------------A-----------G----- 2373
B.HT.05.05HT_129389 --------------A-----------------------K--W------------------------------------------------------------------R-------------------A----------------------------------------- 2328
B.JP.12.DEMB12JP001 -----------------------------------------------------------------------T---T-------------G------------------------T-------------C--------------------C--A----------------- 2514
B.KR.07.HP_18_07JHS10_3909 --------------------------A--------------------G-----------------G--------------------------------------------------------------------------------------A----------------- 2791
B.RU.11.11RU21n --------------------------------------------------------------------------------------------------T-----------------------A----------------------------------------------- 2698
B.SE.12.SE600057 -----A--------------G----------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 2344
B.TH.10.DEMB10TH002 ---------------G----------------------C-----------------------------------------T-----------T-----T------------------------C----------------T----------------------------- 2449
B.US.13.RV_1 ---------------------C-------------------------------------------------T-----------------------------------G-------------------------------------------------------------- 3007
B.ZA.09.DEMB09ZA022 ---------------------------------------------------------------------------TA-TC----------------------------------------------------------------------C------------------- 2425
C.BR.07.DEMC07BR003 -----A--------------------A--T--------G--------------------------G--------G--C--T--------------------C-----GGC------------A-----------------T--------C-------------------- 2459
C.BW.00.00BW5031_1 -----A--------------G-----A--------A-----------------------------------T--G--------------------------C------GC-A----C-----A-----------------T--------C-----------------T-- 2498
C.CN.10.YNFL19 -----A--T-----------G-----A--T--C--------------T-----------------------T--G----------T---------------C-----GGCG-----------A-----C-----------T--------C-------------------- 2480
C.CY.09.CY260 ----CA-----------------Y--A--T--------------------------------------------GT-------------------------C------GC------------------C-----------T--------------------------T-- 2350
C.ES.14.ARP1198 --------------------G-----A--T--------------------------------------------G-------------G---T--------C------GCG-----------AC----A-----------T--------------------------T-- 2541
C.ET.02.02ET_288 -----A--------------------A--T-----------------------------------------T--G--------------------------C------GC-A----C-----A-----C--------------------C-------------------- 2329
C.IN.09.T125_2139 -----A--------------G-----A--T--------------------------------------------G-------------G------------C-----GGC--G---------A-----C-----------T----------------------------- 3103
C.KE.05.05KE369195V4 -----A---------G----------A--T-----------------G--------------------------G-----------------T-----------C--GGC-A----C-----A-----------------T--------C--------G----------- 2303
C.MW.09.703010256_CH256.w96 -----A--------A-----------A--T--------------A-----------------------------G--------------------------C------GC-A----C-----A-----C-----------T--------C--A--------G-------- 3107
C.SE.13.SE600311 -----A------------------TGC--T--------------------------------------------G--------------------------C------GC-A----C-----A-----------------T--------C-------------------- 2359
C.TZ.08.707010457_CH457.w8 -----A-----------------C--A--T-----------------------------G--------------G--------------------------C--C--GGT-AG---C-----------------------T--------C-----------------T-- 3101
C.US.11.17TB4_4G8 -----A----------------T---A--T--------------------------------------------G--------------------------C-----G-C------C-----A-----------------T--------C-------------------- 2478
C.YE.02.02YE511 -----A--------------------A--T--------------------------------G-----------G--------------------------C------GC------C-----A-----------------T--------C--A--------------T-- 2302
C.ZA.12.DEMC12ZA096 -----A--------------------A--------AT-A-----------------------------------G--------------------------C-A----GC-A----------------------C-----T--------C-----------------T-- 2436
C.ZM.11.DEMC11ZM006 -----A-----G--------------A--T--------------A--------------------------T--G--------------------------C------GC------------A-----C-----------T--------C-----------G-------- 2476
D.CM.10.DEMD10CM009 -----------------------------------------------------------------G---------T-C--T-------------------------AG--G-----------AC-------------------------------------------T-- 2502
D.CY.06.CY163 --------------------G--------------------------------------------G---------T----T-------------------------A---G-----------AC-------------G-----------------------------T-- 2335
D.KE.11.DEMD11KE003 --------------A-----------------------------------------G--------------T--------------------------A-----------------C-----A--G-----------------------C-------------------- 2477
D.KR.04.04KBH8 -----------------------------------------------------------------------------------------------------C--------------------A--------A------------------C------------------- 3086
D.SN.90.SE365 --------------------------------------C----------------------AG--------------------------------------C--------TA----------A-----------C----------------------------------- 3144
D.TZ.01.A280 -----------------------------------------------------------------------T--------------------------A--C--------------------A----------------------------------------------- 2328
D.UG.10.DEMD10UG004 ------G----G--A--------------------A--------------------------G--------------------------G--------A-----------G-----------A--G--------------------------A--------------T-- 2465
D.UG.11.DEMD11UG003 --------------A-----------------C-----------A-----------------------------------------------------A-----------------------A--G--------------------------A----------------- 2482
D.YE.02.02YE516 --------------------------------------------A--G-----G---------------------T-C--T--------------------C--------------------AC-------------G-----------------------------T-- 2338
D.ZA.90.R1 --------G-----------------------------------------------------G------------T-------------------------C--------------------T----------------------------------------------- 2473
F1.AO.06.AO_06_ANG32 --------------A--C--------------------G------------------------------------T----------------A--------C-------C-AG---------A-----------C---------------C----------G-------- 2338
F1.AR.02.ARE933 --------------A--------C--------------------A--G-----------------------T---T-------------------------C-------C-A-------------G--------C--------------------------G-------- 2421
F1.BR.07.07BR844 --------------A-----G--C--------------------A-----------------------------------------------------C--C-------C-A----------------G--------------------------------G-------- 2908
F1.BR.10.10BR_PE107 --------------A-----G-----------------------A--------------------C-----T--------------------------T--C------GC-A----------------------C--------------------------G-------- 2594
F1.BR.10.10BR_RJ015 --------------A--C--G--C--A-----------------A------------------------------T----------------------T--C-------C------------------------C--------------------------G-------- 2600
F1.CY.08.CY222 --------T-----A--C-----C--------------------A--------------------------T--------T--------------------C------GT-A----------------------C--------------------------G-------- 2320
F1.ES.02.ES_X845_4 -------A------A--C-----C---------------------------------------------------T----------------A----------------T-A----------------------C---------------C-------------A--T-- 2579
F1.ES.11.VA0053_nfl --------------A-----G--C--------------------A--------------C---------------T---S------------T-----T--C------GC-A---------GAT----A-----C--------------------------G-------- 2551
F1.RO.96.BCI_R07 --------------A--C-----C--------------------A------------------------------TAC-----------------------C-------C-AG------------CA----T--C--------------------------G-------- 3151
F1.RU.08.D88_845 -----------------------Y-----------A--C-----A-----------G------------------TC-------------------A----C-------C-A----------------------C--------------------------G-------- 2586
F2.CM.02.02CM_0016BBY --------------A-----------------------------------------G--------------------------------------------C------GC-AG---------G------G----C--------------------------G-------- 2317
F2.CM.10.DEMF210CM001 --------------A-----------------------C-----------------G-------------------------------G------------C-------C-A-----T----A-----A-----C--------------C-------------------- 2391
F2.CM.10.DEMF210CM007 --------------A------------------------------------------------------------------------C-T-----------C------GC-A----------A-----------C--------------------------G-------- 2474
G.CM.07.920_49 --------------------------A--------------------------------------------T--GT-------------------------C-------C-AG---------A--G--G--------G--------------A----------------- 2519
G.CM.10.DEMG10CM008 -----A-----------------------------------------------------------------T--GT------------G------------C--------GA----------A--G--G-----C-----------------A--------G-------- 2508
G.CM.10.DEURF10CM020 --------C--------------------------------------------------------------T--GT-------------------------C-------C-A----------A-----G-----C--------------C--A----------------- 2458
G.CN.08.GX_2084_08 --------------R-----------------------------A--R--------------------------G-------------R---------A----------T-A----------A--G--G-----C--G--------------A----------------- 2367
G.ES.09.X2634_2 ----C------------------------------A--C--------------------------------T---T--------------------A----C-------T-A---------------AG-----C-----T-----------A----------------- 2610
G.ES.14.ARP1201 --------------A-----G--------------------C--------------G--------------T--G-----------------------A--C---------AG---------AT-G--A-----C--G--------------A----------------- 2593
G.GH.03.03GH175G --------------------------------------C--------------------------------T--G----------T------------A--C-------C-A----------------G-----C-----------------A--------G-------- 3167
G.KE.09.DEMG09KE001 ----------------AG--G--------T--------G-----------------------------C--T--G--------------------------C-------T-A-------------G--G-----C-----T-----------A----------------- 2502
G.NG.09.09NG_SC62 -----------------C-----------------------------------------------------T--G-----------------------A--C-------C-A----C-----AT-G--G-----C--G--------------A----------------- 2319
G.PT.x.PT3306 --------------A--------------------------------------------------------T---G-A-----------------------A-------G-A----------A-----G-----C-----T-----------A--------------T-- 3067
H.BE.93.VI991 -----------------------------T-----------------------------C--------------G--------------G-----------C-----------------T--AG-GA----T--C----------------------------------- 2516
H.BE.93.VI997 -----------------------------T-----------------------------------------T--G--------------------------C-----------------T--A---A----T--C-----T----------------------------- 2451
H.CF.90.056 -----------------------------T--------------------------------------------G----------------------C---C------G----------T--A--G-----T--C----------------------------------- 2474
H.GB.00.00GBAC4001 -----A-----------------------T--------------------------------------------G-A------------------------C-----G-----G-----T--A--G-----T--C----------------------------------- 2645
J.CD.97.J_97DC_KTB147 -----------------C--------A-----C-----A-----A-----------------------------GT----------------------A---------GC-A----C-----AG----------C--G-----------C--------G--------T-- 2321
J.SE.93.SE9280_7887 -----------------C--------------C-----A--------------------C-----------T--GT--------------------A-A---------G--AG---C-----A-----------C--G-----------C--------G----------- 2441
J.SE.94.SE9173_7022 -----------------C--------------C-----A--------------------------------T--GT--------------------A-A---------G--AG---C-----A-----------C--G-----------C--------G----------- 2442
K.CD.97.97ZR_EQTB11 --------------A--------------------A--A--------------------------------T---T-------------------------C-------GGA----------T--G---T-A--C--------------------C-----G-------- 2323
K.CM.96.96CM_MP535 -----A---------G----------------------A-----A------------------------------CA------------------------C-------T-A----------A--G-----A--C-----------------A--------G-------- 2323
01_AE.AF.07.569M --------------A--C-----------------A--G-----------------------T-----------G--------------------------C----A--T-A----------G-----C--------------------C--------R--------T-- 2333
01_AE.CM.11.1156_26 --------------A--A--G-----------------G-----------------------------------G--------------G-----------C---------A-C--------A--------------------------C-----------------T-- 2477
01_AE.CN.12.DE00112CN011 --------------A--C--------------------G-----------------------------------G--------------G-----------C----A--T-A----------A--------------------------C-----------T---A-T-- 2437
01_AE.HK.04.HK001 --------------A--C--------------------G-----------------------G-----------G-----------------------A---------GC-A-C--------A---A----------------------C-------------------- 2489
01_AE.IR.10.10IR.THR48F -------A------A--C--------------------A-----------------------------------G--------------------------C----AG-T-A----------A--GA----------C-----------C-----------------T-- 2317
01_AE.JP.11.DE00111JP003 --------------A--C--------------------G--------------G--------G-----------G-----------G--G-----------C-------C-A----------AT-GA----T-----G-----------------------------TC- 2603
01_AE.SE.11.SE601018 ----CA--------A--C--------------------G-----------------------------------GT-----------------C-------C-------T-A----------A---A----------------------------------------T-- 2344
01_AE.TH.10.DE00110TH001 --------------A--C--------------------G-----------------------------------G--------------------------C-------T-A----------A--------------------------C-----------------T-- 2424
01_AE.TH.90.CM240 --------------A--C--------------------G-----------------------G-----------G--------------------------C-------T-A----------A--G----------------A------C-----------------T-- 2701
01_AE.US.05.306163_FL --------------A--C--------------------G-----------------------------------G--------------------------C-------C-A----------A---A----------------------C-----------------T-- 2318
02_AG.CM.10.DE00210CM013 -----------------------------------------------------------------------T--GGC---------------------A--C------GCGA----------G-----G-----C--G--T-----------A-----------A----- 2494
02_AG.ES.06.P1423 --------------A-------------------K------------------------------------T--GGC-------------------R----C-------C-A----------G-----G--T--C-----T----------------------------- 2565
02_AG.GW.05.CC_0048 ---------------G-------------------A--------A--------------------------T--GGCA-----------------------C-------C-A----------G-----G-----C-----T-----------A----------------- 2477
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B.FR.83.HXB2 AATGAGACACCAGGGATTAGATATCAGTACAATGTGCTTCCACAGGGATGGAAAGGATCACCAGCAATATTCCAAAGTAGCATGACAAAAATCTTAGAGCCTTTTAGAAAACAAAATCCAGACATAGTTATCTATCAATACATGGATGATTTGTATGTAGGATCTGACTT 3127
Pol _N__E__T__P__G__I__R__Y__Q__Y__N__V__L__P__Q__G__W__K__G__S__P__A__I__F__Q__S__S__M__T__K__I__L__E__P__F__R__K__Q__N__P__D__I__V__I__Y__Q__Y__M__D__D__L__Y__V__G__S__D__L
02_AG.KR.12.12MHR9 -----------------------------------A-----------------------------------T--GGCA-----------------------C------GC-G----------GG-G--G-----C-----T-----------A----------------- 2786
02_AG.LR.x.POC44951 --------------------------------------------A--------------------------T--GGCA-----------------------C--C----C-A----------G--G--G-----C-----T-----------A----------------- 3122
02_AG.NG.09.09NG_SC61 --------------A--------------------------------------G-----------------T---GCA--------------------A--C------GC-A----------GG-G--GG----C-----T-----------A----------------- 2319
02_AG.NG.x.IBNG -----------------------C--------------------------------G-----G--------T--GGCA-----------------------C-------C-A----------G-----G-----C-----------------A--------------T-- 2652
02_AG.SE.11.SE602024 --------------------------A-----------------A--------------------G-----T--GGCA--------G--------------C-------T-A---------GG-----G-----C-----------------A-----------A----- 2320
02_AG.SN.98.98SE_MP1211 -----------------------------------------------------------------------T--GGCA-----------------------C-------C-A----------AT-G--A-----C-----T-----------A----------------- 2324
02_AG.US.06.502_2696_FL01 -----A-----G-------A---------------------------------------------------T--GGC------------------------C------GC-A----------G--G--G--T--C-----------------A----------------- 2324
03_AB.RU.97.KAL153_2 --------------------------------------------------------------------T-----------------------------------------------------G----------------------------------------------- 2353
04_cpx.CY.94.94CY032_3 --------------A--------------------------------C---------------------------T-------------------------C------TTCA----C-----A-----C--A--C-----T--------------------G-------- 2493
05_DF.BE.x.VI1310 --------------A--C-----C--------------------A------------------------------T-------------------------C--------------------AG----------C----------------------------------- 2509
06_cpx.AU.96.BFP90 -----A-----------------------------A-----------------------------------T--G----------T---------------C-------T-A----C-----A-----G-----C-----------------A--------G-------- 3155
07_BC.CN.98.98CN009 -----A--------------G--------------A-----------------------------------------------------------------------------------------------T-------------------------------------- 2459
08_BC.CN.97.97CNGX_6F ---------------------------------------------------------------------------T-------------------------------------------------------------------------C-------------------- 2307
09_cpx.GH.96.96GH2911 -----------G-----C--------------------A-----------------------------------G--------------------------C-------T-A----------A--------A--C--------------------------G-------- 2329
10_CD.TZ.96.96TZ_BF061 --------------A-----------------------------A-----------------G-----------------------------------------C---------------C-A--G--------------T----------------------------- 2506
11_cpx.CM.95.95CM_1816 --------------------------------C-----A--------------------------T-----T--G------------------C----A--A-------C------C-----A--------------------------C--------G----------- 2491
12_BF.AR.99.ARMA159 --------------A-C---G--C-----------------------G-----------------------------C-----------G---C-------------------------G-----------------------------------------------T-- 3132
13_cpx.CM.96.96CM_1849 --------------------------A-----C-----G-----A--C--------------------------GT----------G-----------A--A-------C------C-----A-----G--T-----------------CC-------G----------- 2532
14_BG.ES.05.X1870 -----------------------------------------------------------------------T-----------------------------C-------G-A----------A--G--G-----C-----T-----------A--------------T-- 2594
15_01B.TH.99.99TH_MU2079 --------------A--C--------------------G-----A-----------------G-----------GT-------------------------C---------A-G--------A--G-----------------------C-----------------T-- 2526
16_A2D.KR.97.97KR004 --------------AG----G--------------------------------------------------------------------------------C--------------------A--------T----G------------------------------T-- 2490
17_BF.AR.99.ARMA038 --------------A-----------------------A-----------------------------------G--C--------------------A--------------------G---C---------------------------------------------- 2341
18_cpx.CU.99.CU76 --------------A--C-----------------------------------------------------------------------------------C---------G----------A--------A--C-----------------A--------G-------- 2432
19_cpx.CU.99.CU7 --------------------------------------------------------------G--------T---------------------C----T--C--------------------A----------------------------------------------- 2353
20_BG.CU.99.Cu103 ------------T-------------------------------------------G----------------------------------------------------------------GA--------T-T------------------A--------------T-- 2593
21_A2D.KE.99.KER2003 --------------------------------------------A-----------------G--G-----------------------------------C--------------------A--G-------------------------------------------- 2332
22_01A1.CM.01.01CM_0001BBY -----A--------A--C--G-----------------G-----------------------G-----------G-------------G---------T--C------GC-A----------A--------------------------C-----------------T-- 2335
23_BG.CU.03.CB118 --------------------------------------------------------G------------------T-----------------C----------------------------AT-------T--------------------A----------------- 2570
24_BG.ES.08.X2456_2 -----------------------------T--------A--------------------------T---------T--------------------R-------C-----------------AC----A--T--------T-----------A----------------- 2578
25_cpx.CM.02.1918LE -----------------------------------------G-----------------------------T--G----C------------T----G-A-C-----GGC-A----------A--------------------------C-------------------- 2335
26_AU.CD.02.02CD_MBTB047 ---------------G----G-----------------------A--------------------------T--G-----------------------A--C-----GGC---G--------A-----------C--------------C-------------------- 3132
27_cpx.FR.04.04CD_FR_KZS --------------------------------------A-----------------------------------GT----------------------A--A-------C------C-----A--------------G-----------C-------------------- 3118
28_BF.BR.99.BREPM12609 -----------------------------------------------------------------------------C----------G--------------------------------------------------------------------------------- 2493
29_BF.BR.01.BREPM16704 -----------------------------------------------------------------------------C-----------------------------------------G-------------------------------------------------- 2528
31_BC.BR.04.04BR142 -----A-----------------------------------------------------------------T-------------------------------------------------------------------------------------------------- 2599
32_06A1.EE.01.EE0369 -----------------------------------A-----------------------------------T--G-----------------T--------C--------------------A--G--G-----------------------A----------------- 2762
33_01B.ID.07.JKT189_C --------------A--C--------------------G--------------------------------------G----------GG-----------C-------T-A----C--------------T-----------------C-----------C-----T-- 2428
34_01B.TH.99.OUR2478P --------------A--C--------------------------------------------------------GT-------------------------C-----------------------G--------------------------A----------------- 2329
35_AD.AF.07.169H --------------A-----------------------------A-----------------G----------------------T---G--------A-----------------------A---A----------G-----------C-----------------T-- 2327
36_cpx.CM.00.00CMNYU830 -----------------------------------------------------------------------T--GGC------------------------C-------C-A----------G-----G--T--C-----T-----------A---------------C- 2332
37_cpx.CM.00.00CMNYU926 --------------------G-----------------------------------G-----G-----------GT-------------------------C-----GGC------------A-----------C-----------------A----------------- 2317
38_BF1.UY.03.UY03_3389 -----------------------------------------------------------------------------C--T---------------------------C------------------------------------------------------------- 2550
39_BF.BR.04.04BRRJ179 --------------A-----G--C----G------------------------------------------------------------------------------------G--------A------------------G------------------C---A----- 2604
40_BF.BR.05.05BRRJ055 --------------A-----------------------------A------------------------------T----T-----------------T--C--C---GC-A----------AT----------C--------------------------G-------- 2610
42_BF.LU.06.luBF_18_06 -----------------------------------A-----------------------------------------C--T-----------------------C-----------------A--------------------------------------G-------- 2681
43_02G.SA.03.J11223 --------------A---------TGT-----------G--------------------------------T--G-----------------------A--C-------C-A----------A-----G-----C--G---G----------A----------------- 2652
44_BF.CL.00.CH80 ---------------G-------------------C-----------------------------------------------------------------------------------G-----------------G-----------C-----------------T-- 2569
45_cpx.FR.04.04FR_AUK -----------------------C--------------A-----------------------------------G--C--------------------A--C-------C-AG---------A--G-----A--C---------------C-A--------G-------- 3113
46_BF.BR.07.07BR_FPS625 --------------A--------C--------------G-----A-----------G------------------T----T--------------------C------GC-A----------G-----------C--------------------------G-----T-- 2565
47_BF.ES.08.P1942 -----------------------------------A-----------------------------------T-----C--------G--------------------------G--------------G----------------------------------------- 2566
48_01B.MY.07.07MYKT021 ------G--------------------------------------------------------------------T----------------------------------------------G---A----T-----------------C--A--------------T-- 2332
49_cpx.GM.03.N26677 -----------------C--------------------A-----------------------------------G-----------------------A--C-------C-.----------A--------A--C--------------------------G-------- 2549
50_A1D.GB.10.12792 --------------A--C--------------------------------------------------------GGC------------------------C------TC-A----------A---A-A-----C--------------C-----------------T-- 2534
51_01B.SG.11.11SG_HM021 --------------------------------------------------------------------------------T-----------------C---------------------------A------------------------------------------- 2334
52_01B.MY.03.03MYKL018_1 ------G--------------------------------------------------------------------T----------------Y----------------------------------------------------------------------------- 2441
53_01B.MY.11.11FIR164 --------------A--C--------A--------AT-G-----------------------------------------------------------A--C-------T-A----------A--------------------------C-----------------T-- 2467
54_01B.MY.09.09MYSB023 -----------------------------------A---------------------------------------T-----------------------------------------------------------------G----------A-------C--------- 2529
55_01B.CN.10.HNCS102056 --------------A----------------------------------------------------------------------------------------------------------------AG---------------------------------------C- 2437
56_cpx.FR.10.URF5_patient_A -----------------------------------A-----------G-------------------------------------T---G--T--------------------T--C-----T-----C--------------------C-----------G--A----- 2478
57_BC.CN.09.09YNLX19sg -----A--------------G-----A--T--------------------------------------------GCA-----------G------------C------GC------------------C-----------T--------CC----------C-------- 2311
58_01B.MY.09.09MYPR37 --------------A--C--------------------G-----------------------G-----------G--------------------------C-------T-A----------A--------------------------C-----------------TC- 2472
59_01B.CN.09.09LNA423 --------------A--C--------------------G--------------------------------T--G--------------------------C-----G-T-A----------A---A-C--------------------C--------------C--T-- 2311
60_BC.IT.11.BAV499 --------------------------------------------A---------------------G--------G--------------------------------------------------A-------------T--------C-------------------- 3084
61_BC.CN.10.JL100010 --------------A-----------------------------------------------------------------------------------------------------------------------C----------------------------------- 2548
62_BC.CN.10.YNFL13 ---------------------------------------------------------------------------T----T-----------------------------------------------------------T----------------------------- 2456
63_02A1.RU.10.10RU6637 -----A--------------------------------------------------G--------------T--GGCA-----------------------C-------GGA----------G-----A-----C-----T--------------------G-----T-- 2668
64_BC.CN.09.YNFL31 -----A--T-----------G-----A--T-----------------T-----------------------T--G--------------------------C-----GGCG-----------A-----C-----------T--------C-----------------T-- 2481
65_cpx.CN.10.YNFL01 -----A--------------G-----A------------------------------------------------T---------------------------------------------------A------------T--------C--A----------------- 2498
67_01B.CN.11.ANHUI_HF115 -----A--------A--C--------------------A-----------------------------------------------------------------------TA----------------G--------------------------------G-------- 2470
68_01B.CN.11.ANHUI_WH73 -----A--G--------------------T----------------------------------------------------------G---------------------------------------G-----------T--------------------G-------- 2461
69_01B.JP.05.05JPMYC113SP420----C---------------------------------------------------------------------------------------------A----------------------------------------------------------------------- 2494
70_BF1.BR.10.10BR_PE004 --------------A-----G--C--A-----------C-----A------------------------------T-------------------------C------GC-A-------------G--------C----------------------------------- 2583
71_BF1.BR.10.10BR_PE008 --------------A-----G-----------------------A------------------------------T----------------------T---------GC-A----------------------C--------------------------G-------- 2800
72_BF1.BR.10.10BR_MG002 --------------A--C--G--C-----------A--------A--------G---------------------T----------------T-----A--C------GC-AG------------------------------------------------G--C----- 2635
74_01B.MY.10.10MYPR268 --------------A--C--G-----------------G--------------------------------------------------------------C-------T-A----------A--G--C--------------------CC----------------T-- 2424
O.BE.87.ANT70 --------C-----A--A-----C-----------C--C--G--A-----------T--------T------------TCA-----------TC----T--A--C--G-G-G-C--C-----AT---AA--T-G---G-----------CC-A-----------A--T-- 3181
O.CM.98.98CMA104 --------C-----AG-A-----C-----------C--C-----A-----------G--------T-----------CTCA--------G--TC----C--A-----G--GG-C--C-----AT---AA--A-G---G-----------CC-A-----------A--T-- 2613
O.CM.98.98CMABB141 ----C---C-----A--A-----C-----------C--C-----A-----------T--------C-------------CA----T------T-----T--A---------G-C--C-----AT---AA--T-G---------------CC-C-----------A--T-- 2612
O.CM.98.98CMABB212 --------C-----A--A-----C-----------C-----G--------------T--------C--------G---CC---------G--TC-G--T--A-----G---A-C--C-----AG---AA--T-G---G-----------C--A--C--------A--T-- 2617
O.CM.98.98CMU5337 --------C-----A--A-----C-----------C--C--G--A-----------T--------T------------TCA-----------TC-G--T--A-----G---G-C--------AT---AA--T-GC--G-----------CC-A-----------A--T-- 2614
O.CM.99.99CMU4122 --------T-----C--A-----------------C--C--G--A-----------G--------T--------R---TCA---GT------TC-T--T--A--C--G---G-C--C-----AT---AA--T-G---G-----------CC-A-----------A--T-- 2612
O.FR.92.VAU -----A--C------G-G-----C-----------T--C-----A-----------T--T-----T------------TCA-----------TC----T--A-----G---A-C--C-----AT---AA--T-----------------C--A-----------A--T-- 2693
O.GA.11.11Gab6352 --------C-----AG-A-----C-----------T--------A-----------T--T-----T------------TCA---GTG-----T-----T--A-----G---G-C--C-----AT---AA--A-G---G---G-------C--A-----------A--TC- 2338
O.SN.99.99SE_MP1299 --------C-----A--A-----C-----------C--C--G--A-----------G--G-----T------------TCA-----------T-----T--A-----G---G-C--C-----AT---AA--T-G---------------C--A-----------A--T-- 3180
O.US.10.LTNP --------C-----AG-A-----C-----------A--C--G--------------C--------T------------TCA-----------TC----T--A-----G---G-C--C-----AT---AA--T-G---G-----------CC-A-----------A--T-- 3102
N.CM.02.DJO0131 -----------T--T--------C-----T------T-G--------------G--G-----------T--T------TCA-----------T-----A--A--------GA--C-------G---A-C--T-----G-----------CC-C-----G----------C 2633
N.CM.02.SJGddd -----------T--T--------C-----T------T-G--------C--------------------T--T---GC-TCA--------G--TC----A--A--------GA-GC-C-----G---A-C--T-----G-----------CC-C-----G----------- 2617
N.CM.04.04CM_1015_04 -----------T--T--------C-----T------T-A--------------G--------------T--T------TCA-------C---TY----A--A--------GA-GC-------A---A-C--T-----G-----------CC-C-----G----------- 2632
N.CM.06.U14296 -----------T--T--------C-----T------T-G--C-----------G--G-----------T--T------TCA--------G--TC----T--A--------GA--C-------G---A-C--T-----G-----------CC-C-----G----------- 2630
N.FR.11.N1_FR_2011 -----------T--TG-------C-----T-----AT-G-----A--C-----G--G--G--------T--T-------CA-----------TC----A--A-----G---A--C--T----G---A----T-----G-----------CC-C-----G----------- 2528
P.CM.06.U14788 -----C--------AC----R---GT---Y-----T--G--T-----------G-----------C--T--Y--GCA-TCA-----T--G--------A--C-----R--GAGT--------AG---AA-----Y---------------Y-A--------G--A--TY- 2598
P.FR.09.RBF168 --------------A--------------T-----T--G--T-----------------G-----C--C--T--GTA-TCA-----T--G--------A--C-----GG-GAGT--Y-----AG---AA---------------------C-A--------G--A--T-- 3162
CPZ.CD.90.ANT --------C-----A--A------TGT--T-----T--A-----A--C-----------------T--T--T---GCA--------C--G-------CA--A-----GG-TA-GT------CAG---AA--T------------------C-C--------------TA- 2566
CPZ.CM.05.SIVcpzLB7 -----A--------A--C--------A--------T--A--G-----------------------T-----T-----------------G--T--------A--C----G---G--C-----T-----A--T-----G--------------A--------G--A--T-- 2682
CPZ.CM.09.Ptt_09Cam155 ------------R-A-----G-----A--T-----AT-A--T--A--------G--G--T--------T--Y--G-----T--------G--AC-G---------------G-------T--G---ACA--T-----G--------------A--------G-----T-- 3211
CPZ.TZ.06.TAN5 --CA-C--------A-AA--G-T------T------T-G--T-----------G-----T--------T--T--G--C--T------------C----T--C--C------G-GC-------TG---AC--T--C--G--T---------C-T--------T--A---C- 3240
CPZ.US.85.US_Marilyn --------C-----A--------C-----T------T-A-----A-----------G-----------T-----G--C--T-----------TC----T---------------C-------TG-TA-A-----------T---------C-C--------G--A--TC- 3187
GOR.CM.07.SIVgor2139_287 ---------------G-A--G--------------A--A--C-----------------T--------T-----GCACTC------------AC-T--T-----C-----GA----C-----G----AA--------G-----------C-----------G--A--T-- 2664
GOR.CM.12.SIVgor_BQID2 --------------AG-G-----C--A--------C--C--G--A-----------C--T-----T-----T------TCA-----T--G--TC----T--A--C--R---G-C--------A----AA--T-----G-----------CC-C--C-----G--A--T-- 2597
GOR.CM.13.SIVgor_BPID15 -----A---------G-C-----C------------T-A--T--A--G-----G-----------C--C------CA-TC------C--G---C----T--A--C--G---A-T--------A----AA--T-----G--------------A--------G--A----- 2468
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B.FR.83.HXB2 AGAAATAGGGCAGCATAGAACAAAAATAGAGGAGCTGAGACAACATCTGTTGAGGTGGGGACTTACCACACCAGACAAAAAACATCAGAAAGAACCTCCATTCCTTTGGATGGGTTATGAACTCCATCCTGATAAATGGACAGTACAGCCTATAGTGCTGCCAGAAAAAG 3297
Pol __E__I__G__Q__H__R__T__K__I__E__E__L__R__Q__H__L__L__R__W__G__L__T__T__P__D__K__K__H__Q__K__E__P__P__F__L__W__M__G__Y__E__L__H__P__D__K__W__T__V__Q__P__I__V__L__P__E__K__
A1.CD.97.97CD_KCC2 -------------------G--------------T-----GCT-----A--A-AA------T----A--------T--G--------------G--------T-----------G-----------C-----C-----------C---------CA------------G- 3293
A1.CM.08.886_24 -------------------------G-------AT-A---GCT-----A-----------GT----T--------T-----G--------G-----------------------A--------A--------C-----------C---------CA-------------- 2759
A1.CY.08.CY236 ------------A------G----------A---T-----GCT-----A--A-AA------T----T--C--------------------------A-----T-----------G-----------------C--G--------C---------CA------------G- 2508
A1.IN.09.NARI_FLS_IVC19_1 ---G------A--------G----------A---T-----GCT-----A-----Y-----GT----T-----------R--G--------------------------------R-----G-----------C--G-----R--C--------------R--------G- 3160
A1.KE.11.DEMA111KE002 ---G--------------------G-----A---T-----GCT-----A--A-AA------T----T--------------G--------------------------------A-----G-----------C--G--------C---------A--------------- 2665
A1.RU.11.11RU6950 ------------A------------G--------T-A---GCT--C--A-----C-----GT----T--------------G--------------------T-----------C-----------------C-----------C---------A----------T---- 2821
A1.RW.11.DEMA111RW002 ------------------------------A--AT-----GCT-----A-----C-----GT----T-----------------------------------T-----------A-----GT-A--------C-----------C---------CA-------------- 2648
A1.SN.01.DDI579 ---------------------------------A--A---GCT-----A----AA------T----T--------------G--------G-----------T-----------A-----------------C-----------C---------CA-T----------G- 2495
A1.UG.11.DEMA110UG009 G------------------------G----A---T-A-A-A-------A-----C------T----T--------------G--------------------T-----------A-----------------C--G--------C--A--------------------G- 2646
A1.ZA.04.503_15344_T10_A1 -------------------G----------A---T-A---GCT-----A-----C------T----T--C-----------G--------------A-----T--A--------A--------------C--C--G--------C----------AA-----------G- 2514
A2.CD.97.97CDKTB48 --------AT---------G--------------T-A--GGCT---T-A--A--A------T----T--------------G--------------------T--G--------A-----G--T--------C--G--------C---------AA-------------- 2635
A2.CM.01.01CM_1445MV ---------T---------G-------------AT-A--GGCT---T-A-----A------T-C--T-----------------------G-----------T-----------A-----G--T--------C-----------C---------AA---------G---- 2496
A2.CY.94.94CY017_41 -------A-C---------GT------------AT-A--GGCT--CT-A----AA------T--TAT-----------------------------------T-----------A-----G--T--------C-----------C---------AA-------------- 2654
B.BR.10.10BR_RJ032 --------A-A-------------G--------A--------G--------A--R-----GT-------------------------------------------Y-----------------------------------------------------A---------- 2869
B.CA.07.502_1191_03 ----------G-------------------------------G---T------A------CT----------------G--------A--------------------------G-----------------C------------------------------------- 2724
B.CH.08.M2_0803101_NFLG8 -------------------G----------------------G--C--A----A-------T-ATA------------G----T---------------------C--------------GA----------------------G----------A-T------------ 2766
B.CN.12.DEMB12CN006 ---------A--A-----G-----------A--A-------------------A-------T-A-----------------------------------------------------------T------------------------------A-A-----------G- 2676
B.CU.14.14CU005 ---------A---------G------------CA------G----C-----A-A---------------C-----------G------------------------------------------------------------------------A-------------G- 2508
B.ES.14.ARP1195 -A-----------------GA------------A--A-----G--C-------A------GT-G-----------------------------------------A--------A-----------------------------G------------------------- 2759
B.FR.11.DEMB11FR001 ------------------------------------------------------------GT-------------T--------C-----------C-----------------------------------------------------------------------G- 2543
B.HT.05.05HT_129389 ---R-----R---------R-------------A------G-R--------A--------GT-Y--M-----------------------------------T--------------------A------------------------------R--Y-----A-Y---- 2498
B.JP.12.DEMB12JP001 --------A------------------------A-------G----------G--------T-------------------------------G--C-----------------A------------------------------------------------------- 2684
B.KR.07.HP_18_07JHS10_3909 ---------A----------T----G-------A-----------------A---------T--TA----------C-----------------------------------------------------------------------------A----A---------- 2961
B.RU.11.11RU21n ---G-----------------------------AT-----A--------C----------------------------------------G--------------------------------------------------T---------------------------- 2868
B.SE.12.SE600057 --------------------T------------A-------------------A-------T--------------------------------------------------------------------------------------------A--T------------ 2514
B.TH.10.DEMB10TH002 ---------A-----------------------A--A--------------------------------C--------------------------------T------------------------------------------------------------------- 2619
B.US.13.RV_1 ---------------------------------A-----G-------------A------GT------------------------------------------------------------------------------------------------------------ 3177
B.ZA.09.DEMB09ZA022 ------------A-------T------------A--A-----------AC---A-------T----T---------C-G-----------------------------------G--------------------------------------------A---------- 2595
C.BR.07.DEMC07BR003 ------------A------G--------------T-A---G-------A----A-------T-C-----C--------G-----------------C-----T--G--------G-----G-----------C---------------T-----CA------------G- 2629
C.BW.00.00BW5031_1 --------T---A------G-----G--------T-A---A-------A-----A------T----T-----------G-----------------C-----------------A---------------------------------------CA---A--------G- 2668
C.CN.10.YNFL19 ---------T--A------G--------------T-A---G--------------------T-C--------------G-----------------------T-----------G-----G-----------C---------------------CA------------G- 2650
C.CY.09.CY260 ------------A------GM-------------T-A---RG------A--A-A-------T----Y-----------G-----------------C-----T-----------G-----------------C---------------------CA------------G- 2520
C.ES.14.ARP1198 ------------A------G----------AA--T-A---GC------A--A---------T-------------T--G-----------------C-----T-----------G-----------------------------------C---CAA--------C--G- 2711
C.ET.02.02ET_288 ---G--------A-----------------A---T-A---G-------C----A-------T-C--------------G-----------------C-----T-----------G--------T--------C--G-----------A------CA------------G- 2499
C.IN.09.T125_2139 ------------A------GA---------A--AT-A---G----------A-A------------------------G-----------------C-----T-----------G-----------------C---------------------CA-------C--C-G- 3273
C.KE.05.05KE369195V4 ------------A------G--------------T-A---GC------A----A------------------------G-----------------G-----T--G--------G-----G--T------------------------------CA---------C--G- 2473
C.MW.09.703010256_CH256.w96 ------------A------G--------------T-A---A----C--A----AA------T----------------G-----------G--G--C-----T-----------G-----------------C---------------T-----CA---A--G-----G- 3277
C.SE.13.SE600311 ------------A------G--------------T-A---G-------A----A------GT----------------G-----------------------T-----------G-----------------C---------------------CA------------G- 2529
C.TZ.08.707010457_CH457.w8 ------------A------G-------------AT-A---G-----T------AA------T----------------G-----------------C-----T-----------G-----------------C---------------------AA---A--------GA 3271
C.US.11.17TB4_4G8 ------------A------G----------A---T-A---G-------A------------T----------------G-----------------------T-----------G--------T--------C---------------------CA------------G- 2648
C.YE.02.02YE511 -------AA---A------G-----G----A---T-A---G----C--A----AA------T----------------G-----------------C-----T-----------G-----------------C---------------------CA---A-----C--G- 2472
C.ZA.12.DEMC12ZA096 ---------A--A------G--------------T-----G-C---T-A----AA------T----T--------T--G--------A--------C-----T--G--------A-----------------C---------------------CA------------G- 2606
C.ZM.11.DEMC11ZM006 ------------A--C---GA----------A--T-A---G-------A--A-AA------T----------------G--------A--------C-----T-----------G-----------------C--G------------G-----CA---------G--G- 2646
D.CM.10.DEMD10CM009 ---G--------------------------A--AT-A--GG-------A----A------------------------------------G-----------T---------------------------------------------------ACA------------- 2672
D.CY.06.CY163 -------------------G----------AA-AT-A---G-------A-----------------------------------------------------T---------------------------------------------------ACA------------- 2505
D.KE.11.DEMD11KE003 ------------------------------A--AT-A--GG-------A--A-A-------T-------------------G--------------------T-----------C-----------------------------G---------AAA--------C---- 2647
D.KR.04.04KBH8 -------------------G-----------A-AT-A--GG------------A-------T-G--------------------------G--G--------T---------------------------------------------------ACA--A---------- 3256
D.SN.90.SE365 ---G-----A-----------------------AT-A--GG-------A------------T----------------------------------------T------------------------------------------------G---AA--A---------- 3314
D.TZ.01.A280 ---G-----A-----------------------AT-A--GG-C--CT-A----A-------T----------------------------------------T--------------------------------G--------G---------AAA-----------G- 2498
D.UG.10.DEMD10UG004 --------------------T------------AT-A--GGG------A----A-------T-------------------G--------------C-----T---------------------------------------------------AA---A---------- 2635
D.UG.11.DEMD11UG003 --------------------T------------AT-A--GG-G--C--A----A-------T-------G--------------------------C-----T--------------------A--------------------G---A-----ACT-----------G- 2652
D.YE.02.02YE516 ------------------------------AA-AT-A---G-------A-----------------------------------------------------T---------------------------------------------------ACA-----GC------ 2508
D.ZA.90.R1 ------------A------G-------------AT-A---G-------A------------T----T--------T--------------------------T---------------------------------------------------AAA------------- 2643
F1.AO.06.AO_06_ANG32 ---------A--------GG-------------AT-A---G-G-----AC-A-AA-----GT----T-----------------------------------------------G--------T--------------------G---------CAA--------C--G- 2508
F1.AR.02.ARE933 ----------------------------------T-A---A-------AC---CA------T----T--------------------A--------C-----------------G-----------------------------G--A------CAAT-------G--G- 2591
F1.BR.07.07BR844 ------T-----A------G----------T---T-A---G-------AC---AA------T---T----------G----------A--------C-----------------G------------------GG---------G---------CAAT-------C--G- 3078
F1.BR.10.10BR_PE107 ----------------------------------T-A--GG-------AC--GCA------T----T-----------------------G-----C-----------------G---------------------------------------CAAT-------C---- 2764
F1.BR.10.10BR_RJ015 -------------------G-----G--------T-A---A-------AC----C------T----T--------------------A--G-----C-----------------G---------------------------------------CAAT----------G- 2770
F1.CY.08.CY222 ---------A--------G-T---------A---T-A---GC------AC---AA-----CT----------------G-----------------------------------G-----------------------------G---------CAA--------T--G- 2490
F1.ES.02.ES_X845_4 ---------A--------GGA---------A--AT-A---A-T-----AC---AA-----CT----T--------------------------------------G--------A-----------------------------G---------CAA--------C--G- 2749
F1.ES.11.VA0053_nfl ---------A--------------------A---T-A---G-G-----AC---AA------T----T-----------G--G-----A--------C--C--------------G------T-A--------------------G---------CAAT-------C--G- 2721
F1.RO.96.BCI_R07 ----C-------------GG----G---------T-A--GACC-----AC---AA-----CT----T-----------------------------------------------G--------------G--------------G---------CAA------A-C--G- 3321
F1.RU.08.D88_845 -A-------A--------G------G--------T-A---G-C------C---AA-----G-----T-----------------------------------T-----------G-----------------C-----------G---------CAA--------C--G- 2756
F2.CM.02.02CM_0016BBY ------------------GG--------------T-A---G-------A-----A------T----T--------T--------------G-----C-----T-----------G-----------------C---------------G-----CAAT-----A-C--GA 2487
F2.CM.10.DEMF210CM001 ----C-------A-----GG-----G--------T-A---G-------C----AA------T----T--------T-----G--------------C-----T-----------G-----------------C---------------A-----CAAT-------C--GA 2561
F2.CM.10.DEMF210CM007 ------------------G---------------T-A---GG------A-----A------T----T--------T--------------------C-----T-----------G-----------------C-----------G---------CA-T----------GA 2644
G.CM.07.920_49 ---------A---------G--------------T-A---G-------AC-A--A------T-------------T--------------------------------------A-----G-----------C--------------A------CA---------C--G- 2689
G.CM.10.DEMG10CM008 ------------A------G----------A---T-A---G-----T-AC---AA------T-------------T-----G--------------------T-----------A-----G-----------C-----------G---------CA---------C--G- 2678
G.CM.10.DEURF10CM020 --------A---A------G-----G----A---T-A---G-------A--A--A-----TT-------------T--------------------------------------A--------A--------C--------G-----A--------A--------C--G- 2628
G.CN.08.GX_2084_08 ---G-CC------------G--------------T-A---G-T-----AC----A------T-------------T--------------------------------------A-----G-----------C--------G-----A------AA---------C--R- 2537
G.ES.09.X2634_2 -A-----------------G--------------T-A---A----------A--C-----GT----T--------T-----------------------------C--------G-----G-----------C--------------A------CA---A-----C--G- 2780
G.ES.14.ARP1201 -A-----------------G----G---------T-A---G-T-----AC---AA------T-------------T-----G--------------------------------A-----G-----------C--------G------------CA-------A-C--G- 2763
G.GH.03.03GH175G ---------A---------G-----G--------T-A---G-------AC---AA------T-------------T-----------------------------C--------A-----------------C--------G------------CA---------T--G- 3337
G.KE.09.DEMG09KE001 ---G---------------GA------------AT-A---A-------A--A--C------T-C-----C-----T--------------------------------------A-----G-----------C--------G------------CA------------G- 2672
G.NG.09.09NG_SC62 -------------------G--------------T-A-----------AC---AA------T-------------T-----------------------------C--------A-----G---------------------A----A------AA---------C--G- 2489
G.PT.x.PT3306 ---G----A----------G--------------T-A---A----------A--C-----GT-------------T-----G--------------C-----------------A-----G-----------C---------------------CA---------C---- 3237
H.BE.93.VI991 ---------A--A------GA---------A---T-A---GCT---T--------------T-C------------C-------------------C-----T-----------A-----------------C------------------G--AAAT------------ 2686
H.BE.93.VI997 ------------A------G-G------------T-A---GCT---T--------------T-------------------G--------------C-----T-----------A-----------------C-----------G------G--AAA------------- 2621
H.CF.90.056 ------------A------G--------------T-A---GCT---T------AA------T----------------------------------C-----T-----------A-----------------C---------------A--G--AAA------------- 2644
H.GB.00.00GBAC4001 ------------A------G----------A---T-A---GCT---T----A-A-------T-------------T--------------------C-----T-----------A-----------------C---------------A--G--AAAT------------ 2815
J.CD.97.J_97DC_KTB147 G-------AA----------AG------------------G-G-----A------------T----------------------------------C-----T-----------A-----G-----------C--------G-----A---G-CCA---A---------- 2491
J.SE.93.SE9280_7887 G-------AA----------G-------A----------GG-------A----A-------T-------------T--------------------------T-----------A-----G--T--------C-----------C--A------CAA------------- 2611
J.SE.94.SE9173_7022 G-------AA----------G-------A----------GG-------A----A-------T--TA---------T--------------------------T-----------A-----G-----------C--------------A------CA-------------- 2612
K.CD.97.97ZR_EQTB11 ------------A------G-------------A--A---G-------A-----A------T-------------------G--------------C-----T-----------G-----------------C-----------G---------CAA--------C--G- 2493
K.CM.96.96CM_MP535 ------------A-C------------------A--A---G-------A----AA------T-------------------G--------------C-----T-----------A-----------------C-----------G---------CAA--------C--G- 2493
01_AE.AF.07.569M ---------------C-----------------A------GCT-----------C------T----T--------------G--------G-----------------------A-------------------G---------C----------AAT-A---------- 2503
01_AE.CM.11.1156_26 -------------------G--------------------GCC-----A-----C-----GT----T--------------G--------------------------------A-----------------C-----------C------G--AAA------------- 2647
01_AE.CN.12.DE00112CN011 ---------------C----T-------------------GCT-----A-----C-----------T--C--------------------G-----------------------A-----------------C-G--------------------AA------------- 2607
01_AE.HK.04.HK001 ---------A----------T-------------------GCT---T-A--A--C------T----T--------------G--------G-----------------------G-----------------C-G---------C----------AA------------- 2659
01_AE.IR.10.10IR.THR48F ---------------C------------------------GCT-----A----AC-----------T--------------G--------G-----------------------A-----------------C-----------C---------AAA-----------G- 2487
01_AE.JP.11.DE00111JP003 ------------A--C---G----------------A---GCT-----AA----C------T----T-----------------------G-----------------A-----A--------------G--C-G---------C----------AA-----------G- 2773
01_AE.SE.11.SE601018 ---------------C---G--------------------GCT-----A--A-AA-----GT----T--------------G--------G-----------------------A-----------------C-GG--------C--A-------AAT------------ 2514
01_AE.TH.10.DE00110TH001 ---------------C----T---------------A---GCT-----A-----C------T----T--------------G--------------------------------A-----G--------C--C-G---------C----------AA------------- 2594
01_AE.TH.90.CM240 ---------------C--------------------A---GCT-----A-----C------T----T--------------G--------G-----------------------A-----------------C-G---------C----------AA------------- 2871
01_AE.US.05.306163_FL ---------------C--------------------A---GCT-----A-----C------T----T--------------G--------G-----------------------A-------------------G---------C----------AA------------- 2488
02_AG.CM.10.DE00210CM013 ---G--------A------G--------------T-----G-------AC---AA------T-------------T--------------------------T-----------A-----------------C-----------C----A----CA-------------- 2664
02_AG.ES.06.P1423 ---G----AAA-------GG--------------T-A---GG------A----AA------T----------------------------G-----------T-----------A-----------------C-----------C-----C---CAA--------C---- 2735
02_AG.GW.05.CC_0048 ---G---------------G--------------T-----G-------A----AA-----------------------G--------A--G-----------T-----------A-----------------C-----------T---------CA---A---------- 2647
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HIV-1 Genomes

B.FR.83.HXB2 AGAAATAGGGCAGCATAGAACAAAAATAGAGGAGCTGAGACAACATCTGTTGAGGTGGGGACTTACCACACCAGACAAAAAACATCAGAAAGAACCTCCATTCCTTTGGATGGGTTATGAACTCCATCCTGATAAATGGACAGTACAGCCTATAGTGCTGCCAGAAAAAG 3297
Pol __E__I__G__Q__H__R__T__K__I__E__E__L__R__Q__H__L__L__R__W__G__L__T__T__P__D__K__K__H__Q__K__E__P__P__F__L__W__M__G__Y__E__L__H__P__D__K__W__T__V__Q__P__I__V__L__P__E__K__
02_AG.KR.12.12MHR9 ---G---------------G----------TA--T-----G-----T-AC----A------T----------------------------------------T-----------A-----------------C-----------C---------CAA------------- 2956
02_AG.LR.x.POC44951 ---G---------------G-----------C--T-----G-C-----AC---AA------T----------------------------G-----C-----T-----------A-----------------C-----------C---------CA------------G- 3292
02_AG.NG.09.09NG_SC61 ---G---------------G--------------T-A---G-------AC----A-----------T-----------------------------------T-----------A-----------------C-----------T-----C---CA---------C--G- 2489
02_AG.NG.x.IBNG -------------------G--------------T-----GG------AC---AA------T-------------------G--------------------T-----------------------------------------C------G---AA--A---------- 2822
02_AG.SE.11.SE602024 ---G---------------G--------------T-----G-------AC-----------T----------------------------------------T-----------A-----------------C-----------C---------CA---------C---- 2490
02_AG.SN.98.98SE_MP1211 ---G---------------G--------------T-----G-------AC---AA------T----------------------------G-----------T-----------A-----------------C-----------C---------CA-------------- 2494
02_AG.US.06.502_2696_FL01 ---G------------------------C-A---T-----G-------AC---A-------T-A-----------T--------------------------T-----------A-----------------C-----------C---------AA-------------- 2494
03_AB.RU.97.KAL153_2 ---G------------------G----------A------G--------C-----------T-------------------------------------------------------------------------------T---------------T------------ 2523
04_cpx.CY.94.94CY032_3 ------------A------G----------A-----A---G-G-----A-----A------T-C--------------------------------C-----T-----------G-----------------C-----------G---------CAA-C-G-------G- 2663
05_DF.BE.x.VI1310 ---------A--A-----GG--------A-----T-A---G-------AC--GCA-----GT----T-----------------------------------------------G-----------------------------G---------CAAT-------C--G- 2679
06_cpx.AU.96.BFP90 ------------A------G--------------T-A---G-G-----A----AA--------------------T--------------------C-----T-----------G-----------------C-----------G---------CAA--C-----C--G- 3325
07_BC.CN.98.98CN009 ---G-----------------------------A------------T--------------T----------------G-----------------------T-----------G-----------------C---------------------CA-------------- 2629
08_BC.CN.97.97CNGX_6F ----------A----------------------A------G----------A-A-------T----------------G-----------------------T-----------G-----------------C---------------------CA------------G- 2477
09_cpx.GH.96.96GH2911 ------------A------G--------A----A--A---G-------A----AA------T----T--------------G--------------C-----T-----------G-----------------C-----------G---------CAA--------C--G- 2499
10_CD.TZ.96.96TZ_BF061 -C----------C----C--T------------A--A--GGG---C--A--A-A-------T-----G-------------G-----------G--------T--G--------G---------------------------T-----------CA-------A----GA 2676
11_cpx.CM.95.95CM_1816 ---------A--A------GA---GG----A--AT-A--GA-G-----A------------T-C-----------T--------C--------------------C--------A-----G-----------C--------T-----A-------A---------C--G- 2661
12_BF.AR.99.ARMA159 ---------------------G-----------A--A--------------A---------T-------------------------------------------------------------------------------G---------------------------- 3302
13_cpx.CM.96.96CM_1849 -------------------GA---GG-------AT-A---AG-------------------T-------------T--G-----------------------------------A-----G-----------C--------------AG-----CA-T-------C--G- 2702
14_BG.ES.05.X1870 -------------------G--------------T-A---A----------A-AC-----GT-------------T--------------------------------------A-----G-----------C--------------A------CA---------C---- 2764
15_01B.TH.99.99TH_MU2079 ---------------C-----------------A--A---GCT-----A-----C-----GT----T--G--------------------G-----------------------A-----------------C-G---------C----------AA------------- 2696
16_A2D.KR.97.97KR004 ---------------------------------AT-A---A-T-----AC---AA------T--TA---------T--------------------------T----------AA-----------------C-----------C---------AA------------G- 2660
17_BF.AR.99.ARMA038 ---------------C-----------------A--A--------------A-A-------T-A--------------------------------------------------------------------------------G---------A-A-----------G- 2511
18_cpx.CU.99.CU76 ------------A--------------------A--A-----------A----AA------T----------------------------------------T-----------A-----------------C-----------C-----G---CA-------------- 2602
19_cpx.CU.99.CU7 ----------------------------------T-A--G-------------A-------T-------------------------------------G--------------G--------------------G------------------TCA------------- 2523
20_BG.CU.99.Cu103 ---------------------------------A----------------G--A-------T--TA---------T-----------------G--C-----------------A-----G-----C-----C--------------A------CA---------C---- 2763
21_A2D.KE.99.KER2003 ---------A-----------------------AT-A---G-------A------------T-G-----------T--------------------A-----T---------------------------------------------------AAA-----------G- 2502
22_01A1.CM.01.01CM_0001BBY --------A-----------T---------C---T-----GCT-----A-----C-----GT----T--------------G-----A--------------T--C--------A--C--------------C-----------C--A------CA-------A-C---- 2505
23_BG.CU.03.CB118 ------T------------G-------------A-----------------A-A-------T----------------------------------------T--------------------A---------------------------------------------- 2740
24_BG.ES.08.X2456_2 ------------A------G-------------A-----------------A-A-------T-C----------------------------------------AG-----------------------------------------------------------G---- 2748
25_cpx.CM.02.1918LE ---------------------------------AT-A---G-----T-A----AA------T----T--------------G--------G-----------T-----------A-----G-----------C-----------C--A------AAA--------G---- 2505
26_AU.CD.02.02CD_MBTB047 ------------------GG--------------T-----GCT-----A----AA------T----A--------T-----G--------G-----------T-----------A-----------------C-----------C---------AAA------------- 3302
27_cpx.FR.04.04CD_FR_KZS ---G---------------G--------------T-A---GCC---T------A-------T----T--G--------------------------C-----T-----------A-----G-----------C--------------A------CA------------G- 3288
28_BF.BR.99.BREPM12609 -------------------------G-------A-----------------AGA------GT-----------------------------------------------------------------------------------------G----------------G- 2663
29_BF.BR.01.BREPM16704 --------A-A----------------------A---------------------------T-------------------G---------------------------------------------------------------------------------------- 2698
31_BC.BR.04.04BR142 ------------A--------------------A-----------C-------A-------T-CGAT-----------G-----------------C-----T-----------G-----------------C----------------------A---------T--G- 2769
32_06A1.EE.01.EE0369 ---G-----A--A------GT-------------T-A--GG-----T-A----A-------T-C-----------T--------------------C-----T-----------G-----------------C-----------G----------AA--------C--G- 2932
33_01B.ID.07.JKT189_C ---T-----------C-----G--G---------------GCT-----A----AC------T----T--------------G--------G-----C-----------------A-----------------C-----------C----------AA------------- 2598
34_01B.TH.99.OUR2478P ------------------------------------A---G-T-----A------------T----T--------------G--------G-----------T-----------A-----------------C-----------C----------AA------------- 2499
35_AD.AF.07.169H --------------------T---------A---T-A---GCT-----A----A-------T----------------G--G--------------------T---------------------------------------------------AC-------------- 2497
36_cpx.CM.00.00CMNYU830 ---G---------------G--------------T-----A-------AC---AT------T----------------------------------------T-----------A-----------------C-----------C---------CAA------------- 2502
37_cpx.CM.00.00CMNYU926 ---------A--A------G--------------------G-C--C--AC---AA------T-------------T-----------------------------C--------A-----------------------------C--A------CA-T-------T---- 2487
38_BF1.UY.03.UY03_3389 ---G----A------------------------A---------------------------T-------C-----------------------------------------------------------------------------------------------G--G- 2720
39_BF.BR.04.04BRRJ179 -------AAA---------G-------------A----------------G----------T--TA--------------------------------------A-------------------------------------------------A-------------G- 2774
40_BF.BR.05.05BRRJ055 ------------------------------A---T-A---G-----T-AC-A-AA-----GT--TTT--G-----GC----------A--------C-----------------G---------------------------------------A----------C--G- 2780
42_BF.LU.06.luBF_18_06 --------------------T------------A-----G--G------C----------C--C--------------------------------------------------A-----------------------------G---------CAA------A-C--G- 2851
43_02G.SA.03.J11223 ----C----A---------G--------------T-A---G----C--A----RA------T-------------T--------------------------T-----------A-----G-----------C--------------A------CA---------C--G- 2822
44_BF.CL.00.CH80 ---------------------------------A-------------------A-------T-A--------------------------------------------------------------------------------------------A-----------G- 2739
45_cpx.FR.04.04FR_AUK ------------A------G-------------A--A---G-----T-A----AA------T--------------C----G--------------C-----T-----------G-----------------C---------------------CAA--------C--G- 3283
46_BF.BR.07.07BR_FPS625 ---------------C-----------C------T-----A-C-----AC---AA------T----T--------------------A--G-----C-----T-----------G---------------------------------------CAAT-----A-C--G- 2735
47_BF.ES.08.P1942 ---------------------------------A--------------AC---AA-----G-----T--------------------------------C-----------------------A-------------------------------------A------G- 2736
48_01B.MY.07.07MYKT021 ------------A--C--------------------A---GCT--------A-AC------T----T-----------------------G-----------------------A-----G-----------C-----------C---------CAA------------- 2502
49_cpx.GM.03.N26677 ---G--------A--------------------A--A---GC------A----AA------T-------------------G-----------G--C-----T-----------G-----------------C-----------G---------CAA--------C--G- 2719
50_A1D.GB.10.12792 -------------------G----------A---T----GGCT-----A-----C------T----T--C-----------G-----------------G--------------A-----G--A--------C--G--------C------------------------- 2704
51_01B.SG.11.11SG_HM021 --------AA--A-----------GG-------A---------------------------T-C-----------T-----------------------------------------------------C-----------------A-------A-T----------G- 2504
52_01B.MY.03.03MYKL018_1 ---------------------------------A---------------------------T----------------------------------------------------------------------C-G---------C----------AA------------- 2611
53_01B.MY.11.11FIR164 ---------------C--------------------A--GGCT-----A-----C------T----T--------T-----G-----A--G--------C--------------A-----------------C-GG--------C----------AA----------G-- 2637
54_01B.MY.09.09MYSB023 ---------------------------------A--------G-----------T------T-CTT----------C----------A--------C---C-------------A-----------------C-G---------C----------AA------------- 2699
55_01B.CN.10.HNCS102056 ------------------------------------------G---T------A------------------------G-----------------C----------------------------------------------------------C------------G- 2607
56_cpx.FR.10.URF5_patient_A -------A-A---------------G-------A--A---------T------AA--------A--------------------------------------T-----------A--------T--------C-----------C---------CA---A-----C---- 2648
57_BC.CN.09.09YNLX19sg --------A---A------G--------------T-A---G----------A-A-------T-C-----G--------------------------C---------------------------------------------------------A-------------G- 2481
58_01B.MY.09.09MYPR37 G------------------------G----------A---GCT-----A-----C------T----T--G-----T------------------------------------------------------------------------------A--------------- 2642
59_01B.CN.09.09LNA423 ---------------C----T----G----A-----A---GCT-----A-----C------T----T--------------G--------G-----------------------A-----------------C-----------C------G---AA------------- 2481
60_BC.IT.11.BAV499 ------------A------G--------------T-A---A-------A---CA---------CG-T-----------------------------C-----T-------C---G-----------------C---------------------CA---------C--G- 3254
61_BC.CN.10.JL100010 -------------------G-------------A--A---G----------A-A-------T----------------G-----------------------T-----------G-----------------C---------------------CA------------G- 2718
62_BC.CN.10.YNFL13 --------C----------G-------------A-------------------A-------T-----------------------------C----------T-----------G-----------------C---------------------CA------------G- 2626
63_02A1.RU.10.10RU6637 -------------------G--------------T-----GC------A--A-AT------T----T--------------G--------------------T--C--------A-----------------C-----------C---------CA---------C---- 2838
64_BC.CN.09.YNFL31 ------------A------G--------------T-A---G----------A-A-------T-C--------------G-----------------------T-----------G-----------------C---------------------CA------------G- 2651
65_cpx.CN.10.YNFL01 ------------A--C---G--------------T-A---G----------A-C------GT----T-----------------------------C-----T-----------G---------------A-C---------------------CA------------G- 2668
67_01B.CN.11.ANHUI_HF115 ------------A-----G-T------------A-----G-------------A-------T-A--------------------------G-----------T-----------A--------------A--C-G---------C----------A-------------- 2640
68_01B.CN.11.ANHUI_WH73 ------------A-----G-T------------A-----G---------C---A-------T-A--------------------------G-----------T-----------A--------------A--C-G---------C----------A-------------- 2631
69_01B.JP.05.05JPMYC113SP420------------A--------------------A---------------------------T-------------------------------------------C---------------------------------------------------------------- 2664
70_BF1.BR.10.10BR_PE004 ---------A---------G--------------T-A---G-------AC---AA------T----T-----------------------G-----C-----------------G-----------------------------G---------CAAT-----A-C---- 2753
71_BF1.BR.10.10BR_PE008 ---------A---------G--------------T-A---G-------AC-A-AA-----------T--------------G-----A--------C-----------------G-----------------C-----------G---------CA-T----------G- 2970
72_BF1.BR.10.10BR_MG002 ---------A------------------------T-----G-------A----AA------T----T--------------------A--G-----C-----------------G--------------A--C-----------G---------CAAT-A--------G- 2805
74_01B.MY.10.10MYPR268 ---------------C----T------------A--------------------C------T----------------------------------------T--G------------------------------------------------A----------M---- 2594
O.BE.87.ANT70 -CCCC-GACAG-A-------A--GG--T--ATT---T---G----C--A-ATCA-------T-C--T--C--T--------G-----A--G--------C--T--A--------G-----G--------A--C---------------T-C--CCAAT----TA-C--G- 3351
O.CM.98.98CMA104 -CCCT-GACAG-A-----G-A--GGG-T--ATT---T--GG-----T-A-AT-A-------T-C--T--C--T--T-----G--------G--------C--T--G--------G-----G--------A--C--G-----------A--C--CCA-T----T--T--G- 2783
O.CM.98.98CMABB141 -CCTC-GACAG-A-------A--GGG-T--ATT---T---G----CT-A-ATCA-------T-C--T--C--T--T-----G-----A--G--G-----C--TT-G--------G--------------A--C-----------------C--CCAAT----TAGC--G- 2782
O.CM.98.98CMABB212 -CC-T-G-CAG-A-------AG-GGG-T--ATT---T--GG-----T-A-ATCA-------T-C--T--C--T--T-----G-----A--G--------C--TT-A--------A-----G--------A--C--G--------G-----C--CCAAT----TA-C---- 2787
O.CM.98.98CMU5337 -CCCC-GACRG-A-----G-AC-GGG----AA----T---G-G--CT-A-ATCA-------T-C--T--C--T--T--G--G-----A--G-----------T--G--------G-----G--------A--C-----------------C--CCAAT-A--TA-C--G- 2784
O.CM.99.99CMU4122 -CCCC-GACAG-A-------A--GGG----ATT-------G----CT-A-ATCA-------T-C--T--C--T--T-----G-----A--G--------C--T--G--------G-----G-----C--A--C-----------------C--CCAAT----TA-C--G- 2782
O.FR.92.VAU -CC-C-G-CAG-A-----G-A--GGG-T--ACTA--C---A-----T-A-AC-A-------T--TAT--C--T--T-----------A--G-----A--C--T-AG--------G-----G-----C--A--C--G--------------C--CCAAT----T--C--G- 2863
O.GA.11.11Gab6352 -CCCT-GACAG-A--C----A--GGG-T--ATT---C---G----CT-A-AT-A------GT--TAT--T--T--T-----G-----A--G--------C--T--C--------G-----G--------A--C--------------------CCAAT----T--C--G- 2508
O.SN.99.99SE_MP1299 -CCCC-GACAG-A-------AG-G-G----ATT---T---G----CT-A-ATCA-------T-C--T--C--T--T-----G-----A--G--------C--TT-G--------G-----G--------A--C-----------G-----C--CCAAT----TA-C--G- 3350
O.US.10.LTNP GCCCC-GACAG-A-------A--GGG-T--ATCA--T---G-----T-A-ATCA------GT-C--T--C--T--T-----------A--G--------C--T--G--------G-----G--T-----A--C-----------C--A--C--CCAAT-A--TA-C--G- 3272
N.CM.02.DJO0131 ----C---CA--A------GAG-C-G-G--A--A--T---AGT-----T----A------CT----G--C--T--------------A--G--G--A--G-----C--------A-----G--------A-----------G--C---A-A---AA-T-A------C-G- 2803
N.CM.02.SJGddd --------CA--A------GAG-C-G----A--A--T---AGG-----T---GA------CT----G--C--T-----G--------A--G--G--A--G--T--C--------A-----G--------A-----------G--C-----A---AA-T----------G- 2787
N.CM.04.04CM_1015_04 ---CC---CA--A------GAG-C-G----A--A--T---GGT-----T----A------CT----A--C--T--------------A--G--G--A--G-----C--------A-----G--------A--------------C-----A---AA-T-A--------G- 2802
N.CM.06.U14296 ----C---CA--A------GAG-C-G----AA-A--T---G-G-----T---CA------CT-C--G--C--T--------------A--G--G--A--------C--------A-----G--------A-----------G--C-----A---AA-T-A-----G--G- 2800
N.FR.11.N1_FR_2011 ----C--ACA--A------GAGGC-G----A--A--T--GGG------TC---A------CT----G--C--T--------------A--G-----A--------C--------A-----G-----C--A--------------C-----A---AA-T-A--------G- 2698
P.CM.06.U14788 GCCTT-GTCTG-A------CAGCGGG-----A-A--Y--GG-R--C--C-ATGTA-----GT-C--A--T--T--------R-----A--G--G-----T-----C--------A-----G-----------C--G-----K--G--A--C--CAAAT-A--------G- 2768
P.FR.09.RBF168 GCCTT-GTCTG-A------CAGCGGG-----A-A--T--GG----C--C-ATGTA-----GT----A--T--T--------------A--G--G-----T-----C--------A-----G-----------C--G-----G--G--A--C--C--AT-A--------G- 3332
CPZ.CD.90.ANT G-----TACTGCA------GA--TG-----AA----T---------T-ACA-GTC--------AGAG--T--T--------G--------------------T-AA--------A-----GT-A-----A--C--------T------AAA---AA---A-----GCC-- 2736
CPZ.CM.05.SIVcpzLB7 GA------A---A--C--G-AC--GG----A---------GCT--CT--C-A-A------GT-------C--T-----------------G-----A-----T--C--------A--------------A--C-----------------C---CA-T-A--------G- 2852
CPZ.CM.09.Ptt_09Cam155 R-----TACT-----C--R-AT---G----A-----C---A-R--C--R---GCA-----CT-C--A--C--------G--G-----A--G--G--A-----TT-A--------C-----GT-R-----A-----------------A--C---AA-T-A-----R---- 3381
CPZ.TZ.06.TAN5 CAGTGAG-AAG-A--C----A-CTG---A-AA--------------T-----TTA-----G--AGAA--C--T---------T-----G--A----------TA-G--------------G--G-----AA-------------G--AAAC--CACA---------CC-- 3410
CPZ.US.85.US_Marilyn -A-CT---AAA-------GGA---GG----ACT---C------T--T--C-T-CT------T-C--T--C--T--T--G--G------G-G-----A------T-A--------C--------------A-----G--------G-----C---CA-T-A---C------ 3357
GOR.CM.07.SIVgor2139_287 -CCT---ACAG-A-----GCAG--GG----AA-A--C--GG-----T-A-ATGCA------T-C-----T--T--------G-----A--G--------C--TT-G--------G-----G--G--C--------G--------G---------AA-T-A--------G- 2834
GOR.CM.12.SIVgor_BQID2 -CC-C---CAG-A-------GG---G-T----T---T--GG-G-----A-ACCA-------T----T--C-----Y-----R--C--A--G--G-----C--TT-G--------C-----G-----C--A--------------------C--CAAAT----T--C---- 2767
GOR.CM.13.SIVgor_BPID15 GCC-C--TCTG-A-----GCA-CG-G-C--AA----T---G-------C-ATGCT------T----A--T--T--T--------------G-----C--T--------------G-----------C-----C--G--------G--A--C--TAA-T------------ 2638

H
IV

Sequence
C

om
pendium

2016:H
IV-1

G
enom

es
63



HIV-1Genomes

H
IV-1/SIV

cpz
C

om
plete

G
enom

es
A

lignm
ents

B.FR.83.HXB2 ACAGCTGGACTGTCAATGACATACAGAAGTTAGTGGGGAAATTGAATTGGGCAAGTCAGATTTACCCAGGGATTAAAGTAAGGCAATTATGTAAACTCCTTAGAGGAACCAAAGCACTAACAGAAGTAATACCACTAACAGAAGAAGCAGAGCTAGAACTGGCAGAAAAC 3467
Pol D__S__W__T__V__N__D__I__Q__K__L__V__G__K__L__N__W__A__S__Q__I__Y__P__G__I__K__V__R__Q__L__C__K__L__L__R__G__T__K__A__L__T__E__V__I__P__L__T__E__E__A__E__L__E__L__A__E__N_
A1.CD.97.97CD_KCC2 -------------------T--------A--------A--GC-A--------G-----------T----------------A----C-G----G----A-C--G---G-------CT-------CA--G--A----G--T--G--G-----AT-----T-------G--- 3463
A1.CM.08.886_24 -------------------T--------A--------A---C-A--------------------T----------------A---GC-------------C--G--------------------T---G--G----G--T--G--------AT-----T----------- 2929
A1.CY.08.CY236 -A-----------T-----T--------------A--A--GC-A--------------A-----TG---------------A---GC-G-----G-----C--G---G----------------TA--G--A----G--T--G------A-AT-G--GT----------- 2678
A1.IN.09.NARI_FLS_IVC19_1 -A-----------------T--------A--------A---C-A--------W-----A-----TG----A----------A------G----R------C--R---G----------------S---G--A--T----T--G--------AT----GT----------- 3330
A1.KE.11.DEMA111KE002 -A-----------------T--------A--------A-----A--------------A-----TG----A----------A------G--C--------C--G---G-T------------------G-GA--T-G--T--G--------AT-----T-------G--- 2835
A1.RU.11.11RU6950 ----T--------------T--------A--------A---C-A--------------------T----------------A------G-----------C--G---G----------G-----TA--G-GA----G--T--G--------AT-----T----------- 2991
A1.RW.11.DEMA111RW002 -------------------T--------A--------A---C-A--C-----------A-----TG--------C------A----C-G-----------C--G-----T--------G-----G---G--A-G--G--T--G--------AT-----T-------G--T 2818
A1.SN.01.DDI579 -------------------T--------A-----A--A---C-A--------------------TG--------------------C-G-----------C--G---G----------------CA--G--A--T-G--T--G--------AT-----T-------G--- 2665
A1.UG.11.DEMA110UG009 -A-C---------------T-----A--AC----A--A---C-A--------------A-----TT----A----------A-----------G------C------G----------------TA--G--A--T-G--T--G--------AT-----T-------G--- 2816
A1.ZA.04.503_15344_T10_A1 -A-----------------T--------A--------A---C-A--------------A-----TGGC--A----------A------G----GG------------G----------------TA--G-------G--T--G--------AT-----T----------- 2684
A2.CD.97.97CDKTB48 -------------------T--------A-----A--A--G--A--------------------TG--------------------C-G---------------------------T-------CA--G-------G--TAG---------AT-----T---A---G--- 2805
A2.CM.01.01CM_1445MV -------------------T--------A--G--A--A--G--A--------------------TG--------C------A----C------G-------------G----------------CA--G-----T----TAG---------AT-----T---A---G--- 2666
A2.CY.94.94CY017_41 -------------------T--------A-----A--------A--------------------TG---------------A----C-G------------------G----------------CA--G--A----G--TA-----------T-----T-A-A---G--- 2824
B.BR.10.10BR_RJ032 -------------------------------------A-----A--------------A-----TG----------G----A---------------------G--------------------G---G-----------------------T-------A--------- 3039
B.CA.07.502_1191_03 -------------------------------------A--G-----------------A----------------------C------------G--------G--------G---------------G-----------AC---------------------------- 2894
B.CH.08.M2_0803101_NFLG8 ----------------------------------A--A--------------------A-----T-----------G----A---------------------G---G--------------------G-----T--T--AG---------A------------------ 2936
B.CN.12.DEMB12CN006 -------------------------------GA-A--A-----A--------C-----------TG---------------AA--------------------G------------------------G----------------------------------------- 2846
B.CU.14.14CU005 -------------------------------------A---------------------------------------A---A---------------------G--------------G--------G--------------G--------A------------------ 2678
B.ES.14.ARP1195 ----T-----A--------------------------A---C-A-----------------A-----------C-------AA----------G---------G------------T-----------G----------------G--------------A--------T 2929
B.FR.11.DEMB11FR001 -T--------------------------------A--A-----A--------------------TG----------G----A------------------G--G---------T--------------------------C-G--------------------------- 2713
B.HT.05.05HT_129389 -M--------------------------------A--A--------------------A-----TT---------------A---------------------G------------------------G-G--------------------------------------- 2668
B.JP.12.DEMB12JP001 ----------------------------------A--A-----A-----------------C--T--------------------------------------G---G------G-------------G-------C----C----------T-----T----------- 2854
B.KR.07.HP_18_07JHS10_3909 -------------------------------------A---C----------------------TG---------------A---------------------G--------G---------------G-G--------------------------------------- 3131
B.RU.11.11RU21n ----T------------------------C----A--A--------------------------TG-----C-------------------------G--C--G---G---------------------------------C---------A------------------ 3038
B.SE.12.SE600057 -------------------------------------A--------C-----------------TG-------C----------------------------AG--GG--------------------G-----------A----------------------------- 2684
B.TH.10.DEMB10TH002 ----T--------------------------------A-----A-----------------C---T---------------AA--G-----------------G-----T---T-----------A--------------------------T----------------- 2789
B.US.13.RV_1 -------------------------------------A----------------------------------------------------------------AG--GG----G----------------------------T---------------------------- 3347
B.ZA.09.DEMB09ZA022 -------------------T-----------------A--------------------------T--------------G-----TC----------------G---G-------------------G------T----------------------------------- 2765
C.BR.07.DEMC07BR003 -T-----------------T---------C-------A-----A--C-----------A----------------G------A---C-G--------------G---G-T--------------CA--G-------G--T-----------AT-----T-------G--- 2799
C.BW.00.00BW5031_1 -T-----------------T-----------------A-----A--C---------------------------------------C-G--------------G---G----------------TA--G-------G--T-----------AT-----T-------G--- 2838
C.CN.10.YNFL19 -T-----------------T-----------G-----A-----A--C-----------------------A-----------A---C-T-----------------G---------T-------CA--G----------T-----------AT-----T----------- 2820
C.CY.09.CY260 -A-----------------T-----------------A-----A--C---------------------------------------C-T-----------A--G--G---------T-------CA--G----------T-----------A------T-------G--- 2690
C.ES.14.ARP1198 -T--T--------------T-----------------A-----A--C-----------------------A----G------A--CC-G--------------G---G--------T-------CA--G----------T-----------AT-----T-------G--- 2881
C.ET.02.02ET_288 -A--T--------------T-----------------A-----A--C--------C--------------A----------A----C-G--------------G---G-T--------------CA--G----------T-----------AT-----T----------- 2669
C.IN.09.T125_2139 -T-----------------T-----------G-----A-----A--C-----------------------A----------A----C-T--------------G--GG----------------TA--G----------T-----------AT-----T----------- 3443
C.KE.05.05KE369195V4 -T-----------------T--------A--------A-----A--C----------------------------------A----C-G--------------G-----T------T-------CA--T-------G--T-----------AT-----T----------- 2643
C.MW.09.703010256_CH256.w96 -------------------T-----------------A-----A--C-----------------------A----------A----A-G--------------G---G----------------T---G-------G--T-----------AT-----T-------G--- 3447
C.SE.13.SE600311 -T-----------------T--------A--------A-----A--C-----------------T----------------A----C-G--------------G---G----------------CA-----A-T-----T-----------AT-----T-------G--- 2699
C.TZ.08.707010457_CH457.w8 -T-----------------T-----------------A-----A--C------------------T----A--C-------A----C-T--------------G--G---------T-------CA--G----------T-----------AT-----T---AG--G--- 3441
C.US.11.17TB4_4G8 -T-----------------T-----------------A-----A--C-----------------T---------------------C-G--------------G---G----------------CA--G--A-------T-----------AT-----T-------G--- 2818
C.YE.02.02YE511 -T-----------------T--------A--------A-----A--C---------------------------------------C-G--------------G---G----------------TA--G-------G--T-----------AT-----T----------- 2642
C.ZA.12.DEMC12ZA096 -T-----------------T-----------------A-----A--C-----C---------------------------------C-G--------------------T--------------CA--G-------G--T--T--------AT-----T-------G--T 2776
C.ZM.11.DEMC11ZM006 -G-----------------T-----------------A-----A--C-----------------T-----A-----G----A---GC-T--------------G--G---------T-----------G--A-------T-----------AT-----T-------G--- 2816
D.CM.10.DEMD10CM009 -T-----------A-----T-----------------A-----A--------------------TG----A---C-G----AA--C-----------------G---G-T------T-------G---G----------------------AT-------------G--- 2842
D.CY.06.CY163 -G-A---------------T-----------------A-----A-----------C--A-----T--C--A-----G--------------------------G---G-T------T--------A--G----G-----------------AT-------A-----G--- 2675
D.KE.11.DEMD11KE003 -AGA---------------T---------C-------A--G--A-----------C--------T-----A--------------------C-G-TG-A----G--TG-----A----G------A--G-------G--------------AT-------------G--- 2817
D.KR.04.04KBH8 -A-----------------T-----------------A-----A--------------A-----TG----A----------AA--G--G-----------C--G---G----------G-----------------G---A----------AT----------------- 3426
D.SN.90.SE365 -A-----------------T-----------------A-----A-----------C--------TG----A--------G-AAG-------------------G---G-----------------A--G---------------C------AT----------------- 3484
D.TZ.01.A280 -A-----------------T-----------------A-----A--------------------TT----A----------AA--------------------G---G----------G-----------------G---A----G-----AT----------------T 2668
D.UG.10.DEMD10UG004 -A-----------A-----T-----------------A-----A-----------C--------T-----A----------A-----------G-TG-----AG---G-----A----G------A----------G-----G---------T-------------G--- 2805
D.UG.11.DEMD11UG003 -A-----------------T--------A--------A-----A-----------C--------T-----A-----------A--------C---TG-A----G---------A--T-G---------G-------G--------------AT----------T------ 2822
D.YE.02.02YE516 -A-A---------------T--------AC-------A-----A-----------C--------------A----------A-----------G---------G---G-T------T-------T---------T-----AG---------AT----------------- 2678
D.ZA.90.R1 -A-----------------T--------------A--------A--C--------C--------T-----A--------------------------------G------------T-----------G----------------------AT----------------- 2813
F1.AO.06.AO_06_ANG32 -------------------T--------------A------C-A-----------------C--T-----A--CC----------------------------G---G----G-GG--------CA--G-G-----G--T-C----------T-----T-------G--T 2678
F1.AR.02.ARE933 -------------------T--------------A--A---C-A--A-----------------T----------------A---------------------G---G----G-----------CA--G-G-----G--T-C----------T-----T----------T 2761
F1.BR.07.07BR844 -------------------T--------------A--A---C-A-----------C--------T--C-------------A---------------------G---G----G-----------CA--G-G-----G--T-C----------T-----T-------G--T 3248
F1.BR.10.10BR_PE107 -A-----------------T-----A--------A--A---C-A--------------A-----T-----A--------------T-----C--------G------G----G-----------CA--G-G-----G--T-C----------T-----T-------G--T 2934
F1.BR.10.10BR_RJ015 -T-----------------T--------A-----A--A---C-A--------------------T-----------G--------------C-----------G---G----G-----------C---G-G--------TAC----------T-----T---A---G--T 2940
F1.CY.08.CY222 -------------------T-----A--------A--A---C-A--------------------T------------A-------------C-----------G---G----G-----G-----TA--G-G-----G--T-C---------AT--A--T-A-----G--T 2660
F1.ES.02.ES_X845_4 -T-----------------T-----A--------A--A---C-A--------------------T-----A----------A---------------------G---G----G-----------CA--G-G-----G--T-C----------T-----T-------G--T 2919
F1.ES.11.VA0053_nfl -------------------T--------------A--A---C-A--------------------T--------------------------C-----------G---G----------------TA--G-GA----G--T-C----------T-----T-------G--T 2891
F1.RO.96.BCI_R07 -------------------T---------C----A--A---C-A--------------------T----------------AA--------------------G---GT---G-----------TA--G-GA--T-G--T-C----------T-----T-------G--- 3491
F1.RU.08.D88_845 -A-----------------T-----------------A---C-A--------------------T----------------A------------G--------G---G----G-----------TA--G-GA----G--T-C----------T-----T-------G--- 2926
F2.CM.02.02CM_0016BBY G------------------T-----------------A-----A--------------------T----------G-----A---C-----------------G---G----------------C---G-G-----G--T-C------------------------G--- 2657
F2.CM.10.DEMF210CM001 GT-----------------T-----------------A--GC-A--------------A-----T----------G-A---A------G---------A--------G----G-----------T---G-G-----G--T-C---------AT-----T-------G--- 2731
F2.CM.10.DEMF210CM007 GT-----------------T---------C-------A---C-A--------------------T-----A----G-----A---CA-C--------------G---G-----A--T-------T---G-GT----G--T-C----------T-----A-------G--- 2814
G.CM.07.920_49 -G-----------------T-----A--A--------A---C-A--------------A-----T-----A----------A----C----------T-----G--G-----------------CA----------G--T-----------AT-G---T-------G--- 2859
G.CM.10.DEMG10CM008 -A-----------------------------------A---C-A--------------------T-----A----------A----C----C------A----G--G-----G------------A--G-------G--T-C---------AT-G---T----------- 2848
G.CM.10.DEURF10CM020 -T--T--------------T-----A-----------A---C-A--------------------TG----A----------A----C----------------G--GG----------G-----CA--G--A----G--T-----------AT-G---T-A--------- 2798
G.CN.08.GX_2084_08 -A--Y--------------T-----A--A--------A---C-A--------------A-----T------------A---AA---C----------------G--GG----------------CA--G-------G--T-----------AT-----T--A----G--T 2707
G.ES.09.X2634_2 -T-----------------T-----A---C-------A---C-A-----------C--------T--T-------------AA---C------G---------G---G----------------CA--G----------T-----------AT-G---T-------G--- 2950
G.ES.14.ARP1201 -A-----------------T-----------------A---C-A--------------------T--------------------GC----------------G--GG----------------CA--G-G-----G--T-----G-----AT-----T-------G--- 2933
G.GH.03.03GH175G -A-----------------T-----A-----------A---C-A--------------------T-----A----------A---CC------G---------G--GG-----------------A--G--T-C--G----C---------AA-G--GT-------G--- 3507
G.KE.09.DEMG09KE001 -G-----------------T-----A-----------A---C-A--------------------T----------------A---GC----------------G--GG----------------TA--G-------G--CAC---------AT-G---T-------G--- 2842
G.NG.09.09NG_SC62 -AGA---------------T--------A--------A---C-A--------------------TT-------------G-AA---C----C-----------G--GG-------T--------CA--G-------G--T-----------AT-----T-------G--- 2659
G.PT.x.PT3306 -A-----------------T-----A-----------A---C-A-----------C--------T-----------G----AA--GC----------------G---G----------G---------G----------T-C---------AT-G---T-------G--- 3407
H.BE.93.VI991 -------------------T-----------------A---C-A-------------------------------------A----C-------W--------G--GG-----------------A--G-------G--TA----G-----AT-G---T----------- 2856
H.BE.93.VI997 -------------------T-----------------A---C-A--C-----------------T---------------------C----------------G--GG----------------C---G-------G---A----G-----AT-G---T----------- 2791
H.CF.90.056 -------------------T-----------------A---C-A--------------------T---AAT----------A----C----------------G--GG--------T-------CA----------G---A----G-----AT-G---T----------- 2814
H.GB.00.00GBAC4001 -------------------T-----------------A---C-A------------------------------------------C----------------G---G----G---T-------CA----------G--TAC---G-----AT-G---T---A------- 2985
J.CD.97.J_97DC_KTB147 -A-----------------T-----A--A--------A---C-A--------------------T----------------A----C----------------G--G--------------G--CA--G--G--T----T-C---------AT-----T-------G--- 2661
J.SE.93.SE9280_7887 -AGA---------------T-----A-----------A---C-A--------------------T-----A----------A----C---------------A---GG-T--------------CA--G-----T-G--TAG---------AT-G--------------- 2781
J.SE.94.SE9173_7022 -AGAT--------------T-----A-----------A---C-A--------------A-----T-----A------A---A-G--C-----------A----G--GG-T--------------CA--G-----T-G--TAG---------AT-G--------------- 2782
K.CD.97.97ZR_EQTB11 -T-----------------T-----A-----------A-----A--------------A--A-T------A----------AA--------------------G---GT-------T-------CA--G----------T-C----------T-----T-A-----G--- 2663
K.CM.96.96CM_MP535 -T-----------------T-----------------A-----A--------------A--A--T----------------AA-----G--------------G---GT---------------CA--G-----T----T-C----------T-----T-A-----G--- 2663
01_AE.AF.07.569M -------------------T--------A--------A---C-A--------------A-----TG----------G----RR---C-------------C--G---G-T--------------CA--G-------G--TRC---------AT----GT------RG--- 2673
01_AE.CM.11.1156_26 -------------------T--------A--------A---C-A--C-----------A-----TG--------------------C-------------C--G---G-T--------------TA--G-GA----G--T--G--------AT-----T-------G--- 2817
01_AE.CN.12.DE00112CN011 -------------------T--------A--------A---C-A--------------A-----TG----A-----G----A----C-G-----------C--G---G-T------T-------CA--G-------G--T-----------AT----GT-------G--- 2777
01_AE.HK.04.HK001 -------------------T--------A--------A---C-A--------------A-----TG----------GA---A------G----G------C--G---G-T--------------C---G-------G--T-----------AT-----T-------G--- 2829
01_AE.IR.10.10IR.THR48F --CAT--------------T--------A--------A---C-A--------------A-----T-----------G----A------G--C-----------G---G-T--------------CA--G-G-----G--T-----------AT----GT-------G--- 2657
01_AE.JP.11.DE00111JP003 -------------------T-----A--A-----A-AA--GC-A--------------A-----TG----------G----A----C-------------C--G---G-T--------------CA--G-------G--T-----------AT-----T-------G--- 2943
01_AE.SE.11.SE601018 -------------------T-----------------A---C-A--------------A-----TG----------G----A----C-G--------T--C--G---G-T--------------C---G----T--G--T-----------AT----GT-------G--T 2684
01_AE.TH.10.DE00110TH001 -------------------T--------A--------C---C-A--------------A-----TGG---A----------A----C-G-----------C--G---G-T------------------G-------G--T-----------AT-----T----T------ 2764
01_AE.TH.90.CM240 -------------------T--------A--------A---C-A--------------A-----TG----------G----A----C-G-----------C--G---G-T--------------CA--G-------G--T-----------AT----GT-------G--- 3041
01_AE.US.05.306163_FL -------------------T--------A--------A---C-A--------------A-----T--------C--G----A----C-G---------A-C--G-----T------T-------C---G-------G--T-----------AT-----T-------G--- 2658
02_AG.CM.10.DE00210CM013 -T-----------------T--------A--------A---C-A--------------------TG----A----------A----C-G----G------C--G---G-A--------------TA--G-------G--T-----------AT-----T-------G--- 2834
02_AG.ES.06.P1423 -------------------T--------A--------A---C-A--------------------TG----A----------AA--GC-G-----------C--G---G--------T-G-----T---G-----T-G--T--G--G-----AT-----T-------G--- 2905
02_AG.GW.05.CC_0048 -------------T-----T--------A--------A---C-A--------------------TG----A----------A----C------G------C--G---G----------------GA--G--A----G--T--G--------AT-----T----------- 2817
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HIV-1 Genomes

B.FR.83.HXB2 ACAGCTGGACTGTCAATGACATACAGAAGTTAGTGGGGAAATTGAATTGGGCAAGTCAGATTTACCCAGGGATTAAAGTAAGGCAATTATGTAAACTCCTTAGAGGAACCAAAGCACTAACAGAAGTAATACCACTAACAGAAGAAGCAGAGCTAGAACTGGCAGAAAAC 3467
Pol D__S__W__T__V__N__D__I__Q__K__L__V__G__K__L__N__W__A__S__Q__I__Y__P__G__I__K__V__R__Q__L__C__K__L__L__R__G__T__K__A__L__T__E__V__I__P__L__T__E__E__A__E__L__E__L__A__E__N_
02_AG.KR.12.12MHR9 -------------------T--------A-----A--A---C-A--------------------T-----A----------A----C-G-----------C--G---G----------------TA--G-------G--T--G--------AT-----T-------G--- 3126
02_AG.LR.x.POC44951 -------------------T--------A--------A---C-A-----------------C--TG----A----G-----A------G-----------C--G---G----------------TA--G--A----G--T--G--------AT-----T-------G--T 3462
02_AG.NG.09.09NG_SC61 -A-----------------T--------A--------A---C-A--------------------TG----A---------------C-G-----------C--G---G-------C--------TA--G-------G--T--G--------AT-----T----------- 2659
02_AG.NG.x.IBNG -------------------T--------A--------A---C-A--------------------TG----A------A---A----C-G----G------C--G---G----------------TA--G--G----G--T--G--------AT-----T-------G--- 2992
02_AG.SE.11.SE602024 -------------------T--------A--------A---C-A--------------------------A-----------A--GA-G--------T--C--G---G----------------TA--G--A--T-G--T--G--------AT-----T----------- 2660
02_AG.SN.98.98SE_MP1211 -------------------T--------A--------A---C-A--------------------T-----A----------A----C-------------C--G------------T-------TA--G-------G--T--G--------AT-----T-------G--- 2664
02_AG.US.06.502_2696_FL01 -------------------T--------A--------A--GC-A--------------------TG----A---------------C-G-----------C--G---G----------------GA--G--A----G--T--G--------AT-----T-A--------- 2664
03_AB.RU.97.KAL153_2 -----------------------------C-------A--------------------------TG-------------------------------------G---G---------------------------------C---------------------------- 2693
04_cpx.CY.94.94CY032_3 -T--------------C--T--C--------------A---C-A--------------------T----------------A---------------T-----G---G-T-----C--------CA--G----------TAC---G------T-----T-A-----G--- 2833
05_DF.BE.x.VI1310 -------------------T--------------A--A---C-A--------------------T----------------A---------------------G--------------------G--------------------------AT----------------- 2849
06_cpx.AU.96.BFP90 -G-----------------T--------A--G-----A---C-A--------------------T-----------------------------------C--G---G-A--------------CA--G----------T-C---------A------T-------G--- 3495
07_BC.CN.98.98CN009 -T-----------------T-----A-----------A-----A--C-----------------T--T--A---------------C-T--------------G--GG----------------CA--G----------T-----------AT-----T----------- 2799
08_BC.CN.97.97CNGX_6F -T-----------------T-----------------A-----A--C-----------------------A---------------C-T--------------G--GG----------------CA--G----------T-----------AT-----T-A--G------ 2647
09_cpx.GH.96.96GH2911 -A-----------------T--------A-----A--A-----A--C-----------------TG---------------A----C-G-----------C------G-T-G---------G--TA--G--A----G--T--G--G-----AT-----T-------G--- 2669
10_CD.TZ.96.96TZ_BF061 -T--T--------------T-----------------A--G--A--C--------------------------------G------C-G--------------G---G------T-T-------CA--G-------G--T-----G-----AT-----T----------- 2846
11_cpx.CM.95.95CM_1816 -AT-T--------------T-----A--A--------A---C-A--------------------T------------A--------C----------------G--G---------T-------CA--G-------G--T-C----------T-G--GT----------- 2831
12_BF.AR.99.ARMA159 ----------------C--------------------A-----A-----------------------------------G-A-----------G---------G--------G---------------------------A----------------------------- 3472
13_cpx.CM.96.96CM_1849 -------------------T-----A-----------A---C----------------A--C--T-----A----------A----C----------------G--GG----------------CA--G--T----G--TAC---------AT-----T-------G--- 2872
14_BG.ES.05.X1870 -A-----------------T-----A-----------A---C-A-----------C-----A--T-----A----------AA---C----------------G---G----------------CA--G----------T-T---------AT-G---T-------G--- 2934
15_01B.TH.99.99TH_MU2079 -------------------T--------A--------A---C-A--------------A-----TG-G--------G----A----C-G-----------C--G---G-T--------G-----CA--G-----T-G--T-----------AT-----T-------G--- 2866
16_A2D.KR.97.97KR004 -------------------T--------A--------A--G--A--------------------TG---A-----------A----C-G-----G--------G---G-T--------G-----CA--G-------G--TA----------AT-----T-A-A---G--- 2830
17_BF.AR.99.ARMA038 -------------------------------------A-----A-----------------------------------G-A---------------------G--------G------------A--G-----------A----------------------------- 2681
18_cpx.CU.99.CU76 -------------------T--------------A--A---C----------------A-----T----------------A---GC-----------A----G--G-----------------CA--G-------G--T-T---------AT-G---T-A--------- 2772
19_cpx.CU.99.CU7 -A-----------------T--------------------GC-------------C--------T-----A-----------A--GC----------------G---G-------------------------------------------AT----------------- 2693
20_BG.CU.99.Cu103 -------------------------------------A--------------------------T---------------------C----------------G------------T-----------G-----------AC----------------T-------G--- 2933
21_A2D.KE.99.KER2003 -G-----------------T-----------------A-----A--C--------C--------T-----A--------------G-----------------G-----------------------------------------------AT----------------- 2672
22_01A1.CM.01.01CM_0001BBY -------------------T--------A--------A-----A--------------------TG-------------------GC-G--------A-----G---G--------------------G-----T-G--T-----------AT-----T-------G--T 2675
23_BG.CU.03.CB118 -------------------------------------A--------------------------T----------------A----C----------------G------------------------G-------G--T-C---------AT-G---T----------- 2910
24_BG.ES.08.X2456_2 -A-----------------TC----A-----------A--GC-A--------------------T-----------------A---C-------G--------G---G--------------------G-----------AC----------------T----------- 2918
25_cpx.CM.02.1918LE -------------------T--------A--------A---C-A--------------------TG--------C-------A-----------------------GG-A--------------CA--G-------G--T-T---------AT-G---T-------G--- 2675
26_AU.CD.02.02CD_MBTB047 -A-A---------------T--T-----A-----A--A---C-A--------------------TG-------A--G----A----C-G-----------C--G---G----------------CA--G-CA----G--TA-G--------AT-----T-------G--- 3472
27_cpx.FR.04.04CD_FR_KZS -A-----------------T-----A--------A--A---C-A--------------------T--------C-------A----C------G---------G--GG----G-----------CA--G--T--T-G--T-----------AT-G---T----------- 3458
28_BF.BR.99.BREPM12609 ---TT--------------T-----------------A-----A-------------------------------------A---------------------G--------G---------------G----------------------------------------- 2833
29_BF.BR.01.BREPM16704 -------------------------------------A-----A---------------------G----A----------A---------------------G-----T--G---------------G-----------A----------------G------------ 2868
31_BC.BR.04.04BR142 -G-----------------T-----------------A-----A--C--------------------------A-----G--A---C-G--------------G--------------------CA--G-------G--T-----------AT-----T-------G--- 2939
32_06A1.EE.01.EE0369 -A-----------------T--------A--G--A--A---C-A--------------A-----T--------------------G--------------C--G---G-A-G------------TA--G----G-----T-C---------AT-----T-------G--- 3102
33_01B.ID.07.JKT189_C -------------------T--------AC-------A---C-A--------------A-----T-----------G----A----C-G-----------C--G---G-T-----T--------CA--G-------G--T-----------AT-----T-------G--- 2768
34_01B.TH.99.OUR2478P -------------------T--------A--------A---C-A--------------A-----TG----------G----A----C-G-----------C--G---G-T------T-------CA--G-G-----G--T--------R--AT-----T-------G--- 2669
35_AD.AF.07.169H -A-----------------T-----------------A-----A-----------C--------T-----A-----------A-----G--------------G--------------G-----TA--G--T----G--------------AT----------------- 2667
36_cpx.CM.00.00CMNYU830 ---A--------G------T--------A--G--A--A---C-A--------------------TG---------------A---GC-G--------A--C--G---G-A------------------G-----T-G--T--G--------AT-----T-------G--T 2672
37_cpx.CM.00.00CMNYU926 ---T---------------T--------A--------A---C-A--------------------TG-------------------GC-G----G---T--C--G-----T-----GT-------T---G--A--AAG--TA-G--------AT-----T-------G--- 2657
38_BF1.UY.03.UY03_3389 -------------------------------------A-------------------------------------------A---------------T-----G------------T-----------G-------------------------------------G--- 2890
39_BF.BR.04.04BRRJ179 -------------------------------------A--------------------------T-----------G--G-A------G-----G--------G------------------------G------------C----------------T-------G--T 2944
40_BF.BR.05.05BRRJ055 -------------------T---------C----A--A---C-A--------------------T--------------------G-----------------G---G----G-----------CA--G-G-----G--TAC----------T-----T-------G--T 2950
42_BF.LU.06.luBF_18_06 -------------------------------------A--------C-----------A-----TG-G--A----------AA--------------------G------------------------G----------------------------------------- 3021
43_02G.SA.03.J11223 -A-----------------T-----A--A--------A---C-A--------------------T-----A----------A----C-G----G------C--G---G----------------T---G--A----G--T--G--------AT-----T-------G--- 2992
44_BF.CL.00.CH80 -------------------------------------A-----------------------------------------G-A-----------G-T-A-----G---C-T--G---T-----------G-----------AG----------A----------------T 2909
45_cpx.FR.04.04FR_AUK -A-----------------T--------A--G-----A---C-A---------------------T----A-----G----A---------------------G---G-A--------------CA--G---T---G--T-C---------AT-----T---A---G--- 3453
46_BF.BR.07.07BR_FPS625 -G-----------------T--------------A--A---C-A--------------------T----------G---G-A---------------------G---G----G-----------CA--G-GT----G--T-C----------T-----T-------G--T 2905
47_BF.ES.08.P1942 ---A---------------------------------A--------------------------------------------A--------C-G---------G--------G-----------CA--G-----------A----G------------------------ 2906
48_01B.MY.07.07MYKT021 -------------------T--------A--------A---C-AG-------------A-----TG--------C-G----A------G-----------C--G-----T--------------CA--G-------G--T-----------AT----GT-------G--- 2672
49_cpx.GM.03.N26677 -AGC---------------T--------A--G--A--A---C-A--------------------T----------------A----------------A----G---G-A--------------CA--G-----T-G--T-C---------AT-G-----------G--- 2889
50_A1D.GB.10.12792 -A-----------------T--------A------------C-A--------------A-----TG---------------A----------------A-C--G---------------------A--G--A--T-G--T-CG--------AT----GT-------G--- 2874
51_01B.SG.11.11SG_HM021 -------------------------------------A--------------------------TG---------------A---------C-----------G------------------------G-------G--------------------G------------ 2674
52_01B.MY.03.03MYKL018_1 -------------------T--------A--------A---C-AR-------------A-----TG----------RR---A----C-G--------------G---G-T--------------C---G-------G--T-----------AT----GT-------G--- 2781
53_01B.MY.11.11FIR164 -------------------T--------A-----A--A---C-A--------------A-----TG----------G----A----C-G-----------C------G-T------T-------CA--G---AGM-G--TR----------AT----GT-A-----G--- 2807
54_01B.MY.09.09MYSB023 -------------------T--------A--------A--GC-A--------------A-----TG----------G----A----C-G-----------C--G---GTT------T-------CA--G----------T-C---------AT----GT-A-----G--- 2869
55_01B.CN.10.HNCS102056 -------------------------A-----------A--G--A--------------A-----TG-------C--G--G-A----C-G--C--G-----C--G---G-T--G--G--------CA--G----------T-----------AT----GT-------G--- 2777
56_cpx.FR.10.URF5_patient_A -------------------T--------A--------A-----A-----------------------------------------------------------------------------------------T-------C---------------------------- 2818
57_BC.CN.09.09YNLX19sg -------------------------------------A--G--A--C--------------C--------A---------------C-C--------------G--------------------T---G----------T-----------AT-----T----------- 2651
58_01B.MY.09.09MYPR37 ---A---------------------A-----------A-----A--------------------TG----------G------G-------------------G---G--------------------G-----------AG---------RT----RY----------- 2812
59_01B.CN.09.09LNA423 -------------------T-----A--A-----A--A---C-A--------------A-----TG---------------A---GC-G----G-G----C--G---G-T--------------CA--G--A----G--T--G--------AT----GT----------- 2651
60_BC.IT.11.BAV499 -T-----------------T-----------------A-----A--C--------------------------A--------A---C-G--------------G---G----G-----------CA--G-------G--T-----------AT-----T-------G--- 3424
61_BC.CN.10.JL100010 -T-----------------T-----------------A--G--A--C-----------A-----------A---------------C-T--------------G--GG--------T-------CA--G-G--------T-----------AT-----T----------- 2888
62_BC.CN.10.YNFL13 -T-----------------T-----------------A-----A--C-----------------------A-----------A---C-T--------------G--GG----------------CA--G----------TAC---------AT-----T---AG------ 2796
63_02A1.RU.10.10RU6637 -------------------T--------A--------A---C-A--------------------T--------------G--------G-----------C--G---G----------G-----TA--G-GA----G--T--G--------AT-----T-------G--- 3008
64_BC.CN.09.YNFL31 -T---------A-------T---------C-------A-----A--C-----------------------A-----------A---C-T--------------G--GG-------T--------CA--G----------T-----------AT-----T----------T 2821
65_cpx.CN.10.YNFL01 -T-----------------T-----------------A---C-A--C-----------------------A-----G---------C-T---------A----G--GT----------------CA--G----------T-----G-----AT-----T----------- 2838
67_01B.CN.11.ANHUI_HF115 -------------------T--------AC-------A---C-A--C-----------A-----T----------------A---------------------G------------------------G----------------------------------------- 2810
68_01B.CN.11.ANHUI_WH73 -------------------T--------AC-------A---C-A--------------A-----T--------C-------A---------------------G------------------------G----------------------------------------- 2801
69_01B.JP.05.05JPMYC113SP420----T---------------G----------------A-----------------------C--T----------------A---------------------G--------------------G---G----------------------------------------- 2834
70_BF1.BR.10.10BR_PE004 -------------------T--------A-----A--A---C-A--------------------T-----------------A--------------T---------G----G-----------CA--G-GA----G--TAC----------T-----T---A---G--T 2923
71_BF1.BR.10.10BR_PE008 -------------------T--------------A--A-----A--------------------T----------------A---------------------G---G----G-----------CA--G-G-----G--T-C----------T-----T-A-----G--T 3140
72_BF1.BR.10.10BR_MG002 ----------A--------T--------------A--A---C-A--------------A-----TGG--------------A-----------G---------G--------G-----------CA-------------T-C----------T-----T-------G--T 2975
74_01B.MY.10.10MYPR268 -------------------T--------A-----A--A---C-A--------------------TG----------G----A----C-G-----------C--G---G-T------T-------CA--G-------G--T-----------AT----GT----------- 2764
O.BE.87.ANT70 -TGTG-----A--A-----T-----A--AC--A-A--A--GC-A--------------A--C--T-A---A----G---G--AG----G-----GT-AA-------C-----GT--T-----------G----TT---GTAG---G--------G---T-A-AG------ 3521
O.CM.98.98CMA104 -AGTA-----A--T-----T-----A--A---A-A--A--G--A--------------A-----T-A---A----G------AG----------GT-AA-------C-----GT--T-------G---G----TT---GTA----G------------T-A-A------- 2953
O.CM.98.98CMABB141 --GTG-----A--A-----T-----A--AC--A-A--A--G--A--------------A--C--T-A---A----G-----AAG----G-----GT-AA-------C-----GT--T-G---------G----TT---GTA----G------T-G---T-A-A---G--- 2952
O.CM.98.98CMABB212 -AGTG-----A--A-----T-----A--AC-------A-----A--C-----------A-----T-A---A----G-----AAG----G--C--GT-AA-C-----------GT----------G---G-GG-CT---GTA----G-----A------T-A-AG------ 2957
O.CM.98.98CMU5337 -GGTG-----A--A-----T-----A---C----A--A-----A--------------A-----T-----A--C-G------AG-------------AA-------C-----GT----G-----R---G----TT---GTA----G-----A------T-A-AG--G--- 2954
O.CM.99.99CMU4122 -G-TA-----A--A-----T-----A--AC----A--A--G--A--------------A--C--T-----A----G------AG----G-----GT-AA-------C-----GT--T-G------A--G----TT---GTA-------------G---T-A-AG--G--- 2952
O.FR.92.VAU -AGTG-----A--A-----T-----A--A--G--A--A---C-A--------C--------C--T-AT--A----G-----AAG----G-----GT-AA----------T--GT--T-G--------GG-----T---GCA----G-----A------T-A-A---G--- 3033
O.GA.11.11Gab6352 -GGTA-----A--A-----T--------A---A-A--A-----A-----------------C--T-A---A--C-G-----AAG-----------T-AA-------C-----GT--T-G---------G----T----GTA-----------T-----T-A-AG--G--- 2678
O.SN.99.99SE_MP1299 -GGAA-----A--A-----------A--AC----A--A--G--A--------------A--C--T-A---A----G-----AAG-G--G-----GT-AA-------CG----GT--T-G------A--G----TT---GTA-----------------T-A-AG--G--T 3520
O.US.10.LTNP -TGTG-----A--A--------------AC-CA-A--A--G--A-----------------C--T-A---A----G-----AAG--C-T-----GT-AA-------C------T--T--------A--G----CT---GT-----G--------G---T-A-AG------ 3442
N.CM.02.DJO0131 -TGTA--------------T-----A--A-----A--A--G--A-----------------C--T-----A--C-------AA--GC-T----G-T-AA-C--------------TT-G---------G-CAACT-T---A----------AT-----T-A--------- 2973
N.CM.02.SJGddd -TGTA--------------T-----A--A-----A--A-----A-----------------C--T-----A--C-----T-AA--GC-G------T-AA-C------G-T-----TT-G---------G-CAACT-T---A----------AT-------A--------- 2957
N.CM.04.04CM_1015_04 -T-CA--------------T-----A--A-----A--A--G--A-----------------C--T-----A--C--------A--GC-T------T-AA-C-----------G--TT-G---------G-TA-CT-T--------------AT-------A--------T 2972
N.CM.06.U14296 -TGTA--------------T-----R--A-----A--A--G--A-----------------A--T-----A--C-------AA--GC-T----G-T-AA-C--------------TT-G---------G-CA-CT-T---A-----------T-------A--------T 2970
N.FR.11.N1_FR_2011 -TGTA--------------T-----A--A-----A--A--G--A-----------------C--T-----A--C-------AA--TC-T----G-T-AA-C-----G--------TT-G---------G-TAACT-T---A----------AT-------A--------- 2868
P.CM.06.U14788 -A--T-----A--A--------T------C----A--A--G--A--------T-----A-----T-----A----GG----AAG-G-----Y-----AA----------T--RT-CT-----------G-TG-YT-T--TAG---------AT-------A-AG-----T 2938
P.FR.09.RBF168 -AGCT-----A--A--------C------C----A--A--G--A--------------------T-----A--A-GG----AAG----R--C-----AA----------T---T-CT-----------G-TG-T--T--TAG---------AT-------A-AG-----T 3502
CPZ.CD.90.ANT -TGAT-----A--T--------C-----AC----A--A-----A-----------------C--------A--C---ACT-A---G--G----G----A-C------GT---GAGT--------TAG-G---A-A-G--TAGG--------AT-----T-A-A------T 2906
CPZ.CM.05.SIVcpzLB7 -A--T-----------------------A--G-----A-----A--------------A--A--------C--C--GA---AA--GA----C-GG--T-----G---GTA--GAATTC----------G-CA-CT-T--TAG---------AT-----T-A--------T 3022
CPZ.CM.09.Ptt_09Cam155 -AGT----------------------C-A-----AR-T--RC-A--------------A-----T--T--C--A-----G-AA-----G--C---T-AA--------G-A---AAGT----T--TA--G--AACT-T--TAC---------A--------A--------T 3551
CPZ.TZ.06.TAN5 -GCAG-----A--A---C-T--C--A--A--------C--GC-A--------C-----A--C--TGGT--C--A---ACT-AAG--C----C-----AA--------GTA--G-G-T-G--T--CCC-G--GA-A-G--CAG---------AT----GT-A-AG-----T 3580
CPZ.US.85.US_Marilyn -A-TT-----A--------T--T-----A-----A------C----C--------------A--T-----A--A---A---A---G-----C---T-AA-A-A----G-T-----T-----T-----TG--AATT-T---C-T--G-----AA-G--GT-A-A------- 3527
GOR.CM.07.SIVgor2139_287 -A--T-----A--------T--C----GA--G--A--T---C-A--------T-----A--A--T--------A-G-----AAG--C-C--C---T-AA----G--T--T---T----T---------G-GA-C--T-GTA----------AT-------A-A---G--- 3004
GOR.CM.12.SIVgor_BQID2 -AGTA-----A--A-----T-----A-R-C-G--A--A-----A--------------A--C--T-A---A--C-G-----ARG--C-------GT-GA-------------GT--T-R---------G----T----GCA----R--G--A--------A-AR-----T 2937
GOR.CM.13.SIVgor_BPID15 -A--------A--G-----T--C---GGAC----A------C-A--------------A-----T-----A--A-GGA---AAG-G-----C------A-A--G-----T-----TT-----------G-TA-CT-C--TAG----------T-------A-A------T 2808
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B.FR.83.HXB2 AGAGAGATTCTAAAAGAACCAGTACATGGAGTGTATTATGACCCATCAAAAGACTTAATAGCAGAAATACAGAAGCAGGGGCAAGGCCAATGGACATATCAAATTTATCAAGAGCCATTT.AAAAATCTGAAAACAGGAAAATATGCAAGAATGAGGGGTGCCCACACTA 3636
Pol _R__E__I__L__K__E__P__V__H__G__V__Y__Y__D__P__S__K__D__L__I__A__E__I__Q__K__Q__G__Q__G__Q__W__T__Y__Q__I__Y__Q__E__P__F_#_K__N__L__K__T__G__K__Y__A__R__M__R__G__A__H__T__
A1.CD.97.97CD_KCC2 --G--------G--G-----T--G--------A-----------------------------------------A--A-----G------------------------------------.------T-A--------G----------A--A----TCA--T------- 3632
A1.CM.08.886_24 --G--------G-----C--T--G--------A------------A-----------G----------------A--A-----G-A---G-----------------------A------.------T------------------------A----TC---T------- 3098
A1.CY.08.CY236 --G------T---G---G-----G--------A--C-----------------A---G-------G--------A--A-------AA---------------------------------.--------A--G-------------------AA---TC---T------- 2847
A1.IN.09.NARI_FLS_IVC19_1 --G--------G-----C--T--G-------CC-------------YR-----------------------------R---R-CRAT--G--------C---C-K-----G--A------.-----------------G------------CAA---TC---T------- 3499
A1.KE.11.DEMA111KE002 --G-----------------T--G-----G--A--C--------------------------------------A--A-------A------------C--G------------------.--G--------------G-------------AC---TC---T------- 3004
A1.RU.11.11RU6950 -------------G------T--G------T-A--------------------T---G----------------A--A--A----A------------------------G---------.--G-----A-------------------A--A-G--TC---T-----C- 3160
A1.RW.11.DEMA111RW002 --G--------------G--T--G-----G--A---------------------C--G-G-----------A--A--A-------A----------------------------------.-----------------G-------------A----TC---T------- 2987
A1.SN.01.DDI579 --G--------------C--T--G-----G-CA-----------------------------------------A--A------AA------------------C---------------.--G----------------------------A----TC-T-T------- 2834
A1.UG.11.DEMA110UG009 --G--------------C--T--G--------A--------------------------------------A--A--A--A--------G------G----G-------------T----.--------A--------G--------G---GACC--TC---T--T---- 2985
A1.ZA.04.503_15344_T10_A1 --G--------------C--T--G-----------C--------------------------------------A--A-------A------------C-----C---------------.--------A----------------------A----TC---T------- 2853
A2.CD.97.97CDKTB48 --G--------------C--T--------G--A-----------------------------------------A--A---------------T-------------------A------.--------A--------G----------A--G--A-TCCA-------C- 2974
A2.CM.01.01CM_1445MV --G------------A-C--T--------G--A--C----------------------C------------------------G-A---------------------------A------.--------A--------G----------A--A----ACCA-T------- 2835
A2.CY.94.94CY017_41 --G--A---T-----ACC--T--------G--A--C--------------------------------------A--A-------A------------------------G--A--C---.--G--------------G----------A--G----TCCA--------- 2993
B.BR.10.10BR_RJ032 --G-----------------------------------------------------------------------A----AT--T-----G------------------------------.--------A-----------G--------------AA-------T---- 3208
B.CA.07.502_1191_03 --G--A-------G-------------------------------A--------------------T-------A---------------------------------------------.--------------------G---------------------------- 3063
B.CH.08.M2_0803101_NFLG8 --G------------AC-----------------T-------------------C-------------------------------T---------------------------------.--------------------G-----------------CA----T---- 3105
B.CN.12.DEMB12CN006 --G-----------------------------A--------------------G------------T----------A------------------------------------------.--------A-----------G-------A---------G---------- 3015
B.CU.14.14CU005 ---------T-------------------G-----------T---------------G--------T-------------A--------------------------------A------.-------------------------------CA---------------- 2847
B.ES.14.ARP1195 --G------------------A-----------------------------------G-------------------A---G-T------------------------------------.-------------------------------CA--A-----------C- 3098
B.FR.11.DEMB11FR001 --G--A-----------G--------------------------C----------------------------------A---T------------------------------------.-----------------------------G------------------- 2882
B.HT.05.05HT_129389 --G--------------------------G-----C--------------------------G--------------------T------------------G-----------------.--------A---------------------------------------- 2837
B.JP.12.DEMB12JP001 --G--A---T---G-------------------------------------------G----------------A-------T---------------------------G---------.--------------------G-------------A-------------- 3023
B.KR.07.HP_18_07JHS10_3909 --G--A----------T---G-----------A---------------------------------------------------------------------------------------.----------------------------A-------------------- 3300
B.RU.11.11RU21n --G--------------------------------------T---------------G--------C-------------A---------------------------------------.------------------------------------------------- 3207
B.SE.12.SE600057 ---------------------------------------------------------G--------------------------------------------------------------.--------------------G-----------A---------------- 2853
B.TH.10.DEMB10TH002 --G------------AC--------------C---------------------------------------------A---G----------------------------G--A--T---.------------------------------------------------- 2958
B.US.13.RV_1 --G--------G------------A-------------------------------G-------------------------TT--------------------C---------------.----------------------------------A-------------- 3516
B.ZA.09.DEMB09ZA022 -AG--A-----------G---------------------------A----------------------------------A-T---------------------A-----G---------.--G-----A--------------------------------T------- 2934
C.BR.07.DEMC07BR003 --G--A--------------------------A--------------G-----T--------T-----------A------G-G--T--G-----------------------A-----C.--G-------------------------A--C----AC----------- 2968
C.BW.00.00BW5031_1 --G--A-------G------------------A--------T-----------T--------------------A------G-T-A---------------------------A-----C.--------------------G-------A---A---AC----------- 3007
C.CN.10.YNFL19 --G--A---T--------A------------CA-----------------------G-----T--------A--A--A----TG-A---------------------C-----A-----C.-----------------G--G-------A-------AC------T---- 2989
C.CY.09.CY260 --G--A--------G--G--------------A--------------------------------G-----A--A--A---G-G-A---G-----------G-----C------------.--------A-----------G-------A-G-----AC----------- 2859
C.ES.14.ARP1198 --G--A--------------------------A--------------------T--------T---C-------A--------G-A---------------------C-----------C.-----------G--------G-------A--G----AC----------- 3050
C.ET.02.02ET_288 --G--A-----------G--------------A--------T--------------------T-----------A------G-T-A---------------------C-----A------.-----------------G--G-------A--G----AC----------- 2838
C.IN.09.T125_2139 --G--A-------------------------CA-----------------------G-----T-----------A--------G-----------------------C-----A-----C.-----------G-----G--G-------A-------AC---------C- 3612
C.KE.05.05KE369195V4 --G--A--------G--------G-------CA-----------------------------T-----------A-----AA-T-A------------C--------C--G--A-----C.-----------------G--G-------A--G---AAC---T------- 2812
C.MW.09.703010256_CH256.w96 --G--A--------------------------A-----------------------------------------A-----AG-T-A---G-----------------C-----A-----C.--------A-------------------A-CA---AAC---------A- 3616
C.SE.13.SE600311 --G--A--CT----G-----------------A-----------------------------T-----------A--------T-A---------------------C-----A------.--------------------G-------A--G----AC----------- 2868
C.TZ.08.707010457_CH457.w8 --G--A-------G-----------------CA-----------------------------T-----------A--------T-AT--------------------C-----A--T--C.-----------G----------------A-------TCC-----T---- 3610
C.US.11.17TB4_4G8 --G--A--------------------------A-----------------------------T-----------A--------T-A---------------------C-----A-----C.-----------------G--G-------A--GA---AC----------- 2987
C.YE.02.02YE511 --G--A--------------------------A-----------------------------------------A------T-T-A---------------------C-----A-----C.------T----G----------------A---A---AC----------- 2811
C.ZA.12.DEMC12ZA096 --G--A--A-----G-----------------A-----------------G-----G-----T--GC-------A--------T-AT--------------------C--G--A------.-----------G-----G------A---A-------AC----------- 2945
C.ZM.11.DEMC11ZM006 --G--A--------------G-----------A--------------------------------------------------T-AT--------------------C-----A-----C.-----------------G----------A-------AC----------- 2985
D.CM.10.DEMD10CM009 --G--A-----C--------------------A-----------------------------------------A--A------A----------C-GG-----C--------A------.--------A--G--------G-------A------A------------- 3011
D.CY.06.CY163 --G-----C--C-----------T--------A------------------------------A----------A--A------A----------T-GG--------------A------.--------------------G-------A---------------T---- 2844
D.KE.11.DEMD11KE003 --G----------------------------------------A------------------------------A--A-------A---------------G-----------A-A--A-.-----------G----------------A----------A--------- 2986
D.KR.04.04KBH8 --G--------------------------------------T------------------------T-------A--A--------------------------A---------------.------T----G--------G-------A----------A--------- 3595
D.SN.90.SE365 --G-----------------------------------------------------------------------A--A-------A------------------------G---------.--------------------G-------A--G----A----T------- 3653
D.TZ.01.A280 --G----------G----A------------CA-----------------------------------------A--A-A---------------------------------A------.--------------------G-------A----------A--------- 2837
D.UG.10.DEMD10UG004 -----A-------G---------------------------T---G-------------------------A--A----------A------------------C--------A-A--A-.--------A-----------G----------A-------A--------- 2974
D.UG.11.DEMD11UG003 --G-----------------------------A---------------------------------G-G-----A--A----C--AT--------C-----------------A-AG-A-.--------A-----------G-------A-T--------A----T---- 2991
D.YE.02.02YE516 --G--------C-G----------------------------------------------------G-------A--A-----------------G-GG-----------G--A------.--------------------G--------------------T------- 2847
D.ZA.90.R1 --G--A--CT----------------------------------------------------------------A--A---G-T--------------C--------------A------.--------------------G----------CA---------------- 2982
F1.AO.06.AO_06_ANG32 --G--------------------------G--A-----------------------------------------A--A-----C-AG-----------------C---------------.--------------------G-------A--G----TC----------- 2847
F1.AR.02.ARE933 --G--A-----------------------G--A-----------------------------------------A--A--------G------------------------------C--.--------A-----------G---------------TC----------- 2930
F1.BR.07.07BR844 --G--A--------G--------------G-CA-----------C-----------------------------A--A--------G--G------------------------------.--------------------G-------A-------TC---T------- 3417
F1.BR.10.10BR_PE107 --G--A-------GG-----------------A------------A-------------------GG-------A--A----T---G--G--------------------G---------.--G---T-A-------------------A-G-----TC----------- 3103
F1.BR.10.10BR_RJ015 --G--------------------G-----G-CA-----------G---------------------T-------A--A-----G--A---------------------------------.--------------------G-------A-------TC----------- 3109
F1.CY.08.CY222 --G--------------------------G--A------------------------G-------------A--A--A--------G--------G-----------C----------G-.--------A-----------G-------A------ATC----------- 2829
F1.ES.02.ES_X845_4 --G--A-----------------------G-CA----------------------------T------------A--A--------G---------------------------------.--------------------G-------A-----A-TC----------- 3088
F1.ES.11.VA0053_nfl --G--------------------------G--A----------A---------A--------------------A--A--------G----------T------------------C---.--------A-----------G-------A-------TC----------- 3060
F1.RO.96.BCI_R07 --G--A-----------------------G--A--------------------T--------------------A--A--------G--------------G------------A-----.--------A-----------G-------A-------TC----------- 3660
F1.RU.08.D88_845 --G--A-----------------------G--A-----------------------------------------A--A--------G--G-----------------------A----A-.--------------------R-------A-------TC----------- 3095
F2.CM.02.02CM_0016BBY --G--A-----------------------G--A--------------------T--------------------A--A-----T-AT--------------------------A---CA-.-G------------------G-------A--G----TC----------- 2826
F2.CM.10.DEMF210CM001 --G--------------------------G--A--------------------A--------------------A--A-----G-A---------------------------AA--CA-.-----C--------------G-------AG-G---ATC----------- 2900
F2.CM.10.DEMF210CM007 -----A-----------------------G--A--------------------T-----------------------A-----T-AT------------------------------CA-.--------A-----------G-------A--GA---TC----------- 2983
G.CM.07.920_49 --G-----------------T-----------C--C-----------------GC-----------G-G-----A--A----TC-A------------------------G-------AC.--G-------------------------A--G-G-ATC----------- 3028
G.CM.10.DEMG10CM008 --G--------G-----C--T--G-----G--C--C-----------G-----------------GG-------A--A--AGT--AA--G----------------------------AC.----------------------------A--G-G--TC----------- 3017
G.CM.10.DEURF10CM020 --G----------G------T-----------C--C-----------------A------------G-------A--A----TC-AT--------G--------------G-------AC.----------------------------A--GAG--TC----------- 2967
G.CN.08.GX_2084_08 --G-----------------T-----------C--C--------------------R---------G-------A--A----CC-A--------------------------------AC.--------------------G-------A--G-G--TC----------- 2876
G.ES.09.X2634_2 --G--------G--------T-----------C--------------------A------------G-G-----A--A----T--A---G--------C--G--C-------------AC.----------------------------A--G-G--TC----------- 3119
G.ES.14.ARP1201 --G-----------------T--------G--C--C-----------------A--------------------A--A----TC-A--------------------------------AC.--------------------G-------A--G-G--TC----------- 3102
G.GH.03.03GH175G --G--A-----------G--T-----------C--------------------A------------G-G-----A--A----T--A--------------------------------AC.--G-----A------------------CA--G-G--TC-A--------- 3676
G.KE.09.DEMG09KE001 --G--A-----------G--T--------G--C---------------------------------G-------A--A--A-T--AT--------------------C----------AC.----------------------------A--G-G--TC----------- 3011
G.NG.09.09NG_SC62 --G----------G------T-----------C--C------T----------A------------G-------A--A-A--CT--T--------------G----------------AC.--------C-------A---G-------A--G-G--TC----------- 2828
G.PT.x.PT3306 --G-----------------T-----------C--------G-----------A------------G-------A--A-------A------------C---G-C-------------AC.----------------------------A--G-G--TC----------- 3576
H.BE.93.VI991 --G----------------------------CA--------T-----------A-----------------------A----C--A---G-----------------------------C.-----------G----------------A-------TC----------- 3025
H.BE.93.VI997 --G----------G------------------A--------T-----------------------------------A----C--A---------------------------------C.--------A--G----------------A------AAA----------- 2960
H.CF.90.056 --G--------G-G-------A----------A--------T----------------------------G------A--------------------------------G---------.-----------G----------------A------AAC----------- 2983
H.GB.00.00GBAC4001 --G--------G-G---------------G--A--------T-------------------------------------------AA--------------------------------C.--G--C--A--G----------------A------AAC----------- 3154
J.CD.97.J_97DC_KTB147 --G-----------------------------A---------T--G-------A------------G-------A--A----T--A----------------------------------.-----C-----------G----------A--G----AC----------- 2830
J.SE.93.SE9280_7887 -A---------------------------G--A---------T--G-------A------------G-G-----A--A----TG-A------------------------G---------.-----C-----------G----------A--G----A------------ 2950
J.SE.94.SE9173_7022 -AG--------------------------G--A------------G---G---A------------G-G-----A--A--A-TG-A------------------------G---------.-----C-----------G----------A--G----A------------ 2951
K.CD.97.97ZR_EQTB11 -----A-----------------G-----G--A--C-----------------------------------------A-----C--------------------A-------------A-.------T----------G--G-----------A---TC----------- 2832
K.CM.96.96CM_MP535 -----------------G-----G-----G--A-----------------------------------------A--A---A-T-A------------------A------------CA-.-----------------G--G--------------ATC----------- 2832
01_AE.AF.07.569M --G-----------GACC--T--G--------A------------------------G--------G-------A--A-----G-A---G------------------------------.--------A-----------------C----AA--ATC---T------- 2842
01_AE.CM.11.1156_26 --G------------A-C--T--G--------A------------------------G----------------A--A------------------------------------------.--------A--------G-------------AAG--TC---T------- 2986
01_AE.CN.12.DE00112CN011 --G------------ACC--T--G---------------------------------G--------G-------A--A--A--G-A----------------------------------.--------A--------G--------C----AA---TC---T------- 2946
01_AE.HK.04.HK001 --G------------ACC--T--G--------A------------------------G--------G----------A--A----A----------------------------------.--------A----------------------AA---TC---T------- 2998
01_AE.IR.10.10IR.THR48F --G--A---------ACC--T--G--------C------------------------G--------G-------A--A-----G-A----------------------------------.--------A--------G--------C----AA---TC---T------- 2826
01_AE.JP.11.DE00111JP003 --G--A---------ACC--T-----------A---------------------C--G--------G-T-----A--A-----G-A------------------------G---------.--------A-----------------C----AA---TC---T------- 3112
01_AE.SE.11.SE601018 --G------------A-C--C--G-----G--A------------------------G-T--------------A--A--A--G-A---------------------C------------.--------A-----------------C-A--AAG--TC---T------- 2853
01_AE.TH.10.DE00110TH001 --G------------ACC-----G-----G--A------------------------G--------G-------A--A-----G-A---------------G------------------.--------------------------C----AA--ATC---T------- 2933
01_AE.TH.90.CM240 --G------------ACC--T--G--------A------------------------G--------G-------A--A-----G-A----------------------------------.--------A-----------------C----GAG--TC---T------- 3210
01_AE.US.05.306163_FL --G------------ACC--T--G--------A--------T------------------------G-------A--A--C--G-A----------------------------------.--------A-----------------C----AA---TC---T------- 2827
02_AG.CM.10.DE00210CM013 --G--A--------------T-----------A------------A-----------G--------G----A--A--A--A----A--------------------T------A------.--------A--------G----------A--A----TC----------- 3003
02_AG.ES.06.P1423 --G-----------------T-----------C------------G-----------G-------------------A-------AY--G------------------------------.----------------------------A--A----TC---T------- 3074
02_AG.GW.05.CC_0048 --G--A--C-----------T--------G--A--C-----T---A-----------G----------------A--A-----G-A------------C-----C---------------.--------A--------C----------A--A--A-TC----------- 2986
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B.FR.83.HXB2 AGAGAGATTCTAAAAGAACCAGTACATGGAGTGTATTATGACCCATCAAAAGACTTAATAGCAGAAATACAGAAGCAGGGGCAAGGCCAATGGACATATCAAATTTATCAAGAGCCATTT.AAAAATCTGAAAACAGGAAAATATGCAAGAATGAGGGGTGCCCACACTA 3636
Pol _R__E__I__L__K__E__P__V__H__G__V__Y__Y__D__P__S__K__D__L__I__A__E__I__Q__K__Q__G__Q__G__Q__W__T__Y__Q__I__Y__Q__E__P__F_#_K__N__L__K__T__G__K__Y__A__R__M__R__G__A__H__T__
02_AG.KR.12.12MHR9 --G--A--------------T-----------A------------A-----------G-------G--------A--A-------A----------------------------------.--------A-----------G-------A--A----TC----------- 3295
02_AG.LR.x.POC44951 --G--A---------A----T-----------A-----------GA-----------G----------------A--A-------A----------------------------------.------T-A-----------G-------A--A----TC----------- 3631
02_AG.NG.09.09NG_SC61 --G--A--------------T--------------C---------A-----------G----------------A----------A------------C-----A---------------.------T-A-------------------A--A----TC----------- 2828
02_AG.NG.x.IBNG --G--A--------------T--------G--A------------A-----------G--------T-------A--A-------A----------------------------------.------T-A-------------------A--A----TC----------- 3161
02_AG.SE.11.SE602024 -AG--A--------------T--------G--C------------A-----------G-G--------------A--A--A----A------------------------------T---.--------A-------------------A--GA---TC----------- 2829
02_AG.SN.98.98SE_MP1211 --G--A--------------T-----------A------------A-------------------G--------A--A-----G-A---------------G------------------.--------A-------------------A--A----TC----------- 2833
02_AG.US.06.502_2696_FL01 -----A--------------T--T--------A--------T------------C--G----------------A--A-------A----------------------------------.------T-A-------------------A--A--A-TC----------- 2833
03_AB.RU.97.KAL153_2 --G------------------------------------------------------G----------------------A---------------------------------------.------------------------------C------------------ 2862
04_cpx.CY.94.94CY032_3 --G--------------------------G-CA--------------------------------------------A--------T-----------------A------------CA-.-----------------G--G----------CC--ATC----------- 3002
05_DF.BE.x.VI1310 --G--A-----------------------G------------------------------------G-------A--A----T---G--------------------------A------.--G-----A-----------G--------GGC--------T-------- 3018
06_cpx.AU.96.BFP90 --G--A---T-------------------G--A--------------G------------------G--------------T-C--------------C-----A-----G------CA-.-----C-----------G--G-----------A-A-TC----------- 3664
07_BC.CN.98.98CN009 --G--A------------------------A-A--C--------------------G-----T-----------A--------G-A---------------------C-----A-----C.--------A--------G--G-------A-------AC----------- 2968
08_BC.CN.97.97CNGX_6F --G--A---T---------------------CA--------------------A--G-----T-----------A--------G-A---------------------C-----A-----C.-----------------G--G-------A-------AC----------- 2816
09_cpx.GH.96.96GH2911 --G--------------G--T--G-----G--A------------------------G----------------A--A-------A----------------------------------.-------------------------------A----TC---T-----G- 2838
10_CD.TZ.96.96TZ_BF061 --G--A--------------------------A--------------G--------------T-----------A--------G-A---------------------------A---CAC.-----------------G----------A--G---AAC----------- 3015
11_cpx.CM.95.95CM_1816 --G--A-----------------C--------A---------T--------AGT------------G----A--A--A----T--A------------------A--------A-----C.----------------------------A--G----AC----------- 3000
12_BF.AR.99.ARMA159 --G--A------------------------------------------------------------G-------------------T-----------------C-T-------------.--------------------------------------G---------- 3641
13_cpx.CM.96.96CM_1849 -----A---T----------T-----------C------------GAG-----A-------TG-----------A--A--A----AA-------------------------------AC.-----C----------------------A--G-G--TC---------A- 3041
14_BG.ES.05.X1870 --G--A-----G--------C-----------C--------A-----------A------------G-------A--A----C--A---G--------C------------------CAC.-----C----------------------A--G-G--TC----------- 3103
15_01B.TH.99.99TH_MU2079 --G-------------CC--T--G-------CA------------------------G--------G-------A--A-----G-A----------------------------------.--------------------------C----AA---TC---T------- 3035
16_A2D.KR.97.97KR004 --G--------------C--T--------G--A--C------------------------------G-------A--A--A-C--A---------------------------A------.-----C--A--------G----------A--G----TCCA--------- 2999
17_BF.AR.99.ARMA038 --G--A--------------------------------------------------------------------------------T---------------------------------.--------A---------------------------------------- 2850
18_cpx.CU.99.CU76 --G--A-----------G--T--G-----G--A-----------------------GG----------------A--A--AT-T-A----------------------------------.--G--C--A-------------------A--G---ATC---T------- 2941
19_cpx.CU.99.CU7 --G--A-----------------G-----------C------------------------------G----A--A--A-------A---------------------------A------.----------------------------A-------------------- 2862
20_BG.CU.99.Cu103 --G--A-----------------------------------------------------------------------------------------------------------A------.--------------------G-------------AAA------------ 3102
21_A2D.KE.99.KER2003 --G--A--------G--------------G--A--C--------------------------------------A--A--A----A----------------------------------.--------A--------G----------A--A----TCCA--------- 2841
22_01A1.CM.01.01CM_0001BBY --G----------G---G--T--G-----G--C-----------------------------------------A--A--A----A----------------------------------.------T-A----------------------A----TC---T-----G- 2844
23_BG.CU.03.CB118 --G--A----------------------------------------------------------------------------T------------------------------A------.--------------------G-------------AAA--A--------- 3079
24_BG.ES.08.X2456_2 --G--A--------G--------------------C------------------------------T----------------------------------------------A------.----------G---------G-------------AAAA----------- 3087
25_cpx.CM.02.1918LE --G--A---------A-C--T--G--------C--------------------A------------G----------A---G-C--A-------------------------------A-.----------------------------A-GG-G-ATC----------- 2844
26_AU.CD.02.02CD_MBTB047 --------CT-G-----C--T-----------A--------------------------------------A--A-----A--G--A---------------------------------.-----------------G----------A--G--A-TC---T------- 3641
27_cpx.FR.04.04CD_FR_KZS --G--A-------G---------------G--A--------T------------------------G-------A--A-------A---G--------------A--------------C.-----C----------------------AG-G----T------------ 3627
28_BF.BR.99.BREPM12609 --G--A-------------------------------------------------------T-----------------------A---------------G------------------.-----------------C-------------C---------------A- 3002
29_BF.BR.01.BREPM16704 --G--A---A-----------------------------------G-----------------------------------A-T------------------------------------.---------------------------------------A--------- 3037
31_BC.BR.04.04BR142 --G--A-------------------------CA-----------------------------T-----------A--A-----G-A---------------------C-----A-----C.----------------------------A-------AC----------- 3108
32_06A1.EE.01.EE0369 -----A---T-------G-----G-----G--A--C------------------------------G-------A------A-T-A------------------A-----G------CA-.-----C-----------G--G-------A---A-A-TC----------- 3271
33_01B.ID.07.JKT189_C -AG--------G---ACC--C--G--------C--------------------T---G---T----G-------A--A-----G-A------------------C---------------.--------A-----------------C----AA--TTC---T------- 2937
34_01B.TH.99.OUR2478P -----A---------ACC--T--G--------A------------------------G--------G-------A--A-----G-A----------------------------------.------T-A-----------------C--G-AA---TC---T------- 2838
35_AD.AF.07.169H --G--AC------------------------C------------------------------T--G--------A--A-------A----------------------------------.--------A--G-----G----------A--A----TC---T------- 2836
36_cpx.CM.00.00CMNYU830 --G--------------C--T--G--------C-----------------------------------------A--A--AG---A----------------------------------.--------A----------------------A----TC---T--T---- 2841
37_cpx.CM.00.00CMNYU926 -TTTT----G----------T-----------C-TA----T----GA---G--A----------.-C-------A--A-------A--------------------T------AT-----A-----C--A-----------G-------A--A----TC---T-----C- 2826
38_BF1.UY.03.UY03_3389 --G----------G---------------------------------------A---G--------G----A---------TGT------------------------------------.--------------------G--------------AA--A----T---- 3059
39_BF.BR.04.04BRRJ179 -----------------------------------------------------------------------------A------A-----------------------------------.--------------------G----------CA---A------------ 3113
40_BF.BR.05.05BRRJ055 --G--A-----G--G--------------G--A-----------G-----------------------------A--A--A--C--G------T--------------------------.--------A-----------G-------A-T-A-A---CA-------C- 3119
42_BF.LU.06.luBF_18_06 --G------T-------------------------------------------------------------------A--A---------------------------------------.--G----------------------G----------------------- 3190
43_02G.SA.03.J11223 --R--A--------------------Y-----A------------A-------A--------------------A--A-------A---------------------------A------.--------A-------------------A--G-G--TC----------- 3161
44_BF.CL.00.CH80 --G--A---T-------------------G-----------------------G--------------------A-----A---T-----------------------------------.--------------------------------------G---------- 3078
45_cpx.FR.04.04FR_AUK --G--A-------G-AGG-----G-----G--A------------A-----------------------------------------------T----------A-----G-------A-.--------------------G-----------A-A-TC---T------- 3622
46_BF.BR.07.07BR_FPS625 --G--A-----------------------G--A-----------G---------------------T-------A--A--------G---------------------------------.--------A-----------G-------A-------TC---T------- 3074
47_BF.ES.08.P1942 --G--A---T-------------------G--------------------------------------------------------------------------C-----G---------.-----------------------------GTCA---------------- 3075
48_01B.MY.07.07MYKT021 --G------------A-C--C--G--------A------------------------G--------G-------A--A-----G-A----------------------------------.--------A-----------------C----AA---TC---T------- 2841
49_cpx.GM.03.N26677 --G--A--------------------------A------------G-------A------------G-------A--A----T--A------------------C--------------C.-----C-----------G----------A--G------------T---- 3058
50_A1D.GB.10.12792 --G--A-----------C--T--G--------A--------------------T--------------------A--A-------AT--------------------C--G---------.-----C--A----------------------AA---TC---T------- 3043
51_01B.SG.11.11SG_HM021 --G--------------G-----------G-C-------------------------G-------------------------------------------------------A------.--------------------G--------GG------------------ 2843
52_01B.MY.03.03MYKL018_1 --G------------ACC--T--G--------A------------------------G--------G-------A--A-----G-A-----------------------------A----.--G-----A-----------------C----AA--ATC-T-T------- 2950
53_01B.MY.11.11FIR164 --G------------ACC--T--G--------A--C---------------------G--------G-------A--A-----G-A------------C-----------G---------.--------A-----------G-----C----AA---TC---T------- 2976
54_01B.MY.09.09MYSB023 --G------------ACC--T--G--------A-------------------------------------------------T---------------C-----------G-------A-.-----C--A-----------G--------G-----------T------- 3038
55_01B.CN.10.HNCS102056 --G------------ACC--T--G--------A------------------------G--------G-------A--A-----G-A----------------------------------.--------A-----------G-----C----AA---TC---T------- 2946
56_cpx.FR.10.URF5_patient_A --G------------------------------------------A----------------------------------------A-----------------------G---------.--------A--------T----------AG-C----------------- 2987
57_BC.CN.09.09YNLX19sg --G--A-----------------------G--A--------------------A--G-----T-----------A----A---G-----------------------C-----A-----C.----------G------G--G-------A-------AC----------- 2820
58_01B.MY.09.09MYPR37 --G--A-----G-----R---------------------------------------G-G------G-------A--A-----G-R---------------------------A------.--------A-----------------C----AA---TC---T------- 2981
59_01B.CN.09.09LNA423 --G------------A-C--T--G------------------------------A--G--------G-------A--A-----G-A----------------------------------.-----C--A-----------------C----AA---TC---T--T---- 2820
60_BC.IT.11.BAV499 --G--A-----------R--------------A-----------G--G--------------T--------A--A--A-----G-A---------------------C-----------C.-----------G----------------A-------AC---------C- 3593
61_BC.CN.10.JL100010 --G--A-------GG---------------A-A-----------------------------T-----------A-----A--T-A---------------------C-----A------.-----------------G--G-------A-------AC----------- 3057
62_BC.CN.10.YNFL13 --G--A-------G------------------A-----------------------G-----T-----------A--------G-A--------------------TC-----------C.-----------------G--G-------A-------AC----------- 2965
63_02A1.RU.10.10RU6637 --------------------G--G--------A--------------------T---G----------------A--A--A----A------------------------G---------.--------A-------------------A--G-G--TC---T------- 3177
64_BC.CN.09.YNFL31 --G--A---T--------A-------------A-----------------G-----G-----T-----------A--A-----G-A---------------------C-----A-----C.--------------------G-------A-------AC---------C- 2990
65_cpx.CN.10.YNFL01 --G--A------------A------------CA------------G----G---C-------T---G-G-----A--------G-AT--G-----------------C-----A------.-----------------G--G-------A-------AC------T---- 3007
67_01B.CN.11.ANHUI_HF115 --G-----C--------------------------------------------G------------T----------------------------------------------A-----C.----------------------------A-------------------- 2979
68_01B.CN.11.ANHUI_WH73 --G-----C---------------TG---------------------------G------------T----------------------------------------------A-----C.--------------------G---------------------------- 2970
69_01B.JP.05.05JPMYC113SP420--G------------------A--------------------------------------------T----A--A------TGC----------------------------------A-.--G---T-------------G--------------------A------- 3003
70_BF1.BR.10.10BR_PE004 -----------------------------G--A-----------------------------------------A--A--------G--------------------------C------.--------A-------------------A-------TC----------- 3092
71_BF1.BR.10.10BR_PE008 --G---------------------A----G--A-----------G---------------------C-------A--A--------G-------------------------------GC.--------A-----------G-------A-------TC----------- 3309
72_BF1.BR.10.10BR_MG002 --G--------------------------G--------------GA----------------------------A--A--------G-----------------C-----G-------A-.--------A-----------G-------A-------TCAA--------- 3144
74_01B.MY.10.10MYPR268 --G-------------CC--C--G--------A------------------------G--------G-------A--A-----G-A----------------------------------.--------A-----------------C----AA---TC---T------- 2933
O.BE.87.ANT70 -----A-GGT-----C-------G-----G--A--C---C-A--TGAT--G--TC--TGG-TTA-T--T--------A--AGGG-AG--------T--C--G--A-----G--AGA-CA-.--G--C--C--------G------A-T--GCAA-A--CCT-------A- 3690
O.CM.98.98CMA104 --G--A-GG--------------G-----G--A--C---C-A---GAT--------GTGG-TTAGTR-T--------A--AG----G--G-----T--C--G--A-----G--TGA-CA-.--G--C--C--------G-----CA-T--GCA--AA-CAT-------A- 3122
O.CM.98.98CMABB141 -------AG--G------T----G-----T--A--C---C-A--TGAC---------TGG-TT--T--T--------A--AG----G--------T--C-----A-----G--TAA--A-.--G-----C-----G--G--------T--GCAA-AA-CCT-------A- 3121
O.CM.98.98CMABB212 -----A-GA--------G--------------A--C--CC-A--TGAC--------GTGG-TTA-T--T--------A--AG----G--------T--C--G--A-----G--TGA-CA-.-----C--------------------T--GCAA-A--CCT-------A- 3126
O.CM.98.98CMU5337 -------GA--------------G-----T--A--C---C-G--TGA----------TGG-TTA-T--T--------A--AA----G--------T--C--G--A-----G--AGA--A-.--G--C--C--------G------A-T---CAA-AAACCT-------A- 3123
O.CM.99.99CMU4122 -----A-GG--------------------T--A------C-G--TGAC---------TGG-TTA-T--T--A-----A--AG----G--------T-----GG-A-----G---GA-CA-.-----C--C---------------A-T--GCAA----CCT-------A- 3121
O.FR.92.VAU --G--A-AG--G-----G-----------G--A--C---C-A--TGAT---------TGG-TTA-C--T--A-----A--AG-G--A--------T--C--G--A-----G--TGA-CA-.--G--C--C--------G--------T--GCAA-AA-CCT-------A- 3202
O.GA.11.11Gab6352 -----A-GG--------------G-----T--A--C---C-G--TGAC-----T--GTGG-TTA-T--T--A-----A--------G------T----C--G--A-----G--TGAGCA-.--G--C--C--------G--------T--GCAA-AATCCT-T-----A- 2847
O.SN.99.99SE_MP1299 -----A-AGT-------------G-----T--A--C---C-A--TGAC---------TGG-TTA-T--T-----------ATGG--A--------T-----G--A-----G--TGA-CA-.--G--C--C--------G------A-T---CAA-A--CCT-T-----A- 3689
O.US.10.LTNP -------AAT-------------G-----T--A--C---C-A--TGAC-----TA--TGG-TTA-C--T-----A--A--AG----G--------T--C--G--A-----G---GA-CA-.--G--C--C--------G------AAT--GCAA-A--CCT-------A- 3611
N.CM.02.DJO0131 --G-----AT---G------CC----------C--C---------GG------AC-------------T--A--A--A--A----AT--G-----------G--------G-------A-.------T-A-------------------A--G---ATC------T---- 3142
N.CM.02.SJGddd -AG-----AT--------A-CT-G--------C------------AGT-----A-----------C--T--A--A--A--A--C--T--G-----------G--------G---TT--A-.--------A-------------------A------ATC------T---- 3126
N.CM.04.04CM_1015_04 --G-----AT----------CC----------C------------GA------A--------------T--A--A--A--A---A-T--G-----------G--------G--AT--YA-.------T-A--G--------G-------A-----AATC------T---- 3141
N.CM.06.U14296 --G-----AT----------CC----------C--C---------GG------A--------------T--A--A--A--A-----T--G-----------G-----C--G---G--CA-.------T-A-----------G-------A------ATC------T---- 3139
N.FR.11.N1_FR_2011 --G-----AT--------A-CC----------C------------GG------A-----------G--T--A--A--A--A-----T--G-----------G--------G---TTGCA-.------T-A-----------G-------A------ATC------T--C- 3037
P.CM.06.U14788 -A---A---T-------------G--------T-----CC-A---GA---G--A-------T---C--------A------GCG--A--------T-----GG-A-TC--G--AGA-CA-.-----CT----------G--------C--GCAA-A--C-A-------C- 3107
P.FR.09.RBF168 -A---A---T-------------G--------T-----CC-A---GA---G--A-------T---C--------A-----AG-G--A--------T-----G--A--C--G--AGA-CA-.-----CT----G-----G--------C--GCAA-A--CCA-T-----C- 3671
CPZ.CD.90.ANT -A-C-A------C-GC-GAA-A--G-G---TAC--C---C-G--TGGTCT-CCAC---A----ACC--------A--A---TC---A--------C--------A------A-TGA-GGA.---CTGT-A---G-------------T--GCCT-CA--AA-T------- 3075
CPZ.CM.05.SIVcpzLB7 --G--A--AT-----A-C-----------G--C-----------GG-T------C-G---------G----A--A--A--A--GA-T--------C--------C-----G--A-A----.--------------------------C---CAAG--TC---T--T--C- 3191
CPZ.CM.09.Ptt_09Cam155 -----A--AG-R--GAC------G-------AA--C-----T---GA---G--GC-T-----------C--------A--ATC-T----------------G--A-----G--A-AGCA-.-GG---------------------------CAA--A-CA--T-----C- 3720
CPZ.TZ.06.TAN5 -A-C-----A--------AAG-----A----CA-----------TAA-TT-CCTC-GCAG----C-G-------------------G-----------C--G--C--------AGA-GGA.------T-A--------C----------A-TCACCA--CA-------C- 3749
CPZ.US.85.US_Marilyn -----A--------G--------------G--C------------GA------A---G--------G----A--A--A--AAGGA-T--G--------C-------T------A-GGCA-.--G-----A--G--------------C---CAA--ATCA--A--T---- 3696
GOR.CM.07.SIVgor2139_287 --G--A--AT----------C-----------------CC-G--TGA---G--A-------TGA-TG-G--A--A--A--AG----A--G-----T-----G--C-TC--G--TGA--AC.--G-----A--G--------G-----T---CAA-A--CCA-T--T---- 3173
GOR.CM.12.SIVgor_BQID2 --G--A-GG-----G--------G-----G--A-----CC-A--TGAC---------TGG-TTA-T--T--A--A--R--AG----G--------G--C--GG-C--------TGAGCA-.-----C--T-----------------T--GCAA-AA-TCT-A--T--A- 3106
GOR.CM.13.SIVgor_BPID15 -A---A--CT-----------AGG--------T-----CC-A---GA------A-------T---T--------A--A--AG-G--A--------T-----G--A-T---G--AGA-CA-.--G---T----G-----G--------C--GCAA-A--C-A-T-----C- 2977
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B.FR.83.HXB2 ATGATGTAAAACAATTAACAGAGGCAGTGCAAAAAATAACCACAGAAAGCATAGTAATATGGGGAAAGACTCCTAAATTTAAACTGCCCATACAAAAGGAAACATGGGAAACATGGTGGACAGAGTATTGGCAAGCCACCTGGATTCCTGAGTGGGAGTTTGTTAATACC 3806
Pol N__D__V__K__Q__L__T__E__A__V__Q__K__I__T__T__E__S__I__V__I__W__G__K__T__P__K__F__K__L__P__I__Q__K__E__T__W__E__T__W__W__T__E__Y__W__Q__A__T__W__I__P__E__W__E__F__V__N__T_
A1.CD.97.97CD_KCC2 ---------GG---C--T----A-T----------G-GG------------------------------------------G---A--------G--A-----------GG---------TG--T-----------T--------------A-----------C------ 3802
A1.CM.08.886_24 ---------G-------G----A-TG-----G---G--GT-------------------------------------------T-A-----------A------------CT---------G--C--------G--T--------------A-----------C------ 3268
A1.CY.08.CY236 -----------------G----A-T---------G---G---TG--------------------------------------G--A-----------A------------CT--------TG--C--------G--T--------C-----A-----------C------ 3017
A1.IN.09.NARI_FLS_IVC19_1 -------------R---G----A-TG--------GG--G--CTG-----T-----------------------------------A-----------A--G-------------------TG--C--------G--T--------------A-----A-----C------ 3669
A1.KE.11.DEMA111KE002 -----------------G----A-T---------GG-G----TG-----------------------------------C-G---A--------------G-------------------TG--C--------G-----------------A-----A-----C------ 3174
A1.RU.11.11RU6950 ---------------------CA-TG--------GG-GG------------------------------------------G---A-----------A------------G---------TG-----C-----G--T--------------A-----------C------ 3330
A1.RW.11.DEMA111RW002 ----------------------A-TG--A------G------TG-----------------------------------------A-----------A-----------G----------TG--C--------G--T--------------A-----------C------ 3157
A1.SN.01.DDI579 ---------G-------GT---A-TG---------G-GGT------------------------G-----C----------G---A-----------A----------------------TG-----------G--T----AT--C-----A-----------C------ 3004
A1.UG.11.DEMA110UG009 -----------------G----A-TG--------GG-GGT--TG-----T-----------------------------------------------A----------------------TG--C--------G--T--T-----------A-----A-----C------ 3155
A1.ZA.04.503_15344_T10_A1 ----------------------A-TG--------GG-GGT--TG--------T--T-------------------------G---A-----------A-----------T----------TG--C--------G--T--------------A-----------C------ 3023
A2.CD.97.97CDKTB48 ----------------------A-----A---------G------------------------------T-----------G---A-----------A-----------G-----------G----GG-----G--T--------------------------C------ 3144
A2.CM.01.01CM_1445MV ----------------------A-----A---------GT--TG--------------------------------G----G-T-A-----------A-----------G-----------------------G--T--------------------------C------ 3005
A2.CY.94.94CY017_41 -----A-------G--------A-----A-------------TG-----------G---------------------------T-A-----------------------G---------G-G-----------G--T--------------------------C------ 3163
B.BR.10.10BR_RJ032 ---------GG--G------------------------G----------------C-----------A-T-------------T-A-----------------G------G---------TG-----------------------------------------C------ 3378
B.CA.07.502_1191_03 -------------G--------------------G---G----------------------------------------------A-----------------------------------G-----------------A-----------------------C------ 3233
B.CH.08.M2_0803101_NFLG8 ----C--------G------------------------G----------------------------------C-------G---A----------GA-----------C-----------G-----------------------------------A-----C------ 3275
B.CN.12.DEMB12CN006 --------------C--------------------------------------A---------------T---------C---T-A-----------A--------------G-------T------------------T-----------------A-----C------ 3185
B.CU.14.14CU005 -----------------GT---------------------------------------------G----T-----------G---A-----------A--G-----------------------A--------------------------------------C------ 3017
B.ES.14.ARP1195 -----------------------------------G-G---------T-------------------------------------A-----------------------TG-------------------------------------C--A-----A-----C------ 3268
B.FR.11.DEMB11FR001 --------------------------------------G-TCA------T-----------------A-------------G---A------------------------G-G--------------------------------------------------C------ 3052
B.HT.05.05HT_129389 -------G------------------------------G--------G---------------------TA----------G---A-----------A-----------T-T---------------------G-----------------------------C------ 3007
B.JP.12.DEMB12JP001 -----A-------G-----------C-----G------G-------------------------G-GA-------------G---------------A--G---------G---------TG-----------------------------------------C------ 3193
B.KR.07.HP_18_07JHS10_3909 ----------G---------------------------G---T------------------------------------------A-----------A------------G----------------------------T--A-----------------G--C------ 3470
B.RU.11.11RU21n -------------G------------------------G----T-----------G-----------------------------A--------G--A-----------------------------------------------------------A-----C------ 3377
B.SE.12.SE600057 -------------G--------------A--------TG-ACA---------------------------C----------G---A-----------------------CCT--------TG-----------------------------------A-----C------ 3023
B.TH.10.DEMB10TH002 ------------T---------------------G---G------------------------------------------G---A-----------A-----------------------------------------------------------------C------ 3128
B.US.13.RV_1 -------G---------------------------------------------------------------------------T-A-----------A--G---------T-------------A--------------T-----------------------C------ 3686
B.ZA.09.DEMB09ZA022 -----A--------------------------------G----------------------------A-------------G---A-----------A-----------G-----------------------------------------A-----------C------ 3104
C.BR.07.DEMC07BR003 ---------G---G------------------------G--CAG--------------------G--A-------------G-T-A-----C--G--A------------T-C-----------C--------------------------------------------A 3138
C.BW.00.00BW5031_1 ---------G---G------------------------G--CTG-------------------------T-----------G---A-----T-----------------G--------------C--------------------------------------------- 3177
C.CN.10.YNFL19 -------------G---G-------T-----G----------TG-------------------------------------G-T-A-----C-----------------G---------G----C--------------------------------A------------ 3159
C.CY.09.CY260 -------------G------------------------G---AG---T---------------------------------GG--A-----T--G--A-----------G--------------C--------------------------A------------------ 3029
C.ES.14.ARP1198 ----------------------A---------------T---TG-------------------------T-----------GG--A-----C-----A--------------------------C--------------------A-----------A------------ 3220
C.ET.02.02ET_288 ------------TG--------------------G---G--CT--------------------------T-----------G-T-A--T--C--G--A--------------------------C--------G-----------------A-----A------------ 3008
C.IN.09.T125_2139 -------------G-----------T-----G------G--CT----------------------------------------T-A-----C-----A-----------G--------------C--------------------------------A------------ 3782
C.KE.05.05KE369195V4 ---------GG------GT-----T----------G--G--CAG-----T--------------------------G----G-T-A-----T--G--A------------G---------T---C--------------------------------------------- 2982
C.MW.09.703010256_CH256.w96 -------------------T-----------G------TG--TG--------------------G----T------G----G---A-----C-----------------G--------------C--C-----------------------------A---A-------- 3786
C.SE.13.SE600311 ----------G--G--------------------G---G--CAG-----------------------------------C-G-T-A-----C--G--A------------G-------------C--------------------------------------------- 3038
C.TZ.08.707010457_CH457.w8 ----------G--G--------A--------G------G---TG--------------------G-----C----------G---A-----C-----A-----------G--------------C--------------------------------------------- 3780
C.US.11.17TB4_4G8 ----------G--G----------T---------G---G--CTG-------------------------------------G-T-A-----C--G--A------------G-------------C--------------------------A------------------ 3157
C.YE.02.02YE511 -------------G------------------------G---TG-------------------------T-----------G---A-----C-----------------G--------------C--------------------C-----A-----------G------ 2981
C.ZA.12.DEMC12ZA096 -------------G-----T------------------G--CAG-----------G-------------------------G---A-----C-----------------G--------------C--------------------------------------------T 3115
C.ZM.11.DEMC11ZM006 ---------G---G--------------------G---G---TG---T-------G--------------C----------G-T-A-----C-----A-----------G--------------C--------------------------------------------- 3155
D.CM.10.DEMD10CM009 ---------G----------------------------G---TG-----------C-------------------------G---A------------------------G---------GG--A--------------T-----------------------C------ 3181
D.CY.06.CY163 --------------------------------------G---T------------G-------------------------G---A------------------------G---------TG-----------------T-----------------------C------ 3014
D.KE.11.DEMD11KE003 ----------------------------A-----------ACAC---T-T-----G-------------------------G---A--------G--------------C-----------------------------------------------------C------ 3156
D.KR.04.04KBH8 --------------------------------------G--CA-----------------------G--------------G-T-A------------------------G-------------A--------G-----------------------------C--C--- 3765
D.SN.90.SE365 --------------------A----------G---------CA--------------------------------------G---A------------------------G---------T------------------------------------------C------ 3823
D.TZ.01.A280 --------------------------------------G--CT----G-T-----G-------------T-----------G---------------------------------------------------------------------------------C------ 3007
D.UG.10.DEMD10UG004 -C--------------------A---------------G--CA----T-T-----G-----------A-------------G---A--------------G-----------------------C--------G-----------------------------C------ 3144
D.UG.11.DEMD11UG003 ----------G------G---C---------G------T--CA----T-T-----G--------------------G----G---A-------------------------T------------T--------G-----------------------------C------ 3161
D.YE.02.02YE516 ------------------------T-------------G--CA------------G-------------------------G---A------------------------G---------TG-----------------T-----------------------C------ 3017
D.ZA.90.R1 -----------------G----------------TT--T----------------G-------------------------G---------------------------------------------------G-----------------------A-----C------ 3152
F1.AO.06.AO_06_ANG32 ----------G-----------A-----------GG--G-T-TG--------------------------------G------T-A-----------------------G-----------------------------------------A-----------C------ 3017
F1.AR.02.ARE933 ----------------------A-----------G---G-TCA---------------------------C-----G--------A-------T---A--G--G-----T----------TCAGTAT------------------------A-----------C------ 3100
F1.BR.07.07BR844 ----C-----------G-----A-----------G---G-TGT---------------------------------G--------A-------T---A--G--------T--------------T--------------------------A-----------C------ 3587
F1.BR.10.10BR_PE107 -------------G--------A-----------G---G-TCA------T--------------------C-----G--------A-----------A--G--------T-----------------------------------------A-----------C-----T 3273
F1.BR.10.10BR_RJ015 ----------G---C-------A-----------GG--T-TCT---------------------C----T-----------G---A------TT---A--G--------T--------------A--C--------T--------------------------A------ 3279
F1.CY.08.CY222 -------G------------------------------GTTCAG--------------------G--A-T------G--------A------------A----------GG-------A-T---T--------------------------A-----------C------ 2999
F1.ES.02.ES_X845_4 ----------------------------------G---G-TCTG-----------------------A--------G--------A-----------------------GG----------------------------------------A-----------C------ 3258
F1.ES.11.VA0053_nfl ----------------------A---------------G-TCT---------------------G----T------G----GGT-A------TT---A--G--------T-----------C-----------------------------A-----A-----C-----T 3230
F1.RO.96.BCI_R07 ----------------------------A-----G---G-T--G---T----------------------------G--------A-----------------------GG----------------------------T-----------A----------CC--C--- 3830
F1.RU.08.D88_845 ---------G------------A-----------G---G-TGT---------------------------C-----G------T-A--------------G--------G---------G-------C-----------------------------------C------ 3265
F2.CM.02.02CM_0016BBY ----------------------A-TG--A---------G--------G--------------------GTC----------G---A-----------A-----------------------------------------------------A-----------C------ 2996
F2.CM.10.DEMF210CM001 ------------------------T----------G--G------------------------------T-----------G---A---------------------------------G----A--------------------------A-----A-----C------ 3070
F2.CM.10.DEMF210CM007 ----------------------T-T-------------G--------G------------------G-GT-----------G---A-----------------------------------------------G-----------C-----A-----------C------ 3153
G.CM.07.920_49 --------C-------------A---------------G-T-G---G--------------------AGT-------------T-A--T--CAGG--A------------GT---------------------G-----------------------------C------ 3198
G.CM.10.DEMG10CM008 -------------G--------A-T---A-----G---G-------G------A-------------A-T-----------G---A--T---AG---A-----------TG-------------C--------G--T--------------T-----------C-----T 3187
G.CM.10.DEURF10CM020 ----------------------A-T-------------TG-TTG-----------------------A-TC-----------------T---AG---A--C---------GT------------C--------G-----------------T-----------C------ 3137
G.CN.08.GX_2084_08 ----------------------A---------------G-T-----G------A-------------AGT---------------A--T---AGG--A------------GT------------C--------G-----------------T-----A-----C------ 3046
G.ES.09.X2634_2 ----------------------A-T---------GG--T-------G------A-------------A-------------GG--A-------G--GA--------------------------A--------G-----------------C-----A-----C------ 3289
G.ES.14.ARP1201 ----------------------A---------------G-------GG-------------------AGT---------------A--T---AGG--A------------CT------------A--------G-----T-----------------------C--C--- 3272
G.GH.03.03GH175G -------T--G--G--------A-TG------------G-------GG-------------------AGT---------------A--T---AG---A------------GTG-----------------------T--------------------------C------ 3846
G.KE.09.DEMG09KE001 ----------------------A-T-------------G-------G-----------------------------G--------A-------G---A------------GT------------A--C-----G-----------------T-----------C--C--- 3181
G.NG.09.09NG_SC62 ----------GG-G--------A-T-------------T---T---G--------G-----------A-T-----------G---A--T---A-G--A-----------CGT------------A--C-----G-----------------T-----------C------ 2998
G.PT.x.PT3306 ----------------------A-T-------------G-------G--------G-----------A-------------G---A--T---AG---A--G---------GT------------A--------G-----------------C-----A-----C------ 3746
H.BE.93.VI991 ----------G-----------A-T---A---------G-T--------------------------A-T-----------G-T-A--T--------A-----------G---------------C-------------A--------------------------C--- 3195
H.BE.93.VI997 G---------------------A---------------G-T--------------------------A-T-------------T-A--T--------A-----------G---------------C-------------A--------------A-----------C--- 3130
H.CF.90.056 -----A----------------A-----------G---T-T--------------------------A-T-----------G---A--T--------A-----------G--C--------------------------A-----------A--------------C--- 3153
H.GB.00.00GBAC4001 -----A----G-----------A---------------TGT--------------------------A-T-----------G---A--T--------A-----------------------------------G-----G--------------------------C--- 3324
J.CD.97.J_97DC_KTB147 ---------G--------------T-------------T-ATGC-----------G-------------T-----------G---A--------------G-----------------------C--C-----G---------------------------A-C-T---- 3000
J.SE.93.SE9280_7887 -----------------G----A-TG------------G--TTG---GC------------------A-------------G---A----------GA-----------G--------------C--C-----G-----------------------------C------ 3120
J.SE.94.SE9173_7022 ----------G------T--C-A-TG------------G--TTG---GC------G-----------A-------------G---A-----------------------G--------------C--------G-----------------------------C------ 3121
K.CD.97.97ZR_EQTB11 ----------------------A-T----------G--G---TG-----------------------A-------------G-T-A-----------A----------GG--------------A--------G-----------C-----A-----------C------ 3002
K.CM.96.96CM_MP535 ----------G-----------A---------------G--------G-------------------A-------------G---A-----------A-----------G--------------A--------------------C-----A-----------C-----T 3002
01_AE.AF.07.569M ----------------------A-T-------------G----------------G--------------C----------G---A-----------A----------------------TG-----------G--T-----------G--A------------------ 3012
01_AE.CM.11.1156_26 ---------G---G--------A-T------G---G-GG--------G---------------------TC----------G---A-----------A----------------------TG-----------G--T--------------A-----------C------ 3156
01_AE.CN.12.DE00112CN011 ---------GG-----------A-TG---------G--G------------------------------TC--------------A-----------A-----------------------G--A-----------T------------A-A------------------ 3116
01_AE.HK.04.HK001 ---------G-------G----A-TG------------GT----------------------------G-C--------------A----------GA----------------------TG-----------G--T--------------A-----------C------ 3168
01_AE.IR.10.10IR.THR48F ---------G------------A-T-------------G------------------------------------------G---A-----------A----------------------TG-----------G--T--------------A-----------------T 2996
01_AE.JP.11.DE00111JP003 ---------G------------A-TG------------G-------G-----------C-----------C----------G---A-----------------------------------G-----------G--T--------------A-----------C------ 3282
01_AE.SE.11.SE601018 ---------------------CATTG------------GT-------------A----------------C--------------A----------GA----------------------TG-----------G--T--T-----------A------------------ 3023
01_AE.TH.10.DE00110TH001 ---------G------------A-TG------------G------------------------------TC----------G---A----------GA----------------------TG-----------G--T--------------A------------------ 3103
01_AE.TH.90.CM240 ---------G------------A-TG---------G--G-------------------------------C----------G---A----------GA----------------------TG-----------G--T--------------A------------------ 3380
01_AE.US.05.306163_FL ----------------------A-TG------------GT------------------------------C----------G-T-A----------GA--G-------------------TG-----------G--T--------------A-----A------------ 2997
02_AG.CM.10.DE00210CM013 ----------G-------------T---------GG-GG-T-----------------------------C----------G---C----------GA------------G---------TG-----------G--T--------------A-----------C------ 3173
02_AG.ES.06.P1423 -----------------GT-----T---R------G-GGT------------------------------C----G-----G---A-------.---A------------G---------TG-----------G--T--------------A-----------C------ 3243
02_AG.GW.05.CC_0048 -------------G-----G----T-------------GTT-TG-----------------------A--C----------G-T-A-----------------------TG---------TG-----------G--T--T-----------C-----A-----C------ 3156
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B.FR.83.HXB2 ATGATGTAAAACAATTAACAGAGGCAGTGCAAAAAATAACCACAGAAAGCATAGTAATATGGGGAAAGACTCCTAAATTTAAACTGCCCATACAAAAGGAAACATGGGAAACATGGTGGACAGAGTATTGGCAAGCCACCTGGATTCCTGAGTGGGAGTTTGTTAATACC 3806
Pol N__D__V__K__Q__L__T__E__A__V__Q__K__I__T__T__E__S__I__V__I__W__G__K__T__P__K__F__K__L__P__I__Q__K__E__T__W__E__T__W__W__T__E__Y__W__Q__A__T__W__I__P__E__W__E__F__V__N__T_
02_AG.KR.12.12MHR9 --------------C---------T----------G-GG-T-----------------------------C----------G---A------------------------G---------TG-----------G--T--------------A-----------C------ 3465
02_AG.LR.x.POC44951 -----A------------------T----------G-GG-T-----------------------------C----------G---A----------GA-----------TG---------TG-----------G--T--------------A-----------C------ 3801
02_AG.NG.09.09NG_SC61 ------------------------T---------GG-GT-T-TG--------------------------A----------G---------------------------CG---------TG-----------G--T--------------T-----------C------ 2998
02_AG.NG.x.IBNG ----------G-------------T----------G--G-T-TG--------------------------C----------G---A----------GA--G-------------------TG-----------G--T--------------A-----------C------ 3331
02_AG.SE.11.SE602024 ------------------------T---------G---G-TCA---------------------------C----------G---A-----------A------------G---------TG-----------G--T--------------A-----------C------ 2999
02_AG.SN.98.98SE_MP1211 ------------------------T---------GG-GG-T---------------G-------------C--C-------G---A----------GA------------G---------TG-----------G--T--------------A-----------C------ 3003
02_AG.US.06.502_2696_FL01 ----------------------A-T--------GGG-GT-T---------C-------------------C----------G---A-----------A------------G--------CG------------G-----------------A-----------C------ 3003
03_AB.RU.97.KAL153_2 ----C--------G------------------------G----T-----------------------------------------A-----------A-----------------------------------------------------------A-----C------ 3032
04_cpx.CY.94.94CY032_3 -------T-G------------A-----------G---G---TG---T----------------------------G----G-T-A-----------------------C--------------A--------G-----------C-----A-----A-----C------ 3172
05_DF.BE.x.VI1310 -----------------G--------------------G-A--------------G-------------------------G---A-------------------------T---------------------------------------------A------------ 3188
06_cpx.AU.96.BFP90 ----------------------A---------------G--CT---------------------T----------------G---A-----------A-----------G--------------A--------------------C-----A-----A-----C------ 3834
07_BC.CN.98.98CN009 -------------------------T-----G------G---TG-------------------------------------G-T-A-----C-----A-----------G-T------------C--------------------------------A--------C--- 3138
08_BC.CN.97.97CNGX_6F -------------G-----------T-----G------G---TG-------------------------T-----------G-T-A--A--C-----A-----------G--------------C--------------------------------A------------ 2986
09_cpx.GH.96.96GH2911 ---------G---G--------A-TG--------GG-G--------------------------------C------------T-A-----------A---------------------G-------------G--T--------------A-----A-----C------ 3008
10_CD.TZ.96.96TZ_BF061 -C------------C----C------------------G--CA----T-T-----G--------------------G--------A-------------------------T---------G--C--------------------------T------------------ 3185
11_cpx.CM.95.95CM_1816 ---------GG--G--------A-TGA-A---------TG---G-----------G-----------A-T-----------G---A----------G------------G--------------C--------G-----------C-----A------------------ 3170
12_BF.AR.99.ARMA159 ----------------------A---------------G-------G-----------------------------G--------A-------T---A--G--------T-----------------------------------------A-----A-----C------ 3811
13_cpx.CM.96.96CM_1849 --------------C-------A-T---------GG-GG----------T------------------CT---------------C-------G---A------------GT------------C--------G-----------------T-----A-----C------ 3211
14_BG.ES.05.X1870 ----------------------A-T-------------G-------G------R-------------A-------------G---A--T----G---A------------GT------------A--------------------------C-----------C------ 3273
15_01B.TH.99.99TH_MU2079 ---------G------------A-TG------------G-------------------------------C----------G---A-----------A----------------------TG-----------G--T--------------A------------------ 3205
16_A2D.KR.97.97KR004 ----------------------A-----A---------GT--TG-----------------------A-T-----------G-T-A-----------A-----------------------G-----------G--T--------------------------C------ 3169
17_BF.AR.99.ARMA038 --------------------------------------G-------------------------------------G----G---A------TT------G--------T------------------------------------------------------------ 3020
18_cpx.CU.99.CU76 ----------G--G---GT---A-TG---------G-GG--------------------------------------------T-A--------G--A-----------G--------------A----------------------------------------G---- 3111
19_cpx.CU.99.CU7 --------------------------------------T--TT------------G-------------T-----------G---A------------------------G---------GG-----------------T-----------------------C------ 3032
20_BG.CU.99.Cu103 -------------G---G--------------------G--CA----------------------------------------T-A--T-----G--A----------------------TG--------------T--------------A-----------C------ 3272
21_A2D.KE.99.KER2003 --------------C-------A-----A---------G---TG---GC------------------A--C----------G-T-A-----------A-----------G----------TG-----------G--T--------------------------C------ 3011
22_01A1.CM.01.01CM_0001BBY ----------------------A-TG---------G-GG--------G---------------------------------G---A------------------------G---------TG-----------G--T--------------A-----------C------ 3014
23_BG.CU.03.CB118 -------------GC---------T-------------G-ACA--------------------------------------G-T-A-----------A------------G---------TG-----------------------------A-----------C------ 3249
24_BG.ES.08.X2456_2 -------------G------------------------G-ACA--------------------------T-----------G-T-A-----------A------------G---------TG---C-------G--T--------------A-----------C------ 3257
25_cpx.CM.02.1918LE -----------------G---CA-----------G---G-T-----GG---------------------T-----------G-T-------------A--------------------------C--------------A-----C-----A-----------C--C--- 3014
26_AU.CD.02.02CD_MBTB047 -------T---------G----A-TG---------G-G----TG--G----------------------------------G---A-----------------------T-----------G-----------G--T--------------------------C------ 3811
27_cpx.FR.04.04CD_FR_KZS -----A----G------G----A-TGA----G------G----------------G-------------------G-----G---A--------------------------------------T--------G-----------------A-----------C------ 3797
28_BF.BR.99.BREPM12609 -----------------------------------G--G-------------------------C----T-----------C-T----------G--A----------------------T------------------------------------------C------ 3172
29_BF.BR.01.BREPM16704 -------------------------------------------------------G--------------------G--------A-----------A--G--------G-----------------------------------------A-----A-----C------ 3207
31_BC.BR.04.04BR142 ---------G---G---------------------------CTG-------------------------------------G-T-A-----T--G-GA--------------------------C--------------------------------------------T 3278
32_06A1.EE.01.EE0369 ----------------------A---------------G---TG------------G------------------------G---A-----------------G-----G--------------A--------------------C-----C-----A-----C------ 3441
33_01B.ID.07.JKT189_C ---------G------------A-TG------------G----------T--------------------A------------T-A--T--------A--G-------------------TG--A--------G--T--------------A------------------ 3107
34_01B.TH.99.OUR2478P ---------G------------A-T-------------G-------------------------------C----------G---A-----------A----------------------TG-----------G--T--------------A-----------C------ 3008
35_AD.AF.07.169H ------------------------TG--------GG-GG---TG--G--------------------A-------------G---A-----------A------------G---------TG--T--------G--T--------------A-----A-----C------ 3006
36_cpx.CM.00.00CMNYU830 -----A----------------A--G-----------TG------------------------------T---------------A-----------A-------------T--------TG-----------G-----------------A-----------C------ 3011
37_cpx.CM.00.00CMNYU926 ---------G-------G----A--------G---G--G----------T---A----------------C----------G---A----------GA------------G---------GG--T--------G--T--------------A-----------C------ 2996
38_BF1.UY.03.UY03_3389 -------G-----G----------T-------------T-AGT---G----------------------------G-----G---A-----C-----A------------G---------TG-----------G-----------------------------C-----T 3229
39_BF.BR.04.04BRRJ179 -----------------GT---A-T---A-----GG--T-TTT----------------------------------------T-A-----------A--G--------T-----------------------------------------A-----------C-----T 3283
40_BF.BR.05.05BRRJ055 --------------------------------------G----------------------------------C--G----G-----------T--GA--G--------T-----------------------------------------A-----------C------ 3289
42_BF.LU.06.luBF_18_06 -----------------------------------G--S--CT---GGC------C--------G-G--T-------------T-A-----------------G----------------T------------------------------------------C------ 3360
43_02G.SA.03.J11223 -----------G--------C---TG--------GG-GG-T--G-----------------------A--C----------G---A-----------A-----------------------------------G--T--------------A-----------C------ 3331
44_BF.CL.00.CH80 -----A----------------------------------A-----------------------------------G----G-T-A-------T---A--G--------T-----------------------------------------A-----------C------ 3248
45_cpx.FR.04.04FR_AUK ----------------------A------------G--G--TT---------------------------C----------G---A-----------A-----------G--------------A--------------------C-----A-----A------------ 3792
46_BF.BR.07.07BR_FPS625 -------G--------G-----A-----------G---T-TCT---------------------G----T------G--------A-------T---A--G--------T-----------------------------------------A-----------C------ 3244
47_BF.ES.08.P1942 ---------G---G--------------------------------------------------G--A-------------G---A----------GA--G-----------------------C--------------------------------------C------ 3245
48_01B.MY.07.07MYKT021 -------C-G------------A-TG---------G--G-------------------------------C----------G---A--T-------GA-----------------------G-----------G--T---C----------A------------------ 3011
49_cpx.GM.03.N26677 -----A-------G---G----ACTG-------G-G--G---T----G----------------------C--A-----C-G---A-----------A--------------------------C--------------------------A-----------C------ 3228
50_A1D.GB.10.12792 ---------G----C--GT---A-TG--------GG-G----GG-----T-------------------------------G---------------A--G-------------------TG--C--C-----G--T--------------A-----A-----C------ 3213
51_01B.SG.11.11SG_HM021 -----A----G--G------------------------G------------------------------T------G----G---A--T--------A----------------------TG-----------------------------------------C------ 3013
52_01B.MY.03.03MYKL018_1 ---------G----C-------A-TG--------G---G-------------------------------C----------G---A-----------A-----------T-----------G-----------G--T--------------A-----------C------ 3120
53_01B.MY.11.11FIR164 ---------G------------A-TG--A---------G-------------------------------C----------G---A-----------A-----------------------------------G--T--------------A------------------ 3146
54_01B.MY.09.09MYSB023 --------------------------------------G-------------------------G--A----------------------------G------------------------------------------------------------------C------ 3208
55_01B.CN.10.HNCS102056 -------C-G------------A-TG--A---------G-------------------------------C---CG-----G---A--T-----------------------------------A-----------------------C--------------C------ 3116
56_cpx.FR.10.URF5_patient_A ---------G-------------------------------------------A-------------------------------A-----------A-----------------------------------------------------------------C------ 3157
57_BC.CN.09.09YNLX19sg -----A-------G-----------T-----G------G---GG---T---------------------------------G-T-A-----C-----A-----------G--------------C--------------------------------A------------ 2990
58_01B.MY.09.09MYPR37 ---------G-------G----A-TG------------G-T--------Y--------------------C----------G---A----------GA----------------------TG-----------G--G--------------A------------------ 3151
59_01B.CN.09.09LNA423 --------------C-------A-TG------------G-------------------------------C----------G---A-----------A----------------------TG-----------G--T--------------A------------------ 2990
60_BC.IT.11.BAV499 -------------G------------------------G--CAG-----T-------------------------------GGT-A-----C--G-------------G-G-------------C--------------------------------A-----------T 3763
61_BC.CN.10.JL100010 -C-----------G-----------T-----G------G-T-TG-----------C-------------------------G-T-A-----C-----A-----------G--------------C--------------------------------A------------ 3227
62_BC.CN.10.YNFL13 -------------------------T-----G------G---TG-----T-------------------------------G-T-A-----C-----A-----------G--------------C--------------------------------A------------ 3135
63_02A1.RU.10.10RU6637 ---------------------CA-TG---------G-GG----------------------------A-------------G-T-A----------GA-----------CG----------G-----------G--T--------------A-----A-----C------ 3347
64_BC.CN.09.YNFL31 -------------G-----------T-----G------G---TG-----T--------------T----------------G-T-------C-----A-----------G--------------C--------------------------------A------------ 3160
65_cpx.CN.10.YNFL01 -------------G-----------T------------T---TG-------------------------T------G----G-T-A-----C-----A---------A-T--------------C--------------A-----------------------C------ 3177
67_01B.CN.11.ANHUI_HF115 ----------------------------A--------------------------G-----------A-T-------------T-A-----------A----------------------T------------------------------------------C------ 3149
68_01B.CN.11.ANHUI_WH73 ----------------------------A-------------YR-------------------------T-------------T-A-----------A----------------------T------------------------------------------C------ 3140
69_01B.JP.05.05JPMYC113SP420----------------------------A---------G----G-------------------------T-------------T-------------A--C---------G---------T------------------------------A-----------C------ 3173
70_BF1.BR.10.10BR_PE004 ----------------------A--------G------G-T--------T-------------------------G---------A-------T---A--G-----------------------A--------------------------A-----------C------ 3262
71_BF1.BR.10.10BR_PE008 ---------G-------G----A-----A--G--G---G-TCA------------------------------------------A-------T---A--G--------T-----------------------------------------A-----------C------ 3479
72_BF1.BR.10.10BR_MG002 ----------------G-----A-----------G---G-TCT------T--------------------------G----G------------G--------------------------------------------------------T-----------C------ 3314
74_01B.MY.10.10MYPR268 ---------GG-----------A-TT------------G--------------A----------------C----------G---A-----------A----------------------TG-----------G--T--------------A------------------ 3103
O.BE.87.ANT70 -----A---G-------G----A-T-A-C--G--GG-GT-TCA----TCT---A-T--C--------ATTG-----------G-----AG-CACT-GA-----T---------------G-G--C-----------------------A--A-----A-----C-GC--A 3860
O.CM.98.98CMA104 -----A---G-------G----A-T-C-A--G---G-GT--CAG---TCT-----T--C--------ATTG-----G-----G-----AG-CACT-G------T---------------G-G--C--------G--------------A--A-----R-----C-GC--A 3292
O.CM.98.98CMABB141 -----A---G-------G----A-T-C-C-----GG-GT-TCA----GCT-----T--C--------ATTG-----------G-----AG-TACT-GA-----T------G--------G----C-----------------------A--A-----A-----C-G---A 3291
O.CM.98.98CMABB212 -----A---GG-----GG----A-T-C-C--G--GG-GGGTCA---GGCT-----T--------G--ATTA--------C--G-----AG-TACT-GA-----T------G-T------G----A--------------------------A-----A-----C-GC--A 3296
O.CM.98.98CMU5337 -----A---G--T---------A-T-A-C--G--GG-GT-TCA----GCT-----T--C-----G--ATTG-----------GT----AG-CACT-GA-----T---------------G-G--C-----------------------A--A-----A-----C-GC--A 3293
O.CM.99.99CMU4122 -----A---G-AT----G----A-T-A-C--G--GG-GT-TCA----GCT-----T--T-----G--ATTG-----------G-----A--CACT-G---G--T---------------G-G--C-----------------------A--A-----A-----C-GC--A 3291
O.FR.92.VAU -----A---G-------G--A-T-T-A-C--G--GG-GT-TCA----GCT---A-C-----------ATTG--C--------G-----AG-CACT-GA---GT----------------G----T--------------------------A-----A-----C-GC--A 3372
O.GA.11.11Gab6352 -----A---G-------G----A-T-C-C--G---G-GT-TCA----GCT---A-C--C--------ATTG-----------G-----AG-CACT-GA-----T------T--------G-G--C--------G--------------A--A-----A-----C-GC--A 3017
O.SN.99.99SE_MP1299 -----A---G-------G----A-T-C-C--G-GGG-GT-TCA---GGCT---A-T--C--------ATTG-----------G-----A--CACT-GA-----T---------------G-G--C-----------------------A--A-----A-----C-G---A 3859
O.US.10.LTNP ---------G-------G------T-C-C--G--GG-GT-TCA----TC------C--C-----G--ATTG----------GG--A--A--CACT-GA-----T------T--------G----T-------------A---------A--A-----A-----C-GC--A 3781
N.CM.02.DJO0131 -----A-------G---GTT--A-TG--A------G--G-A------G-T--------T----------T------G------T-A--AG-----------GTG-----GG----------T--CA----------A--------------------A--C--C--C--T 3312
N.CM.02.SJGddd -----A---G-------GTT--A-TG--A-G----G-GG-A--------T--------T-----------------G----G-T-A--AG-----------GTG-----GG----------T--TC----------A--T-----------------A--C--C-GC--- 3296
N.CM.04.04CM_1015_04 -----A-------G-----T--A-T---A-----GG--G-A--------T--------T-----------------G------T-A--MG-----------GTG-----GG----------T---A----------A--T--------A--------A--C-----C--T 3311
N.CM.06.U14296 -----A-------G---G-T--A-TG--A------G--T-A--------T---R----T-----------------G------T-A--AG------------TG-----GG----------T---C-Y--------A--T-----------A-----A--C--C--C--T 3309
N.FR.11.N1_FR_2011 -----A-------GC--GTT----TG--A-G----G-GG-A-----------------T--------A-------------G-T-A--AG-------A---GTG-----GG----------T---C----------A--T-----------T-----A-----C--C--- 3207
P.CM.06.U14788 -----A---GG---C-GG----R-T-A-A--G--GG--T-ACA------------G-----------ACTA--C--G----G---A--AG--A-T-GAA-TGTG-----G--T------T----C--------------------A-----------A-------GC--A 3277
P.FR.09.RBF168 -----A---GG---C-GG----A-T-A-A--G--G-C-T-ACA------------------------ATTA--C--G----G---A--AG--A-T-GAAGT-TG-----G--T------T----C--------------------A-----A-----A-------G---A 3841
CPZ.CD.90.ANT ----G--T-GG------G-T-GA-T-------------GGATT------T-----T--C------G--GTA--A------C--T-A------ACT-G------T-----TG-C------T----C--------G-----------A--A--A-----------------A 3245
CPZ.CM.05.SIVcpzLB7 -------------G---G------T-A-------G---G---T------------C-----------A-TA--A--G----G-T-------T-----A---G--------G-------------T--------------T-----C-----A-----A-A---------- 3361
CPZ.CM.09.Ptt_09Cam155 ----CA---GG-----GG-T--R-T---------GG--G-T-----------------T-----------C----------G---A--AG-------R----AC-------AC------G----A--C-----G-----T-----C--A--------A-----C------ 3890
CPZ.TZ.06.TAN5 ----AT---G-------G---GTCTCA-A--G------GG--AT--G-----------T-----C-CTGTA---------CTCT-A--TG--TCT------------AGCCAG-----------T--C-----G-T-------G-G-----------A---A----C--- 3919
CPZ.US.85.US_Marilyn -----A-C-G---GC--GTT--A-TG------------G-T--T--G-----T--C--T---------GTA--A---------T---TAG-G--G------GTC---------------T----A--------G--------------A--T-----A-----C------ 3866
GOR.CM.07.SIVgor2139_287 ----CA-T-G---G--GG----A-TGA-A-----GG-CT-ACA------------T--C--------ACTG-----G--C-GG--A------TGTCG-AGT--C-----CG-T-TT-----T--C--------G--TT-------C-----------A---A---G---A 3343
GOR.CM.12.SIVgor_BQID2 -----A---G----C--G----A-T-A-T--G---G-GT-TCA----TCT-----T--T---------TTG-----G-----G-----AG-TACT-GA-----T------G--------G----C--------------------------A-----A-------G---A 3276
GOR.CM.13.SIVgor_BPID15 ----CA---GG-----GG----A-T-A-A--G--GG--T-ACA---G-----------------G---CTG--C-----C-GGT-A--AG--A-T-GAACCTTG------G-C------T----T--------------------A--A----------A-----GC--A 3147
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B.FR.83.HXB2 CCTCCCTTAGTGAAATTATGGTACCAGTTAGAGAAAGAACCCATAGTAGGAGCAGAAACCTTCTATGTAGATGGGGCAGCTAACAGGGAGACTAAATTAGGAAAAGCAGGATATGTTACTAATAGAGGAAGACAAAAAGTTGTCACCCTAACTGACACAACAAATCAGAA 3976
Pol _P__P__L__V__K__L__W__Y__Q__L__E__K__E__P__I__V__G__A__E__T__F__Y__V__D__G__A__A__N__R__E__T__K__L__G__K__A__G__Y__V__T__N__R__G__R__Q__K__V__V__T__L__T__D__T__T__N__Q__K
A1.CD.97.97CD_KCC2 -----TC----A--------------------A-----C--------------------T-----------------------T-----------GC-------------G-----C---G-C-----------G--G-----TT----------G-----C-----A-- 3972
A1.CM.08.886_24 ------C----A--------------------A-----C--T--------G--------T--T--------------------T-----A-----G-C------------G-----C---G-C--------------GA----TT----------G-----------A-- 3438
A1.CY.08.CY236 -----TC----A--------------------A-----C-------C---------G--G--------------------C--T-----------GC----G--------G-----C---G-C--------------G-----TT----------G-----------A-- 3187
A1.IN.09.NARI_FLS_IVC19_1 -----TC----A--------------A-----A-----C------T----------G--T--------------------C--T-----A-----GC-------------G-----C---G-C--G-----------G-----TT-------A--G-----------A-- 3839
A1.KE.11.DEMA111KE002 -----TC----A-----G-----T--A-----------C------A----------G--T--------------------C--T-----A------C-------------G-----C---G-C--G-----------G---A-TT----------G-----------A-- 3344
A1.RU.11.11RU6950 -----TC----A---C-------------G--------------------G-----G--T----------------------------------GGA-------------G---------G-C--------------G-----TC-T----A---A-----------A-- 3500
A1.RW.11.DEMA111RW002 -----TC----A---C----------A-----------C--T--------------G--T-----------------------T----GA--G--GC-------------G-----C---G-C-------A------G-----TT----------G-----------A-- 3327
A1.SN.01.DDI579 -----TC----A-----------------------G--C------A----------G--T-----------------------T-----------GC----G--------G-----C---G-C--------------G-----TT--T---TG--G-----------A-- 3174
A1.UG.11.DEMA110UG009 -----TC----A--------------------------C-----------------G--T--------------------C--T-A---------GC-------------G-----C---G-C--------------G-----TT----------A-----------A-- 3325
A1.ZA.04.503_15344_T10_A1 -----TC----A--------------------A-----C-------A-----T---G--T--------------------C--T-----------GC-------------G-----C---G-C--------------G-----TT----------G-----------A-- 3193
A2.CD.97.97CDKTB48 -----TC----A---C----------------A-C-----------C------------T-----------------------T--A---------C-------G-----G-----C---G-----------------A-----C--T-G--A--G-----------A-- 3314
A2.CM.01.01CM_1445MV ------C----A---C----------------AC-------------------------T-----------------------T--A--------GC-------------G-----C---G-C---------------A-----T----G--G--G-----------A-G 3175
A2.CY.94.94CY017_41 -----TC----A---C-G--------------A-------------C------------T-----------------------T--A---------C-------G-----G-----C---G-C---------------A-----T----G--G--G-----------A-- 3333
B.BR.10.10BR_RJ032 -----------C----------------------------------Y---------G--T-----------------------T-----A--------------------------G---G-C--------------G------C-------G----------------- 3548
B.CA.07.502_1191_03 --------------------------------A--G-----------------------T-----------------------T-----A-----------------G------------G-C-A------------G---A-T-A------------------------ 3403
B.CH.08.M2_0803101_NFLG8 ------C----------------------------------------------------------------------------T-------G------------------G-----A---G-C----------------C-A--C-----------------------C- 3445
B.CN.12.DEMB12CN006 --------------------------------A--G----------C---------------------------------C--T-----C------------------------------G-C--------------G------T--A----A----------------- 3355
B.CU.14.14CU005 --------------------------------------------WA-------------------------------------------------------G------------------G-C---------------------T--A---A------------------ 3187
B.ES.14.ARP1195 -----T-----A--------------------A--------------G-----------T-----------------------------A--A----C----------------------G-C--------------G-----TT-----G----T-----------R-- 3438
B.FR.11.DEMB11FR001 ------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------G-C-A----------------A--T------------------------- 3222
B.HT.05.05HT_129389 -----------A-----------T--------A--G-----------------------T-----------------------T--A---------------------------------G-----------------------T-T--------T-------------- 3177
B.JP.12.DEMB12JP001 -----------A-----------------------------------------------T-----------------------T--------------------G---------------G-C-------A------G------T------------------------- 3363
B.KR.07.HP_18_07JHS10_3909 --------------------------------A--------------------------T-----------------------T------------C-------------------------C--------G-----G------T-------G--T-------------- 3640
B.RU.11.11RU21n -----A-----A-----------------------------------------------T--------------A--------T------------------------------A-----G-C-A------------G------T------------------------- 3547
B.SE.12.SE600057 -----------A--------------------A--------------------------T-----------------------T-----T------------------------------G-C------C-------------TT------GC----------------- 3193
B.TH.10.DEMB10TH002 -----------------------------------------------------------T-----------------------------A--------------------------A---G-C-A------------G------T------A------------------ 3298
B.US.13.RV_1 -----------------------------------------------------------T--------------A----------------------C----------------A-------C-A------------G------T--A-------------------A-- 3856
B.ZA.09.DEMB09ZA022 --------------------------------A-------------C------------T-----------------------------A----G------------------------C-GC-----G---------------C------------------------- 3274
C.BR.07.DEMC07BR003 -----------A--G------------C-G-----------------------------T-----------------------T--A--A------A-G-----------G-----C---G-C--------G--G---A-C--TC-T--------A-------------- 3308
C.BW.00.00BW5031_1 ------C----A--GC-----------C--------------G---C-----T------T--------------A--------T-----A------A-------------G---------G-C--------G--G--GA----TT-T--------A-------------- 3347
C.CN.10.YNFL19 -----------A---------------C-G--------T--T----C-----T------T--------------A--------TC----A------AA------------G---------G-----------A-G---A----TT-T--------A-------------- 3329
C.CY.09.CY260 ------C----A---------------C-G----------------C------------T--T-----------A--------T-----C------A-------------G---A----AG-C--------G--G---A----TT-T----A---A--C----------- 3199
C.ES.14.ARP1198 ------C----A---------------C-G----C-----------C---G-----------------------A--------T-----A-----------G--------G---------G-C--G-----G--G---ACC--TT-T--------A-------------- 3390
C.ET.02.02ET_288 ------C----A-----G---------C-------G----------C------------T--------------A--------T-----A------A-------------G---------G-C-----G-----G---A----TT-T--------A-------------- 3178
C.IN.09.T125_2139 ---------------C-----------C-G--------T-------C-----T------T--------------A--------T-----A------A-------------G---------G-C--------GA-G---A----TT-T--------A-------------- 3952
C.KE.05.05KE369195V4 ------C----A---------------C-G--A------------T-------------T--------------A--------T-----A------A-G-----------G---------G----------G------A----TT-G---C----A--------C----- 3152
C.MW.09.703010256_CH256.w96 ------C----A-----------T---C-G-----G----------C---G--------T--------------A--------T-----A------AAG-----------T---------G-C--------G--G--------TT-T-------GA-----------A-- 3956
C.SE.13.SE600311 ------C----A-----------T---C-G--A-------------C------------T--------------A-------GT-----A------A-------------G---------G-C--------G--G------A-TT-T--------A-------------- 3208
C.TZ.08.707010457_CH457.w8 ------C----A---------------C-G--------------------------G-----------------A--------T-----A------A-------------G---------G-C-----------G---A----TT-T-----A--A-------------- 3950
C.US.11.17TB4_4G8 ------C----A---------------C------------------C-----T------A-----------------------T-----A------A----G--------G--------CG-C--------G--G--------TT-T--------A-------------- 3327
C.YE.02.02YE511 ------C----A--------------AC-G--------------G-------T------T--------------A--------T-----A------A-G-----------------A---G-C--------G--G---A----TT-T----A---A-------------- 3151
C.ZA.12.DEMC12ZA096 ------C----A-----------T--AC----A-------------C---------------------------A---A----T-----A------A-G-----------G---------G-C-----------G---A----TT-T--------A-------------- 3285
C.ZM.11.DEMC11ZM006 ------C----A--------------AC-G--A--------------------------T--T-----------A--------T-----A------C-G-----G-----G---------G-------------G---A----TT-T---T----A-------------- 3325
D.CM.10.DEMD10CM009 -----T-----A-----------T--------A--G--T-------C------------T-----------------------T--A--A-----------G------------------G-C-----------G----C----T-AT-T--------C----------- 3351
D.CY.06.CY163 -----T-----A-----------T--------A--G---------A-------------T------------------T----T-TA---------------------------------G-C-----------G---------C-AT-T--------C----------- 3184
D.KE.11.DEMD11KE003 -----T-----T-----------------------G-----------------------T-----------------------T--A--------------G------------------G-C-----------G--------AT----G-------------------- 3326
D.KR.04.04KBH8 -----T-----A----------------------GG---------A-------------T-----------------------T--A-------G--------G----------------G-C------------------A--C-TT---------------------- 3935
D.SN.90.SE365 -----T-----A--------------------A--G-----------------------T--------G-----A--------T--A--A-----------------------------AG-------G----------C-A--C-T-----------C----------- 3993
D.TZ.01.A280 -----T-----T-----------------------G---------A-------------T-----------------G-----T--A-------G-------------------------G-C-A---------G---------T-T----------------------- 3177
D.UG.10.DEMD10UG004 -----T-----T--G--------------------G---------AC------------T-----------------------T--A---------------------------------G-------------G---------C-TT---------------------- 3314
D.UG.11.DEMD11UG003 -----T-----T--------------------A--G---------A-------------T-----------------------T--A---------------------------------G-C--------------G------T-T---G------------------- 3331
D.YE.02.02YE516 -----T-----A-----------T---------------------A-------------T-----------------------T--A---------------------------------G-C-----------G---------C-AT-T--------T----------- 3187
D.ZA.90.R1 -----T-----A--------------A--------G-----------------------T-----------------------T--A---------G-----------------------G-C-----------G---------C-TT-T-------------------- 3322
F1.AO.06.AO_06_ANG32 --C--TC----A---C----------------A-C---G-------C------------------------------------T-AA--A--C---AA---G------------------G-C-------AGG------C----C----------A--C----------- 3187
F1.AR.02.ARE933 --C--TC----A---C-------T--------A-CG--G-------C-------------------------------T----T--A--A--C---AA----------------------G-C--------------G-C----C----------G--C----------- 3270
F1.BR.07.07BR844 --C--TC----A---C-------T---C----A-C---G-------C---------------------------A--------T--A----A----AAG---------------------G-C----------------C----T-------A--G--C----------- 3757
F1.BR.10.10BR_PE107 --C--TC----A---C-------T--------A-C---G--T-----------------------------------G-----T--A--C--C---AA----------------------G-C----------------C----T--T-------G--C----------- 3443
F1.BR.10.10BR_RJ015 --C--TC----A---C-------T--------A-C---G---------------------------------------T----T--A-G---C---GA------------------C---G-C--------------G-C----TTTT-------G--T----------- 3449
F1.CY.08.CY222 --C--TC----A---C-C-----T--------A-C---G------AC---G---------------------------T----T--------C---A-----------------------G-C---------------------T----------G--T----------- 3169
F1.ES.02.ES_X845_4 --C--TC----A---C-------T--------A-C---G-------C------------------------------------T--A--T--C---AA---G------------------G-C--------G-----G-C---AT----------G--C----------- 3428
F1.ES.11.VA0053_nfl --C--TC----A---C-G-----T--------A-C---G-------C------------T------------------T-------A-----C---AA------------G---------G-C------------------A--C----------G--C----------- 3400
F1.RO.96.BCI_R07 --C--TC----A---C-------T--------A-C---G-------C-------------------------------T----T--A-----C---CA----------------------G-C--------------G-C----T----------A--C----------- 4000
F1.RU.08.D88_845 --C--TC----A---C----------------A-C---G------CC--A---------T--T---------------T----T--A--A--C---AA----------------------G-C-A--------------C---------------G-------------- 3435
F2.CM.02.02CM_0016BBY -----TC----A--------------A-----A-C---G------A-------------T----------------------GT--A---------A-----------------------G-C--------------G------T----------G-------------- 3166
F2.CM.10.DEMF210CM001 -----TC----A--------------------A-CG--G--------------------T--------------A--------T--A--A------C-----------------------G-C-A---------G--G------T----------G-------------- 3240
F2.CM.10.DEMF210CM007 -----TC----A--------------------A-C---C-------------T------T-----------------------T-----A------C-----------------------G-C---------------------T----------G-------------- 3323
G.CM.07.920_49 -----TC----A--G--------T-G---G--A-C----------CC------------T-A---------------------T-----A--A-----------G---------------G-C-A-----A-------A--A-----A--CAG--T-----------A-- 3368
G.CM.10.DEMG10CM008 -----T---------C-------T-G------A-C----------CC------------T-A---------------------T-----A--A-----------G---------------G-C-------A------GA--A-TT----------A--------C--A-- 3357
G.CM.10.DEURF10CM020 --C--TC----A--G--------T--------A-C----------CC------------A-A---------------------T-----C--A-----------G---------------G-C-------A-------A--A-----A--CAG--A--------C--A-- 3307
G.CN.08.GX_2084_08 -----TC----A--G-----------A-----A-C----------CR---------G--T-A---------------------T-----A--A--G--------G-----------A---G-C-A-------------A--A-----A--CAG--A--------C--A-- 3216
G.ES.09.X2634_2 -----TC----A-----------TAG------A-C---G-------C------------T--T-T---------A-------GT-----A--A-----------G---------------G-C-------AG--G------A-T------T----A--------C----- 3459
G.ES.14.ARP1201 --C--TC-G--A--G--G--------A-----ACC----------CC-------R----T-A---------------------T-----A--A-----G-----G---------------G-C-------A------G---A-----A--CAG--A--------C--A-- 3442
G.GH.03.03GH175G -----TC----A-----G-----T--------A-C----------CC------------T-A---------------------T--------A-----------G-----G---------G-C-A-----A-------A--A-T---T-------A--T-----C--A-- 4016
G.KE.09.DEMG09KE001 --C--TC----A-----------T--------AGC----------CC---------G--T-AT-----------A--------T-----A--A---G-------G---------A-----G-C-A-----A-------A--A-T-----------A--------C--A-- 3351
G.NG.09.09NG_SC62 --C--TC----A--G--------T-G------A-C-----------C------------T-A------------A--------T---A-A--A--------G--G-----------------C----A--A-------A--------A--CAA--A--------C----- 3168
G.PT.x.PT3306 -----TC----A-----------TAGC-----A-C------A----C------------T-AT--------------------T-----A--A-----------G---------------G-C-------A-------A--A-T--TA-C-----A--------C----- 3916
H.BE.93.VI991 ----ATC----------------T----------C---G-------A------------T-A---------------------T-----A------A-G--G--------------C---G-C-------A-------A----TT-------G--A-------------- 3365
H.BE.93.VI997 ----ATC----A-----------T--------AGC---G-------C------------T-A---------------------------A------A-------------------C---G-C-A-----A------G-----TG-------A--A--T----------- 3300
H.CF.90.056 ----ATC----A-----------T--------A-C---G-------C------------T-A----A----------------T-----A--------------------------C---G---------AG------------T-------G--A-------------- 3323
H.GB.00.00GBAC4001 ----ATC-G--A-----------T--------A-C------------------------T-A---------------------T-----A------A----G-G------------C---G-C-----G-A-------A----TT-------G--A-------------- 3494
J.CD.97.J_97DC_KTB147 ------C----A-----------T--A-----A--G---------A-G-----------T--------------A---------------------A-------------G-----C---G-C-A---------G-----G--T-------A------------------ 3170
J.SE.93.SE9280_7887 --C--TC----A--G-----------A-----A--G---------A-G-----------T------------------T-----------------AC------G-----G---------G-C-A---------G-----A--T-------------------------- 3290
J.SE.94.SE9173_7022 --C--TC----A--------------A-----A--G---------A-G-----------T------------------T----------A------G-------G-----G---------G-C-A---------G-----AA-T-------------------------- 3291
K.CD.97.97ZR_EQTB11 ------C----A---C----------------A-C------------------------T--------------------C--T-----A------CAG---------------------G-C-A----------------A--T-AA-------A-------------- 3172
K.CM.96.96CM_MP535 ------C----A---C----------------A-C---------------G--------T-----C---------------C-T-----A------AAG----G----------------G-C--------------G------T--A-------A-------------- 3172
01_AE.AF.07.569M --G--TC-G--A--------------A-----A-----C-----------------R--T----------------------GT------------C-------------------C---G-Y--------------G--AA-T-----C-----G-----------A-- 3182
01_AE.CM.11.1156_26 -----TC----A--------------A-----A-----T-----------------G--T----------------------GT-----------GC-------------------C---G-C--------------G--A--TT-----G----G-----------A-- 3326
01_AE.CN.12.DE00112CN011 -----TC----A---C----------A-----A--G--C------A----------G--T----------------------GT-AA--------GC-------------G-----C-----C-----------G--G--A--TT----------G-----------A-- 3286
01_AE.HK.04.HK001 -----TC----A--------------A-----A-----C--------G----------------------------------GT-----A-----GC-------------G-----C---G-C--------------G--A--TT----------A-----------A-- 3338
01_AE.IR.10.10IR.THR48F --C--TC----A--------------A-----A-----C-----------------G--T----------------------GT-----------GC-------------G-----C---G-C---------A---GG--A--TT----------G-----------A-- 3166
01_AE.JP.11.DE00111JP003 -----TC-------------------A-----A-----C-----------------G--T----------------------G--A---------GC---A---------G-----C---G-C--------------G--A--TT----------G-----------A-- 3452
01_AE.SE.11.SE601018 --A--TC----A---C----------------A-----G------A-------------T--------------A--------T-----A-----GA-------------G-----C---G-C-A------------G--A--TT----------G-----------A-- 3193
01_AE.TH.10.DE00110TH001 -----T-----A--------------A-----A-----C--T--------------G--T----------------------GT-----------G--------------G---------G-C--------------G--A--TT----------G-----------A-- 3273
01_AE.TH.90.CM240 -----TC----A--------------A-----A-----C-----------------G--T----------------------GT-----------GC-------------G-----C---G-C--------------G--A--TT----------G-----------A-- 3550
01_AE.US.05.306163_FL -----TC----A--------------A-----A-----C-----------------G-------------------------GT-----------GC-------------G-----C---G-C-----------------A--TT----------G-----------A-- 3167
02_AG.CM.10.DE00210CM013 -----TC----A---C----------A-----------C-------C------------T--------------------C--T-----A------C-------------G---------G-C-------------GGA--A-TT----------G-----------A-- 3343
02_AG.ES.06.P1423 --C--TC-G--A--------------------------T--A--------G--------T-----------------------T--A----G----C-------------------C---G-C------------------R-TT--T----C--G-------------- 3413
02_AG.GW.05.CC_0048 --G--TC----A--------------A-----------C--------------------T-----------C-----------T-----A-----GA-------------G-----C---G-C--------------G-----T-----------G-----------A-- 3326
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B.FR.83.HXB2 CCTCCCTTAGTGAAATTATGGTACCAGTTAGAGAAAGAACCCATAGTAGGAGCAGAAACCTTCTATGTAGATGGGGCAGCTAACAGGGAGACTAAATTAGGAAAAGCAGGATATGTTACTAATAGAGGAAGACAAAAAGTTGTCACCCTAACTGACACAACAAATCAGAA 3976
Pol _P__P__L__V__K__L__W__Y__Q__L__E__K__E__P__I__V__G__A__E__T__F__Y__V__D__G__A__A__N__R__E__T__K__L__G__K__A__G__Y__V__T__N__R__G__R__Q__K__V__V__T__L__T__D__T__T__N__Q__K
02_AG.KR.12.12MHR9 -----TC----A--------------A-----------C-------C------------T-----------------------T------------C-------------G-----C---G-C--------------G-----TT----------G-----------A-- 3635
02_AG.LR.x.POC44951 -----TC----A--------------------A-----C--------------------T--------G--------------T-----------GC-------------G-----C---G-C-A------------G-----TT----------G-----------A-- 3971
02_AG.NG.09.09NG_SC61 --C--TC----A--------------A-------------------C---G--------T--------------------C--T-----------GC-------------G-----C---G----G-----------G--G--TC----------G--C--------A-- 3168
02_AG.NG.x.IBNG -----TC----A--------------------A-----C--------------------T--------------A--------T--A--------GA-------------G-----C---G-C--------------G-----TT----------G-----------A-- 3501
02_AG.SE.11.SE602024 -----TC----A--GC-----------C----A-----C------AG------------T-----------------------T-----------GC-------------G--C--C---G-C--G-----------GA----TT-----GA--GG-----------A-- 3169
02_AG.SN.98.98SE_MP1211 ------C----A--------------------------C------A----------G--T--------------------C--T-----A-----GC------G------G-----C---G-C--------------T-----TT----------G-----------A-- 3173
02_AG.US.06.502_2696_FL01 -----TC----A--------------A-----------C--A--------G--------T-----------------------T-----A-----GC-----------------A-C---G-C--------------G-----TC----------G-----------A-- 3173
03_AB.RU.97.KAL153_2 -----------A-----------------------------------------------T--------------A--------T-------------C----------------------G-C--------------G------T------------------------- 3202
04_cpx.CY.94.94CY032_3 -----TC----A--------------------A-C---C-------C------------T-----------------------T--A--A--A---CAG---------------------G-------C---------------T-----T----A-------------- 3342
05_DF.BE.x.VI1310 -----T-----A-----------------------G---------T-------------T-----------------------T--A---------------------------A-----G---A--------------C----T----------G--G----------- 3358
06_cpx.AU.96.BFP90 ------C--------C----------------A-C---G--------------------T-----------------G-----T--A--A-----GCA----------------------G-C--------------G-----T-----------A-------------- 4004
07_BC.CN.98.98CN009 -----------A---------------C-G--A-----T-------------T------T--------------A--------T------------A-------------G---------G-C--------GA-G--------TT-T--------A-------------- 3308
08_BC.CN.97.97CNGX_6F -----------A--------------AC-G--------T-------C-----T------T--------------A--------T------------A----G--------G---------G-C--------GA-G---A----TT------------------------- 3156
09_cpx.GH.96.96GH2911 -----TC----A--------------------A-----C------A----------G--T-----------------------T-----------GC----G-----G--G-----A-----CC-------------GA----AT----------A--C--------A-- 3178
10_CD.TZ.96.96TZ_BF061 ------C----A--G------------C-G-----------------------------------------------------T--A-----A---------------------------G-C-----------G-G--C-A--T-TA-------T-------------- 3355
11_cpx.CM.95.95CM_1816 --C--TC----A--G-----------------A--G--G------A-------------T-----------------------T-----A------G-------------G-----C---G-C-----------G-----G--T-----------A-----------A-- 3340
12_BF.AR.99.ARMA159 --C--TC----A---C-------T--------A-C---G-------C--A----------------------------T----T-AA-----C---AA----------------------G-C-A-------------------T----------A--C----------- 3981
13_cpx.CM.96.96CM_1849 -----TC----A---C-G-----T-G------A-C----------C-------------T-A---------------------T-----A--A-----------G---------------G-C-------A-------A--A-T-----------A--------C--A-- 3381
14_BG.ES.05.X1870 -----TC----A-----------T--A-----A-C------------------------A-AT--------------------T-----A--A-----G-----------------------C-A-----A-------A--A-T-----------A--------C--A-- 3443
15_01B.TH.99.99TH_MU2079 --A--T-----A--------------A-----A-----C-----------------G-------------------------GT-----------GC-------------G-----C---G-C-----------G--G--A--TT----------G-----------A-- 3375
16_A2D.KR.97.97KR004 -----TC----A--GC-------T--------A-C---G------AC------------T--------------------C--T--A---------C-------G-----G-----C---G-C-A-------------A-----T----------T-------------- 3339
17_BF.AR.99.ARMA038 --C--TC----A---C-------T--------A-C---G-------C--A---------------------------CT----T--A-----C---AA------G---------------G----------------G-C----T----------G--C----------- 3190
18_cpx.CU.99.CU76 --GTTTC--------C-------T--------A-C---G-------C------------T-----------------------T-----A------A----G--------G-----C---G-C-A------------G---A--T--A-------A-------------- 3281
19_cpx.CU.99.CU7 -----T-----A--------------------A--G---------A-G-----------T-----------------------T--A---------------------------------G-------------G---------T-T----------------------- 3202
20_BG.CU.99.Cu103 -----------------------------------G-----------------------T-----------------------T--A---------------------------------G-C-------A------G------T------------------------- 3442
21_A2D.KE.99.KER2003 --C--TC----A---C----------------A--------------------------T--T--------------------T--A---------C-------G-----G-----C--GG-C---------------A-----T----G--G--G-----------A-G 3181
22_01A1.CM.01.01CM_0001BBY -----TC----A--G-----------A-----A-----C------A----------G--T-----C----------------GT-----------GC----G--------G-----C---G-C--------G-----G--A---T----------A----T------A-- 3184
23_BG.CU.03.CB118 -----------A-----------------------------------------------T-----------------------T--A---------------------------------G-C-------A------G------T------------------------- 3419
24_BG.ES.08.X2456_2 -----------A-----------T-----------G-----------------------T--------T--------------T--A--T------------------------------G-C-----G--------G------T------------------------- 3427
25_cpx.CM.02.1918LE -----TC----A---------------------------------A----------G--T-----------------------T-----A-----GC------G------G-----C---G-C--------------G-----GT----------G-----------A-- 3184
26_AU.CD.02.02CD_MBTB047 -----T-----A---C----------------A-----C------A-G-----------T--------------A--------T--------------------------G---------G-C-A------------G---------T-------G-----C-----A-- 3981
27_cpx.FR.04.04CD_FR_KZS -----TC----A--G--------T--------AC-G--G--------------------------------C-----------T-----A------A-------------G-----C---G-C-A---------G--G--G--T-----------A-----------A-- 3967
28_BF.BR.99.BREPM12609 --------------------------------A--------------------------T-----------------------T-----A------CA----------------------G-C--------------------TC-TT----A----------------- 3342
29_BF.BR.01.BREPM16704 --C--TC----A---C-------T-----G--A-C-----------A-------------------------------T----T--A-----C---AA----------------------G-------G----------C----T----------G--C----------- 3377
31_BC.BR.04.04BR142 ------C----A---------------C-G--------------------G--------T--------------A--------T-----A------A-G-----------G---------G-C--------G--G---TG---TT-T--------A-------------- 3448
32_06A1.EE.01.EE0369 ------C----A---C----------------A-C---G-------------T------A-----------------G-----T--A--A------AA----------------------G-C--------G-----G------------T----A-------------- 3611
33_01B.ID.07.JKT189_C --G--TC----A--------------A-----A-----C------A-G-----------T----------------------GT--A--A-----GC-------------G-----C---G-C--------------G--A--TT-T--------G-----------A-- 3277
34_01B.TH.99.OUR2478P -----T-----A--------------A-----A-----C-----------------G--T----------------------GT-----------GCG----------------A-------C--------------G--A--GT----------G-----------A-- 3178
35_AD.AF.07.169H --C--TC----A--------------------------C-----------G-----G--T--------------------C--T-----------GC-------------G-----C---G-C--G-----------G-----TC----G-----G-----------A-- 3176
36_cpx.CM.00.00CMNYU830 -----TC-------------------A-----A--G--C-----------------G--T-----------------------T-----------GC-------------G-----C---G----------------------TT----------G-----------A-- 3181
37_cpx.CM.00.00CMNYU926 -----TC----A--------------------A--G-----------------------T--T----------------G---T--------C--GCA------------G--C--C--GG---A------------GA----TT--T-C-----G-----------A-- 3166
38_BF1.UY.03.UY03_3389 -----A---------Y-------Y--------A-C---G-------C--A----------------------------T----T--A-----C---AC----------------------G-C-----------G----C----T----------G--C----------- 3399
39_BF.BR.04.04BRRJ179 --C--TC----A---C-------TG-------A-C---G------A----------------------------A--------T-----A------------------------------G-C--------G-----G------T-----GAG----------------- 3453
40_BF.BR.05.05BRRJ055 --C--TC----A---C-------T--------A-C---G-------C------------------------------------T--A--A--------------------C---A-A---G-C--------------G------C-------G--T-------------- 3459
42_BF.LU.06.luBF_18_06 --------------------------------------C--------------------T-----------------------T-----A--S---------------------------G-C----------------C----T----------G--C----------- 3530
43_02G.SA.03.J11223 -----TC----C-G---------T--------------C--------G----TG-----T-----------------------T-----AT----GCA------------------C---G-C--------------G-----TT----------G-----------A-- 3501
44_BF.CL.00.CH80 --C--TC----A---C-------T-----G--A-C---G-------C-------------------------------T----T--A----GC---AG------------G-----C---G-C----------------C---TT----------G--C----------- 3418
45_cpx.FR.04.04FR_AUK ------C----A---C-----------C----A-C-----------C-----T------T-----------------------T--A--A------AAG---------------------G-C--------------G------T----G--A--A-------------- 3962
46_BF.BR.07.07BR_FPS625 --C--TC----A---C-------T--------A-C---G-------C-------------------------------T-------A---------AAG---------------------G-C----------------C----T----------G--C----------- 3414
47_BF.ES.08.P1942 --C--TC----A--G------------------------------A-------------T----------------------------------------------------------------A---------G---------T----------------C-------- 3415
48_01B.MY.07.07MYKT021 --G--TC----A--------------A-----A-----C------A------------------------------------GT-----------GCG------------G-----C---G-C--------------G--A--TT----------G-----------A-- 3181
49_cpx.GM.03.N26677 -----TA-G--A-----------------G--A-----C--------G--------G--A-----------------------T------------C----------T--G-----C---G-C-A------------G--C--AT----G-----G-----------A-- 3398
50_A1D.GB.10.12792 -----TC----A-----G--------A-----------C-------A---------G--G--------------------C--T------------C-------------G-----C---G----G-----------G-----TT------A---G-----------A-T 3383
51_01B.SG.11.11SG_HM021 -----------------------T----------G-----------G------------------------------------T--A--------------G--------------C---G-C--------------G------T------------------------- 3183
52_01B.MY.03.03MYKL018_1 -----TC----A--------------A-----A-----C-----------------G--T-----------------------T-----------GC-------------G-----C-----C--------------GA-A--TT-------A--G-----------AC- 3290
53_01B.MY.11.11FIR164 -----TC----A--------------A-----A-----C-----------------G--T-----------------------T-----A-----G-----G--------G---A-C---G-C--------------G--A--TT----------G-----------A-- 3316
54_01B.MY.09.09MYSB023 ----------------------------------------------A--A---------T-----------------------T--A--A--C--------------------------C--C-A-------------------------C-A----------------- 3378
55_01B.CN.10.HNCS102056 -----TC----A---C-------T--------A--------------------------T--------------------------------------------------------------C-A------------G------T------------------------- 3286
56_cpx.FR.10.URF5_patient_A ------C----A-----------T--A-----------C-----T--------------T-----------------------T-----------GA-------------T-----C---G-C--------------------TT----------A-----------A-- 3327
57_BC.CN.09.09YNLX19sg -----------A---------------C-G--------T-------C------------T--------------A--------T-----A------C-------------G---------G-C--------GAGG---A----TT-T-----A--A-------------- 3160
58_01B.MY.09.09MYPR37 -----TC----A--------------A-----A-----C-----------------G--T--------R-----R-----Y-GT-A---------G--------------G-----C---G-C--------------G--A---T----------G-----------A-- 3321
59_01B.CN.09.09LNA423 -----T-----A--------------A-----A--G--C--------------------T--------G-------------G--A---------GC-------------G-----C-----C-----------G-----A--TT----------G-----------A-- 3160
60_BC.IT.11.BAV499 ------C----A---------------C-G----------------G-----T---------------------A--------T-----A------A-G-----------G---------G-C--------G--G-----CA-TT-T--------A--M----------- 3933
61_BC.CN.10.JL100010 -----------A---------------C-G--------T-------C------------T--------------A--------T-----A--A---A-------------G---------G----------GA-G---A----TT-T--------A-------------- 3397
62_BC.CN.10.YNFL13 --------------G------------C-G--------T-------C-----T------T--------------A--------T-----A------A-------------G---------G-C--------GA-T---A----TT-T----A---A-------------- 3305
63_02A1.RU.10.10RU6637 ------C----A---C-------------G--------------------------G--T-----------------------------A-----GA-------------G-----C---G-C--------------G---A-TT----------G-----------A-- 3517
64_BC.CN.09.YNFL31 -----------A---------------C-G--------T-------C-----T------T--------------A--------T-----A------A-------------G---------G----------GA-G---A----TT-T--------A-------------- 3330
65_cpx.CN.10.YNFL01 -----------------------T----------------------AG-----------T-A---------------------T-----A--------------------------------C-A------------G-------------------------------- 3347
67_01B.CN.11.ANHUI_HF115 --------------G------------C----A-----------------------------------------------C--T--A--C------------------------------G-C---------------------T-------A----------------- 3319
68_01B.CN.11.ANHUI_WH73 ---------------------------C----A-----------------------------------------------C--T--A--C------------------------------G-C--------------G------C-------A----------------- 3310
69_01B.JP.05.05JPMYC113SP420-----------A--------------------A--------------------------T-----------------------T-----A------------------------------G------------------C----C-------G----------------- 3343
70_BF1.BR.10.10BR_PE004 --C--TC----A---C-------T----------C---G------AC-------------------------------T-C--T--A-----C---G----G--------------C---G----------------G------T--A-------G--C----------- 3432
71_BF1.BR.10.10BR_PE008 --C--TC----A---C-------T--------A-C---G-------C-------------------------------T---GT--A-----C---AA----------------------G-C--G------------------T----------G--C----------- 3649
72_BF1.BR.10.10BR_MG002 --C--TC----A---C-------T--------A-C---G-------C---------------T--------------------T--------C---AA----------------------G-C-A------------G-CG---T------TA--G--C----------- 3484
74_01B.MY.10.10MYPR268 -----TC----A--------------A-----A-----C-----------------G--T--------G-------------GT-----------GG-------------G-----C---G-C--------------G--A--TT----------G-----------A-- 3273
O.BE.87.ANT70 --C--A--GA-C------------AG-C----A-GT-----T--TA-G--G----------AT-----------A--------T--A-----A---C-------G--------------AG-ACA---G-A---G--GA-AA-A-AAT--GA---G--C--C-----A-- 4030
O.CM.98.98CMA104 --C--A--GA-C------------AG------A-GT-----T--TA-G--G-----C-----T-----------A--------T--A--T--A--GC-------G--------------AG-GCA---G-A---G---A-AA-A-AAT--GA---G--C--C-----A-- 3462
O.CM.98.98CMABB141 --C--A--GA-C--------------------A-GT-----T--TA----G----------AT-----------A--------T--A--T--A---C-------G--------------AG-ACA---G-A---G---A-AA-A-AAT--GAG--G--C--C-----A-- 3461
O.CM.98.98CMABB212 --C--A--GA-C--------------------A-C------T--T-----G---C-------T-----------A-------GT-----T--A-----------G--G-----------AG-ACA-----A---G---A-AA-AGAG----AA--G-----C-----A-- 3466
O.CM.98.98CMU5337 --C--A---A-C--------------------A--T-----T--TA-G--G--------T-AT-----------A----------AAA-T--A---C-------G--------------AG-ACA---G-A---G---A-AA-A-AAT--GAG--G--C--C-----A-- 3463
O.CM.99.99CMU4122 --C--A--GA-C-------------GA-----A-GT-----T--TA-G--G--------A-AT-----------A--------T--AA-T--A---C-------G--------------AG-ACA---G-A---------GA-A-AAT--GAG--G--C--C-----A-- 3461
O.FR.92.VAU -----A--GA-C------------A-------A--T--G--T--CA----G-----------T-----------A--------T--A--C--A---C-------G---------A----AG-ACA---G-A---G---A-AA-A-AAT--GA---G--C--C-----A-- 3542
O.GA.11.11Gab6352 --C--A--GA-C--G---------AGA-----A-GT-----T--TCCG--G----------AT-----------A-----------A--T--A---C----G--G-----G--------AG-ACA-----A---G---A-A--A-AAT-GGAG--G--C--C-----A-- 3187
O.SN.99.99SE_MP1299 --C--A--GA-C--------------------A-GT-----T--TA-G--G----------AT-----------A-----------A--T--A---C----------C-----------AG-A-AG--G-----G---A-AA-T-AAT--GAG--G--C--C-----A-G 4029
O.US.10.LTNP --C--A--GA-C--------------------A-GT-----T--TA----G----------AT-----------A--------T-AAACA--A---C-------G--------------AG-ACA---G-A---G---A-CA-A-A-T--GA---G--C--C-----A-- 3951
N.CM.02.DJO0131 ------C-T--A-----------T--------A-C---G--A--CACT--G--------A-A------------A--------T-AA--A--A-----G-----------T-T---G--AG---------A---G-----G---T-TA-TGAA-----C--C-----A-- 3482
N.CM.02.SJGddd ------C-T--A-----------T--------A-C------A--CAGT--G-T------A-A------------A--------T--A--C--A-----G-----------T-T---G--AG---A---------G-----G---T-TA-TG-A-----C--C-----A-- 3466
N.CM.04.04CM_1015_04 ------C-T--A-----------T--------A-C---G--A--TAGT--G--------A-A------------A--------T-AA--A--A-----G-----------T-T---G--AG-------------G-----G---T-T--TGAAA----C--C-----A-- 3481
N.CM.06.U14296 ------C-T--A-----------T--------A-CT--G--A--CAGT--G--------A-A------------A--------T--A--A--A-----G-----------T-T---G--AG-------------G-----G--TT-TA-TGYA-----C--C-----A-- 3479
N.FR.11.N1_FR_2011 ------C-T--A---C-------T----------C---G--A--C-CT--G--------A-A------------A-----------A--A--A-----G-----------T-T---G--AG-------------G-----GA--T-TA-TGAAA----C--C-----A-- 3377
P.CM.06.U14788 --C--TC-TA-T--GC-C-----T---C----A-----C------CC----A----------T-----------------A-----A-----C--G-----Y-----T--------A--AG----G--T--G--G--GA-AA---AA---GAA--R-----T-----A-- 3447
P.FR.09.RBF168 --C--TC-TA-T--GC-C-----T---C----A-----C------CC----AT---------T-----------------A-----A--------------Y-----T--------A--AG----G--T--G--R--GA-AA---AA---GAA-GA-----C-----A-- 4011
CPZ.CD.90.ANT --C--A---A-T-G-C-C-----TA-TC--TT-GC---C--T--TCC--AG--T--------T-----T--------------T--AA-CT--C----G--G--G-----C-----G--AG-C---------AGT-GG--AAAACA----CAAA-G--C--C-----AC- 3415
CPZ.CM.05.SIVcpzLB7 ---T--CAT--C--G--T--------A------C-------T---CC---G--------A--T-----------------------A--A-----G--------------------A--AG----G--G-AG--G---A-AA--C--T----A--A-----C-------- 3531
CPZ.CM.09.Ptt_09Cam155 --A--------A--GC-------TAGC-----A-C---G--T---CAGAACA-------A--------G-----A-----A--T-----CT-C--GAA-----G---------------AG----G-----------GR-AA-T-A-T--GAAA-T--T--T-----AC- 4060
CPZ.TZ.06.TAN5 --A--A--GA-C-G----------A-T--GTT-TCT--C-----TCC--A------------T-----------------A-----A--T-G----AAG----G------G-----A--A--------T---T-C-GGACAAAAGAAT--GAAA----C-----C--AC- 4089
CPZ.US.85.US_Marilyn ------C-C--A---C-T-----TA---------C---GG------AG--G--------A--T-----G-----A-----CC-AC-A--A--C--GAA------G---------------G----G--T---------A--A-A--TT--GAAA-T--T--T-----A-- 4036
GOR.CM.07.SIVgor2139_287 ------C-CA-C--GC-C-----T--A--G--A--G---------CC---------------T-----------A--------T--A--A-G----CA------------------A--AG---AG--T-----G---A-AAGA-AA---GAG-G------T-------- 3513
GOR.CM.12.SIVgor_BQID2 -----A--GA-C-----------T--A-----A-GT--G--T--TTC---G-----G--A-A------------------C--T-----C--A-----------------G--------AG-ACA-----A---G--GA-AA---AAT--GAG--G--T--T-------- 3446
GOR.CM.13.SIVgor_BPID15 --C--TC-TA-T---C-C---------C----A--G--C------CC--AGA-------T--T-----------------A--T--A--A--C--GC----T--G--T--C-----A--AG----G------------A-A----AA---GAA-GA--C--C-----A-- 3317
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B.FR.83.HXB2 GACTGAGTTACAAGCAATTTATCTAGCTTTGCAGGATTCGGGATTAGAAGTAAACATAGTAACAGACTCACAATATGCATTAGGAATCATTCAAGCACAACCAGATCAAAGTGAATCAGAGTTAGTCAATCAAATAATAGAGCAGTTAATAAAAAAGGAAAAGGTCTATC 4146
Pol __T__E__L__Q__A__I__Y__L__A__L__Q__D__S__G__L__E__V__N__I__V__T__D__S__Q__Y__A__L__G__I__I__Q__A__Q__P__D__Q__S__E__S__E__L__V__N__Q__I__I__E__Q__L__I__K__K__E__K__V__Y__
A1.CD.97.97CD_KCC2 A-----A-----T-----C--------C-----------A----C---------------------T-----------T-----------C--G-----------CAT-------------A----------G---------A--C-G---G----A--G--A-----C- 4142
A1.CM.08.886_24 A-----A--G--T--T--CC-------C-----------A---CC---------T-----------------G--------------T-----G--C---------A-G-----T-----AC-------C------------A--C-----G-------C--A-----C- 3608
A1.CY.08.CY236 ------AC-G--T-----C--------------------A----C---------------------T-----G--------------------G--T--------CA-----------------------------------A--C-----GG---A--C--AA----C- 3357
A1.IN.09.NARI_FLS_IVC19_1 ------AC----T-----CC-------C-----------A----C---------------------------G--------------------G-----------CAGG------------A--------------------G---------R------C--A-----C- 4009
A1.KE.11.DEMA111KE002 ------AC----T-----CC-------C-----A-----A----C------------------------------------------------G-----------CAG-----------CA---------------------A--C-----GG------C--A--T--C- 3514
A1.RU.11.11RU6950 ------A--G--T-----CC-------------------A----C---------T--------------------------------T-----G-----------CAGG------------A--------A-----------A-AC-----G----A----GA-----C- 3670
A1.RW.11.DEMA111RW002 ------A-----T--T--CCT------C-----------A----C---------T--------------C--G------C-------------G-----------CAGG-----TG-----G--------------------A--C-----G-------C--A-----C- 3497
A1.SN.01.DDI579 ------A-----T------C-------C-----------A----C---------------------------G--------------------------G-----C--G-----C------A----------G--------AA--C-----G----------A--A---- 3344
A1.UG.11.DEMA110UG009 ------A-----T-----CC-------C-----------A----C------------------------------------G---G-------G--C--------CAGG-----------A-----T---------------A--C-----GG------C-----T--C- 3495
A1.ZA.04.503_15344_T10_A1 ------------T--------------------------A----C---------T--------------C-----------------------T-----------CA-------G-------------G-------------A--C-----G-------C--A-----C- 3363
A2.CD.97.97CDKTB48 ------A-----T-----C---T-G-----A--------A--G-C---------------------T-----G-----------------------G---------AGC--------------------------------AA--------G---------G------C- 3484
A2.CM.01.01CM_1445MV ------A-----T---------T-G-----A--A-----A----C------G--------------T-----G--C-----------------G------------AGG--------------------------------AG-A----------------G-A----C- 3345
A2.CY.94.94CY017_41 ------A-----T-----C---T-G-----A--------A-----------G--------G-----T-----G--------------------------------AAGG------------A-------------------AA-A------G---------G------C- 3503
B.BR.10.10BR_RJ032 -------------------A-------G---------------C-------------------------------------------------------------CAGG-------------------G---------------------------------------C- 3718
B.CA.07.502_1191_03 -------------------C-C--------A--------------G------------------------------------------------------------A-G-----G------C------G------------A--------------------------CT 3573
B.CH.08.M2_0803101_NFLG8 ---A-----------------------CC----A-----A----C------------------------------------------------T------------A-G--C----------------G---------------------------------A--T---- 3615
B.CN.12.DEMB12CN006 -------------------C--T-------------------------G-----------------------------------G-----C--T---A-G------AGG-------------------G---------------------------------A------- 3525
B.CU.14.14CU005 ---------G---------C-A--------------C-----------------T-----G--------------------------------T-----C------A--------------------------------------C----------------------C- 3357
B.ES.14.ARP1195 ----------------------------C----------A------------------------------------------------------------------A-------G---R-A-----T--------------------------G--------AA-A--C- 3608
B.FR.11.DEMB11FR001 -------------------C----------------C------C-----------T----------------G--------------T--C---------------A-------------A-----------------------------------------------CT 3392
B.HT.05.05HT_129389 ------------------CC-------------------A------------------------------------------------------------------A-G---------------------------------G--------------------A----C- 3347
B.JP.12.DEMB12JP001 ------A-----------CC--T----------------A--G---------------------------------------------------------------A-G-----------A-------G---------------------------------------C- 3533
B.KR.07.HP_18_07JHS10_3909 -----------------------------------------A--C----------------------------------A--------------------------A-------------------------------------------------------------C- 3810
B.RU.11.11RU21n A-----A------------C-------------------A--------------------------------------------G---------------------A---------------------G---G--------------G--------------A-----C- 3717
B.SE.12.SE600057 -------------------A----------A--------A--------G-----------------------------------------------------T---A-G-----------A-------G------------------------------------A--C- 3363
B.TH.10.DEMB10TH002 ------------G------C-------------------A--------------------------T--C-----------G------------------------A-------------------------------------------------------------C- 3468
B.US.13.RV_1 ---C-----G------------T---------------------C---G-----------G--------------------G-----------G-----------CA---------------------G---------------------------------------C- 4026
B.ZA.09.DEMB09ZA022 ---------------------------------A--------G-----------------G-----------------------------------G--------CA-------------A--G-----------------------------------------T--C- 3444
C.BR.07.DEMC07BR003 -------------------C-G--------A--------A--C-C---------------------------G--------G-----T------------------A--------------C-------------------A-------------------G------C- 3478
C.BW.00.00BW5031_1 A-----A--------G--CC-G-----------A--C--A----C---------------------------G-----------------C-----G---------A-G--------------------------------A-----------G--A----G-A----C- 3517
C.CN.10.YNFL19 ------A--G-----------------------A-----A----C---------------------T-----G-----------G---------------------A-G-----------------T--C-----------A--A-----------------------C- 3499
C.CY.09.CY260 ---------------------C-----------A-----A---CC---------------------T-----G------C--------------------------A-G----------GA-------G------------A--A------C---------G-------- 3369
C.ES.14.ARP1198 ------A------------C-------C-----A--C--A---CC---------T-----------------G--------------T------------------A-G-------------------C---G--------------------------C-G------C- 3560
C.ET.02.02ET_288 ------A------------C-G-----AC-A--------A----C---------------------------G-----------G--------------------CA-G--------C---G-------------------AG-A----------------G------C- 3348
C.IN.09.T125_2139 ------A--G----------G------------A-----A----C---------------------T-----G------C----G---------------------A-------G-----------T-GC-----------A--A----------------G------C- 4122
C.KE.05.05KE369195V4 -G----A-----------AC-G--------A--------A---CC-----C---------------------G-----------G--T------------------A-G-----------T------TG------------A-------------------G------C- 3322
C.MW.09.703010256_CH256.w96 -------------------C-G-----------A--C--A----C---------T-----------------G---------------------------------A-G--------------------------------A---C---------------GAA----C- 4126
C.SE.13.SE600311 ------A------------C-G--------A--------A----C------G--------------------G-----------G---------------------A-G------------A-------------------A---C-----C-G--------------C- 3378
C.TZ.08.707010457_CH457.w8 ------A------------C-G-----C--------C--A----C---------------------T-----G--------------------------T------A-G------------A----T--------------A-----------C-------GA------- 4120
C.US.11.17TB4_4G8 ------A------------C-G--------A--------A----C---------------------------G-----------G---------------------A-G-----------AA----T-G------------------------------C-G------C- 3497
C.YE.02.02YE511 -G----A-----G------C-------------A-----A--G-C------T--------------------G-----------------C---------------A-G--------------------------------A--A-----------------------C- 3321
C.ZA.12.DEMC12ZA096 -G----AC-----------C-GA-------A-----C--A-----------C--------------------G----T------G--T------------------A-G-----------A-----T--------------A-----------T-------GAA----C- 3455
C.ZM.11.DEMC11ZM006 ------A------------C-G-----------------A----C---------------------------G---------------------------------A-G-----G-----A-----T--C-----------A----------G---A----G-------- 3495
D.CM.10.DEMD10CM009 A------------------A-------C---------------CC------G--------------T---------------------------------------A-G-----------A-------G------------A---------------------------- 3521
D.CY.06.CY163 ---------G---------A----------A--------A---CC------G--------------T---------------------------------------A-G-----------A-------G--T---------A-----G--------------------C- 3354
D.KE.11.DEMD11KE003 ---A--A--------C---A--A-G-----------------------G--------------------T------------------------------------A-G-------------------G---------------------------------A--T--C- 3496
D.KR.04.04KBH8 -------------------A----------------------------------------------T-----------C-----------C---------------A-G-------------------G------------A--------------------------C- 4105
D.SN.90.SE365 -------------------A-------------A----------C---------------C-----T-----------------------------C--G------A-------------AG------G------C--------------------------------C- 4163
D.TZ.01.A280 ---------------C--AA-C---------------------C--------------A-------------------------G---------------------A---------------------G------------A-----------G-----------T--C- 3347
D.UG.10.DEMD10UG004 ------A--------C---A------------------------C---------------------------------------------------------------G-----C--------------------------A--------------------------C- 3484
D.UG.11.DEMD11UG003 ------A--G-----C---A----------------C--A--------------T-----G-----------------------G--T------------------A-G-----------------T-----------------------C-----A-----A-----C- 3501
D.YE.02.02YE516 ---------G--------CA----G--------------A----C------G--T-----------T---------------------------------------A-G-----------AG------G------------A--------------------A-----C- 3357
D.ZA.90.R1 -------------------A----G-----------------------------------------T--------------------------------G------A---------------------G----------------C---------------G---T--C- 3492
F1.AO.06.AO_06_ANG32 -G----------------CC--T-------A-------------C------C--T-----------------G-----C---------------------------A-------------------------G-----------A------C---------G------C- 3357
F1.AR.02.ARE933 -G--------A-----G--C-GT-------A--------A---GC------G--------------------G---------------------------------A-G-----------A-----A------------------------------------------- 3440
F1.BR.07.07BR844 -G----A-----------CC-GA-------A-----C--T----C------G--------------------G-----------------------------------G------------A----------------------A-----------------------C- 3927
F1.BR.10.10BR_PE107 -G----A---G--------C-GA-------A--------A----C------G---G----------------G---------------------------------A-G---------------------A------------TA------C---------G------C- 3613
F1.BR.10.10BR_RJ015 -G-C------G-G------C-GT-------A--------A----C------G--------------------G-----------------------G---------A-G-----------A-----------------------A-----------------------C- 3619
F1.CY.08.CY222 -G-----------------C--T-------A--------A----C------G--------------------G---------------------------------A-G-------------------G-------------AG-------C----------------C- 3339
F1.ES.02.ES_X845_4 -G-A---------------C--T-------A--------A---CC---------T-----------------G---------------------------------A-------------------------G-----------A------C----AAC--G-A----C- 3598
F1.ES.11.VA0053_nfl -G----------C------C-GA-------A------G-A----CG-----G--------G-----------G---------------------------------A----------------G--------------------A-----------------A-----C- 3570
F1.RO.96.BCI_R07 -G-----------------C--T-------A--------A----C------G-----------------G------------------------------------A-G-----------------------------------A------C----A----G-A----C- 4170
F1.RU.08.D88_845 AG--------------------T-------A--------A----C------G-----------------M--G---------------------------------A-G------------------------------------------C---------G------C- 3605
F2.CM.02.02CM_0016BBY ------A------------C--T-------------C--A----C---------------------------G--------------------------C------A-G--------------------C--------------A------C----------------C- 3336
F2.CM.10.DEMF210CM001 ------A-------------G-T----------A-----A----C---------------------------G-----------G--------G-----C-----CA-G--------------------C-----------A--A------C-G--------------CT 3410
F2.CM.10.DEMF210CM007 ---A--A------------C-GT-------------C--A---CC---------------------------G-------------------------TC------A-G--------------------C--------------A------C----------------C- 3493
G.CM.07.920_49 ------A-----T------C-G--------------C--A----C---------------------------G-----------------C---------------AGG-----------A--------------------A---C----------------------CT 3538
G.CM.10.DEMG10CM008 ------A------------A-------------A--C--A--G-----------------------------G---------------------------------A-G-----------AA----------G--------A--AC------G---------------C- 3527
G.CM.10.DEURF10CM020 ------AC----G------C-G------C-------C--A--G-C---------------G-----------G---------------------------------AGG-----G-----A-----T--------------AG--C-------------C--------CT 3477
G.CN.08.GX_2084_08 -G-C--A-----T------C-G--------------C--A----C------G--------------------G---------------------------------AGG-----------A---------A-W--------A---C-----M-----------A----CT 3386
G.ES.09.X2634_2 AG----A------------C-AA-------------C--A----C---------------------------G--------------T------------------AGG-----------A-----------G--------A---C----------------------C- 3629
G.ES.14.ARP1201 ------A-----T-----CC-G--------------C--A--G-C-A-------------------------G-----------G--------------G------AGG---------V-A-----------R------S-AR-K-----------A--------T---T 3612
G.GH.03.03GH175G -G----A-----G-----CC-AT-------------C--AAA--C------G--------------------G---------------------------------AGG-----------A-----T--------------A---C----------------------C- 4186
G.KE.09.DEMG09KE001 -T----AC----T------C-G-----------------A----C---G-----------------------G---------------------------------AGG-----C--------G------A-G--------A---C------------------------ 3521
G.NG.09.09NG_SC62 A-----A-----T-----CC-GT-------A-----C--A---CC---------------------------G---------------------------------AGG-----------AA-------------------A---C----------------------CT 3338
G.PT.x.PT3306 A-----A------------C-GT-------------C--A----C---------------------------G--------------T-----------G-----CAGG-----------AA-------------------A---C-G-------------G------C- 4086
H.BE.93.VI991 A-----A--------------------------A--G--A--GCC---------------G--------------------------------G--------T---A-G-----------AC----T---------------G-A------------------T----CT 3535
H.BE.93.VI997 ------A--------------------------A-----A--G-----------------G-----T-----G-----------------------------T---A-G-----G-----------T--------------AG-A--------G--------------C- 3470
H.CF.90.056 ------A--------------------------A-----A--G--------G--------G-----T-----G------C----------------------C---A-G-----------------T---------------G-A--------G--------------C- 3493
H.GB.00.00GBAC4001 ------A--------------------C-----A--C--A--GC----------------------T-----G--------------T--------------T---A-G-----------A-----T-----G---------G-A--G-----G--------------C- 3664
J.CD.97.J_97DC_KTB147 ------AC-------C------T----------------A--GCA---------------------T-----G-----------G--T------------------A-------------A-----T---------------G-A--------G-------GA------- 3340
J.SE.93.SE9280_7887 ------AC----C--C------T-------A-G------A--GC----------------------T--------------G--G--T--A---------------A-G-----------A---------------------G----------G--------------C- 3460
J.SE.94.SE9173_7022 ------AC-------C------T-------A--------A--GA----------------------T--------------G--G--T------------------A-G-----------A---------------------G----------G--------------C- 3461
K.CD.97.97ZR_EQTB11 A-----A-----------CC--T-------A--------A----C---------------------------G---------------------------------A-------------A-----T-----------------A--------------C-G------C- 3342
K.CM.96.96CM_MP535 AG----A-----------C-G-T-------A--------A----C---------------------------G--------------------------G------A-------------T-----T-----------------A----------------G-A----C- 3342
01_AE.AF.07.569M ------A-----T-----CC--T----C-----------A----C---------T--------------------------------------------------CAGG-----------AG-------C------------G--C----------A-----------C- 3352
01_AE.CM.11.1156_26 ------A--G--T--G--CC--T----A-----------A---CC---------T--------------------------------------G-----G-----CAGG-----------AA-------C------------A--------G----A-----A-----C- 3496
01_AE.CN.12.DE00112CN011 ------A-----T--G--C---T----C-----------A----C---------T--------------------------------T-----G--T--------CAGG-----------AA----T--C------------G--C--G-------------------C- 3456
01_AE.HK.04.HK001 ------------T-----C---T----C-----A-----A----C---------T--------------------------------------G-----------CAGG-----------AA----T-GC------------G--C----------------A-----C- 3508
01_AE.IR.10.10IR.THR48F A-----A-----T--G--CC--T----C--------C--A----C---------T---------------------------------C----G-----------CAGG-----------AG----A--C------------G--C----------------------C- 3336
01_AE.JP.11.DE00111JP003 ------A-----T--G--CC--T-------------C--A----C---------T--------------------------------------G-----------CAGG-----------AA-------C------------G--C----------------------C- 3622
01_AE.SE.11.SE601018 ------A--G--T-----C--------C-----------A----C---------T--------------------------------------G-----------CAGG-----G--G--AG-------C------------G--C----------------A-----C- 3363
01_AE.TH.10.DE00110TH001 A-----A-----T--T--CC-CT----C--------C--A----C---------T-----------------------------G--------------------CAGG-----------AG-G-----C------------G-------------------A-----C- 3443
01_AE.TH.90.CM240 ------A-----T--G--CC--T----C-----------A----C---------T--------------------------------------G-----------CAGG-----------AG-------C------------G--C-------------G--A-----C- 3720
01_AE.US.05.306163_FL ------A-----T--G--CC-AT----C-----------A----C---------T--------------------------------------G-----------CAGG-----T-----AG----------G---------G-AC----------------------C- 3337
02_AG.CM.10.DE00210CM013 ------A-----T------C-------C-----------A----C---------T-----------------G--------------------G-----------CAGG--------------------------------AA--C-----G-G--A-----A-----C- 3513
02_AG.ES.06.P1423 ------------T-----Y--------C-----------A----C---------T-----------Y-----G--------------------G-----------CAGG-----C----------------T----------G--C-------------C--A-----C- 3583
02_AG.GW.05.CC_0048 ------A-----T------C-------C-----------A----C---------T-----------------G--------------T-----G-----------CAGG------------A--------------------G--C------G------T--AA------ 3496
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B.FR.83.HXB2 GACTGAGTTACAAGCAATTTATCTAGCTTTGCAGGATTCGGGATTAGAAGTAAACATAGTAACAGACTCACAATATGCATTAGGAATCATTCAAGCACAACCAGATCAAAGTGAATCAGAGTTAGTCAATCAAATAATAGAGCAGTTAATAAAAAAGGAAAAGGTCTATC 4146
Pol __T__E__L__Q__A__I__Y__L__A__L__Q__D__S__G__L__E__V__N__I__V__T__D__S__Q__Y__A__L__G__I__I__Q__A__Q__P__D__Q__S__E__S__E__L__V__N__Q__I__I__E__Q__L__I__K__K__E__K__V__Y__
02_AG.KR.12.12MHR9 ------A-----T---------T----C-----------A----C------G--T--------------G--G--------------------G------------AGG-----------A----------T----------A--C-----G-------C--A-----C- 3805
02_AG.LR.x.POC44951 ------------T------C-------C-----------A----C---------T-----------------G--------------T-----G-----------CAGG---------------------------------G--------GG------C---------- 4141
02_AG.NG.09.09NG_SC61 ------A-----G------C-------C---------G-T----C---------T-----------------G--------------------G-----------CAG----------------------------------G--C-------------C-GA--A--C- 3338
02_AG.NG.x.IBNG ------A-----T------C--T----C--A--------A----C---------T-----------------G--------------------G-----------CAGG---------------------------------A--C-------------C--A-----C- 3671
02_AG.SE.11.SE602024 ------A-----T---------T----C-----------A----C---------T-----------------G-----------------------C--------CA-G-----T-----AA--------------------A--C-----G-------C--A-----C- 3339
02_AG.SN.98.98SE_MP1211 ------A-----T------CT------C--A-----A--A----C---------T-----------------G--------------------G-----------CAGG---------------------------------A--C-----G-------C--A-----C- 3343
02_AG.US.06.502_2696_FL01 ------AC----T------C-------C-----------A--G-C---------T-----------T-----G------C-------------G-----------CAGG--------------------------------AA-AC-----G-------C--A-----CT 3343
03_AB.RU.97.KAL153_2 -------------------C--------------------------------------------------------------------------------------A-G-------------------G------------------G--------------------C- 3372
04_cpx.CY.94.94CY032_3 ------A--------------CT----------------A----C---------------------------G------A--------------------------AG------------T-----T------------------------CGG-----C--------C- 3512
05_DF.BE.x.VI1310 AG-----------------C-C-----------A-----A-----------G--T-----------------G--C------------------------------A-G-----------------------------------A------G-----A------------ 3528
06_cpx.AU.96.BFP90 ---G--A------------A-------A--A--------A---CC---------------------------G---------------------------------A-------------AC-------C-----------A---C----------------AA----C- 4174
07_BC.CN.98.98CN009 ------A--G--C-------G-A----------A-----A----C---------------------T-----G-----------G---------------------A-G-----------------T--C-----------A--A----------------GA-----C- 3478
08_BC.CN.97.97CNGX_6F ------A--G------------A----------A-----A----C---------------------T-----G-----------G---------------------A-G-----------------T--C-----------A--A----------------G------C- 3326
09_cpx.GH.96.96GH2911 -------C----T--C--AC-------C--A--------A----C---------T--------------------------------------G-----------CAGG---------------------------------A--C-----G----A-----------C- 3348
10_CD.TZ.96.96TZ_BF061 ------A--------C---A-------------------A----C---------T-----------------G-----------C--T--------------C---A-G-----------------------------------------------------A-----C- 3525
11_cpx.CM.95.95CM_1816 ------AC--G--------C-------------------A---C----------T-----T-----T--------------G--G--T------------------A-G-----------A-------G---------------------------------------C- 3510
12_BF.AR.99.ARMA159 -G----------T--------CT-------A--------A----C---------------------------G--------------T------------------A-G-----G-------------G---------------A-----------------------C- 4151
13_cpx.CM.96.96CM_1849 ------A--G---------C-G-----------------A----C---------------------------G---------------------------------AGG--------------------------------A---C-------G--------------C- 3551
14_BG.ES.05.X1870 AG----A------------C-AA----Y--------C--A----C---------------------------G-----------G--T-----G------------AGG-----------A--------------------A---C----------------------C- 3613
15_01B.TH.99.99TH_MU2079 ------A-----------CC-GT----C----G------A----C---------T--------------------------------------G-----------CAGG-----------AG-------C------------G--C----------------------C- 3545
16_A2D.KR.97.97KR004 ------A-----T-----C---T-G-----A--------A--------------------------T-----G--------------------G------------AGG------------A---------T---------AA--------G----A----GA------- 3509
17_BF.AR.99.ARMA038 -G----A-----T-----CA-GT----C--A--------A----C---------------------------G---------------------------------A-G-----G------A----------------------A-----------------------C- 3360
18_cpx.CU.99.CU76 A-----A---G--------C-CT----A--------------GCAG--------------G-----T-----G-----------------------------T---A-------------AA--------------------G----------G--------------C- 3451
19_cpx.CU.99.CU7 -------------------A----------------------------------------------T--------------------T------------------A-G-------------------G------------------------G-------G---A--C- 3372
20_BG.CU.99.Cu103 -------------------C----------------------------------------G---------------------------------------------A---------------------G------------------------------------T--C- 3612
21_A2D.KE.99.KER2003 ------A-----T-----C---T-G-----A--------A-----------G--------------T-----G--------------------G-----G------AGG--------------------------------A---------GG---AA---G-------- 3351
22_01A1.CM.01.01CM_0001BBY ------A-----T-----CC--T----C-----------A----C---------T-----------------G--------------------G-----------CAGG-----------A----------T---------AA-AC-----G----------A-----C- 3354
23_BG.CU.03.CB118 -------------------C----------------C--A----C---------------G---------------------------------------------A---------------------G---------------A--------------------T--C- 3589
24_BG.ES.08.X2456_2 -------------------C-------------------A--------------------G--------------C-----------M------------------A-------G------G------G---------------------------------A--T--C- 3597
25_cpx.CM.02.1918LE ------A-----T-----CC-------C-----------A----C---------T-----G-----T-----G--------------T------------------A-G------------A----------------------------------------------C- 3354
26_AU.CD.02.02CD_MBTB047 ------A-----T-----A--------------A-----A---C----------T-----------------G--------------T-----G-----------CAGG-----------AA----T--------------AA-A------G-G--------A--G--C- 4151
27_cpx.FR.04.04CD_FR_KZS ------A------------C-G--------A--------A----C---------------------------G-------------------------GG------A-------------------------------------A--------G--------------C- 4137
28_BF.BR.99.BREPM12609 ------------------CC-------------------A--------G-----------------------------------------C-----C---------A---------------------G----------------------------------------- 3512
29_BF.BR.01.BREPM16704 -G-----------------C-GT-G--C--A-------------C---------------------------G---------------------------------A-G------------C----------------------A--G-----C--A-----A-----C- 3547
31_BC.BR.04.04BR142 ---------G--------CC-AT-------A--------A----C---------------------------G--------------T------------------A----------------------------------A-T---------C-----G-G------C- 3618
32_06A1.EE.01.EE0369 ---A--A------------A----------A--------A----C---------------------------G---------------------------------A-------------A------------------------C-------------G---------- 3781
33_01B.ID.07.JKT189_C ------A-----T--G--CC--T----C-----------A----C------------------------------------------T-----G-----------CAGG-----------AG-------C------------G--C-------------C--------C- 3447
34_01B.TH.99.OUR2478P ------A-----T--G--CC--T----C-----------A----C---------T--------------------------G-----------G-----------CA-------------AG-------C------------G-AC----------------A-----C- 3348
35_AD.AF.07.169H ------A-----T-----CC-------C-----------A----C---------T--------------------------------------G-----------CA-------G-----A---------A-----------A-AC--G--G-------C--A-----C- 3346
36_cpx.CM.00.00CMNYU830 ------A-----T------C--T----C-----------A----C-A-------T-----------------G--------------------G-----------CAGG-----------------T---------------A--C-----G-------T--A-----C- 3351
37_cpx.CM.00.00CMNYU926 ------A-----T------C-------CC----------A-A--C------G--T-----------------G--------------------G-----------CAG------C-----AA-------C--G---------A-AA-T---G-------G-GA-----C- 3336
38_BF1.UY.03.UY03_3389 -G----------T------AGCT-------A--------A----C---G--G--------------------G------C--------------------------A-G-----------------------------------A--------G--------------C- 3569
39_BF.BR.04.04BRRJ179 ---------------------------------------A----C---G------------------------------------------------A--------A-G-------------------G---G---------G-A------------------A----C- 3623
40_BF.BR.05.05BRRJ055 A------------------C-------------------------------------------------------------------------------G------A-G-------------------G---------------------------------------C- 3629
42_BF.LU.06.luBF_18_06 -G-----------------C-GT-----C----------A--------------------------T-----G-----------G---------------------A-G------------A----------------------A-----------------------C- 3700
43_02G.SA.03.J11223 ------A-----T--------C-----C--------C--A----C---------T--------------C--G--------------------G-----------CAG------------A---------------------A--C-----G----A--C--A-----C- 3671
44_BF.CL.00.CH80 -G----------C------C-G------C-A--------A---CC------G--------------------G---------------------------------A-G----------G------------------------A------G---------G------C- 3588
45_cpx.FR.04.04FR_AUK ------A------------C-CT-------A--------A----C---G-----------------------G---------------------------------A-------------T-----T-----------------A-------TG-----C--------C- 4132
46_BF.BR.07.07BR_FPS625 -T-----------------C-GT-------A--------A----C---------------------------G-----------------------------------G-----------C----------------------TA-----------------------C- 3584
47_BF.ES.08.P1942 ------------------CCT---------A--------A--------------------------------G---------------------------------A-G-----------A-----------------------A--------C--------------C- 3585
48_01B.MY.07.07MYKT021 ------A-----T--G--CC--T----C-----------A----C------------------------G--------------G--------G-----------CAGG-----------AG-------C------------G----------------------T--C- 3351
49_cpx.GM.03.N26677 ------------T-----C--------C-----------A----C---------T-----------T-----G---------------------------------A-G--------------------------------A--A----------------G------C- 3568
50_A1D.GB.10.12792 -------C-G--T-----CC-------------------AA-------------T-----C-----------G--------------------G----T------CA-G----------GA---------------------A--C-----G----A--C--A-----C- 3553
51_01B.SG.11.11SG_HM021 A-----------G------C-------------------A--------------------------T-----------------------------------------G---------------------A----------------G---C-------------T--CT 3353
52_01B.MY.03.03MYKL018_1 ------A-----T--G--CC--T----A-----------A----C---------T--------------------------------------G-----------CAGG-----------AG-------C------------G-AC----------------------C- 3460
53_01B.MY.11.11FIR164 ------A-----T-----CC--T---------------------C---------T--------------------------------------G-----------CA-G-----------AG-------C------------G-------------------------C- 3486
54_01B.MY.09.09MYSB023 AG-----------------C--T-------A--------A--------------T---------------------------------------------------A-G-------------------G------------A---------C---------GA-----C- 3548
55_01B.CN.10.HNCS102056 ------A---------------------C-A-------------C------------------------G------------------------------------A--------------C----T------------------A-G----GC-------G------C- 3456
56_cpx.FR.10.URF5_patient_A ---A--------T-------------------------------C---------T-----------------G--------------------G------------A--------------G----T-G---------------------------------A-----C- 3497
57_BC.CN.09.09YNLX19sg ------A--G------------A----------A-----A----C---------T-----------T-----------------G---------------------A-G------------C----T--C-----------A--A--------G-------G------CT 3330
58_01B.MY.09.09MYPR37 ------A-----T--G--CC--T----C-----------A----C---------T--------------------------------------G-----------CAGG-----------AG----Y--C------------G--C----------------A-----C- 3491
59_01B.CN.09.09LNA423 ------A-----T--G--CC--T----C-----------A----C---------T-----------------------G--------------G-----------CAGG-----------AG-------C------------G--C-------------C--------C- 3330
60_BC.IT.11.BAV499 -------------------C-G--------A--------A----C------------------------T--G--------------T---------A--------A----------------G--T---------G--------C--------------CG---T--C- 4103
61_BC.CN.10.JL100010 ------A--G----------G-A----------A-----A---GC---------------------T-----G-----------G---------------------A-G-----------------T--C-----------A--A--------------G--------C- 3567
62_BC.CN.10.YNFL13 -G----A--G------------A----------A-----A----C---------------------T-----G-----------G---------------------A-------------------T--C-----------A-------------------GA-----C- 3475
63_02A1.RU.10.10RU6637 -------C----T------C-------------------AA---C---------T-----------------G-----------------C--G-----------CAGG------------A--------A-----------A-AC-----G----A-----A-----C- 3687
64_BC.CN.09.YNFL31 ------A--G--------A---A----------A-----A----C---------------------T-----G------C----G---------------------A-------------------T--C-----------A--A-------G------G-G------C- 3500
65_cpx.CN.10.YNFL01 -G-----C-----------C--T----------------A---G----------------------------------------G---------------------A-G-----------------G--C-----------A--A----------------G------C- 3517
67_01B.CN.11.ANHUI_HF115 -------------------C--T----A-----------A--------------------------------------------G-----C--T------------A-G-------------------G---------------------------------A------T 3489
68_01B.CN.11.ANHUI_WH73 -------------------C--T----A-----------A--------------------------------------------G-----A--T------------AGG-----------------------------------------------------A------T 3480
69_01B.JP.05.05JPMYC113SP420------------------------------A--A-----A-----------------------------------------------------------C------A-G-------------------G---------------------------------A-----C- 3513
70_BF1.BR.10.10BR_PE004 -G----------------CC-GT-------A---------------------------------------------------------------------------A-------------A-------G------------------G--------------------C- 3602
71_BF1.BR.10.10BR_PE008 -G-----------------C-A------C-A--------A----C------------------G------------------------------------------A-------G--------------------------------G-----------G-G-A-A--C- 3819
72_BF1.BR.10.10BR_MG002 AG----------------AC-GT-------A--------A----C-AC---G--------------------------------------C---------------A-------------AA--------------------G-A-----------------------C- 3654
74_01B.MY.10.10MYPR268 ------A-----T--G--CC-AT----C-----------A----C---------T--------------------------------------G-----------CAGG-----------AG-------C------------G-A-----------------------C- 3443
O.BE.87.ANT70 AG----A---ATG--G--A-TA-----C--A--------CAA-GA-AC------T-----------T--------------G--CG----CTCCT-C-----TACA--G--------CCCTA----TC-G------------G-AC---C----------C----G---- 4200
O.CM.98.98CMA104 -G----A---ATG---G-ACTAT----C--A--------CAAGGA-A-------T-----------T----------T---G--C-----CTCCT-T-----TACA--G---------CCTA-----C-A--G--------AG-AC---C---G------C-A--G--C- 3632
O.CM.98.98CMABB141 -G----A---ATG---G-A-TAT----C--A--------CAA-GA-A-GA----T-----------T--------------G--C-----CTC-T-------TACA--G--------CCCTA----TC-A--G---------G-AC---C---------------G---- 3631
O.CM.98.98CMABB212 -G----A---ATG--TG-ACTGT----C--A--------CAA-GAGA------------------------------T---G--C-----ATCCT-C------ACA--------C--CCCTA----TC-G--G--------AG-AC---C----------C-A--G--C- 3636
O.CM.98.98CMU5337 -G----A---ATG---G-A-TAT----CC-A--------CAA-GARR-------T-----------T--------------G--C------TCCT-------TACA-----------CCCTA----TC-G--G---------G-AC---C--G-------CG---G---- 3633
O.CM.99.99CMU4122 -G----A---ATG-----A-TRT----C--AA-------CAAGGA-AC------------------T-------T------G--C------TCCT-C-----TACG--G-----T--CCCTA----TC-G--G---------G-AC---C----------C----A---- 3631
O.FR.92.VAU -G----A---ATG---G-A-TGT-------A--------TAA-GA-A-------------------T----------T-C-G--C-----ATCTT-C-----TACA--G-----C--CCCTA----TC-G--G--------AG-AC-G-C-----G----C-A--G---- 3712
O.GA.11.11Gab6352 -G----AC--ATG-----G-TAT----C--A--------CAA-GA-AC------T-----------T---------A----G--C------TCCT-C-----TAC---G-----G--CCCTA----TC-G--G---------G-AC---C---------C-----G---- 3357
O.SN.99.99SE_MP1299 -G----A---ATG---G-A-TAT----C--A--------CAAGGA-AC------T------CA---T--C-------T---G--C-----CTCCT----G--TACA--G--------CTCTC----TC-G--G---------G-AC---C----------C----G---- 4199
O.US.10.LTNP -G----A---ATG---G-G-TAT----C--A--A-----CAA-GA-A-G-----T-----G-----T----------T---G--C-----CTCCT-T-----TACA--G--------CCCTA----TC-G--G---------G-AC---C--G-------C----A---- 4121
N.CM.02.DJO0131 ---------------T--CCT---G--C--A--A-----A---CAG--------------C--T--T--T--G-----TC-G-----A-----CT----C------A-------------A--G--G-GC-----------AG--C-C-------------GA--T---- 3652
N.CM.02.SJGddd -G----A--------T--CCT---G--C--A--A-----A---CAG--------------T--T-----T--G-----TA-G-----A--A--CT-----------A-------------A--G--G-GC-----------AG-AC-C-------------GA--T---- 3636
N.CM.04.04CM_1015_04 ---------------T--CCT-A-G--C--A--A---K-A---CAG--------------C--T--T--T--G-----TA-G-----A-----CT-----------A-G-----------A--G--G-GC-----------AG-AC-C-------------GA------- 3651
N.CM.06.U14296 -G-------------T--CCT-A-G--Y--A--A--G--A-A-AAG--------------C--T-----T--G-----TA-G-----A-----C------------A-------------AG-G--G-GC-----------AG-AC-C-------------G-------- 3649
N.FR.11.N1_FR_2011 -G-------------T--CCT-A-G--C--A--A--G--A---CGG----C---------C--T-----T--G-----TA-G-----A-----TT-----------A-------------A--G--G-GC-----------AG-AC---------------GA--T---- 3547
P.CM.06.U14788 RG-A--A---G-----G-G-TGT----C--AA-A--A--A---GA-C-G-CT-----------------C-------TG-----R--T--CTC----ACT--------------C--CCCCY----GC-AA----------AG-AA-G-C---------------A--C- 3617
P.FR.09.RBF168 AG-A--A---G-----G-GCTGT----C--AA-A--A--A---AA-C-G-CT-----------------C-------TR-----G-----CTC----ACT--------------C--CCCCC----GC-AA----------AG-AA-G-C---R--------A--A--C- 4181
CPZ.CD.90.ANT AG-A--A-----G--G---CT-A-G---C-AG-------AAC-GGCCC---C--T-----C-----T--------------G---G--T-G----GTACC------------------CCCC----GG-AG-------CC--A-A----------GA---C--A-T--C- 3585
CPZ.CM.05.SIVcpzLB7 -G-------------C---C-AT----C--A--A--C--A---CCT--G-----T-----T--T--T---------------------C-------C-----G-----G-----T-----A--G--G--------C-----AA-TC----------------A--T--CT 3701
CPZ.CM.09.Ptt_09Cam155 -G-A--AC--A----TC--C--T-G--C--A--A-----A--GCACC-G--T--TG-------T--T--C--G----TCC----------A--GT----G------T-Y-----------AG-G--A-----G--------AG-R--------R--A--G--A--T---- 4230
CPZ.TZ.06.TAN5 AG-A------TGG-----AG-C-----C--AA-A--C--A---GC-C-G-----T-----C--G-----T-------T-A-G---G-TT-A--G-GGTT---T--C--------C--TCCTA----AG-G--G--T--TC-A-----G-C-C----A-C-GCCA-A---T 4259
CPZ.US.85.US_Marilyn -G-A---C-CAC---GG-A--CT----A--AA-A-----A-AGAATAC---T--TG----C--T-G---C-------TC-----------C--CT-T--G-----C--------------A--G--------G--------AG-A--------G--A-----AAGT---A 4206
GOR.CM.07.SIVgor2139_287 AG-A--AC--G-G---G-CCTCT-G--C--AG-A--A--A---AA-A-T--T--------G--------C--G----T-C----G--T---GC----AGT--T-----------C--CCCC-----GC-GA-----------G-AA-G-C--CG--------A------T 3683
GOR.CM.12.SIVgor_BQID2 AG----A---ATG---G-C-TAG----AC----A--C--CAA-AA---------T--------------G--G----T------TG-T--CTC---C-----TACA--------T--CCCCC----TC-G--G---------G-A--G-C-----------GA--A--C- 3616
GOR.CM.13.SIVgor_BPID15 AG-A--AC--G-----G-GCTAT----C--AA-A--A--A---AAGC-G-CT--T--------------T--G----TG-----G--T---GC----ACT--------G-----C--CCCCC----AC-AA-G--------AG-AA-G-C------A--------G--C- 3487
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Pol p66 RT, Pol p15 Rnase H end Pol p31 Integrase start
B.FR.83.HXB2 TGGCATGGGTACCAGCACACAAAGGAATTGGAGGAAATGAACAAGTAGATAAATTAGTCAGTGCTGGAATCAGGAAAGTACTATTTTTAGATGGAATAGATAAGGCCCAAGAT.GAACATGAGAAATATCACAGTAATTGGAGAGCAATGGCTAGTGATTTTAACCTGCC 4315
Pol L__A__W__V__P__A__H__K__G__I__G__G__N__E__Q__V__D__K__L__V__S__A__G__I__R__K__V__L__F__L__D__G__I__D__K__A__Q__D_#_E__H__E__K__Y__H__S__N__W__R__A__M__A__S__D__F__N__L__P
A1.CD.97.97CD_KCC2 --T-------G--------------G------------------------------------T----------A--G--G--------------G-----C--A--T-----A.--------A-G---------C---------A-------------------T----- 4311
A1.CM.08.886_24 --T-------------------G-----------------------G-----------A-----C---G-------G-----------------G--------A--T-----A.--T-----------C-----C---------A-C-----------------T----- 3777
A1.CY.08.CY236 --T-------------------G--------------------------------------CA----------A-GG-----------------G-----------T-----A.--T-----A--G------------------A-------------------T----- 3526
A1.IN.09.NARI_FLS_IVC19_1 --T----------G------------------------------------------------A----------A--G--G--G-----------G--------A--T-----A.--T-------R---------C-------------------A---------T----- 4178
A1.KE.11.DEMA111KE002 --T-----------------------------------------------------------T----G-----A--G--G--G-----------G--------A--T-----A.--------A-GG--------C-----------------------------T----- 3683
A1.RU.11.11RU6950 --T-------------G-----G---------------------------------------AA-----------G---GT----------A--G-----------T-----A.--------A-----------C-------A---------------------T----- 3839
A1.RW.11.DEMA111RW002 -AT-------------------G--G-----------------------------G--------A-----T--A-----G--------------------------T-----A.--------A-G---------C-----------------------------T----- 3666
A1.SN.01.DDI579 --T----------------------G--------------------------------T---T-------------G-----------------G-----------T-----A.--------A-G---------C--C------A-------------------T----- 3513
A1.UG.11.DEMA110UG009 -------------G-----------G-----------------------C------------T-------------G--G--------------G--------A--T-----A.--------A----------AC-----------------------------T----- 3664
A1.ZA.04.503_15344_T10_A1 --T-------------------------------G--------G------------------CAG-----T----GG--G--G-----------G--------A--T-----A.--------A-G------T--C---------A-------------------T----- 3532
A2.CD.97.97CDKTB48 --T----------------------G-----------------G--G---------------TG---------A-----GT-------------G-----------T-----A.--------A------------------------------CA---C-----T----- 3653
A2.CM.01.01CM_1445MV --T----------------T-----G-----------------------C------------AG---------A-----GT-------------G-----------T-----A.--------A-G----------------------------CA---C-----T----- 3514
A2.CY.94.94CY017_41 -AT----------------------G-----------------------C------------T----------------G--------------G-----------T-----G.--------A-G---------C------------------CA---C-----T--A-- 3672
B.BR.10.10BR_RJ032 ----------------------------------------------------------------A--------------------------------------A--------A.--------------C--------------------------------C--T----- 3887
B.CA.07.502_1191_03 -------------------------T---------------------------C--------AA-----------G-A----------------G-----C-----------A.--T-----C-------------------------------A---------T----- 3742
B.CH.08.M2_0803101_NFLG8 --------------------------------------------------------------A----------A-G----T-------G-----------------------A.----------G------T---------------------------------A-A-- 3784
B.CN.12.DEMB12CN006 --------------------------------------------------------------A----T-----------------------------------A--------A.-------------------AC--------G--------------------T--A-- 3694
B.CU.14.14CU005 -T--------------------------------------------------------T---T----------------------C--------------------------G.--C-----------------------------------------A----------- 3526
B.ES.14.ARP1195 ----------------------G--------------------------------------------G--------------------G-----------------------A.--C-------------------------A------------------------A-- 3777
B.FR.11.DEMB11FR001 -------------------T------------------------------------------A-------------------------------G-----------------A.-------------------------------------------------------- 3561
B.HT.05.05HT_129389 -------------------------G----------------------------------A-A------------G------------------------------------A.--------A----------------------------------------G------ 3516
B.JP.12.DEMB12JP001 -A--------------------------------G----------------G----------A-----G-------------------------------------------C.--------------C----------------------------------------- 3702
B.KR.07.HP_18_07JHS10_3909 ----------------------------------------------------------T---AA------T--A-G------------------------A-----------A.--C-------------------------A-----------A---------T----- 3979
B.RU.11.11RU21n --------------------------------------------A-T-----------------------------------------------------------A------.-------------------------------------------------------- 3886
B.SE.12.SE600057 -------------------------------------------------C---C-------------------------C--------G-----------------------A.--C-------------T-T-------------------------------T----- 3532
B.TH.10.DEMB10TH002 -A--------G-----------------------------------------------------------T------A----------------------------------A.-------------------A-------------------------------A-A-- 3637
B.US.13.RV_1 -A--------G--------------------------------------------------------------------------C---------------------------.--------------------C--------------------------------A-- 4195
B.ZA.09.DEMB09ZA022 -A-----------------------------G------------------------------AA------T-----------G-----------C-----------------A.--C-----A---------------------A-T-----------------T----- 3613
C.BR.07.DEMC07BR003 --T----------------T-----------G--------------------------A---AG---------------GT-G---C-------G-----------T-----A.--T-----A-----------C-------------------A---G-----T----- 3647
C.BW.00.00BW5031_1 --T----------------T------------------------A--------C----A---AG------T--------G--G---C-------------------T-----A.--------A-----------C--------GT----------------C--T----- 3686
C.CN.10.YNFL19 --T----------------T--------------------------------------A--------------------G------C----------------A--T-----A.--G-----A--G--------C-----------------------C-----T----- 3668
C.CY.09.CY260 --T----------------T------------------------A-------------A---AG------------------G---C-------------------T-----A.--C-----A-----------C----------------TC-----G-----T----- 3538
C.ES.14.ARP1198 --T----------------T--------------------------G-----------A---AG------------R--G--G---C-------------G-----T-----A.--T-----A----------A------------------------G-----T----- 3729
C.ET.02.02ET_288 --T----------------T--------------------------------------A---AG---------A-----G--G---C-------------------T-----A.--G-----A-----------C-------------------A---A-----T----- 3517
C.IN.09.T125_2139 --T----------------T--------------------------------------A---AG---------------G------C----------------A--T-----A.--G-----A--G--------C-----------------G-----C-----T----- 4291
C.KE.05.05KE369195V4 --T----------------T--------A-----------------------------A---AG------------------G---C-------------------T-----A.--T-----A-----------C-------------------A---A-----T--A-- 3491
C.MW.09.703010256_CH256.w96 --T-------------------------------------------------------A---AG------------------G---C----------------A--T-----A.--C-----A-G---------C-----------G--------C--G-----T----- 4295
C.SE.13.SE600311 --T----------------T--------A-----T-----------------------G---AA---------A---A----G---C-------------------T-----A.--G-----A-----------C-----------------------A-----T----- 3547
C.TZ.08.707010457_CH457.w8 --T----------------T--------------------------------------A---AA------------------G---C-------------------T--G--A.--G-----A--G--------C-----------------------A-----T----- 4289
C.US.11.17TB4_4G8 --T----------------T--------------------------------------A---AA--A-G----------G--G---C----------------A--T-----A.--G-----A-----------C-------------------A---A-----T----- 3666
C.YE.02.02YE511 --T----------------T--------------------------------------A---AG---G-----------G--G---C-------------------T-----A.--------A----------AC--------G-------------------------- 3490
C.ZA.12.DEMC12ZA096 --T----------------T-----------------------------C--------A---AGC--C-----------G--G---C-------------------------A.--C-----A----------AC----------------T------G--C--T--A-- 3624
C.ZM.11.DEMC11ZM006 --T----------------T--------------------G--------C--------A---AG---------------G--G---C-------------C-----T--G--A.--G-----A-GG-------AC-----------------------G-----T----- 3664
D.CM.10.DEMD10CM009 ----------------------------------------------------------T---AA-------------A--T----C------------AG------T--G---.--------C-G---------C-----------------------C--------A-- 3690
D.CY.06.CY163 -----------------------------------------------------C--------AGG---------------T-----------------AG------T------.--------C----------AC--------------------------------A-- 3523
D.KE.11.DEMD11KE003 -AT-------------------G--G------------------------------------AA---------A---A----T--C--------------------T--G--A.-----------G--C----AC--------G-----------------------A-- 3665
D.KR.04.04KBH8 ----C--------------T-----G--------------G---------------------AA---C--T-----------------G-----------CG----T-----A.--C-----------------C-----------------------G----------- 4274
D.SN.90.SE365 ----------------------G--G------------------------------------AAG-----------------------------------------T-----A.-----------------T-AC----------------------------------- 4332
D.TZ.01.A280 -A-----------G--------G--G------------------------------------AG---------A------T----C--G-----------------A--G--A.--T-----A-G---------C--C-------------------------------- 3516
D.UG.10.DEMD10UG004 -AT----------------------G---------------------------C--------AA-------C-----A--T-------G-----------------T-----A.--------------C----AC-----------------------------T--A-- 3653
D.UG.11.DEMD11UG003 -AT-------------------G-----------G--C-----G------------------AG------T-----------G--C--------G--------A--------A.--------------C--T-AC----------------------------------- 3670
D.YE.02.02YE516 --------------------------------------------------------------AG------------------------G---------A--C----T-----A.--C-----C-----------C--------------------------C---A-A-- 3526
D.ZA.90.R1 ----------------------------------------------------G---------CAG--------------------CC-G-----------------T-----A.-------------------AC--------------------------------A-- 3661
F1.AO.06.AO_06_ANG32 --T----------------T-----G-----------------------------------------------A---A----G-----------G--------A--A-----A.--------A----------AC-----------------------------T----- 3526
F1.AR.02.ARE933 -------------------------G--------------------------G--------------------A---A----G-----------------------A--G--A.--C-----A----------A------------------------------T----- 3609
F1.BR.07.07BR844 --T----------------------G------------A----------------------------------A------T-G-----------G-----------A--G--G.--------A----------AC-----------------------------T----- 4096
F1.BR.10.10BR_PE107 --T----------------T--G----------------------------G---------------------A---A--T-G-----------G-----------A--G--G.--T-----ATGG-------CC-------------C---------------T----- 3782
F1.BR.10.10BR_RJ015 --T----------------------G---------------------------------------------------A----G---C-------G-----------A--G--G.--T-----A----------A------------------------C------A-A-- 3788
F1.CY.08.CY222 --T----------------------G---A--------------------------------AA---G--------GA----G-----------G-----------A--G--A.--------A-----------C-----------------------------T----- 3508
F1.ES.02.ES_X845_4 -AT----------------T-----G-----------------------------------------------A---A----G-----------G-----C-----A-----A.--T-----A--------T--C-----------------------------T----- 3767
F1.ES.11.VA0053_nfl --T----------------------G------------------------------------AA-------------A----G-----------------------A--G--A.--------A----------AC-----------------------------T----- 3739
F1.RO.96.BCI_R07 --T----------------------G---------------------------C-----------------------A----G-----------G-----------A-----A.--------A----------AC-------A---------------------T----- 4339
F1.RU.08.D88_845 --T----------------------G------------------------------------T-------------------G-----------------------T--G--A.--------A--G-----T-AC-----------------------------T----- 3774
F2.CM.02.02CM_0016BBY --T----------------T-----G------------------------------------A-A-----------------G-----G-----------------T-----A.--------A----------AC-----------------------------T----- 3505
F2.CM.10.DEMF210CM001 -AT----------------T--------------------------------------T---T-------------------------G-----G-----------T-----A.--------A-----------C--C-------------------------------- 3579
F2.CM.10.DEMF210CM007 --T----------------T-----G-----------------G------------------A-------------------G-----G--C-----------A--T-----A.--------A----T-----AC--------------------------------A-- 3662
G.CM.07.920_49 --A-------G--------------------G------------------------------AA---G-----A--------------------C--------A--T-----A.--------A-G---------C-----------------------------TT---- 3707
G.CM.10.DEMG10CM008 --T-------------------------A---------------A----C------------A-------------G---T-------------C--------A-----G--A.--------A-G------T-AC-------------------A---------T----- 3696
G.CM.10.DEURF10CM020 -A-----------------------G-----G-----------G------------------AG---------A--------------------C--------A--T-----A.--------A-G---------C-----------------------------T----- 3646
G.CN.08.GX_2084_08 -------------------------------G------------------------------AG---------A--------G-----------C--------A--T-----A.--------A-G---------C----------------------------------- 3555
G.ES.09.X2634_2 --T----------------------G------------------------------------AG------------G---T-------------C--------A--------A.--G-----A-G--------A------------------------------T----- 3798
G.ES.14.ARP1201 --A-------G-----------------A--G--T--------------C---C--------AA--------DA--------G-----------C--------A--T-----A.--------A----------AC--------G--------------------T----- 3781
G.GH.03.03GH175G --T----------------------------------------G------------------AA---G--------------G-----------C--------A--------A.--G-----A-G---------C-----------------------------T----- 4355
G.KE.09.DEMG09KE001 --T-------G---------------------------------------------------AA------------------------------C--------A--------A.--G-----A-G---------C-----------------------------T----- 3690
G.NG.09.09NG_SC62 --A----------------------------G---------A--------------------AG---------A--------------------C--------A--T-----A.--T-----A-G---------C--------------------------------A-- 3507
G.PT.x.PT3306 --A-----------------------------------------------------------AG----------------T-------------T--------A--------A.--G-----A-G---------C-----------------------------T----T 4255
H.BE.93.VI991 --T----------------------G--------------------------------T---T-------T--A------------C-------G--------A--T----TA.C-G-----A-----------------------------C-----------T----- 3704
H.BE.93.VI997 --T-------------------------------G-----------------------T---T----------A------------C-------G-----C--A--T-----A.-C------A-GG-------AC-----------------------G-----T----- 3639
H.CF.90.056 --T-------------------------------------------------------T---T-----G----A-----G------C-------G--------A--T-----A.--------A-GG-----T-AC------------G----------------T--A-- 3662
H.GB.00.00GBAC4001 --T-------------------------------------------------------T---T----------A------------C----------------A--T-----A.--G-----A-G--------AC-------A---------C-A---------T----- 3833
J.CD.97.J_97DC_KTB147 --T-----------------------------------------------------------T----------A-----GT-G-----G-----G-------GA--T-----A.--G-----A-G---------C-----------------------------T--A-- 3509
J.SE.93.SE9280_7887 --T-G--------------------------------------G------------------T----------------G--G---C-------G--------A--T-----A.--T-----A--------T--C-----------------------------T----- 3629
J.SE.94.SE9173_7022 --T-G---------------------------------------------------------T----------------G--G---C-------G--------A--T-----A.--------A--------T--C-----------------------------T--A-- 3630
K.CD.97.97ZR_EQTB11 -AT----------------------------------C------------------------T----------------G------C-------------------T-----AA--------A----------AC-----------------------------T----- 3512
K.CM.96.96CM_MP535 -AT----------------------------------------------------------------------------G------C-------------------T-----A.--------A--------T-AC--C--------------------------T----- 3511
01_AE.AF.07.569M --T-------------------G--G------------------------------------T-A-----------G-----------------G--------A--T--G--A.--------A-G------T--C-------A---------------------TT---- 3521
01_AE.CM.11.1156_26 --T-------------------G--G--------------------------------T---T-------------G-----------------G-----------T--G--A.--------A-G---------C---------A-------C------------T---- 3665
01_AE.CN.12.DE00112CN011 --T----------------------G------------------A-------------T---T-A-A---------G--G--------------------------T-----A.--G-----A-G------T--C---------A-------------------TT---- 3625
01_AE.HK.04.HK001 --T----------------T-----G--------T---A-CA--------------------T-A--------------G---------A----G-----------T-----A.--------A-G---------C---------A-------------------TT---- 3677
01_AE.IR.10.10IR.THR48F --T-C--------------------G--------------------------------A---T-A--------------G--------------G-----------------A.--------A-G---------C---------A-------------------TT---- 3505
01_AE.JP.11.DE00111JP003 --T-----A-------------G--G------------A--A-G-----------------CT-A-----T--------G--------------G-----------T-----A.--C-----A-G---------C---------A-------------------TT---- 3791
01_AE.SE.11.SE601018 --T----------------------G------------------------------------T-A-----T-----G-----------------G-----------------A.--------A-G---------C---------A-------------------TT---- 3532
01_AE.TH.10.DE00110TH001 --T-------------------G--G-----------------------------------CT-A-----------------------------------------T-----A.--------A-G---------C---------A----------------C--TT---- 3612
01_AE.TH.90.CM240 --T-------------------G--G------------------------------------T-A-----------G--G--------------G-----------T-----A.--------A-G---------C---------A-------------------TT---- 3889
01_AE.US.05.306163_FL -AT----------------------G--------G-----------------------------A-----------G--G--------------G-----------T-----A.--------A-G---------C---------A-------------------T----- 3506
02_AG.CM.10.DE00210CM013 --T----------------------G---------------------------C--------AG------------G-----------------C--------A--------A.--G-------G---------------------------------------T----- 3682
02_AG.ES.06.P1423 --T-----------------------------------------------------------A-------------------------------C--------A--------A.--G-----A----------AC-----------------------------T--A-- 3752
02_AG.GW.05.CC_0048 --T----------------------G------------------------------------AG-----------G------------------C--------A--------A.--G-----A-G------T--C----------------------------------- 3665
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HIV-1 Genomes

Pol p66 RT, Pol p15 Rnase H end Pol p31 Integrase start
B.FR.83.HXB2 TGGCATGGGTACCAGCACACAAAGGAATTGGAGGAAATGAACAAGTAGATAAATTAGTCAGTGCTGGAATCAGGAAAGTACTATTTTTAGATGGAATAGATAAGGCCCAAGAT.GAACATGAGAAATATCACAGTAATTGGAGAGCAATGGCTAGTGATTTTAACCTGCC 4315
Pol L__A__W__V__P__A__H__K__G__I__G__G__N__E__Q__V__D__K__L__V__S__A__G__I__R__K__V__L__F__L__D__G__I__D__K__A__Q__D_#_E__H__E__K__Y__H__S__N__W__R__A__M__A__S__D__F__N__L__P
02_AG.KR.12.12MHR9 --T----------------------G------------------A-----------------AG------------------------------C--------A--------A.--G-----A-G---------C-----------------------------T----- 3974
02_AG.LR.x.POC44951 --T----------------------G--------------G---------------------AA------------G-----------------C--------A--------A.--T-----A-G---------C-----------------A--------C--T----- 4310
02_AG.NG.09.09NG_SC61 --T----------------------G------------------------------------AG------------------------------T--------A--------A.--G-----A-G---------C-----------------------------T----- 3507
02_AG.NG.x.IBNG --T----------------------G------------------------------------AA------------G-----------------C--------A--------A.--G-----A-G---------C-------AG--------------------T----- 3840
02_AG.SE.11.SE602024 -------------------------G--C---------------------------------AG------------G-----------------C--------A--------A.--------A-G---------C-------------------A---------T----- 3508
02_AG.SN.98.98SE_MP1211 --T----------------------G------------------------------------AAG-----------------------------C--------A--------A.--G-----A-G---------C-----------------------A--C--T----- 3512
02_AG.US.06.502_2696_FL01 --T----------------------G-----------------------C------------AG------------G---T-------------C--------A--------A.--G-----A-G---------C-----------------------------T----- 3512
03_AB.RU.97.KAL153_2 ----------------------------------------------T---------------------------G-------------------------------A-----A.------------------G------------------------------------- 3541
04_cpx.CY.94.94CY032_3 --T----------------------G-----------------------------------CAA---------A--G--G--------------------------T-----A.-------------------A---C--------------------------T----- 3681
05_DF.BE.x.VI1310 --T----------------------G--------------------------------------------T--A--------------G--------------A--T--G---.-----------------T--C-----------------------------T----- 3697
06_cpx.AU.96.BFP90 --T----------------------G------------------------------------AA------------G-----------------C--------A-----G--A.--T-----A-G---------C-----------C-------A---------T----- 4343
07_BC.CN.98.98CN009 --T----------------T--------------------------------------A---AG---------------G------C----------------A--T-----A.--G-----A-GG--------C-----------------------C-----T----- 3647
08_BC.CN.97.97CNGX_6F --T----------------T--------------------------------------A---AA---C-----------G------C----------------A--T-----A.--G-----A--G--------C-----------------------C-----T----- 3495
09_cpx.GH.96.96GH2911 --T----------------T------------------------------------------AG---------A--------------------C--------A--T-----A.--------A-G------T--C-----------------------------T----- 3517
10_CD.TZ.96.96TZ_BF061 -AC-------------------------------------------G-----------A---AGG--------A--------G---C----------------A--T-----A.--G-----------C----AC----------------------------------- 3694
11_cpx.CM.95.95CM_1816 --T-----------------------------------------------------------CA------T----GG---------C-------------------T-----A.--------A-G---C-----C--C-----------------------C--T----- 3679
12_BF.AR.99.ARMA159 --T-------------------G--G-----------------------------------------GG----A---A----G-----------G-----------A--G--G.--------A----------AC-----------------------------T----- 4320
13_cpx.CM.96.96CM_1849 --T-T--------------------G--------------------------------T---AA---------------G--------G-----C-----C--A--------A.--T-----A-G---------C---------A-------------------T--A-- 3720
14_BG.ES.05.X1870 -------------------------G------------------------------------AG------------G---T-------------T-----C--A--------G.--G-----A-G--------A---------------------------C--TA-A-- 3782
15_01B.TH.99.99TH_MU2079 --T-----------------------------------------------------------T-A-----------G--G--------------G-----------T-----A.--------A-G---------C---------A-------------------TT---- 3714
16_A2D.KR.97.97KR004 -AT----------------------G-------A---------G-----C------------T----C-----------GT-------------G-----------T------.--------A-----C-G----------------------CA---C-----T----- 3678
17_BF.AR.99.ARMA038 --T----------------------G--------------------------------T--------------A---A----G-----------G-----------A--G--G.--------A--G-------AC-----------------------------T----- 3529
18_cpx.CU.99.CU76 --T----------------------G-----------------------------------CAG---------A-GG---T-------------------A-----T-----A.--------T----------AC-----------------------------TT---- 3620
19_cpx.CU.99.CU7 -------------------------G------------------------------------T-------T-----G--G-----C--------G-----------T-----A.--------A-----------C-----------------------------T----- 3541
20_BG.CU.99.Cu103 -A-----------------------G------------------------------------AG------------------------------C--------A--------A.--------A-G---------C-------------------A---------T----- 3781
21_A2D.KE.99.KER2003 --T----------------------G-----------------------C------------T----G--T--------GT-------------------------T-----A.--------A------------------------------CA---C-----T--A-- 3520
22_01A1.CM.01.01CM_0001BBY --T-------------------------------------------------------T---T-A--------A--GA--T-----C-------G-----------T-----A.--C-----ACG---------C--------GA------T------------T----- 3523
23_BG.CU.03.CB118 -A-----------------------G------------------------------------AG------------------------------C--------A--------A.--G-----A-----------C-------A---------------C-----T----- 3758
24_BG.ES.08.X2456_2 -A--------G--------------G------------------------------------AG------------------------------C--------A--------A.C-G-----A-G---------C--------G--C-----------------T--A-- 3766
25_cpx.CM.02.1918LE --T----------------------G------------------------------------AA---------------G--------------T-----C--A-----G--A.--G-----A-G---C-----C-----------------------------T----- 3523
26_AU.CD.02.02CD_MBTB047 --T----------------T-----G------------------A-----------------AG---------A-----G--------------------------T-----A.--C-----A-------------------------------A------------A-- 4320
27_cpx.FR.04.04CD_FR_KZS --T-------------------------------------------------G-----T---AG----------------T-------------C--------A--------A.--G-----A-G---------C-----------------C-----------T----- 4306
28_BF.BR.99.BREPM12609 ----------------------G--------------------------------------------------A--GA--------C--------------------------.------------------------------T------A---------------A-- 3681
29_BF.BR.01.BREPM16704 --T----------------------G-----------------------------------------------A---A----G-----------G-----------A--G--G.--------A----------AC-----------------------------T----- 3716
31_BC.BR.04.04BR142 --T----------------------------G--------------------------A---AA---------------G--G---C-------------------T-----A.--G-----A-----------C-----------------------G-----T----- 3787
32_06A1.EE.01.EE0369 --T----------------------G------------------------------------AG------------G---------C-------C--------A--------A.--G-----A-G---------C-----------C-------A---------T----- 3950
33_01B.ID.07.JKT189_C --T-------------G-----G--GR----G------------------------------T-A--------A-----R--------------G-----Y-----T-----A.--------A-G---------C---------A-------------------TT---- 3616
34_01B.TH.99.OUR2478P --T----------------------G------------------------------------T-A-----------G--G--------------G--------A--T-----A.--------A-G---------C---------A-------------------TT---- 3517
35_AD.AF.07.169H -AT----------------T-----G-----------------------------------CAA------------GA----------------------G-----T-----A.--------ACG---------------------------G-----------T----- 3515
36_cpx.CM.00.00CMNYU830 --T-----------------------------------------------------------AAG------------A----------------T--------A-----G--A.--T-----A-G---------C-----------------------------T----- 3520
37_cpx.CM.00.00CMNYU926 --T-------------------G--T------------------A-----------------T-A-----------G-GGG-------------G-----------T-----A.--T---A-A-G---------C-------------------A---------T----- 3505
38_BF1.UY.03.UY03_3389 --T----------------------G--------------------------------------------A------A----G-----------------------A--G--G.--------A--G-------AC-----------------------------T----- 3738
39_BF.BR.04.04BRRJ179 -AA--------------------------------------------------C----------A-----T--------------------------------A--------A.--G----------------A---------------------------------A-- 3792
40_BF.BR.05.05BRRJ055 -A-----------G---------------------------------------C-----------------------A----G------------------------------.--G-----A--------------------------------------------A-- 3798
42_BF.LU.06.luBF_18_06 --T----------------------G------------------------------------A-------T------A--T-----C----------------A--------A.--T-----A--G--------------------G------------------A-A-- 3869
43_02G.SA.03.J11223 --T----------------------G------------------A-----------------AG---G--------------------------C--------A--------A.--G--Y--A-G---------C---------------------------G-T----- 3840
44_BF.CL.00.CH80 --T----------------------G-----------------------------------------------A--------G-----------------------A--G--G.--C-----A-----------C-----------------------------T----- 3757
45_cpx.FR.04.04FR_AUK --T-G--------------T--G--G-----------------------------------CAG---------A--G--G--G-----------------------T-----A.--------A-----------C-----------------------------T----- 4301
46_BF.BR.07.07BR_FPS625 -------------------------G--------G--------------------------------G-----A--------G-----------G-----------A--G--C.--------A-----------C-----------------------------T--A-- 3753
47_BF.ES.08.P1942 --T----------------------G--------------------------------T-----------------------------------G--------A--------A.--------A----------A---------G--------C------------A-C-- 3754
48_01B.MY.07.07MYKT021 --T-------------------G--G-----------------------------G------T-A--------A-GG--G----------------------G---T-----A.--C-----A-----------C--------------------------C--TT---- 3520
49_cpx.GM.03.N26677 --T----------------T-----------------------G--------------A---AAG--------A--------G---C-------G-----------T--G--A.--------A-----------C-----------------------G-----T----- 3737
50_A1D.GB.10.12792 ----------G--------T-----------G--C---------------------------T-C--------A--G--G--G-----------G--------A--T-----A.--C-----A-G---------C---------A-------------------T--A-- 3722
51_01B.SG.11.11SG_HM021 -A-----------G------------------------------------------------T------------GG-----------------------------------A.--C-----A----------------------------------------------- 3522
52_01B.MY.03.03MYKL018_1 --T----------------T--G--G------------------------------------T-A-----------G--G------C-------G-----------T-----A.--------A-G---------C-----------------------------TT---- 3629
53_01B.MY.11.11FIR164 --T-------R--------T--G--G------------------------------------AAA-----------G--G--------------G-----------------A.--G-----A-G---------C---------A-------------------TT---- 3655
54_01B.MY.09.09MYSB023 -A--------G-----------------------G---------A-------------T---T-------T--A------T----------------------A--------A.-------------------A---------------------------------A-- 3717
55_01B.CN.10.HNCS102056 ----------------------------------------------------------T---T-------T--A--G-----------------G-----C-----------A.--C-----A-G-------------------A------------------------- 3625
56_cpx.FR.10.URF5_patient_A --T----------------------G--------------G---A--------C--------AG-----------G------------------C--------A--------A.--C-----A-----C-----C---------A-------------------T----- 3666
57_BC.CN.09.09YNLX19sg --T----------------T--------------C-----------------------A---AG---------------G------C----------------A--T-----A.--T-----A-GG--------C-----------------------C----------- 3499
58_01B.MY.09.09MYPR37 --T-------------------G--G------------------------------------T-A-----------G--G--------------G-----------------A.--C-----A-G---------C---------A-------------------TT-A-- 3660
59_01B.CN.09.09LNA423 -AT-------------------G--G------------------------------------T-G-----------G-----------------------------T-----A.--------A-G---------C-----------G------------------T---- 3499
60_BC.IT.11.BAV499 --T----------G-----------------G--------------------------A---AAG----------G---G--G---C-------------C-----T-----A.--T-----A-----------C-----------------C-A---G-----T----T 4272
61_BC.CN.10.JL100010 --A----------------T--------------------------------------A---AG---------------G--G---C----------------A--T-----A.--G-----A-GG--------C-----------------------C-----T----- 3736
62_BC.CN.10.YNFL13 --T----------------T--------------------R-----------------G---CA---------------------------------------A--T-----A.--G-----A-GG--------C-----------------C-----C-----TA-A-- 3644
63_02A1.RU.10.10RU6637 --T----------------------G------------------------------------AG---------A--------------------C--------A--------A.--C-----A-G---------C-------------------A---------T----- 3856
64_BC.CN.09.YNFL31 --T----------------T--------------------------------------A--------G-----------G------C----------------A--T-----A.--G-----A--G--------C-----------------------C-----T----- 3669
65_cpx.CN.10.YNFL01 --T----------------T--------------------------------------A--CAG---------------G------C----------------A--T-----A.--G-----A--G-----T-AC-----------------------C-----T----- 3686
67_01B.CN.11.ANHUI_HF115 -------------------T------------------------------------------A-------------------------------G-----------------A.-------------------------------------T------------------ 3658
68_01B.CN.11.ANHUI_WH73 -------------------T--------------------------------------------------------------------------------------------A.-------------------------------------T------------------ 3649
69_01B.JP.05.05JPMYC113SP420-A------------------------------------------------------------T-------T-----------------------------A-----------A.--G----------------------------------T------G----------- 3682
70_BF1.BR.10.10BR_PE004 -------------------------C-----------------------------------CAA---------------T--------------G-----A--A--------A.-----------------------------G--------------C----------- 3771
71_BF1.BR.10.10BR_PE008 -AA----------------T-----------------------------------------CA----------------------------------------A--------A.--------------C--T-A---------G-------------------------- 3988
72_BF1.BR.10.10BR_MG002 --T-------G--------------G--------------------------------------------T--A---A----G-------------------GA--A--G--A.--------A----------AC-----------------------------T----- 3823
74_01B.MY.10.10MYPR268 --T-------------------G--G-----------------G------------------T-A--------A--G--G--------------G-----------T-----A.--------A--G-------AC-----------------------------TT---- 3612
O.BE.87.ANT70 -TA-------T--T--C--T-----C--A------------A--A-------------A--CAAG-AT--T--A-G---C--G--CC----A--------CC----A-----A.--T-----A--------T----------A----C-A--------A---GGA--A-- 4369
O.CM.98.98CMA104 -TA-------T--T--C--T--G--T--A--G------------A-------------A--CAAG-AT--T--A-G---CT----CC----A--G------C----A--G--A.--T-----A--------T--CM-----------T-A--------C---GGA----- 3801
O.CM.98.98CMABB141 -TA-------T--T--T--T-----C--A------------A--A-------------G--CAAA-AT--T--A-G---C-----CC----A--------CC----A--G--A.--T-----A--------T--C------------T-A--------C---GGA--A-- 3800
O.CM.98.98CMABB212 -TA-------C--C--T--T-----C--A------------A--A----C--------A--CAAA-AC--T--A-G---C--G--CC-G--G--------YC----A-----A.--T-----A--------T---------------T-A--------C---GGA----- 3805
O.CM.98.98CMU5337 -T--------T--T--T--T-----C--A-----G------A--A-------------A--CAAG-AT--T--A-G---C-----CC-R--A--------CC----A-----A.--T-----A--------T--C------------T-A------------GGA--A-- 3802
O.CM.99.99CMU4122 -T--------T--T--T--T-----C--A------------A--A-------------A--CAAG-AT--T--A-G---C-----CC----A--K-----CC----A-----A.--T-----A--G-----T--C------------T-A--------C---GGA--A-- 3800
O.FR.92.VAU -TA-------T--T--T--T-----T--A--G---------A--A-------------A---AAA-AT--T--A-G---C-----CC----A---------C----A-----A.--T-----A--------T---------------T-A--------C---GGA--A-- 3881
O.GA.11.11Gab6352 -TA-------T--T--T--T--G--T--A------------A--A-------------A--CAAG-AC--T--A-G---C-----CC----A--------CC----A-----A.--T-----A--G-----T--C------------T-A--------C---GG-A-A-- 3526
O.SN.99.99SE_MP1299 -TA-------T--T--C--T-----C--A------------A--A-------------A--CAAG-AT--T--A-G---C-----CC----A--------CC----A-----A.--T-----A--G-----T--C------------T-A------------GGAT-A-- 4368
O.US.10.LTNP -CA-------T--T--T--T-----T--A------------A--A-------------A--CAAG-AT--T--A-G---T--G--CC----A--------CC----A-----A.--C-----A--G-----T----------A----T-A--------A---GGAT-A-- 4290
N.CM.02.DJO0131 -CT-T--------T-----T-----T--------------G--G-----C--------T--CT-A-----T--A------T----CC-------T-----A--A--------A.--T-----R-G------------C--------------C------------T-A-- 3821
N.CM.02.SJGddd -CT-T--------T-----T-----T--------------G--GA----C-----------CT-A-----T--A------T----CY-------C-----A--A---------.--T-----A-GG--------------------------C------------T-A-- 3805
N.CM.04.04CM_1015_04 -CT-T-----R--T-----T-----T--------------G--G-----C--------T--CT-A-----T--A------T-----C-------T-----A--A--------A.--G-----A-G------------C----A---------C------------T---- 3820
N.CM.06.U14296 -YT-T--------T-----T-----T--------------G--G-----C--------T--CT-A-----T--A------T----CC-------T-----C--A--------A.--T-----A-G---------C--C--------------C------------T-A-- 3818
N.FR.11.N1_FR_2011 -CT-T--------T-----T-----T--------------G--G-----C-----------CT-A-----T--A------T----C--------T-----------------G.--T-----A-G---------------------------C------------T-A-- 3716
P.CM.06.U14788 -RT----------------------C--A--G--T-----RA-YA----Y-----------YAAR-AC--T--A-G---GT----C--G--A--C-----CC-A--A--G--G.--T-----A-----------------------CC-A--------R---GG---T-- 3786
P.FR.09.RBF168 -AT----------------------C--A--G--T------G-TA----Y---Y--------AAA-AC--T--A-GR--GT----CC----A--C-----YC-A--A--G--R.--T-----A-------------------A---CC-A--------C---GG---T-- 4350
CPZ.CD.90.ANT -CT-C--------------T-----C--A--------------G-----C------------CAA--G-----AC----C--C---C-G--A--C--------A--T-----G.--C-----T--------T--C---------T--T-A--AGA---A-AC--T--T-- 3754
CPZ.CM.05.SIVcpzLB7 -AA----------T-----T--G-----A--------------------C------------T-A-----T--------C--T---C-G------------CGA-----G--A.--G-----A-----C--T-A------------T-----C--------C--T----- 3870
CPZ.CM.09.Ptt_09Cam155 -CT-------C-----------------A--G--T--------R-----C--------------A---------------T-G--C--------C-----------A--G--A.--------A--------T-AC-----------T-----C--------C--T--A-- 4399
CPZ.TZ.06.TAN5 ----------------T--T-----C--A-----C------G-------------G--T---AAAAAT--T--A------T----CC-G--------TAC-G-A-----G--A.--T-----T-------------------A---TT-A---GA---A-A---T--T-- 4428
CPZ.US.85.US_Marilyn -CT----------------T------------------------A--------C--------T-A--G-----A-----T--T--CC-------C--------A--A--G--A.--C-----C--------T----------C---T-----C----------------- 4375
GOR.CM.07.SIVgor2139_287 -A--T-----------T--------T--A--G---------G--A----C------------AAA-AT-----A-G---CT----CC----A--C------C-A--G--G--A.--T-----A---------------------A--C-A--C-----C---GGT----- 3852
GOR.CM.12.SIVgor_BQID2 -T--C-----T--T--C--T--G--C--A--G---------A--A----C---C----A---AAA-AT--T--A-G---T-----CC----A--G-----CC----A-----G.--T-----A--------T--C--------G--GT----C-----C---GGA----- 3785
GOR.CM.13.SIVgor_BPID15 -AT----------------------C--A--G--T------G--A----C------------AAA-AC-------G---CT----------A--C------C----G--G--A.--T--------------T-----C-----GA-CT-A--C-----C---GGG--T-- 3656
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B.FR.83.HXB2 ACCTGTAGTAGCAAAAGAAATAGTAGCCAGCTGTGATAAATGT..CAGCTAAAAGGAGAAGCCATGCATGGACAAGTAGACTGTAGTCCAGGAATATGGCAACTAGATTGTACACATTTAGAAGGAAAAGTTATCCTGGTAGCAGTTCATGTAGCCAGTGGATATATAGA 4483
Pol __P__V__V__A__K__E__I__V__A__S__C__D__K__C_##_Q__L__K__G__E__A__M__H__G__Q__V__D__C__S__P__G__I__W__Q__L__D__C__T__H__L__E__G__K__V__I__L__V__A__V__H__V__A__S__G__Y__I__E
A1.CD.97.97CD_KCC2 ---------------------------T---------------..-----------G---------------------------------------------T----C--C------C-----------------T----------C--------------C-------- 4479
A1.CM.08.886_24 ----A----------G---------------------------..--AT-------G--------A--------------------------G---------T--------------C-------------A--------------C--------------C---C---- 3945
A1.CY.08.CY236 -------A--------------------------A-------C..--A--------------------------------------------G--G------T-G-----C------C-----------A-A--T-----------C--------------C-------- 3694
A1.IN.09.NARI_FLS_IVC19_1 ----A----------R---------------------------..-----------R--------------------------C------------------T-------C------C----G--------A--YA-A-----------------------C-------- 4346
A1.KE.11.DEMA111KE002 ----A----------G-------------A-------------..-----------G--------------------------C--------G---------T-------C------C-------------A--T--------------------------C-------- 3851
A1.RU.11.11RU6950 ----A----------G---------------------------..--A--------G-----T--------C--G-----------------G---------T----C--C------C-------------A---A-A--------C--------------C-------- 4007
A1.RW.11.DEMA111RW002 ----A----------G---------------------------..--A--------G-----------------------------------G---------T-------C------C-------------A--------------C-----G--------C-------- 3834
A1.SN.01.DDI579 ----A----------G---------------------------..--A--------G---------------------------------------------T-------C------C-------------C--TA-A--------C--------------C-------- 3681
A1.UG.11.DEMA110UG009 ---------------G---------------------------..-----------G--------------------------C--------G--G--------------C------C-------------A--T-----------C--------------C-----T-- 3832
A1.ZA.04.503_15344_T10_A1 ---------------G-----------T-A---------G---..--A--------G-----------------------------C-----G--G------T-------C------C-------------G--T-----G-----C--------T-----C-------- 3700
A2.CD.97.97CDKTB48 ----A-------C-----------------------------GTCAG---------G--------------------------C--------------------------C------C-----------A-----G----------C--------------C-------- 3823
A2.CM.01.01CM_1445MV ----A----------------------T---------------..---T-------G--------A--------------------------------------------C------C----------------------------C--------------C-------- 3682
A2.CY.94.94CY017_41 ---------------------------T---------------..-----------G-----------------------------------------------------C------C-T--------------------G-----C-----G--------C-------- 3840
B.BR.10.10BR_RJ032 --------------G----------------------------..-----------G--------------------------------------------G-----C--------C-----G------A---------------------------------------- 4055
B.CA.07.502_1191_03 ------G-----------G------------------------..--A-----------------------------------------------------------------G---------------A---------------------------------------- 3910
B.CH.08.M2_0803101_NFLG8 ----A--A----------G--------T-----------G---..-----------------------------------------C------G-------------------------------G---A----------------C----------------------- 3952
B.CN.12.DEMB12CN006 -------A-------------------A---------------..--AA-------------------------------------------G--------G--------------C--------------------A--------G----------------------- 3862
B.CU.14.14CU005 ---AA-----------------------T--------------..----A---------------------------------C--------------------G----------------------------------------------------------------- 3694
B.ES.14.ARP1195 ---C---------------------------------------..-----------G-------G------------------------T-----------------C--------------------------T----------------------------------- 3945
B.FR.11.DEMB11FR001 -------------------------------------------..---T--------------------------------------------------------------------------------A-------------------------T-------------- 3729
B.HT.05.05HT_129389 ---G----------G----------------------------..--A--------------------------------T--------------------------------------------------------A--------------G----------------- 3684
B.JP.12.DEMB12JP001 ---------T------------------T--------------..-----------------------------------------------------------------------C-----G------A---------------------------------------- 3870
B.KR.07.HP_18_07JHS10_3909 ----A----------G---------------------------..--A--G--------------------------------------------------G--------C------------------A---------------------------------------- 4147
B.RU.11.11RU21n ------G------------------------------------..--AA-------------------C------------------------------------------------------------A-----T-A-------------------------------- 4054
B.SE.12.SE600057 ------G------------------------------------..--A--------------------C---------------------------------A--------------------------A---------------------------------------- 3700
B.TH.10.DEMB10TH002 ------------C------------------------------..----------------------------------------------A------------------------C----------------------------------------------------- 3805
B.US.13.RV_1 -------------------------------------------..--A-----------------A-----------------------------------------C---------C------------------------------------T--------------- 4363
B.ZA.09.DEMB09ZA022 ----A--------------------------------------..--------------------------------------------------------------------C--------------------------C------------------------G---- 3781
C.BR.07.DEMC07BR003 ---CA----------------------T---------------..-----------G-------CA-----------------------T------------T--------------------------A-C--------------C--------------G--C----- 3815
C.BW.00.00BW5031_1 ---CA-------------------G--------C---------..-----------G-----------------------------C-----GG--------T--------------------------A-C--A--A--G-----C--------------C--C----- 3854
C.CN.10.YNFL19 ---C-----------------------T---------C-----..-----------G-----------------------------------G---------T--------------------------A-C--------------C--------------C--C--G-- 3836
C.CY.09.CY260 ---A-----------------------T---------------..--A-A------G--------A--------------------C---------------T-------------------G--G---A-C--------------C--------------C--C----- 3706
C.ES.14.ARP1198 ---CA----------------------T---------------..--A--------G--------A--------------------------G--C------T-G--------------G-----G---A-C--------G-----C--------------C--C--G-- 3897
C.ET.02.02ET_288 ---CA----------------------T---------------..-----------G-----------------------T-----------G-----------G-----------C------------A-C--------------C--------------C--C----- 3685
C.IN.09.T125_2139 ---CA-------T--------------T---------C-----..---T-------G-----------C---------------------------------T----C---------------------A-C--------------C--------------C--C--G-- 4459
C.KE.05.05KE369195V4 ---CA----------------------T---------------..-----------G--------A--------------------------G---------T----C-----------------G--GA-C--------------C--------------C--C----- 3659
C.MW.09.703010256_CH256.w96 ---CA--------------------------------------..-----------G--------A--------------------------GG----------------------C--------G---A-C--------------C-----------------C----- 4463
C.SE.13.SE600311 ---CA----------------------A---------------..-----------G-----------------------T-----------G---------T-------------C-----------GA-C---T----------C--------------C--C----- 3715
C.TZ.08.707010457_CH457.w8 ---CA-------T--------------T---------------..----A------G-----A--A--------------------------G---------T----C---------------------A----------------C--------------C--C----- 4457
C.US.11.17TB4_4G8 ---CA--------------------AAT---------------..--------------------A--------------T-----------G-----------------------C------------A-C--------------C--------------C--C----- 3834
C.YE.02.02YE511 ---CA-------------------------T------------..---T----G--G--------A--------------------------G---------T----------------------G---A-C--------------C--------------C--C----- 3658
C.ZA.12.DEMC12ZA096 ---CA----------------------T---------------..--A--------G--------A--------------------C-----GG-G------T----------------------G-----C--------------C--------------C--C--G-- 3792
C.ZM.11.DEMC11ZM006 ---CA--------------------------------------..---T-------G--------------------------C--------G--------------------------------------C---T----------C--------------C--C----- 3832
D.CM.10.DEMD10CM009 ------GA-----------------------------------..---------------------------------------------------------T--------------C-------G---A-------------------------------C-------- 3858
D.CY.06.CY163 ------GA-------------------T--------------C..--A-----------------------------------G------------------T--------------C-------------------------------------------C-------- 3691
D.KE.11.DEMD11KE003 ------G--G-----------------T-----------G--C..-----------------T---------------------------------------T----------------------G--------------------C--------------C-------- 3833
D.KR.04.04KBH8 ------G--------------------TT--------------..----A----------------------------------------------------T----------C---C-------------------------------------------C-------- 4442
D.SN.90.SE365 -------A-------------------T---------------..--------------------A------------------------------------T----------------------------------------C--------G--------C-------- 4500
D.TZ.01.A280 -T----G---------------------T--------------..---------------------------------------------------------T-G-----C--------------------------------------------------C-------- 3684
D.UG.10.DEMD10UG004 ---A-----------------------T---------------..------------------T----------------T---------------------T--------------------------A----------------C--------------C-------- 3821
D.UG.11.DEMD11UG003 ----A-------------------G--T---------------..-----------------TT-------------------------------------------------------------G--------------------C--------------C-------- 3838
D.YE.02.02YE516 ------G-----------G--------T--------C-----C..--A-A----------------------------------------------------T--------------C-----------A-------------------------------C-------- 3694
D.ZA.90.R1 ------G--------------------T---------------..---------------------------------------------------------T--------------------------------A-A-----------------------C-------- 3829
F1.AO.06.AO_06_ANG32 ---------------------------T---------------..-----------G-----------------------------------G---------T-G------------------------------A-------T--G--------T-----C-------- 3694
F1.AR.02.ARE933 ---------------------------T---------------..---T-------G-----------------------T---------------------T-------------------------------------------C--------T--------CC---- 3777
F1.BR.07.07BR844 ---------------------------T-----------G---..-----------G-------G---------------T-----C-----G------------------------------------A----------------C--------T--------C----- 4264
F1.BR.10.10BR_PE107 C--------------------------T---------------..-----------G-----------------------------------G---------T-------C----------------------------------CC--------T-----G--CC---- 3950
F1.BR.10.10BR_RJ015 ------------------------G--T--T--------G---..--A--------G-----------------------------C-----G---------T-------C------------------A----T-----------C--------T-----G--CC---- 3956
F1.CY.08.CY222 -------A--------A----------T----------G----..-----------G--G--------------------------------G---------T---------------------A----A-C--------------C--------T-------------- 3676
F1.ES.02.ES_X845_4 ----A-----------------A----T---------------..-----------G-----------------------------------G---------T--------------------------A-------------T-----------T-----C-------- 3935
F1.ES.11.VA0053_nfl ---------------------------T---------------..-----------G-----------------------T-----------G---------T--------------------------A-C--------------C--------T-----G--C----- 3907
F1.RO.96.BCI_R07 ---------------------------T---------------..-----------G--GA-------------------------------G---------T----------------------------C--------------C--------T-------------- 4507
F1.RU.08.D88_845 C--------------------------T---------------..-----------G-----------------------------------G---------T--------------C-----------A-C-----T--------C--------------C-------- 3942
F2.CM.02.02CM_0016BBY ----A--------------------------------------..---T-------G--------A-----------------C--------G---------T--------------------------A----------------C--------T-----C-------- 3673
F2.CM.10.DEMF210CM001 ------G-----------------------------------C..-----------G--------A-----------------C--------G---------T--------------C-----------A----------------C--------T-----C-------- 3747
F2.CM.10.DEMF210CM007 ------G------------------------------------..--A--------G-----------A--------------C---------------------------------C-----------A----------------C--------T-----C-------- 3830
G.CM.07.920_49 ----A----------------------T---------------..-----------------------------G---------------------------T-------------------------------T-----------A--------------T-------- 3875
G.CM.10.DEMG10CM008 ----A-------------------G-----------C------..-----------G--------A-----------------------T------------T-G-----------C--------GC--A-----T----------C----------------------- 3864
G.CM.10.DEURF10CM020 -------A----------------G------------------..--AA-------G-----------------G---------------------------T--------------------------A-----A-A--------C--------------C-----G-- 3814
G.CN.08.GX_2084_08 ----A-------------------G--------------G---..-----------G--G--------------G--------C------------------T--------------------------A----------------C--------------C-------- 3723
G.ES.09.X2634_2 ------------------------G------------------..--AT-------G--------------C-----------------------------GT--------------------------A----------------C-----G--------C-------- 3966
G.ES.14.ARP1201 ------------------------G------------------..-----------G-----------------G-----T--C------------------T----------------------G---A----------------C--------------C-------- 3949
G.GH.03.03GH175G ----A-------------------G------------------..-----------G------T-A--------------------------G---------T--------------------------A-----A-A--------C--------------C-------- 4523
G.KE.09.DEMG09KE001 ----A-------------------G------------------..-----------------T--------T------------------------------T--------------------------------A----------A--------------C-------- 3858
G.NG.09.09NG_SC62 ----A----G---------------------------------..-----------------------------G---------------------------T-G------------------------A----------------C--------------C-------- 3675
G.PT.x.PT3306 ----A-------------------G------------------..--A--------G--------------C-------------A----------------T--------------C-----------A-------A--------A-----G--------C-------- 4423
H.BE.93.VI991 ----A----------------------T---------------..---T-------G-----------------------------C-----C---------T-------------C------------A----T-----------C--------------C-------- 3872
H.BE.93.VI997 ----A----------------------T---------------..--------------------------------G--------C---------------T-------------------------------T-----------C--C-----------C------S- 3807
H.CF.90.056 ----A----------------------T---------------..-----------G-----------------------------C---------------T-------C--------G------C-------T-----------C--------------C-------- 3830
H.GB.00.00GBAC4001 ---AA----------------------T---------------..-----------G--------A-----------------C--C---------------T-------------------------------A-----------C--------------C-------- 4001
J.CD.97.J_97DC_KTB147 ----A----------------------T---------------..--------------------------------G--------------G--G------T----C---------------------A----------------C---A----------C-------- 3677
J.SE.93.SE9280_7887 ------------------G--------T---------------..--------G--G-----------------------------------G---------T--------------C-------------------------------------------C-------- 3797
J.SE.94.SE9173_7022 ---------------------------T---------------..--------G--G-----------------------------------G---------T----------------------------------------------------------C-------- 3798
K.CD.97.97ZR_EQTB11 ---------------------------T---------------..-----------G--------A--------------------------G--------GT--------------------------A-------A-----------------T-----C-------- 3680
K.CM.96.96CM_MP535 ----A-------C--------------T--------C------..-----------G--------A------------------------------------T--------------------------A----------------C--------T--C--C-------- 3679
01_AE.AF.07.569M ---------------G-------------A-------------..--A--------G-----T-----------------Y-----------G---------T-------C------C-----------A-C---A----------C--C--G----------------- 3689
01_AE.CM.11.1156_26 -------A-------G------------T--------------..--A--------G-----T--A-----------G-----------------------------C--C------C-----------A-C--------------C--C--G----------------- 3833
01_AE.CN.12.DE00112CN011 ---C-----G---------------------------------..--AG-------G-----T--------------G--------------G---------T-------C------C-----------A-C--------------C--C--G--T-------------- 3793
01_AE.HK.04.HK001 ----A----------G-------------A-------------..--A--------G-----T-----------------T-----------G---------T-------C------C----G--------C--------------C--C--G----------------- 3845
01_AE.IR.10.10IR.THR48F ---------------G---------------------------..--A--------G-----T-----------------------------G---------T----C--C------C-----------A-C--------------C--C--G----------------- 3673
01_AE.JP.11.DE00111JP003 ----A-----------A-----------CAA------------..--A--------G-----T-----------------------------G---------T-------C------------------A-C--------------C--C--G---------------A- 3959
01_AE.SE.11.SE601018 ----A------------------------A-------------..--A--------G-----T--------------G--------------G---------T-------C------C-------------C--------------C--C--G--------------G-- 3700
01_AE.TH.10.DE00110TH001 ----A----------G-------------A-------------..--A--------G-----T--------------G--------------G---------T-------C------C-------------C--------------C--C--G----------------- 3780
01_AE.TH.90.CM240 ----A----------G---------A---A-------------..--A--------G-----T-----------------------------G---------T-------C------C-------------C--------------C--C--G----------------- 4057
01_AE.US.05.306163_FL C---A----------G-------------A-------------..--A--------G-----T-----------------------------G---------T-------C------C-----------A-C---A-A--------C-----G--------G-------- 3674
02_AG.CM.10.DE00210CM013 ----A-------------------G---T--------------..-----------G---------------------------------------------T----------------------G---------T----------C--------------T-------- 3850
02_AG.ES.06.P1423 ----A-------------------G------------------..--A--------G-----------------R---------------------------A--------------------------A-----A-A--------C--------------C-------- 3920
02_AG.GW.05.CC_0048 ----A-------------------G------------------..----A------G---------------------------------------------T-------------------------------------------C--------------C-------- 3833
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B.FR.83.HXB2 ACCTGTAGTAGCAAAAGAAATAGTAGCCAGCTGTGATAAATGT..CAGCTAAAAGGAGAAGCCATGCATGGACAAGTAGACTGTAGTCCAGGAATATGGCAACTAGATTGTACACATTTAGAAGGAAAAGTTATCCTGGTAGCAGTTCATGTAGCCAGTGGATATATAGA 4483
Pol __P__V__V__A__K__E__I__V__A__S__C__D__K__C_##_Q__L__K__G__E__A__M__H__G__Q__V__D__C__S__P__G__I__W__Q__L__D__C__T__H__L__E__G__K__V__I__L__V__A__V__H__V__A__S__G__Y__I__E
02_AG.KR.12.12MHR9 ----A-------------------G------------------..-----------G---------------------------------------------T--------------------------A----------------A--------------C-------- 4142
02_AG.LR.x.POC44951 ----A-------------------G------------------..-----------G-----------------------------------G---------T-------------C--------G---A----------------A--------------C-------- 4478
02_AG.NG.09.09NG_SC61 ----R----G--------------G-----------------C..-----------G--------------------------------------------GT--------------C-----------A----------------C--------------C-------- 3675
02_AG.NG.x.IBNG ----A-------------------G------------------..---A-G-----G---------------------------G-----------------T----------------------G---A-----T-A--------C--------------C-------- 4008
02_AG.SE.11.SE602024 ----A-------------------G------------------..---T-------G--------------------G------------------------T--------------------------A----------------C--------------C-------- 3676
02_AG.SN.98.98SE_MP1211 ----A-------------------G------------------..-----------G---------------------------------------------A--------------------------A-----A-A--------C--------------C-------- 3680
02_AG.US.06.502_2696_FL01 ----A-------------------G------------------..-----------G--------------------------------------------GT-------------------------GA----------------C--------------C-------- 3680
03_AB.RU.97.KAL153_2 ------G------------------------------------..--AT-------------------C------------------------------------------------------------A-------A-------------------------------- 3709
04_cpx.CY.94.94CY032_3 -T-A--G-----------G--------T------A--------..-----------G--------------------G--------------G--------GT----------------------T---------A----------------G--T--------C----- 3849
05_DF.BE.x.VI1310 ---------------------------T-----------G---..---T-----------------------------------------------------T----------------------G-----------A-----------------------C-------- 3865
06_cpx.AU.96.BFP90 ----A-------------------G-----------C------..-----------G--------A--------------T-----------G---------T-------C-----CC-----------A-A--------------C--------------C-------- 4511
07_BC.CN.98.98CN009 ---C--------------------G--T---------C-----..-----------------------------------------------G---------T--------------------------A-C--------------C--------------C--C--G-- 3815
08_BC.CN.97.97CNGX_6F ---CA----------------------T---------C-----..-----------------------------------------------G---------T--------------------------A-C--T-----------C--------------C--C----- 3663
09_cpx.GH.96.96GH2911 ------------------------G------------------..-----------G---------------------------------------------T--------------------------A----T-----------C--------------T-------- 3685
10_CD.TZ.96.96TZ_BF061 ------G--------------------T---------------..--------G---------T----------------------C---------------T----------------------G--------------------C--------------C-------- 3862
11_cpx.CM.95.95CM_1816 ----A-------G--G--------------T------------..---T-------G--------T------------------------------------T----------C---C-------------G-----A--------C--------------C-------- 3847
12_BF.AR.99.ARMA159 ---------------------------T-----------G---..-----------G-----------------------T-----------G---------T----C---------------------AC---------------C--------------G--CC---- 4488
13_cpx.CM.96.96CM_1849 ------------------------G-----T-----------C..-----------G-------C-------------------------------------T--------------------------A----------------C--------------C-------- 3888
14_BG.ES.05.X1870 ------------------------G------------------..--AT-------G--G-----------C-----------------------------GT--------------------------A----------------C-----G--------C-------- 3950
15_01B.TH.99.99TH_MU2079 ----A----------G--------G------------------..--A--------G--G--T-----------------------------G---------T-------C------C-------------C--------------C--C--G------------G---- 3882
16_A2D.KR.97.97KR004 ------G--------------------TT--------------..---G-------G---------------------------------------------T-------C------C-----------A-------A--------C--------------C-------- 3846
17_BF.AR.99.ARMA038 ---------------------------T-----------G---..-----G-----G------------------A----T-----------G---------T-------C------------------A----------------C--------T-----G--CC---- 3697
18_cpx.CU.99.CU76 ---A--------------G--------T---------------..-----------G-----------------------------C-----G---------T----CC----------------G---A-----A-A--------C--------------C-------- 3788
19_cpx.CU.99.CU7 ----A----------G--------G------------------..-----------G-----T---------------------------------------T-------C------C-------------A--------------C-----G--------C--C----- 3709
20_BG.CU.99.Cu103 ----A-------------G-----G------------------..-----------G--------------C------------------------------T----C---------------------A----------G-----C-----G--------C-------- 3949
21_A2D.KE.99.KER2003 ----A----------------------T---------------..-----------G-----------------------------------------------------C--------------G--------------------C--------------C-------- 3688
22_01A1.CM.01.01CM_0001BBY ----A----------G--------G---------A--------..--A--------G--------A-----------------C--------G---------T-------C------C-------------G---T----------C--------------C-------- 3691
23_BG.CU.03.CB118 ------------------G-----G------------------..-----------G--------------C------------------------------T--------------------------A----------------C-----G--------C-------- 3926
24_BG.ES.08.X2456_2 T-----------------G-----G------------------..-----------G--------A-----C------------------------------T--------------------------------T----------C-----G--------C-------- 3934
25_cpx.CM.02.1918LE ----A-------------------G------------------..---T-------G------C--------------------------------------T----------------G---------A-C--T--A--G-----C--------------C-------- 3691
26_AU.CD.02.02CD_MBTB047 ----A-------T---------A--------------------..-----------G--------A---------------------------G--------T-------C-----C--------G--------------------C--------------------G-- 4488
27_cpx.FR.04.04CD_FR_KZS ----A-------------------G------------------..---T-------G--------------------G--T-----------G---------T--------------------------A----------G--G--C--------------C-------- 4474
28_BF.BR.99.BREPM12609 ----A--------------------------------------..--------------------------------------------------------G--------------C------------A---------------------------------------- 3849
29_BF.BR.01.BREPM16704 ---------------------------T-----------G--C..---G-------------------------------T-----------G---------T----C--------------------------------------C--------T-----G--CC---- 3884
31_BC.BR.04.04BR142 ---CA--------------------------------------..-----------G-------CA------------------------------------T--------------------------A-C--------------C-----------------C----- 3955
32_06A1.EE.01.EE0369 ----A-------------------G-----------C-----C..-----------G-----------------------------------G---------A-------C-----CC----G------A-A---A-A--------C--------------T-------- 4118
33_01B.ID.07.JKT189_C ---CA----------G-------------AT------------..--A--------G-----T--------------G------------------------G-------C------C-------------C--------------C--C--G----------------- 3784
34_01B.TH.99.OUR2478P ----A----------G-------------A-------------..--A--------G-----T--------------G--------------G---------T-------C------C-------------C--------------C--C--G----------------- 3685
35_AD.AF.07.169H ----A----------G-------------A-------------..--A--------G-----------------------------------G--G------T-------C------C-------------A--T-----------C--------------C-------- 3683
36_cpx.CM.00.00CMNYU830 ----A----G--------------G-----------------C..-----------G---------------------------------------------T----------C---------------A-----A-A--------C--------------C-------- 3688
37_cpx.CM.00.00CMNYU926 ----A-------------------G------------------..---T-------G-----T--------------G-----C--------------------G-----C------C-G-----------A--------------C--C--G--------C-------- 3673
38_BF1.UY.03.UY03_3389 ---------------------------T-----------G---..-----------G-----------------------T---------------------T-------------------------------------------C--------T-----G--CC---- 3906
39_BF.BR.04.04BRRJ179 ----A----------------------T---------------..--------------------------------------------------------G-----C--------C--------------------------------------------G--C----- 3960
40_BF.BR.05.05BRRJ055 -------------------------------------------..---T----------G-----------------------------------------G--------------CC----------------------------C----------------------- 3966
42_BF.LU.06.luBF_18_06 ------G---------------A-----T--------------..------------------------------------------------------------------------------------A-------------------------T-----G--CC---- 4037
43_02G.SA.03.J11223 C-----------------------G------------------..----A----------------------------------------------------T--------------C-----------------A----------C--------------C-------- 4008
44_BF.CL.00.CH80 ----A--A--------------A----T---------------..-----------G-----------------------T---------------------T--------------------------------A-A--------C--------T-----G--CC---- 3925
45_cpx.FR.04.04FR_AUK ---------------G---------------------------..--AT-------G-----T---------------------------------------T-------C------C----G------A-A---A-A--------C--------------C-------- 4469
46_BF.BR.07.07BR_FPS625 ---------------------------TGC---------G---..-----------G-----------------------T-----------G---------T--------------C-----------A----------------C--------T-----G--CC---- 3921
47_BF.ES.08.P1942 ------G-----------G------------------------..----A------------------------------------------------------------------------------------------------------G----------------- 3922
48_01B.MY.07.07MYKT021 ----A--A-------G--------------T------------..--A--------G-----T--------------G------------------------T-------C------C-------------C--------------C-----G----------------- 3688
49_cpx.GM.03.N26677 ---CA----------------------T-----------G---..-----------G--------A------------------------------------T----------------------G---A-C--------------C--------T-----C--C--G-- 3905
50_A1D.GB.10.12792 ---------------G--------G------------------..--A--G-----G--------------G-----------C--------G---------T-------C--C---C-G-----------A--T--------------------------C-------- 3890
51_01B.SG.11.11SG_HM021 ---G--G--------------------T---------------..------------------C-----------------------------------------------------------------A----T-----T-----G----------------------- 3690
52_01B.MY.03.03MYKL018_1 -------A-------G---------------------------..--A--------G-----T-----------------------------G---------T-------C------C----------------------------C--C--G----------------- 3797
53_01B.MY.11.11FIR164 ----A----------G-----C-------A-------------..--A--------------T-----------------------------G---------T-------C------C-------------C--------------C--C--G----------------- 3823
54_01B.MY.09.09MYSB023 ------------------G------------------------..-----------------------------------------C-------------------------------------AC---A----------------------------------C----- 3885
55_01B.CN.10.HNCS102056 G--------------G--------------T---A--------..----------------------------------G------------------------------------------------GA----------------C------------------G---- 3793
56_cpx.FR.10.URF5_patient_A ------------------------G------------------..-----------G-----------------------T---------------------T-------------------------------------G----------------------------- 3834
57_BC.CN.09.09YNLX19sg ---CA----------G---------------------C-----..----A------G--------------------------C--C------------------------------------------A---------------------------------------- 3667
58_01B.MY.09.09MYPR37 ----A----------G-------------A------------C..--A--------G-----T--------------G--------------G---------T-------C------C-------------C-----A--------C--C--G----------------- 3828
59_01B.CN.09.09LNA423 ----A--A-------G---------------------------..--A--------G-----T---------------------------------------T--------------C----G--------C--------------C-----G-----------C----- 3667
60_BC.IT.11.BAV499 ---CA----------------------T---------------..---T-------G-------CA-----------------------------T------T--------------------------A-C--------------A-----------------C----- 4440
61_BC.CN.10.JL100010 ---CA----------------------T------A--C-----..----A------G-------G---------------------------G---------T--------------------------A-C--------------C-----G--------C--C--G-- 3904
62_BC.CN.10.YNFL13 ----A----R-----------------T---------C-----..-----------G-----------------------------------G---------T--------------------------A-C--------------C--------------C--C----- 3812
63_02A1.RU.10.10RU6637 ----A-------------------G------------------..-----------------T--A------------------------------------T--------------------------A-------A--------C----------------------- 4024
64_BC.CN.09.YNFL31 ---CA----------------------T---------C-----..-----------G-----------------------------------G---------T--------------------------A-C--------------C--------------C--C--G-- 3837
65_cpx.CN.10.YNFL01 ---CA----------------------T--------------C..--------------G--------------------------C---------------T-------------C------------A-C--------------C--------------C--C--G-- 3854
67_01B.CN.11.ANHUI_HF115 ------G-----C------------------------------..---A--------------C-------G--------------C--------------G--------------C-----------------------------G----------------------- 3826
68_01B.CN.11.ANHUI_WH73 ------G-----C------------------------------..---A----------------------G-----------------------------G--------------C-----------------------------G----------------------- 3817
69_01B.JP.05.05JPMYC113SP420----A----------G---------------------------..--A--------G-----T-----------------------------G---------T-------C--------------------C--T-----------C--C--G----------------- 3850
70_BF1.BR.10.10BR_PE004 -----------------------------A-------------..--------------------------------------------------------G-----C---------------------A-------------------------T-------------- 3939
71_BF1.BR.10.10BR_PE008 ------G-----------G------------------------..--A--------------------------------------------------------------------------------G--C-------------------------------------- 4156
72_BF1.BR.10.10BR_MG002 -------------------------------------------..---T-------------------------------------------------------G--------------------------------------------------T-----G--CC---- 3991
74_01B.MY.10.10MYPR268 ---C--------------------------T------------..--A--------G-----T--------------G--------C-----G---------G-------C------C-------------C---A-A--------C-----G----------------- 3780
O.BE.87.ANT70 ---A--G--G--C--G-----CA-T--T------CC-------..--TA-------G-----A--T-----T--G--------C-------A-G--------A-------C------A-G-----C---A-C--AA-A--T--T--C-----G--A-----G-TC----- 4537
O.CM.98.98CMA104 ---A-----G--C--------TA-T--T-AT---CC-------..--TA-------G-----M--T-----G-----------C-------A-G--------A-G-----C------AC------C-----C--AA-A-----T--C-----G--A-----G-TC----- 3969
O.CM.98.98CMABB141 ---A--G--G--C--G-----CA-T--T------CC-------..--TA---G---------A--------T--G--------C-------A-G-------GA-------C------G-------T-----C--AA-A--T--T--C-----G--A-------TC----- 3968
O.CM.98.98CMABB212 ---A-----------G-----CA-T--T------CC------C..--TA-------G-----A-CA-----T-----------C--C----AG--------GA-G--------------------C---A-C--AA-A--T--T--C--------A-----C-TC----- 3973
O.CM.98.98CMU5337 ---A-----G--C--------CA-T--T-AT---CC-------..--TA-------G-----A-CT-----T--G-------AC-------A-G--------A-------C--------------Y---A-C--AA-A--T--T--C-----G--A-------TC----- 3970
O.CM.99.99CMU4122 ---A--G-----C--G-----CA-T--T-AT---CC-------..--TA-------G-----A--T-----T--G--------C-------A-G--------A-------C------AC------C-----C--AA-A--T--T--------G--A-----G-T------ 3968
O.FR.92.VAU ---A--------C--------CA-T--A--T---CC---G---..--TA---G-A-G-----A--------C--G--------C-------A----------A-G-----C--------------C--GA-C--AA-A--T--T--C-----G--A-------TC----- 4049
O.GA.11.11Gab6352 -G-A--G--G--C--G-----TA-T--T--T---CC-------..---A-------G-----A--T-----T--G-------AC------------------A-G------------C-------C-----C--AA-A--T--T--G--------A-------TC----- 3694
O.SN.99.99SE_MP1299 ---A--G--G--C--------CA-T--T-AT---CC-C-----..--TA-------G-----A--T-----T--G--------C-------A-G--------A-G-----C------C-------C---A-C--AA-A--T--T--C-----G--A-------TC----- 4536
O.US.10.LTNP ---A--G--G--C--G-----TA-T--T------CC-------..--TA---G---G-----A--C-----T--G--------C--C----A-G-------GA-G--C--C------G-------C---A-C--AA-A--T--T--C-----G--A-------TC----- 4458
N.CM.02.DJO0131 CT-------G--------------------------C-----C..-----------G--------A--------G--CA-T------------G-G-----G---------------------------A-C--T--T-----G--C-----G--------C--CT---- 3989
N.CM.02.SJGddd C--CA----G--------------------------C-----C..--A--------G-----------------G--CA-T------------G-------GT----C--------C--------G---A-C-----T-----G--C-----G--------C--CT---- 3973
N.CM.04.04CM_1015_04 C--CA----G--------------------------C-----C..-----------G-----------------G--CA-T------------G-G-----GT-------------C------------A-C--T--T-----G--C-----G--------C--CT---- 3988
N.CM.06.U14296 C--CA-------------------------------C-----C..-----------G-----------------G--CA-T------------G-------G--G-----------C------------A-C--T--T--------C-----G--------C--CT---- 3986
N.FR.11.N1_FR_2011 C--CA----G--------------------------C-----C..-----------G--------------------CA-T------------G-G-----GT-------------C--------G-----C--TA-T--------C-----G--------C--CT---- 3884
P.CM.06.U14788 ---AA----G--------G--TA-YAA--AT--CCC-------..--TG-------G-----------------G--------C-----------T--------G--C-----C--CA-G--R------A-------C--G-----C-----R--------C-TC--G-- 3954
P.FR.09.RBF168 ---AA----G--------G--TA-YAA--AT---CCC------..--TG-------G-----------------G--------C-----------T-----R--G--C-----C--CAC----------A-------T--------C--------------T-TCC-G-- 4518
CPZ.CD.90.ANT C---A-T--G--T--------TA----ACAG------------..--CG----G----------G------------------C------------------G-------C--C-----------T-----A---A-A--------G------T-T-----C-TC----- 3922
CPZ.CM.05.SIVcpzLB7 ---CA-T-----------G--------T--T------------..--------G-----G--A-----------G-----------C--------------GT-------------CC-------------C---T-A--------G--------T-----C-----G-- 4038
CPZ.CM.09.Ptt_09Cam155 ---A--------C-----------C--T---------------..--AG-G-----G--------------------------C-----------------G-----------------------G---A-------A--T-----G-----G------------C---- 4567
CPZ.TZ.06.TAN5 C--A--T-----T--------TA-T--TCAA--CCC------C..--CA-----------T----------G-----G-------------A-G-G------A----C--C--C--CC-------G-----C---A-A--------A--------------C-TC----- 4596
CPZ.US.85.US_Marilyn ---A--G--C--T--G--G-----G------------------..----C---------G-----A-----G--G-----T--C--------T--C-----G-----------------------G---A-C--TA-A--G-----A-----G-----------CC---- 4543
GOR.CM.07.SIVgor2139_287 G--A--G-----C--------CA-CAAT-----CCC---G--C..--TG-------G-----T-G---------------T--C--C-----T--C-----GT-G-----C--T--C--------G---A-C--TT-A--------C-----G-----C--C-TC----- 4020
GOR.CM.12.SIVgor_BQID2 ---A--G-----C--------CA-T--T-----CCC-------..--TG-G-----G-----T--------T--------T--C--------G-----------G--C--C--G---------------A----AT-A--G-----------G--------C-TC----- 3953
GOR.CM.13.SIVgor_BPID15 ---AA----G--------G--TA-TAA---T--CCC------C..--TG----G-----------------G--G--G-----C------------------T-G--C-----C--CAC----------A-C-----T--------C-----G--------C-TCC-G-- 3824
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B.FR.83.HXB2 AGCAGAAGTTATTCCAGCAGAAACAGGGCAGGAAACAGCATATTTTCTTTTAAAATTAGCAGGAAGATGGCCAGTAAAAACAATACATACTGACAATGGCAGCAATTTCACCGGTGCTACGGTTAGGGCCGCCTGTTGGTGGGCGGGAATCAAGCAGGAATTTGGAATTC 4653
Pol __A__E__V__I__P__A__E__T__G__Q__E__T__A__Y__F__L__L__K__L__A__G__R__W__P__V__K__T__I__H__T__D__N__G__S__N__F__T__G__A__T__V__R__A__A__C__W__W__A__G__I__K__Q__E__F__G__I__
A1.CD.97.97CD_KCC2 ------------C--------------A-----G--------C---A-AC-----------------------------GT---------A-----------T---------A-CA--G-A----AA--A--------------AA-T---C-A-----------G---- 4649
A1.CM.08.886_24 ------------C--------------A-----G--------C-----GC-G--GC-----------------------GT-G----C--A---------------------A-CA--G-A----AA--A--T-----------A--T---C-A---------------- 4115
A1.CY.08.CY236 ------------C--------------A--A--G--------C-----GC------------C----------------GT-G-G--C--A---------CC----------A-----G-A--C-AA--A--------------A-AT---C-A-----------G---- 3864
A1.IN.09.NARI_FLS_IVC19_1 ------------C--------------A-----G--------------AC------------------------------TG-----C--A---------------------A-CA--G-A----AA--A--------------A--T---C-A-----------G---- 4516
A1.KE.11.DEMA111KE002 ------G-----C--------------A--A--G------------A-AC---G-------------------------GT------C--A---------CC---C--T-T-A-C---G-A----AA--A--------------AAAT-----A---------------- 4021
A1.RU.11.11RU6950 ------------C--------------A-----G--------C-----GC-----------------------------GT------C--A--T------CC----------A-CAA-G-A----A---T-----C--------AAAT---C-A--------C--G---- 4177
A1.RW.11.DEMA111RW002 ------------C--------------A--A--G--------C-----GC----------------G------------GT-G----C--A-----------------T---A-C---G-A----A---A--------------A-AT-----A-----------G--C- 4004
A1.SN.01.DDI579 ------------C--------------A-----GG-------C--C--GC-----------------------------GT------C--A--------------C------A-----G-AA-G-AA--A--------------AAAT-----A---------------- 3851
A1.UG.11.DEMA110UG009 ------------C--------------------GG-------C-----AC-----------------------------GT-G----C--A--------TG----C----T-A-----G-AT-C-AA--A--------------A-ATG--C-A--A-----------C- 4002
A1.ZA.04.503_15344_T10_A1 ---------C--C--------------A-----G--------C-----GC-------G---------------------GT-G----C--A--------------------TA-C---G-AT---AA--A--------------AA-TG--C-A-----------G---- 3870
A2.CD.97.97CDKTB48 ---------C--C--------G-----A-----G--------C-----A------------------------------GT---------A--------GCC----------A----AG-A----A---A--------------A-ATG----A-----------G---- 3993
A2.CM.01.01CM_1445MV ---------C--C--------------A--A---------------A-A------C-----------------------GT---------A--------GCC----------A----A--A----A---A--------------A--TG--C-A-----------G---- 3852
A2.CY.94.94CY017_41 ---------C--C---A----------A-----T--------C---A-A------C-----------------------GT---------A--------GCC--------T-A----A--A----A---A--------------A--T---C-A--A--------G---- 4010
B.BR.10.10BR_RJ032 ---------------------G--------A-----------C---A-C-----------------------------------------A---------------------A-------T----A---T--------------A--G-----------------C---- 4225
B.CA.07.502_1191_03 ---------------------G--------A---------------A-C----G-C----------------------------------A---------CC--------T-A------------A------------------A--G--------A--------G---- 4080
B.CH.08.M2_0803101_NFLG8 -------A----C--------G--------------------C-----C--G--GC----------------------------------A--T------CC----------A--AA---A----A------------------A--G-----A-----G-----T---- 4122
B.CN.12.DEMB12CN006 ---------------------G--------A-----------C---A-C----GG--------------------G--G-A---------A---------------------A-------A----A------------------A--G-----------------C---- 4032
B.CU.14.14CU005 ---------------------G--------A-----------C-----C--------------G------------------------------------CC----------A--A----A----A--------A---------A--G--T--------------C---- 3864
B.ES.14.ARP1195 ------------------------------------------C---G-C-------------C---------------TGT------C--A--------TCC----------A--A-CG-A----A---------------------G--------A------------- 4115
B.FR.11.DEMB11FR001 ---------C--C-----------------------------C--C--C-----------------------------------------A---------------------A-CA----A--C-A---------------------G-----------C-----C---- 3899
B.HT.05.05HT_129389 G-----------C--------G-----A--------------C---A-C-----------------G----------G------------A---------------------A-----GT-----A------------------A--G-----------G---------- 3854
B.JP.12.DEMB12JP001 ---------C-----------------A--------------C---A-C-----G-----------------------------------A--T------------------A--A----A--A-A---T--------------A--------------------C---- 4040
B.KR.07.HP_18_07JHS10_3909 ---------------------G--------------------C---A-C--------------G-------------C------------A---------------------A--A--G------A---T-----C------------G----------------C--C- 4317
B.RU.11.11RU21n ---------------------------A------------------A-C-----------------G------------GT---------A---------------------A--A--G------A---T--------------A--G-----------------C---- 4224
B.SE.12.SE600057 ---------------------G-----A--------------C---A-C------------------------------GT---------A---------CC---C--T---A--AG-G---A--A---T--------------A--G-----------------T---- 3870
B.TH.10.DEMB10TH002 ------------C--------G--------A-----------C--CA-C-----------------------------------------A--T------------------A-----G------A---------------------G-----A-----------C---- 3975
B.US.13.RV_1 ---------------------G------A-T-----------------C-----------------------------------------A---------------------A----C--A----A------------------------------------C--C---- 4533
B.ZA.09.DEMB09ZA022 ------------C--------G--------------------C-----C-----------------------------------------A--------------C----T-A--A--G------A---------------------------------------C---- 3951
C.BR.07.DEMC07BR003 ------------C--------------A--A---------------A-AC-------------------------C--------------G--------TCCT-------T-A--AA---A----A---A--------------A--T---C-A---------------- 3985
C.BW.00.00BW5031_1 G--------C-----------------A--A-------T-------A-AC-------------G-----------C---G----------A---------------------A-----G------A---A--------------A--T--T--T---------------- 4024
C.CN.10.YNFL19 ------G-----C--------------A--A--G--G-----C---A-AC-------------C-----------C---GT---------A--------T--T---------A-----G-A----A---A--------------A--G-----------------C---- 4006
C.CY.09.CY260 ------G--------------------A--A-----------C---A-AC-------------------------C---GT---------A--------T--T---------A-------A----A------------------A--T---C-A---------------- 3876
C.ES.14.ARP1198 ------G-----C--------------A--A-----------C-A-A-AC----G--------------------C---GT------C--A-----C--ACCT---------A-----G-A----A---A--A-----------A--T---C-A---------------- 4067
C.ET.02.02ET_288 ------G--------------------A--------------C-A-A-AC-------------------------C--GGT---------A--T--------T--C------A--AG-G-A----AA--A--------------A--T--T-CA-----------G---- 3855
C.IN.09.T125_2139 ------G-----C--------------A--------------C---A-AC-------------------------C---GT---------A--------T--T---------A-----G-A----A---A-----C--------A--T---C-A---------------- 4629
C.KE.05.05KE369195V4 ------G--------------------A--A-----------C-A-A-AC-------------------------C---GT---------A-----------T--------TA--AG-G-A----AA--A--------------A--T---C-T---------------- 3829
C.MW.09.703010256_CH256.w96 ---------C--C---A----------A--A-----------C-A-A-AC-------------------------C---GT---------A---------CCT-----T---A-----G-A----A---A--------------A--T---C-A---------------- 4633
C.SE.13.SE600311 ------G--------------------A--A-----------C---G-AC-------------------------C---GT---------A-----------T---------A--AA-G-A--A-AA--A--------------A--T-----A-----------G---- 3885
C.TZ.08.707010457_CH457.w8 ------G----------A---------A--A-----------C-A-A-AC-------------------------T---GT------C--A-----------A---------A--AA---A----A---A-----------------T-----A--A------------- 4627
C.US.11.17TB4_4G8 ------G--------------------A--------------C-A-A-AC-------------------------C--GGT---------A-----------T--C------A--AG-G-A----AA--A--------------A--T--T--A---------------- 4004
C.YE.02.02YE511 ------G-----C--------------A--A-----------C-A-A-AC-G-----------G-----------C---GT---------A-----------T---------A-----G-A--------A--------------A--T---C-A---------------- 3828
C.ZA.12.DEMC12ZA096 ------G-----C--------------A--A-----------C-A-A-AC-------------------------C--GGT-C-------A-----------T--C--T---A--AACG-A--C-A---A--------------A--T---C-A---------------- 3962
C.ZM.11.DEMC11ZM006 ------G-----C--------------A--A-----------C-A-A-A-----------------------G--C---GT------C--A--------G--T---------A-----G-A----A---A-----C--------A--T---C-------------G---- 4002
D.CM.10.DEMD10CM009 ---------------------------A--------------C---A-C------------------------------GT-G-G-----A-----------------T---A-------T----A------------------A--G---------------------- 4028
D.CY.06.CY163 ----A----------------------A--------------C-----C------------------------------GT-G-G-----A-----------------T---A-----G-C----A------------------A--TG-------A------------- 3861
D.KE.11.DEMD11KE003 ---------------------------------------C--C-----C--G---------------------------GT-G-------A--T-----T--------T--TA-C-----A----A------------------A--C---------------------- 4003
D.KR.04.04KBH8 ---------------------------A--------------C-----C------C-----------------------GTG--------A---------------------A-----GTA----A------------------A--C---------------------- 4612
D.SN.90.SE365 ---------------------------------G--------C-----C------------------------------GT-G-------A---------------------A-------A----A---------C--------A--C---------------------- 4670
D.TZ.01.A280 ---------------------------------------C--C---A-C------------------------------GT---------A---------TC----------A-------T----AA--T--------------A--C---------------------- 3854
D.UG.10.DEMD10UG004 ---------C--------------------------------------C------------------------------GT-G----C--A-----------A--------TA-CA--G-A----A---T--------------A--C---------------------- 3991
D.UG.11.DEMD11UG003 ---------------------------------------C--C---A-C------------------------------GT-G-------A-------------------T-A-C---G-A----A---T--------------A--C--T--A---------------- 4008
D.YE.02.02YE516 ------------------------------------------C------------------------------------GT-G-G-----A-----------------T---A---G-G-T----A---A-----C--------A--T--T-----------C------- 3864
D.ZA.90.R1 ------------------------------------------C-----C------------------------------GT-G-------A---------------------A-----G-A----A---------C--------A--T-----A---------------- 3999
F1.AO.06.AO_06_ANG32 ---------C-----------------A--------T--C--C--CA-AC----G-------------------------T---------A---------------------A-----G-A----A---A--------------A------C-A---------------- 3864
F1.AR.02.ARE933 ------------C--------------A--A--------C--C--CA-AC----G-------------------C---------------A--------TCC----------A----CG------AA--AT-------------A--T--TC------------------ 3947
F1.BR.07.07BR844 ---------C--C--------------A--A--------C--C--CA-AC----G--------------------------------C--A----------C---------TA----C--A--C-A---A--------------A--T---C------------------ 4434
F1.BR.10.10BR_PE107 ------------C--------------A--A--G-----C-TC--C--A-----G--G--------------------------------A---------CC----------A----CG------A---A--------------A--T---C------------------ 4120
F1.BR.10.10BR_RJ015 ---------C--C--------------A--A--------C--C--CA-AC-T--G-----------------------G-----------A----------CT-----T---A----C-------A---A--T-----------A--T---C----A------------- 4126
F1.CY.08.CY222 ---------C-----------------AA----------C--C--CA-A-------------------------------T---------A---------------------A---G-G----A-A---A--------------A--T--AC------------A----- 3846
F1.ES.02.ES_X845_4 ---------C-----------------A--A--------C--C--C--AC----G-----------G-------------TG--------A--------------------TA-----G------A---A--------------A--T---C------------------ 4105
F1.ES.11.VA0053_nfl ---------------------------A--A--------C--C--CA-AC-G--------------------------------------A---------CC---C------A-----G-A----A---A--------------A--TG-TC----------------C- 4077
F1.RO.96.BCI_R07 ---------C-----------------A-----------C--C--CA-AC----G-----------------T-------G---------A---------------------A---G-G------A---A--------------A--T---C----A------------- 4677
F1.RU.08.D88_845 G-----------C--------------A-----------T--C--CA-AC----GC------------------------T---------A--------------------TA--A----A----A---A-----C--------A--T---C------------------ 4112
F2.CM.02.02CM_0016BBY ------------------------G--A-----------C-----CA-A-----G-------------------------T---------A---------------------A--A--GT-----A---A--------------A--T---C-A---------------- 3843
F2.CM.10.DEMF210CM001 G-----------C--------G-----A-----------C--C--CA-AC----------------------------------------A---------------------A-CA--GT-----AA--A--------------A--TG----C-----------G---- 3917
F2.CM.10.DEMF210CM007 ------G-----C--------------A--A--------C--C--C--AC----G--G----------------------T---------A-----------T---------A-----G-A--G-A---A--------------A--T---C------------------ 4000
G.CM.07.920_49 ------G-----C--------------C--------------C---A-A-----------------G------------GT---------A---------------------A--AA---A--A-A---A--A-----------AAAT----CA--A--------G---- 4045
G.CM.10.DEMG10CM008 ------------C--------------A------G-------C--CA-A-----------------G------------GTG--------A-----------G---------A--AA-G-A--A-A---A--A-----------AAAT----CA--A------------- 4034
G.CM.10.DEURF10CM020 ------------C--------------A-CA---------------A-A-----------------G-----------------------A---------------------A--AA---A--A-AA--A--------------AAAT----CA--A-----------C- 3984
G.CN.08.GX_2084_08 ------------C--------------A--------------C---A-A-------------------------------T---------A---------------------A-CAA---A--A-A---A--T-----------AAAC----CA--A------------- 3893
G.ES.09.X2634_2 ------------C--------------A--------------C---A-A--------------G--G--------G----T---------A---------------------A-------A--A-A---A--A-----------AAAT----CA--A------------- 4136
G.ES.14.ARP1201 G-----------C--------------A--------------C---A-A-----------------G------------GT---------A---------------------A--AA-G-A--A-A---A--T-----------A-ATG---CA--------C------- 4119
G.GH.03.03GH175G ------------C--------------A-----------C--C---A-A-----------------G------------GT-C-------A-----------T---------A-C---G-A--A-A---A--A-----------AAAT----CA---------------- 4693
G.KE.09.DEMG09KE001 ---------C--C--------G-----A------G-------C---A-AC-----C-G--------G--------G---GT---------A-------------------T-A-----G-A--A-AA--A--A-----------AAAT----CA--A------------- 4028
G.NG.09.09NG_SC62 ------------C---A----------A--------------C---A-A------------------------------GT---------A---------------------A--AA---A--A-A---A--T-----------AAAT----CA--A------------- 3845
G.PT.x.PT3306 ------------C--------------A-------------TC---T-AC---R--------C---G--------G----T------C--A--T------------------A-----G-A--A-A---A--A-----------AAAC----CA--A------------- 4593
H.BE.93.VI991 ------------C--------------A--------------C---A-A--G---C-------C----------------TG--------A--------------C-----AA-----G------A---A--------------A-AT---C-C---------------- 4042
H.BE.93.VI997 -C-------C--C--------------A------------------A-A--G---C-------C----------------TG--------A----------C---------AA--A--G------A---A--------------A-AT---C-A-----C---------- 3977
H.CF.90.056 ---------C--C--------------AA-------------C--C--G--G---C-----A-C---------------GT---------A--------------------GA-----G------A---A--------------A-AT---C-A-----------G---- 4000
H.GB.00.00GBAC4001 ---------C-----------------A--------------C---A-A--G---C-------C-----------G----T---------A--------------------AA---G-G------A---A--------------A--TG--C------------------ 4171
J.CD.97.J_97DC_KTB147 ------------C--------------A-------------T----A-A--------G-------------------G-GT---------A--------------C------A-----G-T----A---A--------------A--GG--------------------- 3847
J.SE.93.SE9280_7887 ------------C--------------A------G------T----A-A--------------C---------------GT---------A--------------C------A---G-G-T--G-A---A--------------A-AT---------------------- 3967
J.SE.94.SE9173_7022 ------------C--------------A------G------T----A-A--------------CG--------------G----------A--T-----------C------A---G-G-T--G-A---A--------------A-AT-----A---------------- 3968
K.CD.97.97ZR_EQTB11 ------------C-----------G--A-----------C--C--CA-AC---------------------------G-GT---------A---------------------A-----GTA----A---A--------------A-AT---------------------- 3850
K.CM.96.96CM_MP535 ------------C-----------G--A--A--------C--C---A-AC-----------------------------GT---------A----------C----------A-CA--GT-----A---A--------------A--TG----------------G---- 3849
01_AE.AF.07.569M ------------C--------------A-----G--------C-----GC-G---------------------------GT------C--A-----C--A------------A-C---G-A----AA--A--------------CAATG--CGA-----------G--C- 3859
01_AE.CM.11.1156_26 ------------C--------------AAGT--G--------------G----------------------------G-GT-G----C--A--------T------------A-C---G-A----AA--A--------------CAAT----CA---------------- 4003
01_AE.CN.12.DE00112CN011 ------------C--------------A--------------C--C--GC-----------------------------GT---------A--------T------------A-C---G-A----AA--A--------------CAATG--CGA-----------G--C- 3963
01_AE.HK.04.HK001 ------------C--------------A-----G--------C--C--GC-----------------------------GTC-----C--A--------T------------A-C---G-A----AA--A--------------CAATG--CGA-----------G--C- 4015
01_AE.IR.10.10IR.THR48F ------------C--------------A-----G--------C-----GC-----------------------------GT------C--A-----C--T------------A-----G-A----AA--A--------------CAATG--CGA-----------G---- 3843
01_AE.JP.11.DE00111JP003 ------------C--------------A-----T--------C---A-AC-----------------------------GT------C--A-----C--T-----C------A-----G-A----AA--A--------------CAATG--C-A-----------G--C- 4129
01_AE.SE.11.SE601018 ------------C--------------A--A--G--------------GC-----------------------------GT---C--C--A--------T------------A-C---G-AC-C-AA--A--------------CAATG--CGA-----------G--C- 3870
01_AE.TH.10.DE00110TH001 -------A----C--------------A-----G--------C--C--GC-------G---------------------GT------C--A-----C--T------------A-CA--G-AA-G-AA--A-------------TCAATG--CG------------G--C- 3950
01_AE.TH.90.CM240 ------------C--------------A-----G--------C-----GC-----C-----------------------GT------C--A-----C--T------------A-C---G-A----AA--A--------------CAATG--C-A-----------G--C- 4227
01_AE.US.05.306163_FL ------------C--------------A-----G--------C-----GC-----------------------------GT------C--A-----C--T-----C------A-CA--G-A----AA--A--------------CAATG--CGA-----------G--C- 3844
02_AG.CM.10.DE00210CM013 ------------C--------------A-----G-------TC--CA-A--------------------------G---GT------C--A---------------------A-----G-A--A-A---A--A--C--------AAATG---CA--A------------- 4020
02_AG.ES.06.P1423 ------------C--------------A-----G--------C--CA-A--------------------------G----T------C--A-----------------T---A-----G-A--A-A---A--A-----------AAATG---CA--A------------- 4090
02_AG.GW.05.CC_0048 ------------C--G-----------A--A--G------------A-A--------------------------G---GT------C--A---------------------A-----G-A--A-A---G--A--C--------AAATG---CA--A------------- 4003
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HIV-1 Genomes

B.FR.83.HXB2 AGCAGAAGTTATTCCAGCAGAAACAGGGCAGGAAACAGCATATTTTCTTTTAAAATTAGCAGGAAGATGGCCAGTAAAAACAATACATACTGACAATGGCAGCAATTTCACCGGTGCTACGGTTAGGGCCGCCTGTTGGTGGGCGGGAATCAAGCAGGAATTTGGAATTC 4653
Pol __A__E__V__I__P__A__E__T__G__Q__E__T__A__Y__F__L__L__K__L__A__G__R__W__P__V__K__T__I__H__T__D__N__G__S__N__F__T__G__A__T__V__R__A__A__C__W__W__A__G__I__K__Q__E__F__G__I__
02_AG.KR.12.12MHR9 ------------C--------------A-----G--------C---A-A------------------------------GTG-----C--A--------T------------A-----G-A--A-AA--A--A-----------AAATG---CA--A------------- 4312
02_AG.LR.x.POC44951 ------------C--------------A--------------C---A-A--------------------------G---GT------C--A---------------------A-----G-A--A-----A--A-----------AAATG---CA--T------------- 4648
02_AG.NG.09.09NG_SC61 ------------C--------------A--------------C---A-A------------------------------GT------C--A--T------------------A-----G-A--A-AA--A--A-----------A-ATG---CA--A------------- 3845
02_AG.NG.x.IBNG ------------C--------------A-----G--------C---A-A--------------------------G---GT------C--A---------------------A-----G-A--A-A---G--A-----------AAATG---CA--A------------- 4178
02_AG.SE.11.SE602024 ------------C-----------C--A-----G--------C---A-A--------------------------G---GT------C--A--T-------C----------A--AG-G-A--A-AA--A--A-----------AAATG---CA--A------------- 3846
02_AG.SN.98.98SE_MP1211 ------------C--------------A-----G-----C--C---A-A--------------G-AGAT-G-CAGT---GT-G----C--A---------------------A-----G-A--A-A---A--A-----------CAA-G-T-CA-CA-G-A----G-A-T 3850
02_AG.US.06.502_2696_FL01 ------------C--------------A--------------C---A-A--------------------------G---GT------C--A--------------C------A-----G-A--A-A---A--A-----------AAATG---CA--A------------- 3850
03_AB.RU.97.KAL153_2 ---------------------------A--------------C---G-C-------------------------------T---------A---------------------A--A--G------A---T--------------A--G-----------------C---- 3879
04_cpx.CY.94.94CY032_3 ------------C--------------A-----------C--C--CA-AC-------------------------G----TG------G-A-----C---CC----------A-----G------A---A--------------A-AT-----C---------------- 4019
05_DF.BE.x.VI1310 ---------------------G-----A-----C-----C--C--CA-A-----GC-G----------------------TG--------A--T------CC----------A---G-G------A---A--------------A--T---C----A------------- 4035
06_cpx.AU.96.BFP90 ------------C--------------A-----G--------C---A-A------------------------------GTG-----C--A--------T------------A-----G-A----AA--A--------------AAAT----CA--A------------- 4681
07_BC.CN.98.98CN009 ------G-----C--------------A--A--G--------C---A-AC-------------------------C---GT---------A--------T--T---------A--A--G-A----A---A--------------A--T---C-A---------------- 3985
08_BC.CN.97.97CNGX_6F ------G-----C--------------A--A-----------C---A-AC-------------------------C---GT---------A--------T--T---------A-----G-A----A---A--------------A--T---C-A---------------- 3833
09_cpx.GH.96.96GH2911 ------------C--------------A--A-----------C---A-A------------------------------GTG-----C--G-----------T---------A-----G-A--A-A---A--A-----------AAATG---CA--A------------- 3855
10_CD.TZ.96.96TZ_BF061 ---------------------------------------C-----C--C--G---------------------------GT-G-------A---------------------A-C---G-A----A------------------A--C---------------------- 4032
11_cpx.CM.95.95CM_1816 ------------C--------------A--------------C---A-A------------------------------GT---------A---------------------A------TA----AA--A--------------A-AT---C-A-----------G--C- 4017
12_BF.AR.99.ARMA159 ------------C--------------A--A--------C--C--CA-AC----G-----------------------------------A---------CC--------T-A----C-T-----A---A--------------A--T---C-A---------------- 4658
13_cpx.CM.96.96CM_1849 ------------C--------------A--------------C---A-A------------------------------GT------C--A-----------------T---A-----G-A--A-AA--A--A-----------AAAT----CA--A------------- 4058
14_BG.ES.05.X1870 ------------C--------------A--------------C---A-AC-------G--------G--------G--------------A--T-------C----------A-----G-A--A-A---A--A-----------AAAT----CA--A------------- 4120
15_01B.TH.99.99TH_MU2079 ------------C--------------A--------------C-----GC-----------------------------GT------C--A-----C--T------------A-C---G-AA-G-AA--A--------------CAATG--CGA---------T-GGA-- 4052
16_A2D.KR.97.97KR004 ---------C--C--------------A-----G-----T--C---A-A------C-----------------------GT---------A--------GCC--------T-A----AC-A----A---A-----------------TG--C-A-----------G---- 4016
17_BF.AR.99.ARMA038 ------G-----C--------------A--A--------C--C--CA-AC----G-----------------------------------A---------CC--------G-A--AACG------A---A--------------A--T---C------------------ 3867
18_cpx.CU.99.CU76 ------------C--------------A-----------C--CC----AC-----------------------------GT------C--A---------CC----------A-----G-A--A-A---A--T-----------AAAT--T-CA--A------------- 3958
19_cpx.CU.99.CU7 ------------C--------------A-----G--------C-----GC------------C---------------GGT------C--A--------TCC----------A-C---G-A----AA--A--------------AAATG--C-A-----------G---- 3879
20_BG.CU.99.Cu103 ------------C---T----------A--------------C---A-AC----------T-----G--------G---GT---------A---------CC--------T-A-----G-A--A-A---A--A-----------AAAT----CA--A------------- 4119
21_A2D.KE.99.KER2003 ---------C--C--------------A--------------C---T-A-----GC-----------------------GT---------A--------GCC--------T-A----AG-A----A---------C--------A--T-----A-----------G---- 3858
22_01A1.CM.01.01CM_0001BBY ------------C--------------A-----G--------C---A-AC-------------G---------------GT------C--A--------T-----C------A-C---G-A--G-AA--A--------------A-A----C-A---------------- 3861
23_BG.CU.03.CB118 ------------C--------------A--------------C---A-AC----------T-----G--------G---GT---------A--Y------CC--------T-A-----G-A--A-A---A--A-----------A-AT----CA--A------------- 4096
24_BG.ES.08.X2456_2 ------------C--------------A--------------C--CA-AC----------T-----G------------GTG--------A---------CC--------T-A-----G-A--A-A---A--A-----------A-AT----CA--A------------- 4104
25_cpx.CM.02.1918LE ---------A--C--------------A--A--G--------C-----A------------------------------GT-G-------A---------CC----------A----CG------A---A--------------A--T---------------------- 3861
26_AU.CD.02.02CD_MBTB047 ---------------------------A--A--G--------C--CA-AC---------------------------GGGTGG-------A---------------------A-C---G-A--C-A---A--------------AAAT---C-A---------------- 4658
27_cpx.FR.04.04CD_FR_KZS ------------C-----------------------------C--C--A------------------------------GT------C--A---------------------A-----G-AA-G-A---A--A-----------A--TG-T--A--A------------- 4644
28_BF.BR.99.BREPM12609 ---------------------G--------A-----------C-----C--------------------------G------G-------A--T------------------A--AA-G------A--------------------AG-----------------C---- 4019
29_BF.BR.01.BREPM16704 ------------C--------------A--A--------C--C--CA-AC----G-----------------------------------A----------C----------A----C--A----A---A--------------A--T---C--------------G--- 4054
31_BC.BR.04.04BR142 ------G-----C--------------A--A-----------C---A-AC-------------------------T---GT---------A-----------T--------AA--AA---A----AA--A--------------A--C---C-A---------------- 4125
32_06A1.EE.01.EE0369 ------------C--------------A-----G--------C---A-AC-----------------------------GT------C--A--------T------------A-----G-A----AA--A--------------AAAT--T-CA--A------------- 4288
33_01B.ID.07.JKT189_C ------------C--------------A-----R--------C-----GC----R------------------------GT------C--A-----Y--T------------A-Y--AG-A----AA--A--------------CAATG--C-------------G--C- 3954
34_01B.TH.99.OUR2478P -A----------C--------------A-----G--------C-----GC-----------------------------GT------C--A-----C--T------------A-C---G-A----AA--A--A-----------CAATG--CGA-----------G--C- 3855
35_AD.AF.07.169H ---------G--C--------------------G--------C-----GC-----------------------------GT-G----C--A---------------------A-----G-AT---AA--A--------------AA-T---C-A---------------- 3853
36_cpx.CM.00.00CMNYU830 ------------CT-------------A-----G--------C-----A---------------C--------------GT------C--A--------T-----C------A-C---G-A--G-AA--A--------------A-AT---C-A---------------- 3858
37_cpx.CM.00.00CMNYU926 G-----------C--------------A--------------C-----GC----GC---------------------GGGT------C--A--------T------------A-C---G-A----AA--A--------------AAATG----A---------------- 3843
38_BF1.UY.03.UY03_3389 ------------C--------------A--A--G-----C--C--CA-AC----G-----------------------------------A---------CC--------T-A----C--A----A---A--------------A--T---C------------------ 4076
39_BF.BR.04.04BRRJ179 ---------------------G--------A-----------C---A-C-----------------------------------------A---------------------A--A----T----A---------------------G-----------------C---- 4130
40_BF.BR.05.05BRRJ055 ---------------------G--------A-----------C---A-------------------G-----------------------A---------CC--------T-A----CG----C-A---A--------------A--T---CG----------------- 4136
42_BF.LU.06.luBF_18_06 ------------C--------------A--A--------C--C--CA-AC----------------------------------------A-----------------T---A-----GT-----A---------C-----------G-----------------C---- 4207
43_02G.SA.03.J11223 ------G--C--C--------------A-----C--------C---A-A------------------------------GT------C--A--------------C------A-----G-A--A-----A--A-----------AA-TG---CA--A------------- 4178
44_BF.CL.00.CH80 ------------C--------------A--A--------C--C--C--AC----G-----------------------------------A---------CC----------A----CG------A---A--------------A-AT---C----------------C- 4095
45_cpx.FR.04.04FR_AUK ---------------------------A-----G--------C---A-AC-----------------------------GT------C--A--------T------------A-----G-A--G-AA--A--------------A-ATG----A---------------- 4639
46_BF.BR.07.07BR_FPS625 ------------C--------------A--A--------C--C--CA-A-----G-----------------------------------A----------CT---------A----CG------A---A--------------A--T--TC------------------ 4091
47_BF.ES.08.P1942 ------------------------------------------C-----C-----------------------------------------A---------------------A-CA----A----A---------------------G-----------------C---- 4092
48_01B.MY.07.07MYKT021 ------------C--T-----------A----GG--------C----CGC-----------------------------GT------C--A--------T--------------C---G-A----AA--A--------------CAATG--CG----------------- 3858
49_cpx.GM.03.N26677 ------------C--------------A--A-----------C-A-A-A--------------------------C---GT---------A-----------T---------A-C---G-A----A---A--------------A--T---C-A--A------------- 4075
50_A1D.GB.10.12792 ------------C--------G-----A--A--G--------C-----A------------------------------GT-G----C--A---------------------A-----G-A----AA--A--------------AAAT---C-A-----------G---- 4060
51_01B.SG.11.11SG_HM021 ------------------------------------------C---A-A----------------------------C------C-----A---------CC----------A--A--G-A-C--A------------------A--G-----------------C---- 3860
52_01B.MY.03.03MYKL018_1 ------------C--------------A-----G--------C---A-AC-----------------------------GT------C--A--------T------------A-C---G-A----AA--A--------------CAATG--C-A-----------G--C- 3967
53_01B.MY.11.11FIR164 ------------C--------------A-----G--------C-----GC-----------------------------GT------C--A-----C--T------------A-C---G-A----A---A--------------CAATG--C-------------G--C- 3993
54_01B.MY.09.09MYSB023 ---------------------G--------------------C---A-CC-------------------------G------G-------A-----------A--------AA-CAA-G-A----A---------C-----------GG----------------C---- 4055
55_01B.CN.10.HNCS102056 ---------------------G--------------------C---A-C-----------------G--------------------C--A-----C--T------------A-C---G-A----AA--A-----C--------CAATG--C-A-----------G--C- 3963
56_cpx.FR.10.URF5_patient_A ---------------------------A--------------C--CA-C--G-----------G--------------------------A-------------------T-A----C--A----A------------------A--G---------------------- 4004
57_BC.CN.09.09YNLX19sg ---------------------------A--A-----------C---A-AC-------------------------C---GT-G-------A---T----T--T---------A-----G-A----A---A--------------A--T----CA--------------C- 3837
58_01B.MY.09.09MYPR37 G--------G--C--------------A-----T--------C-----GC----------------G------------GT------C--A-----C--T------------A-C---G-A--C-AA--A--------------CAATG--CG------------G--C- 3998
59_01B.CN.09.09LNA423 -------A----C--------------A--A--G------------A-AC-----------------------------GT------C--A-----C--T------------A-C---G-A----AA--A--------------CAATG--C-A-----------G--C- 3837
60_BC.IT.11.BAV499 ------G-----C--------------A--A-----------C---A-AC--------------C----------C---GT---------A-----------T---------A--AA---A----AA--A--------------A--T---C-A-----------G---- 4610
61_BC.CN.10.JL100010 ------G--G--C--------------A--A--G--------C-----AC-------------G-----------C---GT---------A-----------T---------A-----G-A----A---------------------GG----A---------------- 4074
62_BC.CN.10.YNFL13 ------G-----C--------------A--A--G--------C---A-AC----G--------------------C---GT---------A--------T--T---------A--AG-G-A----A---A--------------A--T---C-A---------------- 3982
63_02A1.RU.10.10RU6637 ------------C--------------A--A--G--------C-----GC---------------------------G-GT-G----C--A--T------CC----------A-CAG-G-A----A---T--------------AAAT---C-A--------------C- 4194
64_BC.CN.09.YNFL31 ------G--C--C--------------A--A--G--------C---A-AC-------------------------C---GT---------A--------T--T--------TA-----G-A----A---A--T-----------A-AT--T--------------C---- 4007
65_cpx.CN.10.YNFL01 ------------C--C-----------A--A-----------C---A-AC-------------------------C---GT---------A--------T--T---------A--A--G-A----A---A--------------A--T---C-A---------------- 4024
67_01B.CN.11.ANHUI_HF115 ---------C-----------G--------A-----------C---A-C-----G--------------------G--G-----------A---------------------A--AG---A----A---------------------G-----------------C---- 3996
68_01B.CN.11.ANHUI_WH73 ---------C-----------G--------A-----------C---A-C-----G--------------------G--G-----------A---------------------A---G-G-A----A---T-----------------G-----------------C---- 3987
69_01B.JP.05.05JPMYC113SP420---------------------G-----A--A-----------C-----C------C--------------------------G-------A--T------------------A--A----A--A-A------------------A--G-----------------C---- 4020
70_BF1.BR.10.10BR_PE004 ------------------------------------------C-----C------C----------------------------------A-----C--T-----C------A-CAA-G----A-A---------C--------A--G-----------------T---- 4109
71_BF1.BR.10.10BR_PE008 ---G-----------------G--------------------C---A-C-----------------------------------------A---------------------A------------A---------------------------------------C---- 4326
72_BF1.BR.10.10BR_MG002 ------------C--------------A--A--------C--C--CA-CC------------------------------T---------A---------------------A-------A----A---------C-----------G--------A--------T---- 4161
74_01B.MY.10.10MYPR268 ---------C--C--------------A-----G--------C-----GC-----C------------------------T-G----C--A-----C--G------------A-C---G-A----A---A--------------CAAT-----A-----------G--C- 3950
O.BE.87.ANT70 ---------G--A--------------A--A-----T--C--C--C--G------C-G--T-C---------T--T---GT---------A-----C--GCCT-----T--AA--A-A--TA-G-A---T--A-----------CAAC--AC-A--T--G--------A- 4707
O.CM.98.98CMA104 ---------A--A--------------A--A-----T--C-----C--G------C------C---------T--T---GT---------A--------GCCT--------AA----A--CA-G-A---T--A-----------CAAC--AW-A--T--G--------A- 4139
O.CM.98.98CMABB141 ---------A--A-----------------A-----T--T--C--C--G------C----T-C---------T--T--GGT---------A--------GCCT-----T--AA----A--TA-G-AA--T--A---------A-TAAC--AC-A--T--G--------A- 4138
O.CM.98.98CMABB212 ------G--G------------T----A--------T--C-----C--G-------------C---------T--C---GT---------A--------GCCT-----T--AA----AG-CA-G-AA--T--A---------A-A--C--AC-A--T--G-----G--A- 4143
O.CM.98.98CMU5337 ---------G--A--------RT----A--A--G--T--C--C--C--G-----G-----T-C---------T--T----T---------A-----C--GCCT-----T--AA----A-TCA-G-A---T------------A-CAAC--A--A--T--G--------A- 4140
O.CM.99.99CMU4122 ---------G--A--------------A--A-----T--C--C--C--G-----------T-C---------T--T---GT---------A-----C--GCCT--------AA----A--CA-G-A---T--A---------A-CAAC--A--A--T--G--------A- 4138
O.FR.92.VAU ---------C--A--------G-----A--------T--C--C--C--G-------------C---------TA-T----T-C-------A--------GCCT--C--T--AA----AG-CA-G-AA--T--A-----------AAAC--AC-A--T--G--------A- 4219
O.GA.11.11Gab6352 ---------G--A--------------A--A-----T--T--C--C--G-----------CTC---------T--T---GT---------A--------GCCT-----T--AA--A-A--CA-G-A---T--A---------A-TAAC--A--A--T--G--------A- 3864
O.SN.99.99SE_MP1299 ---------A--A--------------A--------T--C--C--C--G-----------T-C---------T--T--GGT---------A--------GCCT-----T--AA----AG-CA-G-A---T--A-----------CAAC--A--A--T--G--------A- 4706
O.US.10.LTNP ---------G--A--------G--------A-----T--C--C--C--GC-----C----T-C---------T--T----T---------A-----C--ACCT-----T--AA----A--TA-G-A---T--A-----------CAAC--AC-A--T--------G--A- 4628
N.CM.02.DJO0131 ---------------T-----------A------------------A-------------T------------------GTT-----C-----T-----ACC---------TA----C--T--A-AA--A--------------AAAT----CA--------C--G--A- 4159
N.CM.02.SJGddd ---------------T--------T--A------------------A-------------T------------------GTT-----C-----T-----ACC---------TA----C--T--A-AA--A--------------AAAC---C-A-----G-----G--A- 4143
N.CM.04.04CM_1015_04 ---------------T-----------A--K---------------A-------G-----T------------------GTT-----C-----T-----ACC---------TA----C--T--A-AA--A--------------AA-T-----A-----------G--A- 4158
N.CM.06.U14296 ---------C-----T-----------A------G-----------A-------------T------------------GTT-----C-----T-----ARC---------TA----C--T--A-AA--A--------------AAAT-----A--------C--G--A- 4156
N.FR.11.N1_FR_2011 ---------------T-----------A------------------A-G-----G-----T------------------GTT-----C-----T-----ACC---C-----TA----C--T--A-AA--A--------------AAAC--T--A--------C-----A- 4054
P.CM.06.U14788 ---------A-------T---------A--A---G-T-----C---G-GC-C-----G---TC---------T------GT------C--A--------GCCT--C--T--TA-C---G-A--A-AA--A------------CTTAAT--A-CT--T--G-----G--A- 4124
P.FR.09.RBF168 ---------G-----------------A--R-----T-----Y---G-GC-C-----G----C---------T------GTG-----C--A--------GCCT--C--Y--TA-Y---G-A--A-AR--A------------CTTAAT--A-CT--T--G-----G--A- 4688
CPZ.CD.90.ANT ---T-----A--GG---AT--G------A-AAGT--------C--C--G-----------CA-C-----------------------C-----------AGCT--------AA----AG-A--A-AA--G--A-----------TAAT---C-A--------------A- 4092
CPZ.CM.05.SIVcpzLB7 ---------C--A--T-----------A-----------T------A-C------------TCG----------------TT-----------T-----T--------T--TA-CA--G-A--C-A---T--A------------CAG---C------------------ 4208
CPZ.CM.09.Ptt_09Cam155 ---------A--C--------------A--A--G--C--C--C--C--G-----GC-T-----------------G---GTG-----C--A--T-----GCCT--------AA-CAA-G-AC---A---A-----C--------A-AC--A--A--T------------- 4737
CPZ.TZ.06.TAN5 G--------C--A----A---------AA-A-----------C---A--C-------G--------------G-----G-G---------A--------GCCA--------TA----AG-A--A-AA--A--------------ACA----C-A--T--------G---- 4766
CPZ.US.85.US_Marilyn ------G--C-----T-----------A--A--G-----C------A-C-----------------------T------GTG--T--------T-----ATCT--C--T--AA--AG---A-----A--A--T--C--------A--C--AC-A--A--G---------- 4713
GOR.CM.07.SIVgor2139_287 ---T-----------------------------------C--C--C--GC-C--G-------CT--G-------------T------C--A--------GCCT-----T--TA----C--A--C-A---T------------CTCAATG-A-CA--T--G---------- 4190
GOR.CM.12.SIVgor_BQID2 ---------A--C--T-----------A--------T--T--C--C--GC-T----------C---G--------C---GT------C--C--T-----ACCA--C--T---A-----G-A--A-A---T--T---------CTTAAT--A-CT--T------------- 4123
GOR.CM.13.SIVgor_BPID15 ---T-----A-----------------A--------T-----C--C--GC-T--GC------C---------T------G-C--C--C--A--------GCCT--C---G-TA-----G-A----AA--A--T---------CTCAAC--A-CT--T--------G--A- 3994
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B.FR.83.HXB2 CCTACAATCCCCAAAGTCAAGGAGTAGTAGAATCTATGAATAAAGAATTAAAGAAAATTATAGGACAGGTAAGAGATCAGGCTGAACATCTTAAGACAGCAGTACAAATGGCAGTATTCATCCACAATTTTAAAAGAAAAGGGGGGATTGGGGGGTACAGTGCAGGGGAA 4823
Pol P__Y__N__P__Q__S__Q__G__V__V__E__S__M__N__K__E__L__K__K__I__I__G__Q__V__R__D__Q__A__E__H__L__K__T__A__V__Q__M__A__V__F__I__H__N__F__K__R__K__G__G__I__G__G__Y__S__A__G__E_
A1.CD.97.97CD_KCC2 ----------------------------G-----------------------------C-----G--------G--G--A--G-----------A--------------------------T------------------------------------------------ 4819
A1.CM.08.886_24 ----------------------------G-----------------------------C-----------------G--A--------C--------------------------------T------------------------------------------------ 4285
A1.CY.08.CY236 ----------------------------G-----------C--G--------------C--------A--------G--A--------C-----A--------------------------T------------------------------------------------ 4034
A1.IN.09.NARI_FLS_IVC19_1 ----------------------------G--------------G--------------C--------A--------G--A--------C-----A--------------------------T-------------------------------A---------------- 4686
A1.KE.11.DEMA111KE002 ----------------------------G-----C--------G--------------C--------A--------G--A--------C-----A---------------------C----T------------------------------------------------ 4191
A1.RU.11.11RU6950 ----------------------------G--G-----------G--------------C-----G-----------G--A--------C--------------------------------T------------------------------------------------ 4347
A1.RW.11.DEMA111RW002 ----T--------------------------------------G--------------C-----G-----------G--A--------C--------------------------C------------------------------------------------------ 4174
A1.SN.01.DDI579 ----------------------------G--------------G--------------C-----G-----------G--A--------C--------------------------------T------------------------------------------------ 4021
A1.UG.11.DEMA110UG009 ----------------------------G-----C--------G--------------C-----G-----------G-----------C--------------------------------T------------------------------------------------ 4172
A1.ZA.04.503_15344_T10_A1 ----------------C--------G--G-----------------------------C-----------------G--A--------C-----A--------------------------T------------------------------------------------ 4040
A2.CD.97.97CDKTB48 ----------------------------G-----------------------------C-----G--------------A-----------------------G-----------G--------------------------------------A--------------- 4163
A2.CM.01.01CM_1445MV ----------------------------G-----------------------------C-----G--A-----------A-------------------------------------------------------------------------AC--------------- 4022
A2.CY.94.94CY017_41 ----------------------------G-----------------------------C-----G--------------A--------C--------------------------------T--------------------------------A--------------- 4180
B.BR.10.10BR_RJ032 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------G-----T------------------------------------------------ 4395
B.CA.07.502_1191_03 ----------------------------------------------------------C--------------------------------------------G-----------------T--------------------------------A-----------A--- 4250
B.CH.08.M2_0803101_NFLG8 -------------------------------------------------------------------A-----------------G---T-G------------------------------------------------------------------------------ 4292
B.CN.12.DEMB12CN006 ----------------------------G-----A--------T-----------G--------------------A-----------------A--------------------------A--------------------------------A--------------- 4202
B.CU.14.14CU005 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 4034
B.ES.14.ARP1195 -------------------------------------------------------------------A-----------------------------------------------------T-------------------------------A---------------- 4285
B.FR.11.DEMB11FR001 -------------------------G----------------------------------------------------------------------------------------------------------------G------------------------------- 4069
B.HT.05.05HT_129389 -------------------------------------------------------G-------A------------G--------------------------G------------------------------------------------------------------ 4024
B.JP.12.DEMB12JP001 -------------------------------------------T---C----------------G--------G--------------------------------------------------------------------------------------------A--- 4210
B.KR.07.HP_18_07JHS10_3909 ----T--------------G----------------------------------CC------------------------------------------------------------------------------------------------------------------ 4487
B.RU.11.11RU21n --------------------------------------------C--------C-------------------------A--------------A--------------------------------------------------------------------------- 4394
B.SE.12.SE600057 ----------------------G--------------------TC--------C-------------------------------------------------------------------T------------------------------------------------ 4040
B.TH.10.DEMB10TH002 ----------------------G------------C-A--C------------------G-------A-----------------------------------------------------------------G--------------------A--------------- 4145
B.US.13.RV_1 -------------------------------------------T-------------------------------------------------GA--------------------------------------------------------------------------- 4703
B.ZA.09.DEMB09ZA022 ----------------------G-----------------------------------------------------------G--------G-----------------------------T-----------------------------A------------------ 4121
C.BR.07.DEMC07BR003 -------------------G--------------------------------------C--------------------A--------C--------------------------------T------------------------------------------------ 4155
C.BW.00.00BW5031_1 -------------------G--------------C-----------------------C-----G-----------A--A-----G--C--------------------------------T----------------------A------------------------- 4194
C.CN.10.YNFL19 ----------------------------------CC----------------------------G-----C-----G--A-----G--C--------------------------------T------------------------------------------------ 4176
C.CY.09.CY260 -------------------G-----G--------C-----------------------------G--------G--G--A-----G--C--------------------------------T-----------------------------------T------------ 4046
C.ES.14.ARP1198 ----T-----T--------G--------------C-----------------------C-----G--------------A-----G--C--------------------------------T-----------------------------A------------------ 4237
C.ET.02.02ET_288 ----------------C-----------------C-----------------------C----T------------C--A-----G--C--------------------------------T----------------G--------------AC---T----------- 4025
C.IN.09.T125_2139 -------------------G--------------C--------------------G--------G--------------A-----G-----------------------------------T------------------------------------------------ 4799
C.KE.05.05KE369195V4 -------C-----------G--------------C-----------------------C-----G--------------A-----G-----------------------------------T-----------------------------A------------------ 3999
C.MW.09.703010256_CH256.w96 -------------------G--------G-----C-----------------------C-----G--A-----------A-----G--C--------------------------G-----T-------------------------------------C---------- 4803
C.SE.13.SE600311 ----------------C-----------------C------------C----------C----AG-----------A--A-----G--C--------------------------------A------------------------------------------------ 4055
C.TZ.08.707010457_CH457.w8 -A-----------------G--------G-----C------------C-------G--C-----G--------------A-----G--C--------------------------------T-------------------------------AT--T-C---------- 4797
C.US.11.17TB4_4G8 -------------------G--------------C-----------------------C-----G-----------A--A-----G--C--------------------------------A----------------G------------------------------- 4174
C.YE.02.02YE511 -------------------G--------------C--------------------G--C-----------------A--A-----G--C--------------------------------T------------------------------------------------ 3998
C.ZA.12.DEMC12ZA096 -------------------G--------------C-----------------------A--------A-----------A-----G--C-----------G-----G--------------T-----------------------------------T------------ 4132
C.ZM.11.DEMC11ZM006 ----------------------------------C-----------------------------G--------------A-----G--C--------------------------------------------------------------------------------- 4172
D.CM.10.DEMD10CM009 -------------------------------------------------------------------A-----------A-----------------------------------------T------------------------------------------------ 4198
D.CY.06.CY163 -------------------------------------------------------------------------------A-------------G------------------------T--T-T---------------------------------------------- 4031
D.KE.11.DEMD11KE003 ----------T--------------G-----------------------------------------A-----------A--------G--------------G-----------------T--------------------------------A--------------- 4173
D.KR.04.04KBH8 ----------------------------------------------C--------------T--------------G--------G------------------------------------------------------------------------------------ 4782
D.SN.90.SE365 ----------------------------------------------G--------------------------------A-----------------------------------------T------------------------------------------------ 4840
D.TZ.01.A280 ------------------------------------------G---G--------------------------------A--------C-----------------------------T-----------------------------------------------A--- 4024
D.UG.10.DEMD10UG004 -------------------------------------------G-----------------------------------A-------------G---------------------------------------------------------------------------- 4161
D.UG.11.DEMD11UG003 -------------------------T--------------------------------------------------G--A-----G------------------------------------------------------------------------------------ 4178
D.YE.02.02YE516 -T--------------------------------------------------------------G--A-----------A-----------------------------------------T------------------------------------------------ 4034
D.ZA.90.R1 ----------------------------G--------------------------------------------------A---------------------T----------------------------------------------------A--------------- 4169
F1.AO.06.AO_06_ANG32 ----------------------------------C-----C-----------------C--------------------A-----------------------------------------T------------------------------------------------ 4034
F1.AR.02.ARE933 -------C-----------------------G--------------GC-------G--C--------------------A--------------------------------------------------------------------------A--------------- 4117
F1.BR.07.07BR844 -------C--------------------------------------GC----------C---------A----------A--------------------------------------------------------------------------A--------------- 4604
F1.BR.10.10BR_PE107 -------C--------------------------------------GC----A--G--C--------------G-----A--------------------------------------------------------------------------A--------------- 4290
F1.BR.10.10BR_RJ015 ----------------------------------------------G-----------C---------A----------A-----------------------C-----------------T--------------------------------A--------------- 4296
F1.CY.08.CY222 -----------------------------A----G--A------A---------------------------A------A------------------------------------------------------------------------------------------ 4016
F1.ES.02.ES_X845_4 ----------------------------------------------------------C--------------------A-----------------------------------------T------------------------------------------------ 4275
F1.ES.11.VA0053_nfl -------C--------------------------------------GC----A--G--C---------A----------A-----------------------------------G--------------------------------------A--------------- 4247
F1.RO.96.BCI_R07 ----------------------------------------------------------C--------------------A-----------------------------------------T-------------------------------AT--T------------ 4847
F1.RU.08.D88_845 -------------------------G--------------------------------C----------------------------------G---------------------------------------------------------------------------- 4282
F2.CM.02.02CM_0016BBY -------------------------------------------------------------------A-----------A-----------------------G-----------------T------------------------------------------------ 4013
F2.CM.10.DEMF210CM001 ----------------------------G-----------------------------C-----T--------------A-----------------------G-----------------T----------------------------------G------------- 4087
F2.CM.10.DEMF210CM007 ----------------------------------------------------------C-----G--------------A-----G-----------------G-----------------T------------------------------------------------ 4170
G.CM.07.920_49 ----------------C-----------G--------------------------------T--------C--------A--------C--------------------A---CC-A---AT--------------------------------------G-----A--- 4215
G.CM.10.DEMG10CM008 ----------------C-----------G------------------C-------------T--G-----C--G--G--A--------C--------------------------------T------------------------------------------------ 4204
G.CM.10.DEURF10CM020 ----------------C-----------G-----------C-----------------A--T--G-----C--------A--------C-----------------G--------------T------------------------------------------------ 4154
G.CN.08.GX_2084_08 ----------------C-----------------C--------------------------T-AG-----C--------A--------C--C--------------G--------------T------------------------------------------------ 4063
G.ES.09.X2634_2 ----------------C-----------G--G--------------------------C--CATG--------G-----A--------C----G------------G--------------T------------------------------------------------ 4306
G.ES.14.ARP1201 -------------G--C-----------G--------------------------------T--G-----C--------A--------C--------------------------------T--------------------------------------------A--- 4289
G.GH.03.03GH175G ----------------C-----------G--------------G--------------C--T--G-----T--G-----A--------------------------G--------------T------------------------------------------------ 4863
G.KE.09.DEMG09KE001 ----------------C-----------G--G--------------------------C--T--G-----T--G-----A--------C----G---------------------------T------------------------------------------------ 4198
G.NG.09.09NG_SC62 ----------------C-----------G--------------GA----------------T--G-----T--------AA-------C-----------------G--------------T--------------------------A--------------------- 4015
G.PT.x.PT3306 ----------------------R-----G--G--------------------------C--T--G-----C--G----RA--K-----------------------G--------------T------------------------------------------------ 4763
H.BE.93.VI991 ----------------C--G---------------------------C-------G--C-----G-----------C--A--------C----G---------------------------T------------------------------------------C----- 4212
H.BE.93.VI997 -------------------------------------------G--------A--G--C-----G-----------C--A--------C----G---------------------------T------------------------------------------------ 4147
H.CF.90.056 -------------------G-----------------------------------G--C-----G-----------C--A--A-----C--------------------------------T------------------------------------------------ 4170
H.GB.00.00GBAC4001 -------------------G-----------------------------------G--C-----G-----------C--A--------C--------------------------------T------------------------------------------------ 4341
J.CD.97.J_97DC_KTB147 ----------------------------------------------------------C--------A--------A--A--------C--------------------------------T--------------------------------A--------------- 4017
J.SE.93.SE9280_7887 ----------------------------------------------------------C-----------------A--A--------C--------------------------------A--------------------------------A--------------- 4137
J.SE.94.SE9173_7022 ----------------------------------------------------------C-----------------A--A--------C-----------------G--------------A--------------------------------A--------------- 4138
K.CD.97.97ZR_EQTB11 ----------------C-----------------------------------------C--------------G--G--------------------------------------------T--------------------------------------------A--G 4020
K.CM.96.96CM_MP535 ----------------C-----------------------------------------C--------------G-----------------C--A--------------------------------------------------------------------------- 4019
01_AE.AF.07.569M -------------------------------------------G--G-----------C-----G-----------G--A--------C--------------------------------T------------------------------------------------ 4029
01_AE.CM.11.1156_26 ----------------------------G--------------G--------------C-----G--------------A--------C--------------------------G-----T------------------------------------------------ 4173
01_AE.CN.12.DE00112CN011 ----T--------------------------------------G--------------C-----G-----------G--A--------C--------------------------------T--------------------------------T--------------- 4133
01_AE.HK.04.HK001 -------------------------------------------G--C-----------C-----G-----------A--A-----------------------------------------T------------------------------------------------ 4185
01_AE.IR.10.10IR.THR48F -------------------------------------------G--------------C-----G-----------G--A-----------C-----------------------------T------------------------------------------------ 4013
01_AE.JP.11.DE00111JP003 -------------------------------------C-----G--------------------G---A-------G--A--------C--------------G-----------------A------------------------------------------------ 4299
01_AE.SE.11.SE601018 ----------------C--------------------------G--G-----------C-----G---A----------A-----G--C--------------------------------T------------------------------------------------ 4040
01_AE.TH.10.DE00110TH001 -------------------------------------------G--------------C-----G-----------G--A--------C----GA--------------------------T-----------G--------------------------------A--- 4120
01_AE.TH.90.CM240 -------------------------------------------G--------------C-----G-----------G--A--------C-----A--------------------------T------------------------------------------------ 4397
01_AE.US.05.306163_FL -------------------------------------------G--------------C-----G-----------G--A--------C--------------------------------T------------------------------------------------ 4014
02_AG.CM.10.DE00210CM013 ----------------C-----------G--------------------G--------------G-----C--G-----A--------C-----------------G--------------T------------------------------------------------ 4190
02_AG.ES.06.P1423 ----------------C-----------G-----------------G-----------------G-----C--G-----A--------C-----------------G--------------T-----------------------------------------------G 4260
02_AG.GW.05.CC_0048 ----------------C-----------G-----------------------------------G-----C--G-----A-----G--C-----------------G--------G-----T------------------------------------------------ 4173
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B.FR.83.HXB2 CCTACAATCCCCAAAGTCAAGGAGTAGTAGAATCTATGAATAAAGAATTAAAGAAAATTATAGGACAGGTAAGAGATCAGGCTGAACATCTTAAGACAGCAGTACAAATGGCAGTATTCATCCACAATTTTAAAAGAAAAGGGGGGATTGGGGGGTACAGTGCAGGGGAA 4823
Pol P__Y__N__P__Q__S__Q__G__V__V__E__S__M__N__K__E__L__K__K__I__I__G__Q__V__R__D__Q__A__E__H__L__K__T__A__V__Q__M__A__V__F__I__H__N__F__K__R__K__G__G__I__G__G__Y__S__A__G__E_
02_AG.KR.12.12MHR9 ----------------C-----------G-----------------------A--T--------G-----C--G--G--A--------C-----------------G--------------T-----------G--------------------A--------------- 4482
02_AG.LR.x.POC44951 ----------------C-----------G-----------------------A-----------G-----C--G-----A--------C--------------------------------T------------------------------A----------------- 4818
02_AG.NG.09.09NG_SC61 ----T--C--------------------G--G--------------------------C--T--G-----T--------A--------C--G--------------G--------------T--------------------------A--------------------- 4015
02_AG.NG.x.IBNG ----------------C-----------G-----------------------------------------C--------A--------C-----------------G--------------T------------------------------------------------ 4348
02_AG.SE.11.SE602024 ----------------C-----------G-----------------------------------G-----C--G--C--A--------C-----------------G--------------T------------------------------------------------ 4016
02_AG.SN.98.98SE_MP1211 ----------------------------G-----------------------------------G-----C--G-----A--A-----C-----------------G--------------T----------------G------------------------------- 4020
02_AG.US.06.502_2696_FL01 ----------------------------G---------------C--------C----------G-----C--G-----A--------C-----------------G--------------T--------------------------------------------A--- 4020
03_AB.RU.97.KAL153_2 --------------------------------------------C--------C---C---------------------A------------------------------------------------------------------------------------------ 4049
04_cpx.CY.94.94CY032_3 ----------------C-----------G-----------------------------C-----G-----C--G-----A--------C-----------------G--------------T------------------------------------------------ 4189
05_DF.BE.x.VI1310 -------------------------------G--------------G-----------C--------------------A------------------------------A-----------------------------------------------G----------- 4205
06_cpx.AU.96.BFP90 -T--------------------------G-----------------------------C-----G-----------A--A--------C--------------------------------T------------------------------------------------ 4851
07_BC.CN.98.98CN009 -------------------G--------------C-----------------------------G--------------A-----G--C--------------------------------T------------------------------------------------ 4155
08_BC.CN.97.97CNGX_6F -------------------G--------------C--------G------------C-------G--------------A-----G--C--------------------------------T------------------------------------------------ 4003
09_cpx.GH.96.96GH2911 ----------------C-----------G-----------------------------C-----G-----C--G-----A--------C-----------------G--------------T------------------A----------------------------- 4025
10_CD.TZ.96.96TZ_BF061 -------------------G--------------C------------C----------C--------------------A--------G--------------------------------T------------------------------------------------ 4202
11_cpx.CM.95.95CM_1816 -------------------------G--------A--------G--------A--G--C-----------------G--A-----------------------------------------T------------------------------------------------ 4187
12_BF.AR.99.ARMA159 -------C-----------G--------------------------GC----A--G--C---A-C--------------A-----------------------G--------------------------------------------------A--------------- 4828
13_cpx.CM.96.96CM_1849 ----T-----------------------G-----------------------------C-----G-----C--G--G--A--------C--------------------------------T------------------------------------------------ 4228
14_BG.ES.05.X1870 ----------------C-----------G--G--------------------------C--C--G-----T--G-----A--------C-----------------G--------------T------------------------------------------------ 4290
15_01B.TH.99.99TH_MU2079 -------------------------------------T-----G--------------C-----G--AA-------G--A--------C----------------C---------------T------------------------------------------------ 4222
16_A2D.KR.97.97KR004 ----------------------------G--------------------------G--C-----G---A----------A--------C----------------------------------------C---G--------------------A--------------- 4186
17_BF.AR.99.ARMA038 -------C--------------------------------------G--------G--C---A-G---A----------A-----------------------------------------T--------------------------------A--------------- 4037
18_cpx.CU.99.CU76 ----------------C-----------------------------------------C---------A-------C--A-----------G-----------C-----------------T------------------------------------------------ 4128
19_cpx.CU.99.CU7 -------------G--------------G-----------------------------C--------A--T--G-----A-----------------------------------------T------------------------------------------------ 4049
20_BG.CU.99.Cu103 ----------------C-----------G-----------------------------C--T--G-----G--G-----A--------C-----------------G--------------T------------------------------------------------ 4289
21_A2D.KE.99.KER2003 -T--------------------------G-----------------------------C-----G--------------A--------C--------------------------------T-----C-------------------------AC--------------- 4028
22_01A1.CM.01.01CM_0001BBY -T--------------------------G--------------G-----------G--C-----G--AA----G--A--A-----------------------------------------T------------------------------------------------ 4031
23_BG.CU.03.CB118 ----------------C-----------G--------------G--------------C--C--G-----C--G-----A--------C-----------------G--------------T--------------------------------------------A--- 4266
24_BG.ES.08.X2456_2 ----------------C-----------G-----------------G-----------A--C-----A--C--G-----A--------C-----------------G--------------------------------------------------------------- 4274
25_cpx.CM.02.1918LE ----------------C-----------------------------------------C---ACG-----T-----G--A--------C--G--------------G--------------T------------------------------------------------ 4031
26_AU.CD.02.02CD_MBTB047 ----------------------------G-----------------------------C-----G--A--------A--A--------C-----A--------------------------T------------------------------------------------ 4828
27_cpx.FR.04.04CD_FR_KZS ----------------------G-----------------------------------C-----G-----T--------A--------C-----------------G--------------T-----------------------------------------G------ 4814
28_BF.BR.99.BREPM12609 --------------------------A-------C--------G-----------------------------------A-----------------------------------------------------G--------------------A--------------- 4189
29_BF.BR.01.BREPM16704 -------C--------------------------------------GC-------G--C--------------------A--------------------------------------T-----------------------------------A--------------- 4224
31_BC.BR.04.04BR142 -------------------G--------------A-----------------------C--------------------A-----G--C--------------------------------T------------------------------------------------ 4295
32_06A1.EE.01.EE0369 ----------------------------G--------------G--------------------G--------------A--------C--------G-----------------------T------------------------------------------------ 4458
33_01B.ID.07.JKT189_C ----------T-----C------A-------------------G--------------C-----G-----------G--A--------C--------------------------------Y-----------R--------------------------------R--- 4124
34_01B.TH.99.OUR2478P -------------------------------------------G--------------C-----G--------------A------------------------------------------------------------------------------------------ 4025
35_AD.AF.07.169H ----------------------------G--G--C-----------------------C-----G-----------G--A--------C--------------------------------T------------------------------------------------ 4023
36_cpx.CM.00.00CMNYU830 ----------------C-----------G-----------------------------------G-----C--------A--------C-----------------G-----G--------T------------------------------------------------ 4028
37_cpx.CM.00.00CMNYU926 ----T--C--------------------G-----------------------------C-----------C--G-----A--------C-----------------G--------------T------------------------------------------------ 4013
38_BF1.UY.03.UY03_3389 -------C--------------------------------------G--------G--C---AAC--------------A---------------------------------------T-T--------------------------------A--------------- 4246
39_BF.BR.04.04BRRJ179 -------------------------------------------------G-------------------------------------------------------TG------------G----------------------------------A-----------A--- 4300
40_BF.BR.05.05BRRJ055 -------C--------------------------------------GC-------------------AA-------------------------------------------------------------------------------------A--------------- 4306
42_BF.LU.06.luBF_18_06 ---------------------------------------------------------------A---A--------------------C--C------------------------------------------------------------------------------ 4377
43_02G.SA.03.J11223 ----------------C-----------G-----------------R-----------C--------A--T--G-----A--------C-----------------G--------------T------------------------------------------------ 4348
44_BF.CL.00.CH80 -------C--------------------------------------GC----A--G------A----------G-----A------------------------------------------------------------------------------------------ 4265
45_cpx.FR.04.04FR_AUK ----------------------------G--------------G--------------C-----G-----------G--A--------C--------------------------------T----------------G------------------------------- 4809
46_BF.BR.07.07BR_FPS625 -------C-----------------G-----G--------------GC-------G--C---AA---------------A-----------------------------------------T--------------------------------A--------------- 4261
47_BF.ES.08.P1942 -------------------------------------A-----G------------------------A----------------------------------G----------------------------------G------------------------------- 4262
48_01B.MY.07.07MYKT021 ----------------C--------------------------G--------------C-----G-----------G--A--------C--------------------------------T-----------------------------A------------------ 4028
49_cpx.GM.03.N26677 -------------------G--------------C----------------------------AG--------------A--------C--------T--------G--------------T------------------------------------------------ 4245
50_A1D.GB.10.12792 -------------------G------------------------------------------AC---A-----------A--------C--------------------------------------------------------------------------------- 4230
51_01B.SG.11.11SG_HM021 -------------------------G-----------------------------------------AA----------------------C-------------------------------------------------------------------C---------- 4030
52_01B.MY.03.03MYKL018_1 -------------------------------------------G--------------C-----G-----------G--A--------C--------------------------------T-----------G------------------------------------ 4137
53_01B.MY.11.11FIR164 -------------G-----------------------------G--------A--G--C-----G-----------G--A--------C--------------------------------T--------------------------------------------A--- 4163
54_01B.MY.09.09MYSB023 ----------T----------------------------------------------------A------------C--A-----------------------------------------T--------------------------------A--------------- 4225
55_01B.CN.10.HNCS102056 -------------------G-----------------------G--------------C-----------------G--A--------C--------------------------------T------------------------------------------------ 4133
56_cpx.FR.10.URF5_patient_A ----------------------------G-----------------------------------C--------------------------------------------------------------------------------------------------------- 4174
57_BC.CN.09.09YNLX19sg ----T--------------G------------AGC-----------G-----------------G--------------A-----G--C--------------------------------T------------------------------------------------ 4007
58_01B.MY.09.09MYPR37 -------------------------------------------G--------------C-----------------G--A--------C--------------------------------T------------------------------------------------ 4168
59_01B.CN.09.09LNA423 ----------------------------------------------------------C-----G-----------G--A--------C--------------------------------T------------------------------------------------ 4007
60_BC.IT.11.BAV499 ----------------------------------A-----------------------C-----------------C--A-----G--C--------------------------------T------------------------------------------------ 4780
61_BC.CN.10.JL100010 -------------------G-----G--------C-------------------C---------G--------G-----A-----G--C--------------------------------T------------------------------------------------ 4244
62_BC.CN.10.YNFL13 -------------------G--------------C-------------------G---------G--------------A-----G--C--------------------------G-----T------------------------------------------------ 4152
63_02A1.RU.10.10RU6637 ----------------------------G--G-----------G--------------------G-----C--G-----A--------C--------------------------------T------------------------------------------------ 4364
64_BC.CN.09.YNFL31 -------------------------------G--------------------------C-----------------G--A-----------G------------------------------------------------------------------------------ 4177
65_cpx.CN.10.YNFL01 ----------------C--G--G--G--------C-----------------------------G--------------A-----G--C--------------------------------T--------------------------------A--------------- 4194
67_01B.CN.11.ANHUI_HF115 -------------------------------------------T--------------C-----G-----------G--A--------C--------------------------------------------------------------------------------- 4166
68_01B.CN.11.ANHUI_WH73 -------------------------------------------T------------------------A-------A-----------------A--------------------------------------------------------------------------G 4157
69_01B.JP.05.05JPMYC113SP420----------------------------------------------------------C-----G--------------------------G-----------------------------T------------------------------------------------ 4190
70_BF1.BR.10.10BR_PE004 ----------------C--------------------------------------------------AA-------------------------A---------------------C----------------------------------------------------- 4279
71_BF1.BR.10.10BR_PE008 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 4496
72_BF1.BR.10.10BR_MG002 ----------------------------------A---------------------------------A----------A--------------A--------------------------T-----------G------------------------------------ 4331
74_01B.MY.10.10MYPR268 ----------------------------------C-----------------------C----AG-----------G--A--------C--------------------------------T------------------------------------------------ 4120
O.BE.87.ANT70 -A--T-----A---------------------G-C--------G--------ATC-------CAG-----G--G--C--A--A-----CT-A-GA-----------------------TG-T-------------------------------------C------A--- 4877
O.CM.98.98CMA104 -A--T-----A---------------------G-C--------G---------TC---C----A---A--G--G--C--A--A--G--CT-A-GA--------------------------T-------------------------------------C------A--- 4309
O.CM.98.98CMABB141 -A--T-----A---------------------G-C-----------------ATC-------CAG--A--G--G--C--A--A------T-A--A-----------------------TG-T-------------------------------------C------T--G 4308
O.CM.98.98CMABB212 -A--T-----A-----------------------C---------A-T-----ATCC------CAG--A--G--G--C--A--A--G---T-A--A--------------------C--TG-T-------------------------------------C---------- 4313
O.CM.98.98CMU5337 -A--T-----A--------------------GG-C--------G--------ATC-------CAG-----G-----C--A--A-----CT-A-GA-----------------------TG-T-----------------------AT-G----------C------A--- 4310
O.CM.99.99CMU4122 -A--T-----A---------------------G-C-----C--G--------ATC---A---CAG-----G--G--C--A--A-----CT-A-GA-----------------------TG-T-------------------------------------C------A--- 4308
O.FR.92.VAU -A--------A--------G-----------G--C-----C--G-----GG-ATC---C--GCAG-----G--G--C--A--A-----CT-A--------------------------TG-T-------------------------------------C------A--G 4389
O.GA.11.11Gab6352 -A--T-----A--------G-----------GG-C--------G--------ATC-------CA------G--G--C--A--A-----CT-A--------------------------TG-T-------------------------------------C---------- 4034
O.SN.99.99SE_MP1299 -A--T-----A--------------------GG-C-----C--G--------ATC-------CAG-----G--G--C--A--A-----CT-A--A-----------------------TG-G-------A-----------------------------C------A--- 4876
O.US.10.LTNP -A--T-----A---------------------G-C--------G---C----ATC-------CAG-----G--G--C--A--A-----CT-A-GA-----------------------TG-T-------------------------------------C------A--- 4798
N.CM.02.DJO0131 ----------T--------G--------------C--------------------------------AA-C--------A--A--------A--A--------G--------G--G-----T-------------------------------A-----C---------- 4329
N.CM.02.SJGddd ----------T--------G----CG-----G--C--------------------------------A--C--------A--A--------A-GA--------G-----------T-----T-------------------------------------C---------- 4313
N.CM.04.04CM_1015_04 ----------T--------G----C------G--C--------------------------------AA-C--------A--A--------G--A-----------------G--C-----T-------------------------------------C---------- 4328
N.CM.06.U14296 -A--------T--------G----Y------G--C--------------------------------AA-C--------A--A--------A--A--------G-----------T-----T-------------------------------------C---------- 4326
N.FR.11.N1_FR_2011 ----------T--------G----C------G--C--------G-----------------------AA-C--------A--A--------A--A--------G--------G--T-----T-------------------------------------C---------- 4224
P.CM.06.U14788 -------------------G--------G-----A---------------------------CAT------C-------A-----G--CT-A-----------T--------------TG---------------------------------------C---T--A--C 4294
P.FR.09.RBF168 -------------G-----G--------G-----A-----------------------C---CTT--A---C-------A--------CT-A-----------T--------------TG-T-------------------------------------C---T--A--C 4858
CPZ.CD.90.ANT -A--------A-----------------G-----C---------C----G---C-------------AA-T-----C--A--A-----AT-A------------GT---------GCA---T-------------------------------------CAC-T--AC-G 4262
CPZ.CM.05.SIVcpzLB7 -------------G-----------G--------A-----C------C-T--------A-----G-----------------A--G--C--A--A--------------------------T--------------------------------A-----------A--- 4378
CPZ.CM.09.Ptt_09Cam155 -A--T--C--T-----------G------R----C-----------GC----------Y--------AA-------Y--A--A------T-G--A-----------G--------------T-------------------------------A--GT-C------A--- 4907
CPZ.TZ.06.TAN5 -A--T-----T-----------------------A---------C--------C---------A---AA-T--G--A--A--A--G---T-G--A---------AT---------G-A---T-------------------------------A-----C---------- 4936
CPZ.US.85.US_Marilyn -A--------A--------------G--------C-----------------------C--------AA-C--G-----A--A--G---T-A--------T-----G--------------T-----------------------------------T-C------A--- 4883
GOR.CM.07.SIVgor2139_287 ----T-----------------------G-----------C-----------A--G------CA---A--G--------A--A------T-A-----------G--G-----------TG----------------------------------A----C------A--C 4360
GOR.CM.12.SIVgor_BQID2 -A--T-----A-----------------------------------G-----------A---CAG--A--T--------R--A--G--GT-G--A--------T--------------TG---------------------------------------C------A--T 4293
GOR.CM.13.SIVgor_BPID15 ----T-----------------------------C-----C--G------------------CTG--A--T--G--C--A---------T-A--A--G-----T--------------TG---------------------------------------C------A--T 4164

H
IV

Sequence
C

om
pendium

2016:H
IV-1

G
enom

es
81



HIV-1Genomes

H
IV-1/SIV

cpz
C

om
plete

G
enom

es
A

lignm
ents

B.FR.83.HXB2 AGAATAGTAGACATAATAGCAACAGACATACAAACTAAAGAATTACAAAAACAAATTACAAAAATTCAAAATTTTCGGGTTTATTACAGGGACAGCAGAAATCCACTTTGGAAAGGACCAGCAAAGCTCCTCTGGAAAGGTGAAGGGGCAGTAGTAATACAAGATAATAG 4993
Pol _R__I__V__D__I__I__A__T__D__I__Q__T__K__E__L__Q__K__Q__I__T__K__I__Q__N__F__R__V__Y__Y__R__D__S__R__N__P__L__W__K__G__P__A__K__L__L__W__K__G__E__G__A__V__V__I__Q__D__N__S
A1.CD.97.97CD_KCC2 ---------------------------T-----------------------------------------------------------------------G-C---A-------------------A--A----------------------------------------- 4989
A1.CM.08.886_24 ------A------------------------------G---------------T-----------G---------------------------------G-----A-------------------A--A--------------------------------G--C----A 4455
A1.CY.08.CY236 ------A-----------T---------------------------------------T----------------------------------------G-----A-------------------A--A--------------------------------G--C----- 4204
A1.IN.09.NARI_FLS_IVC19_1 --R---A--------------------------------------------------------------------------------------------G-------------------------A--A--T-----------------------------R--C----- 4856
A1.KE.11.DEMA111KE002 ------A-----------------------------------C--------A-T---------------------------------------------G-------------------------A--A--------------------------------G------G- 4361
A1.RU.11.11RU6950 ------A---------------------------------------------------T------------------------------A---------G-----A-------------------A--A-----------------------G--------G--C----A 4517
A1.RW.11.DEMA111RW002 ------A-----------------------------------C--------------------------------------------------------G-----A-------------------A--A--G-----------------------------G--C----- 4344
A1.SN.01.DDI579 ------A--------------------------------------------------------------------------------------------G-C---A-------------------A--A--------------------------------G--C----- 4191
A1.UG.11.DEMA110UG009 ------A-------------------------------------------------------T--------A---------------------------G-----A-------------------A--A-----------------------G--------G--C--A-- 4342
A1.ZA.04.503_15344_T10_A1 --G---A--------T-----------------------------------A-T---------------------------------------------G-----A-------------------A--A--------------------------C-----G--C----- 4210
A2.CD.97.97CDKTB48 ------A-------------------T-----------------------------C-T----------------------------------------G-----A-------------------A-----T--------------------------------C---G- 4333
A2.CM.01.01CM_1445MV ------A-------------------T----------------------G-------------------------------------------------G-G---A-------------------A--------------------------------------C----- 4192
A2.CY.94.94CY017_41 ------A-------------------T---------------C------G-------------------------------------------------G-----A-------------------A-----T--------------------------------C----- 4350
B.BR.10.10BR_RJ032 ------A-----------------------------------C-------------C-T----------------------------------------G-------------------------------------------------------------G-------- 4565
B.CA.07.502_1191_03 ------A--------------------------------------------------------------------------------------------G-------------------------A-------------------------------------------- 4420
B.CH.08.M2_0803101_NFLG8 ------A----T-------------------------C--------------------------A----------------------------------G-------------------------------T-------------------------------T------ 4462
B.CN.12.DEMB12CN006 ------A-----------------------------------C--------------------G------------------------------A----G-C----------------------G--------------------------------------------- 4372
B.CU.14.14CU005 ------A-----------------------------------C----G--------------------------------C----T-------------G-C--------------------------T----------------------------------------- 4204
B.ES.14.ARP1195 ------A--------------T------------------------------------T----------------------------------------G-C---A----------------------T----------------------------------------- 4455
B.FR.11.DEMB11FR001 ------A-----------------------------------C--------------------------------------------------------G----------------------------T----------------------------------------- 4239
B.HT.05.05HT_129389 ---------------------------------------------------------------------------------------------------G---------------------------------------------------------------------- 4194
B.JP.12.DEMB12JP001 --G-----------G--------------------------------------------------------------------------A---------G----------------------------T-----------------------------T--------C-- 4380
B.KR.07.HP_18_07JHS10_3909 ------A-----------------A-----------C---------------G-------C---------------------------------A----G-C---A----------------------T----------------------------------------- 4657
B.RU.11.11RU21n ------------------------------------C-------------G--------------------------------------A----A----G-----A-------------------A-----------------------G-------------------- 4564
B.SE.12.SE600057 ------A----------------------------------------------T---------------------------------------------G-----A-------------------A--T----------------------------------------- 4210
B.TH.10.DEMB10TH002 --------------------------------G------------------------------------------------------------------G----------------------------T----------------------------------------- 4315
B.US.13.RV_1 --------------------------------G----G-------------------------------------------------------------G----------------------------T----------------------------------------- 4873
B.ZA.09.DEMB09ZA022 ---------------G-------------------C-G--------------------------------------------------------A----G-------------------------A--T--T-------------------------------------- 4291
C.BR.07.DEMC07BR003 ------------------------------------------C-------C-------T------------------------------A---------G----TA----------------C--A--A--------------------G------C----------C-- 4325
C.BW.00.00BW5031_1 ------A-------------------T---------------C----------------------------------------------A---------G-C--TA----------------C--A--A--------------------------G-------------- 4364
C.CN.10.YNFL19 ------A------------------------------G--------------------T---------------C------------------------G-C--CA----------------C--A--A----------------------------------------- 4346
C.CY.09.CY260 ------A----T-------------------------G--------------------T------------------------------A---------G-C--TA----------------C--A--A----------------------------------------- 4216
C.ES.14.ARP1198 ------A-------G-------------------------------------G----TT-C----------------------------AS--------G-C--TA----------------C--A--A--------------------------G-------------- 4407
C.ET.02.02ET_288 ------A----T--------------------G---------C-------C------TT------------------------------A---------G-C--TA----------------C--A--A--------------------------------------C-- 4195
C.IN.09.T125_2139 ------A----------------------------------G-----G---------------G-------------------------A---------G----CA----------------C--A--A----------------------------------------- 4969
C.KE.05.05KE369195V4 ------A----T--------------------G---------C-------C------TT------------------------------A---------G-C--TA----------------C--A--A-----------A----------------------------- 4169
C.MW.09.703010256_CH256.w96 ------A-------------------------------GC------------------T------------------------------A---------G-----A----------------C--A--A--------------------------------------C-- 4973
C.SE.13.SE600311 ------A----T--------------------G---------C-------T------TT------------------------------A---------G-C--TA----------------C--A--A--------------------------------------C-- 4225
C.TZ.08.707010457_CH457.w8 ------A---------------------------------------------------T------------------------------A---------G-C--TA----------------C--A--A--A--------------------------------C--A-- 4967
C.US.11.17TB4_4G8 ------A----T---------T----------G--A------C-------C------TT------------------------------A---------G-C--TA----------------C--A--A-----------------------G----------------- 4344
C.YE.02.02YE511 ------A-------------------T-------------------------------T------------------------------A---------G-C--TA----------------C--A--A----------------------------------------- 4168
C.ZA.12.DEMC12ZA096 ------A----------------------------------------------------------------------------------A---------G-C--TA----------------C--A--G-----------------------G--------------C-- 4302
C.ZM.11.DEMC11ZM006 ------A-------------------T---------------C---------------T----------------------------------------G----TA----------------C--A--A----------------------------------------- 4342
D.CM.10.DEMD10CM009 ------A-------------------------------------------------C------------------------------------------G-----A----------------------T----------------------------------------- 4368
D.CY.06.CY163 ------A------------------------------G------------------C------------------------------------------G-C---A----------------------T-----------------------------------C----- 4201
D.KE.11.DEMD11KE003 ------A-------------------------------------------------------------------------C------------------G-----A----------------------T-----------------------------------C----- 4343
D.KR.04.04KBH8 ------A------------------------------G---------------------------A---------------------------------G-C---A-------------------A--G-----------------------------------C-G--- 4952
D.SN.90.SE365 ------A----T-------------------------G------------------C-T----------------------------------------G-----A-------------------A--T--------------------------T--------C----- 5010
D.TZ.01.A280 ------A--------------T-----T---------C------------------C--------------C---------------------------G-C---A----------------------T-----------------------------------CC---- 4194
D.UG.10.DEMD10UG004 ------A-----------------------------------------------G-C------------------------------------------G----C-----------------------T--------------------------G--------C----- 4331
D.UG.11.DEMD11UG003 ------A-------------------------------------------------C------------------------------------------G-----A----------------C--A--T-----------------------------------C----- 4348
D.YE.02.02YE516 ------A-------------------------------------------------C------------------------------------------G-----A----------------------T-----------------------------------C----- 4204
D.ZA.90.R1 ------A-------------------------------------------------C------------------------------------------G-----A-------------------A--T-----------------------------------C----- 4339
F1.AO.06.AO_06_ANG32 ------------------T-----------------------C-------------------------------C--------------A----A----G-C--TG----------------------G--G-----------------------C--------C----- 4204
F1.AR.02.ARE933 ------------------T-------------G----G--------------------T---------------C------------------------G-C---G----------------C-----A--------------------------T-----G--C----- 4287
F1.BR.07.07BR844 ------A-----------T----------G--G-------------------------T---------------C------------------------G-C---G----------------------A--------------------------C--------C----- 4774
F1.BR.10.10BR_PE107 ------A-----------------------------------C---------------T---------------C------------------------G-C---G----------------------A--T-----------------------C-----G--C----- 4460
F1.BR.10.10BR_RJ015 ------A--------------T----------------------------------------------------Y------------------------G-C---G----------------------A--------------------------C--------C----- 4466
F1.CY.08.CY222 ------A-----------------------------------C-------------------------------C------------------------G-C---A----------------------A--------------------------C--------C----- 4186
F1.ES.02.ES_X845_4 ------A-------------------T---------------C-------------C-T----------------------------------------G-C---G-------------------A--A--G-----------------------C--------C----- 4445
F1.ES.11.VA0053_nfl ------A---------------------------------------------------T---------------C------------------------G-C---G-------------------------------------------------C--------C----- 4417
F1.RO.96.BCI_R07 ------A-----------T---------------------------------------T---------------C------------------------G-C---G----------------------A--------------------------C--------C----- 5017
F1.RU.08.D88_845 ------A--------------T--------------------C-------G-----------------------C------------------------G-C---G----------------------A--------------------------C--------A----- 4452
F2.CM.02.02CM_0016BBY ------A----------------------------------------------G--CT-------C-------------------T---A---------G-C---A----------------------A--------------------------C--------C----A 4183
F2.CM.10.DEMF210CM001 ------A--------------T-----C------------C----------------T-------------A-------------T-------------G-C--CA----------------C--A--A--T-----------------------C--------C----A 4257
F2.CM.10.DEMF210CM007 ------A--------------T----T--------------------------------------------C---------------------------G-C---A----------------------A--------------------------C-----G--C----A 4340
G.CM.07.920_49 ------A----------C---T----T---------------C--------------CA----------------------------------------G-----A-------------------A--G--------------------G--------------C----A 4385
G.CM.10.DEMG10CM008 ------A--------------T----T---------------C--------------------------------------------------------G-C---A-------------------A--A-----------------------------------C----A 4374
G.CM.10.DEURF10CM020 ------A----T---------T----T-----G---------C--------------------------------------------------------G-C---A-------------------A--A----------------------------------------- 4324
G.CN.08.GX_2084_08 --G---A--------------T----T---------------C--------------T---G-------------------------------------G-C---A-------------------A--A--------------------G--------------C----A 4233
G.ES.09.X2634_2 ------A--------------T----TC----G---------C--------------------------------------------------------G-----A-------------------A--A-----------------------------------C----A 4476
G.ES.14.ARP1201 ------A--------------T----TC------------C-C-C------------------------------------------------------G-C---A-------------------A--A--------------N-----G--------------C----A 4459
G.GH.03.03GH175G ------A--------------T----T---------------C------------------------------------------T-------------G-C---A-------------------A--A-----------------------------------C----A 5033
G.KE.09.DEMG09KE001 -----GA--------------T----T---------------C--------------------------------------------------------G-C---A-------------------A--A--------------------------------------C-A 4368
G.NG.09.09NG_SC62 --G---A--------------T----T---------------C--------------------------------------------------------G-C---A-------------------A--A--------------------G--------------C----- 4185
G.PT.x.PT3306 ------A--------------T--------------------C--------------T-----------------------------------------G-C---A-------------------A--A-----------------------------------C----A 4933
H.BE.93.VI991 ------A------------------------C----------C--------------T--C----------A---------------------------G-C---A-------------------A--T-----------------------------------C----- 4382
H.BE.93.VI997 ------A--------------------------------------------------T----T--------A---------------------------G-C---A-------------------A--------------------------------------C----- 4317
H.CF.90.056 ------A--------------------------------------------------T----C--------A---------------------------G-C---A-------------------A--------------------------------------C----- 4340
H.GB.00.00GBAC4001 ------A-----------------------------------C--------------TT------------A---------------------------G-C---A-------------------A--T----------------------------------------- 4511
J.CD.97.J_97DC_KTB147 ------A--------------T----------------------------------C-T----------------------------------------G-C---A-------------------A--A-----------------------------------C----- 4187
J.SE.93.SE9280_7887 ------A------------------------------G-------------------------------------------------------------G-C---A-------------------A--A-C------------------------------G--C----- 4307
J.SE.94.SE9173_7022 ------A-------------------------------------------------C------------------------------------------G-C---A-------------------A--G-----------------------------------C----- 4308
K.CD.97.97ZR_EQTB11 ------A----T---------------------------------------------------------------------------------------G-A---A---------------------------------------------------.....T-C----- 4185
K.CM.96.96CM_MP535 -----------T---------------------------------------------TT---C--------A---------------------------G-A---A----------------------A-----------------------------------C--C-- 4189
01_AE.AF.07.569M ------A-------G--------------------------------G----------T---C------------------------------------G-C---A-------------------A--A-----------------------------------C----- 4199
01_AE.CM.11.1156_26 ------A-------------------T------------------------------------------------------------------------G-----A-------------------A--A-----------------------------------C----- 4343
01_AE.CN.12.DE00112CN011 ------A--------------------------------------------------------------------------------------------G-C---A-------------------A--A--------------------------------G--C----- 4303
01_AE.HK.04.HK001 ------A-------------------------------------------------------------------------C------------------G-C---A-------------------A--A-----------------------------------C----- 4355
01_AE.IR.10.10IR.THR48F ------A------------------------------G---------------------------------------------------A---------G-C---A----------------C--A--A-----------------------G-----------C----- 4183
01_AE.JP.11.DE00111JP003 ------A-------------------T------------------------------------------------------------------------G-C---A-------------------A--A--T--------------------------------C----- 4469
01_AE.SE.11.SE601018 ------A--------------------------------------------------------------------------------------------G-C---A----------------------A----------------------------------------- 4210
01_AE.TH.10.DE00110TH001 ------A-------G------------------------------------------------------------------------------------G-C---A-------------------A--A-----------------------------------C----- 4290
01_AE.TH.90.CM240 ------A--------------------------------------------------------------------------------------------G-C---A-------------------A--A-----------------------------------C----- 4567
01_AE.US.05.306163_FL ------A--------------------------------------------------------------------------------------------G-C---A-------------------A--A-----------------------------------C----- 4184
02_AG.CM.10.DE00210CM013 ------A--------------T----T-------T-------C-------------------------------------------------T------G-C--CA-------------------A--A--------------------------------G--C----- 4360
02_AG.ES.06.P1423 ------A--------------T----T---------------C---------------T----------------------------------------G-----A-------------------A--A--------------------------------G--C----- 4430
02_AG.GW.05.CC_0048 ---------------------T----T---------------C--------------------------------------------------------G-C--CA-------------------A--A--------------------------------G--C----- 4343
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B.FR.83.HXB2 AGAATAGTAGACATAATAGCAACAGACATACAAACTAAAGAATTACAAAAACAAATTACAAAAATTCAAAATTTTCGGGTTTATTACAGGGACAGCAGAAATCCACTTTGGAAAGGACCAGCAAAGCTCCTCTGGAAAGGTGAAGGGGCAGTAGTAATACAAGATAATAG 4993
Pol _R__I__V__D__I__I__A__T__D__I__Q__T__K__E__L__Q__K__Q__I__T__K__I__Q__N__F__R__V__Y__Y__R__D__S__R__N__P__L__W__K__G__P__A__K__L__L__W__K__G__E__G__A__V__V__I__Q__D__N__S
02_AG.KR.12.12MHR9 -----GA--------C-----T----T---------------C----------T----T----------------------------G-----------C-C--CA-------------------A--A--------------------------------G--C----- 4652
02_AG.LR.x.POC44951 ------A--------------T----T-----------G---C-----------------C--------------------------------------G-C--CA-------------------A--A--------------------------------G--C----- 4988
02_AG.NG.09.09NG_SC61 --G---A--------------T----T---------------C-----------------C--------------------------------------G-C---A-------------------A--A--------------------G--------------C----A 4185
02_AG.NG.x.IBNG ------A----T---------T----T---------------C----------G----T----------------------------------------G-C--CA-------------------A--A--------------------------------G--C----- 4518
02_AG.SE.11.SE602024 ------A--------------T----TC--------------C---------------T----------C-A---------------------------G-C--CA-------------------A--A--T-----------------------------G-------- 4186
02_AG.SN.98.98SE_MP1211 ------A----T---------T----T---------------C-------------------T--------A---------------------------G-C--CA-------------------A--A-----------------------------------C----- 4190
02_AG.US.06.502_2696_FL01 ------A-------G------T----TC--------------C---------------T----------------------------------------G-C--CA-------------------A--A--T-----------------------------G-----C-- 4190
03_AB.RU.97.KAL153_2 ------A---------------------------------------------------T------------------------------A---------G-----A-------------------A--A-----------------------G--------G--C----A 4219
04_cpx.CY.94.94CY032_3 ------A--------------T----T---------------C--------------------------------------------------------G-A---A-------G-----------A--A--------------------------------G--C--C-- 4359
05_DF.BE.x.VI1310 ------A-----------A-------------------------------------C-T----------------------------------------G-C---G----------------------A--------------G--A--------C--------C----- 4375
06_cpx.AU.96.BFP90 ------A--------------T----T---------------C---------------T----------------------------------------G-C---A-------------------A--A-----------------------------------C----- 5021
07_BC.CN.98.98CN009 ------A----T-----------------------------------------G-----------------------------------A---------G-C--CAGC--------------C--A--A----------------------------------------- 4325
08_BC.CN.97.97CNGX_6F -------------------------------------G--------------------T------------------------------A---------G-C--CA----------------C--A--A----------------------------------------- 4173
09_cpx.GH.96.96GH2911 ------A--------------T----T---------------C-------------C------------------------------------------G-C---A-------------------A--A--------------------------------G--C----A 4195
10_CD.TZ.96.96TZ_BF061 ------A-----------------------------------C---------------T------------------------------A---------GGC--TA----------------C--A--A-----------------------------------A--C-- 4372
11_cpx.CM.95.95CM_1816 --------G------------------T--------------C----------------------------A---------------------------G-C-----------------------A--A--------------------------------G--C----- 4357
12_BF.AR.99.ARMA159 ------A-----------T------------------G--------------------T---------------C------------------------G-C---G----------------------A--------------------------C--------CG---- 4998
13_cpx.CM.96.96CM_1849 ------A--------------------T-------A------C---------------T----------------------------------------G-C---A-------------------A--G-----------------------------------C----- 4398
14_BG.ES.05.X1870 ------A--------------T----T--------A------C------------------------------------------T-------------G-C---A-------------------A--A-----------------------------------C----A 4460
15_01B.TH.99.99TH_MU2079 ------A-----T----------------T-C--------------C---C---TCC...---------------------------------------G-C---A-------------------A--A-----------------------------------C----- 4389
16_A2D.KR.97.97KR004 ------A-------------------T---------------C------G-------------------------------------------------G-----A-------------------A--------------------------------------C----- 4356
17_BF.AR.99.ARMA038 ------A-----------T------------------G--------------------T---------------C-----C------------------G-C---G----------------------A--------------------------C--------C----- 4207
18_cpx.CU.99.CU76 ---------------------T----A-----------------C------------------------------------------------------G-C---A-------------------A--A--------------------------------G--C--C-- 4298
19_cpx.CU.99.CU7 ------A--------------T--------------------C-----------------------TC---C---------------------------G-C--CA-------------------A--A-----------------------------------C----- 4219
20_BG.CU.99.Cu103 ------A----T---------T----T---------------C--------------------------------------------------------G-C---A-------------------A--A-----------------------------------C----A 4459
21_A2D.KE.99.KER2003 --G---A-------------------T----------------------G-----------------------------------T---A---------G-----A-------------------A--------------------------------------C----- 4198
22_01A1.CM.01.01CM_0001BBY ------A----------------------------------------------------G---------------------------------------G-C---A-------------------A--A-----------------------------------C----- 4201
23_BG.CU.03.CB118 ------A-----------------------------------C--------------------------------------------------------G-C---A-------------------A--A-----------------------G-----------C-G--A 4436
24_BG.ES.08.X2456_2 ------A----T---------T----T---------------C------------------------------------------T---A---------G-C---A-------------------A--------------------------------------C----A 4444
25_cpx.CM.02.1918LE ------A--------------T--------------------C---------------T------------C---------------------------G-----A----------------------A--------------------------------G--C----- 4201
26_AU.CD.02.02CD_MBTB047 ------A------------------------------G--------------------T----------------------------------------G-----A-------------G-----A--A--T--------------------------------C----- 4998
27_cpx.FR.04.04CD_FR_KZS ------A--------------T----T----------G---------------------------C-----------------------A---------G-C---G----------------T--A--G-----------------------------------C----- 4984
28_BF.BR.99.BREPM12609 ------A-----------T------------------G---------------------------C---------------------------------G-C---G----------------------A--------------------------C-------------- 4359
29_BF.BR.01.BREPM16704 ------A----T--C-------------------------------------------T----------------------------------------G-C---G----------------------A--------------------------C--------C----- 4394
31_BC.BR.04.04BR142 ------A-----------------------------------C-------G--------------------------------------A---------G----TA----------------C--A--A---------------------------C----------C-- 4465
32_06A1.EE.01.EE0369 ------A--------------T----T---------------C----------------T---------------------------------------G-C---A----------------T--A--A--T-----------------------------G--C----- 4628
33_01B.ID.07.JKT189_C ------A--------------------------------------------------------------------------------------------G-C---A-------------------A--A--------------------------------G--C----- 4294
34_01B.TH.99.OUR2478P ------A--------------------------------------------------------------------------------------------G-C---A-------------------A--A-----------------------------------C----- 4195
35_AD.AF.07.169H ------A----T-----------------------------GC--------------------------------------------------------G-------------------------A--A--------------------------------G--C----- 4193
36_cpx.CM.00.00CMNYU830 ------A--------------T----T---------------C--------------------------------------------------------G-C---A-------------------A--A-----------------------------------C----- 4198
37_cpx.CM.00.00CMNYU926 ------A----T---------T----T--------C------C--------------------------------------------------------G-C--CA-------------------A--A----------------------------------------- 4183
38_BF1.UY.03.UY03_3389 ------A-----------T--T---------------G------T-------------T---------------C-------T--C-------------G-C---G----------------------A--------------------------C--------C----- 4416
39_BF.BR.04.04BRRJ179 ------------------------------------------C--------------------------------------------------------G-C--------------------------T--------------------------------------C-- 4470
40_BF.BR.05.05BRRJ055 ------A-----------T------------------G-----------------------------------------------T-------------G-----G-------------------A--A--------------------------C--------C----- 4476
42_BF.LU.06.luBF_18_06 ------A--------------------------------------------------------------------------------------------G-C---A----------------------A--------------------------C-----------C-- 4547
43_02G.SA.03.J11223 --R---A--------------T----TC--------------C--------------------------------------------------------G-C---A-------------------A--A--T-----------------G-----G--------C----- 4518
44_BF.CL.00.CH80 ------A------------------------------G--------------------T---------------C------------------------G-C---G----------------------A--------------------------C--------C----- 4435
45_cpx.FR.04.04FR_AUK ------A----T--------------------G------------------------------------------------------------------G-C---A----------------C--A--A-----------------------------------C----- 4979
46_BF.BR.07.07BR_FPS625 -----CA-----------T------------------G--------------------T---------------C------------------------G-C---G----------------------A--------------------------C--------C----- 4431
47_BF.ES.08.P1942 ---------------------------C-----------------------------------------------------------------------G-C---G-------------------A--A-----------------------G--C--------C----- 4432
48_01B.MY.07.07MYKT021 ------A-------G------------------------------------------------------------------------------------G-C---A-------------------A--A----------------------------------------- 4198
49_cpx.GM.03.N26677 ------A----T-----------------------------------------------------------------------------A---------G-C--TA----------------C--A--A--T-----------------------------------A-- 4415
50_A1D.GB.10.12792 --G---A-----------T--T----------------------------------C------------------------------------------G----------------------------A--G-----------------------------G--C----- 4400
51_01B.SG.11.11SG_HM021 ---------------G--------------------------C---------------------------------------------------A----G-----A----------------------T--------------------------G-------------- 4200
52_01B.MY.03.03MYKL018_1 ------A--------------------------------------------------------------------------------------------G-C---A-------------------A--A-----------------------------------C----- 4307
53_01B.MY.11.11FIR164 ------A-------G------------------------------------------------------------------------------------G-C---A-------------------A--A-----------------------------------C----- 4333
54_01B.MY.09.09MYSB023 -------------------------------------G-------------------------------------------------------------G-------------------------------T--------------------------------C----- 4395
55_01B.CN.10.HNCS102056 ------A--------------------------------------------------------------------------------------------G-----A-------------------A--A-----------------------------------C----- 4303
56_cpx.FR.10.URF5_patient_A -----TA--------------T----T------T--------C--------------------C-----------------------------------G-C--C--------------------A--A--------------------------------G--C----- 4344
57_BC.CN.09.09YNLX19sg ------A--------------T------------------------------------T----G-------------------------A---------G-C--CA----------------C--A--A----------------------------------------- 4177
58_01B.MY.09.09MYPR37 ------A--------------------------------------------------------------------------------------------G-C---A-------------------A--G-----------------------------------C----- 4338
59_01B.CN.09.09LNA423 --G---A-------------------------------------------G------------------------------------------------G-C---A-------------------A--A-----------------------------------C----- 4177
60_BC.IT.11.BAV499 ------A-------------------------------G---C---------------T------------------------------A---------G--G-TA----------------C--A--A---------------------------C-C--------C-- 4950
61_BC.CN.10.JL100010 ------A----------------------------------------------------------------------------------A---------G-C--CA----------------C--A--A----------------------------------------- 4414
62_BC.CN.10.YNFL13 ------A---------------------------------------------------T----G-----------------------------------G----CA----------------C--A--A--------------------------------G-----G-- 4322
63_02A1.RU.10.10RU6637 ------A----------------------------------------------------------------------------------A---------G-----A-------------------A--A-----------------------G--------G--C----A 4534
64_BC.CN.09.YNFL31 ------A------------------------------G---------------G--------------------C------------------------G-C--CAG---------------C--A--A----------------------------------------- 4347
65_cpx.CN.10.YNFL01 ------A--------------------------------------------------------------------------------------------G-C---A-------------------A--A--------------------------G--------C----- 4364
67_01B.CN.11.ANHUI_HF115 ------A--------------------------------------------------------------------------------------------G-C---A-------------------A--A-----------------------------------C----- 4336
68_01B.CN.11.ANHUI_WH73 ------A--------------------------------------------------------------------------------------------G-C---A-------------------A--A-----------------------------------C----- 4327
69_01B.JP.05.05JPMYC113SP420------A-----------------------------------C--------------------------------------------------------G-------------------------------------------------------------G--C----- 4360
70_BF1.BR.10.10BR_PE004 ------A-----------------------------------Y--------------------------------------------------------G-C---A-------------------R--A--------------------R-----C--------C----- 4449
71_BF1.BR.10.10BR_PE008 ----------------------------------------------------------T---------------------------------A------G-C---G----------------------A-----------------A--------C--------C----- 4666
72_BF1.BR.10.10BR_MG002 ------A-----------------------------------C----------------------C---------------------------------G-C---G----------------------A--------------------------C-------------- 4501
74_01B.MY.10.10MYPR268 ------A--------------------------------------------------------------------------------------------G-C---A-------------------A--A--------------------------------------C-- 4290
O.BE.87.ANT70 --G---A--------T-----T--C-A--------A-C-------------------TT----N----C--A--------C--------A---------G-C--TA-C-----------G---C-------G-----------G--A--------C-----------GG- 5047
O.CM.98.98CMA104 --GT--A--------T-----T--C-A--------A-C----C--------------TT---------------------C--------A---------G-C--TA-------------G---C-A-----G-----------G--A--------C-----------AG- 4479
O.CM.98.98CMABB141 --G---A--------C-----T--C----------A-C----C--------------T----------------------C--------A---------G-C--CA-------------G--CC-------G-----------G--A--------C---------C-AG- 4478
O.CM.98.98CMABB212 ---C--A--------C-----T--C-A--------A-C----C--------------TT---------------C--------------A--T------G----TA-------------G---C-A-----G-----------G-----------C-----------AG- 4483
O.CM.98.98CMU5337 --G---A--------T-----T--C-A--------A-C-------------------TTT-----------A----A---C--------A---------G----TA-------------G---C-A-----G-----------R--A--------C-----------AG- 4480
O.CM.99.99CMU4122 --G---A--------T-----T--C-A--------A-C-------------------TTC-----------A----A---C--------A---------G----TAC------------G---C-------G-----G--------A--------C-----------AG- 4478
O.FR.92.VAU ---T--A--------T-----T--C-A--------A-C----C--------------TT---------------------C--------A---------G-C--TA-------------G---C-------G-----------G--A--------C-----------AG- 4559
O.GA.11.11Gab6352 --G---A--------C-----T--C----------A-C----C--------------TT---------------------C--------A---------G-C--TA-------------G---C-------G-----------G--A--------C-----------AG- 4204
O.SN.99.99SE_MP1299 --G---A--------T-----T--C-A--------A-C-------------------TTT-----------A----A---C--------A---------G----TA-------------G---C-------G-----------G--A--------C-----------AG- 5046
O.US.10.LTNP --G---A--------T-----T--C-A--------A-C-------------------TT---------------------C--------A---------G-C--TA-------------G---C-------G-----------G--A--------C-----------AG- 4968
N.CM.02.DJO0131 ------A----------------------------A-C-A---------C-------TT---G--------------------------A---------G----CA----------------C--A--T--G--------A-----------G-----C--------CG- 4499
N.CM.02.SJGddd ------A-------------------------G--A-C-A---------C-------TT-C--G-------------------------A---------G----CA----------------C--A--T--G--------A-----------G-----C--------AG- 4483
N.CM.04.04CM_1015_04 ------A-------------------------G--A-C-A---------C-------TT----G-------------------------A---------G----CA----------------C--A--G--G--------A-----------G-----C--------CG- 4498
N.CM.06.U14296 ------A----T--------------------G--A---A-C-------C-------TT----G-------------------------A---------G----CA----------------C--A--T--G--------A-----------G-----C--------CG- 4496
N.FR.11.N1_FR_2011 ------A----T--------------------G--A-C-A---------C-------TT----G-------------------------A---------G-C--CA----------------C--A--T--G--------A-----------G-----C--------CG- 4394
P.CM.06.U14788 --G--CA----T--TC-G--T---C-R--------A-C-------------------TT-----------------A---C--------A---------G-C--TA----------------G-CA-----G-----------------------C--------C--AG- 4464
P.FR.09.RBF168 --G--CA----T--T--G--T---C-A--------A-C-------------------TT---------------------C--------A---------G-C--TA----------------G-C---T--G-----------------------C--------C--AG- 5028
CPZ.CD.90.ANT ------T--------C----------------G--A-CTC----------T------TT----------C-A---------C----------T------G-C--TG-G---------------C-A--T--G-----------------------C--CA----CC-AGA 4432
CPZ.CM.05.SIVcpzLB7 ------A-------------------T----------C-------------------T-----G-------A---------------------C-----G----TA----------------C--A--A--G-----G--------A--------GC-G------C-GGA 4548
CPZ.CM.09.Ptt_09Cam155 -----CA----T---------T-------------A--CA----------CA-----TT---TC-------A--------C--------A---------G-C--GA-------------------T-----G--------------A-----------C--G--CC-AG- 5077
CPZ.TZ.06.TAN5 ---C--C----T---T--A-T---A-------G--AC--C----------------ATT----G----------------C-----T------GC----G-----G-------G--------GCGA--A--G-----------------------T---A----AGGGGA 5106
CPZ.US.85.US_Marilyn -----CA-------C------T----AC-------AG-CTT----------------TT----G----------------C------------------G-----A----------------C--A--T--G--------------------------CA-G--A--CGA 5053
GOR.CM.07.SIVgor2139_287 --G---A-------GT----C---C-A--------A-C-------------------TT---------------------C--------A---------G-C--TA----------------G-C------G-----------------T-----C--T--G--C--AG- 4530
GOR.CM.12.SIVgor_BQID2 --G---A-------------TT--C-A--------A-C-------------------TT---------------------C--------A---------G-C--TA-------------G---C-------G-----------G--A--------C--------C--GG- 4463
GOR.CM.13.SIVgor_BPID15 --G--TA----T-----G--T---C-A--------A-C----C--------------TT---------------------C--------A---------G-C--TA----------------G-C------G-----------------------C-----------GG- 4334
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Vif start Pol, Gag-Pol, and p31 integrase end
B.FR.83.HXB2 TGACATAAAAGTAGTGCCAAGAAGAAAAGCAAAGATCATTAGGGATTATGGAAAACAGATGGCAGGTGATGATTGTGTGGCAAGTAGACAGGATGAGGATTAGAACATGGAAAAGTTTAGTAAAACACCATATGTATGTTTCAGGGAAAGCTAGGGGATGGTTTTATAGA 5163
Vif _M__E__N__R__W__Q__V__M__I__V__W__Q__V__D__R__M__R__I__R__T__W__K__S__L__V__K__H__H__M__Y__V__S__G__K__A__R__G__W__F__Y__R_
Pol __D__I__K__V__V__P__R__R__K__A__K__I__I__R__D__Y__G__K__Q__M__A__G__D__D__C__V__A__S__R__Q__D__E__D__*_
A1.CD.97.97CD_KCC2 ---------------T-----------------A--A---------------------------------------------G---------------------G-------C--------------T------C--------AA--------TA--------------- 5159
A1.CM.08.886_24 ---T-----G------------------------------------------------------------------------G-----------------------------C---C----------------------C---AA--------AAAAG---C-------- 4625
A1.CY.08.CY236 ---------G-----A-----------------A------------------------------------------------G-------------------A-------C-C--------------T-----------C---AA--G---A-AAAAT---AGA------ 4374
A1.IN.09.NARI_FLS_IVC19_1 ---T-----G-----A-----------------A-----C---------------------------A--------------G--------A------------------C-C--------------T---------------AA------A-AAAAT---G-------- 5026
A1.KE.11.DEMA111KE002 ---T-----G--------C--------------A---C---A-C--------------------------------------G-----------------------------C------------T-T---------AGA---A---------AA-AG------------ 4531
A1.RU.11.11RU6950 C--T--------G--A------------------------------------------------------------------------------------------------C--------------T-----------C---AA---------A-AG---CG------- 4687
A1.RW.11.DEMA111RW002 ---T-----------A-------------T---A------------------------------------------------G---------------------------C-C---C----------T---------A-C--CA-A-------AA-AT---G------A- 4514
A1.SN.01.DDI579 ---T-----G---A-A------------------------------------------------------------------G-----------------------------C---C----------T---------A-C---AA--------A--AT------------ 4361
A1.UG.11.DEMA110UG009 ---T-----G------------------------------------------------------------------------G-----------------------------C---C----------T-----------C--CAA--------AA--T--------C--- 4512
A1.ZA.04.503_15344_T10_A1 ---A-----G-----A-----G---------------------C--------------------------------------------------------------------C--------------T---------A-C---AA--------AAAAT------------ 4380
A2.CD.97.97CDKTB48 ---T-----------A------------------------------------------------------------------G-----------------------------C---C----------T-----------G---AA---------A-AG-----C------ 4503
A2.CM.01.01CM_1445MV ---T-----------A-------------T----------------------------------------------------G-----------------------------C--------------T---------A-----A---------AA-AG-----C--C--G 4362
A2.CY.94.94CY017_41 ---------G-----A------------------------------------------------------------------G-----------------------------C--------T-----T---------A-----A---------AA--T---G-C----A- 4520
B.BR.10.10BR_RJ032 ------------------------------------------------------------------------------------------------------AC---------------------T-------AC--R-----AA--------A--A----GG------- 4735
B.CA.07.502_1191_03 ---G-------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------A-----AA--------AC--------------- 4590
B.CH.08.M2_0803101_NFLG8 --------------------------------------------------------------------------------------------------------------------C----------------AC--A-----AA--------A-------A------A- 4632
B.CN.12.DEMB12CN006 ------------G--------G---------------------------------------------------------------------------------G--------T--------------T---------------A---------AA--------------- 4542
B.CU.14.14CU005 ---A--------------------------------------------------------------------------------------------------ATG--------------------------------A-----AA--------AAA-----G-------- 4374
B.ES.14.ARP1195 ---A-----------------------------A--T------------------------------------------------G-----A--------------------C---A--------T-------AC-CA-----AA--------ACA-----G-A-----G 4625
B.FR.11.DEMB11FR001 -----------------------------T---A-----------C-------------------------------------------------------------------------------------------------AA--------A-AA----A-------- 4409
B.HT.05.05HT_129389 ---T-----------------G----------------------------------------------------------------------------------G-------G--------------------------------A-------A-A-------------- 4364
B.JP.12.DEMB12JP001 ------------------------------------------------------------------------------------------------------ACG----------------------------A---A-C---AA-------GA-A-----G-------- 4550
B.KR.07.HP_18_07JHS10_3909 -----------------------------T---A------------------------------------------A------------------------------------------------------------A-----AA--------A--A----G-C------ 4827
B.RU.11.11RU21n -----------------------------T----------------------------------------------------------------------------------C--------------------AC--------AA---------T------G----C-A- 4734
B.SE.12.SE600057 -----------------------------T------------A---------------------------------------------------------------------C--------------------A---A-----A-----------------G------A- 4380
B.TH.10.DEMB10TH002 ------------------------G-----G--A--------------------------------------------------------------------A-------C-C--------------------AC--------AA-------CA-------A-------- 4485
B.US.13.RV_1 -------------------------------------------------------------------------------------------------------C---------------------T-----------A-C---A---------A---------G------ 5043
B.ZA.09.DEMB09ZA022 --------------------------------------------------------------------------------------------------------G----------------------T-----AC--A-----AA--------AA------GC------- 4461
C.BR.07.DEMC07BR003 ---------G-----A-----G--G----TG--A-------A---C----------------------C---------------------------A---------------T-----------G--T--C------A----CAA--G---C-A--------A------- 4495
C.BW.00.00BW5031_1 -----------C---A-----G--G--------A-------A---C------C-------------G-C-------------G--------------A--------------T---C-G------------------------A---G-----AT--------------- 4534
C.CN.10.YNFL19 ---------G-----A-----G--G--------A----Y--A---C----------------------C-------------G-------------A---------------T--------------------------C---AA--G-----AT-----------C--- 4516
C.CY.09.CY260 ---------G-----A-----G--G--------A-----------A----------------------C-------------G-------------A---C-----------T------------------------------AA--------AT-----------C--G 4386
C.ES.14.ARP1198 ---------G-----A-----G-------T---A-----------C-----------A--------G-C-------------G-------------A---------------T---C--------------------A-----AA--G----CA--------CA------ 4577
C.ET.02.02ET_288 ---------G-----A-----G--G--------A----------------------------------C-------------G-------------AA------G-------T------------------------A-----A---G-----AT--------G----A- 4365
C.IN.09.T125_2139 ---------G-----A-----G--G--------A-------A---C----------------------C-------------G---------------------------C-T-----------------------------CA---G-----A-------G----C--- 5139
C.KE.05.05KE369195V4 ---------G---A-A-----G--G--------A------------------C---------------C-------------G-----------------------------T---C-------G------------------A---G------A--------------- 4339
C.MW.09.703010256_CH256.w96 ---------G-----A--------G-----------T----A---C----------------------C-------------G-------------A---------------T---C-------G------------------A---G----GAT-----------C--- 5143
C.SE.13.SE600311 ---------G-----C-----G-----------A----------------------------------C-------------G-------------A---C---G-------T-----------G------------A-----AA--------A---------------- 4395
C.TZ.08.707010457_CH457.w8 ---------G-----A-----G-------T---A--T----AAC-C----------------------C-------------GA----------------C-----------T-----------G------------------A---G-----AC-------AC--C--- 5137
C.US.11.17TB4_4G8 ---------G-----A-----G-------T---A----------------------------------C-------------G-------------A-----A-------C-T-----------G------------------A-A-G-----AT--------------- 4514
C.YE.02.02YE511 ---------G--G--A-----G--G----T---A-------A---C--------------------G-C-------------G-----------------------------T--C---------------------A-----A---G------T--------------G 4338
C.ZA.12.DEMC12ZA096 ---------G-----A-----G--G--------A-------A--------------------------C-------------G--------------A--------------T------------------------A-A---AA----------------G-C--C--- 4472
C.ZM.11.DEMC11ZM006 ---G-----------------G--G--------A-----------C--------------------G-C-------------G-----------------C-----------T-----------G------------A-----A----G-----T-----------C--- 4512
D.CM.10.DEMD10CM009 ---------------------------------A---------------------------------------------------G-----------------G-T-------------------------------A-C---AA----A--GCA--------------- 4538
D.CY.06.CY163 ---------G-----A-------------T-----------------------------------------G-------------G---------------------------------------T-----------AAA---AA-------GCA--------------- 4371
D.KE.11.DEMD11KE003 ---------------A-------------T----------------------------------------------------------------------------------G--------------T---------------AA-C------AAA------GG------ 4513
D.KR.04.04KBH8 ---------------A--------------------------------------------------------------------------------------AT---------------------T-----------A-----AA---------A------G-------G 5122
D.SN.90.SE365 ---A-----------A--------------------------------------------------------------------------------------A----------------------------------------AA-------CAA--G----G-----A- 5180
D.TZ.01.A280 ---------G-----A--------------------------A---------------G------------------------------------------------------------------------------------A-------GCAA--------G------ 4364
D.UG.10.DEMD10UG004 ---A-----G-----A--C--G--------------------------------------------------------------------------------A------------------------T---------------AA--------AA-------GG------ 4501
D.UG.11.DEMD11UG003 ---------------A-------------T-------------------------------------------------------------------------C--------GG-C-----------T-----A---------AA-C------AC--------G------ 4518
D.YE.02.02YE516 ---------G-----A-------------T----------------------------------------------------G-------------------AC---------------------------------A-----AR-G------AA--------------- 4374
D.ZA.90.R1 ---------------A-------------T---A--------------------------------------------------------------------AC---------------------T----C---C--------AA---G----AA--------------- 4509
F1.AO.06.AO_06_ANG32 ---A-----------------G------------------------------------------------------------G-------------------AC---------------------T-------AC--------AA------C-AA------G-------- 4374
F1.AR.02.ARE933 ---A-----G-----A------------------------------------------------------------A-----G-------------------AC---------------------T--------C--------AA------C-AAAA------------- 4457
F1.BR.07.07BR844 ---A-----G-----A------------------------------------------------------------------G--G----------------AC---------------------T-----------A-C---AA------C--AA-----G-------- 4944
F1.BR.10.10BR_PE107 ---A-----G--G--A-------------T---A------------------------------------------------G-------------------AC---------------------T--------C--------AA----A-C-AAAAT---G-------- 4630
F1.BR.10.10BR_RJ015 ---A-----G--RC-T--------G--------------------C------------------------------------G-K-----------------AC---------------------T--------C-CA-----A-------C-AA-------G------G 4636
F1.CY.08.CY222 ---A-----G--GA-A------------------------------------------------------------------G-------------------AC--G------------------T--------C--A-----AA--------AAAAT------------ 4356
F1.ES.02.ES_X845_4 G--A------------------------------------------------------------------------------G-------------------AC---------------------T--------C--------AA------C-AAAA------------- 4615
F1.ES.11.VA0053_nfl ---A-----G-----A--------G--------A--------A---------------------------------------G-------------------A---------C------------T------A------C---CA------C-ACAA----G-------G 4587
F1.RO.96.BCI_R07 ---A-----G-----A----------------------------------T-------------------------------G-------------------AC---------------------T--------C--A-----AA------C-AAAA-----C------- 5187
F1.RU.08.D88_845 ---A-----------A-----------------R------------------------------------------------G-------------------AC---------------------T-----------------AA------C-AA--------------- 4622
F2.CM.02.02CM_0016BBY ---A-----G-----A-------------T---A------------------------------------------------G-----------------------------C------------------------------A---G----CAA--------------- 4353
F2.CM.10.DEMF210CM001 C--A-----G-----A--------------------T---------------M-----------------------------G-----------------------------C------------------------------A--------GCA--------------- 4427
F2.CM.10.DEMF210CM007 ---A-----------------------------A----------------------------------------------------------C-------------------C------------------------------AA--------AA--------------- 4510
G.CM.07.920_49 C--A-----G-----A-----------------A--AC---A-------------------------------------------------------A--------------C---C----------T---------A-C---AA-------CAAA-------------- 4555
G.CM.10.DEMG10CM008 C--A-----G-----A------------------------------------------------------------------G-----------------------------C--C-----------T-----------C---AA--------AA--C------------ 4544
G.CM.10.DEURF10CM020 C--A--C--G------------------------------------------------------------------------G-----------------------------C---C----------T---------A-A---A---------AA--C-----C------ 4494
G.CN.08.GX_2084_08 C--A-----G------------------------------------------------------------------------G-----------------------------C--------------T---------------AA--------AA--------------- 4403
G.ES.09.X2634_2 C--A-----G-----A-----G------------------------------------------------------------G-----------------------------C--------------T-----------C---AA--------A---C------------ 4646
G.ES.14.ARP1201 C---N-T--G--------------G--------------------C------------------------------------G-------------A-------G-------C--------------T---------A-C---AA---------A--C------------ 4629
G.GH.03.03GH175G C--A-----G-------------------------------A----------------------------------------G-----------------------------T--------------T---------A-----AA--------AA--C------------ 5203
G.KE.09.DEMG09KE001 C--------------A------------------------------------------------------------------G-----------------------------C--------------T-----------C---AA--------AA--C------------ 4538
G.NG.09.09NG_SC62 ---A-----G-----A--------------------------A---------------------------------------G-------------------A---------C---C----------T------C--A-C---AA---------AAA-----C------- 4355
G.PT.x.PT3306 C--A-----G-----------G-----------A----------------------------------G-------------G-----------------------------C--------------T---------A-C---AA--------AA--C-----------G 5103
H.BE.93.VI991 ---A-----------A-----------G-----A------------------------------------------------G-------------------A---------C--C--------G--T---------------AA--------AAAA----G-------- 4552
H.BE.93.VI997 ---A-----------A-----------G-----A------------------------------------------------G-------------------AC-A---------C--------GT-----------A-----AA--------ACA-----G-------- 4487
H.CF.90.056 ---A-----------A---------G-G-----A--------------------------------------------------------------------AC-----------C--------GT--------C--A-----A----------A--------------- 4510
H.GB.00.00GBAC4001 ---A-----------A-----------G-----A------------------------------------------------G-------------------AT-----------C--------GT-T------C--A-----AA--------A--AT------------ 4681
J.CD.97.J_97DC_KTB147 ---A-----G-----A--------------------------A--C------------------------------------G-------------------AT---------------------T--------C--AA----AA---------AAA----C-------- 4357
J.SE.93.SE9280_7887 ---A-----G-----A--------------------------A---------------------------------------G-------------------AC--------------------GT--------A--------AA---------AAA----C-G-----G 4477
J.SE.94.SE9173_7022 ---A-----G-----A--------------------------A---------------------------------------G-------------------AC--------------------GT--------A--------AA---------ACA----C-G------ 4478
K.CD.97.97ZR_EQTB11 ---G-----G-----A--------------------T---------------------------------------------G-------------------AT--T------------------T-----------------AA---G----ACA-----CG------- 4355
K.CM.96.96CM_MP535 ---A-----G-----A--------------------T---------------------------------------------G-------------------AT--T------------------T--------C--A-----AA--------ACC------A------- 4359
01_AE.AF.07.569M ---A-----------A--------------------T---------------------------------------------G-----------------------------C---C----------T--C-A----A-C---AA--------AAAAG---C-------- 4369
01_AE.CM.11.1156_26 ---T-----------A--------G---------------------------------------------------------G---------------------G-------C------------------------A-C---AA---------A--T------------ 4513
01_AE.CN.12.DE00112CN011 ---------------A-----------------A------------------------------------------------------------------------------C--------------T-----------C---AA--------AAAAT----C------- 4473
01_AE.HK.04.HK001 ---T-----------------------------A------------------------------------------------G-----------------------------C--------------T-----------C---AA--------AAAAG----A------- 4525
01_AE.IR.10.10IR.THR48F ---T-----------A------------------------------------------------------------------G-----------------------------C--------------T-----------C---AA------C-AAAAG------------ 4353
01_AE.JP.11.DE00111JP003 ---T-----------A------------------------------------------------------------------G---------------------------C-C--------------T-----------C---AA--------AAA-G----G---C--G 4639
01_AE.SE.11.SE601018 ---A-----------A------------------------------------------------------------------G-----------------------T---C-C--------------T---------A-C---AA----A---AAAA-----C-----A- 4380
01_AE.TH.10.DE00110TH001 ---T-----------A------------------------------------------------------------------GA------------------A---------C--------------T---------A-C---A---------AA-AG---G------A- 4460
01_AE.TH.90.CM240 ---T-----------A------------------------------------------------------------------G-----------------------------C--------------T---------A-C---AA--------AAAAG------------ 4737
01_AE.US.05.306163_FL ---T-----------A------------------------------------------------------------------G-------------------A---------C---A----------T-----A-----C---AA--------AAAAG----C------- 4354
02_AG.CM.10.DE00210CM013 ---T-----------A-----------------A------------------------------------------------G--G-----AC---------A-------C-C--------------T---------A-C--TC---------A--AT----C------- 4530
02_AG.ES.06.P1423 ---T-----G-----A-------------T---A---------------------------------A--------------G-----------------------------C---C-------R--T-----------C--TAA-------G-AAAG------------ 4600
02_AG.GW.05.CC_0048 ---T-----G-----A-----------------A-------A---C------------------------------------G--------------A------G-------C--------------T--C-----CAGA--TAA----A---AA-AC------------ 4513
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Vif start Pol, Gag-Pol, and p31 integrase end
B.FR.83.HXB2 TGACATAAAAGTAGTGCCAAGAAGAAAAGCAAAGATCATTAGGGATTATGGAAAACAGATGGCAGGTGATGATTGTGTGGCAAGTAGACAGGATGAGGATTAGAACATGGAAAAGTTTAGTAAAACACCATATGTATGTTTCAGGGAAAGCTAGGGGATGGTTTTATAGA 5163
Vif _M__E__N__R__W__Q__V__M__I__V__W__Q__V__D__R__M__R__I__R__T__W__K__S__L__V__K__H__H__M__Y__V__S__G__K__A__R__G__W__F__Y__R_
Pol __D__I__K__V__V__P__R__R__K__A__K__I__I__R__D__Y__G__K__Q__M__A__G__D__D__C__V__A__S__R__Q__D__E__D__*_
02_AG.KR.12.12MHR9 ---T-----G-----A-----G-----------T------------------------------------------------G--------------------G--------C---A----------T---------A-C--TAA--------A-AA----G-------- 4822
02_AG.LR.x.POC44951 ---T-----G-----A-------------T---A---C--------------------------------------------G-----------------------------C--------------T-----------C--TA---------A--AT------------ 5158
02_AG.NG.09.09NG_SC61 C--------G-----------------------A------------------------------------------------G-----------------------------C--------------T---------A-C--TAA----A--CA---T------------ 4355
02_AG.NG.x.IBNG ---T-----G-----A-----------------A------------------------------------------------G-----------------------------T--------------T-----------C---AA--------A---T------------ 4688
02_AG.SE.11.SE602024 ---T-----G--G--A-------------T---A------------------------------------------------G-----------------------------C------------T-T--C------AGA--C--A----------AT----G-----A- 4356
02_AG.SN.98.98SE_MP1211 ---T-----G-----A------------A----A---C--------------------------------------------G--G-----A--------------------C--------------T-----------C--TAA-------CACC-T------------ 4360
02_AG.US.06.502_2696_FL01 ---T-----G-----A-------------T---A------------------------------------------------G--------------A--------------C--------------T--C------AAC--TAA--------A--AT------------ 4360
03_AB.RU.97.KAL153_2 C--T-----------A------------------------------------------------------------------------------------------------C--------------------A---A-----AA----------------G------A- 4389
04_cpx.CY.94.94CY032_3 ---T--C--------A--------------------T--------C-----C---------------A--------------G-------------A---------------C---C----G-----T---------------AA--------AA-----A--C------ 4529
05_DF.BE.x.VI1310 ---A-----G-----A------------------------------------------------------------------G-------------------AC---------------------T--------C--------AA--------ACA------G------- 4545
06_cpx.AU.96.BFP90 ---A-----G-----A--------------------------A---------------------------------------G-------------------AT---------------------T--------C--A-----AA--------AAA-----AA------- 5191
07_BC.CN.98.98CN009 ---------G-----A-----G--G--------A-------A---C----------------------C-------------G-------------A---------------T------------------------------A---G-----AT-----------C--- 4495
08_BC.CN.97.97CNGX_6F ---------G-----A-----G--G--------A-------A---C----------------------C-------------G-------------A---------------T--------------------------C---A---G-----AT-----------C--- 4343
09_cpx.GH.96.96GH2911 ---T-----G-----A---------------------------C--------------------------------------G-------------------AT---------------------T--------C--AC----AA--------AAA-------------- 4365
10_CD.TZ.96.96TZ_BF061 ---------G-----A-----G--G----T---A-------A---C----------------------C-------------------------------C-----------T-----------G------------------A---------AT-------C------- 4542
11_cpx.CM.95.95CM_1816 ---T---------A-A------------------------------------------------------------------G-----------------------------T--------------T---------A-C---AA----A---ACA-G---AGG------ 4527
12_BF.AR.99.ARMA159 ---A-----G-----A--C--------------------------C------------------------------------G-------------------AC--------------------GT--------C--------AA------C-AAA-------------- 5168
13_cpx.CM.96.96CM_1849 ---A-----------A--------------------------A---------------------------------------G-------------------AT---------------------T--------C--------AA-------G-AA-------------- 4568
14_BG.ES.05.X1870 C--A-----G-----------G-----------A------------------------------------------------G-----------------------------C---A----------T--------CA-C---AA--------AA--C----C-----A- 4630
15_01B.TH.99.99TH_MU2079 ---T-----------A--------G---------------------------------------------------------G-----------------------------C---C----------T-----------C---AA--------AAAAG------------ 4559
16_A2D.KR.97.97KR004 ---T-----G-----A----------G-------------------------------------------------------G-----------------------------T-----------G--T---------------AA--------AA-AT----GC------ 4526
17_BF.AR.99.ARMA038 ---A-----G-----A------------------------------------------------------------------G-------------------AC---------------------T-------AC--------AA-C--A-C-AAA-----G-------- 4377
18_cpx.CU.99.CU76 ---A--T--G-----A------------------------------------------------------------------G-----------------------------C---A----------T-----------C---AA--------AAAAT------------ 4468
19_cpx.CU.99.CU7 ---------------T--------------------------A---------------------------------------G-----------------------------T--------------T---------A-C---AA--------ACAA----G-------- 4389
20_BG.CU.99.Cu103 C--A-----G-----A-----G------------------------------------------------------------G---------------------------C-C--------------T-----------C---AA--------AA--C----GG------ 4629
21_A2D.KE.99.KER2003 ---T-----G-----A-------------T---A------------------------------------------------------------------------------C--------------T---------A-----AA---------AA-G-----C------ 4368
22_01A1.CM.01.01CM_0001BBY ---T-----------A-----------------A-----------G------------------------------------G--------------A--------------C--------------T-----------C---AA---------A--T------------ 4371
23_BG.CU.03.CB118 C--A-----------A-----G-----G------------------------------------------------------G---------------------------C-C--------------T--Y-A----A-C---AA--------AA--C----G-----A- 4606
24_BG.ES.08.X2456_2 C--A-----G-----A-----G---------------------C-------------A------------------------G-----------------------------C--------------T---------A-C---AA--------AA-AC----GG-----G 4614
25_cpx.CM.02.1918LE ---A-----------A-----------G------------------------------------------------------G-------------------AT---------------------T--------C----C---AA--------AAAA------C------ 4371
26_AU.CD.02.02CD_MBTB047 ---T-----G-----A-----------------A--T---C-A---------------------------------------G---------------------------C-C------------T-T---------AGG---AA------C-AA--G---C-G------ 5168
27_cpx.FR.04.04CD_FR_KZS ---A-----G-----A-----------G---------C---AAC----------------------G---------------G-------------------ATG--------------------T--------C--AAG---AA--------AA------CA------- 5154
28_BF.BR.99.BREPM12609 ---------------------------------A------------------------------------------------------------------------------C------------------------A-----A---------A-AA----G-G----A- 4529
29_BF.BR.01.BREPM16704 ---A-----G-----A------------------------------------------------------------------G-------------------AC-----------------G---T--------C--A-----AA------C-AAA-------------- 4564
31_BC.BR.04.04BR142 ---------G-----A-----G--G----T---A-------A---C----------------------C-------A-------------------A---C-----------T-----------G-----C------A-----AA--G------T-------C-----A- 4635
32_06A1.EE.01.EE0369 ---A-----G-----A-----------------A--------A--G--------------------------A-----T---G-------------------AT--------------G------T--------C--A-----AA--------AAAAT------------ 4798
33_01B.ID.07.JKT189_C ---T-----------A-------------------------------------------------------------G----G-------------A-----A-------C-C--------------T---G-----A-C---AA--------AA--G-----------G 4464
34_01B.TH.99.OUR2478P ---T-----------A------------------------------------------------------------------G-----------------------------T--CA----------T-----------C---AA--------AAAA------------- 4365
35_AD.AF.07.169H ---T-----G--------T---------------------------------------------------------------G-------------------A---------T-----G--------T---------A-C---AA--------AA--T---G-------- 4363
36_cpx.CM.00.00CMNYU830 ---T-----------A---------------------------A--------------------------------------G-----------------------------T-----------G--T------C--A----TAAA-C-----AA-AT------------ 4368
37_cpx.CM.00.00CMNYU926 ---T-----------A------------------------C-----------------------------------A-----G-----------------------------C--------------T------C--A-A---AA--------AA--C------------ 4353
38_BF1.UY.03.UY03_3389 ---A-----G-----A--------G--------A------------------------------------------------G-------------------AC--------------------GT--------C--------AA------C-AAA------G-----A- 4586
39_BF.BR.04.04BRRJ179 ---A------------------------------------------------------------------------------G-------------------AC-----------C-----C---T--------C--------AA--------A--AG------------ 4640
40_BF.BR.05.05BRRJ055 ---A-----G-----A-------------T------T----A-----------------------------------------------------------------------------------------------A-----A---------ACAA------C------ 4646
42_BF.LU.06.luBF_18_06 ---------------------G------------------------------------------------------------------------------------------C--------------------A---------AA--------A-------CA------- 4717
43_02G.SA.03.J11223 ---A-----G-----A-----------------A---------------------------------A--------------G-----------------------------C---Y----------T-----------C---AA--------AA--C------------ 4688
44_BF.CL.00.CH80 ---A-----G-----A-----------------------------C------------------------------------G-------------------AC--------------------GT--------C--------AA------C-AAA-----C----C--G 4605
45_cpx.FR.04.04FR_AUK ---T-----G-------------------T----------------------------------------------------G---------------------------C-C--------------T-----------C---AA--------AAA-G------------ 5149
46_BF.BR.07.07BR_FPS625 ---A-----G-----A------------------------------------------------------------------G-------------------AC--T------------------T-----------------AA------C-AAA-------------- 4601
47_BF.ES.08.P1942 ---A--------------------------------A---------------------------------------------G--------------------C-A---------------T---T-------AC--AC----AA------C-AAAA------C---C-- 4602
48_01B.MY.07.07MYKT021 ---T-----------A------------------------------------------------------------A-----G-----------------------------C-----------G--T-----------C---AA--------AAAAG----G------- 4368
49_cpx.GM.03.N26677 ---------G-----A-----G--G--------A-----C-----C----------------------C-------------G-----------------------------T-----------G---------C--A-----A----------T-----------C--- 4585
50_A1D.GB.10.12792 ---T-----G---C-A-----------------------------C---------------------AG-------A-----G---------------------------C-C---A----------T--C--A---A-C---AA------A-AAAAT---G-------- 4570
51_01B.SG.11.11SG_HM021 ---T--------G--A------------------------------------------------------------------G-----------------------------C--------------T-----------C---AA--------AAAAG------------ 4370
52_01B.MY.03.03MYKL018_1 ---T-----------A------------------------------------------------------------------G---------------------------C-C---G----------T-----------C---AA---G----AAAAG---G-------- 4477
53_01B.MY.11.11FIR164 ---T-----------A-----------------------------------------A------------------------G-----------------------------C--------------T-----A-----C---AA--------AA...---G-------- 4500
54_01B.MY.09.09MYSB023 ---T-----------A--------------------------------------------------------------------------------------A------------------------------A---A-C---AA--------AA------G------A- 4565
55_01B.CN.10.HNCS102056 ---T-----------A------------------------------------------------------------------G-----------------------------C--------------T---------A-C---AA--------AA--G------------ 4473
56_cpx.FR.10.URF5_patient_A ---T-----G--G--A-----------------A-----------C------------------------------------G-------------A---------------C--------------T---------A-C--TAA----A---AA--T------------ 4514
57_BC.CN.09.09YNLX19sg ---------G-----A-----G--G--------A-------A---C------------------------------------G-------------A---------------T--------------------------C---A-A-G-----AT-----------C-A- 4347
58_01B.MY.09.09MYPR37 ---T-----G-----A--T--------------A------------------------------------------------G---------------------------C-C--C-----------T------C--A-C---AA--------AAAAG----C------- 4508
59_01B.CN.09.09LNA423 ---T-----------A-----------------A------------------------------------------------G-----------------------------C--------------T-----------C---AA--------AAAAC------------ 4347
60_BC.IT.11.BAV499 ---T--C--G-----A-----G--G----T---A-------A---C----------------------C-------A-------------------A---------------T--C--------G-----C------------AA--G------T--T----A------- 5120
61_BC.CN.10.JL100010 ---------G-----A-----G--G--------A-------A--------------------------C-------------G-------------A---------------T------------------------------AA--G-----AT-----------C--- 4584
62_BC.CN.10.YNFL13 ---------G-----A-----G--G--------A-------A---C----------------------C-------------G-------------A-----A---------T---C----------------------C---A---G-----AT-----------C--- 4492
63_02A1.RU.10.10RU6637 C--T-----------A-----G------------------------------------------------------------------------------------------C--------------T-----A-----C---AA---G-----A-AG--------C--- 4704
64_BC.CN.09.YNFL31 ---------G-----A-----G--G--------A-------A--------------------------M-------------G-------------A---------------T--------------------------C---AA--G-----A------------C--- 4517
65_cpx.CN.10.YNFL01 ---T-----------A-----------------A--T----A---C------------------------------------G-------------A---------------T--C--------------C------A-C---A---G-----A------------C--- 4534
67_01B.CN.11.ANHUI_HF115 ---T-----------A-----------------------C------------------------------------------G---------------------------C-C---A----------T---------A-C---AA----------AAG--------C-A- 4506
68_01B.CN.11.ANHUI_WH73 ---T-----------A-----------------------C------------------------------------------G---------------------------C-C--------------T-----------C---AA----------AAG--------C-A- 4497
69_01B.JP.05.05JPMYC113SP420---T-----------A--------------T-----T---------------------------------------------G-----------------------------C-----G--------T-----------C---AA--------AAAAG------------ 4530
70_BF1.BR.10.10BR_PE004 ---AC----G-----A-----------------------------Y------------------------------------G-------------------AC---------------------T----Y---C--A-----AA------C-AAAAT------------ 4619
71_BF1.BR.10.10BR_PE008 ---A-----G--G--A-------------T----------------------------------------------------G-------------------AC---------------------T-T--C---C--------AA------C-AAA-------------- 4836
72_BF1.BR.10.10BR_MG002 ---------------------------------AG----------C--------------------------------------------------------AC---------------------T--------C--A-----AA------C-AAA-------------- 4671
74_01B.MY.10.10MYPR268 ---T-----------A------------------------------------------------------------------G-----------------------------C---A----------T---------A-C---AA--------AAAAG----C------- 4460
O.BE.87.ANT70 A-----T--G-----A--------G--G-----A--A--C--A--G---------------------AC----A--A--------G-----ACA--AAG-G-A-G-G-----C--CC----G---T------A---CAGG--TA-A--GA-CGA-AAC----GG--C--- 5217
O.CM.98.98CMA104 A-----T--------A-----------G-----A--A--C---C------------------------C----A--A--------G-----ACA--AAG-G-A-GTG-----C--CC-G--G---T-T----AA--CAGG--TA----G--C-AA-AC----AC--C--- 4649
O.CM.98.98CMABB141 A-----T--------A--------G--G-----A--A--C--A--------------A---------AC----A--A--------------ACA--AAG-G-A-G-G-----C--CC-G--G---T------A---CAGG--TA----G--C-A--AC----AC--C--- 4648
O.CM.98.98CMABB212 A-----T--------A-----------G-----A--A--C---------------------------A-----A--A--------------ACA--AAG-G----------CC--C--G--G----------A---CA-A--TAA---G--C-A-AAC---CA-----AG 4653
O.CM.98.98CMU5337 A-----Y--------A-----------G-----A--A--C--AC--------M--------------CC----A--A--------G-----ACA--AAG-G-A-G-G-----C--CC-G--G---T------A----AGGA-TA----G--C----AT----C---C-A- 4650
O.CM.99.99CMU4122 A-----T--G-----A--------G--G-----A--A-----AA-----------------------AC----A--A--------G-----RCA--AAG-G-A---G-----C--C--G--G---T------AAC-CAGA--TA-A--GA-C-A--A----CA---C-A- 4648
O.FR.92.VAU A-----T--------A-----------G-----A--A--C----------------------------C----A-----------G-----ACA--A-G-G-A-G-G-----C--CC----G---T------AA--CAGG--TA-A--G--C-C--AT----A-----A- 4729
O.GA.11.11Gab6352 A-----T--------A-----------------A--A--C--A-----------------------CAG----A-----------G-----ACA--AAG-G-A---------C--CC-G--G---T-T----A---CAGG--TA----G--C-AA-A-----A---C--- 4374
O.SN.99.99SE_MP1299 A-----T--G-----A-----------G-----A--A--C--AC-----------------------AC----A--A--------G-----ACA---AG-G-A---G-----C--CC-G--G---T------AA--CAGG--------GA-C--A-AC----A---C--- 5216
O.US.10.LTNP A-----T--G-----A--------G--G-----A--A--C--A------------------------AC----A--A--------G-----ACA--AAG-G-A-G-G-----C--CC----G---T------A---CAGG--TA-A---A-C-AA-AC---CA---C--- 5138
N.CM.02.DJO0131 A--T-----------C---C-T--G--------A--A----------------------------------G-------------G------CG---A--C-AG------C-T--C--------G--T-----------G---A-A--G--AGAA--G----A------- 4669
N.CM.02.SJGddd G--T-----------C---C-T-----------A--A--------------C-------------------G-------------G----------AA--C-AG-A------T--C---------T-T-----------G---AAA--G--ACAA--G----A------- 4653
N.CM.04.04CM_1015_04 G--T-----------C---C-T--G--------A--A-----A----------------------------G-------------G-----------A--C--G-T------T--------------T------C----G---AAA--G--A-AA-------A------- 4668
N.CM.06.U14296 G--T-----------C---C-T--G--------A--A-----A----------------------------G-------------G----------AA--C--G-------CT--C-----------T-----------G---AAA-GG--A-AA--G----A------G 4666
N.FR.11.N1_FR_2011 G--T-----------C---C-C--G--------A--A--------------C-------------------G-------------G-----------A--C--G-A------T--C-----------T-----------G---AAA--G--A-AA--G----A------- 4564
P.CM.06.U14788 A--T--T--G-----C--T--G-----------A--A-----AA--------------------------------------GA--CC---AGA--AAG-G-A-G-C-----C---C-G--T---T-T--C-AA---AGG--TAAA--GA-A--AAAG-----------G 4634
P.FR.09.RBF168 A--T--T--------C--T--G-----------A--A--C--A---------------------------------------GA--TC---AGA--AAG-G-A-G-C-----T---C-G--C---T-T--C-AA---AGG--TAAA--GA-A-A-AAT-----------G 5198
CPZ.CD.90.ANT G--A--T--G-----C--TC----G-----------T--A-A---G---A-----A----A-A--A-AGA---GA-T-----G--------A----------AT-TC------TCC-----G--------C--A-GG-AGA-TAAAGT-CT--AACC----AAG------ 4602
CPZ.CM.05.SIVcpzLB7 A--A-----G-----C---C-T--------T--A--T-------------------------A-----C-A-----C-----GA-------------A----A-G-------C-----G------T-T-----C-----A--CA-------A--A--C------------ 4718
CPZ.CM.09.Ptt_09Cam155 G--A-----G--------T-----G--------A---C----A-------------------------C-------A-----GA-------------AG---A---C-----T------------T-T--C------AGGW--AAA--GA-A--A--------C--C--G 5247
CPZ.TZ.06.TAN5 A-----T-----------C--------------A--A--A-AA--A----------------------CA-G-A--A---ATGA-------A-----AC------------C---CC----T-----T-----A-T-ACAA-TAAATGTTG---A-AT---AAG------ 5276
CPZ.US.85.US_Marilyn G--GG-T--------A--C--------------A--T--A-AA--C----------------------C----A--A-----G--------------AG---AGG-T-----T---C-G------T-T--C------AGA---AA--------AA--------C--C--G 5223
GOR.CM.07.SIVgor2139_287 G-----T--------C--T--G-----G-----A--A---------------------------------------------GA--CC----GA---AG-G-A-G-C-----C---C----T---T------AA---AGAA-TAAAC----A-AACAG-----C-----G 4700
GOR.CM.12.SIVgor_BQID2 A-----T--G-----A-----------G-----A--A--C-----------------A---------RC----A--A-------WG-----ACA--A-G-G-A-G-------C--CC-G--G---T------A----AGG--CAAA--G--C-AA-AT--------C--- 4633
GOR.CM.13.SIVgor_BPID15 A-----T--------C--T-----G--------A---------------------------------A--------------GA--CC----GA--AAG-G-A-G-C-----C---C-G--C--GT-T----AA--CAGG--TAAA-G---A-A-AAT------------ 4504
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B.FR.83.HXB2 CATCACTATGAAAGCCCTCATCCAAGAATAAGTTCAGAAGTACACATCCCACTA......GGGGAT...GCTAGA...TTGGTAATAACAACATATTGGGGTCTGCATACAGGAGAAAGAGACTGGCATTTGGGTCAGGGAGTCTCCATAGAATGGAGGAAAAAGAGATA 5321
Vif _H__H__Y__E__S__P__H__P__R__I__S__S__E__V__H__I__P__L__.__.__G__D__.__A__R__.__L__V__I__T__T__Y__W__G__L__H__T__G__E__R__D__W__H__L__G__Q__G__V__S__I__E__W__R__K__K__R__Y
A1.CD.97.97CD_KCC2 -----T---------AGG-------A------------------------G---......--A---...------...--A---G---A------------C-------------------G------C--------T--G----------------A-CTG-GA--G-- 5317
A1.CM.08.886_24 -----------T---AGG-------A-G--------------------------......---A--...------...--A---G---G------------A-----G----------A---T-----C--------T--G------------------CT--G--A--- 4783
A1.CY.08.CY236 -------T------TAGG-------A-G--------------------------......A-----...----C-...--A---G---A------------G-----G----------A---T-----A--------T--G------------------CT---A----- 4532
A1.IN.09.NARI_FLS_IVC19_1 --C----T-------AGG---------G----------------------R---......R--R-G...------...--A-A-G---A--------------------Y--------A---------C--------T--G-----------G----A-CT--GAG---- 5184
A1.KE.11.DEMA111KE002 ---------------AGG-----T-AGG----C---------------------......-A----...------...A-A---G----------------------G----------A---T-----A--------T--G-----------------ACT---A----- 4689
A1.RU.11.11RU6950 ---------------GGG---------G--------------------------......--A---...-----G...C-A---G---A-------------------G---------A---------C--------T--G-----------------AC-GGGA--G-- 4845
A1.RW.11.DEMA111RW002 -----T------T--AGAA--------GA-------------------------......------...----C-...A-AA--G---A------------A--A-----------G-A---A-----A--------T--G------------------TT---A--C-- 4672
A1.SN.01.DDI579 -----------CT--AGG---------GC-------------------------......------...----TG...--A---G---G------------C-----CC--------CA------------A-----T--G-----------------AC-G--A----- 4519
A1.UG.11.DEMA110UG009 -------T-------AGG-------A-G--------------------------......------...----A-...A-A---G---G----------------A-------G---CA---------A--------T--G------------------CT--GA----- 4670
A1.ZA.04.503_15344_T10_A1 -------T-------AGAA------A-G--GC---G------------------......-----G...----A-...C-A---G---G-----------------------------A---T-----A--------T--G------------------TT---C----- 4538
A2.CD.97.97CDKTB48 ---------------AGA---------G----------------------G---......AA---G...------...--AA--G---G------------------CC---------A---------C--------T--G------------------C-GGGA--G-- 4661
A2.CM.01.01CM_1445MV -------T-------AGA-------A-G----------------------G---......--A--A...------...--AA--G---G------------------CC---------A---A-----C--------T--G------------------C-G--A-AG-- 4520
A2.CY.94.94CY017_41 ---------------AGAA-------------------------------G---......-----G...------...A-AA--G---G------------------C-T--------A---------C--------T---------------------C----C--G-- 4678
B.BR.10.10BR_RJ032 ---------------A--A-----------------------------------......------...T---A-...--A---G---T------------------------------------------------A--G----------------------G------ 4893
B.CA.07.502_1191_03 -----------C-------------A------------------T---------......------...--G-A-...---------G----------------------------------T--------A-----------T-------------------G------ 4748
B.CH.08.M2_0803101_NFLG8 ---------------A--A-----------------------------------......------...----A-...------G-------------------------------------------------C------------------------G---G--A--- 4790
B.CN.12.DEMB12CN006 -----------------------C------------------------------......------...----A-...------G-T-T------------C---TCC--------------T--------------A------------------------GG------ 4700
B.CU.14.14CU005 -----------C---------------------------------------T--......--T---...----A-...--------------------------------------------------------------------------------A----------- 4532
B.ES.14.ARP1195 ------------------A--------G--------------------------......------...-A--AG...------G-----------------------C-----------------A-------------------------------A---G------- 4783
B.FR.11.DEMB11FR001 ---------------AA-A-------G---------------------------......-----A...----AT...---------------------------------------------------------------------------------G---G------ 4567
B.HT.05.05HT_129389 --------------TA-------------------------------A------......------...------...--------------------------------------------T----------------------------------------G------ 4522
B.JP.12.DEMB12JP001 ---------------AG-A-----------------------------------......----GA...----A-...----------T---------------------------------T--------------A-----T--------------A---C------- 4708
B.KR.07.HP_18_07JHS10_3909 ---------------A--------------------------------------......------...----A-...--A-----------------------------------------A------C----------------T----------------------- 4985
B.RU.11.11RU21n ---------------AGGA-------------------G------------T--......------...----A-...----------A-----------------------------A---------------C-------C---------------A---G------- 4892
B.SE.12.SE600057 ---------------AGGA--------------------------------T--......------...----A-...----------A---------------------------------------------C-------C---------------A---G------- 4538
B.TH.10.DEMB10TH002 -----T-------A-A---------A---------------------T---A--......-----A...----A-...-----G----AG-------------------------------------------------------------------------G------ 4643
B.US.13.RV_1 -----T---------T--------------------------------------......------...------...--------------------------------------------A-----------------------------G----------G------ 5201
B.ZA.09.DEMB09ZA022 ----------------A-A-----------------------------------......--A---...-----C...A-------------------------------------------------------------------T-----------A---G------- 4619
C.BR.07.DEMC07BR003 -----T---------AGA-------A------------------T--T---G--......-----G...----A-...--A---------------------T----A-------------CT--------------T--------TG----G-----ATTG-GA----- 4653
C.BW.00.00BW5031_1 -----TC--------AGA-------A-G-----------------------T--......------...------...--A-------A-------------T-------------------T--------------T--------------------ACTG-GA----- 4692
C.CN.10.YNFL19 -----T-----C---AGA-------A-G-----------------------T--......--A--G...------...--A-------A------------GT----A----------A---T--------------T--------------------ATTG-GA-A--- 4674
C.CY.09.CY260 -----T---------AGA---------G-----------------------T--......-----G...-----C...--A-------G------------------A--------------A--------------T--------------------ATGG--A----- 4544
C.ES.14.ARP1198 -----T---------AGA-------A-------------R-------M---Y--......--A-GG...------...C-A-----C---------------T-------------------G--------------T--------------------ATTG-GAG---- 4735
C.ET.02.02ET_288 -----T---------AGAA---------C----------------------T--......-----A...------...--AA--G---A-------------T-A--A--------------T--------------T--------------------ATTG-GAG---- 4523
C.IN.09.T125_2139 -----T---------AGA-------A-G-----------------------T--......-----A...----A-...--A-------A------------GT----AC----------G--T--------------T--------------------ACTG-GA--C-- 5297
C.KE.05.05KE369195V4 -----T-----CT--AGA-------A-G-----------------------T--......------...--C---...--AA------A-------------T----A--------------A--------------T--------------------ATTG--A-A--- 4497
C.MW.09.703010256_CH256.w96 ---------------AGA-------A-------------------------T--......------...------...--A-------A-------------T----G-------------CT--------------T--------------------ACTG--A----- 5301
C.SE.13.SE600311 -----T---------AGA-------A------------------T------T--......-----A...------...--AA------A---T---------T----AC----G--------T--------------T--------------------ATT--GA-A--- 4553
C.TZ.08.707010457_CH457.w8 -----T---------AGA-------A-G----------------T------T--......------...------...--A-------A------------GT----G--------------G--------------T--------------------ACTT-GA----- 5295
C.US.11.17TB4_4G8 -----T---------AGAA------A-T-----------------------T--......-----G...----A-...A-AA--G---A-------------T----AC-------------T------------A-T--------------------ATT--GA----- 4672
C.YE.02.02YE511 -----T---------AGA-------A-G-----------------------T--......-----G...------...--A-------A-------------T-------------------T--------------T--------------------ATTG-GA----- 4496
C.ZA.12.DEMC12ZA096 -----T-----G-A-AGA-------A-G--------------------------......------...----A-...--AA------A-------------T----G-------------CT--------------T----C---------------ACTGGGA-A--- 4630
C.ZM.11.DEMC11ZM006 -----T---------AGA-------A-G-----------------------T--......-----G...------...--A-------A-------------T----A--------------G--------------T--------------------ATTG-GA----- 4670
D.CM.10.DEMD10CM009 -----------T--------C----A---------------G---------T--......--A---...----A-...C-----G---TC-----C--------------------------T------C-A-----A--------------------A----G------ 4696
D.CY.06.CY163 -----------T-A--A---C----A---------------G---------T--......--A---...----A-...C-----G--------------------A-------G--------T------C---------------------------------G------ 4529
D.KE.11.DEMD11KE003 -----T------T----AA-------------------------------G---......--A--A...----A-...C-----G---A---------------------------------A------C---------------------------------G------ 4671
D.KR.04.04KBH8 -----------C---AA---------------C---------------------......--A---...--A-A-...--A---G-G------------------A--------------A-G------C----------G--------T--------ACTG--A--G-- 5280
D.SN.90.SE365 -----------C--------C----A---------------G-----T---T--......--A--A...------...C-----G---AG--------------------------------A------C--------------------------------G------- 5338
D.TZ.01.A280 -----------C----A---C----A---------------------T------......--A---...------...C----GG-------------------------------------A------C----------------------------A----G------ 4522
D.UG.10.DEMD10UG004 -----------------A--C---------------------------------......--A--A...------...C-----G---A-------------------------------A-A--------------------------------------GGG------ 4659
D.UG.11.DEMD11UG003 -----------TT----AA------A------------------T---------......--A--A...-----G...C-----G---G------------------G--------------A------C---------------------------------G------ 4676
D.YE.02.02YE516 -----------T--------C--C-AG--------------G--T------T--......--A--G...----A-...C-----G---T----------------A----------------T------C----------------------------AC---G------ 4532
D.ZA.90.R1 -----------C-----C-------A----------------------------......--A--A...-AG---...C-----G---A-------------------------------A-A------C------CT--------------------A----G------ 4667
F1.AO.06.AO_06_ANG32 -----T-T-------AGG---------G-----------------------T--......A--A-G...-A--A-...C-A------------------------A----------------G------C----------------------------ACTGGG--AG-- 4532
F1.AR.02.ARE933 -------T-------AGG---------G--------------------------......-A---A...----A-...--A-------T------C-----C--------------------T------C----G------------------------C-NGG--AC-- 4615
F1.BR.07.07BR844 -------T-C-----AGA---------G--------------------------......AAT--A...---GA-...--A--------------C-----G----T---------------T------C-----------------------------C-GGG------ 5102
F1.BR.10.10BR_PE107 -------T------TAGG-----------------------------T------......AA---A...-A--A-...--A--G-----------C-----A--------------------A------C----------------------------ACTGGG---G-- 4788
F1.BR.10.10BR_RJ015 ---------------AGGA----------------------C------------......-ACA-A...----AC...A-A---G----------C-----G---------------------------------------------------------C--GG---G-- 4794
F1.CY.08.CY222 -----T-T-------AGG-------A-------------------------A--......--A--A...----T-...A-A---G-------------------------------------G------C----G-------C----------------C--GGA--G-- 4514
F1.ES.02.ES_X845_4 -----T-----G--TAGG------------------------------------......-AT---...----A-...G-A-----------------------------------------T------C----------------------------AC-GGG------ 4773
F1.ES.11.VA0053_nfl -------T-------AGG-------A-G--------------------------......AA---A...-A----...--A-----------G--C-----G------G-------------T------------------------------------C-GGG---G-- 4745
F1.RO.96.BCI_R07 -----T-T-------AGG---------G--------------------------......-AA--A...----A-...--A---G-------------------------------------G------C-----------------------------C-GGG---G-- 5345
F1.RU.08.D88_845 -------T-------AGG------------------------------------......-A---A...----A-...A-A---G-----------------------C-------------T------C-----------------------------CTGGG------ 4780
F2.CM.02.02CM_0016BBY ---------------AGG---------G----------------------T---......-A-A--GATT---A-...--A------GT---C-----------A-------------A---T--------------T---------------------C-G--A--G-- 4514
F2.CM.10.DEMF210CM001 ---------C-----AGG--C------G--------------------------......-CA---GATT---C-...--A------GT---C-----------A-----------------T--------------A---------------------CGG--A--G-- 4588
F2.CM.10.DEMF210CM007 -----------G----GG---------G----------------T---------......AA----GATT---A-...C-A------GT---C-----------A--C--------G-----T------C-------C---------------------C-G--A-RG-- 4671
G.CM.07.920_49 ---------------AGG-------A-G-------------------T------......--A---...----C-...C-A---G---G-------------------C---------A---------A--------T--G------------------CTG--A--G-- 4713
G.CM.10.DEMG10CM008 --------------TAGG-------A-G----------------T---------......--A---...------...--AA--G---G----------------A------------A--C---------------T--G-----------------CCTG-GA----- 4702
G.CM.10.DEURF10CM020 ---------------AGG-------A---------------------T------......--A--G...----A-...--A--GG-------------------A-------------A---A-----A--------T--G------------------C-G-GA----- 4652
G.CN.08.GX_2084_08 ---------------AGA--C------G----------------T---------......--A---...----A-...C-AA--G-G-G-----------------------------A---------A--------T--G-----------------AC-G-GA----- 4561
G.ES.09.X2634_2 ---------------AGG-------A-G---------------------T-T--......--A---...----A-...C-A---G---G---------------A--------G--------T--------------T--G-----------------AC-GGGA----- 4804
G.ES.14.ARP1201 ---------------AGG-------A-G----Y--------------Y---T--......--A---...----A-...A-A---G---G---------------------------------A-----C--------T--G---------A--------C-GGGA--G-- 4787
G.GH.03.03GH175G -G-------------AGA-------A-G--------------------------......--A---...--C-CC...C-A---G---A------------C---------------CA--C------C-----CA-T--GACT---------------C-G-GA----- 5361
G.KE.09.DEMG09KE001 -------T-------AGG-------A-G--------------------------......--A--G...----C-...C-A-------A------C-----C---A------------A---T-----A--------T--G------------------C-G-GA----- 4696
G.NG.09.09NG_SC62 ---------------AAA--C------G-------------------T------......-AA---...----A-...C-A---G---G------------G----------------A---------A--------T--G------------------C-G-GA--G-- 4513
G.PT.x.PT3306 ---------------AGG-------A-G-----------------------T--......--A---...----A-...C-A---G-------------------------------------T------C-------T--G------------------C-G-GA----- 5261
H.BE.93.VI991 -----T--------TA--A-C----AG-C----------------------G--......------...-----G...--A--C--------------------------C--------------------------T--------------------AC-GG-A--G-- 4710
H.BE.93.VI997 -----T-----C--------------G------------------------T--......------...-----G...--A--T-----------C-----------------------------------A--C------------------------C-G--A--G-- 4645
H.CF.90.056 -----T-T-------A----------G------------------------T--......--A--A...-----G...--A--C-----C-----C---------A----------------A--------A--C-----------------------ACTG--A--G-- 4668
H.GB.00.00GBAC4001 -----T-T-------A---------AG--------------------T---T--......-----A...-----G...--A--C----T------C---------A-----------------------------------------------------C-G-GA--G-- 4839
J.CD.97.J_97DC_KTB147 -----------C---AA--------A-G----C------------------T--......--ATG-...---GA-...C-A---G-------------------A-----------------T------------------------------------CTG--A--G-- 4515
J.SE.93.SE9280_7887 -----------C---AA--------A----------------------------......--A--G...----T-...--A--------------------------G--------------T-----C------------------------------C-G-GA--G-- 4635
J.SE.94.SE9173_7022 -----------T----G--------A----------------------------......--A--G...------...--A---G----------------------A--------------T-----C------------------------------CGG--A--G-- 4636
K.CD.97.97ZR_EQTB11 -----------C---AA--------A----------------------------......------...--AGA-...--A--GG----------------------------------G--A-----C------------------------------CT-----AG-- 4513
K.CM.96.96CM_MP535 ---------------AGG-------A----------------------------......------...--AGAG...--A---G---------------------T------------G---------------------------------------CTG--A--G-- 4517
01_AE.AF.07.569M -----T----------AGA------AGG----------------G---------......--A--G...-G----...--AA------G------------C-----G----------AG--------A-----C--T-----T--T------------CTG-GA-A--- 4527
01_AE.CM.11.1156_26 -----T----------AG-------A-G-------------G--T------A--......-----A...------...----------G---------------------------------------C-----C--T---------------------T-C--A----- 4671
01_AE.CN.12.DE00112CN011 -----T----------AG-------AGG----------------T------A--......--A--A...------...--A-------G------------------G----------AG-----------------T------G--------------C---GA-AC-- 4631
01_AE.HK.04.HK001 -----T----------AG-------AG-----C---------------------......--A--G...------...--A-------A------------------G----------AG--------A--------T--------------------AC-G-GA-AC-- 4683
01_AE.IR.10.10IR.THR48F -----T---------TGG-------A-G----------------T--T---A--......--A--G...----A-...--A-------G---------------A--G----------AG--T-----CC----A--T---------------------C-GGGA-A--- 4511
01_AE.JP.11.DE00111JP003 --C--T----------AG-------AGG----------------T---------......--A--G...----T-...--A-------G------C-----------G----------AG--T-----C--------T---------------------C-G-GA-C--- 4797
01_AE.SE.11.SE601018 -----T----------AG-------AGG-------------------T------......--A--G...----C-...A-A-------G------------------G----------AG--T-----C--------T----C----------------C-G--AGA--- 4538
01_AE.TH.10.DE00110TH001 -----T----------AGA------A-G----C-----------T---------......--A--G...----T-...--A---G---G------------------G----------AG--------A--------T---------------------C-G-GAGA--- 4618
01_AE.TH.90.CM240 -----T----------AG-------AGG----C-----------T---------......--A--G...------...--A-------G------------------A----------AG--------C--------T---------------------C-G-GA-A--- 4895
01_AE.US.05.306163_FL -----T----------AG-------AGG----------------G------A--......--A--G...------...C-A-------G------------------G----------AG--------G--------T---------------------C-G-GAGA--- 4512
02_AG.CM.10.DE00210CM013 -----T--------TAGG---------G--------------------------......--A---...----A-...--AA--G---G---------------------------------------A--------T-----T--T----------A-C-GG-A--T-- 4688
02_AG.ES.06.P1423 --------------TAGA-------A------------G--------T------......-AAAG-...----C-...--------------------------------------------------C--------T--G-----------------A-TG--A----- 4758
02_AG.GW.05.CC_0048 -------------CTAGG-------A-G----------------T---------......------...------...--A---G---A----------------A----------------------C--------T-------------------A-C-G--A----- 4671
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B.FR.83.HXB2 CATCACTATGAAAGCCCTCATCCAAGAATAAGTTCAGAAGTACACATCCCACTA......GGGGAT...GCTAGA...TTGGTAATAACAACATATTGGGGTCTGCATACAGGAGAAAGAGACTGGCATTTGGGTCAGGGAGTCTCCATAGAATGGAGGAAAAAGAGATA 5321
Vif _H__H__Y__E__S__P__H__P__R__I__S__S__E__V__H__I__P__L__.__.__G__D__.__A__R__.__L__V__I__T__T__Y__W__G__L__H__T__G__E__R__D__W__H__L__G__Q__G__V__S__I__E__W__R__K__K__R__Y
02_AG.KR.12.12MHR9 --------------TAA--------A-G-C------------------------......------...----A-...C-A-------G---------------------------------------C--------T--G----------------A-C-G--A----- 4980
02_AG.LR.x.POC44951 --------------TAGG-----T-A-G-------------------T------......------...----C-...--A-------G------------------------G-----------------------T--G------------------C-G--A----- 5316
02_AG.NG.09.09NG_SC61 --------------TAGG-------A-GC-------------------------......------...------...--AA--G---G------------------------G--------T-----C--------T--G---------------GAAC-G--A--G-- 4513
02_AG.NG.x.IBNG -------T------TAGG-------A-G--T-----------------------......------...-----G...--A---G---G----------------------------C----------C--------T--G----------------A-C-G--A----- 4846
02_AG.SE.11.SE602024 -------T----T-TAGAA------A-GC------------T------------......------...--C---...--A-------G------------G-----A--------------------C--------T--G------------------C-G----C--- 4514
02_AG.SN.98.98SE_MP1211 --------------TAGG-------A-G-------------------T------......------...----C-...--AA--G---G------------------GC----------------------------T--G----------T----CA-C-G--A----- 4518
02_AG.US.06.502_2696_FL01 --------------TAGA-------A-G-------G-----------T------......------...--C-A-...----------G------------G--------------------A-----C------AGT--G-----------------ACTG--A----- 4518
03_AB.RU.97.KAL153_2 ---------------AGGA--------------------------------T--......------...----A-...----------A---------------------------------------------C-------C---------------A---G------- 4547
04_cpx.CY.94.94CY032_3 --------------TAGG--C----A-G----------------T---------......-----G...------...--A---G---G------------------GC----G---CA---------C--------T---------------------CTC-GA----- 4687
05_DF.BE.x.VI1310 -------T------TAGAA-----------------------------------......--A--C...----A-...C-----G-------------------A-----------------------------------------------G----------G------ 4703
06_cpx.AU.96.BFP90 -----------C---AA--------A---------------------A---T--......--AAG-...---GA-...--A-----------------------AA--------------A-A-----C-----C------------------------TTG-GA----- 5349
07_BC.CN.98.98CN009 -----T-----C---AGA-------A-G-----------------------G--......--A--G...----A-...--A-------A------------GT----A--------------T--------------T--------------------ATTG-GA----- 4653
08_BC.CN.97.97CNGX_6F -----T-----C---AGA-------A-G-----------------------T--......--A--G...------...--A-------A------------GT----A--------------T--------------T----C---------------ATTG-GA--C-- 4501
09_cpx.GH.96.96GH2911 -----------T---AA--------A------C-----------------G---......--A-C-...---GA-...--A---G-G-----------------------G---------A-A-----------------G------------------CTG--A--G-- 4523
10_CD.TZ.96.96TZ_BF061 -----T---------AGA-------A----------------------------......--A--A...-----T...C--A------A------C--------------------------A--------------T--G-----------------ACTG--A----- 4700
11_cpx.CM.95.95CM_1816 -----------G---AGA---------G----C---------------------......---CC-...--A-C-...--A--GG---T---------------------------G-----A--------------A--G------------------CTG--A--G-- 4685
12_BF.AR.99.ARMA159 -------T-------AGG---------G--------------------------......-A-A-A...---GA-...--A--------------C-----G-----GC-------------T------C-----------------------------C-GGG---G-- 5326
13_cpx.CM.96.96CM_1849 -----------C---AA--------A----------------------------......------...----A-...--A---G-G---------------------------------A-A--------------A--G--------T---------CTG--A----- 4726
14_BG.ES.05.X1870 ---------------AGG-------A-G-----------------------T-G......--A---...----A-...W-A---G---G-----------------------------A---T--------------T--G-----T------------C-G-GA----- 4788
15_01B.TH.99.99TH_MU2079 -----T----------AG-------AGG----C---C-------T---------......-AA--G...------...--A-------A------------------G----------AG--T--------------T---------------------C-G-GAG---- 4717
16_A2D.KR.97.97KR004 ---------------ATAA--------G----------G-----------G---......----GG...----A-...A-AA--G---A------------------CC---------A---------C-----------G------------------C-GG-A----- 4684
17_BF.AR.99.ARMA038 -------T-------AGGA--------G--------------------------......-A---C...----A-...--A------G-------C-----G-----CC-------------T------C----A------------------------C--GG---G-- 4535
18_cpx.CU.99.CU76 --------------TAGA-------A-G----C--------------------G......------...----C-...--A---G---------------------------------A---A--------------T--G------------------CTG-GA--G-- 4626
19_cpx.CU.99.CU7 ---------------AGGA------AGG--------------------------......------...----A-...--A---G---A-----------------------------A---------C--------T--G------------------C-G-GA----- 4547
20_BG.CU.99.Cu103 -------T-------AGA-------A-G----C--------G------------......--A--C...----A-...C-AA--G---G-----------------------------A---T-----------Y--T--G--T-------------A-C-G-GAGA--- 4787
21_A2D.KE.99.KER2003 ---------------AGA---------G-G-----------------T--G---......-----A...----C-...C-AA--G---G------------------CT-G-------AG--------C-----G--T--G-----------------AC-G--A----- 4526
22_01A1.CM.01.01CM_0001BBY ---------------AGG-------A----------------------------......------...------...--A---G---G------------G----------------A---A-----C--------T--G------------------C-G--A----- 4529
23_BG.CU.03.CB118 -----------G---A--A-------G-----C--------------A------......-----A...----A-...---A------AG--------------------------------T-----------C----------------------------------- 4764
24_BG.ES.08.X2456_2 -------T-------AGA-------A-G----Y--------G-----T------......--A--C...----AT...--AA--G---G-----------------------------A---T--------------T--G----------------A-C-G-GA-A--- 4772
25_cpx.CM.02.1918LE ----------------A---------------C---------------------......--A---...---GA-...--A---G-------------------------------------A--------A--------G-----------------ACTG-------- 4529
26_AU.CD.02.02CD_MBTB047 ---------------AGG-------A-G--------------------------......------...------...C-A-----C-G------------G--A--G--------------A--------------T--G-----T-----------ACT--GA----- 5326
27_cpx.FR.04.04CD_FR_KZS -----------C----A--------A------C---------------------......------...---GA-...--A---G----------------------A--------------------C-----------G------------------TTG--A--G-- 5312
28_BF.BR.99.BREPM12609 ---------------A-----------G--------------------------......------...----A-...--A---G---T---T---------------------------------------------------------------------G------- 4687
29_BF.BR.01.BREPM16704 -------T-------AGA---------G----------------T---------......-A---A...-A-GA-TTAG-A--------------C-----G--------------------T------C-A------------------------------GG--AG-- 4725
31_BC.BR.04.04BR142 -----T---------AGAA------A----------------------------......-----A...------...--A-------A------------AT-A--A--------------T--------------T---------C----G-----ACTG-GAG---- 4793
32_06A1.EE.01.EE0369 -----------C----AC-------A----------------------------......--AAG-...---GA-...--A-----------------------AA----------------A-----C-----C------------------------TTG--A----- 4956
33_01B.ID.07.JKT189_C -----T----------AG-------AGG----------------T---------......--A--G...----A-...A-A--G----G------------------G----------AG-----------------T---------------------C-G-GAGAC-- 4622
34_01B.TH.99.OUR2478P -----T--------T-AG-------A-G--------------------------......--A--G...--C---...--A------CG------------------G----------AG--T-----AC-------T---------------------C-G-GA-AC-- 4523
35_AD.AF.07.169H ---------------AGGA--------G----------------A------T--......------...------...A-A---G---G-----------------------------A------------------T--G------------------CT-C-A----- 4521
36_cpx.CM.00.00CMNYU830 ---------------AGA-------A-G-------------------T------......------...--A---...----------G------------------------------------------------T--G-----T----------AAC-G-GA-A--- 4526
37_cpx.CM.00.00CMNYU926 ---------------AGGG--------G--------------------------......-----A...---T-G...--A---G---G------------A-----GC----G--------------C--------T--G------------------CTG-GA-A--- 4511
38_BF1.UY.03.UY03_3389 -------T-------AGGA--------G--------------------------......CAA--A...-A--A-...--A--------------C-----G--------------------T------C----A-----------------------AC-GGG---C-- 4744
39_BF.BR.04.04BRRJ179 ---------------A--------------------------------------......-----A...------...--A---G----------------------------------------------A-------------------------------G------ 4798
40_BF.BR.05.05BRRJ055 ---------A-----A---------A----------------------------......-----A...---GC-...--A---G-------------------------------------A--------------A------------A------------GA-A--- 4804
42_BF.LU.06.luBF_18_06 ---------------AT--------A----------------------------......------...AG----...--A-------A---------------A-----------------------------------------------------A----G------ 4875
43_02G.SA.03.J11223 ---------------AGGA------A-G-----------------------M--......R-----...----C-...--AR--R---R---------------R--G-----------G--Y-----A-----C--T--G----------------R-C-G--A-A--- 4846
44_BF.CL.00.CH80 -------T-------AGG---------G-----------------------Y--......-A----...----M-...--A--------------C-----G--------------------T------C------------C----------------C-GGG---G-- 4763
45_cpx.FR.04.04FR_AUK -------------C-AGG-------A-G--GCAG--------------------......------...----C-...--A---G---G------------------A----------A---------C--------T--G-----------------ACTG--A----- 5307
46_BF.BR.07.07BR_FPS625 -------------C-AGG---------G--------------------------......-ATA-A...-A--CC...-----------------C-----A--------------------T------C----------------------------AC-GGG---G-- 4759
47_BF.ES.08.P1942 -------T-------AGG-------A------C---A-------------W---......-A---AGAAAA--A-...--A---G--------------------A-------G---------------------------------------------C-GGG--AG-- 4763
48_01B.MY.07.07MYKT021 -----T----------AGA------AGG----------------T-----G---......-AA-GG...----A-...--A-------A------------------G----------AG--------AC-------T-----------T---------C-G-GAGAT-- 4526
49_cpx.GM.03.N26677 -----T---------AGA-------A-G-----------------------T--......-----G...------...--A---G---G-------------T-A--A-----G--------G-----C--------T--------------------ATTG-GA----- 4743
50_A1D.GB.10.12792 -------T-------AGGA------A--C-------------------------......------...----A-...--A---G---A------------G----------------A------------------T--G------------------CT--GA----- 4728
51_01B.SG.11.11SG_HM021 -----T----------AG-------AGG----------------T---------......--AA-A...------...--A-------G------------------G---------CA---------A--------T---------------------C-G-GAGAC-- 4528
52_01B.MY.03.03MYKL018_1 -----T----------AG-------AGG----------------T---------......--A--G...----A-...--A---G---G------------------G----------AG-----------------T---------------------C-GGGACT--- 4635
53_01B.MY.11.11FIR164 -----T----------AGA------AGG--------------------------......--A---...----A-...A-A-------G------------------G---------CAG--------C--------T---------------------C-GGGA-AT-- 4658
54_01B.MY.09.09MYSB023 -----------T---ATG-------A------------------------G---......----G-...----A-...--------------------------A-----------------------------C-----------------C-----A-GGG-A--C-- 4723
55_01B.CN.10.HNCS102056 -----T----------AG-------AGG----------------T------A--......--A--A...------...--A-------G------------------G----------AG--------A--------T---------------------C-G-GA-C--- 4631
56_cpx.FR.10.URF5_patient_A --C-----------TAGG-------A-G-------------------A------......------...------...--AA--G---G------------------G-----------G--------C--------T--G-----------------AC-G--A--G-- 4672
57_BC.CN.09.09YNLX19sg -----T-----C---AGA-------A-G-----------------------G--......-----G...----C-...--AA------A------------GT----A--------------T--------------T---------G----------ATTG-GA----- 4505
58_01B.MY.09.09MYPR37 -----T----------AG-------AGG----------------T---------......--A---...----A-...A-A-------G------------------G----------AG--------C--------T---------------------C-GGGA-AT-- 4666
59_01B.CN.09.09LNA423 -----T----------AG-------AG-----------------T--T---A--......--A--A...----A-...A-A-------A------------------A----------AG--------C--------T---------G-----------CTG-G-C---- 4505
60_BC.IT.11.BAV499 -----T---------AGA-----------------------------A---T--......-A---G...A-----...--A------------------A--T-A--A--------------T--------A-----T--------A-----G-----ACTG-GA----- 5278
61_BC.CN.10.JL100010 -----T-----C---AGA-------A-G----------------------GT--......--A--G...------...--A-------A------------AT----A--------------T--------------T---------G----------ATTG-GA-A--- 4742
62_BC.CN.10.YNFL13 -----T---------AGAA------A-G-G--------G--------T---G--......--A--G...------...--A--C----A------------GT----A--------------T--------------T--------------------A-TG--A----- 4650
63_02A1.RU.10.10RU6637 --------------TAGG--C----A-G----C---------------------......------...------...--A---G---G------------G-----A-A---------G--------C--------T--G------------------CGGG-A--G-- 4862
64_BC.CN.09.YNFL31 -----T---------AGA-------A------------------------GT--......--A--G...------...--A-------A------------GT----AC-------------T--------------T--------------------ATGG-GA----- 4675
65_cpx.CN.10.YNFL01 -----T---------AGA-------A-------------------------T--......-----C...------...--A-----G-A------------GT----A--------------A--------------T--------------------A-TG-GAG---- 4692
67_01B.CN.11.ANHUI_HF115 -----T----------AG-------A-G--------------------------......--A--A...----T-...--A-------G------------------G----------AG--------C--------T---------------------C-G--A-AC-- 4664
68_01B.CN.11.ANHUI_WH73 -----T----------AG-------A-G--------------------------......--A--A...----TG...--A---G---G------------------G----------AG--------A--------T-----------G---------C-G--A-AC-- 4655
69_01B.JP.05.05JPMYC113SP420-----T----------AG--C----AGG----------------T---------......--A--G...------...--A-------G------------------A----------AG--------A-----A--T---------------------C-GGGA-A--- 4688
70_BF1.BR.10.10BR_PE004 -------T-------AGG-------A-G--------------------------......--AA-A...---GAG...--A--C----T------------G---A-----------------------C-----------------------------C-GGG------ 4777
71_BF1.BR.10.10BR_PE008 --C----T-------AGG--C------G--G----T------------------......-A---A...----C-...--A---G----------C-----C--------------------T------C-------------A----------------GGGG------ 4994
72_BF1.BR.10.10BR_MG002 --------------TA-------G-----C------------------------......------...--AGA-...C-----G-----------AAA-----A-----------------------------------------------------A----G------ 4829
74_01B.MY.10.10MYPR268 -----T----------AG-------AGG----------------T------A-G......--AA-G...------...--A-------G------------------G----------AG--------C--------T---------------------C-GG-A-AT-- 4618
O.BE.87.ANT70 -----T------TC-AGAA--------G-T------AGT---T-T--T---G--......----TG...--CCAT...G-A---G----C-----------AT--ATGC----G--------TGAA--------A--T--G--TAGT---------C-TT-T----AG-- 5375
O.CM.98.98CMA104 -----------MTCTAGAA--------G-C-------GT---T-T--T---G--......---C-G...---T-T...A-A---G-G--C-----------AT-AATGC----G--------GGAT--G--A--A--T-----TAGT---------CA-T-C----AG-- 4807
O.CM.98.98CMABB141 -----T------TCTAGAA----------C------AGT---T-T--T---T--......---CCG...---T-T...A-A---G-G-GT-----------AT--ATGC-------------GGAA---A----A--T--G--TAGT---------CA-T-C--A-AG-- 4806
O.CM.98.98CMABB212 -----T------TT-AGGAGC--------TG------GT---T-T------G--......-CA--A...----AG...A-AA--G-C--C-----------AT-AATGC----G--------GGAA--CC----A--T--G--TAGT---------CAAT-C----AT-- 4811
O.CM.98.98CMU5337 --C--T-T----KSTAGAA--------G-C------AGT---T-T--T---G--......---ATG...-----G...G-AAA-G-G--C-----C-----AT-AATGC----G--------TGAA---A----A--T--G--TAGT---------CA-T-C---MAG-- 4808
O.CM.99.99CMU4122 --C--T-T----TT-AGAA--------GCC-------GT---T-T--T---G--......---ATG...---T-T...G-A---G-G--C--C--------AT--ATGC----G-----G--TGAA--------A--T--G--TAGT---------CA-T-C----AC-- 4806
O.FR.92.VAU -----T------TCTATAA-------GG-C------AGG---T-T--T---G--......--TCCA...---T-T...A-AA-GG-G--C-----------AT-AATGC-------------GGA---G-----A--T------AGT---------CA-TGC-G--AG-- 4887
O.GA.11.11Gab6352 --C--T-T----CATAGAA-C--------C------AGT---T-T--T---G--......-----A...---T-G...G-A---G-G--C-----------AT--ATGC----G--------TGAA--------A--T--G--TAGT---------CA-T-C----AG-- 4532
O.SN.99.99SE_MP1299 --C--T-T----TCTAGAA--------G-C-------GT---T-T--T---G--......----GG...C--T-G...A-A---G-G--C-----------AT--ATGC----G--------TGAA--------A--T--G--TAGT------------T-C----AG-- 5374
O.US.10.LTNP -----T-------CTAGAA----T-----C------AGT---T-T--T---G--......---ATG...--CT-T...G-A---G-G--C-----------AT--ATGC----G--------GGAC--G-----A--T--G--TAGT---------CAAT-T----A--- 5296
N.CM.02.DJO0131 -----T-------CAAA--------A------------------T------G--......--TCTG...--A--G...--A--G-----C--T--------A--AACA-----------GTCT------C-A--A--T-----A-------------AACT-GGA-A--- 4827
N.CM.02.SJGddd -----T-------CAAGG-------A------------------T------G--......--TC-G...--A---...--A--G---GTT--T--------A---ACA---------CAGTCT------C-A--A--T-----A--------------ACT--G--A--- 4811
N.CM.04.04CM_1015_04 -----T------TCAAGG-------A--C---------------T------G--......--TC-G...--A-C-...--A--G---GTC--T--------AT-AACA---------CAGCCT------C-A--A--T-----A--------------ACT--GA-A--- 4826
N.CM.06.U14296 -----T-------TAAA-----------A---------------T------G-R......--TC-G...--A-A-...--A--GG---TC--T--------A--AACA---------CA-CCT------C-A--A--T-----A--------------ACT-GGA-A--- 4824
N.FR.11.N1_FR_2011 -----T-------CAAA--------A----G-C-----------T------T--......--TCCG...--A---...--A--G----TC--T--------A---ACA---------CA-CCT------C-A--A--T-----A--------------ACT--GA-A--- 4722
P.CM.06.U14788 -----T-----G-CAA-C-----T--G--T-------C---TT-T--T---G--......--AACA...--A-CC...A-TA-TG-G--T--Y--------G--CATGC-T--G--------AGAA--A--A--A--T----CAAGTG-G--G-----AC--GGT-A--- 4792
P.FR.09.RBF168 -----T-----G-CAGTC-----T--G--T-------G---TT----T---G--......--A-CA...--A-CC...A-T--TG-G--T--T--------G--TATGC-T--G--------AGAA--A--A--A--T----CAAGTG-G--G-----AC--GGT-A--- 5356
CPZ.CD.90.ANT -----T-------ATGA---C----AG-A-G-AGA---------T--A------CCAACATT----...AAA-A-...------G-G---GTG-TC-----AT-A--ATGT------C-CCCA-----C--A--A--T--T--GAG------------ATGTGGA-AG-- 4766
CPZ.CM.05.SIVcpzLB7 -----T-----G--TGAAA------A-G-----------A----T---------......-----G...--C-A-...--A------GT---T--------A--TACAC--------C-G--------C--A-----T--G--A--T--C--G----AAC-G----A--- 4876
CPZ.CM.09.Ptt_09Cam155 -----T-----TCAT--CA------A-G--GCC-----------T-----TT-T......AAA---TCCT---A-...---R-R-----TR-C-------C-T--GCCC-G-------A--CA------C-A--C--T-----------CC-G-----ACT-GGAGC--- 5408
CPZ.TZ.06.TAN5 -----T-------CTGA-GTA----AG-G-GCAGG----A-------A--T---...ACA-AAA-G...T-A-A-...--A--GG-TTT-CAT--------AT-AGC-TGT----------CA------C-------T---A-AGGAT----------AC--GGA-A--- 5437
CPZ.US.85.US_Marilyn -----T-----G---A--A----C---G---A------------T-----TA--......-ATA-A...--A-A-...A-A--G--T-T---G--------GT--A-A---------CA--C------C--A--G--T-----A--A-----------AC--GGA-CT-- 5381
GOR.CM.07.SIVgor2139_287 ------------GCAGTCA----T--GG---------GG---T----A---G--......--CCCC...---GA-...A-TA--G----C-----------A--CATGC---------AG--AGAA--A--A--C--T--G--AGG------------AC-GGGA-A--- 4858
GOR.CM.12.SIVgor_BQID2 --C--T------GC-A-AA--------G-C-------GT---T-T--T---G--......--T-G-...---T-C...A-AA--G-G--C------------T--ATGC--R-G---GM--CTGAR--A-----AA-T--G--TAGT---------CA-CT--G--AT-- 4791
GOR.CM.13.SIVgor_BPID15 -----T-----GGCAGT-A----T---G-T-------GG--CT-T--T---G--......---ACA...--A-TG...A-TA-TG----C--C--C-----G--CATGC-T--T----A---AGAT--G-----G--T----CAAGTG---T------TC--GGC-A--- 4662
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B.FR.83.HXB2 TAGCACACAAGTAGACCCTGAACTAGCAGACCAACTAATTCATCTGTATTACTTTGACTGTTTTTCAGACTCTGCTATAAGAAAGGCCTTATTAGGACACATAGTTAGCCCTAGGTGTGAATATCAAGCAGGACAT...AAC...AAGGTAGGATCTCTACAATACTTGG 5485
Vif __S__T__Q__V__D__P__E__L__A__D__Q__L__I__H__L__Y__Y__F__D__C__F__S__D__S__A__I__R__K__A__L__L__G__H__I__V__S__P__R__C__E__Y__Q__A__G__H__.__N__.__K__V__G__S__L__Q__Y__L__
A1.CD.97.97CD_KCC2 ---T-----GA----------C--G--------------------AC----T---AC------------A-----C-----G--A--TA------------G-----------A----------------------...---...--------G-----------T---- 5481
A1.CM.08.886_24 ---T-----------T-----C--G--------------------------T-----------------------C--------A--------------AG-------------T----C-------A--------...---...-----------C--------T---- 4947
A1.CY.08.CY236 ----------A----T-----CA-G--G-----C--------C--------T---A-------------------C-----G--A---A----------AG-------------T-----T--------------C...--T...--------------------T---- 4696
A1.IN.09.NARI_FLS_IVC19_1 ---T------A----T-----C-AG---------------------C----T-----------------------C-----G--A---A----------AG-------A------------------A--------...---...--------------------T--A- 5348
A1.KE.11.DEMA111KE002 ----------A----T-----C--G------------------G--C----T---A-A-----------A-----C-----G--A---A-------------------------T--------------------C...---...-------------------TTC--- 4853
A1.RU.11.11RU6950 ----------A----------C--G--G---------------------C-T-----------------A-----C-----G--A---A--G------------G---A---------A-C----C---------C...---...------------------------- 5009
A1.RW.11.DEMA111RW002 ---------GA----T-----CA-G---------------------C----T-----------------------C-----G--A---A-----------G-------------T----------T-T--------...---...--------------------TC--- 4836
A1.SN.01.DDI579 ----------A----T-----C-----------------------AC----T-----------------------C-----G-GA---A----------A--------A------------------A-------C...---...------------T-------T---- 4683
A1.UG.11.DEMA110UG009 ---------GA----------C--G---------------------C----T---A-T------A----T-----C--------A---A-------G--AG-------------T------------A-------C...---...--------------------T--A- 4834
A1.ZA.04.503_15344_T10_A1 ----------A----T-----C--G---------------------C----T---A-A-----------------C-----G--A---A----------AG-------------T---------------------...---...--------------------T---- 4702
A2.CD.97.97CDKTB48 C--T------A----------T--G--------T-----C-----------T-----------------A-----C-----G-GA---A--------G-A--------G-----A---------------------...--T...--------G-----G-----T---- 4825
A2.CM.01.01CM_1445MV C--T------A----------T--G--G-----T-----C-----------T-----------------A-----C-----G--A---A--------G-AT-------T----A----------------------...---...--------G-----G-----T---- 4684
A2.CY.94.94CY017_41 -CAT------A----------T--G--------T-----C-----------T-----------------A-----C-----G--A---A--A-----G-A--------T---------------------------...---...--------G-----G-----T---- 4842
B.BR.10.10BR_RJ032 ---A-----------------C-----------T-----------------T-----T----------CA-----C--------T---A-------C-GT-----C--A-----------T---------------...---...--------G--------G------- 5057
B.CA.07.502_1191_03 C------------------A-TA-------------------CT-------T-----T--------------------------T--------------T-G------A---------------------------...---...C----------------G------- 4912
B.CH.08.M2_0803101_NFLG8 ----------A---------GC----------------------AA---C-T-----T-----------A--------------T---A--C-----A-T-G------A---------------------------...---...G------------------------ 4954
B.CN.12.DEMB12CN006 --TT-----------------CTC------------------C--------T-----T-----------A--------------T---A----------T------------------A-T--C------------...---...--------G--------G------- 4864
B.CU.14.14CU005 ------------------CACC-----------------C----AA-----------T-----------A-----A------GG----A-------------------T-----T-------T--C----------...--T...-----------------G------- 4696
B.ES.14.ARP1195 CC-G-----------T-----C---A--A----T--------C---C----------T-----------------C------C-A---A--------T-T-G------T---------------------------...---...------------------------- 4947
B.FR.11.DEMB11FR001 ----------------------AC---------------C----------------------------------------A---T--AA---------G---------T-----T--------C------------...---...-----------------G------- 4731
B.HT.05.05HT_129389 ---------------T----GC-----------------C-----------T-----T-----------A-----C--------A---A--------T-T-G------T---------------------------...---...-----------A-----G------- 4686
B.JP.12.DEMB12JP001 -------------------A-T-----------------------A-----T-----T-----------A------------C-A--------------T-G------T-----T----------G----------...-GT...-----------C------------- 4872
B.KR.07.HP_18_07JHS10_3909 --A------------------C---------A----------C---C----T-----T------------------------C-T---A---------GTT-------G---GA-----------C----------...---...-C------G------A-G------- 5149
B.RU.11.11RU21n -------------------A-CA----------------------------T-----T-----------A--------------T---A---------GT-G------------T---------------------...---...-----------------G------- 5056
B.SE.12.SE600057 -------------------A-C----------G---------C--------T-----T-----------A------------C-A---A----------T-G------------T----------G----------...---...-----------------G------- 4702
B.TH.10.DEMB10TH002 --A-----------------GTT--------------------------C-------T-----------A--------------T---A--------A-T-G------T---------------------------...---...--------------------T---- 4807
B.US.13.RV_1 -------------------A-CA----------------------------------T-----------A--------------T---A----------T--------TT----T---------------------...---...-----------------G------- 5365
B.ZA.09.DEMB09ZA022 ------------------C-GC---------A-------C----AAC----------------------A--------------T---A----------A-------T----------------------------...--T...------------------------- 4783
C.BR.07.DEMC07BR003 ---------------------C--G--------------C---A-AC----T-----T------G----------C-----G--A--------------T-G------------------C---------------...---...---------------------C--- 4817
C.BW.00.00BW5031_1 --A-----------------GC--G--------G-----C--CA--C----T-----T------G----------C--------A---A---------G--------TT-----------C---------------...--T...C-------------------T---- 4856
C.CN.10.YNFL19 --A-------A----A----GC--G--------G---------A-------T-----T------G----------C-----G--A---A------------------TT-----------C---------------AAT--T...------------------------- 4841
C.CY.09.CY260 ---T----------------GC--G--------G---------A--C----T-----T------G----------C------C-A---A----------T-------TT--------------------------C...--G...--------------------TC--- 4708
C.ES.14.ARP1198 --------------------GC--G--------G-----C---A-AC----T-----T------A----T-----C-----G------A----------T-------TT--------CA-C--C-C----------...--T...-----------------G------- 4899
C.ET.02.02ET_288 --C----------------TGC--G------------------A--C----T-----T------G----A-----C-----G--A---A----------G-G------------------C---------------...--T...------------------------- 4687
C.IN.09.T125_2139 --A-----------------GC--G--------G---------A--C----T---A-T------G----A-----C-----G--A---A-----------T------TT-----------C--C-C----------...-CT...-----------C------------- 5461
C.KE.05.05KE369195V4 --------------------GC--G------------------A--C----T-----T------G----------C-----G--A---A----------T--------------------C---------------...--T...------------------------- 4661
C.MW.09.703010256_CH256.w96 ---------------------C--G-----T------------A--C----T-----T------G----------C------C-A---A--C--------G-------------------C---------------...---...------------------------- 5465
C.SE.13.SE600311 ----------A---------GC--G------------------A--C----T-----T------G----A-----C-----G--A---A----------A--------A--------CA-C---------------...-GT...--------------G---------- 4717
C.TZ.08.707010457_CH457.w8 --------------------GC--G------------------A--C----T-----T------G----------C--------A---A------------------CT-----------C-----------C---...--T...C-------------G---------- 5459
C.US.11.17TB4_4G8 --A---G---A---------GC--G------------------A--C----T-----T------G----A-----C-----G--A---A--------T----------------------C---------------...--T...--------------C---------- 4836
C.YE.02.02YE511 --------------------GT--G--------G-----C--CA--C-C--T-----T------A----------C--------A---A----------T-------T------------T---------------...-CT...------------------------- 4660
C.ZA.12.DEMC12ZA096 --------------------GC--G--------G---------A-AC----T-----T------G----------C------C-A---A----------------ATTT-----------T---------------...--T...------------T------------ 4794
C.ZM.11.DEMC11ZM006 --------------------GC--G------------------A--C----T-----T------G----------C--------A---A-------------------------------C----C----------...---...-----------G------------- 4834
D.CM.10.DEMD10CM009 --------------------GC--G------------------A-------------T-----------A-----C--------A---A----------T-G------T-----------G--C------------...---...-----------CT----G--T---- 4860
D.CY.06.CY163 --------------------GC--G------------------A-------------T-----------------C--------A---A----------T-G------T-----------G---------------...---...-----------CT----G--T---- 4693
D.KE.11.DEMD11KE003 C--T----------------GC--------------G------ACCC----T-----T------G-----------------C-A---A----------T-G-----TTT--------A-T----C----------...---...------------T-------TC--- 4835
D.KR.04.04KBH8 C--A------A---------GC--G-----T------------A--C----------T-----------------C-----G--A---A----------T-G------------------T---------------...---...-----------------G--T---- 5444
D.SN.90.SE365 --------------------GC--G------------------A-A-----T-----T-----------A------------C-A---A----------T--------------------T---------------...---...------------T----G--T---- 5502
D.TZ.01.A280 --------------------G---G------------------A-------T-----T------A----------C-----G--A--AA-------T--T-----G--T-----------T---------------...---...------------T----G--T---- 4686
D.UG.10.DEMD10UG004 ---T----------------GC--G------------------ACA-----T-----T------G----A------------C-A---A----------T-------TT---------A-T---------------...---...------------T-------T---- 4823
D.UG.11.DEMD11UG003 --------------------GC--G-----------------CA-A-----T-----T------G----A-----C-----G--A---A----------T------TTT---------A-T---------------...---...------------T-------T---- 4840
D.YE.02.02YE516 -------------------AGC--G------------------ACA--C--------T-----------A--------------A---A---------TT-G------T-----------T---------------...---...-----------CT----G--T---- 4696
D.ZA.90.R1 --T-----------------GC--G------------------A-A-----T-----T-----------A--------------A---A----------T-G------T---------------------------AAC---...-----------CT----G--T---- 4834
F1.AO.06.AO_06_ANG32 C--T------A--------AGCA-G-----------G--C-----A-----T-----T-----------G-----C-----G-G----A--------T-T-G---------------CA-C---------------...---...-----------C--------T---- 4696
F1.AR.02.ARE933 ---G------A---------GC--G-----------G--C---A-A--C-CA-----------------A-----C-----GGGA---A----------T-G-A--------------A-C---------------...---...-G-T----------G-----T---- 4779
F1.BR.07.07BR844 --A-------A---------GC--G-----------G--C---A-A-----T-----T-----------A-----C--------A---A----------T-A-A--------------A-C---------------...---...--------------------T---- 5266
F1.BR.10.10BR_PE107 ---T------A---------GC--G-----------G--C---A-AC----T-----T-----------A-----C------C-A---A--------T-T-A-A--------------A-C---------------...---...--------------------T---- 4952
F1.BR.10.10BR_RJ015 C--A------A-------A-GT--G-----------G--C---A-A-----T-----T-----------A-----C-----G--A---A--------T-T-G------------R---A-C---------------...-G-ACC--------------------T---- 4961
F1.CY.08.CY222 ---T------A---------GC--G-----------G--C---A-A-----T-----T-----------A-----------G--A---A----------T-A-A--------------A-C---------------...---...-----------C--------T---- 4678
F1.ES.02.ES_X845_4 C--A------A---------GCAC------------G--C---A-AC----T-----T-----------------C-----G-GA---A--------T-T-A----------------A-C---------------...---...-----------C-----G------- 4937
F1.ES.11.VA0053_nfl ---G------A---------GC--G-----------G------A-A-----T-----T------G----AA----C-----G--A---A--------T-T-A-A--------------A-C---------------...---...------------------------- 4909
F1.RO.96.BCI_R07 ----------A---------GC--G-----------G--C---A-A-----T-----T-----------T-----C-----G--A---A-------GT-T-G----------------A-C---------------...---...-----------C--------T---- 5509
F1.RU.08.D88_845 ---G------A--------AGCA-G-----------G------A-AC----T-----------------A-----C-----G--A---C----------T-GGA--------------A-C---------------...---...-----------C--------T---- 4944
F2.CM.02.02CM_0016BBY ---G-----------T----GCT-G------------------AAA-----T-----T-----------A-----C-----G--A---A----------T-G------T---------A-C---------------...---...-----------C--------T---- 4678
F2.CM.10.DEMF210CM001 ---G----------------GC--G---------------------C----T-----T-----------A---A-C-----G--T--TA--C-------T-G------T---------A-C---------------...---...--------G--C--------T---- 4752
F2.CM.10.DEMF210CM007 ---G----------------GCT-G-----T---------------C----T-----T-----------A-----C-----G--T--TC--------T-T-G------T---------A-T--------G------...---...-----------C--------T---- 4835
G.CM.07.920_49 ---------GA----T-----C----------G---G-----C---C----T-----T-----------A-----C-----G--A---A----------AG-------A--------C-----------------C...--T...--------------------T---- 4877
G.CM.10.DEMG10CM008 ----------A----T-----CT-------------G------TC-C----T-----------------------C-----G--A---A----------A--------A---------------------------...--T...--------------------T---- 4866
G.CM.10.DEURF10CM020 ----------A----T-----C--------------G-----C---C----T-----T-----------------C-----G--A---A--C-------AT-------A---------------------------...--T...-----------A--------T---- 4816
G.CN.08.GX_2084_08 -CA------------------C--------------G---------C----T-----T-----------------C-----G--A---A----------AT-------A----AA---------------------...--T...-----------C--------T---- 4725
G.ES.09.X2634_2 ----------A----T-----C------A-----------------C-A--T-----A---------A-------A-----G-----AA--------AGA--------T----------------C----------...-GT...--------------------T--A- 4968
G.ES.14.ARP1201 --A-------A----T-----C---R--A-------G-W-------C----T-----T---------A-A-----C-----G--A---A----------AT-------A---------------------------...--T...--------------G---------- 4951
G.GH.03.03GH175G --AT------A----T-----C-----------C--G---------C----T-----T-----------A-----C-----G--A---A--------G-G-----------------------------------C...--T...--------------------T---- 5525
G.KE.09.DEMG09KE001 C-T-------A----T-----CT-------------G---------C----T---A-T--------------C--A-----G--A---A--A-----G-G--------A----A----------------------...--T...--------------------T---- 4860
G.NG.09.09NG_SC62 ----------A----T-----C--------------G-----C---C----T-----T-----------------C-----G--A--------------AG-------A---------------------------...--T...------------T------------ 4677
G.PT.x.PT3306 -CA-------A----T-----C------------------------C----T-----------------------A-----G-----AA--------G-AT-------A-------------T-------------...--T...--------------------T---- 5425
H.BE.93.VI991 ----------A----------C--G-----T------------T--C----T-----T-----------------C-----G--A--TA----------T-G------T--C-TT-----C---------------...-GA...------------T-------T---- 4874
H.BE.93.VI997 --------------------GCT-G------------------ACCC----T-----T-----------A-----C-----GGGA---A---------GAG-------T---------------------------...---...C----------------G--T---- 4809
H.CF.90.056 ---------------G----GC--G------------------A--C----T-----T-----------A-----C-----G--A---A---------GTG-------A---------A-C----C----------...--A...C--------A--------------- 4832
H.GB.00.00GBAC4001 ---------------------C--G-----T-----------------C--T---A-------------A-----C-----G--A---A----------T-G----TAT-----T------------A--------...---...------------T-------T---- 5003
J.CD.97.J_97DC_KTB147 ---A----------------GC--G------------------A--C--C-------T-----------AG----C-----G--A---A----------T------------------------------------...---...------------T-G------C--- 4679
J.SE.93.SE9280_7887 C--A----------------GC--G------------------A---G---------T-----------------C-----G------A----------A--------------------C--C------------...---...--------------------TC--- 4799
J.SE.94.SE9173_7022 C--A----------------GC--G------------------A--C----------T-----------------C-----G------A----------A--------------------C--C------------...---...--------------------TC--- 4800
K.CD.97.97ZR_EQTB11 C--A-----------T----GC--G------------------A-A-----T-----T-----------A-----------G--A---C----------T-G------T---------------------------...-C-...C----------CT----G--T---- 4677
K.CM.96.96CM_MP535 C--A-----------A-----C---------------------A-A-----T-----T-----------A-----AG----G------A----------T-G------T-------------G-------------...---...-----------CT-------T---- 4681
01_AE.AF.07.569M --A-------A----T-----C--------------G--------AC-C--T-----------------------C-----G--A---A----------AG-------A-A---------C----C-T--------...---...-----------C--------T---- 4691
01_AE.CM.11.1156_26 ----------A----T-----C--------------G---------C-A--T------------G----------C---C-G--A---A--------G-AG-------A----------------C----------...---...--------------------T---- 4835
01_AE.CN.12.DE00112CN011 --A-------A----T-----C----------G---G------A-AC-A--T-----A-----------A-----C-----G-GA---A----------AG-------ATG--------------C-T--------...---...-----------C--------T---- 4795
01_AE.HK.04.HK001 ----------A----T------G---------G---G--------AC-A--T------------G----------C-----G-GA---A--C-------AG-------ATA--A-----------C-T--------...---...------------------------- 4847
01_AE.IR.10.10IR.THR48F ----------A----T-----T-----T----G---G--------AC-A--T-----------------AA----C-----GGGA---A--------A-AG-------A--------C-W-----C-T-------C...---...-----------C--------T---- 4675
01_AE.JP.11.DE00111JP003 C-AT------A----T-----C----------G---G--------A--C--T---A-------------------C-----G--A---A----------AG-------ATA------C-------C-T--------...---...-----------C--------T--A- 4961
01_AE.SE.11.SE601018 ---T------A----T-----C----------G---G--------AC-A--T-----------------------C-----GG-A---A----------AG-------A-G------------C-CTT-------C...---...--------------------T--A- 4702
01_AE.TH.10.DE00110TH001 ---T------A----T-----C-----------C--G--------CC-A--T-----------------A-----C-----G--A---A----------AG------AAAG--------------C-T----G---...---...-----------C------------- 4782
01_AE.TH.90.CM240 ----------A----T-----C---------A----G--------AC-A--T----G------------------C-----G--A---A----------AG-------A-G--------------C-T--------...---...-----------C--------T---- 5059
01_AE.US.05.306163_FL --A-------A----T-----C----------G---G--------AC-A--T-----T------G----------C-----G--A---A----------AG-------A-G--------------C-T--------...--T...-----------C--------T---- 4676
02_AG.CM.10.DE00210CM013 ----------A----T-----C--------------G-----CA--C----T----------------GA-----C-----G--A---A----------AG-----------------------------------...--T...-----------G--------T---- 4852
02_AG.ES.06.P1423 ----------A----T-----C--------T-----------C---C--C-T---A-------------A-----C-----G--A---A----------AG-------A---------------------------...--T...C-------------------T---- 4922
02_AG.GW.05.CC_0048 ----------A----T-----C--------------G-----C---C----T-----------------------C------C-A---A----------AG-------A-----T--------C------------...--T...-----------G--------T---- 4835
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B.FR.83.HXB2 TAGCACACAAGTAGACCCTGAACTAGCAGACCAACTAATTCATCTGTATTACTTTGACTGTTTTTCAGACTCTGCTATAAGAAAGGCCTTATTAGGACACATAGTTAGCCCTAGGTGTGAATATCAAGCAGGACAT...AAC...AAGGTAGGATCTCTACAATACTTGG 5485
Vif __S__T__Q__V__D__P__E__L__A__D__Q__L__I__H__L__Y__Y__F__D__C__F__S__D__S__A__I__R__K__A__L__L__G__H__I__V__S__P__R__C__E__Y__Q__A__G__H__.__N__.__K__V__G__S__L__Q__Y__L__
02_AG.KR.12.12MHR9 ----------A----T-----T-----T--------G-----C---C----T-----------------------C-----G--A---A----------AG-------A----TT---------------------...-GT...-----------G--------T---- 5144
02_AG.LR.x.POC44951 ----------A----T-----C--------------G---------C----T---A-A------A----------C-----G--A---A----------TG------------TC-------------A-------...--T...-----------G--------T---- 5480
02_AG.NG.09.09NG_SC61 ---T------A----T-----C--------T-----G-----C---C----T------------A----------C-----G--A---C----------AGA------A-----------------------G---...-GA...-----------G--------T---- 4677
02_AG.NG.x.IBNG ----------A----------CT-------------G-----C--------T---A-T-----------------C--------A---A--------G-A--------A---------------------------...--T...-----------G--------T---- 5010
02_AG.SE.11.SE602024 ----------A----T-----C------------T-G-----C--------T-----------------A-----C-----G--A---A----------A--------A----TC--------C------------...-GT...-----------A--------T---- 4678
02_AG.SN.98.98SE_MP1211 ----------A----------T--------------G-----C---C----T-----------------A-----C-----G--A--------------AG-------A----A----------------------...--T...-----------G--------T---- 4682
02_AG.US.06.502_2696_FL01 ----T-----A----T-----C--G-----T-----G-----C---C----T--------------------------------A---A----------AG-------------------C---------------...---...--------------------T---- 4682
03_AB.RU.97.KAL153_2 -------------------A-C-----------------------------T-----T-----------A--------------T---A----------T-G------------T----------G----------...---...-----------------G------- 4711
04_cpx.CY.94.94CY032_3 ------------G--T-----C--G------------------A--C----------T-----------A-----C-----G--A---A----------T-G------T---------------------------...--T...-----------CT--------C--- 4851
05_DF.BE.x.VI1310 -------------------AGC--G------------------G-------T-----T-----------A-----C--------T---A---------GT--------T-----------G-T-------------...---...-----------CT----G--T---- 4867
06_cpx.AU.96.BFP90 ---A---------------AGTA-G------------------A-AC----------T-----------A--------C--G--A--------------T-G------------------T---------------...---...--------------------TC--- 5513
07_BC.CN.98.98CN009 --C-------A----A----GC--G--------G---------T-------T-----T------G----------------G--A---A------------------TT-----------C---------------AAT--T...------------------------- 4820
08_BC.CN.97.97CNGX_6F --A-------A----A----GC--G--------G---------A-------T-----T------G----------C-----G--A---A-----------G------TT-----------C---------------AAT--T...------------------------- 4668
09_cpx.GH.96.96GH2911 C--G--------------CAGC--G------------------A-AC----------T-----------A-----C-----G--A---A--A-----G-T-G----------------------------------...--T...------------T-------TC--- 4687
10_CD.TZ.96.96TZ_BF061 ---T------A---------GC--G------------------A--C----T-----T------G----A-----------G--A---A----------AG------CT---------A-T---------------...--A...C-----------T-------T---- 4864
11_cpx.CM.95.95CM_1816 C--A---------------AGC--G-----------------CA-------------T------A----A-----C-----G--A---A----------T-G------A----------------C----------...---...------------------------- 4849
12_BF.AR.99.ARMA159 ---G------A---------GC--G-------G---G--C---A-A-----T-----T-----------A-----C--------A---A----------T-A-A--------------A-C---------------...---...--------------------T---- 5490
13_cpx.CM.96.96CM_1849 C--A----------------GC--G------------------AC-C----------T-----------------C-----G--A---A----------T-G------------------C---------------...--T...--------------------TC--- 4890
14_BG.ES.05.X1870 ----------A----T-----CTY--------R-----------A-C-C--T-----------------A-----A-----G-----AA--------GGA--------T----A-----------C----------...TCT...--------------------T---- 4952
15_01B.TH.99.99TH_MU2079 ----------A----T----------------G---G--------AC-A--T-----------------A-----C-----G-GA---A----------AG-------ATA---T-----T----C-T--------...---...-----------C--------T---- 4881
16_A2D.KR.97.97KR004 C--T------A----------T-----G-G---T-----C------C----T-----------------------C-----G------A--------A-A--------A---------------------------...---...------------T-G---------- 4848
17_BF.AR.99.ARMA038 ---G------A---------GC--G--G--------G--C---A-A-----T-----T-----------A-----C-----G--A---A--------A-T-A-A--------------A-C---------------...---...------------------------- 4699
18_cpx.CU.99.CU76 C--A-----------T-----C--G--------------------------T-----------------A-----C-----G--T---A----------T-G------T---------------------------...--T...------------T-------TC-T- 4790
19_cpx.CU.99.CU7 ----------A----T-----C--------T-----G---------C----T-----T-----------------C-----G--A--------------AG-------A---------------------------...--T...--------------------T---- 4711
20_BG.CU.99.Cu103 ----------A----T-----C-----------CA-G--------------T---A-T-----------------C--------A---A--------G-A--------A-------------T---C---------...--T...--------------------T---- 4951
21_A2D.KE.99.KER2003 ---T------A----------T--G--------C-----C------C----T------------------A----C-----G--A---A--------G-AC-------T---------------------------...---...--------------G-----T---- 4690
22_01A1.CM.01.01CM_0001BBY ---T-----------T-----C--G------------------A-------T-----------------------C-----G--A---A----------A--------------T------------A--------...--T...-----------C--------T---- 4693
23_BG.CU.03.CB118 --------------------GC----------------------AA-----T-----T-----------A-------------GT---A----------T-G------T-----T---------------------...--T...--------------------T---- 4928
24_BG.ES.08.X2456_2 ----------A----T-----C----------G---G-------A-C----T--CA-A-----------------C--------A---C--------G-----T----------------G----CT---------...--T...--------------------T---- 4936
25_cpx.CM.02.1918LE C--G----------------GT--G-------G----------A--C----------T-----------A-----C-----G--A---A----------T-------------A------T---------------...--G...--------------------T---- 4693
26_AU.CD.02.02CD_MBTB047 ---------------T----GC--------------------C---C-A--T-----A-----------------C-----G--A---A--G-------G---A---TT-A--A----------------------...--G...--------G-----G-----T---- 5490
27_cpx.FR.04.04CD_FR_KZS C--A----------------GC--G------------------A-AC----------T-----------A-----C-----G--A---A--------T-T-G------T-----------C----C----------...--T...C-------------------TC--- 5476
28_BF.BR.99.BREPM12609 ---------------------C-----------------------------T--C--T-----------A-----------G--T---A---------GT--------A-----------T------A--------...---...-----------------G------- 4851
29_BF.BR.01.BREPM16704 ---G------A---------GC--G-----------G--C---A-AA----T-----T-----------A-----C-----G--A---A----------A-A-A----------------G---------------...---...-----------------G------- 4889
31_BC.BR.04.04BR142 --------------------GT--G-------G----------A--C----T-----T------G----A-----C-----G--A---A----------T-G------------------C---------------...--T...C----------------G---C--- 4957
32_06A1.EE.01.EE0369 --AA--C---A--------AGT--G------------------A--C----------T-----------A-----C-----G--A---A----------T--------A-A------------------G------...---...-----------------G--TC--- 5120
33_01B.ID.07.JKT189_C ----------A----T-----C--------------G--------AA----T-----------------------C-----G--A---A----------AG-------A-A---------G----C-T-------C...---...-----------C--------T---- 4786
34_01B.TH.99.OUR2478P ----------A----T-----C----------G---G--------AC-A--T-----------------A-----C-----G-GA---A----------AG-------A-G--------------CGT--------...---...-----------C--------T---- 4687
35_AD.AF.07.169H ----------A----T-----TG-G---------------------C----T---A-T-----------------C-----G--A---A--------G-A--------------T---------------------...---...--------------------T--A- 4685
36_cpx.CM.00.00CMNYU830 C---------A----T-----C--------------G-----C---C----T-----------------------C-----G--A---A----------A--------------------T----C----------...--T...--------------------T---- 4690
37_cpx.CM.00.00CMNYU926 ---A------A----T-----C--------T-----G---------C----T-----------------------C-----G-CA---A---------GA--------A----------------C----------...-GT...--------------------T---- 4675
38_BF1.UY.03.UY03_3389 ---G------A----------C--G-----------G--C---A-A-----T-----T-----------A-----C-----G--T---A----------T-G-A--------------A-C---------------...---...--------------------T---- 4908
39_BF.BR.04.04BRRJ179 C--A-----------------T-----------------------------T-----T------G----A-----------GC-T---A---------G---------A--------CA-T---------------...---...-----------------G------- 4962
40_BF.BR.05.05BRRJ055 -------------A-------C--------------------C--------T---A-T-----------A--------------T---C----G----G---------T-----T---A-T---------------...---...------AA---------G------- 4968
42_BF.LU.06.luBF_18_06 ---------------------C--------------G-----C--------------T-----------A--------------TA--A----------T-G------T---------------------------...---...C----------------G------- 5039
43_02G.SA.03.J11223 ---------------T-----C--------------G-----C---C----T-----------------A-----C-----G--A---A----------A--------A---------------------------...--T...-----------A--G-----T---- 5010
44_BF.CL.00.CH80 ---A------A---------GC--G-----------G--C---A-AC----T-----T------A----------C--------A---C-C------T-T-A----------------A-C----C----------...---...--------------C------C--- 4927
45_cpx.FR.04.04FR_AUK ---------------T-----C--------------G------T----CC-T-----------------------C-----G------A-T--------AG-------A------------------A--------...---...--------------------T---- 5471
46_BF.BR.07.07BR_FPS625 ---G-----------------C--G-----------G--C---A-A-----T-----------------------C-----G--A---A----------A-A----------------A-C---------------...---...--------------------T---- 4923
47_BF.ES.08.P1942 ---G------A---------GC--G-----------G------A-A-----T-----T-----------A-----------G--A---A----------T-G----------------A-C---------------...---...--------------------T---- 4927
48_01B.MY.07.07MYKT021 ----------A----T-----C--------------G------T-AC--C-T-----------------------C-----G--A---A----------AG-------A-G--------------C-A--------...--T...--------------------T---- 4690
49_cpx.GM.03.N26677 --------------------GC--G--------G-----C---A--C----T-----T------A----------C--------A---A----------T--------A----------TC--C-C---T------...---...--------------------TC--- 4907
50_A1D.GB.10.12792 ----------A----T-------AG---------------------C----T-----------------A-----C-----G--A---A----------AG-------------T---------------------...--T...C-------------------T--A- 4892
51_01B.SG.11.11SG_HM021 --A-------A----T-----C--------------G--------AC-C--T-----A-----------T-----C-----G-----AA----------A-------TA-A--------------CCT--------...---...-----------C--------T--A- 4692
52_01B.MY.03.03MYKL018_1 ----------A----T-----C--------------G--------AC-A--T------------G----------C-----G--A---A----------AG-------A-A---A----------C-T--------...---...-----------C--------T---- 4799
53_01B.MY.11.11FIR164 --A-------A----T-----T--------------G-----C--AC-CC-T-----------------------C-----G--TA--A----------A-G-A----AAG------C-----C-C-T-------C...---...-G---------C--------T---- 4822
54_01B.MY.09.09MYSB023 ---------------------C--------------------C--------T-----T-----------A--------------T---A-T-------GTG-------T-----T----CT---------------...---...--A--------------G--T---- 4887
55_01B.CN.10.HNCS102056 ---A------A----T-----C--------T-G---G--------AC-C--T---A-------------------C-----G-GA---A----------AG-------A-A---A----------C-T--------...---...-----------C--------T---- 4795
56_cpx.FR.10.URF5_patient_A ----------A----T-----C--------------G-----C---C----T-----------------A-----C-----G--A---A----------AG-------A-----T---------------------...TCT...-----------G--G-----T---- 4836
57_BC.CN.09.09YNLX19sg --C-------A----A--C--C--G--------T-----------------T-----T------G----------C-----G--A---A------------------TT-----------T---------------AAG--T...-----------------C--T---- 4672
58_01B.MY.09.09MYPR37 --A-------A----T-----C--------------G--------AA----T-----------------------C-----G--A---A----------AG-------A-G--------------C-T-------C...--T...-----------C--------T---- 4830
59_01B.CN.09.09LNA423 --A-------A----T-----C----------G---G--------AC-A--T-----------------------C-----G--A---A-T--------AG-------A-G------------C-C-T--------...---...-----------C--------T---- 4669
60_BC.IT.11.BAV499 ---A-----------------C--G------------------G--C----T-----T------G----------C-----G--A---A----------T-G------------------T---------------...--T...-----------G---------C--- 5442
61_BC.CN.10.JL100010 ----------A----A-----C--G--------G---------T-------T-----T------G----------C-----G--A---A----------T-------TT-----------C---------------AAT--T...--------------------T---- 4909
62_BC.CN.10.YNFL13 ----------A----A----GCA-G--------G---------T--C----T-----T------G----------C-----G--A---A------------------TT-----------C---------------.........------------------------- 4811
63_02A1.RU.10.10RU6637 ---------------T-----C--------------G-----C---C----T-----A-----------AA----C-----G--A---A--G-----G-A---------A----A---A-C---TC---------C...---...------------------------- 5026
64_BC.CN.09.YNFL31 --A-------A----A----GC--G--------G---------A-------T-----T------G----------------G--A---A------------------TT-----------C---------------ACT--T...--------------------TC--- 4842
65_cpx.CN.10.YNFL01 --A-------A----A-----C--G--------G-----------------T-----T------G----------C-----G-GA---A----------A------TTG---------A-T---------------...--T...--------------------TC--- 4856
67_01B.CN.11.ANHUI_HF115 ---A------A----T----GC--------------G--------AC-C--T-----------------------C-----G--A---A----------AG-------A-G------------C-C-T--------...---...-----------C--------T---- 4828
68_01B.CN.11.ANHUI_WH73 ----------A----T-----C--------------G--------AC-C--T-----------------------C-----G--A---A----------AG-------A-G------C-----C-C-T--------...---...-----------C--------T---- 4819
69_01B.JP.05.05JPMYC113SP420----------A----T-----C----------G---G--------AC-A--T-----------------------C-----G-GA---A----------A--------ATG--------------C-T--------...-C-...-----------C--------T---- 4852
70_BF1.BR.10.10BR_PE004 ---G------A---------GC--T-----------G--C---A-A-----T-----T-----------A--------------T---A----------A-----------------------Y-----------C...-G-...------------Y----G------- 4941
71_BF1.BR.10.10BR_PE008 ---G------A---------GCAC------------G--C---A-A--C--T-----T-----------A--------------A--------------T-G------T---------------------------...---...-----------------G---C-A- 5158
72_BF1.BR.10.10BR_MG002 -CA----------------A-C------------------------C----------T-----------A-------------GT---A---------GT--------A---------------------------...---...--------G--C------------- 4993
74_01B.MY.10.10MYPR268 --A-------A----T-----C--------------G-----C--AC----T-----------------------C-----G--A---A----------AG-------AAGG-------------C-T-------C...---...-----T-----C--------T---- 4782
O.BE.87.ANT70 --AA-----GA-T---------AC-------AGGA-G--A------C----T---AC-------A---CA--A--AG-C--G--A---A-CC-------G-G---ACTGA-C-A---------C-CTA--------...-GT...C-------GA-A------CTGC-A- 5539
O.CM.98.98CMA104 ---A-----GA-T---------AC------TAG-A-G--A-----------T--CAC-------A----G--A--A--C--G--A---ACC-----G--G-G---ACTGA-C-A------C--C-CT-A-------...-GT...--------GA-A--G---CTAC-A- 4971
O.CM.98.98CMABB141 --CA-----GA-T---------AC-------AGGA-G--A--------C------AC-------A----A--A--A--C--GG-AA--A-CC----G--G-G---ACTGA-C-A---------CTCT---------...-GT...C-------GA-A------CTAC-A- 4970
O.CM.98.98CMABB212 --CA-----GA-T--T------AC-------AGGA-G--A-----AC----T------------A-------C--A--C---------A-TC-------G-G---GCTGA---A---------C-CT---------...-GT...C-------GA-A-------TT--A- 4975
O.CM.98.98CMU5337 --CA-----GA-T---------AC------TAGGA----A-----------T---AC-------A----G--A--G--C--G--A---A-C-----G--G-G---ACTGA-C-A---------C-CT---------...-GT...C-------GA-AT-G---CTAC-A- 4972
O.CM.99.99CMU4122 --CA-----GA-T---------AC-------AGGA----A----AAC----T---AC-------A----G--A--A--C--G--A---A-CA----G--G-G-A-AYTGA-C-A---------CTCT---------...-GT...C-------GA-AT-G---CTAC-A- 4970
O.FR.92.VAU --TA-----GA-T---------AC-------A-G-----A------C--------AC-------A----G--A--A--T--G-GA---ACTC----G--G-G---GCTA--CCA---------C-CT-A-------...-GT...C-------GA-A-----GCT-C-A- 5051
O.GA.11.11Gab6352 --AA-----GA-T---------AC-------AGGA-G--A---A-A-----T---AC-------A----A--A--A--C--G--A---A-C-----G--G-G---ACTGGTC-A--------TC-CT---------...-GT...C-------GA-AT-----CTAC-A- 4696
O.SN.99.99SE_MP1299 --AA-----GA-T---------AC-------AG-A-G--A---A-A-----T----C-------A----G--A--A--C--G--A---A-CC----G--G-G---ACTGA-C-----------C-CT---------...-GT...C-------GA-A--G---CTAC-A- 5538
O.US.10.LTNP --AA-----GA-T---------AC-------AGGA----A----A------T--CAC------------A--A--A--C--G-GA---A-CC----G--G-G---ACTGA-C-A---------C-CT---------...-GT...C-------GA-A--G---CTAC-A- 5460
N.CM.02.DJO0131 C-AG--------T--T------A-G------A-G-----A-----T-----T---A-T------A---C------C-----GC-A--GG-C-----GAGACC---ATT-----------------CG-----G--C...--T...C-------CA--T-G---C-TC-A- 4991
N.CM.02.SJGddd C-AG--------T--T------A-G--------G-----A----AT-----T---A-T------G---CT-----C-----GC-A--GA-C-----GAGACC---AGTA----A-----------C------G--C...C-A...C-------CA-CT-------TC-A- 4975
N.CM.04.04CM_1015_04 C-AG-----G--T--T------A-G------A-G-----A-----T-----T-----T------A----T-----C-----GC-A--GG-C-----GAGACA---ATTT----------------CT-----G--C...---...C------ATA-CT-------TC-A- 4990
N.CM.06.U14296 C-AG--------T--T------A-G-------GG-----A-----T---------A-T------A---C------C-----GC-A--GGCC-----GAGACC---ATTA----A-----------C------G--C...--A...C-------CA-CT-------TC-A- 4988
N.FR.11.N1_FR_2011 C-AG--------T--T------A-G-----TA-G-----A-----T-----T---A-T------A---C------C-----GC-A--GG-C-----GAGACA---A-TA----A-----------C------G--C...--A...C-------CA-CT-------TA-A- 4886
P.CM.06.U14788 C-C------GA----T--A---AC------TAGG-----------CC-C------C-A-----------T--G---G-G--G-G---AA--C----GG---GG--ATTGAAY-MA--------CTC----------...-GT...C-------C--CT-G--G--T--A- 4956
P.FR.09.RBF168 C-C---C--GA----T--A---AC------TAGG-----------CC-C------C-A-----------T--G---G-G--G-G---AA--C----GG---GG--ATTGAAC-A---------CTC----------...-GT...C-------C--CT-G--G-TT--A- 5520
CPZ.CD.90.ANT --T---------------A---AC---T--T---A-G--A--C-AA-----T--CCC------------TCAA--AG-C---C-A--AA-CC-----G-A-G-A-ATTGA-ATAC--CC-C--CA-GAAG------...-GT...C-------GA-A--G--G--T--A- 4930
CPZ.CM.05.SIVcpzLB7 ---T------A----------GT-G-----T--TA-G------T-A-----T---A-T------G----A-----C-----G------A---------GAG-------------A-------T--C---------C...--G...---------A-C--------T---- 5040
CPZ.CM.09.Ptt_09Cam155 ---------G--------AC--AR---T--T---T----A---TCTC-A--------T-----------A-TG--C--C----GA--TA-------G--ATCT--AG-AGTGT-T--C--G---A-G-A------C...-GA...C----------C-------TTC-A- 5572
CPZ.TZ.06.TAN5 CT--------------------AC------T--GT-G------ACTAGG--T---ACA------G-T-CAGGA--AG-TC--C-A--AA--------G-G-GGA-ACTGA-ATTC--CC-C-T----A----C--C...-GA...C-------GA---------T-C-A- 5601
CPZ.US.85.US_Marilyn C-AG------A----T-----GA-G------A-G-----------------T-----T------A---C------C--C-----A--TG-T-----GAGACC---A-TT--C-AA--------C-CTA----G--C...--T...--------C---T-G----T----- 5545
GOR.CM.07.SIVgor2139_287 C-TA------T----T--A---AC------TAGGA----C-----T---------C-A------A----A-----AG-G--G--A--AA-TG-G--GG-A-A-C-CCTGTAC-A----A-C--C-CG---------...-GT...C-------GA-AT-G--------A- 5022
GOR.CM.12.SIVgor_BQID2 ---A-----GA-T--T------AC-------AGGA-G--A--C--------TY--TCM------A----G--A--A--C--G--A---A-C-----G--A-AG--GTTA--C-CT--------C-CT---------...-GT...C-------GA-C--T----T-C-A- 4955
GOR.CM.13.SIVgor_BPID15 C---------A----T--A--GAC------TAG---------C--CC-C-----CC-A-----------T--G---G-G--G-----AA--C----GG-T-G-T-ACTGA-C------------TC----------...-GT...C-------C--C-----G-----A- 4826
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B.FR.83.HXB2 CACTAGCAGCATTAATAACA...............CCAAAAAAGATAAAGCCACCTTTG...CCTAGTGTTACGAAACTGACAGAGGATAGATGGAACAAGCCCCAGAAGACCAAGGGCCACAGAGGGAGCCACACAATGAATGGACACTAGAGCTTTTAGAGGAGCTTA 5637
Vif A__L__A__A__L__I__T__.__.__.__.__.__P__K__K__I__K__P__P__L__.__P__S__V__T__K__L__T__E__D__R__W__N__K__P__Q__K__T__K__G__H__R__G__S__H__T__M__N__G__H__*_
Vpr _M__E__Q__A__P__E__D__Q__G__P__Q__R__E__P__H__N__E__W__T__L__E__L__L__E__E__L__
A1.CD.97.97CD_KCC2 ----GAA-------G-----...............----C--GAGC-------------...----------G----T-A----------------------------------G------------------T--------------T----A--A------------- 5633
A1.CM.08.886_24 -----AA-------G-----...............----C--G--C--G---------A...--A-------A----T-A----------------------------G-----G--A---------------T------------TGT----A--A--------A---- 5099
A1.CY.08.CY236 ----GAG-------G--G--...............------------------------...----------A----T-A-------------------------------------A---------------T--------------T-------G------------- 4848
A1.IN.09.NARI_FLS_IVC19_1 --T--AA----C--G-----...............----CW----C-------------...----------G--T-T-AG---------------------------------G--C-----A--A------T------------TGT-------G-----A--T---- 5500
A1.KE.11.DEMA111KE002 ----GAA-------G-----...............----------C---------C---...----------G--T-T-A----------------------------G-----G------------------T--------------T----A--A-----A------- 5005
A1.RU.11.11RU6950 ----GAA-------G----G...............----C--G-GA--G---T------...----------G------A----------------------------------G-----G--------A---T------------TG-----A--GC----A--TA--- 5161
A1.RW.11.DEMA111RW002 -----AA-------G--G--...............---GC--G--C---C---------...--A-------G----T-AG-------C----------------G--------------C--------A---T-T----------TGT----A--G-----A--T---- 4988
A1.SN.01.DDI579 ----GAG-------G--G--...............T---------C--G----------...--------C-G----T-A----------------------------------G------------------T------------TGT----A--G--------A--G- 4835
A1.UG.11.DEMA110UG009 -----AAG---C--G-----...............---CC--G----------------...----------G------A--------C-------G-----------------G-----C-C----------T--G-AC------TGT----T--G-----A--T---- 4986
A1.ZA.04.503_15344_T10_A1 ----GAA-------G-----...............----C---------A--------A...----------G------A-----A--C-------------------------G-----C--------A---T--------------T----A--G-----A------- 4854
A2.CD.97.97CDKTB48 --T-GAG-------G--G-T...............T---C--G--C-------------...----------G----T-AGT--------------------------------G-------C----------------------GTGT----A--G-----------A- 4977
A2.CM.01.01CM_1445MV --T-GAA-------G--G-T...............T---C--G--C-------------...----------G----T-AGT---A----------------------------G--------------A---T------------TGT----AT-G-----------C- 4836
A2.CY.94.94CY017_41 --T-GAA----G--G--G-T...............T---C--G--C-------------...----------G----T-AGT---------------------------------------------------T------------TGT----A--G-----------C- 4994
B.BR.10.10BR_RJ032 -----A--------C-----...............-----G------------------...------A---G-----------------------------------------------------A------TT---------------------G--------A---- 5209
B.CA.07.502_1191_03 ------T--------C-G--...............A---------C-------------...----------G------------------------------------------------------------T-----C------------------------------ 5064
B.CH.08.M2_0803101_NFLG8 -----A-------G------...............-------G----------------...--------C-A-------------------------------------------------............---G-------------------------------- 5094
B.CN.12.DEMB12CN006 -----A-----C------A-...............----G----GC-------------...--C-------A--------------------------------------T---------------------T-------------------------------A---- 5016
B.CU.14.14CU005 -----AT-------G-----...............----------A----------G--...---------G-----------------------------T---------------A-----A-----A---T-------G---------------G------------ 4848
B.ES.14.ARP1195 -------------G----A-...............----------R-------------...----------A---G------------------------------......----A---------------TT----C-------------------G--A--A---- 5093
B.FR.11.DEMB11FR001 ---------------AG---...............-----G-----------------A...--C-------A------A------------------GT---------------------------------T--------------A--------------------- 4883
B.HT.05.05HT_129389 ------T-------------...............------------------------...-----C--ACA--------------------------------------T--------------A-----CT-----------G-------A--------------C- 4838
B.JP.12.DEMB12JP001 --T--A--------------............CCAA------G--G-------------...-----------A--G--------------------------------------------------------T------------------------------------ 5027
B.KR.07.HP_18_07JHS10_3909 -----A--------------...............------------------------...----------G------A----------------------------------------------A------T----------------------C--------C---- 5301
B.RU.11.11RU21n ---------------G----...............A-----------------------...-----------A----------------------------------G--------A---------------T-----C-G---------------------------- 5208
B.SE.12.SE600057 ---------------G----...............------------------------...--------C--A-------------------------------------------A---------------T-----C-G---G------------------------ 4854
B.TH.10.DEMB10TH002 -----A--------------...............-----G----C-------------...-----C-----A----------------------------------------T--------A---------T------------------------------------ 4959
B.US.13.RV_1 -----------C--------...............----------G-------------...-----------------------------------------------A-----------------------T-----------G------------------------ 5517
B.ZA.09.DEMB09ZA022 --------------G-----...............-------G--G-------------...---------G----G-------------------------------------T------------------T-------------------------------A---- 4935
C.BR.07.DEMC07BR003 ----GA------------A-...............-------G--G----------C--...----------A---GT-AGT----------------------T---------G--A-----------A---T-------------------A--C--------A--C- 4969
C.BW.00.00BW5031_1 ----GA-------G----A-...............-------G-CC----------C--...----------G---GT-AG------------------------G--------G-----G--------A---T--------------T----A-----------A--C- 5008
C.CN.10.YNFL19 ----GA-----C-G----A-...............-------G------A------C--...------A--CA--G-T-AGT------------------T-------------T-----G--------A---T----------------------CC----------C- 4993
C.CY.09.CY260 ----GA-------G----A-...............----------C----------C--...----------G------AGT-----------------------------------------------A---T-----------G--T----A--------A--A---- 4860
C.ES.14.ARP1198 ----GA-------G---GA-...............---------------------C--...----------G---GT-AG---------A-----------------------G-----G--------AM--T----------------------G--------A--C- 5051
C.ET.02.02ET_288 --T-GA-------GC---AG...............----------G----------C--...----------GT---T-AGT--------------------------------G-----G--------A---T---G---------------------------C--C- 4839
C.IN.09.T125_2139 ----GA-----C------G-...............------C--------------C--...------A---A----T-AGT------C----------------------T--------G--------A---T-T-C-------G-----------C-------A--C- 5613
C.KE.05.05KE369195V4 ----GA-------G----A-...............--------------------CC--...----------GT---T--GT------C-A-----------------------G-----G--------A--CT-------G---G-------------------A--C- 4813
C.MW.09.703010256_CH256.w96 ----GA-------G----AG...............---------------------C--...----------GC--GT-AGT--------A-----------------------G-----G--------A---T-----------------------C-------A--C- 5617
C.SE.13.SE600311 ----GA-------G----AG...............----------C----------C--...--------C-GT---T-AGT--------A-----------------------------G------------T-------------------------------A--C- 4869
C.TZ.08.707010457_CH457.w8 ----GA--------G---A-...............---------------------C--...----------GA---T-AGT------------------C-------------G-----G--------A-----T---------G--------A--C-------A--C- 5611
C.US.11.17TB4_4G8 ----GA-------G----A-...............----------G----------C--...--------G-GT---T-AGT--------A-----------------------G--A--G--------A---T-------------------------------A--C- 4988
C.YE.02.02YE511 ----GA-------G----A-...............--------------A------C--...----------G---GT-AGT--------------------------------T-----G--------A---T-------------------------------A--C- 4812
C.ZA.12.DEMC12ZA096 -C--GA-------G----A-...............------C---G----------C--...----------G---G--AGT------------------C-------------G-----G--------A---T-----------G--------A--C----A--A--C- 4946
C.ZM.11.DEMC11ZM006 ----GA-------G----A-...............----------G----------C--...----------G----T-AGT-----------------------------------------------A---T-------------T------------------A-C- 4986
D.CM.10.DEMD10CM009 -----A------------AG...............------C---G---A---------...----------G---GT-A-----A---------------------C-------------------------T----C------G--T-------------------C- 5012
D.CY.06.CY163 -----A-----------G-G...............------C---G-------------...----------G---GT-A-----A--C------------------C---------------A---------T-------G------T-------C-----------C- 4845
D.KE.11.DEMD11KE003 -----A-------GC--G--...............------------------------...--C-------A---GT----------C-------------------G-----------------A------T----------------------C------------- 4987
D.KR.04.04KBH8 --T--A--------------...............-------G----------------...----------G---GT-A-----A---------------------G------------G-----------CT-----------G--T-G-----------A------- 5596
D.SN.90.SE365 -----A---------G-G--...............----G---------------C---...----------G---G--A-----A----------------------------------------A---------------------T----A---------------- 5654
D.TZ.01.A280 -----AT-----------A-...............------------------------...----------A---G--A----------------------------G-----------------------CT--------------T--------------------- 4838
D.UG.10.DEMD10UG004 -----A------------A-...............------C---C------------A...----------GA--G--------A--C-------------------G------------------------T--------------T--------------------- 4975
D.UG.11.DEMD11UG003 --T--A--------G-----...............-------G------A--C------...----------A---G--------A--C-------------------G-----G------------------T-------G---G--T--------------------- 4992
D.YE.02.02YE516 -----A-----------G-G...............---CG--G--G---A-----G---...----------A---GT-A-----A---------------------C-------------------------T--------------T----A--------A-----C- 4848
D.ZA.90.R1 -----AA----------G--...............T---------C-------------...----------G---G--A-----A----------------------------G------------------T--------------T----A-----G---------- 4986
F1.AO.06.AO_06_ANG32 -----A-----------CAT...............---------G-------G------...--------C-G------AGT---A---------------------G-------------------------T----------------------------A------- 4848
F1.AR.02.ARE933 -----A-----------G--...............---C-G----C------C------...--------CCA-------GT---A--C-------------------------G------------------T-----------G-------T---------------- 4931
F1.BR.07.07BR844 -----A-----------G-T...............-----G----C------G------...--------CCA------AGT------C------------------GG-----G------------------T----------------------C------------- 5418
F1.BR.10.10BR_PE107 -----A-------G-----T...............-----G----C------G------...--------C-A------AGT---A-------------------G-GG--T--G--------------A---T------------------------------------ 5104
F1.BR.10.10BR_RJ015 ----GA-----------G-T...............-----GGG--C------G------...--------CCAA-----AGT---A--C---------------------------------------.-----------G---------G--A-----G---------- 5112
F1.CY.08.CY222 -----A-----------C-T...............-----G----C------G------...------A-C-A------AGT---A---------------------G------G--------------A---T-----------G-----------C----A------- 4830
F1.ES.02.ES_X845_4 -----A-G---------G-T...............A----G----C------G------...--------C-G------AGT---A---------------------G------G-----------A------T------------------------------------ 5089
F1.ES.11.VA0053_nfl -----A----C---G--G-C...............-----G----C-------------...--------C-G-------GT---A---------------------G------------------A------T------------T------------G---------- 5061
F1.RO.96.BCI_R07 -----A-----------G-T...............-----G----C-------------...--------C-A------AGT---A-------------------G-G---T--G------------------T------------------------------------ 5661
F1.RU.08.D88_845 -----A--------G--G-T...............-----G----C-------------...----------A------AGT---A---------------------G-------------------------T-------------------------------R---- 5096
F2.CM.02.02CM_0016BBY -----A-----C--G----C...............-----G---G-------G------...--------C-A------AGT--------A---------C--------------------------------T------------------------------------ 4830
F2.CM.10.DEMF210CM001 -----A------------AT...............-----G-G--C--G---G-----A...--------C-GC-----AGT------------------C-------G------------------------------------------------------------- 4904
F2.CM.10.DEMF210CM007 -----A----------T--C...............-----G------------------...--------C-G------AGT------------------C-------------G------------------T-------------------A---------------- 4987
G.CM.07.920_49 ----GAA--T----G--G--...............---------------------C-ATCCT-C-------A----T-A-----A-----------------------A----------------A--A--CT-------G---G--T-G--A--G-----A--A---- 5032
G.CM.10.DEMG10CM008 ----GAA-------G-----...............----C--G--G-------------...---------CA----T-A-----A---------------T-------A-T--G--A-----A--A-----CT-------G---G--T----A--G-----A------- 5018
G.CM.10.DEURF10CM020 -----AG---C---G-----...............-----------------------A...----------A----T-A-----A----------------------------------------A--A--CT-------G------T----A--G-----A--A--C- 4968
G.CN.08.GX_2084_08 --T-GAAG-TG--GG-----...............----C-------------------...----------A----T-A-----A-------------------------------------------A--CTT------G------T----A--G-----A-----C- 4877
G.ES.09.X2634_2 ----GAA-------G-----...............----C--G-GC-------------...----------G----T-A-----A----------------------G-----G--------------A--CT-------C---G--T----AG-A-----A--T---- 5120
G.ES.14.ARP1201 ----GAA-------G--C-G...............T---C-----C--G----------...----------G----T-A-----A-----------------------A-------------------A--CT-------G------T----A--G-----A--A---- 5103
G.GH.03.03GH175G --T-GAA-------G---AG...............---GC--G--A-------------...----------G------A-----AA--C-------------------A----------------A--A--CT-----------G--T-G--A--G-----A------- 5677
G.KE.09.DEMG09KE001 ----GAA-------G---G-...............A--CC---------------CC--...--C------CG---GT-A-----A---------------T---------T--G-----G-----A--A--TT-------C------T----AT-G-----A------- 5012
G.NG.09.09NG_SC62 ----GAA-------G--CA-...............----C--------G---------A...--C-------G----T-A-----A--------A-------------------------------A--A--CT-------G----T-T---GA--G------------- 4829
G.PT.x.PT3306 ----GAA-------G--C--...............-AG-------C-------------...----------G----T-A-----A----------------------G-----G--------A-----A---T--------------T----A--GC----A--C---- 5577
H.BE.93.VI991 ----GA-----------T--...............-------G--C-------------...----------GA-----AGT--------------------------------G--------------------------------------A-----G-----A---- 5026
H.BE.93.VI997 ----GA--------G-TG--...............----------C-------------...----------AA--G--AGT-------G------------------------G----------------------------A-------------------------- 4961
H.CF.90.056 --T--A--------G-GG--...............------------------------...----------GA--G--AGT--------------------------------G---------------------------------------------------A--- 4984
H.GB.00.00GBAC4001 ----GA--------G-----...............----------C-------------...----------GA--G--A----------------------------------G------------------T----------------------G-----A------- 5155
J.CD.97.J_97DC_KTB147 -----A----T-------A-...............-----G----G----------C--...---------CA---G--AGT--------------------------------------------A------T-------------------------G---------- 4831
J.SE.93.SE9280_7887 -----A------------G-...............-------G--G-------------...---------CA------AGT--------------------------------C-----------A------T--C----------------------G---------- 4951
J.SE.94.SE9173_7022 --T--A------------A-...............-------G--G-------------...---------CA------AGT--------------------------------G--A--------A------T--C----------------------G---------- 4952
K.CD.97.97ZR_EQTB11 -T---A-----------G-T...............----------C---A-----GG--...--------CCA------AGT---A----------------------------G------------------T-------G------A-----A--------------- 4829
K.CM.96.96CM_MP535 ----CA--------G--G-T...............----G--G-CC----------G--...----------A------AGT--------------------------------G------------------A--------------T-----A----G---------- 4833
01_AE.AF.07.569M -----AA----------G--...............----------C---A------C--...--------G-A----T-A-----A--C--------------------A...GG-------G---A--A--CA--------------T----A--G------------- 4840
01_AE.CM.11.1156_26 ----GAA-------G-----...............T--------------------C--...----------G----T-A----------------------------------G-----------A--A--CT-------G------T-G--A--G--------A---- 4987
01_AE.CN.12.DE00112CN011 ----GAA--------CT---...............-------GA------------C--...----------A----T-A-----A-------------------------T--G-----------A--A--CTT-------------T----AT-G-----A------- 4947
01_AE.HK.04.HK001 -----AGG-------C-GGG...............------GG--GC-G---G---C--...--C-----A-A----T-A-----A----------G-G---------------G-----------A--A--CT--------------T----A--A------------- 4999
01_AE.IR.10.10IR.THR48F ----GAA--------C----...............---------------------C--...----------AA--GT-A-----A-------------------------T--------------A--A--T--------------------CT-G-----------C- 4827
01_AE.JP.11.DE00111JP003 -----AG--------C----...............-------G--C--G-------C--...--C-------A----T-A-----A-------------------------T--G----............-C---------------T----A--A-----A------- 5101
01_AE.SE.11.SE601018 ----GAA------G-C----...............---------------------C--...-----C----A----T-A-----A----------------------------G-----------AC-A--C---------------T----A--G------------- 4854
01_AE.TH.10.DE00110TH001 ----GAA--------C--T-...............-------G-G---G-------C--...----------A----T-A-------------------------------T--G--C--------A--A--C---------------T-------G-----A------- 4934
01_AE.TH.90.CM240 ----GAA--------C----...............-------G-----G-------C--...--------A...G--A-A-----A------------------------...-G-----------A--A--CT--------------T----A--G------------- 5205
01_AE.US.05.306163_FL ----GAA--------C----...............-------G-----G-------C--...----------A----T-A-----A-------------------------T--G-----------A--A-TCA--------------T----A--A------------- 4828
02_AG.CM.10.DE00210CM013 ----GAA-------G--C--...............---GT-----C-------------...--------C-G---GT-A-----A--C--------AG----------------------------------TT------------------A--G-----A------- 5004
02_AG.ES.06.P1423 --T--AA-------G-----...............----C--G--C--G------C---...----------A----T-A-----A--C-------------------------G------------------TT------------------AT-G-----A---A--- 5074
02_AG.GW.05.CC_0048 ----GAA-------G-G---...............----C--G--A------C------...----------A---GT-A-----A--C---------G---------------------------------GTT------------------A--G-----A--A---- 4987
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B.FR.83.HXB2 CACTAGCAGCATTAATAACA...............CCAAAAAAGATAAAGCCACCTTTG...CCTAGTGTTACGAAACTGACAGAGGATAGATGGAACAAGCCCCAGAAGACCAAGGGCCACAGAGGGAGCCACACAATGAATGGACACTAGAGCTTTTAGAGGAGCTTA 5637
Vif A__L__A__A__L__I__T__.__.__.__.__.__P__K__K__I__K__P__P__L__.__P__S__V__T__K__L__T__E__D__R__W__N__K__P__Q__K__T__K__G__H__R__G__S__H__T__M__N__G__H__*_
Vpr _M__E__Q__A__P__E__D__Q__G__P__Q__R__E__P__H__N__E__W__T__L__E__L__L__E__E__L__
02_AG.KR.12.12MHR9 ----GAA--T----G-----...............----C--G--G-------------...----------A---G--AG----A------------G---------------G--A---------------TT------------------A--GG----A------- 5296
02_AG.LR.x.POC44951 ----GAA-------G-----...............----C--G--C------------A...----------A---GT-AG----AA--C---------------------T--G-----------------GTT------------------A--G-----A------- 5632
02_AG.NG.09.09NG_SC61 ----GAA-------G-----...............----C--G--G------C-----A...--G-------A---GT-A-----A--C------------T------------G------------------TT----------G--T----AT-G-----A------- 4829
02_AG.NG.x.IBNG ----GAAT--T---G--G--...............----C-----C-------------...----------G---GT-AG----A--C--------AG---------------G-----------------GTC------------------A--G-----A------- 5162
02_AG.SE.11.SE602024 -----AA----------G--...............---GT-----C---A-----C--A...----------G---GT-A-----A--C-------------------G--------------------A--GTT-------------T----A--G-----A------- 4830
02_AG.SN.98.98SE_MP1211 ----GAA-------G-----...............----C--G--G-------------...----------A---GT-AG----A--C---------G---------------G--------------A--GTT------------------A--G-----A--A--G- 4834
02_AG.US.06.502_2696_FL01 ----GAA-------G-----...............----C-----C-------------...--------A-A---GT-AG----A--C-------------------------G-----------------GTT----------G--T----A--G-----A------- 4834
03_AB.RU.97.KAL153_2 ---------------G----...............------------------------...----------------------------------------------G--------A---------------T-------G---------------------------- 4863
04_cpx.CY.94.94CY032_3 -----------------T-C...............----------C-------------...----------A------AGTG-------------------------------G-----G-----A--A---A-T-----------------------G---------- 5003
05_DF.BE.x.VI1310 -----A--------------...............----------C-------------...--C-------G---G--A-----A--C-------------------------------G--------A---T------------T----------------------- 5019
06_cpx.AU.96.BFP90 -----A----T-------A-...............---G-G----G---A---------...---------CAA--G--AGT--------------------------------G-----------A------T-------------------A-----G--------G- 5665
07_BC.CN.98.98CN009 ----GA-------G----A-...............---------------------C--...------A---A----T-AGT------------------T----------T--G-----G--------A---T-----------------------C----------C- 4972
08_BC.CN.97.97CNGX_6F ----GA-----C-G----A-...............-------G-------------C--...------A---A----T-AGT------------------C----------T--G-----G--------A---------------------------C-------A--C- 4820
09_cpx.GH.96.96GH2911 -----A------------AC...............----G---A-C-------------...----------A------AGT--------------------------G-----G-----------A--A---A-------------------------G---------- 4839
10_CD.TZ.96.96TZ_BF061 -----A-T------------...............----------C---A---------...----------G---G--A-----A----------------------G------------------------T--------------T-------C------------- 5016
11_cpx.CM.95.95CM_1816 ----GAA-------G-----...............----C---AG--------------...----------A----T-A----------------------------------G-----------A--A---T------------TGT-G--A--G-----A--A---- 5001
12_BF.AR.99.ARMA159 -----A----T------G-T...............-----G--A-C------G------...--------C-A---G--AGTG--A--C-----------C-------------G------------------T------------------------------------ 5642
13_cpx.CM.96.96CM_1849 --T--A-----------CAC...............-----------------G------...--------G-AA---T-AGT--------------------------------G--A--------A--A---A-------------------------G---------- 5042
14_BG.ES.05.X1870 ----GAA----G--G-G---...............------C---C------G------...--Y-------A----T-A-----A----------------------G-----G--------------A--CT--------------T----A--G-----A------- 5104
15_01B.TH.99.99TH_MU2079 ----GAA--------C----...............--C----G-----GA------C--...-----G----A----T-------A---------G---------------T--G-----------A--A--CT------G----C--T----A--G------------- 5033
16_A2D.KR.97.97KR004 --T-GAA-------G--GGT...............GA--C--GA-C---------CC--...----------G---G--A-----A-----------------------------------------------T--------------T-------C-----A--T---- 5000
17_BF.AR.99.ARMA038 -----A-----------G-T...............----------C------G------...--------C-A------AGT---A--C------------------G------G------------------T------------------------------------ 4851
18_cpx.CU.99.CU76 -------------------T...............----------C------------A...----------G----T-AG----A----------------------------G--------------A---A-------------------------G---------- 4942
19_cpx.CU.99.CU7 ----GAA-------G-----...............----C--G--GT-G----------...----------G----T-A-----------------------------A----G-----------A--A--CT-----------G--T----A--G-----A--C---- 4863
20_BG.CU.99.Cu103 ----GAA-------G-----...............----C-------------------...----------G----T-A-----A----------------------G-----G-----------A--A--C---------------T----A--G------------- 5103
21_A2D.KE.99.KER2003 --T-GAA--T----G--G-T...............G----G-G--C----------C--...--------A-GA--G--A-----A-------------------------T--------------A--------TG-----------T--------------------- 4842
22_01A1.CM.01.01CM_0001BBY --T-GAG-------G--G--...............--------------A-----CC--...----------G----T-A-----A----------------------------G-----------A-TA--CT--------------T-G--AG-G------------- 4845
23_BG.CU.03.CB118 ----GAA-------G-----...............----C-------------------...----------G----T-A-----A----------------------G-----G-----------AC-A------------------T----A--G------------- 5080
24_BG.ES.08.X2456_2 ----GAA-------G-G---...............----C-------------------...----------G----T-A-----A----------------------G-----G-----------A--A------------------T----A--G------------- 5088
25_cpx.CM.02.1918LE -T--GAG-------G--G-C...............-----G--------------C---...----------G---GT-A-----A------------G-A-------------------------A--A---A-------------------------G---------- 4845
26_AU.CD.02.02CD_MBTB047 ----GAA-------G--G--...............A------GA-C-------------...----------A------A----------------------------------------------A------T--------------T----A--G------------- 5642
27_cpx.FR.04.04CD_FR_KZS -----A----GC-------C...............------------------T-----...----------G---G--A----------------------------------G-----------A--A---A--------------A----------G---------- 5628
28_BF.BR.99.BREPM12609 -----A---------C--A-...............----------C-------------...----------G--------------------------------------T-----------------A---T-------------------------------A---- 5003
29_BF.BR.01.BREPM16704 -G--------G---------...............-------G----------------...----------G--------------------------------G---------------------------T------------------------------------ 5041
31_BC.BR.04.04BR142 ----GA-----C-G----A-...............---------------------C--...----------G----T-AGT---A-------------G--------------G--A--G--------A---A-------------------A-----------A--C- 5109
32_06A1.EE.01.EE0369 -----AA---C-------A-...............-----G----G----------C--...---------CAA-----AGT----------------G---------------G-----------A--------------------G-----A-----G---------- 5272
33_01B.ID.07.JKT189_C ----GAA--------C----...............-A-----G-----GA------C--...----------A----T-A-----A-------------------------T--G-----------A--A--C--------G------T----A---------------- 4938
34_01B.TH.99.OUR2478P ----GAA--------C----...............-------G-----G-------C--...----------A----T-A-----A---------------------C---T--G-----------A--A--C-----C---------T----A--G------------- 4839
35_AD.AF.07.169H ----GAA-------------...............----C-----C--G----------...------A---G------AG----A--C-------------------------G-----C-----A------T------------TGT-------GC----A--T---- 4837
36_cpx.CM.00.00CMNYU830 -G--GAA-------G-----...............----C-----G-------------...----------A----T-A-----A--C-------------------------G-----------------GTT---C---------T----A--G-----A------- 4842
37_cpx.CM.00.00CMNYU926 ----GAA-------G--C--...............----C--G--A--G----------...----------A---GT-A----------------------------------G-----------A--A--CT-----------G--T----A--G-----A------- 4827
38_BF1.UY.03.UY03_3389 -----A-----------G-C...............---C-G----C------G------...--------C-AA-----AGT---A--C-------------------------G-----------------------------------------------A------- 5060
39_BF.BR.04.04BRRJ179 -----A-----------G--...............------------------------...------C---A-----------------------------------------C------------------T-----------------------C----A--A---- 5114
40_BF.BR.05.05BRRJ055 -----A------------A-...............-----------------------A...------C---A----T-------AA---A-----------------G------------------------T-----------------------C----A--A---- 5120
42_BF.LU.06.luBF_18_06 -----A--------------...............------------------------...----------AA---T-A-----A-----------------------------------------------T------------------------------------ 5191
43_02G.SA.03.J11223 ----GAA-------G---A-...............----C--G--A---------C---...---------G-A--GT-A-----A--Y------------T------------G-----------------GTY------------------A--G-----A--R---- 5162
44_BF.CL.00.CH80 --T--A--------G--G-T...............-----G----C-------------...--------CCA----T-AGT---A---------------------G------------------A------T-------------------A---------------- 5079
45_cpx.FR.04.04FR_AUK -----AA-------G----T...............----C--G--C----------C--...----------AA---T-AG---------------------------------G--A---------------T------------TGT----A--A-----A------- 5623
46_BF.BR.07.07BR_FPS625 ----GA--------G--G-T...............-----G----C------G------...--------C-A------AGT---A--C------------------G------G------------------T------------------------------------ 5075
47_BF.ES.08.P1942 -----A-----------G-T...............A----G---GC------G------...--------CCA----T-AGT-RRA--C-------------------------------------A------T------------------------------------ 5079
48_01B.MY.07.07MYKT021 ----GAA--------C----...............-A-----G-------------C--...----------A---GT-A-----A-------------------------T--G-----------A--A--C--------G------T----A---------------- 4842
49_cpx.GM.03.N26677 --T--A----C-------A-...............A------GA------------C-A...------AC--G---GT-A----------------------------------G-----G--------A---T--------------------A--C-------A--C- 5059
50_A1D.GB.10.12792 -----AA----C--G-----...............----C--G-------------C--...----------G------AG-----------------G---------------G-----C------------T-----C-----G--T----TA-G-----A--T---- 5044
51_01B.SG.11.11SG_HM021 ----GAA-A------C----...............-------G-----G------CC-T...--C-------A----T-A-----A-------------------------T--------------A--A--CT-T----C-------T----A--G------------- 4844
52_01B.MY.03.03MYKL018_1 ----GAA--------C----...............-------G-----G-------C--...--------C-A----T-------A-------------------------T-----A--------A-CA---T-----------G--T----A--G-----------C- 4951
53_01B.MY.11.11FIR164 ----GA---------C----...............-A-----G-----G-------C--...----------A----T-A-----A-------------------------T--------G-----A--A--CA-T------------T-------G------------- 4974
54_01B.MY.09.09MYSB023 ----GAA--------C----...............---------------------C--...----------A------A-----A-------------------------T--G-----------A--A--T--------G------T-------G------------- 5039
55_01B.CN.10.HNCS102056 -T--GAA--------C----...............-------------G------CC--...----------A---GT-A----------------------------------T-----------A--A---T--------------T----A--G-----A------- 4947
56_cpx.FR.10.URF5_patient_A ----GAA-------G-----...............----C-----A---------C---...---------G----G--A-----A--C-T-----------------------G-----------------GTC------------------A--G-----A------- 4988
57_BC.CN.09.09YNLX19sg ----GA----GC-G----A-...............---------------------C--...------A---A-C-GT-AGT------------------C-------------G-----G--------A------------------T----------------A---- 4824
58_01B.MY.09.09MYPR37 ----GAA--------C----...............-------------G---T------...----------A----T-A-----A-------------------------T--G-----------A--A--C--------G------T----A---------------- 4982
59_01B.CN.09.09LNA423 ----GAA--------C----...............------GG-----G-------C--...----------A----T-A-----A--C----------------------T--T-----------A-----CT--------------T----A--AC-------A---- 4821
60_BC.IT.11.BAV499 ----GA-------G----A-...............----------G----------C--...-----C----G----T-AGT------C-------------------------G--A--G--------A---T------C------------A-----------A--C- 5594
61_BC.CN.10.JL100010 ----GA-----C-G----A-...............-------------G-------C--...----------A----T-AGTG-----C----------------------T--G-----G--------A------------------T--------C-------A--C- 5061
62_BC.CN.10.YNFL13 ----GA-------G----G-...............--------------------CC--...----------A----T-AGTG-----------------C-------------G-----G--------A---T---R-------------------C-G-----A--C- 4963
63_02A1.RU.10.10RU6637 ----GAA-------G-----...............----C--G-GA--G----------...----------A------A----------------------------------------------------GTT------------------A--G-----A------- 5178
64_BC.CN.09.YNFL31 ----GA-------G----A-...............----------G----------C--...------A---A----T-AGT----------------G-C----------T--T-----G--------A---T----------------------CC-------A--C- 4994
65_cpx.CN.10.YNFL01 ----GA-------G----A-...............---------------------C--...------A---AA---T-AGT------------------T----------T--------G----......G--------G----------------C-------A--C- 5002
67_01B.CN.11.ANHUI_HF115 ----GAA--------C----...............------C------G-------C--...----------AA---T-A-----A--C--------------------A-T--------------A--A--CT--------------T----A--G------------- 4980
68_01B.CN.11.ANHUI_WH73 ----GAA--------C----...............------C------G-------C--...----------AA---T-A-----A--C----------------------T--------------A--A--CT--------------T----A--G------------- 4971
69_01B.JP.05.05JPMYC113SP420----GAA--------C----...............A---------C----------C--...----------AA---T-A-----A-------------------------T--G-----T-----A--A--CT------C----G--T----AT-G------------- 5004
70_BF1.BR.10.10BR_PE004 -----A---Y-W---G-R--...............------RR---------G------...------R---A--------------------------------------T-----------A---------T-----------G-------A---C------------ 5093
71_BF1.BR.10.10BR_PE008 -------G-------C-C--...............------------------------...------------C------------------------------------------------A--A------------------------------------------- 5310
72_BF1.BR.10.10BR_MG002 -----------------G--...............-------GA-G------C--C---...------------------------------------G------------------------A-----A---T----------------------C------------- 5145
74_01B.MY.10.10MYPR268 ----GAA--------C----...............-A-----GA------------C--...----------A----T-A-----AR------------------------T--G-----------A-CA--CT-------G---G--T-------G------------- 4934
O.BE.87.ANT70 -T---AG----G--G---A-...............G---G--GC-GG-----T--CC-A...--C-----CCA----T-A-----A----------------A--T--GA-T--G--A---GCT-AA-----CTT----------G----------C-----A-----A- 5691
O.CM.98.98CMA104 -TT--AG--T-G-TG---A-...............A------GA-AT-----T--C--A...--C-----CCA---GT-A-----A-------------GA-A--T-----T--G--A---GCT--A------TT----------G----------CC----A--T--G- 5123
O.CM.98.98CMABB141 -T---AG---TG--G---A-...............GA-----GA-AT-----T--CC-A...--C-----CCA----T-A-----A---------------TA--T--G--T--G--A---GCC--A------TT----------G----------CC----A-----A- 5122
O.CM.98.98CMABB212 -CT--AAG---A--GAG-A-...............GT-----G--AT--A--T--CC-A...--C-----CCA---GT-A-----A----------------A------A----G--A---GCT---------TT------G------T--------C----A-----A- 5127
O.CM.98.98CMU5337 -T---AG--TGG--G-G-A-...............G------GA-AT-----T--CC-A...--C-----CCA----T-A-----A---CA------AGG--A--T--G--T--C--A---GCT--A------TT----------GT-------ACCC----A-----A- 5124
O.CM.99.99CMU4122 -T---AG--T-G--G---A-...............GA-----G--AT-----T--CC-A...--C-----CCA------A-----A----------------A--T--G--T--T--A---GCT-----A---TT----------G--------ACCC----A--T--A- 5122
O.FR.92.VAU -CT--AG----G--G---A-...............G----G-GA-AT-G---T---C-A...--C-----CCA---GT-A-------------------G--A--T--G--T-----A---GCC---------GTT----C----G----------CC----A-----A- 5203
O.GA.11.11Gab6352 -T---AG--T-C--GA--A-...............G------GA-AT-----T--CC-A...--C-----CCA----T-A-----A----A-----G-----A--TA-T--T--G--A----CT--A------TT----------G----------CC----A--A--A- 4848
O.SN.99.99SE_MP1299 -T---AG--TGG--G---A-...............GA-----GA-AT-----T--CC-A...--C-----CCA---GT-A-----A----------G--G--A--T--G--T--G--A---GCT--A------TT----------T----------CC----A--A--A- 5690
O.US.10.LTNP -T---AG----G--G-G-A-...............G------GA-GT--A--T--CC-A...--C-----CCA----T-A-----A--C----------G--A--T--G-----G--A---GCC--A------TT----------G----------CC----A--A--A- 5612
N.CM.02.DJO0131 ----CA----C-GGG-GGG-...............GT---G----G---------C--A...--------G--T--GT-A-----A----------------A---------GC---------------A--CT-T-----------------AT-A-----A--AT-A- 5143
N.CM.02.SJGddd -----AG---C-GGG-GGG-...............GT---G----G---------C--A...--------G--T--GT-A-----A-------------G--A---------GC---------------A--CT-T---------G-------AT-A--------AT-A- 5127
N.CM.04.04CM_1015_04 --T--A----T-GGG-GGG-...............AT---G----G---------C--A...--------GG-C--GT-A-----A-------------G--A---------GC---------------A--CT-T---------G-------AT-A-----A--CT-A- 5142
N.CM.06.U14296 -----A----C-GGG-GGG-...............GT-C-G----G---------C--A...--------AG-T--GT-A-----A----------G-G---G---------GC------G--------A--CT-T---------G-------AT-A-----A--AT-A- 5140
N.FR.11.N1_FR_2011 -----A----C-GGG-GGG-...............G----G----G---------C--A...--------G--T--G--A-----A------------G---A---------AC---------------A--CT-------------------AT-A-----A--AT-A- 5038
P.CM.06.U14788 -CT--AA--TGG--G--GGG...............AAGGT---R-GG--------CC-C...--------CCA--T-T-----C-A--C-T-----G---C-------G-----------R-CA--A------TT------G----TG---C-AACC--------A--C- 5108
P.FR.09.RBF168 -CT--AA--TGG--G--GGG...............AA-GT---A-GG--------CC-C...--------CCA--T-T-----C-A----T-----G--R--------G-----R-----G-CA--A------TT------G----TG---C-AACC--------A--C- 5672
CPZ.CD.90.ANT -TT-TTGTAAGA-CC--GA-TTCAGA...GGATAC--C--GGGTCC--GAAG--AG--C...------C-GT-T-TCT-A-----A-------------------GC-G--TG-G-----------A--A---ATG-----G---TTGT----AAC------A--AA-A- 5094
CPZ.CM.05.SIVcpzLB7 --A-CT-T--C---T--CA-...............AG-C-GCCA-C--G---G------...--------C-GC---T-AG----A---------------T-------------------------------T-T-----G---G--T-----G-A-----A--A--C- 5192
CPZ.CM.09.Ptt_09Cam155 --T--AA---TC--GY--A-...............GGG--GGTACC---A-----C--A...--C-----ACAA--GT-AG----A-----------TC-C-A--------T--G-------CC--A--A---T-----------G-------AA-----------T-G- 5724
CPZ.TZ.06.TAN5 --T-CAA-AAGG--G-TGAGATCCAGTACAAAAAG-----GGGACC--G-AGG--CC-A...--GTC------A--GT------------------------A-----------------C--A-----A---T---C-CTG---CTGT----TAC-C----A--AA-A- 5768
CPZ.US.85.US_Marilyn -TT--AAG--C---G--GG-...............-AG-GC--A-G--GA-----C--A...--------G--T---T-------A---------------TG------------------GCC--A--A---T-------G---G--T----TG-C-----A--A--A- 5697
GOR.CM.07.SIVgor2139_287 --T--AG---T---G--GGG...............AA-GTC-G-G---GA--------T...--A------CA----T-AG---CA----C--------GAT----AC---TG-G--------A--A--A---TT-------------T----AA-G-----A--A---- 5174
GOR.CM.12.SIVgor_BQID2 -TT-GAGG-T----G---A-...............A---G---AT-T-GA--T--C--A...--C-----CCA---GT-AG----A-------------G-TA--C--G--T--G--A---GCT--A------TT----------G----G--AG--C-G--A--A--G- 5107
GOR.CM.13.SIVgor_BPID15 -CT--AG--TG---G--GG-...............AA-GT--GA-GG--------CC-C...---------CA-TT-T----------C-A-----------G--------T---A------CA-----A---TTT-----G----TGT----AACC--G-----A--C- 4978
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Vpr premature end (HXB2 only)
frameshift insert in HXB2

B.FR.83.HXB2 AGAATGAAGCTGTTAGACATTTTCCTAGGATTTGG.CTCCATGGCTTAGGGCAACATATCTATGAAACTTATGGGGATACTTGGGCAGGAGTGGAAGCCATAATAAGAATTCTGCAACAACTGCTGTTTATCCAT..TTTCAGAATTGGGTGTCGACATAGCAGAATAGG 5804
Vpr (frameshifted) _F__R__I__G__C__R__H__S__R__I__G
Vpr K__N__E__A__V__R__H__F__P__R__I__W_#_L__H__G__L__G__Q__H__I__Y__E__T__Y__G__D__T__W__A__G__V__E__A__I__I__R__I__L__Q__Q__L__L__F__I__H_##_F__Q__N__W__V__S__T__*_
A1.CD.97.97CD_KCC2 -A---------------------------G-G---.--------------A--------A---A-C--C----------------A------T-----T------------T----------A--------T---...-A------------C-A--------------- 5799
A1.CM.08.886_24 -AC-------------------------ACCA---.--T-----A-----A------------A-C--C-----A---------TT------T-----T----------CAT----------AT-----G-T---...--------------C-A--------------- 5265
A1.CY.08.CY236 --C----------C---------------CCG---.--------A-----A---T-------CA-T--C----------------A------TC----------------G---------T-A------G-T---...----------------A--------------- 5014
A1.IN.09.NARI_FLS_IVC19_1 --C----G--C------------------GAA---.--T-----A-----A--------T---A-T--C--------C-----------G--T-----T---G------C----------T-A---C----T---...--------------C-A--------------- 5666
A1.KE.11.DEMA111KE002 -------------------C--------ACCA---.--------A-----A---------G----C--C----------------A------T-----T-------A---------------A--------T---...--------------C-A--------------- 5171
A1.RU.11.11RU6950 --C----------C-----------A---CCG---.--------A-----A-----G------A-C--C-----------G----A---G--T-----T----------C-T----------A------G-T---...--------------C-A---------G----- 5327
A1.RW.11.DEMA111RW002 -AC--------------------------CCA---.--T-----A-----A-----C--------C---C---------------A---G--T------------------T----------A------G-T---...--------------C-A--------------- 5154
A1.SN.01.DDI579 --C-G-----A--C---------------CCA---.--A-----A-----A------------A-C--C----------------A------------T-----------GT----------A--T---G-T---...----------------A--------------- 5001
A1.UG.11.DEMA110UG009 --C--------------------------CCA---.--------A--------------------T--C----------------T------T-----T-------A--CCT----G-----A------G-T---...--------------C-A---C----------- 5152
A1.ZA.04.503_15344_T10_A1 --C-G-----------------------ACCA---.--------------A--G-----A--CC----C---------------A-------T-----T------------T--------T-A------G-T---...--------------C-A--------------- 5020
A2.CD.97.97CDKTB48 --C-A-----A-----------C------CCG---.--A------C-G--A------------A-T--C------------A---AG-----T-----T---G--------T----------A------G-T---...--------------C-A--------------- 5143
A2.CM.01.01CM_1445MV --C-G-----------------C------CCG---.--A----A---G--A--------------T-TC-----------C----A------T-----T---------TA-T----------A------G-----...-----------A--C-A--------------- 5002
A2.CY.94.94CY017_41 --C-G-----------------C------CAC---.--A------C----A---T-C------A-T--C-----------C----A------T----TT--C------TA------------A------G-----...--------------C-A---------G----- 5160
B.BR.10.10BR_RJ032 ----------------------C--------G---.--------T-----A-----------------------A-----------------A---------G-------------------A--------T---...-----------A-------------------- 5375
B.CA.07.502_1191_03 --GCA------------------------CCA---.--T-----------A---T-------------C-----A-----------------------T----------CA--------------A-----T---...----------------A--------------- 5230
B.CH.08.M2_0803101_NFLG8 ---G-------------------------CCA---.--T----A------A---T----T--------------A---------AG--------------------C-----------G-A--------------...----------------A--------------- 5260
B.CN.12.DEMB12CN006 -A-GA-----------G------------CCA---.-----GAA----------T----------------------C------A-------------------------A--A------T-A------------...-----------A--C----------------- 5182
B.CU.14.14CU005 -------------G---------------G-C---.---------C-------GT-------------------------------------------------------C--------------------T---..------------A-------------------- 5015
B.ES.14.ARP1195 ---G---------------------------C---.-----A-----------------------------------C--------------A--------------------------------------T---TT--------------------------R------ 5262
B.FR.11.DEMB11FR001 ---GA-------------------------CA---.------A-----------T--------C-G--------------------------------A--------------------------------T---...----------------AT--C----------- 5049
B.HT.05.05HT_129389 ---G---------------C---------G-G---.--------------------------------------------------------------T--------------------------------T---...--------------C-A--------------- 5004
B.JP.12.DEMB12JP001 ----------A------------------CCG---.--T-----------A----T-----------A------------------------------------------C--------------------T---...-A----C---------A--------------- 5193
B.KR.07.HP_18_07JHS10_3909 ---G-------------------------CCA---.------A-------A-----------------------------------------A---------------GC---------------------T---...-----------A----A--------------- 5467
B.RU.11.11RU21n ----C--------------C---------GCA---.--T-----------A---T-C-----------------A------------------------T---------C---------------------T---...----------------A--------------- 5374
B.SE.12.SE600057 ---G---------------C---------T-G---.--T---A--C----A---T-----------------------------A-------------TC----------G--------------------T---...--------------C-A--------------- 5020
B.TH.10.DEMB10TH002 --C-------------G-----------ACCA---.--T------C-----------------------------A-------------------G--T-----------A--------------------T---...----------------A--------------- 5125
B.US.13.RV_1 -A-----------------------C-----G---.---------------------------------------------------------------T-------------------------------T---...-----------A-------------------- 5683
B.ZA.09.DEMB09ZA022 ---G---------------------------A---.--T-----------A-----------------C--------C-----------------------------------------------------T---...-----------------G--------G----- 5101
C.BR.07.DEMC07BR003 --C-G--------------C--------ACCA---.--T---A-------A---T----------G--C---------------A-G--G--------T-----------------------A------G-----...--------------C-AG------C------- 5135
C.BW.00.00BW5031_1 --C-G--------C-----C---------CCA---.------A-TC----A-----C-----------C--------C------ATG-----T-----TT-----------------...............---...--------------C-A---C----------- 5159
C.CN.10.YNFL19 --C-G--------C--------------ACCA---.--T-----------A-----------------A------------------------------T--C------C------------A--------T---...--------------C-A--------------- 5159
C.CY.09.CY260 --C-A--------C-----C--------AG-A---.------A-------A-----------------C-----A---------A-------T-----TC----------A--------------------T---...--------------C-AG-------------- 5026
C.ES.14.ARP1198 --C-G--------C---------------CCA---.--T---A-------A---T-------------C-----A---------ATG-----C---------------R-C-----------A--------T---TT---------------C-T--------------- 5220
C.ET.02.02ET_288 --C-G--------C--------------ACCA---.------A-T-----A---T--------A-C--C---------------AGG-----A-----TC------C-T-C---------TCA------------...--------------C-AC-------------- 5005
C.IN.09.T125_2139 -AC-G--------C--G--C--C-----ACCA---.--T-----------A---T-------------C---------------A-------T-----TC----------A---------T-A-------CT---...-----G--------C-AG-------------- 5779
C.KE.05.05KE369195V4 --C-G--------C-----C--------ACCA---.------A-------A---T-------------C---------------ATG-----A-----TC-G--T-----A-----------AA-----------...--------------C-AG-------------- 4979
C.MW.09.703010256_CH256.w96 --C-G--------C-----C---------CCA---.--T--CA-T-----A-----------------C--------C------A-G-----T------------------------------T-----G-T---...--------------C-AG-------------- 5783
C.SE.13.SE600311 --C-G--------C-----C--------ACCA---.------A----G--A---T-------------A---------------ATG-----A-----T---------C-----------A-A------------...-----------A--C-AG-------------- 5035
C.TZ.08.707010457_CH457.w8 --C-G--------C-----C---------CCA---.--A----C------A-----A------A-C--C---------------A-T-----T--G--------------A-----------A--------T---...--------------C-A--------------- 5777
C.US.11.17TB4_4G8 --C-G--------C-----C--------ACCA---.------AA------A--------T--------C---------------ATG-----A-----T-----------------------A------------...--------------C-A--------------- 5154
C.YE.02.02YE511 --C-G--------C-----C-----C--ACCA---.------A----G------T-------------C-----A-----A---A-G-----T-----T---C-------------G-----AT-----G-T---...--------------C-AG--C----------- 4978
C.ZA.12.DEMC12ZA096 --C-G--------C-----C--------ACCA---.-----CA-------C---T-C--T--------C-----------------------T-----TC---C------A-----G-----A-----C--T---...-----------A--C-T--------------- 5112
C.ZM.11.DEMC11ZM006 --C-G--------C-----C--------ACCA---.------A-T-----A---T-C-----------C-----------C---A-------T-----T-----------A-----------A--------T---...--------------C-AT-------------- 5152
D.CM.10.DEMD10CM009 ---G-A-G--------------C--------A---.--T-----------A--------T-----C--------------C---A-------T------T----------C---------T-A-----C--T---...----------------A--------------- 5178
D.CY.06.CY163 ---G------------------C-------CA---.--T-----------A--------T--------------------C-----------T-----TC---------CC---------A-A-----C--T---...----------------A--------------- 5011
D.KE.11.DEMD11KE003 ----------------G--C--C------G-A---.--T------C----A---T-------------------------C-----------------T-----------C-----------A------------...----------------A--------------- 5153
D.KR.04.04KBH8 ---G-------------------------CCA---.--T----A------A-------------C---------------C----T------T-----TC--C-----G-------------AT-----G-----...----------------A--------------- 5762
D.SN.90.SE365 -A-G------------------C-------CA---.------A-------A---T-------------------------C-----------T-----T-----------C-----------A--------T---...----------------A--------------- 5820
D.TZ.01.A280 ---G----------C----C---------T-G---.------AA------A---TT------------------A-----A-----------T-----T-----------C--A--------A--------T---...----------------A--------------- 5004
D.UG.10.DEMD10UG004 ---G---G-----------C---------CCA---.--T------C----A---T----------------C--------C-----------T--G--TG----------C--T--------A------------...--------------C-A--------------- 5141
D.UG.11.DEMD11UG003 -A-GA--------C-----C-----------A---.--T---A--C----A--------T--------------A-----C---A-------T-----TC---C-----G---T-----G--A------G-----...--------C-------A--------------- 5158
D.YE.02.02YE516 ---G---G--------------C------GCA---.--T-----------A--------T--------------------C-----------T-----T----------CC-----------A---C-C--T---...----------------AG-------------- 5014
D.ZA.90.R1 ---G---------------C-------TA-CA---.------TC------------------------------------C-----------T-----T-----------------------A--------T---...----------------A--------------- 5152
F1.AO.06.AO_06_ANG32 -----------------------------CCA---.-----CA-------A---T-------CC----A---------------TTG--G--T-----TT-G-----G--G---------A--------------...------G-G-----C-C--------------- 5014
F1.AR.02.ARE933 -----------------------------CCA---.------A-T-----A-----C------A-C--C-----------C-----G-----T-----TC--C----G--AT----------A------------...--------------C-AT--------G----- 5097
F1.BR.07.07BR844 -----------------------------CCA---.--------A-----A---T----A---A-C--C----------------AG-----T-----T--C-----G--A-----------A------------...--------------C-AT-------------- 5584
F1.BR.10.10BR_PE107 --C-C--G-----------C---------CCA---.--T-----------A------------A-C--C--------C-------AG-----T-----A--C-----G--AT----------A------------...--------------CA---------------- 5270
F1.BR.10.10BR_RJ015 --C----------------C--------AGCA---.--T--------G--A---T--------A-C--C........................................................................-------------AT-----------G-- 5209
F1.CY.08.CY222 -------------------C---------CCA---.--T-----------A------------A-C--C----------------AG-----T-----T--------G--A-----G-----A------------...--------------C-AG-------------- 4996
F1.ES.02.ES_X845_4 -------G---------------------CCA---.--------------A---T--------A-T--C-----A----------TG-----T-----TT--G----G--A-----------A------------...--------G-----C-A--------------- 5255
F1.ES.11.VA0053_nfl ---G-------------------------CCA---.--------A-----A------------A-C--C-----------C----AG-----T-----T----C--A--CG-----------AT------CT---...--------------C-AG-------------- 5227
F1.RO.96.BCI_R07 -------------C-A-------------CCA---.--------------A------------A-C--C----------------AG-----T--G--T--------G--A-----------AT-----------...--------------C-AG-------------- 5827
F1.RU.08.D88_845 -------G-----C--------------RCCC---.------A-------A--G-----------C--C----------------AG-----T-----T--C-----G--AT----------AT-----------...--------------C-AG-------------- 5262
F2.CM.02.02CM_0016BBY --C-------------------------AGAG---.-----------G--A--G---------A-T--C----------------AG-----T-----T--------G-CA-----------A--A---------...--------------C-AT-------------- 4996
F2.CM.10.DEMF210CM001 --C-G-----------------------AGAG---.--------TC----A--G---------AGT--C----------------A---G--T-----T--------G-CA-----------A--A---------...-----------------T--------G----- 5070
F2.CM.10.DEMF210CM007 --C-G------------------------GAA---.---------A-G--A--GT--------A-C--A--------C-------AG-----T-----T--------G--G--------------A---------...--------------C-AT--C----------- 5153
G.CM.07.920_49 -A-----------------------C--ACCC---.--A-----A-----A---T--------T-C-------------------A------T----------------CA---------T-A------G-----...-----------A----A--------------- 5198
G.CM.10.DEMG10CM008 -AC--------------------------CC----.--T--------G-----GT--------A-C--------A----------A------T--------T--------A--A--------A------G-----...----------------A--------------- 5184
G.CM.10.DEURF10CM020 -A---------------------------CCA---.--T-----A-----AG--T--------A-C--A----------------A---G--T-T---T-----------CT--------T-A------G-T---...--------------C-A--------------- 5134
G.CN.08.GX_2084_08 ---CA--------------------C--ACCC---.--T--C--------A------------A-C-------------------A------T-----------------A--A------T-A--------T---...--------------C-A--------------- 5043
G.ES.09.X2634_2 -A-GA------------------------CCC---.--------------A--GT--------A-C-------------------A------C------C----------A--------G--AT-----------...--------------C-A--------------- 5286
G.ES.14.ARP1201 -A-G---------------C-----C--A--C---.--A--G--------A-----C------A-C-------------------A------T--------C-------GC---------T-A------G-----TT---------------C----------------- 5272
G.GH.03.03GH175G -A---------------------------CCC---.--T-----------A--GT--------A-C-------------------A------T-----T-----------G--A--------A------------...-A------C-----C-A--------------- 5843
G.KE.09.DEMG09KE001 -----------------------------CC----.--------------A--G---------A-C-----------------------G--T-----------------A--A--------A------------...--------------C-A--------------- 5178
G.NG.09.09NG_SC62 -AGTA--------------------C--ACCC---.--T-----------A------------A-C-------------------A------T-----T----C--A---A--A------T-A------------...--------------C-A--------------- 4995
G.PT.x.PT3306 -------------C--G------------CC----.--------------A--GT-------CAGC-------------------A------T-----------------G--A-----G---T-----------...-A------------C-A--------------- 5743
H.BE.93.VI991 -A-G------------G----A-------CCA---.--T----A------A--G---------A-T--C----------------AG-----T-----T----------C----------T-A-----CGCT---...----------------A---C----------- 5192
H.BE.93.VI997 ---G---------C--G-----------AGAC---.------CAA-----A--G---------A-T--C-----A----------G------C--G--TT---------C------------A--------T---...--------------C-AT-------------- 5127
H.CF.90.056 -------G--------G-----------AG-A---.------CAA-----A--G---------A-C--C-----A----------T------T-----TT---------CG-----------A--------T---...--------------C-A--------------- 5150
H.GB.00.00GBAC4001 ---G---------C--G---------C-TGCA---.-----CCAAC----A--GT--------A-T--C-----------C---AG------T-----TT---C--------------------------CT---...--------C-----C-A--------------- 5321
J.CD.97.J_97DC_KTB147 -A-GA------------------------CCA---.------AA------A--G---------A-C--------A----------A------T-----------------AT-------------------T---...--------C-----C-AC-------------- 4997
J.SE.93.SE9280_7887 -A-----------------C---------CCA---.--T---A-T-----A--GT--------AGC--------A-----A----A------C-----------------A-----------AT-------T---...--------C-----C-AT-------------- 5117
J.SE.94.SE9173_7022 -A-----------------C---------CCA---.--------T-----A--GT--G-----AGC--------A-----A----A------C------G----------A-----------AT-------T---...--------C-----C-AT-------------- 5118
K.CD.97.97ZR_EQTB11 ---GA-----------------C------CCA---.-------A---G--A--G---------A-C-A-----------------A------T-----T-----------AT-A--------A------------...----------------AC-------------- 4995
K.CM.96.96CM_MP535 ---GA------------------------CCA---.------AATC-G--A--G---------AC--------------------A----C-T-----T-----------AT----------A--------T---...--------------C-AC-------------- 4999
01_AE.AF.07.569M -A-T-------------------------CCC---.--T-----------A--GT-C------A-C-----------C-------A---G--T-----T-----------GT----------A------G-T---...----------------A--------------- 5006
01_AE.CM.11.1156_26 -A-G------------G-------------C----.---------C----A--G-----------C-----------C--C--------G--T-----T------------T----------A------G-T---...--------------C-A--------------- 5153
01_AE.CN.12.DE00112CN011 -A-----------------------C--ACAC---.-----CA-------A--GT-C------ACC-------------------A---G--T-----T--------G---T----------A------G-T---...----------------A--------------- 5113
01_AE.HK.04.HK001 -A----------Y-------------R--CCC---.------A-------A--GT-C--------T-------------------A---G--T-----T----C-----C-T----G-----A------G-T---...----------------A--------------- 5165
01_AE.IR.10.10IR.THR48F -A---------------------------CAC---.--------------A--GT--------A-CCAG----------------A---G--T-----T------------T----------A------G-T---...----------------A--------------- 4993
01_AE.JP.11.DE00111JP003 -A--------------G------------CC----.--------------A---T-C------A-T--------A----------A---G--T-----T------------T----------A--------T---...-A--------------A--------------- 5267
01_AE.SE.11.SE601018 -A------------------------G--CCA---.--T----------A---GT-CG-----A-C--------A----------A---G--TAT---T--------------------G--A------G-T---..-----------------A--------------- 5021
01_AE.TH.10.DE00110TH001 -A-----------------C------G--CCC---.--------A-----A--G--C------A-C-------------------A---G--T-----T------------T----------A------G-T---...----------------A--------------- 5100
01_AE.TH.90.CM240 -A---------------------------CCC---.-----A--------A--GT-C------A-C-A-----------------A---G--T-----T-----------GT----------A------G-T---...----------------A--------------- 5371
01_AE.US.05.306163_FL -A--------------------------ACCA---.--------------A--GT-C------ACC-------------------A---G--T-----T--C---------T----------A-----C--T---...----------------A--------------- 4994
02_AG.CM.10.DE00210CM013 -AC--------------------------CCA---.--------AC---AA-----------------A---------------CA---G--TC----T------------T----------A------G-T---...----------------A--------------- 5170
02_AG.ES.06.P1423 --C-G------------------------CCA---.--T-----A--G--------------CA-C--A----------------A---G--T-T---T------------T----------A--------T---...--------------C-A--------------- 5240
02_AG.GW.05.CC_0048 -AC--------------------------CCG---.--T-----A-----A-----------------A----------------A---G--T-G---T---------C--T----------A--A---G-T---...----------------A------T-------- 5153
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Vpr premature end (HXB2 only)
frameshift insert in HXB2

B.FR.83.HXB2 AGAATGAAGCTGTTAGACATTTTCCTAGGATTTGG.CTCCATGGCTTAGGGCAACATATCTATGAAACTTATGGGGATACTTGGGCAGGAGTGGAAGCCATAATAAGAATTCTGCAACAACTGCTGTTTATCCAT..TTTCAGAATTGGGTGTCGACATAGCAGAATAGG 5804
Vpr (frameshifted) _F__R__I__G__C__R__H__S__R__I__G
Vpr K__N__E__A__V__R__H__F__P__R__I__W_#_L__H__G__L__G__Q__H__I__Y__E__T__Y__G__D__T__W__A__G__V__E__A__I__I__R__I__L__Q__Q__L__L__F__I__H_##_F__Q__N__W__V__S__T__*_
02_AG.KR.12.12MHR9 -A-----------C---------------CCG---.--------A-----A------------A-C--A----------------A---G--T-GT--T--T----C----T----T-----A------G-T---...----------------A--------------- 5462
02_AG.LR.x.POC44951 -AC-G------------------------CCG---.--------A-----AG--T--------A-C--A----------------A---G--T-----T----------C-T----------A------G-T---...----------------A--------------- 5798
02_AG.NG.09.09NG_SC61 -AC----------C-----C---------CCA---.--------AC----A------------A-C--A----------------A---G--T-G---T-----------C-----------A------G-T---...----------------A--------------- 4995
02_AG.NG.x.IBNG -AC----------------C---------CCG---.--------A-----A-----------------A----------------A---G--TA----T------------T----------AT-----G-T---...----------------A--------------- 5328
02_AG.SE.11.SE602024 -AC----------------------A---CCA---.-------AA-----A-----G------A-C--A----------------A---G--T-G---T------------T-----------T-----G-T---..-----------------A--------------- 4997
02_AG.SN.98.98SE_MP1211 -AC----------C---------------CC----.--------A-----A-----------------A----------------A---G--T-G----------------T-A------T-A------G-T--C...----------------A--------------- 5000
02_AG.US.06.502_2696_FL01 -A---------------------------CCA---.--T-----A-----A-----------------A----------------A---G--T-T-T-T------------T----------A------G-T---...--------------C-A--------------- 5000
03_AB.RU.97.KAL153_2 ---G---------------C---------G-G---.--T---A-------A---T-C-----------------A--------------------------------------------------------T---...-----G----------A--------------- 5029
04_cpx.CY.94.94CY032_3 -A--------------G-----------ACCC---.---------C----A--G---------A-C--------A-----C----A---G--T-----T------------T----------A--------T---...--------------C-A------T-------- 5169
05_DF.BE.x.VI1310 -AC--------------------------CCA---.------A----------GT--------A-C--C----------------AG-----T-----T---G----G--AT-A-----G--A------------...--------------C--C--------G----- 5185
06_cpx.AU.96.BFP90 -A-G------------------------ACCA---.------AA-A-------GT----T---AGC-------------------A------T-----TC--T------CA-------T---A------G-----...--------C-----C-AC--------G----- 5831
07_BC.CN.98.98CN009 --C-G--------C-----C--------ACCA---.--T---A-------A-----------------A----------------------------------------C---------------------T---...----------------AG-------------- 5138
08_BC.CN.97.97CNGX_6F --C-G--------C-----C--------ACCA---.--T-----------A---T--G----------C---------------A-------T---A-T---C-------A---------T-A-----C--T---...--------------C-AG-------------- 4986
09_cpx.GH.96.96GH2911 -----------------------------CC----.--------------A--------------T--C----------------A------T-----T------------T--------T-A------G-T---...--------------C-AT-------------- 5005
10_CD.TZ.96.96TZ_BF061 -------------------C---------------.--T---AA-C----A-----------------------A-----C---A-------T-----T-----------C--T---------------------...----------------CC------C------- 5182
11_cpx.CM.95.95CM_1816 --C-------A--C-----C---------CCG---.--------A-----A------------A-C--C-----------A----T------T-----T-----------------------A------G-T---...-----G--------C-A--------------- 5167
12_BF.AR.99.ARMA159 ----------------------C------CCA---.--------------A--G---------A-C--C----------------AG-----T--G--T--------G--AT----------A------------...--------------C-AG-------------- 5808
13_cpx.CM.96.96CM_1849 -AC------------A-------------CC----.--T-----A-----A--G---------A-C-----C-------------A------T-----T----C------G--A--------A--------T---...--------------C-A--------------- 5208
14_BG.ES.05.X1870 -A---------------------------CCC---.--------------A--GT--------A-C-------------------A------T------M--C-------R--A-----GT-AT-----------...--------------C-A--------------- 5270
15_01B.TH.99.99TH_MU2079 -A-----------A-A-...---T-----CCC---.--------------A--GTCC------ACC-A-----------------A---G--T-----T---G--------T----C-----A------G-T---...--T-------------AC-------------C 5196
16_A2D.KR.97.97KR004 ---GA------------------------CCA--A.------A-------A---T----T----C---------------C---A-------T-----T---------------------A----------T---...-----------A----A--------------- 5166
17_BF.AR.99.ARMA038 -----------------------------CCA---.------A-------A------------A-C--C----------------AG-----T-----T-----------AT----------A------------...--------------C-AT-------------- 5017
18_cpx.CU.99.CU76 -A-----------------C------C-ACCC---.---------C----A--GT--------A-C-------------------A------T-----T-----------A--------------------T---...-----G--------C-A--------------- 5108
19_cpx.CU.99.CU7 -------------------C---------CCA---.--T-----A-----A---T--G-----AC---C----------------A------T-----T-----------A-----------A--A-----T---...--------------C-A--------------- 5029
20_BG.CU.99.Cu103 -A---------------------------CCC---.--T-----------AGTG---------A-C-------------------A------T------C----------A--A--------A------------...--------------C-A--------------- 5269
21_A2D.KE.99.KER2003 ---G-------------------------CCA---.------A----G--A--------T----C---C-----------C-----C-----T-----T--G------------------T-A------------...----------------AC-------------- 5008
22_01A1.CM.01.01CM_0001BBY -A------------------------G--CCC---.--------------AG-----------A-C--------A----------A---G--T-----T------------T--------T-A------G-T---...----------------A---C----------- 5011
23_BG.CU.03.CB118 -A---------------------------CCC---.--T-----------AGTG---------A-C-------------------A------T-----------------A--A--------AT------C----...--------------C-A--------------- 5246
24_BG.ES.08.X2456_2 -A---------------------------CCC---.--------------AGCG---------A-C--------A----------A------T--------C--------A--A--------A------------...--------------C-A--------------- 5254
25_cpx.CM.02.1918LE ----------C--C--------------ACCC---.--T--------------GT--------A-T-------------------A------T-TG--------------A--A--------A------------...----------------A--------------- 5011
26_AU.CD.02.02CD_MBTB047 --C-G-----------------------ACCA---.--------------A-----------------------A--C-------G------T-----T-----------AT----------A------G-T---...--------------CA-T-------------- 5808
27_cpx.FR.04.04CD_FR_KZS -A---------------------------CCC---.---------C----A--GT--G-----A-C-----------C-------AG-----T-T---T-----------AT-A------T----------T---...--------------C-AG-------------- 5794
28_BF.BR.99.BREPM12609 ---G---G-----------------------A---.--------------A-----------------------------------------A------T-----------------------A-------A---...-----------A-------------------- 5169
29_BF.BR.01.BREPM16704 ---G-------------------------------.-----------G--A--------------------------C-----------------------------------------------------T---...-----------A-------------------- 5207
31_BC.BR.04.04BR142 --C-G--------C--G--C--------ACCA---.--T-----------A---T-------------C-----A---------A----G--------T-----------------------A------G-----...--------------C-AG------C------- 5275
32_06A1.EE.01.EE0369 ---G-----------A-------------CCA---.------A-------A--GT--------A-C--C----------------A------T--G--------------A-----------A--------T---...--------C------AAC-------------- 5438
33_01B.ID.07.JKT189_C -A-------------A-------------CCC---.---------Y----A---Y-C------A-C--------R----------M---G--T-----T------------T----------A------GYT---...----------------A--------------- 5104
34_01B.TH.99.OUR2478P -A---------------------------CCC---.--------------A--GT-C--------C-A----------------CA---G--T-----T------------T----------A------G-T---...----------------A--------------- 5005
35_AD.AF.07.169H --C--------------------------CCA---.--T--G--A-----A---T----T---A-C--C-----------------------T-----T-----------C-----G--------------T---...--------C-----C----TC----------- 5003
36_cpx.CM.00.00CMNYU830 --C--------------------------CCA---G--------A-----A---T-------------A----------------A---G--T-----T-----G-----CT----------A------G-T---...--------------C-A--------------- 5009
37_cpx.CM.00.00CMNYU926 ----------------G-----C------CCA---.--T------C--------T-------------C---------------CA------T-------------A---AT-A--G---T-A------------..---------------C-A--------------- 4994
38_BF1.UY.03.UY03_3389 --GC-------------------------CCA---.--T---A-------A------------A-C-------------------AG-----T-----T----C---G-CAT----------C------------...--------------C-AT--------G----- 5226
39_BF.BR.04.04BRRJ179 ---C-------------------------G-G---.--------------A---T----------------------------------------G-------C-----CA--------------------T---...-----------A----A--------------- 5280
40_BF.BR.05.05BRRJ055 ---G-------------------------CCA---.------AA------A---T------------T----------------A----------G--------------C--------------------T---...-----------A----AC-------------- 5286
42_BF.LU.06.luBF_18_06 -------------C---------------CCA---.--T-----T--G--A---T------------------------------A--------------------------------T----T------CT---...-------------------------------- 5357
43_02G.SA.03.J11223 -AC----------------------C---CCG---.--------AY----A------------A-C--A----------------A---G--------T----------Y-T-A-----R--A------G-Y---...----------------A--------------- 5328
44_BF.CL.00.CH80 ---G-------------------------CCA---.------A--C----A---T--------A-C--C----------------AG-----T-----T--------G--AT----------A------------...--------------C-AT-------------- 5245
45_cpx.FR.04.04FR_AUK -----------------------------CC----.--------G-----A-----------------C-----------------------T-----T---G--------T----------A--------T---...----------------A--------------- 5789
46_BF.BR.07.07BR_FPS625 -------------------C---------CCA---.------A-------------------CA-C--C----------------A------T-----T--------G--AT-A--------A------------...--------------C-AG-------------- 5241
47_BF.ES.08.P1942 -A-----------C---------------CCA---.--------------A-----------CA-C--C----------------AG-----T-----T--------G--G--------T--A------------...--------------CAAT-------A------ 5245
48_01B.MY.07.07MYKT021 -A-----------C----------------CG---.--------------A---T-C-----CA-C-------------------A------------T-----------AT----------A------G-T---...----------------A--------------- 5008
49_cpx.GM.03.N26677 -AC-G--------A-----C---------CCA---.------A-------A--GT--------A-C-----------C--A----A------T-T---T-------A---A-----------A--------T---...--------C-----C-AC-------------- 5225
50_A1D.GB.10.12792 --C-------------G--C------C----A---.--T----AA------------------A-C--C-----A----------A------T-----T----------C------------A------G-T---...--------------C-A--------------- 5210
51_01B.SG.11.11SG_HM021 -A---------------------------CCC---.-----------------GT-C--------C--------------C----A---G--T-----T----------C-T--------T-A--------T---...-A--------------A--------------- 5010
52_01B.MY.03.03MYKL018_1 -A---------------------------CCC---.---T----------A--GT-C------ACC-A-----------------A---G--T-----T-----------CT----------A------G-T---...----------------A---------G----- 5117
53_01B.MY.11.11FIR164 -AC-------------------------ACAA---.--T------C----A---Y-C------A-C-------------------A---G--TC----T-----------AT----------A------RCT---...----------------A--------------- 5140
54_01B.MY.09.09MYSB023 -A-----------C---------T-----CCC---.----T---------A--G--C--T---A-C---------------A---A---G--T-----T-----------AT----------A------G-T---...--------------C-A--------------- 5205
55_01B.CN.10.HNCS102056 -A--------A-----G------------CCC---.--T-----------A--G--C--A---A-C-----------C-------A---G--T-----T------------T--------A-A--------T---...----------------AG-------------- 5113
56_cpx.FR.10.URF5_patient_A -AC-------A--------------C---CCG---.--T-----A-----A-----------------A--------------------G--------T------------T--------T-A------------...-----G--------C-A--------------- 5154
57_BC.CN.09.09YNLX19sg --C-G--------C-----C--C------CCA---.--T-----A-----A---T--G-A--------C--------C------A-------T-----T-------A---A-----------A--------T---...-----------A--C-AG-------------- 4990
58_01B.MY.09.09MYPR37 -A-C-------------------------CCC---.--------------A--GT-C------A-C-------------------A---G--T-----G-----------AT----------A------G-T---...----------------A--------------- 5148
59_01B.CN.09.09LNA423 -A---------------------------CCC---.--------------A---T-C------C-C-------------------A---G--T-----T----------C-T----------A------G-T---...----------------A--------------- 4987
60_BC.IT.11.BAV499 --C-G-----A--C-----C--------ACCA---.--T---------------T-------------C-----C---------A-------------T------------T-A------T-A------G-----...------G-G---G---AG------C------- 5760
61_BC.CN.10.JL100010 --C-G--------C-----C--------ACCA---.--G--CA-------A---T--G-------C-AC---------------A-------C-----T-----------A-----------A--------T---...-A------------C-AT-------------- 5227
62_BC.CN.10.YNFL13 --C-G--------------C--------A-CA---.--T-----------A--GT-------------A--------C-------------------------------C--------------------CT---...--------------C-A--------------- 5129
63_02A1.RU.10.10RU6637 -AC----------------C---------CCA---.--A-----A-----A---T-------------A----------------A---G--TAG----------------T----------A------G-T---...----------------AG--C----------- 5344
64_BC.CN.09.YNFL31 --C-G-----G--C-----C--------ACCA---.--T-----------A---T--G---------A----------------A-------C---A-T-----------A---------T-A--------T---...--------------C-AG-------------- 5160
65_cpx.CN.10.YNFL01 --C-A------------------------CCC---.--T-----------A--G--C------A-Y-------------------A---G--T-----T------------T----------A------G-T---...----------------A--------------- 5168
67_01B.CN.11.ANHUI_HF115 -A---------------------------CCC---.--------------A--GT-C------A-C-------------------A---G--T-----T----------C-T----------A------G-----...----------------A--------------- 5146
68_01B.CN.11.ANHUI_WH73 -A---------------------------CCC---.--------------A---T-C------AGT-------------------A---G--T-----T----------C-T----------A------G-----...----------------A--------------- 5137
69_01B.JP.05.05JPMYC113SP420-A---------------------------CCC---.--------------A--GT-C--T---A-C------------------CA---G--T-----T------------T-------G--A--------T---...-----------A----A--------------- 5170
70_BF1.BR.10.10BR_PE004 ---G---------------C-----------A---.--T--------------------------C--------------------------------------------------------------C--T---...----------------A--------------- 5259
71_BF1.BR.10.10BR_PE008 -----------------------------CCA---.---------C-------G------------------A--------------------------T-GG---A------------------------T---...---------A------AG-------------- 5476
72_BF1.BR.10.10BR_MG002 ----------A------------------G-G---.-----------------GT------------A-----------------------------------------C---------------------T---...----------------A--------------- 5311
74_01B.MY.10.10MYPR268 -A-G---------C--------C------CCC---.--------------A--G--C--T---A-C-------------------A---G--T-----TC----------GT----------A--A-----T---...----------------A--------------- 5100
O.BE.87.ANT70 -AGCA-----A--A--------C------CC----.--A--C-C---G--A---T-C--T-----G-----------C-------T------TATG--A--T--------CT-A------T---------C----...-AT--------A--C-A------T-------- 5857
O.CM.98.98CMA104 -A-CA-----A--A---------------CC----.--AY-C-C---G--A---T-C--------G--------A--C------TT------TATG--A--T-C---G--CT-A------A-A--A---GC----...--T--------A--C-AG-----T-------- 5289
O.CM.98.98CMABB141 -AGCA-----A--A--------C------CC----.--AATGTC---G--A---T-C--T-----T-----------C-------T------TATG--A--T--------CT-A----T----A-A---GC----...--T--------A--C-A------T-------- 5288
O.CM.98.98CMABB212 -AG-A-----A--A--------C------CCC---.--A--A-C--GT------T----T-----C--------A--C--C----AG-----TATG--A--T-----G--CT-A--------A-------C----...-AT--------A----A------T-------- 5293
O.CM.98.98CMU5337 -AGCA--G--A--A-----C--C------CA----.--A--G-C---G--AA-TT-C--T-----G-----------C-------T------TATG--A--T-C------CT-A--------A--A----C---C...--T--------A--C-A------T-------- 5290
O.CM.99.99CMU4122 -AGCA-----A--A--------C-----ACC----.--A--C-C---G------T-C--T-----G-----------C--G----T------CAT---A--T--G-----AT-A-----------A----C----...--T--------A----A------T-------- 5288
O.FR.92.VAU --GCA-----A--A--------------A-AC---.--G--A-C---G--A---T-C--T-----G--------A--C-------A------AAT---A--T-C------CT-A------A-AA-A----C----...-AT--------A--C-A------T-------- 5369
O.GA.11.11Gab6352 -AGCA-----A--A-----C--C-----ACC----.--A----C---G--A---T-C--------G-----------C--G----T------TATG--A--T--------CT-A-----------A----C----...--T--------A--C-AG-----T-------- 5014
O.SN.99.99SE_MP1299 -AGCA-----A--A--------C-----ACC----.--A--G-C---G--A---T-C--T-----C-----------C-------T------TATG-----T--------CT-A-----------A---GC----...--T--------A--C-A------T--G----- 5856
O.US.10.LTNP -A-CA-----A--A--------C-----ACA----.--A-----A--G--A---T-C--A-----G-A---------C------AG-------ATG--A--T--------CT-A------A---------C----...-AT--------A--C-A------T-------- 5778
N.CM.02.DJO0131 -A-----------GC-C--------A----C----.--A-----G-----------C------A-C--A-----A--C--C----AG--G--A--G--A--T--T--G--A--A------T-A------------...-AT--G-----C--C-AG-------------- 5309
N.CM.02.SJGddd -A-----------GC-C--------A---------.--A-----GC----A-----C--------C--A-----A-----C----AG--G--A--G--A--T--CC-G--G--A------T-A------------...-AT--G-----C--C-AG--C----------- 5293
N.CM.04.04CM_1015_04 -A-----------GC-C--------A---------.--A-----G-----------C--------C--------A--C--C----AG-----A--G--A--T--C--G--GY-A------T-A------------...-AT--G-----T--C-AG--C----------- 5308
N.CM.06.U14296 -A-----------GC-C--------A-----G---.--A-----G-----------C--T---A-C--A-----A--C--C----AG-----A--G--A--T--C-----G--A------T-A------------...-AT--G-----C--C-AG--C----------- 5306
N.FR.11.N1_FR_2011 -A-----------GC-C--------A---------.--A-----A-----A------------A-C--A-----A--C--C----AG--G--A--G--A--T--C--G--A--A------T-A------------...--T--G-----C--C-AG--C----------- 5204
P.CM.06.U14788 --G-G-----A--A-----C--C------CC----.T-A--CTCA-----A--GT--------A-T--C--------C--C----AG-----AACT--A--T--T--G--C--A------T-AA-Y---------...-AT--------A--C-A------T-------- 5274
P.FR.09.RBF168 --GCG-----A--A----CC--C---YT-CAA-AC.T-A--CTCA-----A---T-C------A-T--C--------C--C----AG-----AACT--A--T--T--G--C--A-M----T-AA-T---------...-AT--------A----AY-----T-------- 5838
CPZ.CD.90.ANT -A-----G--A--A--------C--ACA-CC-ACA.T-A--ACA-C-T--AA-TTGGG-A----C--A---C--A---T-A---AG-------C-G-TTT-G----TTC-C--T---A--GCT-------CA---...-AT---CAC--A---GCT--------G---.. 5258
CPZ.CM.05.SIVcpzLB7 -AC-G-----A--A-----C--------ACCA---.-----CCAA--G--A---T----A-----C--C-----A--C--C----AG-----TC----T--C--------C-----------C--------T---...-A---------C----A--------------- 5358
CPZ.CM.09.Ptt_09Cam155 -------G--AC-A--------C------CG----.--T--CCAG-----A---T-C--A---A-T--A-----A-----------------A--G--T--T--C-----C--------G---T-------T---...--T--------C--CAAC--C--T--G----- 5890
CPZ.TZ.06.TAN5 -AC-A-----A--------C-----A--A-CAGTA.T-G--G--GG----AA-TTGGG---TCACTGT-C----A--CT-C----A------AC-G-AAT----------CT-----AG-GCTT----C-CT--C...-A-C--CA---T---GCC--C-----G----- 5934
CPZ.US.85.US_Marilyn -AG-A--G---T-GC-C-----------ACCC---.--A--A--------A--GT-C-----CAGT--------A--C-------AG-----A-----A--T-----G--CT-A--------TT-----------...-AT--G-----C---AAT--------G----- 5863
GOR.CM.07.SIVgor2139_287 --C-A-----A--A-----C---------CCC---.T-G--CCAA--G--A--G---G-T-----T--------A--C-------A-------AC---A-----C-----CT-A--G---G-AA-C---G-T---...-AT-------------AT-------------- 5340
GOR.CM.12.SIVgor_BQID2 -AGCA-----AT-A-A------------ACC----.--A--C-C---G--A-----C--T--------------A--C-------AG-----AAC------T-----G--CT-A------T-AA-A----C----...-AT--------C--C-AT-----T-------- 5273
GOR.CM.13.SIVgor_BPID15 -AGCA--G-----A-----C---------CC----.T-A--CTC-C----A--------A-----T--C--------C--C----A------AACT--A--T--T-----C--A------T-AA-T--------C...-AT--------A--C-CT-------------- 5144
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Tat exon 1 start Vpr end
B.FR.83.HXB2 CGTT......ACTCGA............CAGAGGAGAGCA....AGAAATGGAGCCAGTAGATCCTAGACTAGAGCCCTGGAAGCATCCAGGAAGTCAGCCTAAAACTGCTTGTACC.........AATTGCTATTGTAAAAAGTGTTGCTTTCATTGCCAAGTTTGTTT 5943
Vpr (frameshifted) __V__.__.__T__R__.__.__.__.__Q__R__R__A__._#_R__N__G__A__S__R__S__*_
Tat exon 1 _M__E__P__V__D__P__R__L__E__P__W__K__H__P__G__S__Q__P__K__T__A__C__T__.__.__.__N__C__Y__C__K__K__C__C__F__H__C__Q__V__C__F
A1.CD.97.97CD_KCC2 -A--......----C-............AGC--AG---T-....--G--------------------AC------------G-------G------------------C------A-.........CGG--T-----------A-------A---C----C------C-- 5938
A1.CM.08.886_24 -A-C......-T--C-............GG---A----TC....--GG-----T--G----------AC--------------C-------------G-----C-----------G-.........TCA--T--C----------------A---C-------C------ 5404
A1.CY.08.CY236 -A--......------............GG---A----GC....--GG-----T--G-----C----AC--------------C-----G-------------C-----------G-.........--G--T--C----------------A------T----A---C-- 5153
A1.IN.09.NARI_FLS_IVC19_1 -A--......GT----............AG-G-A----GC....--G------T-------------AC--------------C--C--G-----CA------C---AC------G-.........--G--T--C-----------C----A------T----Y---C-- 5805
A1.KE.11.DEMA111KE002 -A--......CT--C-............AG---A----GC....--G------T-------------ACA-------------T--C--G-------------T----C------A-.........--G--T-------------------A------T-C--C---C-- 5310
A1.RU.11.11RU6950 -A--......--G-A-............AG---A----TC....--G------T--C----------AC--------------T-----G-------------------------G-.........-----T--C----------------GG---------C----C-- 5466
A1.RW.11.DEMA111RW002 -A--......-T----............GG---A----TC....--GG-----C--G----------AT--G-----------C------------------GC-----------G-.........-----T-----C-----A-------A--------C------C-- 5293
A1.SN.01.DDI579 -A--......-T----AGA.........GG---A----TC....--GG--------------C----AC------------C-C-----G--------A----------------G-.........-----T---------GCA-------GG-----T--------C-- 5143
A1.UG.11.DEMA110UG009 -A--......-T----............GG---A-----C....--GG-----T--G----------AC--------------T-----G-------------C----C------G-.........--G--T--C------G---------A-------AT------C-- 5291
A1.ZA.04.503_15344_T10_A1 -A--......-T----GGG.........AG---A----TC....--GG-----T--G----------AC--------------C-----G-------------C----C------A-.........--A-----C--------A--C----A-------G--C-G--C-- 5162
A2.CD.97.97CDKTB48 -A--......-T--C-............AGA--A----T-....--GG--------------C----ACT-------------C-----G-----C-------------------A-.........-------------------------A----------AGG--C-- 5282
A2.CM.01.01CM_1445MV -A--......-T----............AGA--A----T-....--GG-----A--------C----A---------------C-------------------G-----------A-.........-----T---------GTT-------GG-----------G--C-- 5141
A2.CY.94.94CY017_41 -A--......-T----............AGA--A----T-....--GG--------------C----A---------------C-----G---------------------------.........--A--T---------CGC-------A---------GT-G--C-- 5299
B.BR.10.10BR_RJ032 -A--......----C-............-----A---A--....--G----------------------T--------------------------------G-G---C------A-.........--A------------T-C-------------------------- 5514
B.CA.07.502_1191_03 -A--......CT--A-............------------.AGA-------------A----------C-----------------C-----------------G----------AT.........-----------------A--C--------------------C-- 5372
B.CH.08.M2_0803101_NFLG8 -A-C......------............-----A---A--....-----------------------------------------------------------GG----------A-.........---------------GGC-------------------------- 5399
B.CN.12.DEMB12CN006 -A--......----C-............A-T--A-----G....------------------C-----G----------------------------------GG---C-------T.........--------------------C----A--------C------C-- 5321
B.CU.14.14CU005 -A--......-T--C-............------------....------------------C-----------------------------------------------------A.........TC-------------TG--------A------T----------- 5154
B.ES.14.ARP1195 ----...GATCTC---............------------....--G------T--------------------------------C-----------------------------A.........---------------C----C----------------------- 5404
B.FR.11.DEMB11FR001 -A--......-A----............----CA---A--....------------------------------------------------------------G----------A-.........--G--------C----G--------A---------GT-G----- 5188
B.HT.05.05HT_129389 -A-CACTCCT------............-----A------....---------A-TG-----------------------------------G----------GG----------M-.........-----T--C-------R--------A---------------C-- 5149
B.JP.12.DEMB12JP001 AA-C......------............------------....------------G-----------CT---------------------------------------------A-.........--------------------C-------------C------C-- 5332
B.KR.07.HP_18_07JHS10_3909 -A--......-TC---............------------....--G------------------------------------A--C---------------------C--------.........------------------------C-------T--------C-- 5606
B.RU.11.11RU21n -A--......-T---G............-G---C------....---C---------------------T-------------------------C---------------------.........-----------------------TC------------------- 5513
B.SE.12.SE600057 -A--......----C-............-G----------....---------T--------------------A--------------------C---------------------.........--------------------------------------G--C-- 5159
B.TH.10.DEMB10TH002 -A--......-T--C-............-----A------....---------------------------------T-------------------------------------A-.........-----------------------------C-------------- 5264
B.US.13.RV_1 -A--......----T-............------------....------------------------------------------------------------G-----------T.........CC---T-------------------------------------- 5822
B.ZA.09.DEMB09ZA022 -A--......----C-............--A---------....---------A--------------G--------T--------------------A-----G----------AT.........TC------------------------------------------ 5240
C.BR.07.DEMC07BR003 -A--......TTAA--............--A--A------....---------C---A------A--AC--------------C-----------------------CC----C-AT.........--G--------C----GA---A---A------T---A-A--C-- 5274
C.BW.00.00BW5031_1 -A--......-TA-T-............-----A---A--....-----------------------AC--------------T------------------------C------AT.........--G--T---------C-A---A---A------T-C------C-- 5298
C.CN.10.YNFL19 -A--......GTGA--............-----A----G-....----C--------A---------AC--------------C------------------G-C--------C-AT.........--C--T---------CGC---A---AC-----T-T------C-- 5298
C.CY.09.CY260 -A-C......TTG---............-----A------....-------------A---------AC--------------C-------------------------------AT.........--G--T---------T-C--C----AC-----T-T--C------ 5165
C.ES.14.ARP1198 -A-C......TTG---............-----A------....---------T---A---------ACT-------------C--C--------------A-------------AT.........TC---T-----------A---A---A------T-C------C-- 5359
C.ET.02.02ET_288 -A-C......--AA--............-----A------....-----------------------AC--------------T-----------C------------C----C--T.........-----T---------------A---A------T-C------C-- 5144
C.IN.09.T125_2139 -A--......-GGA--............--A--A------....-----------------------AC-----T--T-----C------------------G-C----------AT.........--C--T-T--------GC---A---AC-----T-T------C-- 5918
C.KE.05.05KE369195V4 -A--......-TG--G............-----A------....---------------------------------T-----C------------------------C------AT.........--G--T-----------A--CA---A------T-C------C-- 5118
C.MW.09.703010256_CH256.w96 -A--......-TA---............-----A------....-------------A---------A---------------T-----------C--------G----------AT.........--G--------------A---A---A------T-T------C-- 5922
C.SE.13.SE600311 -A--......-TG---............-----A------....-----------------------AC--------------C-----------------------------C-AT.........-----T-T---------A---A---A------TGT------C-- 5174
C.TZ.08.707010457_CH457.w8 -A--......GTG--G............-----A------....-----------A-----------A---------------C-----------C-------------------AT.........-CA--T-TC--C---CGC---A---A---C--TTT------C-- 5916
C.US.11.17TB4_4G8 AA--......-TA--C............-----A------....-------------A--------GAC--------------C--------------------------------T.........--A--T-----------A---A---A------T-T------C-- 5293
C.YE.02.02YE511 -AC-......-TA---............--T--A------....-------------A---------A-T-------------T-------------------G---C-----C-AT.........--A--T--C------GCC--C----AC-----T-T------C-- 5117
C.ZA.12.DEMC12ZA096 -A--......TTG---............-----A------....-----------------------A---------------C--------------A--------------C-AT.........-----T-T-------C-C---A---AC-----T-T------C-- 5251
C.ZM.11.DEMC11ZM006 -A-C......TTG---............-----A---A--....---------T-------------A---------------C-------------------------------AT.........--G--------C----GA--C----A------TTT------C-- 5291
D.CM.10.DEMD10CM009 -A--......-T--C-............-----A------....---------T-------------AC--------------C-----------------A-GT----------A-.........TCA-------------G--------A---------GCGG--C-- 5317
D.CY.06.CY163 -A--......-T--C-............-C---A------....---------T-------------AT--------------C-----------------A-GT----------A-.........TCA--T----------G--------A----------TGC--C-- 5150
D.KE.11.DEMD11KE003 -A--......CT----............-----A---AT-....---------T---A----------C--------------C-------------------GG---C------A-.........--G--T--------------C----A------T---CAA--C-- 5292
D.KR.04.04KBH8 -A--......-T---G............-----A------....---------T-------------AC--------------A-------------------GG----------A-.........------------------------C----------------C-- 5901
D.SN.90.SE365 -A--......----C-............-----A---AT-....---------T-------------AC--------------C--------------------G---C------A-.........--C--T-----------------T-A----------AA---C-- 5959
D.TZ.01.A280 -A--......----T-............-----A---A--....---------T--------C----AC--------------T-------------------GG---C------A-.........-----T-------------------A------T---AA---C-- 5143
D.UG.10.DEMD10UG004 -A--......-TG--G............-----A---CT-....---------T-------------ACA-------------C--------------------G---C------A-.........--A--T-----------T--C----A---------------C-- 5280
D.UG.11.DEMD11UG003 -A--......-A--CT............--A--A---A--....-----------TC----------AC-----C--------T--------------A----GG---C------A-.........--A--T-------------------A----------AA---C-- 5297
D.YE.02.02YE516 -A--......T---C-............-----A------....---------T--------C----AC----------------------------G---G-GT---C------G-.........CC---T-----------A--------C-----T--------C-- 5153
D.ZA.90.R1 TA--......-T----............-----A------....---------T-------------AC--------------C--------------------G---C------A-.........--G--TC------------------A---------GC----C-- 5291
F1.AO.06.AO_06_ANG32 -A--......----C-............-----A----TG....---------AAT-----------ACT----T--------T-----------C-------C----C----C---.........--A--T---------GCT--------------TT-CTAC--C-- 5153
F1.AR.02.ARE933 -A--......------............-----A------....-----------T-----------ACT----T--------C-----------C-------C----C--------.........-----T---------CG---------------TT-CCGG--C-- 5236
F1.BR.07.07BR844 -A-C......-T----............-----A----T-....----------AT-----------AC-----T--------C-----------C-------C----C--------.........--A--T---------CGC--------------TT-CTGG--C-- 5723
F1.BR.10.10BR_PE107 -A--......-TG---............................-----------------------ACT----T--------C-----------C-------C----C--------.........--A--T---------C----------------TT-CTGG--C-- 5397
F1.BR.10.10BR_RJ015 -A--......------............-----A----TG....G----------TG----------ATT----T--------T-----------C------GC----C------A-.........--A------------CGC--------------TT-CTGG--C-- 5348
F1.CY.08.CY222 ----......-TG---............-----A----T-....-------------------------T----T--------T-----------C-------C----C--------.........-GA--T---------------------------T-CTAC--C-- 5135
F1.ES.02.ES_X845_4 -A--......------............-----A----TG....---------AGT-----------ACT----T--------C-----------C-------C----C--------.........-CA------------GT----------------T-CCGC--C-- 5394
F1.ES.11.VA0053_nfl -A--......------............-----A----T-....------------------------C-----T--------C-----------C------GC----C------G-.........-----T---------CGC--------------T---TGG--C-- 5366
F1.RO.96.BCI_R07 -A--......------............---GCA----T-....-----------------------ACT----T--------T-----------C-------C----C------A-.........-GA--------------A---------------T-CCAC--C-- 5966
F1.RU.08.D88_845 -A--......-----G............-----A----T-....-----------T-----------ACT----T--------C-----------C------GC----C--------.........--A---------------------------------CGG--C-- 5401
F2.CM.02.02CM_0016BBY -A--......-T----............--A--A---AT-....---------AATG----------A------T--------C--------------------G-A-C------AT.........--A--T----------G-------------------C-G--C-- 5135
F2.CM.10.DEMF210CM001 -A--......-T--AG............--A--A---AT-....---------AGTG-----C----A-A----T--------C-----------C------G-G--GC------AT.........--A--T--------------C---------------C-G--C-- 5209
F2.CM.10.DEMF210CM007 -A--......-T----............--A--A---AT-....---------AAT-----------AC-----T------C--------------------G-G---C------AT.........-----T--C-----------------------T---CG---C-- 5292
G.CM.07.920_49 -A--......----C-............-----A----T-....--G------T--G----------AT--------------T-----G--G-----------G----------A-.........--G------------GT--------AC--------------C-- 5337
G.CM.10.DEMG10CM008 -A--......-TC-C-............-G---A----T-....--GG-----C--G----------AG-----------------C--G--G---------------C------A-.........--G--T-----C---GCA-------GG-----T--------C-- 5323
G.CM.10.DEURF10CM020 -A--......-T----............GG---A----GC....--G-------TTG----------A---------------T-----G-------------C-----------A-.........-------T---------A--C----GG--------------C-- 5273
G.CN.08.GX_2084_08 -A--......-AC-T-CGG.........AG---A----T-....--GG-----T--G----------AT--------------T-----G--G---A------------------A-.........--A------------GT--------GG--C--T--GC----C-- 5185
G.ES.09.X2634_2 -A--......CT-A--............-G---A----T-....-TG------C-------------AC--------------T--------G------------------------.........--A------------GT--------GG--------------C-- 5425
G.ES.14.ARP1201 -A--......-TC-C-............-G---A----T-....--GG-----T-------------AT--------------T-----G--G----------------------A-.........--G--T---------GT--------GG-----T----C---C-- 5411
G.GH.03.03GH175G -A--......-TC-C-............-----A----T-....--GG-----C--------C----AT--------------T--------G----------C----C-C----A-.........--A--T-----C---GT--------GG-----T--------C-- 5982
G.KE.09.DEMG09KE001 -A--......-T--C-............-----A----T-....--GG-----C--G----------AC--G--------------C--G--G----------G-----------A-.........-----------C---GT--------GG---------C-A--C-- 5317
G.NG.09.09NG_SC62 -A--......----C-............-----A----TG....--GG-----T--G----------AGA-------------T-----G--G----------------------A-.........--G------------GT--------AC--------------C-- 5134
G.PT.x.PT3306 -A--......-T--C-............-G--------T-....--GG-----T-------------AT--------------T--------G--------A---------------.........--A----------------------GG-----T--------C-- 5882
H.BE.93.VI991 -A--......-----G............-----A----T-....--G------C-------------AC-A------------C-----------C-------G-----------A-.........-----T--------------C----A----------T-A--C-- 5331
H.BE.93.VI997 -A--......-T----............-----A----T-....---------C-------------AC-A------------C----------A-------------C------A-.........-----T---------C----CA--------------T-G--C-- 5266
H.CF.90.056 AA--......------............-----A----T-....---------C-------------A---------------C------------------C------------A-.........-----T--------------C----A----------A-G--C-- 5289
H.GB.00.00GBAC4001 -A--......-----G............--A--A----T-....--G------C-------------A---------------C--------------A--C-------------A-.........GGC--T-----------T--C----A----------T-G--C-- 5460
J.CD.97.J_97DC_KTB147 -A--......-TA--C............-----A----GG....--G------T-------------ACA-------------T--G-----G--C--------G----------A-.........C-G--T-----C----G--------A--------C-T-G--C-- 5136
J.SE.93.SE9280_7887 -A--......-TA-C-............--A--A----GG....--G--------------------ACAG------------T--------------------------------T.........-----T-------------------A------T-----G--C-- 5256
J.SE.94.SE9173_7022 -A--......-TA-C-............-----A----GG....--G--------------------ACAG------------C--------------------------------T.........-----T-------------------A------T-----G--C-- 5257
K.CD.97.97ZR_EQTB11 -A-C......TTA---............-----A----G-....G----------------------ACA-------------T--G-----------A-----------C----A-.........C-G--T-------------------A------T---C-A--C-- 5134
K.CM.96.96CM_MP535 -A--......-TA-C-............-----A----GG....---------T-------------ACA-------------C--A----------------------------A-.........C-G------------CG--------A----------A-A--C-- 5138
01_AE.AF.07.569M -A--......GTG-C-............GG---A----GC....--G--------TG----------AC--------------T-----G-------------C----AA-----G-.........-----T--C--------A-------GG---------C-A--C-- 5145
01_AE.CM.11.1156_26 -A--......-TA---............GG---A----GC....--G------C--G----------AC--------------C-----G-------------C-----------G-.........--G--T---------GT--------GG---------CA---C-- 5292
01_AE.CN.12.DE00112CN011 -A--......GTG-C-............GG---A----GC....--G------A--------C----AC--------------T-------------------C-----------G-.........-----T--C--------A-------GG---------A-A--C-- 5252
01_AE.HK.04.HK001 -A--......-TA-C-............GG---A----GC....--G--------------------AC--------------T-----G------A------C---C---------.........--G--T--C-------TA----C--GG---------T-A--C-- 5304
01_AE.IR.10.10IR.THR48F -A--......-TA-CT............GG---A----GC....--G--------------------AC--------------T-----G------------CC-----T-----G-.........--G--T--C-------TA-------GG---------C-A--C-- 5132
01_AE.JP.11.DE00111JP003 -A--......-TA-C-............GG---A----GC....---C-----A--G----------AC--------------T-------------------C-----A-----G-.........--G--T--C--------A-------GG---------C-A--C-- 5406
01_AE.SE.11.SE601018 -A--......GTG-C-............GG---A----GC....--G---------G----------ACT-------------------G-------------C----C------G-.........-----T-----------A-------GG---------C-A--C-- 5160
01_AE.TH.10.DE00110TH001 -A--......-TA-C-............GG---A----GC....--G---------G----------ACA-------------------G-----------C-C----C------G-.........-----T--C--------A-------GG---------C-A--C-- 5239
01_AE.TH.90.CM240 -A--......-TG-C-............GG---A----GC....--G------A-TG----------AC--------------T-----G-------------C-----------G-.........--G--T--C--------A-------GG---------C-A--C-- 5510
01_AE.US.05.306163_FL -A--......TTA-C-............GG---A----GC....--G---------G----------AC--------------A-----G-------------C----C------G-.........-----T--C--------A-------GG---------C-A--C-- 5133
02_AG.CM.10.DE00210CM013 -A--......-T--C-............GG---A----GC....--G---------------------C--------------T--C--G------------GC-----------G-.........-----T---------TG---C----GG-----T---C-A--C-- 5309
02_AG.ES.06.P1423 -A--......-T--C-............AG--AWG--A-T....G-G--A...---G-----------C--------------C--C--G-------------------------G-.........-----T--------------C----GG---------TA---C-- 5376
02_AG.GW.05.CC_0048 -A--......-T----............GGA--A----GC....--G---------------------C--------------C--C--G-----------C-C-----------G-.........--G--T--C-------TA--C----GG---------T-G--C-- 5292
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Tat exon 1 start Vpr end
B.FR.83.HXB2 CGTT......ACTCGA............CAGAGGAGAGCA....AGAAATGGAGCCAGTAGATCCTAGACTAGAGCCCTGGAAGCATCCAGGAAGTCAGCCTAAAACTGCTTGTACC.........AATTGCTATTGTAAAAAGTGTTGCTTTCATTGCCAAGTTTGTTT 5943
Vpr (frameshifted) __V__.__.__T__R__.__.__.__.__Q__R__R__A__._#_R__N__G__A__S__R__S__*_
Tat exon 1 _M__E__P__V__D__P__R__L__E__P__W__K__H__P__G__S__Q__P__K__T__A__C__T__.__.__.__N__C__Y__C__K__K__C__C__F__H__C__Q__V__C__F
02_AG.KR.12.12MHR9 -A--......-T----............GG---A----GC....--G--------TG-----------C-----A--A-----C--C--G--------A----C-----------G-.........--G--T--C--------A--C----GG---------T-G--C-- 5601
02_AG.LR.x.POC44951 -A--......-T----............GG---A----GC....--G------T--------------CA-------A-----T--C--G-------------C------G----G-.........--G--T--C------GC---C----GG-----T---T-G--C-- 5937
02_AG.NG.09.09NG_SC61 -A--......-T----............GG---A----GC....--G--------TG-----------C--------------C-----G-----------C-C-----------A-.........--------C--------A--C----GG---------T-G--C-- 5134
02_AG.NG.x.IBNG -A--......-T--A-............GG---A----GC....--G--------TG-----------C--------------C--C--G-------------C-----------G-.........--G--T--C-------T---C----.G---------T-G--C-- 5466
02_AG.SE.11.SE602024 -A--......-T--C-............GG---A----GC....--G------T--------------C--------------C--C-----T-A-G-TTTGGTGG-AAG-GACCAGGATGAGGTT-TGAA-CTG-------GA--CA---GG---------T-A--C-- 5145
02_AG.SN.98.98SE_MP1211 -A--......-T--C-............GG---A----GC....--G--------TG----------A---------------C--C----------------C-----------G-.........--G--T--C------TT---C----GG---------T-A--C-- 5139
02_AG.US.06.502_2696_FL01 TA--......-T--C-............GG---A----GC....--G---------G-----------C--------------C-----G-------------C-----------G-.........--G--TC-C-------TA--C----GG---------T-A--C-- 5139
03_AB.RU.97.KAL153_2 -A--......-T--A-............-G----------....---------------------------------------------------C---------------------.........-----------------------TC------------------- 5168
04_cpx.CY.94.94CY032_3 -A--......----CT............--A------AG-GGCAG-GG------------------GAC--------------C-----G-------------C-----A-----A-.........--G--T-TC----------------GG--------------C-- 5312
05_DF.BE.x.VI1310 -A--......CT----............-----A---AT-....---------T-------------AC--------------T-------------------GG----------A-.........C-G-------------T--------A----------AA---C-- 5324
06_cpx.AU.96.BFP90 -A--......-TA-C-............-----A----GG....-----------------------A-A-------------T--G----------G------G------------.........--A----------------------A--------C---G--C-- 5970
07_BC.CN.98.98CN009 -A--......TTGA--............-----A---A--....-----------------------A-T-----T-T--------------------------G------------.........--------------------C----------------------- 5277
08_BC.CN.97.97CNGX_6F -A--......GTGA--............-----A------....-----------------------AC--------------C------------------G----------C-AT.........--C------------CGC---A---AC-----T-T------C-- 5125
09_cpx.GH.96.96GH2911 -A--......-T----GGG.........AG---A----GC....--GG-------TG----------AC--------------C------------------GC-----------A-.........--A--T--C-------GA-------A----------CAC--C-- 5147
10_CD.TZ.96.96TZ_BF061 -A--......GTG---............-----A------....---------A------C------AC--------------C--C--------C-------------------AT.........--A---C--------GCA---A---A------T-T------C-- 5321
11_cpx.CM.95.95CM_1816 -A--......-T--C-............GG---A----GC....--G--------------------ACA-------------T--G--------C--------G----------A-.........C-G--T-----------A--C----A----------CA------ 5306
12_BF.AR.99.ARMA159 -A--......-TG---............-----A----T-....C----------T-----------ACT-------------C--C--------CA-----TC----C--------.........--A--T---------CG---------------TT-CTGG--C-- 5947
13_cpx.CM.96.96CM_1849 T---......GTG---............--A--A----GT....---------T-------------A-A-------------C--G---------------------C--------.........--G--T--------------------------T--------C-- 5347
14_BG.ES.05.X1870 -A--......----C-............-----A----T-....--GG-----T-------------AC--------T-----T--------G------------------------.........--A------------CG--------GG-----T--------C-- 5409
15_01B.TH.99.99TH_MU2079 -A--......-T--C-............GG---A-----C.AGG--G------C--G-------T--AC--------------T-----G-------G-----C-----------A-.........-----T--C-------TA-------GG---------A-A--C-- 5338
16_A2D.KR.97.97KR004 TA--......-TG...............-CA--AG-----....---------T-------------AC--------------C--------C----------GG----------A-.........--G--T----------G--------A------T-C---G--C-- 5302
17_BF.AR.99.ARMA038 -A--......-T----............-----A----TC....----------AT-----------ACT----T--------C-----------C-------C----C--------.........-GA--T-T-------G----------------TT-CTGG--C-- 5156
18_cpx.CU.99.CU76 TA--......GTG---............--A--A----GG....-----------------------ACA-------------C--G----------------------------A-.........-----T----------GA-------A------T---C-A--C-- 5247
19_cpx.CU.99.CU7 -A--......----C-............-GA--A----T-....--GG-----C--G----------AT--------------T-----G--G----------------------A-.........-CA-----------------------------T---C-G--C-- 5168
20_BG.CU.99.Cu103 -A--......-G--T-............-G---A----T-....--G------C-------------AC--------------T-----G--G----------------------A-.........--G------------GT--------GG-----T--------C-- 5408
21_A2D.KE.99.KER2003 T---......-T----............------------....---------T-------------AC--------------C-------------------GG----------A-.........--G--TC---------G--------A-------AT-AAG--C-- 5147
22_01A1.CM.01.01CM_0001BBY -A--......-TA---............GG---A----GC....-----------TG-----------C--------------T-----G-------------C---G-------AT.........-----T-T-------GT--------GG--------------C-- 5150
23_BG.CU.03.CB118 -A--......-G--C-............-G---A----G-....--G------C--G----------AT-----C--------T-----G--G----------------------A-.........--G-------------T--------GG-----T--------C-- 5385
24_BG.ES.08.X2456_2 -A--......-G--C-............-G---A---AG-....--GG-----T--G----------AC--------------T-----G--G----------------------A-.........--A----T-------GT--------GG-----T--------C-- 5393
25_cpx.CM.02.1918LE -A--......-T--C-............-----A----GG....---------C-------------ACA-------------T--------------A---GG----C------A-.........----------------G---C-----------T--------C-- 5150
26_AU.CD.02.02CD_MBTB047 -A--......TTC---............AGC--A----GC....--G---------G-----C-G--ACA----C--------C-----G------------------C------A-.........--A------------C---------AC--------GC----C-- 5947
27_cpx.FR.04.04CD_FR_KZS TA--......-TA-C-............-----A----GG....---------C--------C----AC-----A--------T--G-----------A----------------A-.........C-G--T----------G--------A----------CA---C-- 5933
28_BF.BR.99.BREPM12609 -A--......-A----............------------....-------------------------------------C-A--C-----G----------GG----------A-.........--A---------------------C------------------- 5308
29_BF.BR.01.BREPM16704 -A--......-A--C-............-----A------....------------------------------------------C-----G----------G-----------A-.........--A--------------------------------------C-- 5346
31_BC.BR.04.04BR142 -A--......-TAA--............--A--A------....---------T-------------A---------------C-----------------------------C-AT.........-----T--C-------GA--CA---A------T-----G--C-- 5414
32_06A1.EE.01.EE0369 -A--......-TA-C-............--A--A----GG....---------A----------A--A-A----A--------T--G----------G------G---C-G------.........CCA--T-------------------A-------T-CA-G--C-- 5577
33_01B.ID.07.JKT189_C -A--......--G-C-............GG---A----GC....--G---------G----------AC--------------T-----G---------------G--A------G-.........--G--T--C-------TA-------GG---------C-A--C-- 5243
34_01B.TH.99.OUR2478P -A--......TTG-C-............GG---A----GC....--G--------------------AC--------------T-----G-------------C-----------G-.........--G--T--C--------T-------GG---------C-A--C-- 5144
35_AD.AF.07.169H -A--......------............GG---A----TC....--GG-----T--G-----C----AT-----T--------C--C---------------CC---GC------G-.........-----T--C-------TA---A-T-A------T--------C-- 5142
36_cpx.CM.00.00CMNYU830 -A--......-TA---............GG---A----GC....--G--------TG----------ACA-------------T-----G-----C-------G-----------A-.........--C--T-T------------C----GG--------------C-- 5148
37_cpx.CM.00.00CMNYU926 -A--......----C-............-GC--A----TG....--G------C-------------AT--------------------G--G----------------------A-.........--C--------C--------C-----------T--------C-- 5133
38_BF1.UY.03.UY03_3389 -A--......CA----............-----A----T-....---------AAT-----------A-T-------------C-----------C-------C----C------A-.........--A------------CG---------------TT-CTGG--C-- 5365
39_BF.BR.04.04BRRJ179 TA--......------............------------....--G------T--------------------------------------------------G-----------T.........--A-----------------C----------------------- 5419
40_BF.BR.05.05BRRJ055 -A--......-T---G............-T-------T--....--G------T--------------------------------------------------G-----------T.........--A-------------G------------------------C-- 5425
42_BF.LU.06.luBF_18_06 TC--......--C-T-............-G----------....--------------------A--AGT-----------G----------------------------C------.........----------------G------------------------C-- 5496
43_02G.SA.03.J11223 -A--......-T----............GG---A----GC....--GC-------TG-----------C--------T-----C--C--G-------------C-----------G-.........--G--T--C-----------C----GG---------T-A--C-- 5467
44_BF.CL.00.CH80 -A--......-T----............-----A----T-....-----------T-A---------ACT----T--------T-----------C-------C----C--------.........-GA------------CG---------------TT-CTGG--C-- 5384
45_cpx.FR.04.04FR_AUK -A--......-T--C-............GG---A----TC....--GG-----C--G----------AC--------T-----C--C--G-------------C-----------A-.........--A--TC-C--------A-------AC------T-CAG---C-- 5928
46_BF.BR.07.07BR_FPS625 -A--......-T----............-----A----TG....-----------TG----------ACT----T--------C-----------C-------C----C--------.........--A--T---------CG---------------T---TGG--C-- 5380
47_BF.ES.08.P1942 -A--......-T----............-----A---A--....---------------------------------------------------C-------GG-----G------.........--A--T--------G-GA-----------------------C-- 5384
48_01B.MY.07.07MYKT021 -A--......-TA-C-............GG---A----GC....--G---------C----------AC--------------------G------A----A-C-----------G-.........--G--T--C--------A-------GG-------G-C-A--C-- 5147
49_cpx.GM.03.N26677 -A--......-TC---............-----A----GG....--G---------------C----A-A-------------T--------------------G--------C---.........C-G--T-----------A-------A----------A-A--C-- 5364
50_A1D.GB.10.12792 -A--......-T----............GG---A----GC....--G------T-------------AC--------T-----T--C--G-------------CT---C-G------.........--G--T--C----------------A------T-C--C---C-- 5349
51_01B.SG.11.11SG_HM021 -A-C......-TA-C-............GG---A----GC....--G---------------C----AT--------------T------------------GGG---C----C--T.........GC--------------G----A---------------C------ 5149
52_01B.MY.03.03MYKL018_1 -A--......--G-C-............GG---A----GC....--G--------------------AC--------------T-----G-------------C-----------G-.........TCG--T--C-------TA-------GG---------T-A--C-- 5256
53_01B.MY.11.11FIR164 -A--......-TA-C-............GG---A----GC....--G---------------------C--------------T-----G-------R-----C-----------G-.........--A--T--C--------A-------GG---------C-A--C-- 5279
54_01B.MY.09.09MYSB023 -A--......-TA-C-............GG---A----GC....--G---------G----------AC----------------------------------C-----------G-.........--A--T--C-------GA-------GG---------C-A--C-- 5344
55_01B.CN.10.HNCS102056 -A--......TTG-C-............GG---A----GC....--G---------G----------AC--------------T-----G------A------C-----------G-.........--G--T--C--------A-------GG-----T---C-A--C-- 5252
56_cpx.FR.10.URF5_patient_A -A--......CT--C-............--AG-A----T-....--GG-----T--GA---------AT--------------T-----G--G----------------------A-.........--A------------GC---C----GG---------C----C-- 5293
57_BC.CN.09.09YNLX19sg -A--......TTGA--............-----A------....-----------------------AC--------------C-------------------------------AT.........--C--T---------CGC---A---AC-----T-T------C-- 5129
58_01B.MY.09.09MYPR37 -A--......--A-C-............GG---A----GC....--G---------G----------AC--------------T-----G-------------C-----A-----G-.........--G--T--C-------TA-------GG---------C-A--C-- 5287
59_01B.CN.09.09LNA423 -A--......-T--C-............GG---A----GC....--G---------G----------AC--------------T-----G------A-A----C-----------G-.........--G--T--C--------A-------GG---------C-A--C-- 5126
60_BC.IT.11.BAV499 -A--......-TAA--............----AT--G--G....------------TC----AA---AC--------------C--A----A----------------C----C-AT.........-----T---------CGA--CA---A------T--------C-- 5899
61_BC.CN.10.JL100010 -A--......GTGA-G............-----A------....-----------------------AC-----A--T-----C------------------G----------C-AT.........--C----TC------CGC---A---A------T-T------C-- 5366
62_BC.CN.10.YNFL13 -A--......TTGA--............-----A------....-----------------------AC--------------T------------------G----------C-AT.........--C------------CGC--CA----C-----T-T------C-- 5268
63_02A1.RU.10.10RU6637 -A--......------............GG---A----GC....--G------T-------------AC--------------T-----G-------------------------G-.........-----T--C-----------C----GG---------T-G--C-- 5483
64_BC.CN.09.YNFL31 -A--......-TGA--............--A--A------....-----------------------AC--------------C------------------G----------C-AT.........--C--T-T---------A---A---AC-----T-T------C-- 5299
65_cpx.CN.10.YNFL01 -A--......TTA-C-............GG---A----GC....--G--------------------AC-----A--T------------------------C------------A-.........-------T---------A--C-------------R--------- 5307
67_01B.CN.11.ANHUI_HF115 -A--......TTG-C-............GG---A----GC....--G---------G----------AC--------------------G-------------CC----A-----G-.........CCG--T--C--------A---GT--GG---------T-A--C-- 5285
68_01B.CN.11.ANHUI_WH73 -A--......TTG-C-............GG---A----GC....--G---------G----------AC--------------------G-------------CT----------G-.........--G--T--C--------A---GC--GG---------C-A--C-- 5276
69_01B.JP.05.05JPMYC113SP420-A--......------............------------....------------G------------T----------------------G----------------------A-.........-----------------A--C----GG---------C-A--C-- 5309
70_BF1.BR.10.10BR_PE004 -A--......-T--A-............-GA--------C....---------A-TG----------A-----------------------------------GG-----G------.........--A--------C-------------A---------------C-- 5398
71_BF1.BR.10.10BR_PE008 -A--......CT--T-............-G-------A--....------------G-----------G---------CA---------------C-------GG------------.........-CA--T----------------C--A----------AG---C-- 5615
72_BF1.BR.10.10BR_MG002 -A--......--C-C-............TC----------....-----------------------A------------------------------------G----------AT.........-------T---C-------------A------T----C---C-- 5450
74_01B.MY.10.10MYPR268 -A--......-TA-C-............GG---A----GC....--G------A-TG----------AC--------------T-----G-------------C-----------G-.........--A--T--C--------A-------GG-----T---C-A--C-- 5239
O.BE.87.ANT70 AA--......-AC.........CCAAGAGGA--AG--AG-....---------T------------GAGG-GCCC--T---C-C--C--T-----------CC-G-TCC------AT.........-----------C----GA--C----A-------T-T-------- 5999
O.CM.98.98CMA104 AA--......-AC-C-TCTAACACAAGAGGA--AG--AG-....---------T------------GAGA-GCCC--T---C-T--C--T--------A--CC-G--CC------AT.........-----------C----GC--C----A-------T-T------C- 5440
O.CM.98.98CMABB141 AA--......-AC-C-TCTAACACAAGAGGA--AG--AG-....---------T--------C---GAGA-GCCC--T---C-T--A--T-----------CCCG-A-C------AT.........-----------C-----A--C----A-------T-T-------- 5439
O.CM.98.98CMABB212 AA--......-TC-C-TCTAACACAAGAGGA--AG--AG-....---------T------------GAGA-GCCT--T---C-T--C--T--G--CA-A--CC-----C------AT.........TC---------C---CGC--C----A--------TT-------- 5444
O.CM.98.98CMU5337 AA--......-AC-C-TCTAACACAAGAGGA--AG--AG-....---------T------------GAGA--CCC--T---C-T--C--T-----------CCCG-ACC------A-.........-----------C-----T--C----A-------T-T-------- 5441
O.CM.99.99CMU4122 AA--......-AC-C-TCTAACACAAGAGGA--AG--AG-....---------T------------GAGA-GCCC--T---C-T--C--T--------A--CC-G--CC------AT.........--G--------C-----A--C----A-------T-T-------- 5439
O.FR.92.VAU AA--......-T--C-TCTAACGCAAGAAGA--AG--AG-....---G-----T--CA--------GA-A-GCCC--T---C-T--C--T-----C--A--CC-G--CC------A-.........GC---------C---C-A--C----A-------T-TC------- 5520
O.GA.11.11Gab6352 AA--......-AC-C-ACTAACCCAAGAGGA--AG--AG-....---------T------------GAGA-GCCC--T---C-T--C--T-----------CC----CC------AT.........-C---------C-----A--C----A-------T-T-------- 5165
O.SN.99.99SE_MP1299 AA--......--C-C-TCTAACACAAGAGGA--AG--AG-....---------T------------GAGA-GCCC--T---C-T--C--T-----------CC-G--CC------AT.........--G--------C---GCA--C----AC------T-T-------- 6007
O.US.10.LTNP AA--......GAC.........CCAAGAGGA--AG--AG-....---------T------------GAGG-GCCC--T---C-C--C--T-----------CC-G--CC------AT.........-C------C--C-----A--C----A-------T-T-------- 5920
N.CM.02.DJO0131 GA--......----CT............-G-G-----.......--G----------------------T-------------T-----------C--A--C--G--A-----C-AT.........GGA------------T-T--C----A---C--TATGTG---C-- 5445
N.CM.02.SJGddd GA-C......-T--CT............--A------.......--G----------------------T-------------T-----------C--A--C--G--A-----C-AT.........----------------GA-------A---C--TATGTG---C-- 5429
N.CM.04.04CM_1015_04 GA--......----CT............--A------.......-------------------------T-------------T--------------A--C-----A-----C-AT.........--G--------------T--C----A------TGTG-----C-- 5444
N.CM.06.U14296 GA--......----CT............--A------.......--G----------------------T-------------------------C-GA--C--G--A-----C-AT.........-------T--------GA-------A---C--TATGTA---C-- 5442
N.FR.11.N1_FR_2011 GA--......----CT............--A------.......--G-------------T--------T-------------T--C--------C--A--------A-----C-AT.........----------------GA-------A------TGTGTG---C-- 5340
P.CM.06.U14788 TA-C......TTGAC-CCCTCT......-GA--AG--AGG....---C-----C------------GAT--GCCT--A---C-A--G-----G--------CTC--GCC-A----A-.........--------C--C---GCC--C----A-------T-T-------- 5419
P.FR.09.RBF168 TA-A......TTG-C-CCCTCT......-GA--AG--AGG....---C-----C-A----------GAC--GCCT--A---C----G-----G--------CTC--GCC-A----A-.........--------C--C---GCC--C----A-------T-T-------- 5983
CPZ.CD.90.ANT ............................................G--C-----C--C-----CG--GA-AC-CCT--A---TTA--C--TCCTGC-ACA--AGC---GC-A--C-AT.........--C--T--C------TGC-----T-AC-------CTC-C--C-- 5375
CPZ.CM.05.SIVcpzLB7 -A--......--A-C-............--A--A---AGG....---G---------A----------C-----T--------T------------------------C-C----A-.........-------T-----------------A---C--T-C-T----C-- 5497
CPZ.CM.09.Ptt_09Cam155 TA-C......CT--C-............AGC--A--GAG-....CCT------T------------GAC--G-C---A---G-A--G-----C--C-----A-----A--C----AT.........--A-----------GTGC--C--T-A------TATG-C---C-- 6029
CPZ.TZ.06.TAN5 ATCA.............................................--A-T--CA--------CAGG---CA--A-----A---------GC-GCA---G-G--AC-----T-A.........--C--T-GG--------A--C-------------CGC----C-- 6050
CPZ.US.85.US_Marilyn GA--......T-CTTGGCAAGGAGAACT-CTCAAG-GAG-....--G------T-------------ACA----------------G--------C--------G--------C-AT.........--------C--------------------C--TGTG-------- 6014
GOR.CM.07.SIVgor2139_287 GA--......TTG-C-CCCTCT......AGA--AG--AG-....---------C---AC-------GAG--GCCA--A---C----A-----G--C-----CCC---CC-A--C-A-.........-CA-----------------C--T-A---C---T-T-------- 5485
GOR.CM.12.SIVgor_BQID2 AA--......-TC-C-TCTAACGCAAGAGGA--A---AG-....---------C------------GAGG-GCCC--T---C-T-----T--G-----A--CC----CC------AT.........--C----Y---C-----W--CGC--A-------T-TC------- 5424
GOR.CM.13.SIVgor_BPID15 GA-A......G-G-C-CACCCT......--A---G-GAG-....---C-----C---AC-------GATT-GCCT--A---C-A--G-----G--------CTC--GCC-G----A-.........-----T-TC------GCT--C----A---C---T-T------C- 5289
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Rev exon 1 start Tat Rev exon 1 end intron start
B.FR.83.HXB2 CATAACAAAAGCCTTA.........GGCATCTCCTATGGCAGGAAGAAGCGGAGA......CAGCGACGA...AGAGCTCATCAGAACAGTCAGACTCATCAAGCTTCTCTATCAAAGCAGTAAGT.......................................AGT.. 6054
Tat exon 1 __I__T__K__A__L__.__.__.__G__I__S__Y__G__R__K__K__R__R__.__.__Q__R__R__.__R__A__H__Q__N__S__Q__T__H__Q__A__S__L__S__K__Q
Rev exon 1 _M__A__G__R__S__G__D__.__.__S__D__E__.__E__L__I__R__T__V__R__L__I__K__L__L__Y__Q__S__
A1.CD.97.97CD_KCC2 TG---AC----G----.........--------A-------------------AG......-TC-----C...---A---C--GC-G--A-A--GA-------AA-C--A--C-------------.....................ATAATTAGTT........--C.. 6059
A1.CM.08.886_24 TC-GCGC----G----.........--A---------------------------......---------...G-GA---C-T-C-G----A--GA-------AA-C--T--C--G----------.....................AATAGTAATT........---.. 5525
A1.CY.08.CY236 TC-G-A-----G----.........------------------------------......---------...---C---C-----G----G--GA-------AA-C--A--C--G----------.....................ATTAGTAGTT........---.. 5274
A1.IN.09.NARI_FLS_IVC19_1 TT-G-A-----G----.........--A-------------------------A-......---------...---C---C-A---G----G--GA-------AA-C--G--CA-C----------.....................ATTAGTAATT........---.. 5926
A1.KE.11.DEMA111KE002 -T---AC----G----.........------------------------------......---------...G--A---C-----G----A---A-------AG-C--G--C-------------.....................ATTAATAAGT........--C.. 5431
A1.RU.11.11RU6950 TC---A-----G----.........-----T------------------------......--CA----C...G--A---C---C-G----A--GA-------AA-C--A----------------.....................ACTA..............-A-.. 5581
A1.RW.11.DEMA111RW002 TC---GC----G----.........---G------------------------AG......-G-------...G--A---C-----G--A-A--GA-------AA-C--G--C-------------.....................AGTAGTTATT........---.. 5414
A1.SN.01.DDI579 TC-G-AC----G----.........----------------------------A-......---------...G--A---C-----G--A-A--GA-------AA-C--G--C-------------.....................AGTAGTAATT........---.. 5264
A1.UG.11.DEMA110UG009 TCAGCAC----G----.........------------------------T-----......---------...---A-------AGG----A--GA-------AA-C--A--C-------------.....................AGTAGTAACT........-A-.. 5412
A1.ZA.04.503_15344_T10_A1 TC-G-AC----G----.........----------------------------AG.........------...G--A---C-----G--A-A--GA-------CA-C--A--C-------------.....................ATTAGTAGTT........---.. 5280
A2.CD.97.97CDKTB48 TC---AC----G----.........------------------------------......-CC------...G--C--G-----GG--A-AC-GA-------AA-C--G--C-------------.....................AGTAGTAATC........-A-.. 5403
A2.CM.01.01CM_1445MV TT---AC----G----.........------------------------------......-CC------...---C--TC---A-G----A--GAC------AA-C--G-----G----------.....................AGTAATAAGT........-A-.. 5262
A2.CY.94.94CY017_41 T----AC----G----.........-----------C--------------AC--......-CC------...-AGC--TC--CA-G--A-A--GAC------AA-C--A--C-------------.....................AGTAGTAATT........-A-.. 5420
B.BR.10.10BR_RJ032 --C--------G----.........------------------------------......---------...---T---C---AG--G--------A------A---------------------.......................................---.. 5625
B.CA.07.502_1191_03 -----A---G-G----.........------------------------A-----......---------...---T---C---A-G----A---T-G-------GC-------------------.......................................---.. 5483
B.CH.08.M2_0803101_NFLG8 T-C--A-----G----.........------------------------------......---A-----...---T------CAG----------------------------------------.......................................---.. 5510
B.CN.12.DEMB12CN006 -----------G----.........------------------------------......-G-A-----...---A---C---AG------C-C--G-------AG---------------G---.......................................---.. 5432
B.CU.14.14CU005 T--G-------G----.........-----A--A---------------------......---------...---C---C---AG-----G------------A---------------------.......................................---.. 5265
B.ES.14.ARP1195 -----A-----G----.........------------------------------......---------...--GA---C---AT-----G------------A---------------------.......................................-A-.. 5515
B.FR.11.DEMB11FR001 -----------G----.........-----T------------------------......------A--...---A---C---AG------C------------G--------------------.......................................---.. 5299
B.HT.05.05HT_129389 -T---------G----.........------------------------A-----......---------...---R--TC---AR-------------------AG---------------G---.......................................---.. 5260
B.JP.12.DEMB12JP001 --C--A-----G----.........-----A------------------------......--A------...---C---C---AGG-----------------T-C-----C-------------.......................................---.. 5443
B.KR.07.HP_18_07JHS10_3909 -----A-----G----.........-----A------------------------......--A------...-------C----G---A-A---A--------T---------------------.......................................-A-.. 5717
B.RU.11.11RU21n ---G-A-----G----.........------------------------------......---------...---T---C---A----A-------G--------------C-------------.......................................---.. 5624
B.SE.12.SE600057 T--C-A-----G----.........------------------------------......A-CA-----...---T---C---AGGTGA-------G--------------C-------------.......................................---.. 5270
B.TH.10.DEMB10TH002 --C--A-----G----.........------------------------------......---------...---T---C---AG-------A---A---------A----C-------------.......................................-A-.. 5375
B.US.13.RV_1 ----CA-----G----.........------------------------------......---------...-------C---AG---------G--------T---------------------.......................................---.. 5933
B.ZA.09.DEMB09ZA022 --C--A-----G----.........------GT----------------------......---------...C--A---C-G--G-----------------AT---------G-----------.......................................--C.. 5351
C.BR.07.DEMC07BR003 TC-G-------G----.........-----T------------------------......---------...--C----C--CA-G----G-AGA--------A-CT-A----------------.....................ATTCAAT...........---.. 5392
C.BW.00.00BW5031_1 TC-G-------G----.........-----T-A----------------------......--A------...--C----C-TCA-G----G---A-------AA-C--G----------------.....................AATAAGT...........---.. 5416
C.CN.10.YNFL19 TCAG-A-----G----.........-----T------------------------......---------...--C----C---A-G----G--GA-------AA-C--A----------------............................................ 5406
C.CY.09.CY260 TCAG-------G----.........-----T--A---------------------......--------C...--C----C--GA------G-AGA--------A-CT-A----------------.....................ACTAAAT...........---.. 5283
C.ES.14.ARP1198 TC-G--G----G----.........-----T-A----------------------......-G-------...-C-----C--CA-G--A-A--GA-------AA-C--G--C-------------.....................ACTATAC...........-A-.. 5477
C.ET.02.02ET_288 TC-G-------G----.........------------------------------......--------C...--C----C--CA-G----G---GC-------A-C--A----------------.....................ATCAAAT...........-A-.. 5262
C.IN.09.T125_2139 TCAG-A-----G----.........-----T------------------------......---------...--C----C---A-G----G-AGA-------AA-C--A----------------............................................ 6026
C.KE.05.05KE369195V4 TC-G-------G----.........-----T------------------------......--A------...--C----C--CA-G----G--GA-------AA-C--A----------------.....................ACTC..............---.. 5233
C.MW.09.703010256_CH256.w96 TCAG-------G----.........-----T------------------------......---------...--C----C--CA-G----A--GA-------AA-C-----C-------------............................................ 6030
C.SE.13.SE600311 TCAG-A-----G----GGCATTTCC-----T------------------------......---------...--C----C--CA-G----G--GA-------AA-C--A----------------.....................ACCAAAT...........---.. 5301
C.TZ.08.707010457_CH457.w8 TCAG-------G----.........-----T------------------------......A--------...--C----C--CA-G----G--GA-------AA-C--A----------------.....................ACCACATAATAACACAT.---.. 6044
C.US.11.17TB4_4G8 TCAG-------G----.........-----T------------------------......---------...--C----C--CA-G----G--GA-------AA-CT-A--C-------------.....................ATCAAAT...........G--.. 5411
C.YE.02.02YE511 TCAG-A-----G----.........-----T------------------------......--A-----C...--C----C--CAG-----G-AGA-------AA-CT-G----------------.....................ACAAGT............---.. 5234
C.ZA.12.DEMC12ZA096 TCAG-G-----G----.........-----T------------------T-----......---------CGCG------C--CA-G----A--GA--------A-C-----C---------G---.....................ATACAAA...........---.. 5372
C.ZM.11.DEMC11ZM006 TCAG-------G----.........-----T------------------------......---------...--C----C--CAGG----A--GA-------AA-C--A----------------.....................ACTTAAT...........---.. 5409
D.CM.10.DEMD10CM009 ----T------G----.........------------------------A-AG--......---------...-A-C---C-A-AG---A-ACA----------T-C--G--C--G-T--------.......................................---.. 5428
D.CY.06.CY163 ------G----G----.........------------------------A-AG--......---------...---C---C---AGG--A-A------------G-C--G--C--G----------.......................................---.. 5261
D.KE.11.DEMD11KE003 -G--T-G----G----.........------------------------------......---------...-------C---AGG-G-----GT--------A-C--A--C-------------.......................................---.. 5403
D.KR.04.04KBH8 -T---AG----G----.........------------------------------......---------...---C---C---AGG-GA----G---------T-C-------------------.......................................-AC.. 6012
D.SN.90.SE365 ---------G-G----.........------------------------------......---------...---A---C---AGG--A--------------T----G--C----A--------.......................................-A-.. 6070
D.TZ.01.A280 ------G----G----.........------------------------------......---------...---A---C----GG-GA----G---------A-C--A--C-------------.......................................---.. 5254
D.UG.10.DEMD10UG004 ------G----G----.........------------------------------......---------...C--C---C---A-G-G-----G---------A-C--A--C-------------.......................................-A-.. 5391
D.UG.11.DEMD11UG003 ------G----G----.........------------------------------......---------...G--A---C---AGG-G-----G---------T-C--G--C---------G---.......................................-A-.. 5408
D.YE.02.02YE516 ------G----G----.........------------------------A-AG--......---------...---T---C---A-G--A--------------T-C--G--C----A--------.......................................---.. 5264
D.ZA.90.R1 ----T-C----G----.........-----T------------------------......---------...-A-C---C---C-G-GA----GA--------T-C--A--C--G----------.......................................---.. 5402
F1.AO.06.AO_06_ANG32 TGG---G--G-G----.........------------------------------......--A------...---A---C-----G----A---A-------AA-C--G--C--G----------.....................AGTTGT......TAAGA.-A-.. 5275
F1.AR.02.ARE933 AGC-CGG--G-G----.........------------------------------......-------AC...---A---C---CGG--C-----TA-------A-CT-G--C-------------.....................ATTGTTAAGT........---.. 5357
F1.BR.07.07BR844 T-C---G--G-G----.........---------C-------------------G......-------AC...---A---C-----G--A------A-------A-CT-G----------------.....................ACTGTTAAAT........---.. 5844
F1.BR.10.10BR_PE107 T-C---G--G-G----.........-----A------------------------......-------AG...---C--TC--TC-G--------GC-------A-CT-A--C-------------.....................ATTGTTAAAT........---.. 5518
F1.BR.10.10BR_RJ015 T-C---G--G-G----.........------------------------------......-------AC...---CA--G------T-----ACTA-------A-C--G--C-------------.....................ATTGTTGAAT........---.. 5469
F1.CY.08.CY222 TGC---G--G-G----.........------------------------------......-------AC...---A---C-----G--------AC-------A-C--G----------------.....................ATTGTTT...........---.. 5253
F1.ES.02.ES_X845_4 T-C---G--G-G----.........------------------------------......---------...---C---C-----G--A-A---AC------AA-C--G--C--G----------.....................ATTGGTTAAA........---.. 5515
F1.ES.11.VA0053_nfl TG-G--G--G-G----.........------------------------------......-------AC...---C---C---A-G-----C-CTA-------A-C--G----------------.....................ATTGTTAAAC........---.. 5487
F1.RO.96.BCI_R07 T-C---G--G-G----.........-A----------------------------......-------AC...---A---C---A-G-----CA-TA------AA-C--G--C-------------.....................ATTGTTAAGT........---.. 6087
F1.RU.08.D88_845 T-C--TG--G-G----.........------------------------------......--------C...G--A--YC---A-G------A-TA------AA-C--G--C--G----------.....................ATTGTTAAAT........--C.. 5522
F2.CM.02.02CM_0016BBY T-C--GC--G-G----.........------------------------------......---------...--C---TC---C-G----A--GAC-------A-C--G----------------.......................................---.. 5246
F2.CM.10.DEMF210CM001 T-C---G--G-G----.........------------------------------......---------...---A---C---A-G----G---TA------AA-C--G----------------.......................................---.. 5320
F2.CM.10.DEMF210CM007 T-C--GC--G-G----.........------------------------------......---------...---T---C---A-G----A--GTA-------A-C--G--C---------G---........................................A-.. 5402
G.CM.07.920_49 TC-G-AC----G----.........----------------------------AG......--C------...G------C--CAGG----A-AGA-------AA-C--G--C--G----------.....................AGTTATAACT........---.. 5458
G.CM.10.DEMG10CM008 TC-G-AC----G----.........----------------------------AG......--C------...G-CT--TC---CGG----A--GA-------AA-C--G--C--G----------.....................AATAATAATT........---.. 5444
G.CM.10.DEURF10CM020 TC-G-A---G-G----.........------------------------------......-GC------...G--A---C-----GTC------A-------AA-C--G--C--G----------.....................AGCTAGAATT........---.. 5394
G.CN.08.GX_2084_08 TC-G-AC----G----.........----------------------------AG......--CA-----...GC-A---C-TCA-G--A-A--GA-------AA-C--G--C-------------....................................ACT-A-.. 5299
G.ES.09.X2634_2 TC-G-AC----G----.........----------------------------A-......--C------...---A---C------T-A-ACAGAC------AA-C--G--C--G----------.....................AGTAATAATT........---.. 5546
G.ES.14.ARP1201 TT-G-AC----GG---.........----------------------------AG......--C------...G--AM--C-YCA-G-------GA-------AA-C--G--C---------G---.................................AATT..-T-.. 5526
G.GH.03.03GH175G TT-G-AC----G----.........----------------------------AG......--A------...G--A---C----GG----A--GA-------AA-C--G--C-------------.....................AGTAATAATT........-T-.. 6103
G.KE.09.DEMG09KE001 TC-G-AC----G----.........--A--T----------------------AG......--C-----G...------TC--CAGG----A--GA-------AA-C--G--C--G----------.....................ATTAG.......TAATTA---.. 5439
G.NG.09.09NG_SC62 TC-G-AC----G----.........----------------------------AC......--CA-----...---A---C-TCAGG------A-A-------AA-C--G--C-------------.....................AGCTATAATTAGTAT........ 5257
G.PT.x.PT3306 TC-G-AC----G----.........----------------------------AG......--C------...G--A---C---C------A--GA-------AA-C--G--C-------------.....................AGTAATAATT........---.. 6003
H.BE.93.VI991 TT---AG----G----.........-----T-A----------------------......--A------...G-GA---C-A---G-TTG---GA------GA--CT-A--C-------------.....................AACATAA................ 5446
H.BE.93.VI997 TT---AG----G----.........-----T-----------------------C......-G-------...GC-A---CCGCA-GTGTG--AGA-------AA-CA-A--C-------------.....................ATCCTGC................ 5381
H.CF.90.056 TT---AG----G----.........--A--T-----------------------C......-------AC...---A---C-GCA-GTTTG--AGA-------AA----A----------------.....................ATTATCATAA............. 5407
H.GB.00.00GBAC4001 TT---AG--G-G----.........-----T------------------------......---------...G-GA---C-GCAGGTTTG--AGA-A------A-C--A--C-------------.....................ACCATAA................ 5575
J.CD.97.J_97DC_KTB147 TT---AG--G-G----.........-----T---C--------------------......---------...GC-----C-TCTGG----A------------A-C--A--C--GG---------.....................AAAACCAATT........GT-.. 5257
J.SE.93.SE9280_7887 TC--CAG--G-G----.........-----T------------------------......---------...TC-----C--CTGG----A------------A-CT-A--C-------------.....................AAATCAAGT.........--C.. 5376
J.SE.94.SE9173_7022 TC--CAG--G-G----.........-----T------------------------......--A------...TC-----C--CTGG----A---A--------A-CT-A--C--G----------.....................AACTTAATT.........--C.. 5377
K.CD.97.97ZR_EQTB11 TT-GCAG--G-G----.........-----T-G----------G-----A-----......------AC-...-C-A---C-T-CGC----A---A----A---A-C--A--C-------------.....................AGTACCAAGT........-T-.. 5255
K.CM.96.96CM_MP535 TT---AG--G-G----.........-----T---A--------------A-----......-CC------...-C-A---C-T-C------G---AC-------A-C-----CG--------G---.....................AGTGCTAAGT........---.. 5259
01_AE.AF.07.569M TC-G-A-----G----.........----------------------------AG......--C------...G--A---C-----G----A--GA-------AA-C--A--C-------------.....................AAAA..............-A-.. 5260
01_AE.CM.11.1156_26 TT-G-------G----.........--------A-------------------AG......--C------...G--A---C--CAGG----A--GAC------AA-C--G--C-------------.....................ATC...............CTG.. 5406
01_AE.CN.12.DE00112CN011 TT-G-A---G-G----.........----------------------------AG......--C------...G--A-------A-G----A--GAC------AA-C--G--C--G----------.....................ACTA..............-A-.. 5367
01_AE.HK.04.HK001 TC-G-A-----G----.........----------------------------AG......--C------...G--A---C--G--G----G--GGC------AA-C--G--C-------------.....................ATTTGTAAAATA......---.. 5427
01_AE.IR.10.10IR.THR48F TC-G-A-----G----.........----------------------------AG......--C------...C--A---C-----G--A-A---A--------A-C--A--C--G----------.....................AATA..............-A-.. 5247
01_AE.JP.11.DE00111JP003 TC-G-A-----G----.........---------C------------------AG......--C------...G--A---C-----G----A-AGA-------AA-C--A--C--G----------.....................AATA..............-A-.. 5521
01_AE.SE.11.SE601018 TC-G-A---G-G----.........---------C------------------AG......--C------...G--C---C-----G----A--GA-------AA-C--GC-CG-G----------.....................AGT...............-AC.. 5274
01_AE.TH.10.DE00110TH001 TC-G-A-----G----.........--------A-------------------AG......--C------...G--AA-----CA-G---CA-AGA-------AA-CA-A--C--G----------.....................ACTA..............--C.. 5354
01_AE.TH.90.CM240 TC-G-A-----G----.........----------------------------AG......--C------...G--A---C-----G----A--GA-------AA-C--A--C-------------.....................AATA..............---.. 5625
01_AE.US.05.306163_FL TC-G-A-----G----.........----------------------------AG......--C------...G--A---C-----G----A--GA-------AA-C--G--C-------------.....................AAAA..............--C.. 5248
02_AG.CM.10.DE00210CM013 TT-G-AC--G-G----.........------------------------------......--C------...G--A---C-------C---GAGA-------AA-C--G--C---------G---.....................AGTAATAATT........---.. 5430
02_AG.ES.06.P1423 TC-G-AC--G-G----.........------------------------------......-CC-----C...---A---C-----GTC-----GA-------AA-C--G--C-------------.....................AGCAATAATT........---.. 5497
02_AG.GW.05.CC_0048 TC-G-A---G-G----.........------------------------------...CAA---------...G--A---C--C--G-------GAC------AA-C--G--C-------------.....................AGTGGTAATT........---.. 5416
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Rev exon 1 start Tat Rev exon 1 end intron start
B.FR.83.HXB2 CATAACAAAAGCCTTA.........GGCATCTCCTATGGCAGGAAGAAGCGGAGA......CAGCGACGA...AGAGCTCATCAGAACAGTCAGACTCATCAAGCTTCTCTATCAAAGCAGTAAGT.......................................AGT.. 6054
Tat exon 1 __I__T__K__A__L__.__.__.__G__I__S__Y__G__R__K__K__R__R__.__.__Q__R__R__.__R__A__H__Q__N__S__Q__T__H__Q__A__S__L__S__K__Q
Rev exon 1 _M__A__G__R__S__G__D__.__.__S__D__E__.__E__L__I__R__T__V__R__L__I__K__L__L__Y__Q__S__
02_AG.KR.12.12MHR9 TC-G-AC--G-G----.........------------------------------......-GCG-----...G--A---C-----GTCA----GA-------AA-C--G--C---------G---.....................AGTACTAATT........---.. 5722
02_AG.LR.x.POC44951 TC-G-AC--G-G----.........----------------------------A-......-GC------...G-GT---C--G--GTCA----GA--G---GAA-C--G--C---------G---.....................AGTAATAATT........---.. 6058
02_AG.NG.09.09NG_SC61 TC-G-AC--G-G----.........------------------------------......-GC------...G--A---C-A---G-C-----GA-------AA-C--G--C---------G---.....................AGTAACAATT........---.. 5255
02_AG.NG.x.IBNG TC-G-AC--G-G----.........------------------------------......-GC------...G--A---C-----G-C-----GA-------AA-C--G--C---------G---.....................AGTAATAATT........--C.. 5587
02_AG.SE.11.SE602024 TC-G-A-----G----.........-------------------------A----......-GT------...---T---C-----G-C-----GA-------AA-C--G--C---------G---.....................AGCAATATT.........---.. 5265
02_AG.SN.98.98SE_MP1211 TC-G-AC--G-G----.........------------------------------......-GC------...G-GA---C-----G-C-----GA------GAA-C--G--C-------------.....................AGTAAGAATTAAATT...---.. 5265
02_AG.US.06.502_2696_FL01 TC-G-A---G-G----.........----------------------------A-......-GCA----C...G--A---C-----GTC------AC-----G-A-C--G--C---------G---.....................AGGAATAATT........---.. 5260
03_AB.RU.97.KAL153_2 ---G-A-----G----.........------------------------------......---------...-------C---AG---A-------G------T-------C-------------.......................................---.. 5279
04_cpx.CY.94.94CY032_3 TC-G-A-----G----.........----------------------------A-......--T------...G--T---T---AGG---CA--GGC------AA-CT-A--C-------------.....................ATTA..............---.. 5427
05_DF.BE.x.VI1310 ------G----G----.........------------------------------......-C-------...---C---C---AGG-------G---------A-C--G--C--G----------.....................AGTGATAAGT........---.. 5445
06_cpx.AU.96.BFP90 TC---AC--G-G----.........-----T------------------------......---------...CAG----C--CTGG----A---A--------A-C--G----------------.....................AATAATAATTAGCTA........ 6093
07_BC.CN.98.98CN009 ---G-A-----G----.........-------T------------------A---......---------...--C----C---A-G----G--GAC------AA-CT-A----------------.......................................---.. 5388
08_BC.CN.97.97CNGX_6F TCAG-A-----G----.........-----T------------------------......---------...--C----C-----G----G--GA-------AA-CT-A----------------............................................ 5233
09_cpx.GH.96.96GH2911 -T-G-AC----G----.........------------------------------......--A------...GC----TC-TGCGG----A---G-A------A-C--A--C---------G---.....................ATAATTAAAT........-AG.. 5268
10_CD.TZ.96.96TZ_BF061 TCAG------AG----.........-----T------------------------......---------...--C----C--CA-G----G--GA-------AA-CT-A----------------..............................GCTAAAT..---.. 5439
11_cpx.CM.95.95CM_1816 TC---AG----G----.........-----T--A---------------------......--A------...CC----TC---C-G----A---A--------A-CA-A--C--G----------.....................ATAATTAATTAGTTC........ 5429
12_BF.AR.99.ARMA159 -G---------G----.........------------------------------......---------...-------C---AGG---C------A----------------------------.......................................---.. 6058
13_cpx.CM.96.96CM_1849 ---------G-G----.........------------------------------......---------...--T---TC---C----------A--------A-CT-A--C----A----G---.....................ATAATTAAATAGTAT........ 5470
14_BG.ES.05.X1870 TC-G-AC----G----.........----------------------------AG......--C------...G--C---C-----G--M-A--GA-------A--C--G--C-------------.....................AATAATAATT........---.. 5530
15_01B.TH.99.99TH_MU2079 TC-G-A-----G----.........----------------------------AG......--C------...G--A---C-----G----A--GA-------AA-C--GC-C-------------.....................AATA..............---.. 5453
16_A2D.KR.97.97KR004 -C---AC----G----.........------------------------------......-CC------...---C---C----GG-G--AC-GGC-----GAA-C--A--C--G----------.....................AGTAGTTCTT........-A-.. 5423
17_BF.AR.99.ARMA038 T-C--------G----.........------AA----------------------......---------...---C---C---AGG--A--C-C---------T-------C-------------.......................................---.. 5267
18_cpx.CU.99.CU76 TT---AG----G----.........-----T------------------------......---------...-C-A---C-T-CG-----A--CA--------A-CT-A--C--G----------.....................A...................... 5356
19_cpx.CU.99.CU7 T-C--AG--G-G----.........------------------------------......---------...G--C---C-----GTCA----GA-------AA-C--G--C-------------.......................................---.. 5279
20_BG.CU.99.Cu103 TC-G-AC--G-G----.........----------------------------AG......--C------...G--C---C--C-GGT--CA--GA-------AA-C--G--C---------G---.....................AGTGA.......CAATTA---.. 5530
21_A2D.KE.99.KER2003 -T-G--G----G----.........------CG----------------A-----......---------...C--C---C---AGG-GA----G---------T-C--G--C---------G---.......................................---.. 5258
22_01A1.CM.01.01CM_0001BBY TC---A-----G----.........----------------------------AG......--C------...G--A---C----GG----A--GA-------AA-C--A--C-------------.....................ATTAA.............---.. 5266
23_BG.CU.03.CB118 TC-G-A---G-G----.........--A-------------------------AG......--C------...G--A---C----G-----A--GA-------AT-C--G--C-------------.....................ATTAACAATT........---.. 5506
24_BG.ES.08.X2456_2 TT-G-AC----G----.........----------------------------AG......--C------...G--T---C-----G----A--GA-------AA-C--G--C-------------.....................AGTGACAATT........---.. 5514
25_cpx.CM.02.1918LE T----AG--G-G----.........-----------------------------T......--A------...G--A---C--CA-G---CA--GA-------AA-C--G--C-------------.....................AGTAATAAGC........---.. 5271
26_AU.CD.02.02CD_MBTB047 T-----C----G----.........-----A------------------------......-CC------...G-CA--TC--G--G--A----GA-------AA-C-----C-------------.....................AGTAT.................. 6060
27_cpx.FR.04.04CD_FR_KZS TT---AG----G----.........-----T-T---------------A--A---......---------...-C-----C-T-CGG--A-A---A--------A-C--A--CA-G----------.....................ATAATTAAATAGTAC........ 6056
28_BF.BR.99.BREPM12609 ---G-A-----G----.........------------------------------......---------...---C-------AG---A-----A-A------T---------------------.......................................-T-.. 5419
29_BF.BR.01.BREPM16704 -----------G----.........--------A---------------------......---------...---A-------AG-----------G------T---------------------.......................................-C-.. 5457
31_BC.BR.04.04BR142 TC-G-------G----.........-----T------------------------......---------...--C----C--CA-G----G--GA-------AA-CT-A----------------.....................ATTCTT............---.. 5531
32_06A1.EE.01.EE0369 -T---AC--G-G----.........-----T-A----------------------......--A------...-C-----C--CTGG----A---A--------A-C--GA---------------.....................AACAATAGTT........-T-.. 5698
33_01B.ID.07.JKT189_C TC-G-A-----G----.........----------------------------AG......--C------...C--C---C-----G----G--GA-------AA-C--GY----G----------.....................ATTA..............G--.. 5358
34_01B.TH.99.OUR2478P TC-G-A-----G----.........----------------------------AG......--C------...G--A---C-----G----A--GAC------AA-C--A--C--G----------.....................AATA..............---.. 5259
35_AD.AF.07.169H TC-G-AC----G----.........------------------------------......---------...---A---C---A-GGGA----GA-------AA-C--A--C-------------.....................AGTATCAATT........---.. 5263
36_cpx.CM.00.00CMNYU830 TC-G-AC--G-G----.........------------------------------......-GC------...G------C-----GTC-----GAC-------A-C--G----------------AGT..................AGTAGTAATT........---.. 5272
37_cpx.CM.00.00CMNYU926 T-C--A---G-G----.........--A---------------------------......---------...-C----GC-----G-C-----GA-A-----CA----G--C---------G---.....................AGTAATAACT........---.. 5254
38_BF1.UY.03.UY03_3389 T-C---G--G-G----.........-----A---C-------------------G......---------...---A---C---A-G--A-----TA-------A-C--G--C-------------.....................ATTGTTAAGT........---.. 5486
39_BF.BR.04.04BRRJ179 --C--------G----.........------------------------------......---------...---A---C---A----------TA-------A-C--G--C--G----------.....................ACTGTTAAAT........---.. 5540
40_BF.BR.05.05BRRJ055 ------C----G----.........------------------------------......---------...---T---C----GG-C------GC-------G---------.-----------AGCTTCAAGTTTCTCTATCAAAGCAGTAAGT........---.. 5566
42_BF.LU.06.luBF_18_06 -----G-----G----.........------------------------------......---------...-ACC---C--CAG-----G-------------G---G----------------.......................................---.. 5607
43_02G.SA.03.J11223 TC-G-AC--G-G----.........------------------------------......-GC------...G--A---C-----GYC-----GA-------AA-C--G----------------.....................AGTTATAATT........---.. 5588
44_BF.CL.00.CH80 TG-G--G--G-G----.........------------------------------......--------T...---C---C---A-GTGA-----TA-------A-C--G--C-------------.....................ATTGTTAAGT........---.. 5505
45_cpx.FR.04.04FR_AUK TT-G-AC----G----.........----------------------------A-......--C------...G--A---C-T-C-G----A---A-------AA-C--A--C-------------.....................ATAATTAAGT........---.. 6049
46_BF.BR.07.07BR_FPS625 TG----G--G-G----.........-----A------------------------......---------...G--C---C---A-G--------TA-------A-CT-G--C-------------.....................AT................T--.. 5493
47_BF.ES.08.P1942 -----------G----.........------------------------------......---------...-R-C---C---A-G-G---------------A-----------------G---.......................................--C.. 5495
48_01B.MY.07.07MYKT021 TC---A-----G----.........----------------------------AG......--C------...G--A--TC---CCG-C--G--GA-------AA-C--A--C--G------G---.....................AATA..............--C.. 5262
49_cpx.GM.03.N26677 TC---AG--G-G----.........--A--T-G----------------------......--A------...-C-----C--CTGG----A---A--------A-CT-G--CA------------.....................AAAACC......A.....-T-.. 5482
50_A1D.GB.10.12792 TT-G-AC----G----.........----------------------------AG......---------...G--C---C-A-AGG-GA----G---------T-C--A--C-------------.......................................---.. 5460
51_01B.SG.11.11SG_HM021 -----A----------.........------------------------------......---------...---A-------AG-----G----------------------------------.......................................-A-.. 5260
52_01B.MY.03.03MYKL018_1 TC-G-A-----G----.........---------C------------------AG......--C------...G--A---C-----G----A--GA-------AA-C--G--C--G----------.....................ACTA..............---.. 5371
53_01B.MY.11.11FIR164 TC-G-A---G-G----.........------------------------------......--C------...G--A---C-----G----A--GA-------AA-C--A--C-------------.....................ACTA..............-A-.. 5394
54_01B.MY.09.09MYSB023 TC-G-A-----G----.........----------------------------A-......--C------...G--C---C-----G----A--GA-------AA-C--A--C--G----------.....................ACTA..............---.. 5459
55_01B.CN.10.HNCS102056 TC-G-A---G-G----.........----------------------------AG......--C------...G--AA--C-----G-C-----GA-------AA-C--G--C--G------G---.....................AATA..............-A-.. 5367
56_cpx.FR.10.URF5_patient_A TC-G-AC----G----.........S----T--Y--------------------T......--C------...---A---C--CAGG----A--GAY------AA-C--G--C-------------.....................AGTAATAATT........---.. 5414
57_BC.CN.09.09YNLX19sg TCAG-A-----G----.........-----T------------------------......---------...--CA---C--C--G----G--GA-------AA-CT-A----------------............................................ 5237
58_01B.MY.09.09MYPR37 TC-G-A-----G----.........----------------------------AG......--C------...G--A---C-----G----A--GA-------AA-C--G--C--G----------.....................AATA..............---.. 5402
59_01B.CN.09.09LNA423 TC-G-A-----G----.........---------C------------------AG......--C------...G--A---C---A-G----A--GA-------AA-C--G--C--G----------.....................AATA..............-A-.. 5241
60_BC.IT.11.BAV499 TC-G-------G----.........-----T-A----------------------......---------...--C----C-TCA-G--A-A--GA-------AA-C--G----------------.....................ATTCACT...........-T-.. 6017
61_BC.CN.10.JL100010 TCAG-------G----.........-----T------------------------......---------...-------C-----G----G--GA-------AG-CT-A----------------............................................ 5474
62_BC.CN.10.YNFL13 TCAG-A-----G----.........--A--T------------------------......---------...-------C-----G----G--GA-------AA-C--A--C-------------.......................................---.. 5379
63_02A1.RU.10.10RU6637 TT-G-AC--G-G----.........---------------------------G--......-GT------...G--A--TC-----GTC-----GAC------AA-C--G--C---------G---.....................AGTAATAATT........---.. 5604
64_BC.CN.09.YNFL31 TCAT-G-----G----.........---G-T------------------------......---------...-------C--C--GTG--G--GA-------AA-C--A----------------............................................ 5407
65_cpx.CN.10.YNFL01 --CG-A------AC--.........------------------------------......---------...---A---C-----G----G--GACT-----AA-C---------------G---.....................AAA...............--C.. 5421
67_01B.CN.11.ANHUI_HF115 TC-G-A-----G----.........---------C------------------A-......--C------...---T---C--GC-G----A--GA-------AA-C--A--C-------------.....................ACTA..............---.. 5400
68_01B.CN.11.ANHUI_WH73 TT-GCA-----G----.........--A-------------------------A-......--C------...---T---C--GC-G----A--GGCT-----AA-C-----C--R----------.....................ACTA..............--C.. 5391
69_01B.JP.05.05JPMYC113SP420TC-G-A---G-G----.........--T-------------------------AG......--C------CGCG--A---C----------A--GGC-------A-C--A--C--G----------.....................ACT.................... 5423
70_BF1.BR.10.10BR_PE004 -----------G----.........------------------------T-----......---------...------TC---C-G--------A--------T-------C-------------.......................................---.. 5509
71_BF1.BR.10.10BR_PE008 TC-G-------G----.........------------------------------......---------...G------C-----G-G---------------------------------G---.......................................-A-.. 5726
72_BF1.BR.10.10BR_MG002 -----------G----.........------------------------------......------A--...-A-C---C---AG--------------------------C-------------.......................................---.. 5561
74_01B.MY.10.10MYPR268 TC-G-A-----G----.........----------------------------AG......--C------...G--A---C-----G----A--GA-------AA-C--A--C--G----------.....................AATA..............-A-.. 5354
O.BE.87.ANT70 -G---G---G-GT--G.........--A-----------------------AG--......-GA.........CC----GC-GCA-G-CA--CAGA----A---A-C--G--C-------------.....................AACGCT................. 6107
O.CM.98.98CMA104 TG-G-G---G-GT--G.........--A-----------------------AC--......-GA.........CC----AC-GCA-G-CA--C-GA-A--A---A-C--G--C--G----------.....................AACGCT................. 5548
O.CM.98.98CMABB141 --C--GC--G-GT--G.........--A-----------------------AC--......-GA--TTC-...GCC---GC-GCA-G-C---C-GA-A--A---A-CT-G--C-------------.....................AACGCC................. 5553
O.CM.98.98CMABB212 --C--AG--G-GT--G.........--A------C----------------A---......AGA...-C-...GC----GC-GCA-G-TA--CAGA-A--A---A-C--G--C--G----------.....................AACGCT................. 5555
O.CM.98.98CMU5337 --C--G---G-GT--G.........--A---------------------TAC---......-GA.........------AC-AC-CGTCA--M-GA----A--CA-CT-G--C-------------.....................AACGCT................. 5549
O.CM.99.99CMU4122 --C--GC--G-GT--G.........--A-----------------------AC--......-GT.........CCC---GC-GCAC--CA--C-GA-A--A---A-CT-G--C--G----------.....................AACGCT................. 5547
O.FR.92.VAU --C--AG--G-GT--G.........--G------C----------------A---......AGA...-C-...GC----GC-GCA-G-TA--CAGA-A--A---A-C--G--C--G----------.....................AACGCT................. 5631
O.GA.11.11Gab6352 --C--GC--G-GT--G.........--G-----------------------AC-C......-GA----C-...GC--T-GG-GCA-G-C---C-GA-A--A------T-G--C--G----------.....................AACGCT................. 5279
O.SN.99.99SE_MP1299 TGC--GC--G-GT--G.........--A-----------------------AC-G......AGA...-C-...GCC---GC-GC-CG-CA--CAGA-A------A-AT-G--C--G----------.....................AACGCT................. 6118
O.US.10.LTNP --C--AG--G-GT--G.........--A-----------------------AC--......-GA.........CCG---AC-GCA-G-CA--CAGA----A---A-C--G--C-------------.....................AACGCT................. 6028
N.CM.02.DJO0131 --C--AG----G----.........-----A--A--------------------T......--A------...---A---C-A---G----A---A--------A-C--A--C--G----------.....................AAAAGC............T--.. 5562
N.CM.02.SJGddd --C--AG----G----.........------CTA--------------------T......--A------...---A---C-A---G----A---A------G-A-CT-A--C--G----------.....................AAAAGC............T--.. 5546
N.CM.04.04CM_1015_04 --C--AG----G----.........--------A--------------------T......--A------...-A-A---C-A-C-G----A--GA-T------A-C--A--C--G----------.....................AAAAAC............T--.. 5561
N.CM.06.U14296 --C--AG----G----.........--------A--------------------T......--A------...---A---T-AG--G----A---GC-------A-CT-A--C--G----------.....................AAAAGC............T--.. 5559
N.FR.11.N1_FR_2011 ---G-AG----G----.........-----A------K----------------T......--A------...-------C-A---G----A---A------G-A-AT-A--C--G----------......................AAAGC............T--.. 5456
P.CM.06.U14788 --C--AG--G-GT--G.........--A-----------------------AC--......AGA-CTGCG...------G--A-C----A-----A--------A-C--G--------T-------.....................AGAAATAATA........--Y.. 5540
P.FR.09.RBF168 --C--AG--G-GT--G.........--G-----------------------AC--......AGA-CTGCG...------G--A-C----A-----A--------A-C--G--------T-------.....................AGAAATAATA........---.. 6104
CPZ.CD.90.ANT --C--A-----G---G.........--G--T----------------GAA-AGCTCGAAGGA-CA-----...-C-A--GC-G-A-G----G-A-A-A------A-C--G--------T-------.....................ACTCTT................. 5495
CPZ.CM.05.SIVcpzLB7 --C--AG----G----.........--A--T------------------T-----......TC-------...---A--TC-A---G-----C-CA-T------A-C--A----------------.....................ACTCCTATAA........GT-.. 5618
CPZ.CM.09.Ptt_09Cam155 T-C---G----G----.........--A--------------------A--CC--......GCA------...GC----TC-GCA-G----G-A-A-T------A----T--CG-C----------.....................ACTAA.............TT-.. 6145
CPZ.TZ.06.TAN5 T-CG-A------A---.........--A-------------------GAA-A............G----C...-A-TT-GC-GCA----A-AC--G-A------A-CT-G--CG-C----------.....................ACTCAT............G--AA 6163
CPZ.US.85.US_Marilyn T-CG-AG--G-G----.........--A--T---------------------G-G......-GA--CA--CGA-C-A--GC-A---G----GC-GA-A------A-C-----CGC-----------.....................GCCCTT................. 6131
GOR.CM.07.SIVgor2139_287 --C--AG--G-GT--G.........--A-----------------------AC--......AGA-CTGC-...---A--GC-G-C--AGA-----A-A----G---C--G----------------.....................AGAAGCT...........TT-.. 5603
GOR.CM.12.SIVgor_BQID2 --C--AG--G-GT--G.........--G-----------------------A---......AGA...-C-...GC--T-GC-GCA-G-CA---AGG-G--A---A-C--G--C--G----------.....................AACGCT................. 5535
GOR.CM.13.SIVgor_BPID15 -G---AG--G-GT--G.........--A-----------------------AG--......AGAGCTGC-...---C--A--A-C----A-----A------G-A-C--G--------T-------.....................AGCCATTAGATATAATC.-A-.. 5417
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B.FR.83.HXB2 .ACATGTAACGCAACCTATA.........CCA...ATA...............GTAGCAATAGTAGCATTAGTAGTAGCAATAATAATA...GCAATAGTTGTGTGGTCCATAGTAATCATAGAATATAGGAAAATATTAAGACAAAGA............AAAATAGAC 6181
Vpu _T__Q__P__I__.__.__.__P__.__I__.__.__.__.__.__V__A__I__V__A__L__V__V__A__I__I__I__.__A__I__V__V__W__S__I__V__I__I__E__Y__R__K__I__L__R__Q__R__.__.__.__.__K__I__D_
A1.CD.97.97CD_KCC2 .CT------T-A-T---T--...............--C...............TGGT-----A-----C-GA-------TT-T--CT--...--C-------G----ATT----C-T-T----------A----T-GAG--AG-----G............--------T 6183
A1.CM.08.886_24 .GT------T--TTT--T-GGGGATCTGGGAG...--C...............TGG----------G-C-GA------T-T----C---...---------------A-T------G-G-------G--A--G-G-GC---AG----AG............--------T 5661
A1.CY.08.CY236 .-T------T-ACT---T--.........GAG...--C...............AGT----------G-C-G-----G-T-TC---C---...---------------A-T------GGT------AT--A----G-GC----G------............--------- 5401
A1.IN.09.NARI_FLS_IVC19_1 .-T------T-TT----CCC......TTG-A-...--C...............TGT-------C--G-C-G--------GC----CT--...----------CA---A-T------GGT-------G-------T-GCA-CAG------............--------- 6056
A1.KE.11.DEMA111KE002 .-T------T-ACT---C--.........GA-...--T...............AGT----------G-C-G-----G--------TC--...-------C-------ATT---T--GGT------AT--A----T-GC---AC-----G............--------T 5558
A1.RU.11.11RU6950 .-A------T-AC----T--.........GA-...--C...............TAT-------C--------------TGT-T--C---...---------------A-T------GGT-------------G-T-GC---A------G............--------- 5708
A1.RW.11.DEMA111RW002 .-T------T---G-T-T-G.........GT-...G-C...............TGG------A---G-C-GA--------C----TT-G...------A--------A-T------GG-T---------A----T-G----A------G............--------- 5541
A1.SN.01.DDI579 .-T------T-ACTT--T-G.........GA-...--C...............TGG------A---G-C-GA-------GC----CT--...--------A------A--------GGG----------A----G-GC---AG----A-............-G------- 5391
A1.UG.11.DEMA110UG009 .-T------T--GT---T--.........GA-...--C...............TGG----------G-C-GA--------C----CC--...---------------A-T------GGT----------AA-G-T-GAG--AG-----G............--------- 5539
A1.ZA.04.503_15344_T10_A1 .-T------T-ACT-T-T--.........GA-...--C...............TGG------AC--G-C-G-----G--GC----C---...---------------A-T------GG----------------G-GC---AG------............--G------ 5407
A2.CD.97.97CDKTB48 .-T-G----T-TC----T--.........G--...---...............C-GT---------G-C-G---------TC---TT--...---------------A-TG-----T-T-----------A--G--TAAG-AG-----G............--------- 5530
A2.CM.01.01CM_1445MV .-T------T--TG---T--.........G--...---...............T-GT---------G-C-GA--------T-C--CT--...-----------A---A-T------T-----C------AAG--C-TAAG-AG-----G............--------- 5389
A2.CY.94.94CY017_41 .-T------T-TT----T--.........GT-...---...............T-G----------G-C-GA-------TT----CT--...-----------A---A-T------T------------A------TAAG-AG-----G............--------- 5547
B.BR.10.10BR_RJ032 .G-------T-TT----T--.........-A-...---...............-C----------K------------T-GC-------...-----------------------GT-------------------------G------............--------T 5752
B.CA.07.502_1191_03 .-T------T-------T--.........G-C...---...............T---------C----------------GC----C--...---------------A--------GG-------------------------------............------A-T 5610
B.CH.08.M2_0803101_NFLG8 .G-------T-AC----T--.........TAT...---...............TGGT-----------------------GC-------...---------------A------C-C-------------------------------G............--------- 5637
B.CN.12.DEMB12CN006 .------G-T-------T--.........ATT...G--...............T---------C----------------GC----T--...-----------A---A--------T-T---CTG------------AG---------G............--------- 5559
B.CU.14.14CU005 .--------T-------T--.........GT-...---...............----G----------------A-----GC-------...--C-----A-----------------------------------------------G............--------- 5392
B.ES.14.ARP1195 .-T------T-------C--.........GT-...---...............T--------------------------GCT------...--------G------------S-GT-----------R-A--G-----------R---............------A-- 5642
B.FR.11.DEMB11FR001 .--------T----T--T--.........A--...---...............T-------------------------------TT--...---------------A-T------T--------------------------------............--------T 5426
B.HT.05.05HT_129389 .-Y----R-T----T-YT--.........YAW...R--...............T--------------------------GY----M-R...------A--------W--------T---------------R----AAR-------A-............-G------T 5387
B.JP.12.DEMB12JP001 .------G-T-------T--.........-A-...---...............T----------------------G---GC----C--...---------------A-T------GG-----------------------A------G............--------- 5570
B.KR.07.HP_18_07JHS10_3909 .------G-T----T-CT--.........A--...---...............T-TA-----------------------GC-------...-----------------T------T------------A-----------A-------............--------- 5844
B.RU.11.11RU21n .--------T------CT--.........GT-...---...............-C-A-------------T-------T-GGG------...------------------C--------G-----------------------------............--------- 5751
B.SE.12.SE600057 .--------T----T-CT--.........GT-...---...............T--------------------A---T-GG-------...------A--------A--------C-T--------------------------G--G............--------- 5397
B.TH.10.DEMB10TH002 .--------T-TCTT--T-G.........TAT...---...............T--A-------------T---T---T--C-------...-----------A-----T------T---------------G----------------............--------T 5502
B.US.13.RV_1 .--------T-------T--.........GG-.....................A--------------------------------C-G...------------------------T--------------------------------............--------- 6057
B.ZA.09.DEMB09ZA022 .-T------T------CT--.........GA-...---...............---A-----------C-T----G-------C-----...-----------------T-----------------------------------G---............-G------- 5478
C.BR.07.DEMC07BR003 .-G------T--T-A-CT--.........---...GACAGAGTAGACTATAGAT---G-----G------GA--------C----C---...------A--------A-T----CTTAT---------------T-GG-----------............-G------- 5534
C.BW.00.00BW5031_1 .-G------T-TTTG--T--.........TTT...GA-...GTAGATTATAGAT--A------G---C--TA--------T--T-CT--...--G------------A------C-TATT--------------T-GG-----------............-G------- 5555
C.CN.10.YNFL19 .-TC-----T-GT-GACT--........................GATTATAAA---A--G---G------TA--------C----CT--...------A--------A------C-TAT---------------T-GAC--A-------............--------- 5536
C.CY.09.CY260 .-G------T-ACTGG-T--.........AT-...GA-AAAGTAGATTATAAAA-----G----------TA--A-----T--G-C---...---------------ATA------TATT----G---------T-GG-----------............--------- 5425
C.ES.14.ARP1198 .-G------T--TGGACT--.........TT-...-C-AGAGTAGATTATAAAA-----G---G------CA--A-----C----C---...---------------AT-----C-TAT-----------A---T-GG-----------............--------T 5619
C.ET.02.02ET_288 .-G------T-TTTAG-T-T.........A--...GA-AGAGTAGATGCTAGA----G-----G-------A--------C-G--CC--...------A--------A------C-TAT-----------A---T-G---------C-G............--------Y 5404
C.IN.09.T125_2139 .-TC-----T-GT-GAGT--........................AACTATAAGT-----G---G---T--GA--------C----CC--...---------------AT-------TAT---------------T-GG---A-------............--------- 6156
C.KE.05.05KE369195V4 .-G------T-TT-GACT--.........TT-...GC-AAAGTAGATTATAGAA---TTG---G------CA--------T--T--T--...------A--------A-A------TAT---------------C-GG---A-------............--------- 5375
C.MW.09.703010256_CH256.w96 .-T------T-TT-GACT--.........GT-...GC-AGAGTAGATTATAGAA---G-G---G-------A--------C----C---...---------------AT-C---C-TAT----------AA-GGTGG----A-----AG............--------- 6172
C.SE.13.SE600311 .GG------T-GTTGACT--.........A--...GC-GGAGTAGATTATAGAA---------C------T-C-A-----C----C---...---------A-T---ATT------TAT---------------T-GG---------AC............------A-- 5443
C.TZ.08.707010457_CH457.w8 .-T------T-TTGGA-T--.........-T-...GC-AGAGTAGATTATAGAA---G-G---C---C--GT--A-----C----C---...---------------A--------TAT----------A----T-G---C-G----A-............-GG------ 6186
C.US.11.17TB4_4G8 .-A------T--TTGA-T--.........G--...GC-AGAGTAGATTATAGA----G-----C------TA--A-----C----C---...---------------A--------TAT---------------T-G------------............--------- 5553
C.YE.02.02YE511 .-G------T-TT-GA-T--.........-T-...GC-AAAGTAGATTATAGAA---G-----C------T---------C----C---...------A--------A-T----C-TAT---------------T-GG---T-------............--------- 5376
C.ZA.12.DEMC12ZA096 .-G------T-GTGAACTGG.........-TT...GA-CAAGTAGATTATAGAT---G-G---G------GA---C----C----T---...--------A--T---A------C-TATC--------------T-GG-----------............------A-- 5514
C.ZM.11.DEMC11ZM006 .-G------T-AT-AG-T--.........AT-...GA-AGAGTAGATTATAGAT---G-G---G------GA--A-----T-G--T---...---------------A------C-TATC--------------T-GC---------AG............--------- 5551
D.CM.10.DEMD10CM009 .--------T-------T--.........GTG...---...............A-TT--------------------A-GC--------...---------------A--------TAT------------------CAG-------AG............--------- 5555
D.CY.06.CY163 .--------T----T--T--.........GAG...---...............T---------C----------------C-----C--...---------------A--------TAT------------------AA---G-----G............--------- 5388
D.KE.11.DEMD11KE003 .--------T----T--T--.........-AG...---...............-C------------C-----------GC-----C--...--------G------A-T------T-------G-G---A-G-C--AG----------.............-------- 5529
D.KR.04.04KBH8 .-T----G-T-------G--.........GTG.....................A---------K-------------A-GC--------...------A--------A-------TT-------G-GCT-T-G-T--AG--AG------............--G------ 6136
D.SN.90.SE365 .-T------T---GT--T--.........GA-...---...............T---------C----A-T--------GC-----C--...--C------------A--------T--------GT------G---AG---G-----G............--------- 6197
D.TZ.01.A280 .--------T-AC----T--.........GAG...---...............AC--------C----------A----TTC----C--...--------G------A-T------TA------G-------G----AA--AG----AG............--------- 5381
D.UG.10.DEMD10UG004 .-T------T-------T--.........GTG...---...............T-------------------------GC--T--T--...---------------A-T------T-------G-G---A---T--AG---G----A-............-G------- 5518
D.UG.11.DEMD11UG003 .-T------T-A-C-T-T--.........GTG.....................A---G----------------------------T--...---------------G-T------T-T-----G-GG--A-G-T--AA---G--G---............--------- 5532
D.YE.02.02YE516 .-T------T----A-CT--.........GAG...---...............T--T-----------------A----GGC-------...------A--------A--------TA------------A------AGG--G------............--------- 5391
D.ZA.90.R1 .T-------T-------T--.........GTG...---...............T--------------------------T-----T--...---------------A-T------T---------------G----AG--AG------............--------- 5529
F1.AO.06.AO_06_ANG32 .-T------T-TCTGA-T-G.........TT-...GC-...............A--------------------------C--------...---------------A-T----C-TATC----------A---G-GG---AG----A-............-G----A-T 5402
F1.AR.02.ARE933 .-T------T-TC-TACT-G.........TT-...GC-...............A---GC---AC-------A--------C--------...---------------A-T----C-TAT----------AA---C-GG----G-----G............-G----A-T 5484
F1.BR.07.07BR844 .-T------T--CTGA-T--.........TT-...GC-...............---AGC----C-------A--------T-C------...------A--------A-T----C-TAT---------------G-GG-----------............------A-T 5971
F1.BR.10.10BR_PE107 .-T------T-A-TTA-T--...............G--...............---AGC---A--------A-----------------...-T-G-----------A-T----C-TATT--------------C-GG----G----AC............-G----A-T 5642
F1.BR.10.10BR_RJ015 .-T------T-AC-GA-T-G.........-T-...G--...............A--AGC----C---T---A--------C--------...-T-------------A-T------TATC--------------C-GG----G------............------A-T 5596
F1.CY.08.CY222 .--------T-AC-AA-T-G.........TT-...GC-...............A----G----C-------A--T-----C-----G--...---------------A-T----C-TAT----------A----G-GA----G------............------A-T 5380
F1.ES.02.ES_X845_4 .-T------T-TCTAA-T-G.........TT-...GC-...............A--T-----------------------C--------...-T----A--------A-T------T-TT-------------GT-G-----G------............------A-T 5642
F1.ES.11.VA0053_nfl .-G------T-......T--.........TAT...---...............A--AGC------------A--T-----C--------...-T-------------A-T------TAT---------------C-GG----G------............------A-T 5608
F1.RO.96.BCI_R07 .-T------T-TC--A-G--.........TT-...GC-...............A----G------------A--------C--------...------A--------A-T----C-TAT---------------T-GG----G------............------A-T 6214
F1.RU.08.D88_845 .-T------T-AC-GAA---.........AT-...---...............A---G------------GA-------GC-----G--...---------------A--------T-T------------------------------............------A-T 5649
F2.CM.02.02CM_0016BBY .-T------T-TC-TA-T-G.........AT-...---...............T---T------------TA-------GC-----GC-...------A--------A-T------TAT----------A----CAG-----G----A-............-G----A-T 5373
F2.CM.10.DEMF210CM001 .-G------T--C-TA-T-G.........AT-.....................A--CTG-----T-----TA---C--TGC--------...------A--------A-T------TAT----------------------AG------............------A-T 5444
F2.CM.10.DEMF210CM007 .T-----G-T-TC--T-TCT.........AT-...---...............----T-----C------TA------T-C--------...------A--------A-T-----G--T----------A----C-G-----G----A-............-G----A-T 5529
G.CM.07.920_49 .-T------T------AT--.........GA-...---...............TCT----------G-C--A--A------GCT--GC-...--C-----G------A--------GCT-----------A------AG--A---G-AC............-G------T 5585
G.CM.10.DEMG10CM008 .-TT---G-T---GG-AT--.........GTC...---...............-CT----------G----A--------T-TT--GC-...--C---AC-------A-T------T-T---C--------G-----AG--A---G-AC............--------T 5571
G.CM.10.DEURF10CM020 .-T------T----T-AT--.........-A-...---...............-CTT---------G-C-----------T-C---GC-...--C-C-A--------A--------TAT------------------AG--A---G-A-............-G------T 5521
G.CN.08.GX_2084_08 .------G-T---G--AT--.........GA-...---...............-CT----------G-C--A--------T-T---GC-...--C------------A-A------TAT-----------A------AG------G-A-............-G------T 5426
G.ES.09.X2634_2 .-T------T------AT--.........GA-...---...............-CT--G-------G-C--A--------GGCT--GG-...--C---A--------A-------TT-T---CT-----A-G-----AG--A---GCAG............-G----C-A 5673
G.ES.14.ARP1201 .-T------T------AT--.........GT-...---...............T-TT---------G-C----------TT-C---GC-...---G-----------A-A------M-T------------------AG--A-----A-............-G------T 5653
G.GH.03.03GH175G .-T------T----T-CT--.........GA-...---...............TCT----------GGC--A---------GC---GC-...--C---A--------AG-------T-T-------------G----AG--A---G-A-............--G-----A 6230
G.KE.09.DEMG09KE001 .TT-G----T------AT--.........GA-...---...............-CTT---------G-C--A-------TT-CT--GC-...--C-C-A--------A--------T-T---C--------G-----AG--A---G---............--------T 5566
G.NG.09.09NG_SC62 ....-----T----T-AT--.........GA-...---...............-C-----------G-C--A--------T-C---GC-...--C---A--------A-A------T-T------------------AG--A---G-A-............-G------T 5381
G.PT.x.PT3306 .-T------T--T---CT--.........-A-...---...............T-T-------C--G-C-GA--C-----GGC---GC-...--T---A--------A-------CT-T---C------A-G-----AG--A---G-A-............--G-----A 6130
H.BE.93.VI991 ...........ATGAA----.........TT-...GG-...............A---G-----G----C-G--------TT-T--C---...--C------------A------C-TAT---------------C-G.---AG--G--G............--------- 5562
H.BE.93.VI997 ...........ATGTA----.........AT-...GG-...............A---G-----G---CC--A--------T-T--C---...--C-----A------A--------TAT--------------GT-GG---AG----AG............--------- 5498
H.CF.90.056 ...........ATGTA----.........TT-...GG-...............T---G-----G---GC--------A--T-T--C---...--CG--A--------A--------TAT----------AA---T-GG----G----AG............--------- 5524
H.GB.00.00GBAC4001 ...........ATGTAC---.........TT-...GG-...............A---G-----G---GC--A--------GGT--CT--...TGT---A-A------A-T------TATT--------------C-GG--CAG----A-............-G------- 5692
J.CD.97.J_97DC_KTB147 .-T------T-------T--.........GAT...---...............-C-----------G----A--------G-T--C---...---G--A--------A--------T-T--------------GG-G-----G-----G............--------T 5384
J.SE.93.SE9280_7887 .-T------T-AT----T-G.........-A-...---...............-C---------------TA----------TT-CC-T...-------G-A-----A-T-----GTAT----------A----C-G-----------G............--------T 5503
J.SE.94.SE9173_7022 .-T------T-GT-T--T--.........-A-...---...............------------------A--------T-TT-CC-T...------TG-------A-T-----GTAT----------A----C-G-----------G............--------T 5504
K.CD.97.97ZR_EQTB11 .--------T-GT----T--...............-C-...............----G----A------------C---GC-----C--...------A--------A------CCTATC----------A---G-GG---------A-............-G----A-- 5379
K.CM.96.96CM_MP535 .--------T-GTGT-CT--.........G--.....................A-TT-----------------------C-----T--...------A----A---A--------TAT---------------T-GG---A-----A-............-G----A-- 5383
01_AE.AF.07.569M .-T------T-AC----T-G.........GA-...--T...............AGT----------G---GA-------GC----CTC-...--------A------A-T------GCT------GC--A----T--C----G------............--------- 5387
01_AE.CM.11.1156_26 .CAG-----T-A-TG--T-G.........-A-...--C...............TGG----------G-C-G-------GGG----CC--...---G----A------G-T--------T----------A-------C---AG------............-G------T 5533
01_AE.CN.12.DE00112CN011 .-T------T-ACC---T-G.........GA-...--T...............AGT----------G-C-GAC------GC----CT--...--------A------A-TG-----GCTC-----AT-----T----C----G-----G............--------- 5494
01_AE.HK.04.HK001 .-A------T-AC----C-T.........-A-...--T...............AGT----------G-C-GA-------GC----CT--...--------A------A-T------GGTT-----GT----------C----G------............--------T 5554
01_AE.IR.10.10IR.THR48F .-T------T-AC----T-G.........GA-...--T...............AGT-------C--G-C-G--------GC----CT--...--------A------A-T------GCT------------------C---AT-----G............--------- 5374
01_AE.JP.11.DE00111JP003 .-T------T-ACT---T--.........-A-...--T...............AGT--------................................................................----G-T-T----AG------............--------T 5587
01_AE.SE.11.SE601018 .-T------T-A-CT--T--.........GA-...--T...............AGT-------C--GGC-G---A----GC----CT--...--------A------A-T------GCT---C--AT----------C--CAG------............--------- 5401
01_AE.TH.10.DE00110TH001 .-T------T-AC--A-T-G.........GA-...--T...............AGT----------G-C-GA-------GC----CT--...--------A------A-T------GCT-------T--------------AG------............--G-----T 5481
01_AE.TH.90.CM240 .-T------T-AC----T-G.........GA-...--T...............AGT----------G-C-GA-------GC----CT--...--------A-----AA-T------GCT------GT--A-------C----G------............--------- 5752
01_AE.US.05.306163_FL .-T------T-TC----T-G.........GA-...--T...............AGT----------G-C-GA--------GC---CTC-...--------A------A-T------GCT------GT--A---------T--G------............--G------ 5375
02_AG.CM.10.DE00210CM013 .TT----G-T-------T--.........GAG...---...............TCT----------G-C-----------T-C---GC-...--C------------A--------TA-------------------AAG-A---G-AG............--------- 5557
02_AG.ES.06.P1423 .-T----G-T-AC----T--.........GA-...---...............-CT----------G-------------T-C---GC-...--C------------A--------TAT------------------AG--A---G-AG............--------- 5624
02_AG.GW.05.CC_0048 .-T----G-T----T--T--.........G--...---...............-CT----------G-C-----------T-T---GC-...--C--------A---A--------TAT------------------AGG-A-G-G---............------AG- 5543
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Vpu start (ACG in HXB2)

B.FR.83.HXB2 .ACATGTAACGCAACCTATA.........CCA...ATA...............GTAGCAATAGTAGCATTAGTAGTAGCAATAATAATA...GCAATAGTTGTGTGGTCCATAGTAATCATAGAATATAGGAAAATATTAAGACAAAGA............AAAATAGAC 6181
Vpu _T__Q__P__I__.__.__.__P__.__I__.__.__.__.__.__V__A__I__V__A__L__V__V__A__I__I__I__.__A__I__V__V__W__S__I__V__I__I__E__Y__R__K__I__L__R__Q__R__.__.__.__.__K__I__D_
02_AG.KR.12.12MHR9 .-G----G-T-------T--.........GA-...---...............TCT----------G-C--A--------T-C---GC-...--C------------A-------GT-T------------------AGG-A-G-G--G............------AG- 5849
02_AG.LR.x.POC44951 .-T----G-T-------T--.........GA-...---...............-CT----------G-C-----------T-C---GC-...--CG----G------A--------G-T-----------A------AG--A---G-AG............------C-T 6185
02_AG.NG.09.09NG_SC61 .-TC---G-T----GT-T--.........GG-...---...............-CTT---------GGC--A--------TCC---GC-...--C------------A--------T-------G------------AGG-A-G-G---............--G---AGT 5382
02_AG.NG.x.IBNG .-T----G-T-------T--.........A--...---...............ACT----------G-C-----------T-C---GC-...--C------------AG-------TAT------------------AGG-A---G-AG............--------- 5714
02_AG.SE.11.SE602024 .-T----G-T----T--T--.........GA-...---...............-CTT---------G-------------GCT---GC-...--C------------A--------C-T------------------CAG-A---G-A-............--G------ 5392
02_AG.SN.98.98SE_MP1211 .-T----G-T-------T--.........G--...G--...............-CT----------G-C-----------T-C---T--...--C------------A--------T-T------------------AG--A----G--............--------- 5392
02_AG.US.06.502_2696_FL01 .-T----G-T-------T--.........-A-...G--...............-CT----------G-C-----------T-C---GC-...AAC------------A-----A--TA-G----G-----A------AAG-A---G-AG............--------- 5387
03_AB.RU.97.KAL153_2 .--------T----T-CT--.........G--...---...............-C-----------------------T-GG-------...------------G-----------T--------------------------------............--------- 5406
04_cpx.CY.94.94CY032_3 .-T------T-TT-TTCTGG.........GA-...--C...............TGG----------G-C-G--------GC----T---...-T------A------A-TT-----T-T----------A----T-GAG---G-----G............-G------- 5554
05_DF.BE.x.VI1310 .CT------T-TC-GA-C-G.........-T-...-C-...............A-----G-----------A--------C--------...---------------ATT------TAT----------A----T-GG----G------............------A-T 5572
06_cpx.AU.96.BFP90 .--TG----T---GG-AT--.........GAG...---...............-CT----------G-C-----------T-CT--GC-...--C------------A-T------T-T---C--------G-----AG--A---G-A-............--------A 6220
07_BC.CN.98.98CN009 .--------T----A--T--.........A-C..................ATTT-------------C-----------GGC-------...---------------A--------C----------------------------G-A-............-G------- 5515
08_BC.CN.97.97CNGX_6F .-TC-----T-TT-GA-T--..............................GAAT-----G---G------GA--------C----C---...---------------A--------TAT-------------G-T-GG---A------G............--------- 5357
09_cpx.GH.96.96GH2911 .CTC-----T----T--T-G.........-A-...---...............-C-AGC-------G-A--A--------T-C---GC-...--C---A---C----A--------T-T------GT------G---AG--A-----AG............-G------T 5395
10_CD.TZ.96.96TZ_BF061 .-A------T-TT-AG-T--.........-T-...GC-AGAGTATATTATAAAT--CG-G---G-------A--------C----C---...---------------AT--G----TAT---C-----------T--G--GA--CT-CG............--------- 5581
11_cpx.CM.95.95CM_1816 ....-----T-AT-T--T--.........-A-...---...............-C-AGC---A-----------------T-C--T---...-T-G-----------A-T------GGGC----------A--GT--C-----------............--------- 5553
12_BF.AR.99.ARMA159 .G-------T----T--T--.........GT-...-C-...............T--------------------------GC----T--...----------C-------------T-A-----------------------------G............--------- 6185
13_cpx.CM.96.96CM_1849 ....-----T-A-TG--T--.........---...---...............A--AGC------------A--------T-T--TT--...---G-----------A------C-TAT-----------A--GC-GG--CAT--G-AG............--------A 5594
14_BG.ES.05.X1870 .-T-G----T----T-AT--.........GA-...---...............-CT----------G-C--A--------GGC---GC-...--C---RC---R---A-------KT-T---C------A-G-----AG--A---G-AG............------C-A 5657
15_01B.TH.99.99TH_MU2079 .-T------T-TC----T--.........GA-...--T...............AGT----------G-C-GA-------------CT--...--------A------A-T------GCT------AT------T-----G-AG------............--------- 5580
16_A2D.KR.97.97KR004 .-G------T-A-TT--T--.........-A-...---...............T-GT---------GTC-GA--------T-C--CT--...---G-------A---A-T------T------------A------TAAG-AG----AC............--------- 5550
17_BF.AR.99.ARMA038 .--------T----G--T--.........GA-...---...............T----C----------------------C-------...-----------------T-----GC-----------------T--------------............--------- 5394
18_cpx.CU.99.CU76 .G-T---G-T-KGGK--T-T.........GA-...---...............----GT---A--------A-------TT-T--T---...---G--TG-------A--------TAT-----------A--G--T----A-----AG............--------T 5483
19_cpx.CU.99.CU7 .-T----G-T---GG--T--.........-A-...---...............-CT----------G-C--A--------T-C---GC-...--C------------A-------GTAT-----------A------AG--A-G-G---............--------A 5406
20_BG.CU.99.Cu103 .RT------T----T--C--.........GA-...G--...............-CT----------G----A--------GGC---GC-...--C---A--------G-------TT-----CT-----A-G----TAG--A---G-A-............--------T 5657
21_A2D.KE.99.KER2003 .--G-----T----G--T--.........-AG...---...............A---------C-----------------C-------...-----------A---A--------T-T-----------A-G----AA---------G............-G------- 5385
22_01A1.CM.01.01CM_0001BBY .-T------T------CT-G.........GA-...--C...............TGTA-T-------G-C--A-------GC----CT--...-----------A---A-T------GCT------AT--A----G--AG---G----AG............--------T 5393
23_BG.CU.03.CB118 .-T-G----T---CT-AC--.........GA-...---...............-CT---G------G----A--------GGC---GC-...--C---A--------G-------TT-T--TCT-----A-C-----AG--A---G-A-............--------T 5633
24_BG.ES.08.X2456_2 .-T----G-T----T-GC--.........GA-...---...............-CT----------G----A--------TGC---GC-...--C---A--------A-------TTGG---C------A-G-----AG--A---G---............--------T 5641
25_cpx.CM.02.1918LE .-T------T----T-CT--.........GA-...---...............T-T----------GGC--A--------T-C---G--...---G--A--------A-T------TATC-----AT----------AG--A---G-A-............--G-----T 5398
26_AU.CD.02.02CD_MBTB047 ....-----T-ACC--CT--.........-A-...--C...............TAT----------G-C--A--------C----CC--...-----------------T-----GT-AG---------A---G---C---AG-----G............--G------ 6184
27_cpx.FR.04.04CD_FR_KZS ....-----T-AT-T--T--.........AA-...-C-...............A--AGC----C-------A--------T-TC-T---...-T-G-----------A--------TAT-----------A--GT-G----------A-............-G------T 6180
28_BF.BR.99.BREPM12609 .--------T----G-CT--.........AT-...---...............-C-----------------------T-GC-------...--------A------A-------GT-T-----------------------------G............--------- 5546
29_BF.BR.01.BREPM16704 .C-------T---GT--T--.........-A-...---...............A------------------------T-GC-------...---------------A-------GT-T-----------A------------------............-GG------ 5584
31_BC.BR.04.04BR142 .-G------T-TTTA-CT--.........---...GA-AGAATAGATTATAGA----G-----G---C--GT--A-----T----C---...------A--------A-------TTAT---------------T-GG-----------............-G------- 5673
32_06A1.EE.01.EE0369 .GTG-----T---GG-AT--.........GA-...---...............TCT----------G-C--A--A----TTC-T--GC-...--C------------A-T------T-A---C--------G-----AG--A---G---............--------A 5825
33_01B.ID.07.JKT189_C .-T------T-TC----T-G.........GA-...--T...............AGT-------C--G-C-GA--A----GC----CT--...--------A------A-T------GG------G-G-CA-------C--CAG-----G............--------- 5485
34_01B.TH.99.OUR2478P .-T------T-TC----T-G.........GA-...--T...............AGT----------GGC--A-------GC----CT--...--------A------ATT------GCT------------------C-----G-----............--------T 5386
35_AD.AF.07.169H .-T------T-ACTT--T-G.........TAT...--C...............TGG------A---G-C-G--------GC----CC--...---------------A-T------GG-------AT-----G-G-GC-G--G-----G............--------T 5390
36_cpx.CM.00.00CMNYU830 .-T----G-T----T--T--.........-A-...---...............-CT-------C--G-C-----------T-C---GC-...--C----G--G----A--------C-T----------AA------A----G----A-............--------- 5399
37_cpx.CM.00.00CMNYU926 .-T----G-T-------T--.........GA-...---...............TATT---------G-------------T-C---GC-...--C------------A-T------C-T----------A-------AG--A---G---............--------- 5381
38_BF1.UY.03.UY03_3389 .TT------T-TC-AACT-G.........TT-...G--...............T---GC------------A--------C--------...---------------A-T------TAT-----------------TG----G------............-G----A-T 5613
39_BF.BR.04.04BRRJ179 .-T------T-TC-GA-T-G.........-T-...GC-...............A---GC---AC-------A--------C--------...---------------A-T----C-TATC--------------T-TG-----------............-G----A-T 5667
40_BF.BR.05.05BRRJ055 .--------T----T-CT--.........-A-...---...............-C-----------G-----------T-GCT------...---------------A-T-----GC--C-------C------T------A---G---............--------- 5693
42_BF.LU.06.luBF_18_06 .-T------T----T--TC-.........GTG...---...............T--------------------------GC-T-----...-----------A------------C------------------------A-------............--------T 5734
43_02G.SA.03.J11223 .-T------T----Y-CT--.........GA-...---...............-CY----------G-C--A--------T-CY--GC-...--C------------A-A------T-T------------------AG------G-A-............-R------T 5715
44_BF.CL.00.CH80 .TTTG----T-AC-GA-T-G.........TT-...GC-...............A--AGC----C-------A--------GC-------...-T-------------AT-------TAT---------------C-GG----G------............------A-T 5632
45_cpx.FR.04.04FR_AUK .-T------T-A-TTA-T--...............---...............----G-----C---T---A--------GCTC--C--...------A--------A--------TAT-----------A---G-GAA--A----GA-............-G----A-- 6173
46_BF.BR.07.07BR_FPS625 .-T------T-TC-GA-T-G.........TT-...GC-...............A--AGCT---C-------A--------C--------...---------------A-T----C-TATT---------AA---C-GG----G------............------A-T 5620
47_BF.ES.08.P1942 .-T------T----T--T--.........GAG...---...............T--------------C-----------GC----T--...-----------------T------C--------------------------G-----............---G--T-T 5622
48_01B.MY.07.07MYKT021 .-T------T-AC----T-G.........-A-...G-T...............AGT----------G-C-G--------GC----CT--...--------A------A--------GGT-------T----------C----G------............--------- 5389
49_cpx.GM.03.N26677 .GT------T----T--T--.........-A-...---...............-C----------------A--------T-TT-CT--...-TG---A----A---A--------TAT----C-------C-GC-GG----G------............--------A 5609
50_A1D.GB.10.12792 .--------T-------T--.........GTG...---...............T--T------C----------A---TGTC-------...---------------A-T------T-------G----AA-G-T--AG----------............--G------ 5587
51_01B.SG.11.11SG_HM021 .--------T-TCCT--T--.........GAC...---...............-----------------G---------GC----C--...------A-A--------A------T-------------A---T------A-----AG............--------T 5387
52_01B.MY.03.03MYKL018_1 .-T------T-------T--.........GA-...--T...............AGT-------C--G-C-G--------GC----CT--...--------A------A-T------GCT-------T--A-------C----G------............-G------- 5498
53_01B.MY.11.11FIR164 .-T------T-AC----T-G.........-A-...--T...............AGT-----T----G-C-G--------GC----CT--...--------A------A-T------G-TT-----------------C----G------............--------- 5521
54_01B.MY.09.09MYSB023 .-T------T-AC----T--.........-A-...--T...............AGT-----T-C--GGC-GA-------GC----CT--...--------A------A--------C------------------------A-------............--------- 5586
55_01B.CN.10.HNCS102056 .-T------T-AC----T--.........GA-...--T...............AGT-------C--G-C-GA-------GC-G--CT--...--------A------A-T------GCT----------A-------CA--A-G-----............--------A 5494
56_cpx.FR.10.URF5_patient_A .-T----G-T-------T--.........GA-...---...............-CT----------G-C--A--------T-C---GC-...--C---A----A---A-T------TAT------------------AG--A---GCA-............-GG------ 5541
57_BC.CN.09.09YNLX19sg .-AT-----T-TT-AA----........................AATTATAGAT---G-G---G----------------C----C---...---------------A--------TAT---A-----------T-GG-----------............--------- 5367
58_01B.MY.09.09MYPR37 .-T------T-TC----T-G.........GA-...--T...............AGT----------G-C-GA-------GC----CT--...--------A------A-T------GCT-------TGCT-------AG--A-------............--------- 5529
59_01B.CN.09.09LNA423 .-T------T--TTT--T--.........GA-ACA---...............-GT-T----A----C--T---A---T-GGG------...---------------A--------TA-C----------A-----T----------AG............--------- 5371
60_BC.IT.11.BAV499 .-G------T-TT-GGC-GC.....................ATAGATTATAGAT---G-G---G------GA-----AG-C--------...------A--------AT------TTAT--------------GT-GG-----------............-G------- 6150
61_BC.CN.10.JL100010 .-TC-----T-TT-GA-T--........................GAATCAGCAT-----G---G------G--------GC-G--C---...-T-------------A-T------TA----------------T-GG---A------G............--------- 5604
62_BC.CN.10.YNFL13 .-A------T-T--T--T--.........A-C..................ATTT--T----------C------------GC-------...---------------A--------T--------------------AG------G---............------A-T 5506
63_02A1.RU.10.10RU6637 .-TC---G-T----A--T--.........GA-...---...............-CT----------G-C-----------T-C---GC-...--C------------A-------GTAT------------------AG--A---G-AG............--------- 5731
64_BC.CN.09.YNFL31 .-G------T-TT-GA-T--........................AATTATACAA--A--G---G------TA--------T----C---...---------------A--------TAT-------------G-T-GAA--A------G............--------- 5537
65_cpx.CN.10.YNFL01 .-T------T-------T-G.........GT-...--T...............AGT----------G-C--A-------GC-G--CT--...---------------A--------T-A------------------G---A-------............--------- 5548
67_01B.CN.11.ANHUI_HF115 .--------T-AC---CT-G.........GA-...--T...............AGT----------G-C-GA-------GC----CT--...------R-A------A-T------GGT-------T---------------G------............--------- 5527
68_01B.CN.11.ANHUI_WH73 .--------T-AC---CT-G.........GA-...--T...............AGT----------G-C-GA-------GC----CT--...--------A------A-T------GG--------T---A-----T-----G------............--G------ 5518
69_01B.JP.05.05JPMYC113SP420.......--T-AC----T-G.........GA-...--T...............TGG-------C--G-C-GA--A----GC----CT--...--------A------A--------C------------------------A------G............--------- 5544
70_BF1.BR.10.10BR_PE004 .-T------T----T--T--.........TT-...---...............TATT---------------------T-GC-------...-----------A------------T-A-----------------------------G............-G----A-- 5636
71_BF1.BR.10.10BR_PE008 .--------T--C----T--.........TAC...---...............T--------------C--A--------GG-------...--------------------------------------A--------G---------............--------T 5853
72_BF1.BR.10.10BR_MG002 .--------T-AC----T--.........TAT...---...............TC-------------------------GG----C--...---------------A--------C--------------------AG--A-G-G-A-............-G------A 5688
74_01B.MY.10.10MYPR268 .--------T-TC----T-G.........-A-...--T...............AGT-----T----G-C-GA-------GC----TGC-...---------------A--------T-A-----------A---C--C---A-----A-............--G-----T 5481
O.BE.87.ANT70 .......--T---T-A--GG.........GAC...C-G...............C--------A--ATTA-TAGT-CTTTGC-GT-T---...AATG--A--T-A---GGGT-TA-TC-T-G-A-----TTAG--CA-AAGGA----GACAGAAAGGAGAGAG-----CTT 6240
O.CM.98.98CMA104 .......--T---TTA--GG.........GAC...C-G...............T-----T--A--ATTG-TAGT-CTTTGC-TC-T---...AATG--C--T-A---AG-T-TA-TC-T-G-A-----TTAG--CA-AAG-A----GACAGAAGGGAAAGAG-----CTT 5681
O.CM.98.98CMABB141 .......--T--TT-A--GG.........GAT...C-G...............C--TT-C--A--ATTA-TAGT-CTTTGC-GC-T-C-...AAT---A--C-A---ATGT-T--TC-T-G-A-----TTAG-----AAG-A----GA-AGAAGGGAAAGAG-----CTT 5686
O.CM.98.98CMABB212 .......--T---T-AA-GG.........GAC...T-G...............C--ATCT--A----TG-TAGTA-TTTGTGTC-T---...TGT---C----A---A-AT-TAACC-T-G-A-G---TTAG-GCATAG--A----GATAAAAGAGAGCGGG-----CTT 5688
O.CM.98.98CMU5337 .......--T---T-A--GG.........GAC...C-G...............C--R-TT-RA--ATTA-TAGT-CTTTGC-G-YT---...AATG--A--C-A---ATGT-TA-TC-T-G-C----YTTR---RATARG-A----GACAGAAGGGAAAGAG-----CTT 5682
O.CM.99.99CMU4122 .......--T-----A--AG.........GAT...C-G...............C--AT-T--A--ATTACTAGT-CTTTGC-GC-T---...AATG--A--C-A---CTGT-T--TC-T-AGC---G-TTAG--CA-AAG-A-----CTAAAAGAGAAAGAG-----ATT 5680
O.FR.92.VAU .......G-T---T-A-CAG.........GGC...C-G...............C---T-T--A---TCA-TA-T-CTTTGC-TC-T---...AATG--C--C-A---ATGT-TAATC-T-G--C----TTAG--CA-AAG-A----GATAGAACAGCAAGAG-----CTT 5764
O.GA.11.11Gab6352 .......--T---G-A--AG.........GAC...C-G...............A--AT-G--A--ATT-CTAGT-CTTTGC--T-TC--...AATG--C-AA-A---A--T-T---C-T-A-C---G-TTAG-TCATAAG-A----GACAGAAGGGAAAGAG-----CTT 5412
O.SN.99.99SE_MP1299 .......--T---T-A--GG.........GAC...C-G...............C-----T--A--A-TACTAGT-CTTTGC-GC-T-C-...AATG-----C-A---A-AT-TA-TC-T-G-C-----TTA---CA-AAG-A----GATAAAAGGGAAAGAG-----CTT 6251
O.US.10.LTNP .......--T-----A--AG.........GAC...C-G.....................C--A--ATTG-TAGT-CTTTGC-GC-T---...AATG--A----A---ATGTAT--TC-T-G-A-----TTAG--CA-AAG------GACAGAAGAGAAAGAG-----CTT 6155
N.CM.02.DJO0131 .-T--A-GCT-........................GAG...............TGG-G-T-C-C---G--G-G---G-----T------...---G--A-AA-C---GTTT--C--TAT-A--------A----C--AA-TTG--GGA-............--------A 5677
N.CM.02.SJGddd .-T--A-GCT-........................T-T...............T-G-G-T-CT---------GGT-----C-T--C---...---G--A-AA-T---GTAT--C--TAT-G--------A-G-----AA-TTG---GA-............-G----A-A 5661
N.CM.04.04CM_1015_04 .-T--A-GCT-........................TC-...............T-G-G-T-CTC---GC-C-GG--G-----T------...---G-CA-AA-C---GTAT--C--TAT-A--------A-G-----AA-CTG--GGA-............--------A 5676
N.CM.06.U14296 .-T--A-GCT---G.....................TC-...............T-G-G-T-CA---------G-T-G-----T------...---G----AA-C---GTAT--A-CTAT-G--------A-------AA-TTG--GG-G............-G----A-A 5677
N.FR.11.N1_FR_2011 .-T--A-GCT-........................T--...............T-G-GGT-CA-----G---G-------T-T------...---G----AA-T---GTAT--T--TAT-G--------A-------AA-GTG---GA-............------AGG 5571
P.CM.06.U14788 .TGTGT---T---T----GG.........GAT...GAG...............-C--T-T--A--AT-GCT-GG--GTT-T--C-TTGC...TGT-----A-YT---GGG-AG--CC-YC--TT-GTGCTA---GA-AG-GA-AGRGAT............--GT-T-TR 5667
P.FR.09.RBF168 .TGCAT---T---T----G-.........GAT...GAG...............-C--T-T--A--AT-GCT-GG---TT-C----TTGC...ATT-----A--T---GGG-AG--CC-GC--TTTGTGCTA---GAGAG-GA-AGGGAT............--GT-T-TA 6231
CPZ.CD.90.ANT .......--T-ACTAA----.........TTT...GAG...............TAT--TT-TC-T--C--TAGTA---T-C--TGG--TATCTGT---CC-A-ACTC-AT-AGC-TTAT-A-AT-----A-C-GCAGCA--T-G-T-ATAAG.........-G--ATC-A 5622
CPZ.CM.05.SIVcpzLB7 .GT-GTC--TAT-TGGACCT........AAT-...GA-...............T---G-T--A---GC-----TA---A-C----C---...-T------A--A----TA-A--C-TATCAGCTT----AAG-G-ACA---------AG............GC----A-T 5746
CPZ.CM.09.Ptt_09Cam155 .-GC-T-G-T---T-T-G--.........TAT...........................T--A-TATTAGCA--A-TTTG---T-GT--...AAT-----GC-T---AGT-A---GTGG---T-C--CCAAC-C---AA-GT-A--GA-............--G--TC-A 6263
CPZ.TZ.06.TAN5 A-TTG---GT-GG-AG-T-G.........TT-...-CC...............AAT-TC----GTATC--TTGTA--TTGC-G--TT--...AT-GG--GAAGC-TA-TA-----T--A--TAT-A-A--AG-GT--AG---GAC----............C--CAGC-A 6291
CPZ.US.85.US_Marilyn .TTG--CT-T--TTAA-TGG.........TTT...GA-...............A---GTT--A---------G-A---A-GGT--TT--...-T-G-GA-AA-C---GGAC----TGCT-G-TTG-GG--AC-----AA--T-A--GA-AATACTCAACAAG-G--TC-A 6270
GOR.CM.07.SIVgor2139_287 .--TGTA--T---T--A-G-.........GAT...---...............A---TT---A-TAT-GG-A--AC-TTGC--GCTG--...A-TG-GA-AA-T---CTA-A-A-CT-TGC-TT---CTTA-G-GATAG---GG-G---............CGCT-TTTT 5730
GOR.CM.12.SIVgor_BQID2 .......--T---TTA--GG.........GGT...CAG...............A---TT---A--ATCC-TTGT-CTTTGC-TC-T--T...R-GG-GC--A-T---ATGT-GA-CC-T-A-CTT---TTAG-T-ACAAG------GACAGAAGGGAAAGAG-G---AT- 5668
GOR.CM.13.SIVgor_BPID15 .TGT-TCT-T---TTAC-GG.........GAT...GA-...............A---TGT--C--AT-GC--GG--CTT----GGGGGC...TGTC--A-AA-T---GGGTATC-TC-GC-CT-T-GGCT----GA-AG--A-AGGGAT............-T-T-C-TA 5544
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B.FR.83.HXB2 AGGTTAATTGATAGACTAATAGAAAGAGCAGAA...GACAGTGGCAATGAGAGTGAAG............GAGAAATAT...CAGCACTTGTGGAGATGGGGG...TGG...AGATGGGGCACCATG...CTCCTTGGGATG...TTGATGATCTGTAGT.......... 6311
Vpu _R__L__I__D__R__L__I__E__R__A__E__.__D__S__G__N__E__S__E__.__.__.__.__G__E__I__.__S__A__L__V__E__M__G__.__V__.__E__M__G__H__H__.__A__P__W__D__.__V__D__D__L__*_
Env _M__R__V__K__.__.__.__.__E__K__Y__.__Q__H__L__W__R__W__G__.__W__.__R__W__G__T__M__.__L__L__G__M__.__L__M__I__C__S__.__.__.__
A1.CD.97.97CD_KCC2 T----------A---A---G-------------...--------------A-----G-GGGATACAG...AG---C-C-...--A-----A...............---...--------A---T--...A-TT--T---CA...A-A--A--T------.......... 6310
A1.CM.08.886_24 -A-A------C----A---G------------G...--------------------T-GGGACACAG...AT---T-GG...--AGG----...............---...--------A--T--A...A--T-G------...A-A-----T------.......... 5788
A1.CY.08.CY236 ---------A-G---A---G-------------...--------------------G-GGGATACAG...AT---C-CG...--TTG----...............-T-...--------A--T---...A--T-G------...A-A--A---------.......... 5528
A1.IN.09.NARI_FLS_IVC19_1 -----------G---A---G-------------...--------------------T-GGGATACAG...AT---T-GG...--A----K-...............---...---G---TA--T---...A--T-G--A---...--A--R----A----.......... 6183
A1.KE.11.DEMA111KE002 ---A-------A---A---G-------------...--------------------T-GGGACAGAG...AG---T-G-...--AA----A...............-T-...-C------G--T---...A--T-G--T---...A-A--AT------A-.......... 5685
A1.RU.11.11RU6950 -----------G---A---G-------------...--------------A--C--G-GGGATGAAG...AG---T---...--A-----A...............---...--------A--TTG-...---T--T-----...A-A--A--G----AG.......... 5835
A1.RW.11.DEMA111RW002 -----GC----G---A---G-------------...--------------A-----T-GGGATACAG...AG---T---...GG---AC--...............---...--------A--T---...A--T-G--A---...A-A--A---------.......... 5668
A1.SN.01.DDI579 -----------A---A---G-------------...--------------------T-GGGATACAG...AG---T---...-TA-C----...............---...--G-----G-TG--A...TC---CT-T---...A-A--A--T----AA.......... 5518
A1.UG.11.DEMA110UG009 -----------G---A---A--------AG---...--------------------G-GGGATACAG...AG---T-GG...---GG---A...............-TA...-C------A--T---...A--T-G------...A-A--A-------A-.......... 5666
A1.ZA.04.503_15344_T10_A1 ---------A-A---A---GT------------...----------------------GGGATGCAG...AG---C-C-...---------...............-T-...--------T--G--A...A--T-G--T--A...--A------------.......... 5534
A2.CD.97.97CDKTB48 T-----C----G---A---GT------------...-----------C--------T-GGGACACAG...AG---T-G-...--AA-A-G-...............---...GA------A-T-T--...G-TT--------...A-A-----G----AG.......... 5657
A2.CM.01.01CM_1445MV T-------CA-A---A---GT------------...--------------A-----T-GGGACACAG...AG---T-G-...--A------...............---...--------A-T-T--...A-TT--------...C-A--A--T----AG.......... 5516
A2.CY.94.94CY017_41 T-------CA-A---A---GT--G---------...--------------------T-GGGACACAG...AG---C---...---------...............---...---G------T-T--...A-TT-G------...--A--A--G----AA.......... 5674
B.BR.10.10BR_RJ032 ------C--------A-----------------...--T--------------C----GGGATGAGG...A-C--T-GG...----G---A...............---...-A--------T----...------------...--A------------.......... 5879
B.CA.07.502_1191_03 --A---C--------A--GC-------------...----------------------GGGATCAGG...AG---T---...-------C-------G----CATC---...----------T----...------------...--A------------.......... 5752
B.CH.08.M2_0803101_NFLG8 ---A--C--------A---GG------------...--------------A-------GGGACCAAG...A----T---...---------...............---...----------TG---...------------...---------------.......... 5764
B.CN.12.DEMB12CN006 ---------------A---G-------A-----...--------------------C-GGGATCAGG...A----T-G-...-------G-...............-T-...-C---------G---...------------...--A--A---------.......... 5686
B.CU.14.14CU005 -----------A---A---G---C---------...----------------------GGGGATCAGGAA--ATT--CC...AGC----G-...............---...----------T----...G-----------...-----------G---.......... 5522
B.ES.14.ARP1195 ---------------A---C---C---------...--------------A-----GRGGGATGAAG...AG-C-T-GG...---------...............---...-CCG------TG---...---------T--...---------------.......... 5769
B.FR.11.DEMB11FR001 --T-----------GA---G-------------...--------------A-------AAGACCAGG...............A-------A...............---...----------T-T--...-----------A...---------------.......... 5544
B.HT.05.05HT_129389 --A------------A---G---Y--------G...--------A-------------GGGATCAGG...A----T---...-------G-...............---...-C----------T--...------------...--A------------.......... 5514
B.JP.12.DEMB12JP001 ---------A-----A---GT------------...--------------A-------GGGACCAGG...A----T-G-...--------A...............---...-A--------T----...------------...--A-----A------.......... 5697
B.KR.07.HP_18_07JHS10_3909 ---------------A---G-------------...----------------------GGGATCAGG...A----T---...-------G-...............---...----------T----...------------...-G-------------.......... 5971
B.RU.11.11RU21n ----------C----A-----------------...--------------------T-GAGATCAGG...A--............-----A...............---...------------TG-...------------...--------A------.......... 5869
B.SE.12.SE600057 --AC-C---------A---G-------------...--------------A-------GGGACCG.....AG--GT---...-G-----G..........---...---...-T--------TG---...------------...--A------------.......... 5524
B.TH.10.DEMB10TH002 ---A-------C---A---G-------------...--T-----------A-------GAGATCAGG...A----T-G-...-G------A...............---...----------T----...-----G--A--A...---------------.......... 5629
B.US.13.RV_1 --------------GA---GT------------...--------------------C-GGGATCAGG...A----T-G-...----G----...............---...---------------...-----------A...---------------.......... 6184
B.ZA.09.DEMB09ZA022 --------A------A---G-------------...-------------------G--GGGATGAGG...A----T---...--AA-----...............---...----------TG---...--------A--A...---------------.......... 5605
C.BR.07.DEMC07BR003 C----------A---A-T-GG------------...--------------------T-GGGACACAG...AG---T-GG...A-A----G-...............---...-T------A-T-T-A...GG-T--T-----...--C---C------A-.......... 5661
C.BW.00.00BW5031_1 CA----G--A-A---A-T-GG------------...--------------------T-GGGACACAG...AG---T-G-...--A--A-G-...............---...-T--------T-T-A...GG-T--T-----...--A-----T-A--A-.......... 5682
C.CN.10.YNFL19 T-------CA-A---A-TGGG------------...--------------------G-GAGATACTG...AG---T---...--A--A-G-...............---...-T-------GT-T-A...GG-T--T-----...--A-----T------.......... 5663
C.CY.09.CY260 -----------A---A-T-G------G------...--------------------T-GGGATCATG...AG---T-G-...--AAGA-G-...............---...-T------A-T-T-A...GG-T--T-----...C-C----------A-.......... 5552
C.ES.14.ARP1198 T--------A-C---A-T-GG------------...--------------------G-GGGAGATTG...AG---T---...-CA--A-G-...............---...-T--------G-T-A...GG-T--T-----...--A-----T----A-.......... 5746
C.ET.02.02ET_288 -----------A---A-T-GG------------...--------------------G-GGGATACAG...AG---T-G-...--A--A-G-...............---...-T------ACT-T-A...GG-T--T-----...--C-----T----A-.......... 5531
C.IN.09.T125_2139 T-----G--A-A---A---GG------------...--------------------T-GAGATACTG...AG---T---...--A--A-G-...............---...-T--------T-T-A...GG-T--T-----...--A-----T----A-.......... 6283
C.KE.05.05KE369195V4 T--------A-A---A-T-GG-----G------...--------------------T-GGGATACTG...AG---T-G-...--A--A-G-...............---...-T--------T-T-A...GG-T--T-----...C-A----CT----A-.......... 5502
C.MW.09.703010256_CH256.w96 T--------A-A---A-T-GG------------...--------------------G-GGGATACAG...AG---T---...--A--A-G-...............---...-T----A---T-T--...GC-T--T-----...--A---G-T...---.......... 6296
C.SE.13.SE600311 T-----G--A-A---A-T-GG------------...--------------------T-GGGACACAG...AG---T---...-TA--A-G-...............---...-T------A-T-T-A...GG-T--T-----...C--T----T------.......... 5570
C.TZ.08.707010457_CH457.w8 T--------A-A---A-T-GG------------...--------------A-----T-GAGATATTG...AG---G-GG...A-A--T-G-...............---...-T------A-T-T-A...GG-T--T-----...--AT-A--TA---A-.......... 6313
C.US.11.17TB4_4G8 CA-------A-A---A-T-GG---C--------...--------------------G-GGGACACAG...AT---T-GG...--A--A-G-...............---...-T------A-T-T-A...GG-T--T-----...--A-----T----A-.......... 5680
C.YE.02.02YE511 T-----G--A-A---A-T-GG------------...--------------------C-GGGATACTG...AG---T---...--A--A-G-...............---...-T--------T-T-A...GG-T--T----A...--A-----T----A-.......... 5503
C.ZA.12.DEMC12ZA096 -----------A---A-T-GG------------...--------------------C-GGGACACGG...AG---T---...--A--A-G-...............---...-T------T-TAT-A...GG-T--T-----...G-A-----G----A-.......... 5641
C.ZM.11.DEMC11ZM006 T----G-----A---G-T-GG------------...--------------------G-GGGATATTG...AG---C---...-CA--A-G-...............---...-T--------T-T-A...GG-T--T-----...G-A----GT------.......... 5678
D.CM.10.DEMD10CM009 T----------C---A---G--------A----...-----------------C--G-GGGATAAAG...AG---T---...--A------...............---...-C--------T----...--------AT--TTGC------C--A----.......... 5685
D.CY.06.CY163 T--C-------C---A--GG-------------...--------------------G-GGGATAAAG...AG---C---...--CA----A...............---...-A-------------...--------A---TTGC------CA-A----.......... 5518
D.KE.11.DEMD11KE003 T--------------A---G-------------...--T--------------C----GGGATGAAG...AG---T---...-----T---...............---...G-------T-T----...-----------A...--A----CA-A----.......... 5656
D.KR.04.04KBH8 ---------A-----A---G-------------...--T-----------------G-GGGATGAAG...AG---T---...--A-----A...............---...-A-------------...--------A---...-G------T------.......... 6263
D.SN.90.SE365 T----------C---A---A-------------...--T--------------C--G-GAGATGAAA...AG---T---...---------...............---...-T-------------...--------A---...-------C-------.......... 6324
D.TZ.01.A280 T--------------A---G-------------...--T-----------------T-GAGACACAG...AG---T---...--A------...............---...----------T----...--------A---...-G-----CA-A----.......... 5508
D.UG.10.DEMD10UG004 T--------------A---G-------------...--T-----------------G-GAGATGAAG...A----T---...--AA-T-CA...............---...----------T----...--------A--A...-------CA------.......... 5645
D.UG.11.DEMD11UG003 -A-A-----A-----A--GC-------------...--T-----------------G-GGGATAGAG...A----T---...-G-------...............---...G-----------T--...-----------A...---G---CA-A----.......... 5659
D.YE.02.02YE516 CA-C-----------A---G-------------...--------------------G-GGGATGAAG...AG---T---...--A-----A...............---...-A---------GC--...--------A---TTGC------C--A----.......... 5521
D.ZA.90.R1 TAT------------A---G-------------...-----------------C--G-GGGATGGAG...AG---T-G-...--AA-----...............---...-A------T-TG---...--------A---...---------------.......... 5656
F1.AO.06.AO_06_ANG32 ------TA---A---A---G------------G...--------A-----------T-GGGATGCAG...AG---T-GG...---A-----...............G--...-AG------CTTT-A...T----G---G-A...--A--A-------A-.......... 5529
F1.AR.02.ARE933 ------TA-A-A---A---G-------------...--T-----------------G-GGGATGCAG...AG---T-GG...---------...............G--...-A-------C-TT-A...T----A-----A...-----A-------A-.......... 5611
F1.BR.07.07BR844 ------TA---A---A----T------------...--------------------G-GGGATGCAG...AG---T-GG...---------...............G--...-AG------CTTT-A...T----G-----A...--A--A--T----A-.......... 6098
F1.BR.10.10BR_PE107 --TC--TA-C-A---A-----------------...-----------------C--G-GGGATGCAG...AG---T-GG...---------...............G--...-A-------TTTT-A...T----G--A--A...-----A-------A-.......... 5769
F1.BR.10.10BR_RJ015 ------TA-C-A-------G-------------...--------------A-----G-GGGATGCAG...AG---T-GG...---------...............G--...-A-------CTTT-C...T----G-----A...--A--A-------A-.......... 5723
F1.CY.08.CY222 ------TA-A-A-A-A---G-------------...-----C--------------G-GTGACGCAG...AG---C-GG...---------...............G--...--G------CTTT-A...T----G-----A...--A--A---------.......... 5507
F1.ES.02.ES_X845_4 ------TA---A-------G------------G...--------------------G-GGGATGCAG...AG---T-GG...---------...............G--...-AG------CTTT-A...T----G--A--A...--A--A-------A-.......... 5769
F1.ES.11.VA0053_nfl ------TA---A---A---G-------------...--------------------G-GAGATGCAG...AG---T-GG...-C-AT--G-...............G--...--G------CTTT-A...T----G-----A...--A--A--T----AG.......... 5735
F1.RO.96.BCI_R07 -----GTA---A---A---G-------------...-----------C--A-----G-GTGATGCAG...A----C-GG...-------G-...............G--...-A-------CTTT-A...T----G-----A...--A--A---------.......... 6341
F1.RU.08.D88_845 ------TA---A---A---G-------------...--------------------T-GGGATGCAG...AG---T-GG...-------G-...............G--...-A-------CTTT--...T----G------...--A--A-------A-.......... 5776
F2.CM.02.02CM_0016BBY ------TA---A---A---G-------------...--------------------G-GGGATGCAG...AG---T-GG...---------...............G--...-AG------TTTT-A...T----G--A--A...--A--A-------A-.......... 5500
F2.CM.10.DEMF210CM001 -A----TA-A-A---A---G-------------...----------------A---G-GAGATGCAG...AG---T-GG...---------...............G--...--G------CTTT-A...T----G-----A...--A--A-------A-.......... 5571
F2.CM.10.DEMF210CM007 -A----TA---A---A---GG--G---------...--------------------G-GGGATGCAG...AG---T-GG...---------...............G--...-A-------CTTT-A...T----G--A--A...--A--A-------A-.......... 5656
G.CM.07.920_49 -A-G--C--A-----A---G---G---------...--------A--------C----GGGATACAG...AG---C-GG...--CA-----...............---...-C----T-G--TT--...AC-T-----T--...G----A--T----A-.......... 5712
G.CM.10.DEMG10CM008 -A----C--------A---G-------AT----...--------A-------------GGGATACAG...AG---T-GG...---------...............---...-CG-----G--TT--...A--T----AT--...G-A--A--T------.......... 5698
G.CM.10.DEURF10CM020 -A-------A-----A---G-------------...--------A-----A-------GGGATACAG...A----T-G-...--A-T----...............---...-C----T-G--TT--...A--------T--...G----A---------.......... 5648
G.CN.08.GX_2084_08 -A-A--C--------A---GG------------...--T-----A-----------G-GGGATACAG...AG---T-GG...--A------...............---...-T----T-G-ATT--...A--------T--...G----A--A------.......... 5553
G.ES.09.X2634_2 ---A--C--------A--GG-------------...--------A-----A-------GGGACACAG...A---GT-GG...--AA----A...............---...-A------G--TT--...A--------T--...G----A--T------.......... 5800
G.ES.14.ARP1201 -A-A--C--------A---G-------------...--T-----A-----A-----G-GGGATACAG...AG---T-GG...--A------...............---...-C----T-G--TT--...A--------T--...G----A--T------.......... 5780
G.GH.03.03GH175G -AA------------A---G-------------...--------A-------------GGGATACAG...AC---T-GG...---------...............---...-A------G--TT--...A--------T--...G----A--T------.......... 6357
G.KE.09.DEMG09KE001 ------TA-------A---G-------------...--------A--------C----GAGATGAAG...AG---T-GG...--A-G----...............---...GA-G----GCTTT--...A--------T--...G----A--T------.......... 5693
G.NG.09.09NG_SC62 --T---C--A-----A---G-------------...--------A-----A-------GGGATACAG...A----T-GG...-CA-C----...............---...-C----T-G--TT--...A--------T--...G-A--A--T----A-.......... 5508
G.PT.x.PT3306 -AAA--C-------GA---G-------------...--------A-----A-------GGGATACAG...AT---T-GG...---------...............---...--------A--TT--...A--------T--...G----AT-T------.......... 6257
H.BE.93.VI991 -----------A---A---G-------------...-----------C--------T-GAGACACAG...AG---T---...-CAAG----...............---...------------T-A...A--T-G--T---...---C-----------.......... 5689
H.BE.93.VI997 ---------C-G---A-C------G--------...-----------C--------T-............AG---T---...-CA--A-G-...............---...---G------T-T-A...--TT-G--T---...---C----T-A----.......... 5616
H.CF.90.056 ---C-------A---A--GG-------------...-----------C--------T-GAGACACAG...AG---T---...-CAAG---A...............---...------------T-A...A--T-G--T---...---C-----------.......... 5651
H.GB.00.00GBAC4001 ------C----A---A---G-------------...-----------C--------T-GAGACACAG...AG---C---...-CA------...............-T-...--CG------T-T-A...A--T-G--T---...---C----G------.......... 5819
J.CD.97.J_97DC_KTB147 --------CA-----A---G-------------...--------T--C--A-----T-GAGACACAG...AT---T-GG...A-AA-----...............---...-A-------CT----...A--T----A---...--A-----T----A-.......... 5511
J.SE.93.SE9280_7887 -A-------------A---G-------------...--------T--C--------T-GAGACACAG...A----T-GG...---AC----...............---...---G-----CT----...A--T----A---...--A-----T----AG.......... 5630
J.SE.94.SE9173_7022 -A-------A-----A---G------G------...--------T--C--------T-GAGACACAG...AC--GT-GG...-T-AG----...............---...---------CT----...A--T----A---...--A-----T------.......... 5631
K.CD.97.97ZR_EQTB11 T-----T--------A---G-------------...-----------------C--G-GAGATACAG...AG---T-GG...---------...............G--...-A-C------T-T-A...T--T-G-----A...--A--A--------C.......... 5506
K.CM.96.96CM_MP535 T-------A------A---G-------------...--------------------G-GGGATGCAG...AG---T-GG...---ACA---...............G--...-AC-------T-T-A...T--T-G--A--A...-----A--------C.......... 5510
01_AE.AF.07.569M ------G--A-G---A---G-------------...--------A-------------GGGACACAG...AG---TGGG...-CAA-----...............---...-A------G--TT--...A--------T--...G----A--T------.......... 5514
01_AE.CM.11.1156_26 -A----G--A-G---A-----------------...--------A-----A-------GGGACACAG...AT---T-GG...-TA------...............---...-A------G--TT--...A--A-----T--...G----A--T------.......... 5660
01_AE.CN.12.DE00112CN011 ---------A-G---A---G--------A----...--------A-------------GAGACACAG...ATA--T-GG...-CAA-----...............---...-A------A--TT--...A--------T--...G----A--A------.......... 5621
01_AE.HK.04.HK001 ---------A-G-A-A---G--------A----...--------A-------------GAGACACAG...AT---T-GG...-CAA-----...............---...--------G--TT--...A--------T--...G----A--T------.......... 5681
01_AE.IR.10.10IR.THR48F --A--G---A-G---A---GT---------R--...--------A-----A-------GAGACACAG...AG---T-GG...-TAA---G-...............---...-A------G--TT--...A--------T--...G---CA---------.......... 5501
01_AE.JP.11.DE00111JP003 -----G---A-A---A---G--------A----...--------A-------------GAGACACAG...AT---T-GG...-CAA-----...............---...-A------A--TT--...A--------T--...G-------T------.......... 5714
01_AE.SE.11.SE601018 -A-------A-A---A---G-A-----------...----A--AA-----A-------GGGACACAG...AT---T-GG...ACAAG----...............---...-A------G--TT--...A--------T--...G-------T----T-.......... 5528
01_AE.TH.10.DE00110TH001 ---------A-G---A---G-------------...--------A-----------G-GAGACACAG...AT---T-GG...-CAA-----...............---...-A------G--TT--...A--------T--...G----A--T------.......... 5608
01_AE.TH.90.CM240 ------G--A-G---A---G-------------...--------A-------------GAGACACAG...AT---T-GG...-CAA-----...............---...-A------G--TT--...A--------T--...G----A--T------.......... 5879
01_AE.US.05.306163_FL ------G--A-G---A---G-------------...--------A-------------GGGACACAG...AT---T-GG...-CAA-----...............---...-A------G--TT--...A--------T--...GC---A--T------.......... 5502
02_AG.CM.10.DE00210CM013 ------C--------A---G-------------...--T-----------A-----T-GGGATGAAG...A----T---...-CA-T---A...............---...----T---T-TG--A...A--T--T----A...A-A--A--T----A-.......... 5684
02_AG.ES.06.P1423 -A----C--------A---GG------------...--T-----------------G-GGGATACAG...AG---T---...-CA-C---A...............-T-...--G-----G-TT--A...A----CT----A...A-A--AT-T----A-.......... 5751
02_AG.GW.05.CC_0048 -AC---C----C---A---G-------------...--T-----------------T-GGGATACAG...A----T-GG...-CCTT---A...............---...-A------G-TA--A...A-AT--T----A...A-A--A------GAA.......... 5670
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B.FR.83.HXB2 AGGTTAATTGATAGACTAATAGAAAGAGCAGAA...GACAGTGGCAATGAGAGTGAAG............GAGAAATAT...CAGCACTTGTGGAGATGGGGG...TGG...AGATGGGGCACCATG...CTCCTTGGGATG...TTGATGATCTGTAGT.......... 6311
Vpu _R__L__I__D__R__L__I__E__R__A__E__.__D__S__G__N__E__S__E__.__.__.__.__G__E__I__.__S__A__L__V__E__M__G__.__V__.__E__M__G__H__H__.__A__P__W__D__.__V__D__D__L__*_
Env _M__R__V__K__.__.__.__.__E__K__Y__.__Q__H__L__W__R__W__G__.__W__.__R__W__G__T__M__.__L__L__G__M__.__L__M__I__C__S__.__.__.__
02_AG.KR.12.12MHR9 -A----C-------GA---G-------------...--T-----------------G-GGGATACAG...A----T---...-CA-T---A...............---...--------G--T--A...A-AT--T----A...A----A--T----A-.......... 5976
02_AG.LR.x.POC44951 ------C--------A---G-------------...--T-----------------T-GGGATACAG...A----T---...-CA-T---A...............---...----T---T--G......A-AT--T----A...A-A--A--T----A-.......... 6309
02_AG.NG.09.09NG_SC61 ------C--------A---G-------------...--T--------C--------T-GAGACACAG...AG---T-GG...-TA-T---A...............---...---G----GCTG--A...A-GT--T----A...A----A--T----A-.......... 5509
02_AG.NG.x.IBNG ------C--------A---G-------------...--T-----------------T-GGGATACAG...A----T---...-CA-T---A...............---...--------T--G-AT...A-AT--T----A...A----A--T----A-.......... 5841
02_AG.SE.11.SE602024 --A---C-------GA---GG------------...--T-------------------GGGATACAG...AG--GT--C...TCA-T---A...............---...--------T-TG--A...A-AT--T----A...A-------A----A-.......... 5519
02_AG.SN.98.98SE_MP1211 -A----C-------GA---G-------------...--T-----------------T-GGGATACTG...A---GT-G-...-CA-C---C...............---...--------T-TG--AATG--G---T----A...-----A--T----A-.......... 5522
02_AG.US.06.502_2696_FL01 ------C--------A---G---C---------...--T-----T-----------T-GGGATACAG...A---GT---...-CA-T---A...............---...--G-----T...--A...A-AT--T----A...A----A--T----A-.......... 5511
03_AB.RU.97.KAL153_2 ---------------A---G-------------...----------------------GAGATCAGG...A--............-----A...............---...------------T--...T-----------...C--------------.......... 5524
04_cpx.CY.94.94CY032_3 --C--GTACA-----A---G-------------...--------------------T-GGGATGCAG...AG---T---...-CA------...............---...GA------A--TT--...A--------T--...G----A---------.......... 5681
05_DF.BE.x.VI1310 ------TA-A-A---A---G-------------...--------------------G-GGGATGCAG...AG---T-GG...-C-------...............G--...-AG------CTTT-A...T----G-----A...--A--A---------.......... 5699
06_cpx.AU.96.BFP90 -A----C--------A---G-------------...--------A-------------GGGATACAG...AC--GT-GG...--A-----A...............---...-A------G--TT--...A--------T--...G----A--T------.......... 6347
07_BC.CN.98.98CN009 ---------------A---G-------------...--------------------C-GGGATCAAG...A----T---...-G---T--A...............---...---------------...------------...---------------.......... 5642
08_BC.CN.97.97CNGX_6F T--------A-A---A-T-GG------------...--------------------G-GGGACACGG...AG---T---...--A--A-G-...............---...-T-------GT-T-A...GG-T--T-----...--A-----T----A-.......... 5484
09_cpx.GH.96.96GH2911 ---------------A---G---T---------...----------------------GAGATACAG...AG---T-GG...--AA-----...............---...---------CT----...A-T-----A---...--------T----A-.......... 5522
10_CD.TZ.96.96TZ_BF061 T-------CA-A---A-T-GG------------...---C-----C----C-----C-GGGATACAG...AG---T-G-...-GA--A-G-...............---...-T------A-T-T-A...GG-T--T-----...--A-----T----A-.......... 5708
11_cpx.CM.95.95CM_1816 ---------------A---G---G--------G...----------------------GAGACACAG...AG--GT-GG...--CA-----...............---...---------CT----...A--T----A---...-------------A-.......... 5680
12_BF.AR.99.ARMA159 ---------------A---G-------------...--------------------G-GGGATGCAG...AG---T-GG...-----T---...............G--...-AC------TT-T-A...T----G--A--A...-----A-------A-.......... 6312
13_cpx.CM.96.96CM_1849 -A----T-G------A---GG--G---------...--------A--------C--G-GGGATACAG...AT--CT-GG...--AA-----...............---...-A------A--TT--...A--------T--...G----A--T------.......... 5721
14_BG.ES.05.X1870 G--A--C--------A---GG------------...--------A-----A--C----GGGACACAG...AG---C-GG...---TC---A...............---...--------GG-TT--...A--------T--...G----A--TA--G--.......... 5784
15_01B.TH.99.99TH_MU2079 ------G--A-G---A---G--------A----...--------A-------------GAGACACAG...AT---T-GG...-CAA-----...............---...-A------G---T--...A--------T--...G----A--T------.......... 5707
16_A2D.KR.97.97KR004 T--------A-G---A---GT------------...--T-----------------G-GGGATACAG...AG---T---...--A-----A...............---...-A------A-T-T--...A-TT-G------...C-A-----TA---AA.......... 5677
17_BF.AR.99.ARMA038 -----------A---A---G-------------...--T-----------------G-GGGATGCAG...AG-----C-...--------A...............---...-A-------------...-----------A...--A----------A-.......... 5521
18_cpx.CU.99.CU76 G-----T----G---A---G---C---------...---------T----------G-GGGACACAG...AG---T---...-CAAG---A...............---...-A------A-----A...A----G--T---...---C----G------.......... 5610
19_cpx.CU.99.CU7 -A----C--------A---G-------------...--------------------T-GGGACACGG...AG--GT---...-CA-C---A...............---...-AT-----G--TT--...A--------T--...G----A--G------.......... 5533
20_BG.CU.99.Cu103 ---A--C----A---A---G-------------...--------A-------------GGGATACAG...AC---T-GG...---TG----...............---...-C------G--TT--...A--A-----T--...GG---A--T------.......... 5784
21_A2D.KE.99.KER2003 T-T------------A---G-------------...--------------------G-GAGATAGAG...AG---T-G-...--AA-----...............---...-A--------TT---...--------A--A...-------C-------.......... 5512
22_01A1.CM.01.01CM_0001BBY ------C----A---A-C-G-------------...--------A-----------G-GGGACACAG...AT--CT-GG...--AA-----...............---...--------A--TT--...A--------T--...G-A--A--T------.......... 5520
23_BG.CU.03.CB118 ---A--C----A---A---G-------------...--------A-------------GGGATACAG...A----T-GG...----G----...............---...-C------G--TT--...A--A-----T--...GG---A--T------.......... 5760
24_BG.ES.08.X2456_2 ---A--C----A---A---G-------------...--------A--------C--G-GGGATACAA...AT---T-GG...--A-T----...............---...-C------G--TT--...A--A-----T--...GG---A--T------.......... 5768
25_cpx.CM.02.1918LE CA----C----A---A---GGAC---G------...--------------A-----G-GGGATACAG...A----T---...-CA-T---A...............---...--------G-TTT--...A-G------T--...G----A--T------.......... 5525
26_AU.CD.02.02CD_MBTB047 ------C--------A---G---C---------...--------------------T-GGGACACGG...A----C-G-...---------...............-T-...-A------G-----A...A--------G-T...A-A---T-T----A-.......... 6311
27_cpx.FR.04.04CD_FR_KZS ------C----G---A---G-------------...--------------A-----T-GGGATACAG...AG---T-GG...--AGG----...............---...---------CT----...A--T-G--A---...A-A-----T------.......... 6307
28_BF.BR.99.BREPM12609 ---------------A---G-------------...--------------------G-GGGATGCAG...AG---T-GG...A--------...............G--...-C-------CT-T--...T--T-G--A--A...--A--A--T----A-.......... 5673
29_BF.BR.01.BREPM16704 ---A-----A-----A---G-------------...-----------------C----GAGACCATG...A---CT---...TG-----C-........................-------TG---...------------...--A------------.......... 5705
31_BC.BR.04.04BR142 T-----G--A-A---A-T-GG------------...----------------------GGGACACAG...AG---T-GG...A-A--A-G-...............---...-T------A-T-T-A...GG-T--T-----...--CC----T-A--A-.......... 5800
32_06A1.EE.01.EE0369 -AA---C--------A---G-------------...--------A-----------G-GGGACACAG...AT---T-GG...TCA-----A...............---...-A------A--TT--...A--------T--...G----A--T----A-.......... 5952
33_01B.ID.07.JKT189_C ------G--A-G---A---G-------------...--------A-------------GAGACACAG...AG---T-GC...TCAA-T---...............---...-A------A---T--...A--------T--...G----A--T------.......... 5612
34_01B.TH.99.OUR2478P ------G--A-G---A--CA-------------...--------A-------------GAGACACAG...AT---T-GG...-TAA-----...............---...-A------A--TT--...A-------AT--...G----A--T------.......... 5513
35_AD.AF.07.169H ------G--A-G---A---GT------A-----...--T-----------------T-GGGACACAG...AC---T-GG...--AA-----...............---...--------A--T---...A--T-G------...A-A--A--T------.......... 5517
36_cpx.CM.00.00CMNYU830 ------C----A---A---A----------A--...--T-----A--------C--G-GGAACACAG...AG---T-G-...-TA------...............---...-A------G--TT--...A--A-----T--...G----A--T------.......... 5526
37_cpx.CM.00.00CMNYU926 ---------A-----A---G-------------...--------------------T-GGGATACAG...AG---T---...-CA-C---A...............---...-AT-----G--TT--...A--------T--...G----A--T------.......... 5508
38_BF1.UY.03.UY03_3389 ------TA---A---A---G-------------...--T-----------------G-GGGATGCAG...AG---T-GG...---------...............GA-...-AG--CA--TTGT-A...T----G--A--A...--A--A--T----A-.......... 5740
39_BF.BR.04.04BRRJ179 ------TA---A---A---G-------------...--------------------G-GGGATGCAG...AG---T-GG...---------...............G--...--G------CTTT-A...T--T-G-----A...--A--A---------.......... 5794
40_BF.BR.05.05BRRJ055 -----------G---A--GC-------------...----------------------GGGATCAGG...A----T-G-...--A-C---A...............---...----------T----...------------...-------------A-.......... 5820
42_BF.LU.06.luBF_18_06 ---------A-G---A---GT------------...--------------------T-GGGATCATG...A----T---...---------...............---...-A--------T----...-----------A...---------A-----.......... 5861
43_02G.SA.03.J11223 --A---C--R-----A---G-------------...--------A-------------GAGATACAG...AG---T-GG...--AT-----...............---...-C-AT-T-G-SYT--...A--------T--...GK---A--T------.......... 5842
44_BF.CL.00.CH80 ------TA---A---A---G-------------...--------------------G-GGGATGCAG...AG---T-GG...---------...............G--...-AG------CTTT-A...T----G--A--A...-----A-------A-.......... 5759
45_cpx.FR.04.04FR_AUK T-----TA-A-----A---G-------------...--------------------G-GAGACACAG...AG---T-GG...---------...............G--...----------T-T-A...T--T-G-----A...---C-A---------.......... 6300
46_BF.BR.07.07BR_FPS625 --A---TA-A-G---A---G-------------...--------------------G-GGGATGCAG...AG---T-GG...-------G-...............G--...-A-------CTTT-A...T----G--A--A...--A-CA---------.......... 5747
47_BF.ES.08.P1942 -AA--------C---A---G-------------...-----------------C--G-GAGATCAAG...A----T---...-----A-G-...............---...-A-G------T-T--...-----------A...--A----------A-.......... 5749
48_01B.MY.07.07MYKT021 ---------A-A---A---G-------A-----...--------A-------------GAGACACAG...-G---T-GG...-TAA---G-...............---...-A------G--TT--...A--------T--...G--G-A--T------.......... 5516
49_cpx.GM.03.N26677 ---------------A---G---G---------...--------------------T-GAGACATGG...AT--TT-GC....-AA-T-G-...............---...---G----TCT-T--...A-TT-A--A---...C-A-----T------.......... 5735
50_A1D.GB.10.12792 ---C-----------A---G-------------...--T-----------------G-GAGATAGAG...AG---T---...-----A-GT...............---...----------TG---...------------...-------CA------.......... 5714
51_01B.SG.11.11SG_HM021 ---------------A--GC------G------...----------------------GGGATCAGG...A----T-GG...---------...............---...---G------T-T--...T----G-----A...--------T----A-.......... 5514
52_01B.MY.03.03MYKL018_1 ------G--A-A---A---G-------------...--------A-------------GAGACACAG...AT---T-GG...-CA------...............---...-A------G--TT--...A--------T--...G----A--T------.......... 5625
53_01B.MY.11.11FIR164 -----GG--A-----A-----------------...--------A-------------GAGACACAG...AT---T-GG...-CAA-----...............---...-A------A--TT--...A--------T--...G----M--T------.......... 5648
54_01B.MY.09.09MYSB023 ---C-----------A---G---G---------...--------A-------------GGGACACAG...AT--CT-GG...-CAAG----...............---...-C------G-TTT--...A-GA-----T--...G-A--A--T------.......... 5713
55_01B.CN.10.HNCS102056 -A----C----G---A---G-------------...--------A-----A-----G-GTGACACAG...AT--GT-GG...-TCA-----...............---...-T------G--TT--...A--AC----T--...G----A--G------.......... 5621
56_cpx.FR.10.URF5_patient_A ------C----C-A-A---G-------------...--------A-----------G-GGGATAAAG...AG---T-GG...-CA-----A...............---...-C----T-G--TT--...A-T------T--...G----A--T------.......... 5668
57_BC.CN.09.09YNLX19sg T-T------A-A-A-A-T-GG------------...--------------------G-GGGACATTG...AG---T-G-...--A--A-G-...............---...-T----A---T-T-A...GG-T--T-----...--A----GT----A-.......... 5494
58_01B.MY.09.09MYPR37 -A----G----G---A---G---G---------...--------A-------------GAGACACAG...AT---T-GG...-CAA-----...............---...-A------A--TT--...A--------T--...G--GCA--T------.......... 5656
59_01B.CN.09.09LNA423 ---------------A--GC-------------...-----------------C--T-GGGATCAGG...A----T-G-...-------CA...............---...-A----------G--...--------A---...--------T------.......... 5498
60_BC.IT.11.BAV499 T-----G--A-A---A-T-AG--------G---...A---------------------AGGATGCAG...AG---T-GG...ATAACA-G-........................-----T-T-T-A...GG-T--T-----...--A-----G-A--A-.......... 6271
61_BC.CN.10.JL100010 ---------A-A---A-T-GG------------...--------------------G-GGGATACTG...A----T---...-CA--A-G-...............---...-T------A-T-T-A...GG-T-CT-----...--A-----TG---A-.......... 5731
62_BC.CN.10.YNFL13 ---------------A---G-------T-----...--------------------T-GGGACCAGG...A---CT-G-...--------A...............---...---------------...--------A--A...--A------------.......... 5633
63_02A1.RU.10.10RU6637 -A----C--------A---G-------------...--T-----------------T-GGGATAGTG...A----T---...--A-----A...............---...--G-----A-TT---...---T--T-----...A-A--A--G----AG.......... 5858
64_BC.CN.09.YNFL31 T--------A-A---A-T-GG------------...--------------------T-GGGATACTG...AG---T-G-...--A--A-G-...............---...-TC-----A-T-T-A...GG-T--T-----...C-A--A--T----A-.......... 5664
65_cpx.CN.10.YNFL01 ---A-----A-G---A--CA-------------...--------A-----------G-GGGACACAG...AT---T-GG...-CAA-----...............---...--------G--TT--...A--------T--...G----A--T------.......... 5675
67_01B.CN.11.ANHUI_HF115 --A------A-G---A---G-------------...--------A-------------GGGACACAG...AT--MT-GG...-TAA-----...............---...-A------G--TT--...A--A-----T--...G----A-CT------.......... 5654
68_01B.CN.11.ANHUI_WH73 --A------A-G---A---G--------A----...--------A-------------GGGACACRG...AT---T-GG...-TAA-----...............---...-A------G-TTT--...A--A-----T--...G----A-CT-----A.......... 5645
69_01B.JP.05.05JPMYC113SP420--A--------C---A---G-------------...--------A-------------GAGACACAG...AT---T-GG...-CAG-----...............---...-AG-----G--TT--...A--------T--...G----A--T------.......... 5671
70_BF1.BR.10.10BR_PE004 ---------------A---G-------------...--------------------G-GGGATGCAG...AG---T-GG...-------G-...............G--...-C----A--TT-T-A...T----G-----A...---G-A--T----A-.......... 5763
71_BF1.BR.10.10BR_PE008 ------G--------A---G-------------...--------------------T-GGGATGCAG...AG---T-GGCAG-----A---...............G--...-A-------CT-TG-...T--T-GA---CA...--AT-A---------.......... 5983
72_BF1.BR.10.10BR_MG002 ---------A-----A--GC-------------...--------------A--C--T-GGGATCAAG...AG---T---...-------G-...............---...-A-G------T-T--...-----------A...---------A-----.......... 5815
74_01B.MY.10.10MYPR268 -A----G--A-----A---G-------------...--------A-------------GGGACACAG...AT---T-GG...-CAA---G-...............---...-A------G--TT--...A--------T--...G----A--T------.......... 5608
O.BE.87.ANT70 GA-AGGT-AAGA---A---G-----TTAGG--T...--T----A-T----A--CA-T-GAGAAGAGG...A-C--G.........A-G--A...............---...-CC-T-TA-TTA......GC-A-G-CTT--...A-A-CCCCA---TTG.......... 6358
O.CM.98.98CMA104 GAAAGGT-AAGA-A-A---G-----TTAAG--T...-------A-T----A--CA-T-AAGAAGAAG...A-C--G.........AGG--A...............---...-TC-TATA--TA......G--A-G--TT--...A-A-CCCCA---TTG.......... 5799
O.CM.98.98CMABB141 GAAAG-T-AAGA-R-A---G-----TTAG---T...--T----A-T----A---A-T-AAGAAGAAG...A-C--G.........A-G--A...............G--ATC-TC-T-T---TA......--TT-G-CTT--...C-A--CCCA---TTG.......... 5807
O.CM.98.98CMABB212 GAAAG-T-AAGG---G---GG----TCAGG--T...-------A-T--------R-T-GAGAAGAAG...A-C--G.........A-G-YA...............---...-TC-TATC--TA......GC-A-G-CTT--...C-A--CCC----TTG.......... 5806
O.CM.98.98CMU5337 GA-AGGT-AAGA---A---G---G-TTAA---T...-------A-T----A---A-T-AAGAAGARG...A-C-GG.........A-G--A...............GA-...-TC-T-TA--TA......G--A-G--TT--...A-A--CCCA---TTG.......... 5800
O.CM.99.99CMU4122 --AAGGT-AAGA---A---G-----TT-AG--T...--T----A-T-------CA-T-GAGAAGAGG...A-C-G-.........--G--A...............G--...-TC-TATA--TA......G--A-G-CTT--...A-A--CCCA---TTG.......... 5798
O.FR.92.VAU GAAAG---AAGA---A---G----GTT-AG--T...-----C-ATT----A--CA-T-GGGAAGAGG...A-C-GG.........A-G--A...............G--...-TC---T--TTG......A-TT-G-CTT--...A-A--CCCA---TTG.......... 5882
O.GA.11.11Gab6352 GAAAGGG-AAGA-------G---G-TTAAG--T...-------A-T----A--CA-T-GAGAAGAGG...A-C-GG.........A-G--A...............---...-TC---T---TA......G--A-G--TT-T...A-A-CCCCA---TTG.......... 5530
O.SN.99.99SE_MP1299 GAAAGGT-AAGA---A---G-C---TT-AG--T...-------A-T----A-----T-GAACAGAGG...A-C-GG.........A-G--A...............G--...-TC-T-T---TA......G-TA-G-CTT--...A-A-CCCCA---TTG.......... 6369
O.US.10.LTNP GAAAGG--AAGG-A-A---GG----TTAGG--C...--T----A-T----A--CA-T-GAGAGGAAG...A-C-GG.........AGG-CA...............---...-TC-T-T---TA......G--A-G-TTT--...A-A--CCCA---TTG.......... 6273
N.CM.02.DJO0131 CAAA---GAC-A---A---G---T---A-----...--T-------G-----A---T-GGGATGCAG...ATTGGT-GG...-CATT---C...............--T...CTCAT-ATA-GTT--...ACAA--.................................. 5783
N.CM.02.SJGddd CACA---GAC-G---A---G---C--G------...--T-----------------T-GGGATACAG...AGCT-T-GG...TCA-T-G-C...............--T...CTC-TA-TA-G-T--.....................--C-AGGTG-T-.......... 5773
N.CM.04.04CM_1015_04 CAAA---AAC-G---G---G---C---------...--T-----------------T-GGGATGCAG...AGTGGT-GG...-CATT---C...............--T...CTCCT-ATA-G-TC-...A-AA--.................................. 5782
N.CM.06.U14296 -CAA--.................................----------G--A-A-T-GGAATGAAG...AGTGGT-GG...-CATT---C...............--T...CTCCT-ATA-G-T--...A-AA-----......-AT...GAACAA-T-.......... 5768
N.FR.11.N1_FR_2011 CACA---GAC-G---A---G---T--G------...--T-----------------T-GGGATGAAG...AGTT-T-GG...TCA-T---C...............-AC...CTCCT-AYA-G-T--.....................--C-AGGTA-T-.......... 5683
P.CM.06.U14788 CAAAGGC-A-CA--GTGG-G----G-GCA----...--TGAG--GT----A---A-T-AAGAAGAAG...A----C.........AG---A...............G--...-AC-T--AA-T-......TG-T-G-CTT--......--C--G-ACTT-AATGCTATTA 5792
P.FR.09.RBF168 CAAAGGC-A-TA--GTGG-G------GCA----...--TG-G--GT-------CA-T-AAGAAGAAG...A----C.........AG---A...............G--...-AC-T---A-TT......TG-T-G-CTT--......G-A--A-ACTT-AATGCTATTA 6356
CPZ.CD.90.ANT --AA-C--A--AGTGT---GTAG----CTTAGTATA--T----CA-TA--AGAA--T-AGGAAGCCG...ATAC-TAT-......ATT-G-...............G-T......CT--CTTTGC-A...A---AGTTT--A.........GAGAAG............. 5737
CPZ.CM.05.SIVcpzLB7 -AA--------G--GA---G--------GG---...----------------------GGGACATGG...AC--GC-GC...AT--CA-AC...............-AC...GT-GT---G-T-C--...AG-T-GT-CTCA...-----A--TA----C.......... 5873
CPZ.CM.09.Ptt_09Cam155 ---C--GCAAT----A-C-G---G----AGC--...--T-----A--------CA-T-GAGAGGACG...A---G--CC...TG-A--A-C...............-T-...TCCA-AA---TGG-T...T-G--AACCC-C...-GTT---C--T--A-.......... 6390
CPZ.TZ.06.TAN5 ---G--C-A--A---T-----AG----TT-AGTATA--------A-TA--AGAA--T-AGGAACTTA...ATTGG-ATA......ACT....................................T--...AC---CATA--T...ACA-CCC-AG-G-T-.......... 6400
CPZ.US.85.US_Marilyn -ATC-TT-A--A---A-C-G-AT-----A----...--T-----A-----A-----T-GAGAAGAAG...A---G-CTCTGG-TAAGT-AT...............--TCTTCTC-C-A--TTG--A...A---CA--AT--............................ 6388
GOR.CM.07.SIVgor2139_287 GATCGCT-A--A--G---C--AGC-ATAA----...--TGAG--AT-------CA-T-AGGAAGAAG...C--CTG.........A----A...............---...-A-----TA-TG......AG-T-G--TT--...A-TT-A-CT--C-T-.......... 5848
GOR.CM.12.SIVgor_BQID2 --TAG-C-AAGG---A---G--RR-TCAG---T...-------A-T----A---A-T-AAGAAGAAG...A-AG-G.........A-R-CA...............---...-TC-T-YT--TA......G-TA-G-CTT-T...A-A--CCCA---TCG.......... 5786
GOR.CM.13.SIVgor_BPID15 CA-AGGG-A-CA--GT-G-G-A-----CA----...--TGAA--AT--------A-T-AGGAAGAAG...A---G-.........AG---A...............G--...-AC-----GCT-......AG-T-G-CTT--...C-T--T--A--CTT-AATACTGGAA 5672
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B.FR.83.HXB2 .....GCTACA......GAA.........AAATTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAGGAAGCAACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGATACAGAGGTACATAATGTTTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCC 6461
Env .__.__A__T__.__.__E__.__.__.__K__L__W__V__T__V__Y__Y__G__V__P__V__W__K__E__A__T__T__T__L__F__C__A__S__D__A__K__A__Y__D__T__E__V__H__N__V__W__A__T__H__A__C__V__P__T__D__P_
A1.CD.97.97CD_KCC2 .....---G--......---.........--------------G-----C-----------C--------A--T---GAA-----C--G------------C-------T--------G-A---ACA-----T---C-----T--C-----------T------------ 6460
A1.CM.08.886_24 .....-T-G--......-G-.........--C--------T--T--T--C--------G----------GA--C---GAG-----CT-------C--C--------------------------AA-G--------C-----T--------------G------------ 5938
A1.CY.08.CY236 .....---GT-......---.........---AC------T--T-----C--------------------A--T---GAG-----CT----C--------G-----A---------ACA-----A-CG------A-C-----T-----------------T--G------ 5678
A1.IN.09.NARI_FLS_IVC19_1 .....---G--......-R-.........--C--------T--T--T--C--------------------A--C---GAG-----CT----------T--------------------------AAAG--C-----C-----T--------------G------------ 6333
A1.KE.11.DEMA111KE002 .....---G--......---.........--C--------T--T-----C--------------------A--T---GAG-----CT-------------------------C-----G-----AAAG-----------------------T------------------ 5835
A1.RU.11.11RU6950 .....---G--......---.........C-T-----------G--A--C-----A-------------GA--T---GAG-----C----------------------------------A---A-----C-----C-----T--------------------------T 5985
A1.RW.11.DEMA111RW002 .....------......---.........--C--------T--T-----C---------------------A-C---GAG-----CT---------------------------------A------G--------C-----T--------------------------- 5818
A1.SN.01.DDI579 .....------......---.........--C-----------G-----C-----------G--------A--C---GAG-----C---------------------------------CA---A--G--------------T-----C--------------------- 5668
A1.UG.11.DEMA110UG009 .....---G-T......C--.........--C--------T--T-----C--------------------A--C---GAG-----C--G--------G--------------------A------AAG--------C-----T--------------------------- 5816
A1.ZA.04.503_15344_T10_A1 .....---G--AAT...---.........--C--------T--T--T--C--------G-----A--------------T-----C-----------T---------------------------AAG--------C-----T--G------------------------ 5687
A2.CD.97.97CDKTB48 .....---G--..................G-T--------------A--C-----A-------------GA--T---GAT-----C-----------------C-------------C------AAAG--------C--------------------------------- 5804
A2.CM.01.01CM_1445MV .....------..................--T--------------A--C-----A--------A----GA--T---GAG-----C--------------------A-------------G---A-----------C--------------------------T------ 5663
A2.CY.94.94CY017_41 .....------..................G-T--------------A--C-----A--------------A--T---GAT----TC--------------------------------------A--G--------A--------------------------------- 5821
B.BR.10.10BR_RJ032 .....A--G--......-G-.........C-G-----------------------R--------A-----A--G-------------------------------------------CC------A-G--C--------------------------G-----------T 6029
B.CA.07.502_1191_03 .....---G--......--G......GATC-GGG---------------------A--------------A--G----AA--------G--C-----C-------------G--------------C---------------------C--------------------- 5905
B.CH.08.M2_0803101_NFLG8 ..AGT---G--......--T.........C----------------A-----------------------A--------T-----C------------------------------------------------------------------------------------ 5917
B.CN.12.DEMB12CN006 .....---GA-..................--T--------------------------------------A--C----A------C-----------------G------------AGCT-------------------------------T--C-----T--------T 5833
B.CU.14.14CU005 .....----A-......---.........C----------A------------------A------------GGCT-C-TGTGTGGAA-...AA----A-CACCA--TT-TTT-G----------C----------CA---A--A-TG---------------------- 5669
B.ES.14.ARP1195 .....---GT-......--T.........C-------------------------------------------T----A-------------------------------------C-------A--------------------------------------------- 5919
B.FR.11.DEMB11FR001 .....---G--......---.........C-------------------------A--------------A-------A------------------------------------------------------------------------------------------- 5694
B.HT.05.05HT_129389 .....---G--..................--GA-------------------------------------A-----------------------------------------------A-----------------C--------T------------------------ 5661
B.JP.12.DEMB12JP001 .....---GT-......---AAAGAC...--T--------T-----------------------------A---------------T-------------------------------C-------C---------A--------------------------------- 5853
B.KR.07.HP_18_07JHS10_3909 .....---GAT..................G--A-------------------------------------A--------------C--------------------------------C-------------------------------------------T------- 6118
B.RU.11.11RU21n .....-----T......C--.........--T--A-----------------------------------A--------T------------------------------------AG--AG--A-C---------------T---T----------------G------ 6019
B.SE.12.SE600057 .....----A-......---GAGAGA...--G-CA-----------------------------A-----A-------------------------------------G--T----AG--A---A-C-------------------T----------------------- 5680
B.TH.10.DEMB10TH002 .....---GAG..................G----------------------------------------A------GT---------------------------------------C-A------------------------------------------------- 5776
B.US.13.RV_1 .....---G--......--T.........C----------------------C-----------------A--------------------------------------------------------------------------------------------------- 6334
B.ZA.09.DEMB09ZA022 ........G--......C--.........C----------------------------------------A-------AG--T--------------------------------------------------------------------------------------- 5752
C.BR.07.DEMC07BR003 .....-TG-TG......-GG.........--C--------------A-----------------------A--T----AA--T--------------C-----C-----G--------C-----A--G--------C--------------------G------------ 5811
C.BW.00.00BW5031_1 .....-TGGG-......-GG.........--C--------------------------------A-------------AA--T---T-------------------------------G-A---A--G--------C-----T--------------------------- 5832
C.CN.10.YNFL19 .....-TGGG-......-G-.........--CCG------------------------G-----------A--T----AA--T--------C-------------------G------G-A---A--G--------C-----T--------A------------------ 5813
C.CY.09.CY260 .....-GGGGG......--C.........-----------------------------------------A-------AGG-T---T----------------G----G---------G-G---A-----------C-----T--------------------------- 5702
C.ES.14.ARP1198 .....-TGGT-......-GG.........--C--------------------------------------A-------AA--T--------C--------------------------G-GG-----G--------C-----T--------T------------------ 5896
C.ET.02.02ET_288 .....-TGGTG......-GG.........--T-----------------------------A--------A--C----G-C-T-----------------------------------------A--G--C-----C-----T---T----------------------- 5681
C.IN.09.T125_2139 .....-TGGG-......-G-.........--C--------------------------------------A-------AG--T--------C--------------C------C----G-----A--G--------C-----T--------------------------- 6433
C.KE.05.05KE369195V4 .....-TGGTG......-G-.........--C--------------------------------------A-------AA--T--------------------------------------------G-----CA-C-----T--------------------------- 5652
C.MW.09.703010256_CH256.w96 .....-TG-GG......-G-.........--C--------T-----------------------------A-------AA--T--------C--------------------------C-AG--A--G--------C-----T--------------------------- 6446
C.SE.13.SE600311 .................-GG.........--C--------------------------------A-----A-----C-A-C-T---------------------------------A-G-----AA-G--------C-----T-----------------T--------T 5714
C.TZ.08.707010457_CH457.w8 .....-TA-TG......-GG.........--C-------------------------------------GA-------AA--T---T----C--------------------------G-G---A--G--------C-----T--------------------------- 6463
C.US.11.17TB4_4G8 .....-TG-AG......-GG.........--C--------------------------------------A-------A-C-TT----------------------------------GG----A-CG--------C-----T--------------------------- 5830
C.YE.02.02YE511 .....-GGGG-......-GG.........--C--------------T-----------------------A-------AA--T-----------------------------------G-GC--A--G--------C-----T--------------------------- 5653
C.ZA.12.DEMC12ZA096 .....ATGCAT..................GGC-----------------C-----------A--A-----A-------AA--T--------C-------------------G------A-----A--G--------G-----T--------T------------------ 5788
C.ZM.11.DEMC11ZM006 .....-TA-GG......-G-.........--T--------------------------------------A-------AA--T--------C--------------------------G-A---A--G--------C-----T--------------------------- 5828
D.CM.10.DEMD10CM009 .....--AG--......--T.........--T--------------A-----------G-----A-----A-------AA---------------------------------AC-A-AG------C-------A-C-----T--------------------G------ 5835
D.CY.06.CY163 .....--AG--......--T.........--G--------------G-----------G-----------A-------AAG------------------------------T-AC-A-AG------C-------A-C-----T--------------------G------ 5668
D.KE.11.DEMD11KE003 .....-T-G--......---.........C-G--------T-----G-----------------------A-----------T---------------------------T-----A-AGA---A-C-------A-C-----T-----------------A--------- 5806
D.KR.04.04KBH8 .....---G--......-G-.........--C--------------T-----------------------A-----------------------------G--------CT--CT-A-AG------C-------A-C--------------T-----------G--T--- 6413
D.SN.90.SE365 .....-T-G--......---.........-----------------T--------------G--------A---------------------------------------T-------A------AA------CA-C-----T--------------------G------ 6474
D.TZ.01.A280 .....-T-G--......---.........C-G------------A-T-----------------T----GA-------A-------------------------------T---T---C-------C-------A-C-----T-----------C-----A--------- 5658
D.UG.10.DEMD10UG004 .....-T----......-G-.........C----------------T-----------G-----------A-------AA--T--------------------------------CA-AC----A-C-------A-C-----T-----------------A--------- 5795
D.UG.11.DEMD11UG003 .....-TGG--......---.........C----------------T----------------------GA-----------T--------C------------------T-------A--------G--------C--------------A--------A--------- 5809
D.YE.02.02YE516 .....--AG--......--T.........--G--------------G-----------------A-----A-------AAG-----------------------------T--GT-A-A-------C-------A-C-----TT-------------------G------ 5671
D.ZA.90.R1 .....---G--......---.........--T--------------T-----------G-----A-----------------T----------------------------G----A-A-A-----C-------A-C-----T--------------------G------ 5806
F1.AO.06.AO_06_ANG32 .....---G--......---.........--C--------------A-----------------------A-----------T---T------------------------G------A-G---A-----------C-----T--------------------------- 5679
F1.AR.02.ARE933 .....------......---.........--C----T---T----------------------------GA-----------T---T----C------------------T-------A-G---------------C-----T-----------------------T--- 5761
F1.BR.07.07BR844 .....----A-......--G.........--C--------------------------------------A-----------T---T----C--------------------------C-A-----C---------C-----T--------T--------------T--- 6248
F1.BR.10.10BR_PE107 .....------......--C.........--CC-C-----A--------------------A--------A------GA---T--------C--------------------------C-A------G--------C-----T---T-------------------T--- 5919
F1.BR.10.10BR_RJ015 .....--AGA-......---.........--G-----------G--T-----------G-----------A-------A---T--------C------------------------A-A-A-----C---------C-----T--------------------------- 5873
F1.CY.08.CY222 .....---G--......--C.........--C--A-----------------------------------A-----------T----------------------------G------A-A------G--C-----C-----------------C--------------- 5657
F1.ES.02.ES_X845_4 .....---G--......--C.........--C--A-----------T-----------------------------------T---T--------------A---------G------A-G---------------C-----T--------------------------- 5919
F1.ES.11.VA0053_nfl .....---GA-..................--T-----------------------------G--------------------T--------C-----------A--C-----------GGA---------------C-----T---------------------A-T--- 5882
F1.RO.96.BCI_R07 .....------......--T.........-----------T-----T-----------------------------G-----T--------------C-------------G------A-A---------------C-----T--------------------------- 6491
F1.RU.08.D88_845 .....------......A-C.........--C-------------------------------------GA--------A--T--------------------------G---------GA-----C---C-----C-----T--------------------------- 5926
F2.CM.02.02CM_0016BBY .....---G--......--T.........--C-----------------------A-----A--------A-----------T-----------------G-----------------A-A-----C---------C-----T-----------------T--------T 5650
F2.CM.10.DEMF210CM001 .....------......--G.........--C--------T--------------A-----A-------GA-------A---AGT--------------------------G------A-G---------------C-----T-----------------T--------- 5721
F2.CM.10.DEMF210CM007 .....---G--......--T.........--C-----------------------A--------T-----A-----------TGT------C-----------A--------------A-A------G-------CC-----T---T-------------T--------- 5806
G.CM.07.920_49 .....--CT--......A-T.........--C--------------A---------------------G-A--T---GAT--AC-------C--------T--------G------AG---T--AAA---------A--------------------------------- 5862
G.CM.10.DEMG10CM008 .....--CT--......---.........--C--------------T-----------G---------G-A--GA--GAT--------------------T---------------AG---T--AAG---------------T--------------------------- 5848
G.CM.10.DEURF10CM020 .....A-CT--......--C.........--CC-------------T--------A------------G-A--T---GA----C--T-------------T---------------AG---T--AAA---------C--------------------------------- 5798
G.CN.08.GX_2084_08 .....A-CT--......--G.........--T-----------------------------A------G-A------GAT---C----------------T-------G-------AG---T--AAA---------C--------------------------------- 5703
G.ES.09.X2634_2 .....--CT--......A-C.........--C------------------------------------G----T---GAT--------------------T-------G---C---AG---T--AAGC--------C-----T--------------------------- 5950
G.ES.14.ARP1201 .....--CT--......A-T......AAT--M--------------Y--------------M--A---G-A------GAT---C--Y-------------T-----------C---AG-C-T--AAA------W--Y--------------A--------------T--- 5933
G.GH.03.03GH175G .....--CT--......--C.........---------------------------------------G-A--T---GAT-----------C--------T---------T-----AG-T-T--AAA---------C--------------------------------- 6507
G.KE.09.DEMG09KE001 .....--CT--......ATT.........--C-------C----------------------------G-A--T---GAT-----C--------------T---------------AG---T--AAA-------A-C-----T-----------------------T--- 5843
G.NG.09.09NG_SC62 ........G--......--T.........--C-----------------------------A------G-A--T---GAG---C----G--C--------T-----------C---AG---C--AAA---------C--------------------------------- 5655
G.PT.x.PT3306 .....--CT--......A-T.........--C-----------------------A------------G----T---GAT--TGT-T----C--------T---------------AG---T--AAGC------A-C-----T-----------------------T--- 6407
H.BE.93.VI991 .....-T-GT-......-G-.........--C--------------A-----------G-----------A-------AG--T--------C--------------------------C-----AAGG--------A-----T--------------------------- 5839
H.BE.93.VI997 .....---G--......-G-.........--C--------T-----A-----------G-----------A-------AA-----------C-----------------G--------GC----AAAG--------C-----T--------------------------- 5766
H.CF.90.056 .....---G--......C--.........--C--------T-----A-----------------------A--G----AA-----------C-----------------G--------G-----AAAG--------C-----T--------A------------------ 5801
H.GB.00.00GBAC4001 .....A--GG-......---.........--C--------------A-----------G-----------A-------AA--T--------C-----------------G------AGC-----AAA---------A-----T-----------------------T--- 5969
J.CD.97.J_97DC_KTB147 .....-G-G--......---.........-----------------A-----------------------A--T----AG------T-------------T---------T-----AG---T--AAA---------C-----T--------T-----------------A 5661
J.SE.93.SE9280_7887 .....--A-A-......---.........G-C--------------------------------------A--T----AG------T-------C-----T---------------AG---T--AAA---------C-----T--------T--------------T--A 5780
J.SE.94.SE9173_7022 .....----G-......---.........--C--------------------------------A----GA--T----AG------T-------C-----T---------------AG---T--AAA---------C-----T--------T--------------T--A 5781
K.CD.97.97ZR_EQTB11 .....---G--......A-C.........--C--------------------------------------A--------A-----------C--------------------------A-----------------C-----T--------------------G------ 5656
K.CM.96.96CM_MP535 .....AA-G--......--C.........-----------------------------------------A--------AC----------C--------------------------G-AG--------------C-----T--C-----------------G------ 5660
01_AE.AF.07.569M .....--CT--......--C.........--C--------T-----------------T----------GA--T---GAT-----C--------------------C------C----G-----A--G--C-----C--------------------------------- 5664
01_AE.CM.11.1156_26 .....--C---......---.........--C--------T-----T-----------T----------GA--T----A------C--------------------C------C-G--GT----A--G--C-----C-----T--------------------------- 5810
01_AE.CN.12.DE00112CN011 .....--CT--......A-C.........--C--------T-----T-----------T----------GA--T-----T-----------------------------G---C----G-----A--G--C-----A---------T----T--------------T--- 5771
01_AE.HK.04.HK001 .....--CT--......--C.........--C--------T-----T-----------C-----------A--T---GAT-----C--------------------C------C----G-----A--G--C-----C--------G------------------------ 5831
01_AE.IR.10.10IR.THR48F .....--CT--......--C.........--C--------T-----T-----------T----------GA--C---GAA-----C--------------------C------C-G--G-----A-C---C-----C--------------T------------------ 5651
01_AE.JP.11.DE00111JP003 .....--CT--......A-C.........--C--------T-----TC----------G----------GA--T---GTT-----C--------------------C------C----G-----A--G--------C-----------------------T--------T 5864
01_AE.SE.11.SE601018 .....---T--......---.........T-C--------T-----T-----------T-----------A--T---GAT-----C--------------------C------C--A-------AACG--C-----C--------------------------------- 5678
01_AE.TH.10.DE00110TH001 .....--A---......A-C.........--C--------T-----T--------A--T----------GA--T---GAT-----C--------------------C------C-C--G-----A--G--C-----C--------------------------------- 5758
01_AE.TH.90.CM240 .....--CT--......--C.........--C--------T-----T-----------G----------GA--T---GAT-----C--------------------C--G---C----G-----A--G--C-----C--------------------------------- 6029
01_AE.US.05.306163_FL .....--CT--......A-C.........--C--------T-----T-----------T----------GA--T---GAA-----C--G-----------------C------C----G-----A-----C-----C---------T----------------T------ 5652
02_AG.CM.10.DE00210CM013 .....---GA-..................--T-----------G-----C--------------------A--T----AG-----C--------------------------------------A-----------A-----T--------------------------T 5831
02_AG.ES.06.P1423 .....---CA-..................--T--------T--------C-----------G-------GA--C---GAG------------------------------------C-------A-C---------------T--------------------------- 5898
02_AG.GW.05.CC_0048 .....--A-AC......AG-.........--G--------T--G--A--C--------------------A--T----AG-----C---------------------------------G----A-----------C-----T-----------------------T--T 5820
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Env signal peptide end Env gp120 start
B.FR.83.HXB2 .....GCTACA......GAA.........AAATTGTGGGTCACAGTCTATTATGGGGTACCTGTGTGGAAGGAAGCAACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGATACAGAGGTACATAATGTTTGGGCCACACATGCCTGTGTACCCACAGACCCC 6461
Env .__.__A__T__.__.__E__.__.__.__K__L__W__V__T__V__Y__Y__G__V__P__V__W__K__E__A__T__T__T__L__F__C__A__S__D__A__K__A__Y__D__T__E__V__H__N__V__W__A__T__H__A__C__V__P__T__D__P_
02_AG.KR.12.12MHR9 .....---GA-..................--T-----------G-----C--------G----------GA--C---GAG-----C-----------------------------------G--A-----------C-----T-----------------------T--T 6123
02_AG.LR.x.POC44951 .....----AC..................--TA----------G-----C-------------------GA--C---GAG--A--C-----------C---A--------A-------------A-CT--------C-----T--------------------------T 6456
02_AG.NG.09.09NG_SC61 .....---CA-..................CC------------GA----C-------------------GA------GAG-----C-----------C-----------G-------TG-A---ATC---------C-----T-----------------------T--T 5656
02_AG.NG.x.IBNG .....---GA-..................C-------------G-----C---------------------ACG---GAG-----C--------------------------------------A-----------C-----T--------------------------T 5988
02_AG.SE.11.SE602024 .....----AC..................--------------G-----C-------------------GA--T---GAG--------------------------------------------A-----------------T--------T-----------------T 5666
02_AG.SN.98.98SE_MP1211 .....---GA-..................--T-----------G-----C---------------C---GA--T---GAG-----C--------------------C-----------G-----A-----------C-----T--------------------------T 5669
02_AG.US.06.502_2696_FL01 .....---GA-......A-T.........--T-----------G-----C--C---------------CGA--C---GAT-----C-----C--------------------------------A-C---------------T--------------------------T 5661
03_AB.RU.97.KAL153_2 .....------......---.........--T--A-----------T-----------------------A---------------------------------------------AG--AG------------------------T----------------G------ 5674
04_cpx.CY.94.94CY032_3 .....--CT--......A-C.........--C--------------T----------------------GA--C---GAG-----C-----------------A--------------G-A---A---------A-C-----T--------------------------- 5831
05_DF.BE.x.VI1310 .....------......--C.........-----T-----------------------------A----GA-------AA--T--C--G----------------------G------C-A---------------C-----T--------T------------------ 5849
06_cpx.AU.96.BFP90 .....--CT-T......A-G.........--CA-------T-----------------G----C----G-A--T---GAT----T---------------T---------------AG-C-T--TAAG--------C-----A--------T------------------ 6497
07_BC.CN.98.98CN009 .....---GT-......-G-.........--C--------------------------------A-----A--G------------T-------------------------------------------------------T--------------------------- 5792
08_BC.CN.97.97CNGX_6F .....-TGGA-......-G-.........--C--------------------------------------A-------AA--T--------C-----G--------------------G-----A--G--------C-----T--------------------------- 5634
09_cpx.GH.96.96GH2911 .....---G--......---.........--C--------------------------------------A--G---GAG-----CT--------------------C-G-----CTC--A---AAA---------------T--------------G-----G------ 5672
10_CD.TZ.96.96TZ_BF061 .....--A-GG......--G.........--G--------------A-----------------------A---A-------T-----------------------------C--CA-AG------C-------A-C-----T-----------C-----T--------- 5858
11_cpx.CM.95.95CM_1816 .....------......--C.........--C-------------------------------------GA--T---GAT---C----------------TA--------------AG---T--AAA---------C-----T--------------------------- 5830
12_BF.AR.99.ARMA159 .....------......---.........--T--------------------------------------A-----------T--------C------------------T-------A-GG--------------C-----T--C--------------------T--A 6462
13_cpx.CM.96.96CM_1849 .....--CT--......A-T.........--C--------------T-----------T----------GA--T---GAG-----C-----------------------G------TC------AAA------C--C-----T--------------------------- 5871
14_BG.ES.05.X1870 .....--CT--......A-T.........G-C--------------------------G-----------A-----------------T--C--------------------------------A--------------------------------------------- 5934
15_01B.TH.99.99TH_MU2079 .....---G--......---.........--C--------------------------------A-----A--C---T------------------------------------------------C--------G------T--------------------G------ 5857
16_A2D.KR.97.97KR004 .....------......---.........G-TC-------------A--C-----A-------------GA--T---GAG--T--C--------------------------------------A-C------------------------------------------- 5827
17_BF.AR.99.ARMA038 .....A-AG--......-G-.........-CT--------------------------------------A-----------T-T------C-------------------G------G-----------------------------------------------T--- 5671
18_cpx.CU.99.CU76 .....------......--T.........C-C--------------A-----------G-----------A--T---GTA--------------------T---------T-----AG---T--AAGC--------C-----T--------------------------- 5760
19_cpx.CU.99.CU7 .....--CTTT......--C.........--C--------------T-----------T----------GA--T---GAA-----C-----------------------------------------G--------C-----T--------------------------- 5683
20_BG.CU.99.Cu103 .....--CT--......A-T.........--T--------T---------------------------G-A--C----AT---C----------------T---------------AG---T---AGC--------C-----T--------A--------T--------- 5934
21_A2D.KE.99.KER2003 .....---G--......-GC.........--TC-------------T-----------G-----A-------------A---T---------------------------------TCA------AAG------A-C--------------------------G------ 5662
22_01A1.CM.01.01CM_0001BBY .....--CCA-..................--T--------------T-----------C----------GA--G---GAG-----C--G--C--------------C------------C----A--G--------C-----T--------------------------T 5667
23_BG.CU.03.CB118 .....--CT--......--T.........--C------------------------------------G-A--T---TAT---C----------------G---------------AG---T---AGC--------C-----T--------A--------T--------- 5910
24_BG.ES.08.X2456_2 .....--CT--......--T.........--C--A---------A-----------------------G-A--T---GATG--C-C--------------T---------T-----AG---T---AGC--------C-----T--------------G------------ 5918
25_cpx.CM.02.1918LE .....--CT--......--C.........--------------------------A--------------A--T----AG--------G-----------T---------------A-A--T--A-CC------A-C--------------------------------- 5675
26_AU.CD.02.02CD_MBTB047 .....---G--......--C.........-----A----------------------------------GA--T---GAA-----C-----C-----------------G--------------A--G--------C-----T--T------------------------ 6461
27_cpx.FR.04.04CD_FR_KZS .....-T-CA-......-G-.........--C--------------A------------T---------GA------GAT-----C---------------------------C----G-----A-CG--------C-----T--------------------------- 6457
28_BF.BR.99.BREPM12609 .....------......A-C.........C---CA-----------------------------------A--------------------------------------C---GT-A-A-------C-------A----------------------------------T 5823
29_BF.BR.01.BREPM16704 .....------......--G.........C----------------A--C--------G-----------A------T-------C---------------------------GT---C-------C------------------------------------------- 5855
31_BC.BR.04.04BR142 .....-TA-GG......-G-.........--C---------C----A----------------------GA--T----AA--T-----------------------------------G-----A--G--------C-----T-----------------------T--- 5950
32_06A1.EE.01.EE0369 .....--CT--......A-G.........G-CC-------------T-----------G----C----G-A--T---GAT--T-T-T-------------T------------C--AG---T--AAGG--------C-----T--------T------------------ 6102
33_01B.ID.07.JKT189_C .....--CT--......A-C.........--C--------T-----T-----------T----------G---T---GAG-----C--------------------C------C----G-G---A--G--C-----C--------------------------------- 5762
34_01B.TH.99.OUR2478P .....--CT--......--C.........--C--------T-----T-----------T----------GA--T---GAT-----C--------------------C------C----G-----A--G--C-----C---------T----------------------- 5663
35_AD.AF.07.169H .....---GT-......---.........--T--------T--T--------------------------A------GAG-----CT-------------------------------G-----A--G--------C-----T--------------------------- 5667
36_cpx.CM.00.00CMNYU830 .....--CT--......--C.........TTG--------T-----T-----------T----------GA--T----AT-----CT-------------------C-----------------A--G--------C-----T--------------------------T 5676
37_cpx.CM.00.00CMNYU926 .....--A-AC......A-C.........CTC--------------T--C--------T-----------A--T---GAT-----C----------------------C--------T-C----A--G--------C-----T---TTGC-TG..--------------- 5656
38_BF1.UY.03.UY03_3389 .....---GA-..................--G--------------------------------------A-----------------------------------------------G-----------------------------------------------T--- 5887
39_BF.BR.04.04BRRJ179 .....---G--......--C.........--T--------------------------------------A--------T--T--------C--------------------------A-GG--------------C-----T--------------------------- 5944
40_BF.BR.05.05BRRJ055 .....--C--G......A-C.........--T-G------------------------------------A-----------------------------------------------C--------------------------------------------------T 5970
42_BF.LU.06.luBF_18_06 .....---G--......---.........G----------------T-----------------------A---------------T------------------------G------C--------------------------------------------------T 6011
43_02G.SA.03.J11223 .....--CT--......A-T.........--C-----------------------------A------G-A--T---RAY---C----------------TA--------------AG---T--AAA---------Y--------------------------------- 5992
44_BF.CL.00.CH80 .....------......---.........-----------------------------------------A-----------------------------------------------------------------------------------------------T--- 5909
45_cpx.FR.04.04FR_AUK .....---G--......--T.........--C-----------------C--------------------A--C--CCAG-----C-----------------------------------T--AAAG--------C-----T--------------------------- 6450
46_BF.BR.07.07BR_FPS625 .....A--GA-..................---C----------G-------------------------GA-----------T--------C--------------------------C-A-----C---------C-----T-----------------------T--- 5894
47_BF.ES.08.P1942 .....---GA-AAGTCT---.........--G--------------------------------------A--------------------------------------G----------------C------------------------------------------- 5905
48_01B.MY.07.07MYKT021 .....--CT--......--T.........--C--------T-----T-----------T----------GA--T---GAA---G-C--------------------C------C-A-TGGA---A--G--C-----C--------------------------------- 5666
49_cpx.GM.03.N26677 .....-G-G--......-G-.........--C--------------------------------------A-------AG------T-------------T---------------AGC-AG--A-CC--------C-----T--------T-----------------A 5885
50_A1D.GB.10.12792 .....-TAG--......---.........C-G--A-----------T-----------------------A-----------T--------------------------GT-----A-AG------CT------A-C-----T-----------------A-----T--- 5864
51_01B.SG.11.11SG_HM021 ........G--......---.........--------------------------A--------------A--------T-----------------C----------G------------------------------------------------------------- 5661
52_01B.MY.03.03MYKL018_1 .....--CT--......---.........--C--------T-----T-----------T-----------A--T---GAT-----C--------------------C------C----G-----A-CG--C-----C--------------------------------- 5775
53_01B.MY.11.11FIR164 .....--CT--......--C.........-----------T-----T-----------T--G-------GA--T---GAT-----C--------------------Y------C----G-----A-----C---A-C--------------------------------- 5798
54_01B.MY.09.09MYSB023 .....--CT--......A-C.........--T--------T-----G-----------C----------GA--T---GAG-----C--C-----------------C-----GC----G-----AA-G--C---A-C--------------------------------- 5863
55_01B.CN.10.HNCS102056 .....A-CT--......--C.........--C--------T-----T-----------T----------GA--T---GAG-----------------T--------C------C---TG-----AA-G--C-----------------------------------T--- 5771
56_cpx.FR.10.URF5_patient_A .....A-CT--......ACT.........--T-----------G--------------------A-----A--T---GAG-----C--------C-------------G---------------------------C-----------------------A--------- 5818
57_BC.CN.09.09YNLX19sg .....-TGGG-......-G-.........--C--------------G----------------------GA-------AA--T-----------------------G-----------G---------------A-C-----T--------------------------- 5644
58_01B.MY.09.09MYPR37 .....---TT-......--T.........--C--------T-----T-----------T----------GA--T---GAT-----C-----------------C---------------GA---------------C--------------------------------- 5806
59_01B.CN.09.09LNA423 .....A--G--......---.........C----------------A----------------------GA-------A-------T----C--------------------------G------AA---------C--------------------------------T 5648
60_BC.IT.11.BAV499 .....------......---.........----------------------------------------GA-------AA--T------------------T----------------------A-----------C-----T-----C--A------------------ 6421
61_BC.CN.10.JL100010 .....-GGGG-......A--.........GGC--------------A-----------------A----GA--T----AA--T--------C--------------------------G-----A--G--------C-----T--------------------------- 5881
62_BC.CN.10.YNFL13 .....---G--......---.........--C--------------T-----------------A-----A-------G---------G--------C--------------------------------------C-----T--------------------------- 5783
63_02A1.RU.10.10RU6637 .....---G--......---.........--C--------------A--C-----------A--------A--T----AG-----CT----------------A--------CC----C-----AA-G------A-C-----T--------------------------T 6008
64_BC.CN.09.YNFL31 .....-TGGG-......-G-.........--C-----------G--------------G-----------A--T----AA--T--------C---------------------C--A-G-----A--G--------C-----T--------------------------- 5814
65_cpx.CN.10.YNFL01 .....A-CT--......--C.........--C--------T-----T--C-----A--T-----------A--T----GT-----C-----------------G--------------------------------C-----T--------------------------- 5825
67_01B.CN.11.ANHUI_HF115 .....--CT--......--C.........--C--------T-----T-----------T----------GA--T---GAT-----C--------------------C------C----G-----A--G--C-----C-----T--------------------------- 5804
68_01B.CN.11.ANHUI_WH73 .....--CTT-GAC...A-C.........--C--------T---A-T-----------T----------GA--T---GAA-----C--------------------C-G----C----G-----A--G--C-----C--------------------------------- 5798
69_01B.JP.05.05JPMYC113SP420.....--CT--......--C.........--C--------T----------------------------GA--C----AA-----CT--------------------------C-G--GG----A-CG--C---A-C--------------------------------- 5821
70_BF1.BR.10.10BR_PE004 .....A--G--......--T.........--C-------------------------------------RA-------G---------------------R----------------MK-R------------------------------------------------- 5913
71_BF1.BR.10.10BR_PE008 .....--C---......---.........--C--------------------------------------A--------T---------------------------------------G------C------------------------------------------- 6133
72_BF1.BR.10.10BR_MG002 .....------......--C.........--G--------------------------------------A---------------------------------------------A----------------------------------------------------- 5965
74_01B.MY.10.10MYPR268 .....--CT--......A-C.........--C--------------T-----------T--G-------GA--T---GAT-----C--------------------C------C----G-----A--G--C-----C--------------------------------- 5758
O.BE.87.ANT70 .....AGCCTT......AG-.........C-GC-A-AT-CA---------GC------G-----A---G-A--T-----AC-AGTA-----C-----T-----------CCT-ACAAGC--T--AAAG------A-------AT----A--------T--T--------- 6508
O.CM.98.98CMA104 .....AGCT-T......AGC.........C-G--T-AT-CA---------GC---A--G-----A---G-AA-T----A-C-AGTAT----C-----T-----------CCT-ACAAGCC-T---CA-------A-------AG----A--------T------------ 5949
O.CM.98.98CMABB141 .....AGAT-T......A-G.........G-CC---AT-CA---------GC------G-----A---G-A-------A-C-AGTAT-G--C-----C-----------CCT-ACAAGC--T---CAG------A-------AT----A--------T------------ 5957
O.CM.98.98CMABB212 .....AG-TAT......AGT......GAGC------AT-C-----------C------------A---G-A--G----AAC-AGTA-----C-----T-----------CTT-ACAAGC--T---AAG------A-------AT----A-----C--T------------ 5959
O.CM.98.98CMU5337 .....AGCT-T......A-T.........--GA---AT-CA---------GC----------------G-A--T------C-A--A-----C--C--T--T----T---CCT-ACAAGC--T---CA-------A-------AT----A--------T------------ 5950
O.CM.99.99CMU4122 .....AGCTAT......--C.........C-GC---AT-CA----------C------------A---G-A--G----AAC-A--RT----C-----T-------T---CCT-ACAAGC--T---AAG------A-------AT----A--------T--------T--- 5948
O.FR.92.VAU .....AGCTGT......A-C.........C--C-A-AT-C-----------C------------A---G-A--T----AAC-A--AT-G--C-----T-----------CTTGACAAGC--T--ACAG------A-------A-----A--------T------------ 6032
O.GA.11.11Gab6352 .....AGCT-T......A-C......CAAC-GC---AT-CA---------GC---A--G-----A---G-A--T----G-C-AGTAT----------T-----------CCT-ACAAG-C-T---AAG--C----AA-----AG----AT-------T--------T--T 5683
O.SN.99.99SE_MP1299 .....AGCTAT......A-C.........C-GCAC-AT-CA---------GC------------A---G-A--G------C-AGTAT----C-----T-----------CCT-ACAAGC--T---CAG------A-------AT----A--------T------------ 6519
O.US.10.LTNP .....A-CT-T......A--.........C--C---AT-CA---A-----GC------G-----A---G-A--T---G-AC-AGTAT----------T-----------CCT-ACAAGCCAG--ACAG--------------AG----A--A-----T--T--------- 6423
N.CM.02.DJO0131 .....-GGT-T......A--.........----AT----CA-----G--C-----A-----A--A----GA--T-T-GAA--AGT---T--C--C--C--------------CC--AG--------CT--C--CA-C-----------A--A-----C-----T--T--- 5933
N.CM.02.SJGddd .....-GGT-T......---.........C--CAT----CA-----G--C-----A-----A--A----GA--C---GAG--A-T---T--C--C--T--------------CC--AG--------CT--C--CA-C-----------A--A-----T--T--T--T--- 5923
N.CM.04.04CM_1015_04 .....-GGT-T......---.........C--CAT-----A-----G--C--------G--A--A----GA--CA--GAG--AGT---T--C-----T--------------CC--AG--------CT--C--CA-C-----------A--A-----T-----T--T--- 5932
N.CM.06.U14296 .....AGGT-T......---.........CC-CAT-----A-----G--C-----A-----A--A----GA--C---GAG--A-TC--T--C--C--C--------------CC--AG--------CT--C--CA-C-----------A--A-----T-----T--T--- 5918
N.FR.11.N1_FR_2011 .....-GGT-T......---.........C---AT-----A-----G--C-----------A--A-----A--C---GAG--A-T---T--C--C--T---K----------CC--AG--------CC--C--CA-C-----------A--A-----C--T--T-----T 5833
P.CM.06.U14788 GCTATA---GT......-G-.........-C-CGT-AT--T--T--A-----------T--A--T----GA--T--T-AA-TT--CT----C------G-------ATCGCT-AC-AGC-RW---CAG------A----------C--G--------G-----------T 5947
P.FR.09.RBF168 GCTGT----GT......-G-.........-T-CAC-AT--T--T--A-----------T--A--T----GAA-T--TGAAGTT--CT-G---------G-------ATCGCT-AC-AGC-A----CAG------A----------C--G--------G-----C-----T 6511
CPZ.CD.90.ANT .....-GG--G......A-T.........G--GAC-AT--A-----A-TC-----A--C-----C----GAA-T--G--AC-T--------------CA--A----CTCCATGACAAG---------G--C-----A-----A--TACCAGT-----G--A-T---T--A 5887
CPZ.CM.05.SIVcpzLB7 .....A---A-AAT...---.........--T--A-----G-----G--C-----A--G-----C-----A------GAAG-A-----C--------G--------A------C-AA-GG------C---C---A-A------T-T--A--T--------------T--T 6026
CPZ.CM.09.Ptt_09Cam155 .....-TGG--......ACT.........G---AT-----AG----G--------A--C--A--A-----A--T---GAG--------C--------C-----A--A--GC--C--AG-T------CC------A-C--------G--A--A----------T---T--- 6540
CPZ.TZ.06.TAN5 .....-GATTT......AGT.........C---AT-AT-CT-------T------T-----CA-T-----A--T--T-AGC-AT-CT-G--------C--T------G-T-TCAC-AG--GG--T-AG--C--CA-A-----A------AA---------ATT---T--- 6550
CPZ.US.85.US_Marilyn .................TCT.........-GC--A----CT-----A-----------------A----GA--T-T-GAG--A--CT----C-----C--T-----A--G-----CA-GCAG----CC--C--CA-------------G--A-----C--T--T------ 6532
GOR.CM.07.SIVgor2139_287 .....-AGG-T..................-CGCAT-AT-CT--T--G--------A--G--A--C---CGA--G----ATGTA---T----C------G----------TTATGTGAGC-A---ACA---C---A-------A--G--G--A-----G--T--C-----A 5995
GOR.CM.12.SIVgor_BQID2 .....AGCT-T......AGG.........CC-C---AY-CA-----------------C-----A----GA--T---CAA--T--AT----C------G-------A---ATGGCAAGCT-----A-G--------A-----K-----A--A-----T-----------A 5936
GOR.CM.13.SIVgor_BPID15 GCTAT-T--TG......-GT.........-C-CGT-AT-----T--A--------A--G--A-------G------C-AA--T--AT----C------G-------A--CCT-GC-AGC-A----CAG------A----------T--A--------G--T--------T 5827
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V1 loop start
B.FR.83.HXB2 AACCCACAAGAAGTAGTATTG...GTAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATGACATGGTAGAACAGATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACC.CCACTCTGTGTTAGTTTAAAGTGCACTGATTTGA 6627
Env _N__P__Q__E__V__V__L__.__V__N__V__T__E__N__F__N__M__W__K__N__D__M__V__E__Q__M__H__E__D__I__I__S__L__W__D__Q__S__L__K__P__C__V__K__L__T_#_P__L__C__V__S__L__K__C__T__D__L__
A1.CD.97.97CD_KCC2 -------TC---A-G-AT--A...-AT------------G-G------------------A-T--------G-----T-----T---------C--C---------GC---T--C-----C--------------.--T-----C----C----G-C---CAGCCAG-T- 6626
A1.CM.08.886_24 G-----------A--AAT---...-A------------GG--------------------AG-------------------ACA---------------------------------------------------.--T-----C----CC-----T--T-GCAGCA-C- 6104
A1.CY.08.CY236 --------G---A--AAT---...-A-------------G-G---------------CT-A----------G---------ACA------------C--------------------------------------.--T----------C----G-T--T-GAC--AATG 5844
A1.IN.09.NARI_FLS_IVC19_1 ------------A--CAT--A...-A-------------G-C------------------A-A--------G--A------ACA--C---------C-------CS----------------------G------.--T----------C------T--TGTCAC-G-C- 6499
A1.KE.11.DEMA111KE002 ------------A---AT---...-A-------------G-C------------------A----------G---------ACA-----------CC-----------G-------A-----------------T.--T----------CC---C-T--TGAGA-G-AT- 6001
A1.RU.11.11RU6950 G-----------A--A-G---...-A-------------------G--------------A-------------A-----AACA------------C-C-----C-----T---------------C-G------.--T-----C----C----C-T--TG---GA-CC- 6151
A1.RW.11.DEMA111RW002 -----------G---TAT--A...-A-------------G-G--C---------------A----------G--A------ACA------------C-------C------T--------------C-G------.--T-----C----C------T--T---A--AAC- 5984
A1.SN.01.DDI579 -----------GT---AT---...-A-------------G-G------------------A-------G--G---------ACA--C---------C-------C------T--------------C-G------.--T-----C----C-C----C--T--C--CA-CC 5834
A1.UG.11.DEMA110UG009 ------------A--CAT---...-A------A------G-A------------------A-T--------G---------ACA-----T------C-------C----------------------GG-----T.--T----------C-----GC--T--CA--GCT- 5982
A1.ZA.04.503_15344_T10_A1 ------------A-GCAT---...-A-------------G-A-----------------------------G---------ACA------------C-------C---------C-------------G------.--T----------C----G-T---CA----G-C- 5853
A2.CD.97.97CDKTB48 ---------------AACC--...-C------A------G--------------------A----------G----------CA------------C--------------------------------------.--T-----C--C-C------T--T-GCA--GCC- 5970
A2.CM.01.01CM_1445MV ----------------ACC--...AA------A---------------------------A----------G--A--------A----------A-C------------------T-------------C-----.--T-----C--C-C-C----T--T-GC--AG-T- 5829
A2.CY.94.94CY017_41 ------------A--AACC--...-A------A--------------T------------A----------G--------A--A-----------C---------------------------------------.--G-----C--C-T------T--T-GCA--GCC- 5987
B.BR.10.10BR_RJ032 -G----------A--------...-A---------T--------------------------T--------C--A-----------------T------------------------------------A-----.-----T-----C-C------T---T--A--GCA- 6195
B.CA.07.502_1191_03 -G----------------A--...-A-------------G-A-------------------------C-----------------------G--A----------------T-----------------------.-------------C------T------A--GCA- 6071
B.CH.08.M2_0803101_NFLG8 ---------------------...-G----------------------------------A-------G-----------------------T-----------------T------------------------.-------------C-C----T---------GACT 6083
B.CN.12.DEMB12CN006 --A------------------...-A---------------------T------------A-------------------AA-----G-----------------G-----------------AC---------T.-------------C------T----------G-- 5999
B.CU.14.14CU005 ------------------A--...-G-------------T-------------------------------G----------------------------------G----T---------------T---C---.-----------C-C------T----A-------- 5835
B.ES.14.ARP1195 --------------GC----A...CA------A------G-------T------------A--------------------------G-------C---------------------------------------.-------------CC-----A--------GA-C- 6085
B.FR.11.DEMB11FR001 --------G------------...-G-------------G--------------------A-------------A-----------------------------C-------------T----------C-----.-----------C-CC-----T-------GG---- 5860
B.HT.05.05HT_129389 ------------A---A----...AA----------------------------------A-------G--------------------------CC--------G----------------------------T.-------------C------C--T---A-GCCTG 5827
B.JP.12.DEMB12JP001 ---------------CGG--A...-A---------------C-----T--A---G-----A----------------------A---G----------------A------T----A--------G---------.-------------C------C---------GCTG 6019
B.KR.07.HP_18_07JHS10_3909 --------------G-A----...------------------------------------A-------------------------------------------------------------------------T.-------------C-C-G--T--T-G-A------ 6284
B.RU.11.11RU21n -G----------A--CC----...AAG------------------------G--------A----------C-------------------------------------------------------GG------.-------------T------T------A--G-TG 6185
B.SE.12.SE600057 ------------T--------...-A-------------------------G--------------A-------------------------------------------------------------G------.-------------C------T----------G-G 5846
B.TH.10.DEMB10TH002 ------------A---A----...-A-------------------G----------C---A----------C--------------------T-----------------------A------------------.---G---------C----C-T---TG-A-G---- 5942
B.US.13.RV_1 ------------A--CC----...-AG------------T-------T------------A-------------------------------------------------TT-----------------------.-------------C------T----------G-- 6500
B.ZA.09.DEMB09ZA022 ------------A-----A--...-A---C------------------------------A-------------------------------TGAA-----------------------T------C-------T.-----T-------C------T----------ATG 5918
C.BR.07.DEMC07BR003 --T-----T---A-GA-T---...-A------A--------------T--------------T-----G--T--------GC-------------------------G--------------------G--G---.-------------C-C----C-----GA--GCT- 5977
C.BW.00.00BW5031_1 -G----------A----T---...-A------A-------C---------------------------G--T--------------------T-----------------------------C-----G--G---.-----------C-CC-----C--T-G--C-GCC- 5998
C.CN.10.YNFL19 ------------A-G--T---...-A------A-----------------------------------GA-T-----------A---G----------------------------------------G--G---.-----------C-C------C--T--AA--G-T- 5979
C.CY.09.CY260 ------------T-G--T---...-A------A--------------T--------------------G--T---------------------------------G----------------------G--G---.-----------C-CC-----T--T-G-----AT- 5868
C.ES.14.ARP1198 ------------A----T---...-G------A--------------------------------------T---------------G-------C--------C--G--T---------------C-G--G---.--G--------C-C------T--T--AA--G-T- 6062
C.ET.02.02ET_288 ------------T-G--TA--...-A---------------------T--------------------G------------C-----------------------G----------------------G--G---.-------------C----C-C--T-G-TC-AATG 5847
C.IN.09.T125_2139 --A---------A----T---...-G------A-----------------------------------G--T---------------G----------------------------------------G--G---.-----------C-C----G-A--TGGAA--G-T- 6599
C.KE.05.05KE369195V4 --------------G--T---...-A------A-----G-----------------------------G------------C-------------C-----------------------------------G---.-------------CC-----A--T-AAA--G-T- 5818
C.MW.09.703010256_CH256.w96 ------------A--AA----...-A------A--------------T--------------T-----G--T-----------------------------------------------------G--G--G---.-----T-----C-C------C--T-G-C--AAT- 6612
C.SE.13.SE600311 -G------G---A----T---...AA------AT-------------T-------------G------G------------C----------------------------T-----------------G--G---.-------------CC---G-C--T-G-A--AAT- 5880
C.TZ.08.707010457_CH457.w8 --------G---A-GAGG--A...-A------A-----------------------------------G--T--------------------------------------------------------G--G---.-----------C-C-----GA--TGAGA--GCT- 6629
C.US.11.17TB4_4G8 ------------T-G-CT---...-A------A----------------------------G------G--T---------C----------------------------------------------G------.-------------C----G-C--T-ACT-CAAT- 5996
C.YE.02.02YE511 ------------A----T---...-A------A-------G---------------------T-----G--T--------G-----------A------------------T----------------G--G---.-----------C-C------C----A-A--AAT- 5819
C.ZA.12.DEMC12ZA096 ------------C-G--G---...-A------A-----------------------------T--------T---------------G----------------C-----------------------G--G---.-----------C-CC-----T--T-G----G-T- 5954
C.ZM.11.DEMC11ZM006 ------------A--TGG--A...-A------A-----------------------------------G--T------A--------------------------G----------------------G--G---.-----------C-C-----GC--T--CA----T- 5994
D.CM.10.DEMD10CM009 -GT--C------A--A-----...-A------C------CC---------------------------G-----------------------------------------------A------------------.-----------C-C------C--------AACTC 6001
D.CY.06.CY163 --T--C------A--------GGG-A------C--------C---G----------------------G------------------------------------G----------A------------------.-----------C-C----G-C----T----G-TG 5837
D.KE.11.DEMD11KE003 ---------------C----A...-A------T---------------------------A-------G-----------------------------------C-----------A-----------G------.-----------C-C------C--------A-G-- 5972
D.KR.04.04KBH8 -G------G--G------C--...-C------C-----G--C--A-CATGT---------A-------G--C--------------------------------G-----------A------------------.-----------C-C------C--T------A-CC 6579
D.SN.90.SE365 ------------A---A-C--...-C------C--------C------------------A-------G--G-----------A--------------------------------A------------------.-----------C-C------C----GG---A-TT 6640
D.TZ.01.A280 ------------A-G-ATC--...--------TT-------C------------------A-------G--------------------------C--------GG----------A------------------.-----------C-C----C-C---T----CGC-- 5824
D.UG.10.DEMD10UG004 ------------A--TAC--A...-A------C--------C------------------A-------G-----------------------T-----------------------A--------T--GC-----.---T-A-----C-C---G--C------A-A-G-- 5961
D.UG.11.DEMD11UG003 ------------A--CATC-A...-A------C--------C------------------A----------G--------------------------------------T-----A------------------.-----------C-C------C--------G-G-G 5975
D.YE.02.02YE516 --T--C------A---AGC--...AA------C--------C--------------------------G--G------------------------C-------------------A------------------.--G--------C-C-----GC--T------A-T- 5837
D.ZA.90.R1 ----------------G-C--...-A---------------C-----T-------G-------------A-C--------------------------------------------A------------------.--G--------C-C------C---------GCC- 5972
F1.AO.06.AO_06_ANG32 --------G---A--T-GC--...AA------A--------------T------C-----A-------------A------ACA---------------------------------------------------.-------------C----C-C--T-AG---GCC- 5845
F1.AR.02.ARE933 G-T----G---------CC-N...-A------A------------G-T------------A-------------A------ACA-----------------------------------------G--G------.--------C-N--C-----NT--T------GCC- 5927
F1.BR.07.07BR844 --T--------------TC--...AA------A------------G-T------------A-------------A------ACA--------------------A--------------------G--G------.-------------C------T--T---A---AC- 6414
F1.BR.10.10BR_PE107 --T---------A-GCATC--...-A------A--------------T------------A-------------A------ACA------------C-------------------A-----C-----G------.--------C----C------T--T---A--GCCC 6085
F1.BR.10.10BR_RJ015 -----------GCA---TC--...-G------A--------A---G-T--------C-----------------A------ACA--------T------------G-------------------G---------.-----------C-C------T--T---A--GCTG 6039
F1.CY.08.CY222 --------G---A--CATC-A...-A----A-A------G-------T------------A----------G--A--------A--------T------------------------------------------.--------C----CC-----C--T----C-AAA- 5823
F1.ES.02.ES_X845_4 G-------G---A--TGGC--...-A------A------------G-T------------A-------------A------ACA------G-------------------------------------G------.-------------C------C--T-G----GCCC 6085
F1.ES.11.VA0053_nfl --T------------T-TC-A...-A------A--------G------------------A-------------A--------A--------------------------------A-----------G------.-------------C------C--TGTGA---AC- 6048
F1.RO.96.BCI_R07 --T-----G---A---AT---...--------A--------------T------------A-------------A--------A------------C--------G----------------------G------.-------------C-C----T--T---A--GCC- 6657
F1.RU.08.D88_845 ---------------T-TC--...-A------A------G-----G-T--------C---AG---------------------A---------------------------T----------------G------.-----T-------C------C--T---A--GCT- 6092
F2.CM.02.02CM_0016BBY G-----------A--T-TC--...-AC-----A---------------------------A----------C-----------A--------------------------------A-----------GA-----.-------------CC---C-C--T-G----G-T- 5816
F2.CM.10.DEMF210CM001 ------------A-G--TC-A...-C------A-------G-------------G-----A--------A-C-----------A--C-----------------------T---C----------G--G-----T.-------------C------C--T---A--G-T- 5887
F2.CM.10.DEMF210CM007 ------------T----TC--...-A------A--------------------------------------T------A----A-------C---------------------------------G--GC-----.-------------C-----GC--T------GCT- 5972
G.CM.07.920_49 ------------A--AGTC--...-A------A---------------------------A----------------------A---------------------G----------------------GC-----.--T----------C------C--T-G-A-CAATT 6028
G.CM.10.DEMG10CM008 G----------GC--T-TC--...-A------A--------------TGCA---------A------------------------------C-------------G----------------------GC-----.--T--T---A---C----C-C--T-A-A--GGT- 6014
G.CM.10.DEURF10CM020 -----------GA--AA-C--...--------A--------A------------------A-T---------------------------------C--------G----------------------GC-----.--T------A----C----CC--T---A--G-C- 5964
G.CN.08.GX_2084_08 ------------A--AAGA--...-AC-----A------CC-------------------A--------------------------------------------G-G--------------------GC-----.--T----------CC-----C--T----C-G-C- 5869
G.ES.09.X2634_2 ------------A-CCCTC--...--------AT-----G-A------------------A--------------------------------------------G----------------------GC-----.--T----------C---G--C--T---A--G-A- 6116
G.ES.14.ARP1201 G----------GA---ATY-A...---------------CC-------------------A--------------------------------------------G----------------------GC-----.--T----------CC-----C----------CT- 6099
G.GH.03.03GH175G --T---------A----TA--...AA------A--T---T--------------------A----------------------A------------C--------G----------------------GC-----.--T----------C-C----C--T-----CA-TG 6673
G.KE.09.DEMG09KE001 -----T-----GT--CCCC-A...AC------A---------------------------A-T------------------------------------------G----------------------GC-----.--T------A---C------C--T---A--G-T- 6009
G.NG.09.09NG_SC62 -----------GA---GTC--...-A------A------T--------------------A--------------------------------------------G----------------------G------.--T----------CC-----C--TGT-ACC--A- 5821
G.PT.x.PT3306 -GT--------GA---AGC--...AA------AGT-----------G-------------A--------------------------------------------G-GG--------------------C-----.--T----------C------C--T---A--GCAT 6573
H.BE.93.VI991 ------------A-G--C---...-A------A-------CC-----T------GT-------------------------ACA-----------------------G---T----------------G------.-------------C-C--G-C--T-G-AG-G-A- 6005
H.BE.93.VI997 -G---------GA-G--CC--...-C------A-----G--C-----T------G-C-----T--------G--------GACA--C------------------------T-----------------------.-------------C-C--G-C--T-G-A--A-A- 5932
H.CF.90.056 -----------GA-G--CA--...-AG-----A-----G-GC-----T------G-----A-------G--G---------ACA--C------------------------T-G--A------------------.-------------C-C----C--T---A--G-C- 5967
H.GB.00.00GBAC4001 -G---------GA-G--CC--...-A------A-----G--------T------G-----A----------C-----------A--------T--------------G---T----------------G------.-------------C-C--G-A--TGG---AG-AG 6135
J.CD.97.J_97DC_KTB147 ------AG---GA--ACTA--...-A------A--------------T--A--------------------------------T------------G--------G-----T----A------------A-----.--T----------CC-----T--T-----GGCA- 5827
J.SE.93.SE9280_7887 -G---------GA-GAATC--...CC------A--------C-----------------------------C--------G--A------------G--------G-----T----------------GA-----.--T--A-----C-C------T--T-G-A-CA-C- 5946
J.SE.94.SE9173_7022 -----------GA-GAGTC--...CC------A--------------------------------------C--------G--A------------G--------G-----T----------------GA-----.--T--------C-C------T--T-GC--CG-C- 5947
K.CD.97.97ZR_EQTB11 -----------------T---...-A------A---------------------------A----------G---------ACA---------------------G----------A-----------G------.--T--------C-C-C---CT--T--CA--G-A- 5822
K.CM.96.96CM_MP535 ----------------AGA--...-A------A--------C------------------A----------G---------ACA---------------------G----------A--T------G-G------.--T--------C-C------T--T-------AC- 5826
01_AE.AF.07.569M -G----------A--TACC--...-A------A---------------------------A----------G--------G------G----------------------T-----------------------T.--T----------C------T--T-GCA--GCT- 5830
01_AE.CM.11.1156_26 ------------ACTCACA--...-A------A---------------------------A----------G--------G------G-----------------G----T-----------------G-----T.--T-----C----C------T--T--CA-CGCT- 5976
01_AE.CN.12.DE00112CN011 ------------A-GACCC--...-A------A---------------------------A----------T--------G------G----------------C-----T-----------------G-----T.--T-----C----CC-----T--T--C--GGCT- 5937
01_AE.HK.04.HK001 ------------A--AA-C--...-G-G----A---------------------R-----A-A----C---G--------G------G----------------------------------------G-----T.--T----------C------C--T--CC-GGCT- 5997
01_AE.IR.10.10IR.THR48F ------------A--TAC---...-A------A---------------------------CC-----C---G--------A------G----------------------T-----------------G-----T.--T--------C-C------T--T--CA-GGCT- 5817
01_AE.JP.11.DE00111JP003 ------------A--CACC--...-A------A-----G----A----------------A----------G--------G------G----------------------T-----------------G-----T.--T----------C-A-G--T--T---A--G-T- 6030
01_AE.SE.11.SE601018 ------------A--TAC---...-A------A---------------------------A----------G--------G------G------------------G---T-----------------G-----T.--T-----C----C-----T----CA--C-AC-T 5844
01_AE.TH.10.DE00110TH001 ------------A-GCACC--...AA------A---------------------------A----------G--------G------G----------------------T-----------------------T.--T-----C----CC-----C--T--CAG-GCT- 5924
01_AE.TH.90.CM240 ------------A--CACC--...-A------A---------------------------A----------G--------G------G----------------------T-----------------G-----T.--T-----C----C------T--T--CA--GCT- 6195
01_AE.US.05.306163_FL ------------A-GCACC--...-A------A---------------------------A----------G--------G------G----------------------T-----------------G--G--T.--T-----C----C------T--T--C-----C- 5818
02_AG.CM.10.DE00210CM013 ------------A---AT---...AA------A--------C-----------------------------G--A--------A--------T---C-------C---------------------C-G------.--T----------C------T--T-G---CA-T- 5997
02_AG.ES.06.P1423 ------------A-GAAT--A...AA------A---------------------------A-------------------------------T-A-C-------C-----T-----------------G------.--T----------C-----GA--TCA------A- 6064
02_AG.GW.05.CC_0048 ------------T--CCT---...-A------A------G--------------------A----------------------A--------T-----------C-----T-----------------G------.--T-----C----C-C--G----TT--A-CG-C- 5986

104
H

IV
Sequence

C
om

pendium
2016:H

IV-1
G

enom
es



A
lignm

ents
H

IV-1/SIV
cpz

C
om

plete
G

enom
es

HIV-1 Genomes

V1 loop start
B.FR.83.HXB2 AACCCACAAGAAGTAGTATTG...GTAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATGACATGGTAGAACAGATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACC.CCACTCTGTGTTAGTTTAAAGTGCACTGATTTGA 6627
Env _N__P__Q__E__V__V__L__.__V__N__V__T__E__N__F__N__M__W__K__N__D__M__V__E__Q__M__H__E__D__I__I__S__L__W__D__Q__S__L__K__P__C__V__K__L__T_#_P__L__C__V__S__L__K__C__T__D__L__
02_AG.KR.12.12MHR9 ------------A--CAGC--...-A------A------G--------------------A-T-------------------TA--------T---C-------C-----------A-----------G------.--T-----C----C----G-T--TCA-A-C--C- 6289
02_AG.LR.x.POC44951 ---------------C-T---...-A------A---------------------------A----------T-----------A--------T---C-------C------------------------------.--T-----C----C---GG-T--TCA-A-CA-C- 6622
02_AG.NG.09.09NG_SC61 ------------A--TAT---...AA------A--------------T------------A----------T-----------A--------T---C-------CG-----------------------------.--T----------C----G----T-A-A----C- 5822
02_AG.NG.x.IBNG ------------A--CAT---...-A------A--------G------------------A----------------------A--------T---C-------C-----------------------G------.--T-----C----C----G-T--TCA-A----C- 6154
02_AG.SE.11.SE602024 ------------A-GAATA-A...AC------A--------C------------------A----------G--A--------A--------T--CC-------C-----TT-----------------------.--T----------CC-----T--T-GCA-CA-C- 5832
02_AG.SN.98.98SE_MP1211 -G----------A-GCAT---...-A------A--------C------------------A-------------A-------TA--------T--CC-------------T-----------------G------.--T----------C----G----TCA-A-C-AT- 5835
02_AG.US.06.502_2696_FL01 ------------A--CAT---...-A------A------G-G------------------A----------G---------ATA--------T---C-------C--G--------A-----------G------.--T----------C------T--T--CTC-G-C- 5827
03_AB.RU.97.KAL153_2 -G----------A--CC----...AA-------------------------G--------A-------------------------------------------------------------------G------.-------------C------T------------- 5840
04_cpx.CY.94.94CY032_3 ----------------CTC--...A-------A-----G--C------------------------------------------------------------A--G--G-------A-------C---GC-----.T-T----------C---T-CA--T-T-A--GCA- 5997
05_DF.BE.x.VI1310 -----------------TC--...-G------A--------------T--------------------------A------ACA--------T------------------T----------------G------.-------------C-C----C--T--------C- 6015
06_cpx.AU.96.BFP90 ------------A--TCTC--...AA------A--------------T------------A----------C---------------------------------G----T-----------------GC-----.--T-----C----C-----CA--T---A--GCT- 6663
07_BC.CN.98.98CN009 ------------A-GT-T---...-A------A-----------------------------A------A-T-----------A---G----------------------------------------G--G---.-----------C-C----G----T-AAA--G-T- 5958
08_BC.CN.97.97CNGX_6F -G----------A----TA--...-A------A-----------------------T-----T-----GA-T---------------G---C------------------------------------G--G---.-----------C-C----G-A--T-GAA--G-T- 5800
09_cpx.GH.96.96GH2911 ------------A---GTC--...-A------A---------------------------A----------G---------A-A--C---------C--------------T----------------G------.--T-----C--C-CG---G-T---CA-AGAG-C- 5838
10_CD.TZ.96.96TZ_BF061 -------G----A----T---...-A------A--------------T-------------G------G--T------------------------------------G-------A------A-----------.-----------C-C------C----A--GCA-T- 6024
11_cpx.CM.95.95CM_1816 -----------GA--CATC--...-A------A---------------------G-----A-------------A------------------------------G----------A------A----G------.--T----------C---G--C--T---A--G-A- 5996
12_BF.AR.99.ARMA159 --T--------------TC--...-A------A------------G-T------------A-------------A------ACA-----------------------------------------G--G------.-------------C------T--T-G-A--GCT- 6628
13_cpx.CM.96.96CM_1849 ------------A--AAT--A...-GC--------------C------------G----CA-T--------G---------ACA--------T---A------------------------------GT------.--T-----C----CC-----T--T-A-A-CA-C- 6037
14_BG.ES.05.X1870 ---------------AAC---...-----------------C------------G-----A----------C--------G-----------------------------------A------------C-----.-------------C------A-----------T- 6100
15_01B.TH.99.99TH_MU2079 -G-----------A-A-----...-G---------------C------------G-------T-----------------G--A------------C--------------------------------------.--------------------T------------- 6023
16_A2D.KR.97.97KR004 ------------A--AACC--...-A------A----------------------------G---------------------A------------C--------------------------------------.--T--------C-C------T--T-GCAGGG-C- 5993
17_BF.AR.99.ARMA038 --T---------A-GCCGC--...-A------A------------G-T--------C---A-------------A------ACA---G-------------------------------------G---------.-------------C------T--T-A----G-C- 5837
18_cpx.CU.99.CU76 G-----------A--ACTC--...-G------A--------------T------------A----------------------A--C------------------G----------A-----------GC-----.--T----------C------C--T---A--G-A- 5926
19_cpx.CU.99.CU7 -G----------A--AAT---...-A-------------G-G------------------A-------------A-------CA------------C-------C-----------------------G------.--T-----C----C----G-T---.......... 5839
20_BG.CU.99.Cu103 -----------GA--CCTC--...-A------A---------------------------A-----------------A-------C-----T------------G----T-----------------GC-----.--T----------C------C--T---A----AT 6100
21_A2D.KE.99.KER2003 ------------A-G-A-C--...-G---------------C------------------A-------G-----------------------------------------------A------------------.-----------C-C------C----A----CAAG 5828
22_01A1.CM.01.01CM_0001BBY -G----------A---AG---...-CC-----A---------------------------A-A--------G--------G-----------T-----------------------------------G-----T.--T-----C----C---------TGAA---GCT- 5833
23_BG.CU.03.CB118 -----------GA--CCTC--...RA------A---------------------------C-------------------------C-----T------------G----T-----------------GC-----.--T----------C-C----C--T---A-GG-AG 6076
24_BG.ES.08.X2456_2 -----------GA--TCTC--...CA------A---------------------------A----------G--------------C-----T------------G----T-----A-----------GC-----.--T----------C-----GC--T---A--G-A- 6084
25_cpx.CM.02.1918LE ------------A---ATA-A...-A------A-----------------------------T------------------------------------------G----------A---------C-GC-----.--T--T-------C------C--T-G-A--A-A- 5841
26_AU.CD.02.02CD_MBTB047 -----------GA-GAACC--...ACT-----A------T--------------------A----------G----------CA-----------C---------------T----------------G------.--T--------C-C------C--T-----CA-C- 6627
27_cpx.FR.04.04CD_FR_KZS -----------GA--C-T---...-AC-----A----------------------G----A------C-------------------------------------G----T----------------GG------.---T-T-------C-C----C--T------G-A- 6623
28_BF.BR.99.BREPM12609 -T------G------------...AA------C---------------------------A-------------A------------------------------G-G---A-----------------------.-------------C------T------A--AATG 5989
29_BF.BR.01.BREPM16704 --------G---T--------...-A------------------------------------------------A------------------------------G-----------------------------.-------------C-----------T-A--C--- 6021
31_BC.BR.04.04BR142 --T---------A----T---...CA------A---------------------G-------------G--T---------C----------------------------------------------G--G---.-------------CA---C-C--T-G----GCT- 6116
32_06A1.EE.01.EE0369 ------------A--CAT---...AA------A-T-------------------------C------------------------------AA------------G----------------------GC-----.--T----------C----C-C--T-AGA--GCA- 6268
33_01B.ID.07.JKT189_C ------------A-GTACA--...-A------A---------------------------A-A----C---T--------G------G----------------------T---C-------------G------.--T----------C------T--TG-CT--GCT- 5928
34_01B.TH.99.OUR2478P ------------A--CACC-A...-A------A--------------------------CA----------G--------G------G-G--------------------T-----------------G-----T.--T-----C----C------T--T--CA--GCTG 5829
35_AD.AF.07.169H -------G----A--CAT---...CA-------------G-G-----------------CA-A--------G-----------A------------C-------C-----------------------G------.--T--T--C----C-----CT--T--CA-CGCC- 5833
36_cpx.CM.00.00CMNYU830 ------------A---AT---...--C-----A-----G---------------------A----------G--------G-----------T-----------------------------------G------.--T-----C--A-C-C--G----TCAGA-C--T- 5842
37_cpx.CM.00.00CMNYU926 .-------GA--A--AATG--...-GT---------A--G--------------------A-------------------GATA------------C------GA-C--AGT------------A---G------C--T-----C--C-C---T--A-..-G-AGCCAT- 5820
38_BF1.UY.03.UY03_3389 --T--------G---T-TC--...AA------A------G-A---G-T------------A-------------A------ACA-----------------------------------C-----G--G------.-------------C-C----T--T-G----GCC- 6053
39_BF.BR.04.04BRRJ179 -G------C----A-T-TC--...-A------A--------------T------------A----------G--A--------C--------------------------------------------G------.-------------C------T--T------GC-G 6110
40_BF.BR.05.05BRRJ055 ---------------------...-G----------------------------------A----------------------------------------------------------------G--G------.-----T-------CG---C-T--TG---CC--C- 6136
42_BF.LU.06.luBF_18_06 ---------------AG----...------------------------------------A-------------A--------------------------------------------------G--G------.-------------CC--------TG-----GCC- 6177
43_02G.SA.03.J11223 ------------A-GACTC--...-A------A------CC---C---------------A----------------------T---------------------G----T----------------TGC-----.--T----------CC----CC--T---A--GCC- 6158
44_BF.CL.00.CH80 --T---------A---ATC--...CC------A--------------T------------A-------------A------ACA---G--G-------------------------A--------G--G------.-------------C----G-A--T---A--GCC- 6075
45_cpx.FR.04.04FR_AUK ------------A---AT---...--C-----A-------GG------------------A----------G---------ACA------------C-------C------T--------------C-G------.--T--------C-C------T--T-A---CA-C- 6616
46_BF.BR.07.07BR_FPS625 --T---------A----TA--...-G------A--------C---G-T------------CC------------A------ACA------------C--------------T----------------G------.-------------C-C--G----T-A--C-GCC- 6060
47_BF.ES.08.P1942 ------------A-GT-----...AA---------------------------------CA----------T-----------A--------T-----------------------------------------A.-----T-------CC-----T----A-A--ACTG 6071
48_01B.MY.07.07MYKT021 ------------A--CACC--...-A------A---------------------------AG---------G--------G--A---G----------------------TT----------------G------.--T-----C----C------T--T-G---AAAA- 5832
49_cpx.GM.03.N26677 C------G-------AA-C--...-A------A--------------TG-A-----------T--------G--------------------T---G--------G-----T-----------------------.--T----------C------C--T---A--G-T- 6051
50_A1D.GB.10.12792 ------------A---ATC-A...-A------C--------C--C-----------------------G---------------------------C-------C------------------------------.--T-----C----C----C-A----GCA--A-C- 6030
51_01B.SG.11.11SG_HM021 ------------T--CCCC-A...-A------A---------------------------T------C------------G------G----------------------T-----------------GC----T.--T-----C----C------T--T--CAC-GCT- 5827
52_01B.MY.03.03MYKL018_1 ------------A--CACC--...-A------A--------C------------------A-A----C---G--------G------G----------------------T-----------------GC----T.--T----------C------T--T--CA--GCT- 5941
53_01B.MY.11.11FIR164 ------------A--CACC--...-A------A------------R-T------------A-A----C---G--A-----A------G-----GA---------------T--T--------------G------.--T----------C-----CT--T--CA--GC-- 5964
54_01B.MY.09.09MYSB023 ------------A--C-CC--...-A------A---------------------------A-A----C---C--------G------G----------------------T-----------------G-----T.--T-----C----C---GC-T--TG--TCGGCC- 6029
55_01B.CN.10.HNCS102056 -----G------A--TATC--...-A------A--------------G...---------A----------T---------------G----------------G-----T-----------------G-----T.--T-----C----C---------T--CA--GCT- 5934
56_cpx.FR.10.URF5_patient_A -GT--------G---AA-C--...-A----------------------------------A----------G-----------A--------T---C-T------------------------------------.-----------C-C------T------A--GCT- 5984
57_BC.CN.09.09YNLX19sg -------G----A--TGG---...AA---G--A-----------------------------------G--T--------G------G--G------------------------------------GGA-G---.-AT--------C-CC---G-A--T-AAA--G-T- 5810
58_01B.MY.09.09MYPR37 -G-----G----------A--...-A---------------C------------------A----------------------A---------------------G----T-----------------G-----T.--T----------C------T--T--CA-GGCT- 5972
59_01B.CN.09.09LNA423 ---------------------...-C----------------------------G-------T-----G-----------G--------------------------G------------------G--------.-------------CG--G--T------A---AT- 5814
60_BC.IT.11.BAV499 --T---------C-GC-T---...-A------A--T-----------T------G-------------G--T---------C-----G----------------------------A-----------G--G---.-------------CA-----C----G-A--G-T- 6587
61_BC.CN.10.JL100010 ------------A--A-T---...-A------A-----------------------------------GA-T--------G------G----T-----------------------------------G--G---.-----------C-C------C--T--A---G--- 6047
62_BC.CN.10.YNFL13 -G----------C-GT-T---...-A------A--------------T--------------------GA-G--A------------G----------------G-----------A-----------G--G---.-----------C-C------A--T-G----G-T- 5949
63_02A1.RU.10.10RU6637 ------------AC-CAT---...-C------A--------C------------------A-T--------G-----------A--------T---C-G-----C-----------------------G------.--T----------C----G-T--TTA---A-GC- 6174
64_BC.CN.09.YNFL31 ------------A-G--T---...-A------A--------C-------------G------------G--T---------------G--------A-------------------A--------------G---.-----------C-C----G-C--TCAA----AT- 5980
65_cpx.CN.10.YNFL01 -------G----A--AAT---...-A------A-----------------------------------GA-T--------A--A---G----T---------------G-------------------G--G---.-----------C-C------A--TGGAA--G-C- 5991
67_01B.CN.11.ANHUI_HF115 -----R------A--CCC---...--G-----A---------------------------AG-----C---G--A-----G--A---G----------------------T---MM------------R-----G.--T--T--C----C------T--TT-CA--GCTM 5970
68_01B.CN.11.ANHUI_WH73 -----G------A--CCC---...--------A---------------------------AG-----C---G--A-----G--A---G----------------------T-----------------G-----G.--T--T--C----C----C-T--TT-CA--GCT- 5964
69_01B.JP.05.05JPMYC113SP420------------A--CCCC--...CA------A----------------------------------C------A-----------------------------------T-----------------------T.--T-----CA--TC----C-T--T-AAA--GCT- 5987
70_BF1.BR.10.10BR_PE004 ---------------------...-G------A---------------------------A-------------------------------T-----------------------A--------G---------.-------------C----C-T----A-A--R--- 6079
71_BF1.BR.10.10BR_PE008 -G------------GAA----...AA---------------------------------------A-----------------T--------T-----------------TT-----------------------.-------------C------T----------G-G 6299
72_BF1.BR.10.10BR_MG002 ------------A-G-AG---...AA------------------------------------T-----------A-------CA------------C----------------------------G--G------.-------------C------T--T-G-A--CATG 6131
74_01B.MY.10.10MYPR268 ------------A--CCCC--...AA------A---------------------------A----------G--------G------G----------------------T-----------------G-----T.--T-----C----CC-----T--T--CA-CG-A- 5924
O.BE.87.ANT70 -CT---T-T---TATCC----...CAC-----------TG-C-----T--A---------T-------------A-----G--A--C--T--T-----------C--G--T--T--A--T-----TC--A-G--T.TTC--G-----ACAAA-GG----T--AA-CA-AG 6674
O.CM.98.98CMA104 --T-----T---TATCC----...CAC-----------T-GA---G-T--A---G-----T-------G-----------A-----C--T-CTGA---------G--G--TT----A--T-----G---A-G--T.TTCA-G-----ACAAA-GG-A--T-A---CA-A- 6115
O.CM.98.98CMABB141 -CT-----T---TATCC---A...CAC-----------T--A-----T--A---------T----------C--A-----G--A--C--T--T--C--------A--G--TT----A--T-----TC--A-G--T.TTCA-G---A-ACAAA-G--T--T--A--C--T- 6123
O.CM.98.98CMABB212 --T---A-T--GTATACG......AC------------T-GC-----T--A---------T-------G--C--A--------A--C--T--T--------------G--TT-------T-----GC--A-G--T.TTCT-A-----ACARA-G--C--T--A---CC-- 6122
O.CM.98.98CMU5337 -CT-----T---TAYCC---A...CAC-----------T--C--C--T--A--------CT-T-----------A-----G--A--C--T--T-----------A--G--TT-------T-----TC--A-G--T.TTC--G---A-ACAAA-G--T--T--C--CGAA- 6116
O.CM.99.99CMU4122 -CT-----T---TATCC---A...AA------------T--A--C--T--A---G-----T-------------A-----G--A--C--T--T-----------A--G--TT----A--T-----TC--A-G--T.TTC--G-----ACAAA-G--T-----AA-CG-A- 6114
O.FR.92.VAU -GT---A-T---TAT-AGC-A...AA------------T--A--C--T--A---G-----T-T--------C--A-----G--A--C--T--AGA---G-----C--G--TT----A--T-----TC--A-G--T.TTCT-G-----ACAAA-G--T--T--A---A-C- 6198
O.GA.11.11Gab6352 -CT--------GTACCC---A...AA------------T--A---G-T--A---------T-T-----------A-----------C--T--TGA---------A-----TT----A--T---AC-C--C-GT-T.TTC--G-----AC-AA-G--T--T--A--CCCA- 5849
O.SN.99.99SE_MP1299 TCT---T-T---TATCCT--A...ACC--G--------T-----C--T--A---------T-------------A-----G--A--C--T--T-----------A--G---T----A--T-----TC--A-G--T.TTC--G-----ACAAA-G--T--T--AA-C-ATG 6685
O.US.10.LTNP -GT---A-T---TATAC----...CAC-----------T--A---G-T--A---------T-------------A-----G--A-----T--T--C--------A--G--T--T--A--T-----TC--A-G--T.TTCA-G-----ACAAA-G--T--T--A--CCAT- 6589
N.CM.02.DJO0131 --T------------CC-C-A...-AC--------T---CC------T------G-----A-A----C------AG----A-----C--T--T-----------A--G---T-------C-----T---------.---T-A-----A-C-A-G--T--T-GCA--AGC- 6099
N.CM.02.SJGddd --------------GC----A...CCC-----A--T-----------T------------A------C------A-----A-----C--C--------------A--G---T-------C-----TC--------.---T-A-----A-C-A-GTTT--T-ACA--AGC- 6089
N.CM.04.04CM_1015_04 --T-----------GCC---A...A-C--------T---C-----G-T------------A------C------A-----A-----C--T--------------A--G---T-------C-----TM--------.---T-A-----A-C-A-GC-T--TWACA--AGC- 6098
N.CM.06.U14296 --T-----------G-A---A...CCC-----A--T---T-------T------G-----A-A----C---C--A-----A--------TG-------------A--G---T-------C-----T---------.---T-A-----A-C-A-G--T--T--A---AGC- 6084
N.FR.11.N1_FR_2011 --------------GC-C--A...CCC-----A--T---G-------T------G----CA-T----C------A-----A-----C--T--------------A--G---T-------C-----T---------.---T-A-----A-C-A-G--T--T--A---AGCG 5999
P.CM.06.U14788 -GA---AT---G--CAGGA-A...-AT-----A-----GTC------T--T---G-C---T-T-----GAC---A-----G--A--C--C--T--C-----------G-----T--A--T-----------G--A.GTT--A-------C-A-GR-T--T-GC--C-GC- 6113
P.FR.09.RBF168 -CA---AT---GA-CCCGA-A......-----A-----GTC------T--T---------T-T-----GAC---A-----G--A--C--C--T--C-----------G-----T--A--T-----------G--A.ATC--A-----C-C-A-G--T--T-G---A-GCC 6674
CPZ.CD.90.ANT G-T--TATT-T---TAGGC-C......---ACCT---TCTGG-----TGCT-AT------T-T---------AGT---ACA--A-----GN-ACAA----TCC-A-------AT---------------C----A.--TA-G---A-A-AAA-G--T--T--A-GA-AC- 6050
CPZ.CM.05.SIVcpzLB7 G-T--TA---C-A---A-C-A...AGC-----A--------------T-------C-----CA------A-T--------AC-----G----T--C--------------------A------A----GC-----.--T--T-------C----C-T----G-ATCCCT- 6192
CPZ.CM.09.Ptt_09Cam155 --T--TG-G-----TT-CC-C...ACT-----T--T-----C---TCT------G-T---CCT-----GTC---A-----A--A-----C--T--CC-------G-----T-----------------G------.-TTTATGTGT-A-C-CC---T---T--AC-GCTG 6706
CPZ.TZ.06.TAN5 --T--TT-T------CCTC-A...-C----A------T-G-C-----T---GAAG-----T-------GC--G-A---A-A--A--CC----ATCAC-T-TCC-A------T-T--A--T--------G-----A.--GT-------ATC-A-G-GC--T-ACCT-ACAG 6716
CPZ.US.85.US_Marilyn --T------------CAT---...CC---------T-----G---G--------G-----A-T----C------A-----G--A-----T--T--CC-------C--G---T----A--T---A----G------.---T-G-------C-A-G-CT--TCT-A-CCCCG 6698
GOR.CM.07.SIVgor2139_287 -GG---AC---GT-TCC----...-A------A-------CC-----T--C---------T----------T--A-----G--T------G-T--C-----------G---T-------T---------C----A.GTTA-G-----C-C-C-G--T--T--AC-AC-A- 6161
GOR.CM.12.SIVgor_BQID2 C-R---AT----C-GAA-C-A...ACC-----------G-CC--------Y-------G--GA--------G--A-----G--------T--T--C--------C-----TT-------M-----C--G-----A.GTCA-G-----G-CCA-G--T----KCCGAW-T- 6102
GOR.CM.13.SIVgor_BPID15 -CT---AT-A-G--CAAGC-A......---A-AT-----CCC-A------T---G-----T-T--A---A-G--A-----AA-AA-C--C--T--C----TAA----G---T----A--T-----T--GC----A.GTCA-A-------CAA----T--T-G-A-G--T- 5990
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B.FR.83.HXB2 AGAATGATACTAATACCAATAGT......AGT...............................................................AGC...GGGAGA........................ATGATAATGGAGAAAGGAGAGATAAAAAACTGCTCTTTC 6701
Env K__N__D__T__N__T__N__S__.__.__S__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__S__.__G__R__.__.__.__.__.__.__.__.__M__I__M__E__K__G__E__I__K__N__C__S__F_
A1.CD.97.97CD_KCC2 -C-GCACC.......................................................................................-A-...AAT-CT........................-A-G--GAA-T-CCG-----A--G-C------------- 6682
A1.CM.08.886_24 TC-CCA--.............................................................................................A-C-CT........................G-C-ATGA-ACT-G-CA--GA--G-G------------- 6157
A1.CY.08.CY236 TC-C-ATACA-----ATGTC-C-AAT...-A-AAT..........................................AATATCACC.........--T...--C-T-........................-ATGAT-CCATTGCCAC---AG----------------- 5933
A1.IN.09.NARI_FLS_IVC19_1 -T--CACG-AC-GC-ATGTC-A-AAA.....................................................................-CA...AAC--CATGGAGTGGGATGCAGGGTTGGAG-A-GA-GAA-----G-A---A------------------ 6597
A1.KE.11.DEMA111KE002 TA--GA-C-T--C--A-C-G-A-GAA...................................................ACCAGTAAT.........-A-...CA---T........................GAA--C-GT-GAG-------AC-------T--T----A- 6084
A1.RU.11.11RU6950 -C-GCAC--GCTC--A---C---ACTAGCTA-AAC..........................................AACAGTAGT.........---...AAC--C........................-GCGAT-GCTG-GTT-A--TA--G-G------------- 6243
A1.RW.11.DEMA111RW002 TC-CC-TG-ACGG-.......................................................................................AAC-C-........................-AAGGG-CA----T--A--GA--G-C------T------ 6043
A1.SN.01.DDI579 CC--GA-CTT--CC-AT-CC.................................................................................-A--AT........................G-C-CC-A--CCT-T-A------G-----------G--- 5899
A1.UG.11.DEMA110UG009 -A-GC-GC-GC-C-GGG--C--C..............................................................................A-C--C........................-C-G-GGAA-G-G-G-----A--------T--T------ 6050
A1.ZA.04.503_15344_T10_A1 GTCTCAGC-G---CCAG---G-CAAT...................................................AGCAGCAAT.........-AT...-AC--T........................--C-GT-ACATA----A---A------------------ 5936
A2.CD.97.97CDKTB48 -C-CCAC--AC-CC-AT-GC...........................................................................................................................-CT-A---A----------------A- 6017
A2.CM.01.01CM_1445MV -AG--A-C....................................................................................................................................ACC-CGAA---A--G-------------A- 5867
A2.CY.94.94CY017_41 -T-CCAGC--CC---G------CAGT...........................................................................A-C-CC........................CA--GCCCCATT--T-A---A----------------A- 6058
B.BR.10.10BR_RJ032 -TGTAAG-GAG-C-CGTT-C-A-......TACACTCAA.................................ACCAATAGAAATCAAAAC......-AT...A-TG-T........................TG-G--GATAT---G-----A--G--------------- 6293
B.CA.07.502_1191_03 -TGT-AG-GAG-C---TT--GCCTCCTCT..................................................................-A-...AAT--T........................-AT-AT-AT-G-TGG-A---A--G-----T--------- 6148
B.CH.08.M2_0803101_NFLG8 T---AA---A-----AT-G----......---AATACCAATAGT...........................ACTAGTAATGCCAATAGT......-CT...A-TGAG........................GCACC------A--------A-----------------T 6187
B.CN.12.DEMB12CN006 --TC-A---------AT--C---......---CAG.......................................GCTACTACCACT.........CCA...A-T--T........................GG-GA--ATAT--TT-----A------------------ 6088
B.CU.14.14CU005 ------T-------------T--AGT.....................................................................---...------........................GG----G-T------CT---T---TC----------G-- 5909
B.ES.14.ARP1195 -A---T------GC--A---GTA................................................AGTGTGGCATACAAT.........-CA...A-TGA-........................GGTT-GGAAT-C-GTAA---A--G--G--T--------- 6171
B.FR.11.DEMB11FR001 -C----C---C----T--C----......---AAT..................................................................................................................-G---G-CC------------ 5910
B.HT.05.05HT_129389 TT--CTGC-----GGAGG-G-A-......G--ACCTGTCCTGAGTATTCG.....................AAGACTAAGCCTAATATG......-CA...A-AGA-........................C-A-ATGAAACT-T--A---A----G------------- 5937
B.JP.12.DEMB12JP001 GA---AC----G-AG-TGGG-A-...................................................ACTACTAGTACC.........-A-...A-T--T........................-AA---GAA--A--------A------------------ 6102
B.KR.07.HP_18_07JHS10_3909 G------G-------TA--G-A-...................................................GCTACCAATAGT.........--T...A-TG-G........................-A-G-G--------------A--G--------------- 6367
B.RU.11.11RU21n CT-G-ACC-A-----GT-GC.....................................................................................................................--A--AGGGTC---A--G--------------- 6238
B.SE.12.SE600057 -A--AA---A--CC-G--C--A-......-ACAAT....................................ACTAGTAGCGCTAGTAAC......-A-...A-CT-G........................-GT--------A-----G--------------------- 5941
B.TH.10.DEMB10TH002 -TG--AC--AGTGCCATG--TTGAAT...GTCACTAATAGTACT........................ACCCCTGAAGGTAACAATACC......-CT...AAT-TT........................-CT-AC-AT-GTGGT-AT--TT---G---T--------- 6052
B.US.13.RV_1 GT--CTC--------------T-......---AGCAGGAGGGATAACGCTATTACT...............ACTCCTGCTACCACTAGT......--T...A-CGTG........................GGA-CGC-A---GG------A------------------ 6616
B.ZA.09.DEMB09ZA022 G-GGAA--GG--C--AT-TC-C-.....................................................................................................................A-T-GTACT--A--G-----T--T------ 5971
C.BR.07.DEMC07BR003 CC-G-ACCC-ACTCTGTGT--C-CCA...-ACTGCACGAATGAT.....................ATCCGTACTACTGCTAACAGT.........-CT...AA--AC........................-AC-GT-GTATT-GTAA---A--G-TG-GT--T------ 6087
C.BW.00.00BW5031_1 -T---AC-...........................................................................................................................G-TGCTGAAAT---G-----A--------T--------- 6045
C.CN.10.YNFL19 CA----T--AC-G--AT-G--CC......-ACAAC..........................................AGTAGTGGT.........-C-...AAC-TC........................-GT-AT-GTACCG-CA-T-GA--G-----T--------- 6065
C.CY.09.CY260 --GG-ACCCAC----AT-CA-CC......--CAAT.......................................AGTACTACTGCC.........CC-...ACT-CT........................-CTG-C-GCA-T-CG-T---A--------T--------- 5957
C.ES.14.ARP1198 CCC--A------C-..............................................................................................................................A-TG-T-A---A-G------T--------- 6106
C.ET.02.02ET_288 TT-CCAG--A-TC--ATGT--CC......---AATCCTAATGTTACCAGTAGT..........................................TCT...ACTGAT........................GCC-GT-AA-TT-TT---C-A--G-----T--------- 5942
C.IN.09.T125_2139 GTGT-AGC-A-GT--GTGT---C......-A-ACTACCCAGGGGGATGCA.............................................-AT...-TT-CC........................CAC-ATGA--GTGC-AAT--A--------T--------- 6691
C.KE.05.05KE369195V4 CT-G-A---G--C-..............................................................................................................................A-T--G-A---A--G-----T--TA----- 5862
C.MW.09.703010256_CH256.w96 TT-CG-T--A-GG-----TGG-A......-A-GGTACC.......................................AGGGGAAAT.........GAT...A-T-CG........................--TGGG-AAAT-GG--AT--A--G-C---T--------- 6701
C.SE.13.SE600311 TT-C-A---A-GT---T-C--AC......................................................AGTAATGTT.........-TT...ATCCCC........................TAC-ATGA-ACA-T------C--G-----T--T------ 5960
C.TZ.08.707010457_CH457.w8 CCT-CA--GA--CC-A-.......................................................................................TAC........................-A--AT--CACAG-T--G--AG---TG--T--------- 6688
C.US.11.17TB4_4G8 TC-CCAG--A--G---T----CC......CACAAT.............................................GGTACC.........-AT...ATCCAC........................-AT-GT-CCACAG-G-----T--G-----T--T------ 6079
C.YE.02.02YE511 TT-CCA---A-GT-------GA-........................................................................GTT...ACCTTC........................-ATGAT-CCAT--GG--G--A--------T--------- 5890
C.ZA.12.DEMC12ZA096 CT---AG--------GT-C--A-......G--ACTGTT.........................................................-CT...-CT-AT........................-GTG-TG-TA-CGGTACT--T--G-----T--------- 6034
C.ZM.11.DEMC11ZM006 CT-CCA-C-G--CC-TT-T--C-......-TCAAC............................................................-AT...-CC-AT........................G-T-CT-ACAGT-CC-AT--A-------GG--------- 6071
D.CM.10.DEMD10CM009 -CCTGA---GC-CCCAGTCGGT-......-ACACC.........................................................................................................ACCG-CAC---C--G-G------------- 6060
D.CY.06.CY163 ---CCA-C-A---G--T-CAGTG............................................................................................................GAC-AC-GCAGC-T------CC-G--------------- 5899
D.KE.11.DEMD11KE003 --G--A---GC-CG-A--G--A-......--CACA..........................................AACAGTACA.........--T...ATA-A-........................GATGA--GTA--G--AT--GA--G--------------- 6058
D.KR.04.04KBH8 G----A-G----TC-A---C-AC.....................................................................................................................AGC-CT--C--A--G--------------- 6632
D.SN.90.SE365 CT-G---CG-C-C--GT--C-CC......................................................ATTAGTAAC.........GT-...ACTG--........................CC---G----G---------A--GC-------T------ 6720
D.TZ.01.A280 -C-CGAC--AC-G-GGG---G-G......................................................ACTAACACG.........-CT...-ATCCT........................CGCC-T--T--A-----------G--------------- 5904
D.UG.10.DEMD10UG004 C--G-A-C----C--GT--C---...............................................................................................................-CCGA----GGTTT--GAG-G-----------G--- 6020
D.UG.11.DEMD11UG003 --CCAA--G-C-C--ATGCC-A-......-A-GCC............................................................-CT...ATTGCC........................CAT-ATG-CACTG-GAA-ATA--G-C---T--------- 6052
D.YE.02.02YE516 ------T---AGTAGA---C-AC..................................................................................................................-GCACA-G--A------G--------------- 5893
D.ZA.90.R1 TCTT-A-CT-C-CCT--TTC--C......................................................AGCTCCGGG.........---...ACC-CC........................-CTGAG-A-CCA-C-CT----G-GC-------------- 6052
F1.AO.06.AO_06_ANG32 -C-CCAG-T-C-C-GAA--C.................................................................................A-C-CC........................C-ACCGGAA---GC---G-CA-----------T-----T 5910
F1.AR.02.ARE933 TC-GGA-C........................................................................ACGACA.........-A-...AAC-CC........................C--GCGGAT---CC---G-CA---C-------T------ 5989
F1.BR.07.07BR844 -T---AC-GA-T-C-AT-----CACTAAA-ACAAT............................................................-AT...-ACTCC........................C---A-GAA--TGT---G-CA--------T--T------ 6497
F1.BR.10.10BR_PE107 ---GCA--G-C-C-G--TGGGCC........................................................................-AT...-AC-CC........................C---AGGAA---TC---G-CA---C----T--T-----T 6156
F1.BR.10.10BR_RJ015 CTCGGA-C........................................................................AGCACA.........-AT...-AC-CC........................C---AGGAA--CCC---G-C-C--C-------T------ 6101
F1.CY.08.CY222 -CTCCACGGAAC-A-G-TCC...........................................................................CAA...A-CTCC........................C--GAGGAA---TC---G-CA---C-------T------ 5891
F1.ES.02.ES_X845_4 GTG---CC-A-TC-CAA--C.................................................................................A-C-CC........................C-A-AGGAA--------G-CA-----------T------ 6150
F1.ES.11.VA0053_nfl -T-CCACC-A-GCC----G---CGATAAC..................................................................-AT...A-C-CC........................C-A-A-GAA---TC---G-CA---C-------T------ 6125
F1.RO.96.BCI_R07 -TGGCAC-CTGTC-G-T--CCAA......--CAGCCCCATTTCC..............................CCCGCCCCCACCCCA......-A-...-AC-CC........................C---AGGAA--C-C---G-CA---C-------------- 6758
F1.RU.08.D88_845 CT-TCCCC-A-GGC-AT----AC......................................................TCCACACAA.........-AT...-AC--C........................C-----GAA--TC-G--G-CA---C--------A----- 6172
F2.CM.02.02CM_0016BBY -T-T-ACGG------AT-CC-A-CAGCCT..................................................................-AT...AAC-TC........................-CCC-GGAA---C----G--A-----------T------ 5893
F2.CM.10.DEMF210CM001 CT-C-AC--AC-----T-CCTA-GCT.............................................AAGAACCATACTACC.........CCT...AAT-TC........................-CC--GGA----CG--AG--AG----------------- 5976
F2.CM.10.DEMF210CM007 -TG--ACA-G-GC-GTT--C--CACA...........................................................................-AAGCT........................CCTCCC--A--AGCTCCTCCC--G--------T-----T 6043
G.CM.07.920_49 GT-C-ATCT--GGG-AT-GC-C-ATC...........................................................................TCTG-G........................-AT-GC-GT---TGTAA---A--G-G---T---A----- 6099
G.CM.10.DEMG10CM008 -TTTAA-CTA--C-GATGCC-A-......G-GGAA............................................................-AA...ATA-AT........................GCC-ATGCCAGTGGGATG--A--G--------T------ 6091
G.CM.10.DEURF10CM020 CCTG--C--AC-GA--T-C--TC......G-GGGG.......................................CAAGACAGTAACAGT......-CA...AAC-TTACA..................TGTGATCC--AA--AGC--A-TTAT-------T--------- 6062
G.CN.08.GX_2084_08 CCTG--C--A-GCC---C-CG--ACT.....................................................................-AT...-TC-CC........................TGT-AT-AT-CC-CCTCC--T-ACTTC------A----- 5943
G.ES.09.X2634_2 CC-CCAG--GC-C--GT-CA-AC......-ACAAT................................................AAT.........GTA...AAC-TC........................-CT-GTGA--GC---AAC--AC----------------- 6196
G.ES.14.ARP1201 -TGGGA-C-GC-C--GTC-C--C......-C-GTTCCCAAGGCTGTTCCCAGT..........................................-CT...A-TGCT........................GATGGCT-A--AG--CC-A-AT-------T---A----- 6194
G.GH.03.03GH175G TCT--TC--A-TG---T-GA-AG......CA-CCCAAT....................................GGCACTGTGGAT.........TA-...AAT--CACT..................GTGGAT-AC-GTAGCTGT-A-ATA------------------ 6771
G.KE.09.DEMG09KE001 CC-GCACAGGA-T-GAA----A-......-CAGAG............................................................TC-...ACC-AT........................-GC-C-G-----GCCAA---A--G-C------------- 6086
G.NG.09.09NG_SC62 -CTG-AC-GA-GCC--TT---T-......G-GAAC..........................................TACACTAAG.........-C-...AACTAT........................-CATGTGAA--A--G-ACA-A---GT-------A----- 5907
G.PT.x.PT3306 -TGCAA--GTA-CC-G-------......-C-AGTACA.......................................GGCAACAGC.........-CT...-T---C........................CCTG-GG-T-GC--TAA---AC----------------- 6662
H.BE.93.VI991 -TGCAACA-A-GTA--A--A---......................................................AATAACAGT.........-CA...-AT-TC........................-AT---GGA----T-CAG--ACA--G------------- 6085
H.BE.93.VI997 CT-GAA--GA--C--A--G---C......--CACTGTC.........................................................-AT...-CC-CT........................-GC-GTCCTTCAGC-AAT--AT---C---T--------- 6012
H.CF.90.056 GA--CA----CTC--A--GC.................................................................................ACT--C........................-GT--GGA--CAGG---G--AC---C---T--------- 6032
H.GB.00.00GBAC4001 GA---A-G----GC-AT-G--A-AGT...........................................................................A-TGCC........................-GCC--GAA-G-G--CAGA-AT---C------------- 6206
J.CD.97.J_97DC_KTB147 CA-TCA-C-A--G---TG---AC......---AAT..........................................ACCACTAGT.........CCT...A-TCCT........................-CT--C-CTA-TCCTCTT-G---G--------------- 5913
J.SE.93.SE9280_7887 CT-G-A-C-G------A-C----..............................................................................AAC--T........................-GTG---GTAGTCCT-ATATC--G-C------------- 6014
J.SE.94.SE9173_7022 -T-G-A-C-A--G---AG-----AAT.....................................................................--T...A-TGC-........................-GC-AC-ATAGTCCT-A-ATC--G--------------- 6021
K.CD.97.97ZR_EQTB11 CT---A-CCG--CC-ATGCA-A-......-AGAAC..........................................GATACCAAT.........-T-...AATGC-........................-CTG-G-CATCA-CT-AC-----------T--------- 5908
K.CM.96.96CM_MP535 -AGGAACC-A--GC-------A-GCA...........................................................................ACT--C........................-CTG-GG-AAGCCC--C---A--------T--------- 5897
01_AE.AF.07.569M -CTTAACC-AC-T--A---C-CG......-TCACTGAC.......................................AAAATAGGA.........-AT...CTA-C-........................--AGG--ATATA-C--AT--C-----G-----T-----T 5919
01_AE.CM.11.1156_26 CT-G-ACC-AC-G-..........................................................................................--C........................-ACG-GGA-A-C-T------A----G---T--T--C--T 6032
01_AE.CN.12.DE00112CN011 -ACCCA--G-----TTG-C-GAG......TACAACAAG.......................................ACCAATGTC.........CCT...ATCG--........................--AGG--ATATA-C--AT--AG---G------T-----T 6026
01_AE.HK.04.HK001 -TTGGA-AT------A--CA-CC.........CAGAAT.......................................ATAAATAGC.........TYG...-TC-C-........................--AGG--ATAT--C--AT--AG---G---T--T-----T 6083
01_AE.IR.10.10IR.THR48F -CTTGAC--AATTGG-----GCC......TC-AACATA.......................................ACCAATGCC.........TCT...-AC-T-........................C-AGG--AT-TA-C--AG--AG---G-------A----T 5906
01_AE.JP.11.DE00111JP003 -TGCCAC--A-GT--ATGCC-C-......-A-GCTACT.......................................ATCAATAGC.........TCT...ATAGA-........................--AGG--ATATAGC--AT--AG-G-G------T-----T 6119
01_AE.SE.11.SE601018 TTC-GACC--C-G----CC-TCCACA.............................................AGAAGAAACAACCGA.........TC-...ACC-A-........................---G-GT-TATA--T----CA----T---TGATAA-AAG 5933
01_AE.TH.10.DE00110TH001 CTGTGACC-A-T-C-----AGTA......................................................AATGACACC.........TCT...-AT-T-........................--AGG--ATATA-C--AT--TG---G------------T 6004
01_AE.TH.90.CM240 -TTTGACC-A-GGC-GT-GC-AA......................................................ACCAATGTC.........TCT...AAC-T-........................--AGG--ATATA-C--AT--AG---G------TA----T 6275
01_AE.US.05.306163_FL --GTCCC-.................................................................................................................................-ATTTA-C--AT--AG----------T------ 5859
02_AG.CM.10.DE00210CM013 TCTT-AGA-GC-GC-GT-TC-A-AAC...---ACCAGCAGT..............................ACCCCTACCACTACCATT......---...AACTACACC............AGAGATGGGCAAGA-GAAAT----A----A--GCG------T------ 6113
02_AG.ES.06.P1423 -C---AC--AC-TA--T-T-...............................................................................................................GAAGGTGACAT-GGGAAG--A----------------A- 6123
02_AG.GW.05.CC_0048 -C-GAAC--ACGTC-A-GGC-CC..............................................................................ATACAG........................GAA-AT-GCACCCT-CAT--A-----------------T 6054
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B.FR.83.HXB2 AGAATGATACTAATACCAATAGT......AGT...............................................................AGC...GGGAGA........................ATGATAATGGAGAAAGGAGAGATAAAAAACTGCTCTTTC 6701
Env K__N__D__T__N__T__N__S__.__.__S__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__S__.__G__R__.__.__.__.__.__.__.__.__M__I__M__E__K__G__E__I__K__N__C__S__F_
02_AG.KR.12.12MHR9 -C-GCAGC-A--G--G--CCTT-ATC.........................................................AAT.........G--...A-C-T-........................TCT-GTGACAT-CGG-AG--A------------A----- 6366
02_AG.LR.x.POC44951 -CTC-AGC...........................................................................................................................C-T-ATGACAC-C---AG--A----G------------- 6669
02_AG.NG.09.09NG_SC61 -T-G-AG--A---C-G--CCTC-GCC.....................................................................-A-...AAC--C........................--ATCTGAT-GC-TGCA---A--------------G--- 5896
02_AG.NG.x.IBNG -C--CAGCTAC-GC-A--G---C..............................................................................AACCT-........................-CT-GTGACAT---T--G--A------------------ 6222
02_AG.SE.11.SE602024 -A--A---GT---C-G---C-T-AGT.....................................................................T--...--C-A-........................-G-T---C----C-C-----A------------------ 5906
02_AG.SN.98.98SE_MP1211 -CT--ACC-GA--C-A--G-...............................................................................................................-A---T-AT--AGTGCA---A--G--------------- 5894
02_AG.US.06.502_2696_FL01 -TGGAAC--G---C----CC.................................................................................AAC-T-........................TCT-C-GACAT-C-------A------------------ 5892
03_AB.RU.97.KAL153_2 ----G--GGT--C--GT-CC.................................................................................AAT-CT........................-GT-GC--AA-A-TGATG--A--G--------------- 5905
04_cpx.CY.94.94CY032_3 CT-C-AC--A--G-------...............................................................................................................GGC-CTG--ATT----A--GA------------------ 6056
05_DF.BE.x.VI1310 --GCCA--T-C-C-G-----TCC......................................................ACCACCAAC.........TC-...ACT-CC........................C---A-GAA----C---G-CAG--C-------T------ 6095
06_cpx.AU.96.BFP90 CATTA-G--AC--A--ATTAG--......-ACAATAGTACT..............................AATAGTACATTAGGT.........-A-...AAT--TACT..................ATAG-AGATGATATC-GCAAG--A------------------ 6767
07_BC.CN.98.98CN009 GC-G-A---G----GGT-CCT-CAAT...........................................................................-A--CC........................TGCCGTGA-AGC-TGAAG--A--G-----T--------- 6029
08_BC.CN.97.97CNGX_6F GC-G-A--GG----GGT-CCTACAAT...........................................................................-A--CC........................TAC-ATGA-AGCGTGAAG-----------T--------- 5871
09_cpx.GH.96.96GH2911 -C--CAGC-AACCC-A--CC....................................................................................-CG........................-GTGACGG-AGTG---T-AGA--GC-------------- 5900
10_CD.TZ.96.96TZ_BF061 -TGCCAC--A-G-C--TGT-........................................................................................................................-GTG-CCCCAGA--G-C------------- 6074
11_cpx.CM.95.95CM_1816 ----GA-CTG--C--ATGTAGAG......-AGAATAATACTACTTTA........................GGGAATAGCAACTGCACT......---...AAT--C........................-CTG-GGA--GCC---C---A--G-----T--------- 6103
12_BF.AR.99.ARMA159 -TGCCAC-G-C----ATGCC-C-GCC................................................AATGGCACTCAA.........-A-...AAC-CC........................C--GAGGAA---CC---G-CA---C-------T------ 6714
13_cpx.CM.96.96CM_1849 CT-G-----GC-GC-T----.................................................................................A-C--C........................-CC---CA--G--G--A---A----------------AT 6102
14_BG.ES.05.X1870 -TGGGAC--A--C--AT----C-......GA-GTTAAT....................................AAGACTAATACT.........-AT...AATGATATA..................ATAGGAGGG-------G------A------------------ 6198
15_01B.TH.99.99TH_MU2079 G--------------T-.......................................................................................-AT........................-G--C---A--AGG------A-----------T------ 6082
16_A2D.KR.97.97KR004 -A---ACC-TC-G--G--CCCAG......--CCCC.........................................................................................................--T-GCAATA-C-CC-TG-----------T 6052
17_BF.AR.99.ARMA038 -TGTCAC-G-C-CC-AT-G--C-CAA.....................................................................-A-...A-C-CC........................C---AGGAA---GC---G-CA---C-------T------ 5911
18_cpx.CU.99.CU76 MTTR-AG-GGA--C-A--C-TR-GCT...........................................................................A-C-ATA.......................G-AGC-TAA-CT-C--A---A--G--------------- 5998
19_cpx.CU.99.CU7 .....................................................................................................................................................C-C--G--------------- 5860
20_BG.CU.99.Cu103 CAGTAA---GC........................................................................................................................-CTG-C-C-TCT-GT-A---C-----C-T---------- 6150
21_A2D.KE.99.KER2003 T--GGA-C-GCG-AGGG-G-.................................................................................ACCCA-........................-AC--T-ACC---C--TG--T--G--------------- 5893
22_01A1.CM.01.01CM_0001BBY G-TTCA---T--CC-AT....................................................................................A-TTCT........................G-TGA-GAATTA---ACG--AG-G-C------T-----T 5895
23_BG.CU.03.CB118 -CTG---G--C-GA-ATTGC-C-ACT.....................................................................-CT...AATG-C........................-CTG---ACA-CTCT-C---T------------------ 6150
24_BG.ES.08.X2456_2 -C-G-ACC-GA----ATC--GTA......-ACAGTGCC....................................GGAGATGGMACT.........GTA...A-A-TT........................GAC-GC-AT-T--C--AT--T--G-CWW----------- 6176
25_cpx.CM.02.1918LE -C-TCA---GC-CAGGA----CA.........................................................ACAAAC.........-A-...AAT--C........................-CTG---ATA-C-G--A---A-----------T------ 5918
26_AU.CD.02.02CD_MBTB047 C--C-A---GA-C--G--GA-AC............................................................................................................CAT-CTGACATA--CA-G--A--G-G------------- 6689
27_cpx.FR.04.04CD_FR_KZS -T-CAACA-GG-T-CATG-C---ACC...........................................................................AAT-CC........................-GT--CCACAC--C--AG--AC-------T--T------ 6694
28_BF.BR.99.BREPM12609 T--C--T--------TG---GC-................................................ACTAATACCACTGGT.........-AT...A-T--T........................G--GA-GC-AT-G-G-----A--G--------------- 6075
29_BF.BR.01.BREPM16704 -TGC-AC--A-TTG-ATG--GC-......--CACCCAA.................................GCTCCTACTACCAAGAGT......-AT...A-T--T........................TG-----AT---G-G--------G--------------- 6119
31_BC.BR.04.04BR142 -C-GAACACAC........................................................................................................................-ATGGT-CCATAGTG-----A--------T--TA----- 6166
32_06A1.EE.01.EE0369 CCTT-A-G-A-GCA----T--A-......G--ACT.......................................AGTGAGGGAACC.........-AG...AAT-TC........................-CTG-G-ATA-C----A---A--G-C------------- 6357
33_01B.ID.07.JKT189_C -TTTGACC-AA-GC-AT--C-CA......GTCAATGTC.......................................TCTAGTGAA.........-TA...-CA-AT........................T-AGG--ATATA-C--AG--AG---G------T-----T 6017
34_01B.TH.99.OUR2478P CTTTGACC-A-GTA--T-TA.........................................................ACCAATGGC.........CCA.......................................-ATATA-C--A---A----G------T-----T 5894
35_AD.AF.07.169H -TGTYA-C--A----ATG-C--CAAC...................................................ACAAATAAT.........GA-...A-C-A-........................--TGAGGACAT-GT------A------------------ 5916
36_cpx.CM.00.00CMNYU830 -CGGCAGC-AC--CCA-....................................................................................AACGTG........................TCT-AGGACAT-C-G--G--A------------------ 5904
37_cpx.CM.00.00CMNYU926 --GTCA-CC-CC-AGA-C-AC..............................................................GGGAGC......-AG...A-CTT-........................GATGG-GGA---G--AT---A----------------A- 5895
38_BF1.UY.03.UY03_3389 GTGCCCC--AA-CC--TG--.................................................................................A-C-CC...........................C-GGAA--------G-CA-----------TA----- 6115
39_BF.BR.04.04BRRJ179 T--GA-CC------GG--C-CA-........................................................................-A-...A-C-CC........................T---AGGAA--TCC-----CA---C-------T------ 6181
40_BF.BR.05.05BRRJ055 -TGGCAC-CAA--C-G--CCCAGGGG................................................GGAGATCAAAAC.........---...ACTGTT........................C---AGGAA---CC-----CA---C-------T------ 6222
42_BF.LU.06.luBF_18_06 CTCCCC---ACGCC-A--G--AC......-CCACTCTCAATATC...........................ACCAGCAGTACTACTAGT......-CT...CCTG-G........................-A-C-C-ACAGT----A---A------------------ 6281
43_02G.SA.03.J11223 CTTG-A---AG-CC-AT.......................................................................................GTT........................-AATGTGAA--TGTG---A-CT----------------- 6217
44_BF.CL.00.CH80 CTGCCACC-A-C-CT-TG--GCCACTGCC..................................................................GC-...A-C-CC........................C---A-GAA---CC---G-CC---C-------T------ 6152
45_cpx.FR.04.04FR_AUK CA--CAGA-ACGGC-GTGC-...........................................................................................................................GTT-A------G-G------------- 6663
46_BF.BR.07.07BR_FPS625 -A-CCA--GA--C-CAA--A.................................................................................--C-TC........................C---GGGAA---C----G-CA---C-------T------ 6125
47_BF.ES.08.P1942 TC-CCAC--A-GC--G--TG.....................................................................................................................-ATA-T-GT-----A--G-----T--------- 6124
48_01B.MY.07.07MYKT021 TA-CAAT--G-GGA-ATGGC-AC......................................................ATAGACACA.........-CA...--C-A-........................--AGG--ATAT--C--AT--AG---G------T-----T 5912
49_cpx.GM.03.N26677 -A-CCA---ACTCC--AGCC-A-......-ACACC.......................................AATGACACCACA.........CC-...ACT--CCCA..................ACAGCC-CT-GCTCTCCTAT------G--------T------ 6146
50_A1D.GB.10.12792 -T----CC--A--C.................................................................................-A-...AAC-C-........................GAAT--GA---C--G-A--GA----------------AT 6092
51_01B.SG.11.11SG_HM021 -ATTC--G--A----G--CA-CC......................................................TATAGCAAT.........GT-...TCTG-C........................--AGG--ATATA-C--AT--AG---G-------A----T 5907
52_01B.MY.03.03MYKL018_1 CTGTC-C-GACC-C-AT--A-A-...................................................AAAACTATTACC.........TCT...AAA-C-........................--AGG--ATCTA-C--AT--AG---G------T-----T 6024
53_01B.MY.11.11FIR164 -TCTAACC-A--TA-A--CA-CC...................................................ATGAATAACACA.........-CT...-CT--C........................--AGG--ATATA-C--AT--AG----------TA----T 6047
54_01B.MY.09.09MYSB023 -TGTCAC-GGC--G-A--TA-CC......................................................ACTGACACA.........-C-...AAAGTC........................--AGG--ATATA-C--AT--AG-------T--TA----T 6109
55_01B.CN.10.HNCS102056 --TTCA-C-A--CA--TGGAG-A..............................................................................CCTGAC........................-CACC--ATATA-C--AT--AG-G-G------TA----T 6002
56_cpx.FR.10.URF5_patient_A -TGT-AC--G--T--GT------............................................................................................................-CTG-TGATAGTGGTACT--T------------------ 6046
57_BC.CN.09.09YNLX19sg CCT-CTG--AA---GAT-CC-CC......-A-ATC.............................................TGCAAT.........CA-...ATC-AC........................GGT-GG-CCCTCG-T-AGA-TG---G---T--------- 5893
58_01B.MY.09.09MYPR37 -TTT--TC-AGG-C-AT-CC-CA.....................ACCAATAGCCCTAACAATACCACAACCGCTAGCCCCTTAGGA.........-AT...ATA-CT........................T-AGG--ATATA-C--AT--AG----------T-----T 6085
59_01B.CN.09.09LNA423 -T---ACC-AG---GTG-TG-AGGAT.....................................................................-C-...AT--AT........................----C---------------A-----G------------ 5888
60_BC.IT.11.BAV499 -C-GAAC-GAA----ATGC--C-..............................................................................-CCTAT........................GCTCCT-GTAT-C-G-----A--------T--------- 6655
61_BC.CN.10.JL100010 -----AGC.................................................................................................................................-GCA--GGTCAG--A--G---G-G--------- 6088
62_BC.CN.10.YNFL13 GC---A-C.......................................................................................-C-...AATGTG........................-CCTACGAA----GGCA---A--------A--------- 6005
63_02A1.RU.10.10RU6637 GA-G-A--GTCTC--A--G--CY..............................................................................................................................---C--CT------T-T---- 6218
64_BC.CN.09.YNFL31 -TGG-ACAG--GG--ATT---CC......--CACG............................................................GAT...AATG-T........................-CC--GGA---T--T-CTA-CG-G--G-GT--------- 6057
65_cpx.CN.10.YNFL01 CTGTCAGA-AGT-C-ATG-G---......GTAAATGTCAGTAATGAGAGTGTA..........................................GC-...AA-GTC........................-GT-ATGA-AGTGT--A-C-T--G-----T--------- 6086
67_01B.CN.11.ANHUI_HF115 --TTGA--GRC-CA------GYMAAYAAW..................................................................-CA...TWTWAC........................--AGG--ATATA-C--AT--AG---G---T--TA----T 6047
68_01B.CN.11.ANHUI_WH73 -ATTGA--GTC-CAG----C-AC.................................................................................-AT........................--CGAT-ACATA-C--AT--AG---G---T--TA----T 6029
69_01B.JP.05.05JPMYC113SP420TCCT-A--GGA--CGTTTC-GAC.........................................................AATGGC.........CCT...AAAGA-........................--TGG--ATAT--C--AG--AG----------T-----T 6064
70_BF1.BR.10.10BR_PE004 CT--GTCGGG--C--AT-GC-CC.........................................................AGTAAT.........--G...ACCTTG........................GGA--G------G-------AC-------T--------- 6156
71_BF1.BR.10.10BR_PE008 G---CAC-----GC-A-------..............................................................................A-TGA-........................GGA-A--------G------A--G-----T--------- 6367
72_BF1.BR.10.10BR_MG002 GC----CC---C-A-G---C.................................................................................AAC-CC........................C--GGGGA----CC---G-CA-----------T------ 6196
74_01B.MY.10.10MYPR268 CC--C-TCTT----G-A-CC-TC......TT-AATACA.......................................ACCAAGGAC.........CTT...-AC-A-........................--AGG--ATATA-C--AT--A-----------TA----T 6013
O.BE.87.ANT70 CTGGAACA.......................................................................................-CA..........................................A-TG--AACCTT--G--G--G--TGAG--T 6715
O.CM.98.98CMA104 -T-CAACA..................................................................AACACCAACACA.........-CA.................................-CACAC-ACCCATC-CC---C--G---C-G--TAA---T 6177
O.CM.98.98CMABB141 -A-CAA-C..................................................................GACCCCTCTACC.........TC-...CCACCTACC......TCGCTC.........CCT-GCGGTTCAG-GAACCCT--G-----A--TGAG--T 6200
O.CM.98.98CMABB212 -A-T-----G--CAGGG----A-..............................AGTACAGGGAAGAATAGTACAGGGAATAATAGTACA......GTA...-AT--C........................-C--C-GAACCAGG-AC-CCT--G--------TAG---T 6229
O.CM.98.98CMU5337 CCG-A-GC...............................................................ACAAAGAGTCCTAAGACT......-CA...-A---C........................CCT-GG-ACATAG-GAACCCTG-G-----G--TGAG--T 6190
O.CM.99.99CMU4122 -CG-CACA.............................................................................................ACA-AC........................GCA-C-GC--CC-GCA-C-CAG-G-----G--TGAG--T 6167
O.FR.92.VAU -A---AG--T--C-----CA.................................................................................AAC--TCCC......TTA............-ACTC--ACA-T-C-AAG---G-G---C-G--TGAC--T 6269
O.GA.11.11Gab6352 -T---A--...............................................................ACCAGCAAAAGCAATATA......-CA.................................GA--ACGAT-GTG--ACCCCT--G---GTG--TGAA--T 5917
O.SN.99.99SE_MP1299 TAC-A-GG-A-T--.........................................................ACAAACAATAGCTCCATA......-AT...AATGAT........................-CC-GC-GTCCAG-GAACCTTG-G---C-G--TGAA--T 6765
O.US.10.LTNP -T-CAACA.............................................................................................................................................--C--G--------TGAG--T 6618
N.CM.02.DJO0131 -TGGAA--CGG-CA--AG--GAGAAA...GAAAAACCA.........................................................G-A...AATG-G........................-CAGACC-A--AGC-A--C-C--G-----T-----A--- 6182
N.CM.02.SJGddd -TGGA--GGAGCCAGTTG--GACCTCACCCAG...............................................................-AA...AATGT-........................-CAGAC--A-GAG-TAAGAGA--G-----T-----A--T 6169
N.CM.04.04CM_1015_04 -TGGGKT--A-GRG--AGT-GACAAT...........................................................................---GA-........................T-AGAT--A-GAT-CAA-C-A--G-----T--T--A--- 6169
N.CM.06.U14296 -TGGGA--GTG-CA-AA---GAGAAA...-AGACAGCTAACACGACAACTTCTACAGGGAACATA....................................A-TGC-........................GAAGACC-A--AG--AA-C-C--G-----T-----A--- 6191
N.FR.11.N1_FR_2011 -TGGG---GGG-CA-AT-GC-CAATA.....................................................................-AT...AAC-C-........................-GT-----AC-AGTTAA-C-A--G-----T-----A--T 6073
P.CM.06.U14788 GC-CG-T-GACTG---T----ACTCC...TCCAGG.................................GTTAATAACAGCACCGACAGC......-C-...AAC-CC........................-GC-A--CCA-TCC-TT---AT--TTTC-G---AG---T 6214
P.FR.09.RBF168 -C-GG--GG---GCTGT---...................................................AATAACAGTAGCTCCTCT......GTG...AAT-KC........................-CCGCCGACA-TCC-TT---TC--TTT--G---AG---T 6760
CPZ.CD.90.ANT -TGGAACAC---CA--ACCA---ACA...-CAACA....................................AGTACAGTAACACCAAAGACAACA-CACCA.................................---G-A--TGGCATGA--C--C--G-A--TAAC--T 6148
CPZ.CM.05.SIVcpzLB7 -ATT-----ACTC--G-..................................................................................................................--T-AT-GCTCT--T-AGACT--G-----T--TAGC--- 6248
CPZ.CM.09.Ptt_09Cam155 --TT-A-G-A---C-----C-CAAATACC-CCACA............................................................-CT...--TCCT........................GCT-ATG-TACA--TTAT--A--G-----T--------T 6789
CPZ.TZ.06.TAN5 TACC-TC-----CAGTATC-CC-GCT...-C-.......................................AAAGTATCTTCTACTACAAAAGAGCCAGAA...............ATCAAAAGACTAGGG-A--AT--AACT--CTAT---G-GT-T--G--T--A--T 6829
CPZ.US.85.US_Marilyn -T-G-A---G--G-.....................................................................................................................GCTG---ATACT-CT-ATATA--G-G------T-----T 6751
GOR.CM.07.SIVgor2139_287 -T-CAACA-A--CA--AC-G-C-GAG...-TGACAAATACAACTATACCACCACATACAACTATACCA...............................................................CCACAC--CCCAC-GTT---C--TT-C-----TAGC--T 6265
GOR.CM.12.SIVgor_BQID2 CCCC-A-Y--G-CA---C----CCTT...-ACATGACAGGTCCAGCCCCTAGGACAAGTAMTCCAACC...ACTAGCAGCCATAACATG......-CA...A-T-CT........................CCA-AC--TCCAG-GCT---AG-TT-C-----TA----T 6233
GOR.CM.13.SIVgor_BPID15 -ACCA-C-----CC-AT-CA-C-AGT...GCACCA....................................ATTAACGCTAGTCTACAA......--T...A-C-CT........................-CTGC-CAAA-T--CCT-A-CT-TT-T-----T-----T 6088
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B.FR.83.HXB2 AATATCAGCACAAGCATAAGAGGTAAGGTG...CAGAAAGAATATGCATTTTTTTATAAACTTGATATAATACCAATAGATAAT..............................GAT.............................................ACT..... 6788
Env _N__I__S__T__S__I__R__G__K__V__.__Q__K__E__Y__A__F__F__Y__K__L__D__I__I__P__I__D__N__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__D__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__T__.__.
A1.CD.97.97CD_KCC2 -----G-C----GAAC----T-A----AAA...-------T-CGGT-TC---------GGA-----T--G---AG--T-G----..............................A--ACAAATGAC..................AGTAGTAATAGG......-G-..... 6790
A1.CM.08.886_24 ----CA-C----GCAT----G-A----AGA...----G--TG---T--C----------G---------G----C--TA--GGA..............................---AATAGTACA............................................ 6250
A1.CY.08.CY236 ----CA-C----GAAT---A--A----AGA...-----C-T----T--C---------G----------G---A---T----G-..............................A--AGT.................................AAT......-A-..... 6026
A1.IN.09.NARI_FLS_IVC19_1 -----G-C----GAAC---T--A----AA-...-----G-T-C--T--C---------G-------G--G-------TA----A..............................-G-CAAAATAATAGT...............AATAATAGTAGT......TA-..... 6708
A1.KE.11.DEMA111KE002 -----A-C----GAGC----G-A----AAA...-----G-T----T--C---------G----------G-GAA---TA--G-A..............................-G-AATAGT...........................AGTGAC......-A-..... 6183
A1.RU.11.11RU6950 --CG-G-C----GAGC------A---AAA-...A-A----T----T--C---------G----------G--T---CT-G--G-..............................A--....................................GAT......-G-..... 6333
A1.RW.11.DEMA111RW002 ---GCA-C----GAAT----G-A---AAAC...------ATG---T--C----------G---------G---A---TA--G-A..............................---AAGAATAATAGT...AGT.........AAGAATAATAGT......-G-..... 6157
A1.SN.01.DDI579 -----A-C----GAAC------A----AAA...------AT----T--C---------G-------G--G-------T--G---..............................-G-AGTAACAGTACT.....................GAGAAC......-G-..... 6004
A1.UG.11.DEMA110UG009 -----G-C----GAAC----G-A--G-AAA...AG--G-ATG------C-----------------C--CA--A---TA--G-A..............................AC-AATAAT............................................... 6140
A1.ZA.04.503_15344_T10_A1 ----CA-C----GAAC--T-G-A----AAA...-------T----T--C-C-----------A---G--G--G----GA--G-A..............................AGCAATAAT..............................AGT......-G-..... 6032
A2.CD.97.97CDKTB48 -----GCC----GAAC---A--A---AACA...-------TC---T--C-G------G--------G--G---T-C-TA---GA..............................AG-AAGAAT...........................AGTAGT......TA-..... 6116
A2.CM.01.01CM_1445MV TTA--GCC----GAAC---A--A----ACA...---G---TC---T--C-G--------G---------G---A---TA---G-..............................ACGGACAATGTTACG...CAG.........CAAAACAATGAT......--G..... 5981
A2.CY.94.94CY017_41 ----CT-C-----TAC------A----ACA...--A----TT---T--C-G-------G-------G--G---A-C-T---G-A..............................AG-GAAAATAAGAAT...ACA............TCAGGTAGT......-A-..... 6169
B.BR.10.10BR_RJ032 -------C--------------A---AA-A...A----G---C-----C---------G-------G---CG---------GGG..............................---AATTCAACC.....................AATTCAAAC......TA-..... 6398
B.CA.07.502_1191_03 -------C----GC---G-----------T...-G-------C-G---C-----C---GC---------G--------A-GG--..............................--GGATAAT........................AACAATACC......-A-..... 6250
B.CH.08.M2_0803101_NFLG8 G--G--GA----G-------CAAG---A-A...---------------C-----------------G--G----------AG--..............................---AACAAGACAACT...AATGGTAGCTATAATAATACAAAG......TA-..... 6310
B.CN.12.DEMB12CN006 ---G-A-C----CAA-------A----A--...A-A------------C-----A---CG-A----G---A--G----A-----..............................AC-AGC..............................TCTACT......-AC..... 6184
B.CU.14.14CU005 -G----------TTT----C----C-C--A...GT--T--C-G---A-G--A-GG---C-GA---C---C---T-G-GTC--T-..............................---.............................................T--..... 5996
B.ES.14.ARP1195 ---G---CTG--GA--------A------A...-------C-C----T--G----C--C-------G--G---A---------G..............................A--AATAAT............................................... 6261
B.FR.11.DEMB11FR001 -------C-------T------AC---TG-...-------T-------C-------------A---C--G--AA-------G--..............................---....................................AAT......-A-..... 6000
B.HT.05.05HT_129389 G-----GC-C---TA-CT-A--A-------...------A-C------C----C----C-------T--G--------A-G--G..............................--GAAT.................................................. 6024
B.JP.12.DEMB12JP001 ---G---C-----CG---GACAA-----C-...-G---G---AGC---C---------G-------G--G-----------G--..............................---AATAATAGT..................GATAGTAGTACT......-G-..... 6210
B.KR.07.HP_18_07JHS10_3909 ---G-T-C-----A----G--AA-------...--------------TC-----------------G--G---A----------...................................................................................... 6448
B.RU.11.11RU21n --C----C---------G-A-AAGGGA---...A-A------------C-C--------T--G---G--G---A----------..............................A--....................................GAT......---..... 6328
B.SE.12.SE600057 --C-C--C----GA-G-G-A--A---AA--...--A------------C-C-----------A---G-TCA--A---G-G----..............................AG-AAT.................................AAT......-G-..... 6034
B.TH.10.DEMB10TH002 -----G-C-----TA--G-C--AG---A--...------A-T------C----C----C-TC-------G----T---------..............................ACAGAT.................................AAT......---..... 6145
B.US.13.RV_1 ----G-CC-----A-C------A------A...---------------C---------G------CG--G---A-----G----..............................AG-....................................AGT......-G-..... 6706
B.ZA.09.DEMB09ZA022 --C----C--------------A-------...AGC------C-----C-G--------G------G--G--T------G-G--..............................AG-.................................ACTAAT......-A-..... 6064
C.BR.07.DEMC07BR003 -----G-C----GAAG------A----AAA...G----G-T-A-----C--------------------G-----C-TA---T-AGTTCGGGTAAT..................A--AATAGCTCTGAT...GAT.........AATAACAGTTCT......GG-..... 6213
C.BW.00.00BW5031_1 C----ATC----GAA--G----A----AGA...--A--G----T----C-----A---T----------G-----C-TA-----..............................--GAATAACAAT.....................ACCAAAAAT......TTC..... 6150
C.CN.10.YNFL19 ---GCA-C----GAAT------A----AG-...A-------G-----CC--------------------G-------T--GGGG..............................--GAATTCTAGT..................GAGGGGAAGAAT......TT-..... 6173
C.CY.09.CY260 -----A-C----GAAC------A-----AA...A--------------C---------GG---------G--GA-C-T-GA-GC..............................A--.............................................-G-..... 6044
C.ES.14.ARP1198 ---GCA-C----GAAT------A--G-A-A...R-R----TGC-----C---------S----------R-----C-GA-C---..............................A-C.............................................MGC..... 6193
C.ET.02.02ET_288 -----A-C----GAAG------A----AAC...A------C-------C----C---CG----------G-----C-TAC----..............................---.................................AACAGC......T--..... 6035
C.IN.09.T125_2139 --G--AGC----GAAT------A-----A-...-------TG-----GC---------G----------G---A-C-TA--G--AGT...........................AG-AACTCTAGT......AGT.........AGTAATAACTCTAGTAAGTA-..... 6811
C.KE.05.05KE369195V4 ---GCA-CTG--...----A-----G-AAA...---TT--C------TC---------GC------------T--C-TA--G-A..............................A--..................................................... 5943
C.MW.09.703010256_CH256.w96 ---GCA-C----GAA----A--A----AAA...A--CT----------C-----------------G--G--A--C-T--GG-A..............................A-C.............................................T-C..... 6788
C.SE.13.SE600311 -C--CA-C----GTG-------A----AA-...----C--C-----------A-----GG---------G-C--C--TA-GG--..............................A-G..............................AATGAGAGT......-A-..... 6056
C.TZ.08.707010457_CH457.w8 -----A-C----GAA-------A----AGA...AGA-------C----C-C--C----G-G--------G-----C-T--C--C..............................A-C.............................................-G-..... 6775
C.US.11.17TB4_4G8 ---GCA-C----GAA-----C-A----AAA...AG---G---C-----C--------------------G-----C-TA-A--C..............................A--.............................................T--..... 6166
C.YE.02.02YE511 -----A-C----GAA-----G-A----AGA...A--C-G-----C---C---------GG---------G-G---C-T---GGA..............................A-A..............................GAAGAGAAC......C-C..... 5986
C.ZA.12.DEMC12ZA096 ----CA-C----GAAC------A----A-A...AG------G------C---------G----------G-----C-T---G-G..............................AGG.................................AACGAC......T--..... 6127
C.ZM.11.DEMC11ZM006 -----G-C----GAAT------A----AGT...A--C-----C-----C---------G-GA--------C---GC-T-GAGGG..............................A--....................................GAC......-G-..... 6161
D.CM.10.DEMD10CM009 -----A-C-----TGT--CA--A----AA-...------A--------C-C---------A-G---C-GG--GA-----G---G..............................A--.............................................-G-..... 6147
D.CY.06.CY163 ---G-A-C-----TAT-----AA----AA-...A--C---T-C----CC---------G------CG--G--AA--------G-..............................C-GAATAATAGG..................GCTAATCAGAGT......-A-..... 6007
D.KE.11.DEMD11KE003 --C--A-C----GAG-------A--G-AAA...A-----TTC------C----------G------G-GG---A-------GG-..............................AG-AATAGT...........................ACTGAT......-A-..... 6157
D.KR.04.04KBH8 ---G-A-CT---GTGG----G-A----AA-...A--C-----------C---------G----------G-------G------..............................---AAT.................................................. 6719
D.SN.90.SE365 -----A-C----GAA------AA---AAGA...-----T-T----T--C-----------------T--G---------GC---..............................AG-AATAAGAAT.....................AGCACCAAT......TA-..... 6825
D.TZ.01.A280 -----A-C----GAA-------A----AGA...A--C---T-C-A---C-----------------G-GG-------------A..............................A-GAATAAT............................................... 5994
D.UG.10.DEMD10UG004 ---G-A-C----GAAG------A----AA-...A--C---T-C-A---C---------GC-A----G--G---A----AGG---...................................................................................... 6101
D.UG.11.DEMD11UG003 --GG-A-C----GAA----AT-A----AA-...A------T-C-----C-------C---------G--G--AA-------G--..............................A--GATACT............................................... 6142
D.YE.02.02YE516 ---G-A-C----GTAG----G-A----CAA...A--C----------G--G------------------G--G----G------...................................................................................... 5974
D.ZA.90.R1 ---G-AGCT---GTAG------A----AGA...A--G---C--C---GC---------G--C-------G----------CC-G..............................---AATAAA........................AATGGTAAT......-AG..... 6154
F1.AO.06.AO_06_ANG32 -----G-C----GAA-------A----AG-...TT-----T-A-----C----C----G----------G-------CA---G-..............................AG-GAT..............................AGTAAC......-G-..... 6006
F1.AR.02.ARE933 ---G-G-C----GAAG------A----AA-...-T-----T-C-C---A---------G----------G-------CAG-GGC..............................AG-AAT..............................GACAAT......-G-..... 6085
F1.BR.07.07BR844 --A--A-C----GAAG------A----ACT...AGAG---C-GCG---C----------T-C-------G-----C-CA-C--G..............................AG-GAGAAT...........................AGTAGC......TA-..... 6596
F1.BR.10.10BR_PE107 -----G-C----GAAG---A-AA----CA-...-------T------CC---------G----------G-----G-CAG-GGC..............................................................................-A-..... 6240
F1.BR.10.10BR_RJ015 -----G-C----GAAG------A----CA-...-TA----T-C-A---C--------------------G---A---CA----C..............................A--AGTAGTAAT..................AACAGTAGTAGT......-A-..... 6209
F1.CY.08.CY222 -----G-C----GAAG------AC---AA-...-TA----T-C-----C---------G----------G-------CA---G-..............................AG-GAT..............................AACGAG......-GC..... 5987
F1.ES.02.ES_X845_4 -----G-C----GAAC------A----AA-...-T-----T-A-----C--------------------G-----C-CAC--G-..............................A-GGGCAGT............................................... 6240
F1.ES.11.VA0053_nfl -----G-C----GAAG------A----CA-...A--C---T--C----C--------------------G-G-----TA---G-..............................A-C....................................AAC......-G-..... 6215
F1.RO.96.BCI_R07 -----A-C----GAAG--G---AC---AA-...-TA-G--C-C-G---C--------------------G-----C-CAGC---..............................AC-AATGGGCCA..................CTCAACAATACT......-G-..... 6866
F1.RU.08.D88_845 -----GTC----GAAG---A--A----ACA...A--C--ATGCG-A--C---------GC---------GA--T---CA-C--A..............................C-AAGTAAARAC.....................AATAGAACT......-R-..... 6277
F2.CM.02.02CM_0016BBY -------C----GAG----A--A----AG-...A-A--T----T----AC-----------A-------G-------T--A--A.....................................................................AAT......--G..... 5980
F2.CM.10.DEMF210CM001 ---G-A-C----GAA-------AC--ACA-...A--------------C---------G-------G--G----G--T-G-G--..............................A-CAATAAT...........................GCTGAT......-G-..... 6075
F2.CM.10.DEMF210CM007 ---GCA-C----GAGG---A--A---AAA-...A-------------GC---------G-------G--G-----C-CA--GCC..............................A--.................................GCCAAT......-G-..... 6136
G.CM.07.920_49 ---G-A-C----GAG-------A---ACG-...AG--C---------TC----C----G-------G-GG-TAAT--TAG-G-G..............................................................................--A..... 6183
G.CM.10.DEMG10CM008 -----G-C----GAA-------A----AA-...G---C-A--------C----C----G-------G--G-------TA--GG-..............................A--.............................................-A-..... 6178
G.CM.10.DEURF10CM020 ---G-A-C----GAA-------A--TAAA-...A----------C--GC----C------------T-GG--GA---TA--G--..............................---AGAAATAATAGT...GAT.........AATAGAAATAAT......-G-..... 6176
G.CN.08.GX_2084_08 ----CA-C----GAA-----G-A--GACA-...A--------------C----C------------G-GG-------T------..............................A--ACAAAT........................AATAATAGT......--A..... 6045
G.ES.09.X2634_2 -----A-C----GAA---CA--A----AA-...A-A-----------GC----C----G-------G-GT-------T--G-G-..............................A--GCAAATAGT.....................AGTAGTAAT......TA-..... 6301
G.ES.14.ARP1201 ---G-A-C----GAA----AC-A----CA-...A-A-----GC----GC----C----G-------G-GG---A---T------..............................AG-GATAATAGTAAT...ATAAGT......AATCCAAATAATACAAAGTA-..... 6317
G.GH.03.03GH175G -----A-CT---GAAC------AC--AAGT...A-------G--C--GC-C--C----GG-C----G--G-------T---GG-..............................A--GATAAT...........................AGTACT......TA-..... 6870
G.KE.09.DEMG09KE001 -C---A-C----GAA-------A---ACA-...A----T-----C--GC----C----GGGA----G---C--A---TAGGG--..............................--GGGTAAT........................AGCACTAAC......-G-..... 6188
G.NG.09.09NG_SC62 -----A-C----GAA-------A--GAAGA...A--------C----GC---------G-------G-G--------T------..............................A-C....................................AAT......-G-..... 5997
G.PT.x.PT3306 -----A-C----GAAT-G----A----CA-...A--C-------C--GC----C------------G--GA--A---TAG-G--..............................-G-AGTAAT............................................... 6752
H.BE.93.VI991 ---G-A-CT---GC--------A----AAC...-----G-T-C-----C-C-------G-GC---C---G---AG--T---G-A..............................-G-GAAAGA........................AATAAAAGT......GA-..... 6187
H.BE.93.VI997 ---G-A-CT--TGTA-------A----CA-...----G--T-C-----C-C-------G-------G--G-G-----T---G-G..............................AC-AGTAATAAT..................AATAATAGTAAT......-G-..... 6120
H.CF.90.056 ---G-A-CT---GTAC------A----CA-...-------T-C-----C-C-------G-------G--G-------T-----C..............................A--.............................................-G-..... 6119
H.GB.00.00GBAC4001 ---G-A-CT---GCA-----G-A--G-AA-...A------T-C-G---C-C-------G-A-----G--G-------TA--G--..............................--AGATTATAATGGG...ACT.........AATGGGACTAAC......-GG..... 6320
J.CD.97.J_97DC_KTB147 -----A-C----GAA---G---A--G-AG-...A----------C--GC----C-------AA---G--G--T----T------..............................AG-.............................................-A-..... 6000
J.SE.93.SE9280_7887 -----A-CT---GAA------AA---AAG-...A--C----G--C--GC----C----G--AA---G--G-------T----G-..............................A-C.............................................-A-..... 6101
J.SE.94.SE9173_7022 ---G-A-CT---GAA------AA---AAG-...A--C-------C--GC----C----G--AA---G--G-------TA---G-..............................--C.............................................-A-..... 6108
K.CD.97.97ZR_EQTB11 -----A-C----GAAC---A--A----AAA...A---G--TG-C----C----C-----G---------G-G-A----A-GC-A..............................TC-GAAATTAAT........................CAATCT......GAA..... 6010
K.CM.96.96CM_MP535 -----A-C----GAA----A--A----AA-...A-A--G----C----C----C----G-------G--C-G---C-TA--GGC..............................--GGGTAAT...........................AACAGT......-G-..... 5996
01_AE.AF.07.569M --C--G-C----GAAC------A----AA-...A----G-CT------C----------G---------G--T----T--A--G..............................A--.............................................--A..... 6006
01_AE.CM.11.1156_26 -----A-C----GAA-------A---ACA-...A------TCC-----C---------GGTC-----C-G-------TA--G-A..............................-G-....................................AAT......-G-..... 6122
01_AE.CN.12.DE00112CN011 ---G-G-C----TTAC--GC--A---AAA-...-----G-TC------C----------G---------G-----C-TA-CG--..............................A--CATAATAAT.....................AATGAGTCT......-G-..... 6131
01_AE.HK.04.HK001 -----G-C----GAAC---C--A----CA-...-----G-TC------C----------G---------G--GA---TA-----...................................................................................... 6164
01_AE.IR.10.10IR.THR48F -----G-C----GTAC--CA--A----AA-...----G--TCC-----C----C-----G------T--G---A---GA--GG-..............................AG-AAT.................................................. 5993
01_AE.JP.11.DE00111JP003 -----A-C----GAA----T--A----AA-...---C-GATCC-----C----------G--------TG-------------A..............................--CAAT.................................AAT......-GA..... 6212
01_AE.SE.11.SE601018 ----GG---T--GAG--G-CG-A---AC-T...G-T--T-T-C---TTG--G--A---T-----------ACTT-----G-T--..............................---.............................................-G-..... 6020
01_AE.TH.10.DE00110TH001 -----G-C----GAAC------A----CA-...-----G-TC------C--------------------G-------T---G--..............................AG-AGTAATAATGGT..................AGTAGTAATTTT........... 6112
01_AE.TH.90.CM240 -----G-C----GAAC---C--A----AA-...-----G-TCC-----C-C--------G---------G---A---T--AG--..............................A-GAAG.................................ACT......-G-..... 6368
01_AE.US.05.306163_FL ---G-G-C----GAA---GC--A----AA-...-----G-TCC-----C----------G---------G---A---TA----G..............................................................................-G-..... 5943
02_AG.CM.10.DE00210CM013 ---GCG-C-----TGC------A-----AA...A---G---G-T----C---------G-AC-------G---A----A--G-A..............................AC-AAGAGTAACAAT...AGG............TGCAGTACC......-A-..... 6224
02_AG.ES.06.P1423 --GG-G-C----GAAC------A-----AA...-----TATGAC-T--C---------G-GC----T--G--GA-G-TA--G-A..............................A--AAG.................................................. 6210
02_AG.GW.05.CC_0048 -----G-C----GAAC---T--A----AAA...A------TG-C----C-G------GT-TC----G--G---A---G---G-A..............................A--AGCAGTAGTAAT...AATTCTCATGAAGATAGCAGTAGT......-T-..... 6177
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B.FR.83.HXB2 AATATCAGCACAAGCATAAGAGGTAAGGTG...CAGAAAGAATATGCATTTTTTTATAAACTTGATATAATACCAATAGATAAT..............................GAT.............................................ACT..... 6788
Env _N__I__S__T__S__I__R__G__K__V__.__Q__K__E__Y__A__F__F__Y__K__L__D__I__I__P__I__D__N__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__D__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__T__.__.
02_AG.KR.12.12MHR9 -----G-C----GAAG------AC---AAA...-------TG-C----C---------G-TA----G--G---A---TA--G-A..............................A--AAGAATAGCAGT......................................... 6462
02_AG.LR.x.POC44951 ---G-G-C----GAAT------A----AAA...-------TG------C---------GG------G--G---AG--CA-----..............................AG-AAAGGTAGT........................AAAAAT......GA-..... 6771
02_AG.NG.09.09NG_SC61 -----G-C----GTAC------A----AGA...------AT-GC---GC---------G--AA------G-------G---GGG..............................A--AGC.................................AGT......-G-..... 5989
02_AG.NG.x.IBNG -----A-C----GAAG------A----AAA...A----GATGC-----C---------G-------G--G---A---TA--G-A..............................A--AATGGT............................................... 6312
02_AG.SE.11.SE602024 ---GCG-C-G--GA-C------A----CAA...---G---TT---T--C-------------A------G-------TC-A---..............................C-C.............................................-G-..... 5993
02_AG.SN.98.98SE_MP1211 -----G-C----GTAT---A--A---AAAA...A----GATGGCG---C-----------A--------G-------T-----A..............................A--GCT.................................................. 5981
02_AG.US.06.502_2696_FL01 ---G-G-C----GAAC------A----AAA...-------CG------C-G---------------G--G---A---TA--G-A..............................A--AAT.................................................. 5979
03_AB.RU.97.KAL153_2 --C----C----GA-C-G----A---A---...A-A------------C-C---------------G--G---A----------..............................---..................................................... 5989
04_cpx.CY.94.94CY032_3 G----A-C----GAA-----G-A----AA-...A-------------GC----C----G-A--------G-G-----TA--GC-AGAGTGCCAATT..................A--GGTAGTAAT..................AGGAATAATAGT......--A..... 6176
05_DF.BE.x.VI1310 -----G-CT---GAAG---AT-AC--AAA-...-T-----T-C-----C-C-------G----------G-------CAG--GC..............................---GAC..............................AGTAGC......-A-..... 6191
06_cpx.AU.96.BFP90 -----A-C----GAA-------A----ACA...A-------------GC----C----G--C-------G-------T-GGG--...............................................................GATAGTAAT......-A-..... 6860
07_BC.CN.98.98CN009 ---GCA-C----GTAG------A----AA-...----C--TG------C---------G----------G-----T-TAC---G..............................A-GAACTCTAGT.....................GGGAACTCT......-G-..... 6134
08_BC.CN.97.97CNGX_6F ---GCA-C----TTAT------A--G-AA-...A---C--TG------C---------G----------G----CC-TA--G--..............................--GAACTCTGGT.....................GAGAACTCT......-G-..... 5976
09_cpx.GH.96.96GH2911 -----A-C----GAAT------A---ACAC...-------T----T--C---------G-TC-------G--T----CA--GCA..............................AG-.............................................-A-..... 5987
10_CD.TZ.96.96TZ_BF061 ----CA-C----GAAG---A--A----AA-...A--C-----------C-----------------G-GG---A-----G-G--.....................................................................AGT......-A-..... 6161
11_cpx.CM.95.95CM_1816 -----A-C----GAA-------A----CA-...A--C----------GC----C------------G--G-----C-CA--G--..............................A--GATAAT............................................... 6193
12_BF.AR.99.ARMA159 -----G-C----GAA-------A---ACA-...-T-----T-C-----C---------G----------G-G-----C-G----..............................-GC.............................................-G-..... 6801
13_cpx.CM.96.96CM_1849 -----G-C----G-AG--G-C-A--G-AGA...-------T---CT--C----C----G-G--------GA------T--GGGA..............................A--AGTAATAGT..................GGTAATAGTAGT......-G-..... 6210
14_BG.ES.05.X1870 ------------GC-C------A---AA-A...A--------------C---------GC----------C--A---G--C---...................................................................................... 6279
15_01B.TH.99.99TH_MU2079 -----A-C-------------AC------A......-----C------C-------C-GC------G--GA-G-----------...................................................................................... 6160
16_A2D.KR.97.97KR004 G-G-CT-C----GAAC------A----AAA...-------TCC-A---C-A------G-----------G---A-C-TA---G-..............................AG-GACAGTAAT.....................GATACACTG......-A-..... 6157
17_BF.AR.99.ARMA038 -----G-C----GAAG----G-A----CA-...-TA----T-C-----C---------G----------G-------CA--GG-..............................AG-AAT..............................GGCAGT......GGA..... 6007
18_cpx.CU.99.CU76 TT---A-C----GAAG------AW---CA-...A--C----------GC----C---WWW--A------G--T------TGGGG..........................................................ATRGTAATAGTAAT......TA-..... 6096
19_cpx.CU.99.CU7 -----G-C----GAAC------AC---AAA...--AC--AT----T--C----C-----G---------G-------T-G-G--...................................................................................... 5941
20_BG.CU.99.Cu103 T----A-C----GAG----AG-A--GAAA-...A--C----G--C--GC----C----G-------G--G-G-----TA--G--..............................A-GAATAGTAAT..................AATAGTAATAAC......TA-..... 6258
21_A2D.KE.99.KER2003 -----A-C----GTGG------A----AG-...A--C---T-------C--------------------G--------A-C---..............................---GATAATACCACT......................................... 5989
22_01A1.CM.01.01CM_0001BBY -----G-C----GAAC------A---AAGA...AG-G---T----T--C-C-------GG---------G--GG---TA--GGA..............................A--AAT.................................................. 5982
23_BG.CU.03.CB118 -----A-C----GAG-----G-A---AAGT...A----------C--GC----C-----------------G-----T---G--..............................A-GAATAATGGT..................AGTAATAAAAAC......TA-..... 6258
24_BG.ES.08.X2456_2 -M---G-C---RGA-T--CAG-A---ACAR...A----------CK-GC----C---------------R-G--W--TAG-G--..............................A--AGTAAT........................AATAATACC......WA-..... 6278
25_cpx.CM.02.1918LE ---G-A-C----GAAT------A----AA-...A-A--G-----C--GC----C---------------G-----C-T---G--.....................................................................GAT......-A-..... 6005
26_AU.CD.02.02CD_MBTB047 -----G-C----GTAC------A----CAA...G------T-C----TC---------G-T-A------G---T---GA--GG-..............................A--GATAGT........................AAGAATAGT......-G-..... 6791
27_cpx.FR.04.04CD_FR_KZS ---G-A-CT---GCA----A--A----AA-...------TT-C-A---C-----G-G-GC------G--G-------GA----A..............................AG-.............................................-G-..... 6781
28_BF.BR.99.BREPM12609 ---G---C----------G---A----A--...---------------C-----------------G--G---------C----..............................---.............................................-A-..... 6162
29_BF.BR.01.BREPM16704 ---G-T-C--------G--A--A----A--...A-A-----------GC-----C---C----------G--T---C--GGG-A..............................-GGGATAAT............................................... 6209
31_BC.BR.04.04BR142 -----G-C----GAAC------A-----GA...AG---G-T-C-----C---------G----------G-----C-T--A-G-..............................--G....................................AGT......TA-..... 6256
32_06A1.EE.01.EE0369 ---G-A-C----GAA---GA--A----AAA...A---C------C--GC----C------------G----------T--GGG-..............................A-AAATAAT........................AATGGTAAT......-G-..... 6459
33_01B.ID.07.JKT189_C -----A-C----GAAC-G----A----AA-...G----G-CC------C----------G---------G---AGC-T-GA---..............................AG-AAT..........................................-G-..... 6107
34_01B.TH.99.OUR2478P -----G-C----GAA-------A----AA-...-----G-TC------C-----------------C--G---A---TA--GG-..............................AG-.............................................GG-..... 5981
35_AD.AF.07.169H -----G-C----GAAC----G-A---AAAA...-----G-T-C-GT--C-----------------G--G-------T---G-C..............................---AAT.................................................. 6003
36_cpx.CM.00.00CMNYU830 ----CA-C----GT-C------A----A-A...-------TGC--T--C---------GG---------G-------T---GCA..............................AG-AATAAT..............................GAT......-G-..... 6000
37_cpx.CM.00.00CMNYU926 -----G-C----GAAC------AC---AAA...--A---AT----T--C----------G------G--G-------T-G-G--..............................A--.............................................-A-..... 5982
38_BF1.UY.03.UY03_3389 -----G-C----GAA-------A----CA-...-TA----T-C-AT--C-C------------------G-G-----T---GG-..............................---AAT.................................AGC......-GC..... 6208
39_BF.BR.04.04BRRJ179 TT---G-C----GAAG------A----AA-...--A----T-C----TC---------GG---------G-T-----CAGC---..............................AGCAGCAAT...........................AGCAGT......-G-..... 6280
40_BF.BR.05.05BRRJ055 -----G-C----GAAG------A----CA-...A------T-C-----C-C-------G-----------C------CA--GG-..............................--GGGT..............................AATGAT......-A-..... 6318
42_BF.LU.06.luBF_18_06 ---G-T-C-TT-G-AG---A-A-----C--...---------C-----C-G---------TC----G--G--------------..............................A--.................................AGTAGT......-G-..... 6374
43_02G.SA.03.J11223 ---G-A-C----GAAT------A----AA-...A-------------GA----C------------G--G-------T---GGG..............................A--AGTAAT...........................AATGAA......T-A..... 6316
44_BF.CL.00.CH80 -----G-C----GAAG------A--G-CG-...-T-----T-A-----C-A-------G----------G-------CAGC---..............................A--....................................AGC......-G-..... 6242
45_cpx.FR.04.04FR_AUK -----G-CT---GAAC------A---ACAA...---G--AG----T--C-----------------G--G---A---TAG-G-A..............................A--AATGAT............................................... 6753
46_BF.BR.07.07BR_FPS625 -----G-C----GAAG------A---ACA-...-T-----T-C-----C---------GG---------G-------C-G-G--..............................A--AAT.................................................. 6212
47_BF.ES.08.P1942 -------C---CCAA-CG-----G-GA......A---G----------C----------C------G--G-G-A-T----ATCA..............................--CAAA.................................ACT......-G-..... 6214
48_01B.MY.07.07MYKT021 -----G-C----GT-C------A----CA-...-----G-TCC-----C----------G---------G-------T--A---..............................A--AGCAATAGAAAT...AAT......AGCAATAGTAGTAAT......-G-AGTGA 6034
49_cpx.GM.03.N26677 -----A-CT---......G---A----AA-...A----------C--G-----C------ACA-------G------T------.....................................................................AAT......T--..... 6227
50_A1D.GB.10.12792 -----A-C----GATC----G-A----AAA...-----GAT----T--C---------------------C------TA--G-A..............................A--CATAGT...........................AGCGAT......-G-..... 6191
51_01B.SG.11.11SG_HM021 ----CG-C----GAA-------A----CA-...A----GAGCC-----C---------GG---------G-------T-GA-C-..............................C-GAGT.................................AAT......---..... 6000
52_01B.MY.03.03MYKL018_1 -G---G-C----GAAC--CAG-A--G-AA-...-----GATCC-G---C----------G---------G---A---GA---G-..............................A--AGTAATAGTAAT..................AGTAGTAAT......-G-AGTAA 6137
53_01B.MY.11.11FIR164 -----G-C----GCAT---A--A----AM-...-----G-CC------C----------G---------G--GA---TA----G..............................A--AGTAATAGTAGT..................AATAGCAGT......-G-..... 6155
54_01B.MY.09.09MYSB023 -----G-C----GTGC--CA--A----AA-...-----G-TCC-G---C----------GA--------G-------T-----C..............................A--AATAAT...........................AATAAT......-G-..... 6208
55_01B.CN.10.HNCS102056 --C--G-C----GAG-------A----AA-...---C-G-TCC-----C---------GG---------G--T----T-GG---..............................--AAAT..........................................-A-..... 6092
56_cpx.FR.10.URF5_patient_A -------C-C---CAG-G----A---AAG-...A--------------------A----C---------G---A----A--G--..............................-GG....................................GAT......-A-..... 6136
57_BC.CN.09.09YNLX19sg ----CA-C----CTAG---A--A----AA-...--------G------C---------G----------G-G---C-T---GGG..............................A-GGACTCTAGTGAT......................................... 5989
58_01B.MY.09.09MYPR37 -----A-C----GAA-------A----AA-...-----G-TC------C---------GGG----------------T--A---..............................A--AAT.................................AAG......-G-..... 6178
59_01B.CN.09.09LNA423 -----A-C-T---------A--A----A-A...AG-------------C-----------G-------TG-G------------..............................---.............................................---..... 5975
60_BC.IT.11.BAV499 -----G-C----GAAC------A----AAA...A----G-T-C-----C---------G-------G--------C-T--G---..............................--GAGTAGTGACAAT...GGG.........AATAATAATACT......TT-..... 6769
61_BC.CN.10.JL100010 ----CA-C----GTAT-G----A----AA-...----C--GG------C---------G-A-C---C--G----TC-T-G-G-G.................................AACTCTAGCGAGTCTTAC.........AGATTGAACTCT......-GC..... 6202
62_BC.CN.10.YNFL13 ----CA-C----GAA-----G-A----CA-...A-A------------C---------G----------G-----C-TA--G--..............................A-GAATTCTAGT.....................GATAAGAAT......T--..... 6110
63_02A1.RU.10.10RU6637 -----G-C----GTA-------A----AGA...----G-ATG-C----C---------G-------G--G----C--TAC-G-G..............................-GACAAAACAAT........................AGTCAG......-AC..... 6320
64_BC.CN.09.YNFL31 -----A-C----GTAG------A----AA-...-------TGA-----C--------------------G-----C-TA--G-G..............................AGC.................................AGCAGT......-AG..... 6150
65_cpx.CN.10.YNFL01 ---G-A-C-----TAG------A--G-CA-...----C--CT-T----C-C-------G-AG-------G-G---C-T--GGGG..............................A-CTCTAATAAC..................TCTAGTAACTCT......-G-..... 6194
67_01B.CN.11.ANHUI_HF115 --C--G-C----GAG-------A----AA-...---M-G-TCC-----C----------G---------G--GA---G--A--G..............................A--.............................................-AG..... 6134
68_01B.CN.11.ANHUI_WH73 --C--G-C----GAG-------A----CA-...-----G-TCC-----C----------G---------G---A---G--AGGG..............................A--.............................................-A-..... 6116
69_01B.JP.05.05JPMYC113SP420-----AGC----GAAT------A----AA-...---C-G-CC------C----------G---------G--------AGAG--..............................---AACAATAGTAGT...GAT......AACAATAGTAGTGCT......-G-..... 6181
70_BF1.BR.10.10BR_PE004 -------C-----A----G---A------T...A------------G-A----------C---------G--------------...................................................................................... 6237
71_BF1.BR.10.10BR_PE008 ---G--CA---CGA---G---AA-----AA...-----------------G---------------G---C--A----A-AG-A..............................---AATAAT...........................GCTAGC......-A-..... 6466
72_BF1.BR.10.10BR_MG002 -----G-C----GAAG------A----CA-...-G-----T-C-----C--------------------G-------TA-----..............................A--GAGAACAACAAT...AGT.........GATAATAACAGC......-G-..... 6310
74_01B.MY.10.10MYPR268 -----G-C----GAAC------A---AAA-...---C-G-TC------C----------G---------G-G-----TA--GTG..............................AC-AGTAAT..............................AAT......-G-..... 6109
O.BE.87.ANT70 ---G-A-C---TGTT--C-A--AC--AAA-...G-----A--C-G--TC-A--C---GT-TCA---T-G--GGA-C-GA--G-G..............................ACAAGCAGCACA..................AATAAGACAAAC......-GC..... 6823
O.CM.98.98CMA104 ---G-A-C----GTT--C-A--AC--AAAA...G-----A--C-G--TC-A------GT-TCA---T-G--CAGGT-TA--G-G..............................ACAGAA........................AATAACAAGACA......-GA..... 6279
O.CM.98.98CMABB141 ---G-A-C----GTTC-C-A--AC--AAA-...G-----A--C-G--TC-A--C----T-TCA---T-GG-TAA-G-GA--G--AGCGAAACAAGTAAAGGGAATAATAGCGAAACAAGTGGCAAT..................AACACAACACCA......T-A..... 6338
O.CM.98.98CMABB212 -----A-CT---TT-C-C-A--AC--AAA-...G--C--A--C-G--TC-A--C----T-TCA---C-G-CTAGGG-TA--GGA..............................AC-...........................AATGGAACAAAT......GAC..... 6328
O.CM.98.98CMU5337 ----CA-C----GTTC-T-A--AC---AAA...G-----A--C-G--TC-A--C---TT-TCA---T---GTAA-C-GA---C-..............................ACG..............................GATAACACA......T-A..... 6286
O.CM.99.99CMU4122 ---G-A-C----GTTC-C-A--AC--AAA-...G-----C--C-G--TC-A--C----G-TCA---T---ATAA------G--C...............................................................AGCACAACC......-GC..... 6260
O.FR.92.VAU ---G-A-CT---GTGC-C-A--AC--ACA-...G-----A--C-G--TC-A--C---GTGACA---T-GG-TAAG--TA-CGCC...............................................................ACATCGAAT......GAA..... 6362
O.GA.11.11Gab6352 ---G-A-C----GTTC-C-A--AG--AAAAGAGG-A--GA--C-G--TC-A--C---GT-TCA--CT--G-TAA-T-G--C---............................................................AATGGCACCAAC......CAA..... 6016
O.SN.99.99SE_MP1299 ---G-A-C----GTTG-C-A--AC--AAA-...G-----A--C-G--TC-A--C---GT-TCA---T-G--GAAG---A--G-A..............................-CA..............................AATGACACA......-AG..... 6861
O.US.10.LTNP ---GCA-C---TGTAG-C-AG-AC-GAAA-...G-----A-GC-G--TC-G--C---GTGTCA---T-G-C----T-G---G-C..............................A-A......AAG..................AATAGCTCAAAT......-GC..... 6720
N.CM.02.DJO0131 -----A-C---TGAA---CAT-AC--AAA-...A--C---CT--CT-TC-G------GT-GAA---G--G-G---C-CA--G--..............................-GGAATAAT............................................... 6272
N.CM.02.SJGddd ---GCA-C---TGATC------A---AAA-...A-A-C--TT--CT-TC-G------G--GAG---G--G---A---CAG----...................................................................................... 6250
N.CM.04.04CM_1015_04 ---G-A-C---TGAG-G--A--A---AAA-...A--CT--CT--CT-TC-G------GC-GAA---G--G-G-A-C-CA--G-G............................................................AGTGACAGTACG......-A-..... 6265
N.CM.06.U14296 ---GCA-C---TGAGG-G-C--A---ACA-...A------TT--CT-TC-G------GC-GAA---G--------C-CAG----...............................................................GCAACTGAT......-AC..... 6284
N.FR.11.N1_FR_2011 --GGCA-C---TGAG-G--AG-A---AAA-...A---C--TT--CT-TC-G--------TGAA------G---A----A--G-C..............................ACAGTC........................AATAATAGAACA......GAA..... 6175
P.CM.06.U14788 ----CA-C-----TAG---A--A---ACA-...----C-C-GC-A---C-C-------G-GCA--CC---C-AA-T-G------.....................................................................GAC......-A-..... 6301
P.FR.09.RBF168 ----CA-C----GTAT-G-A--A---AAA-...---GG-C-GC-A---C-C--C----G-ACA--CC-----G--C-GA--G-G...............................................................ACAGCAAAT......-A-..... 6853
CPZ.CD.90.ANT ---CAG------G-AT-T-A--A----AAA...--A---ATGA-A--CA-A---------GGA---C-T--GAAGTGTC-GG-C...............................................................AACAATGAG......---..... 6241
CPZ.CM.05.SIVcpzLB7 ----CA-CA---GAAC------A----AA-...A-AC-GACT--CT----G------GT-GA----T---CT-AG---A-C--G.....................................................................ACA......--C..... 6335
CPZ.CM.09.Ptt_09Cam155 ---G-A-CA---GAAT----G-A--GAAA-...A-ACGG-T----T-T--A------GT-GA----G--GAGAA-C-TA--G--............................................................GGAAATTCAACA......-A-..... 6885
CPZ.TZ.06.TAN5 ---CAG-CA--TGAAT-T--G-A----AAA...A-AC--AT---CT-T--G---------GAA-----T--GAA--ATA----C...............................................................ACGAACAAT......-A-..... 6922
CPZ.US.85.US_Marilyn -----A-CT--TGAAT------AC--AAA-...A-AC---TG---T-C--A------GT-GA----C--GCT-AT--CA-----...................................................................................... 6832
GOR.CM.07.SIVgor2139_287 ---G-T-C---GGTTC---A--A----ACA...ACA--GC-GC-A--T--A-------G--AA---------GA--C--G-G-A..............................ACA...........................GGTACAAATGGG......-TC..... 6364
GOR.CM.12.SIVgor_BQID2 ---G---C----GTAT-G-A--A---AAAA...AGTC--C--C-G--G--G-----C-G-GAA--CT--TCT-AG----G-G--.....................................................................RAS......-AC..... 6320
GOR.CM.13.SIVgor_BPID15 ---G-A-CT---GTGC---A--A---AAAA...G-A--GA-GC-A--TC-C--C------GAAA-CC-TG-----C-TA--C-A...............................................................ACATCTAAA......GAA..... 6181
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V2 loop end
B.FR.83.HXB2 ....ACCAGCTATAAGTTGACAAGTTGTAACACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAGCCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAATGTAATAATAAGACGTTCAATGGAACAGGACCATGTACAAATGTCAGCA 6954
Env __.__T__S__Y__K__L__T__S__C__N__T__S__V__I__T__Q__A__C__P__K__V__S__F__E__P__I__P__I__H__Y__C__A__P__A__G__F__A__I__L__K__C__N__N__K__T__F__N__G__T__G__P__C__T__N__V__S__
A1.CD.97.97CD_KCC2 ....CTACAG----GAC-A-T--A-------------AC------C-----T-----C------------------G----------C-----------A-----------------G--G-----AG--C--GA---------------G-----C-A----------- 6956
A1.CM.08.886_24 ....-AT-CT----T---A-T--A------T-------C---------A--T------------A-------------------------C---A----A--------------------G-----GG--CCA--A--------------G-----C-G----------T 6416
A1.CY.08.CY236 ....-GTCAT----GA--A-T--A------T------AC---------A--T--------A---A-T---A----------T--------------T--A-----------A--------G------G----A-A-----G-----A-A-------CCG------T---- 6192
A1.IN.09.NARI_FLS_IVC19_1 ....GAGGAG----GA--A-T--A------T------AC------------T------------------------------------------A----A--------------------G--C---G--G--GA------------G--G-----C-A---------T- 6874
A1.KE.11.DEMA111KE002 ....GGA--T----GA--A-T--A------T-------C-------A----T--------A--------------------------------------A--------------C-----G-----GG-----GAC--------------G-----C-AG--------T- 6349
A1.RU.11.11RU6950 ....GAGCAG----GAC-A-TT-A------T--A----C-G-G--------------C------A----------------T-----------------A--------------------G--C--GG---CA-AT--T-C-----A---G-----C-AG---------- 6499
A1.RW.11.DEMA111RW002 ....T-TCTGA---G---A-T--A------T-------C------------T-----------------------------------------------A-----------A--------G----GGG-CCCA-A---------------------C-AG---------T 6323
A1.SN.01.DDI579 ....--TGAA----GA--A-T--A--------------C------------T-----------------------------------------------A--------------------G-----GG-G----AA--------------G-----C-GG---------- 6170
A1.UG.11.DEMA110UG009 ....-GTTA-----GC--A-T--A------T-------C-C----------T--------------------------------------------T--A--------------C-----G----GGG--G--GA---------------G-----C-AG---------- 6306
A1.ZA.04.503_15344_T10_A1 ....--TCAG----GA--A-T--A------T------AC---C--------T------------A-------------------------------T--A---------------------------G-C----A---------------G-----C-AG---------- 6198
A2.CD.97.97CDKTB48 ....-GT-CT----GAC-A-T---------T-----------C-----A--T-----------------------------T-----------------A-------A------------G-----GG-----GAA----------A---GT----C-GT-----T---T 6282
A2.CM.01.01CM_1445MV ....CAGCCG----GAC-A-T-C-------T-----------C-----A-----------A---A----------------T-----------------A--------------------G-----GG------A---------------GT----CCGG-----T---T 6147
A2.CY.94.94CY017_41 ....--TCTG----GAC-A-T--A------T------AC---C-----A--G------------A----------------T-----------------A--------------------G-----GG--CC--GA--------------GT----C-AG-----T---T 6335
B.BR.10.10BR_RJ032 ....T-A-C-----CA----T--A-------------AC---------------------------------A--------A---T-------------------C----------------------------------------------------AC---------- 6564
B.CA.07.502_1191_03 ....G---CA----T-----G---------------T--------T---------------A----T-----------------------------------------------------G-----C-G---A-G----------------------------------- 6416
B.CH.08.M2_0803101_NFLG8 ....-GT-A-----GA--A-T----------------A--------------------------A----C-----------------------------------------A-----C--G------G------A---------------------------------T- 6476
B.CN.12.DEMB12CN006 ....T-T-CA----T-------CA----G-T------------------------------A----------A---------------------A----A---------------A-----------G-------A--------------------C-----------T- 6350
B.CU.14.14CU005 ....-T--A-A----------TCTC------------C----G-------------G-TCA-A-CGG-G-A-------------------------------C-----------------G-----C--------A----------A-----------A------T---- 6162
B.ES.14.ARP1195 ....GAT--T----G-C---T-------------------C-------A---------------A----------------T--------------------------------------------GG-----CA----------------------CAC--------T- 6427
B.FR.11.DEMB11FR001 ....--T-------GA----T---------T--------------------------------------------------T-----C--------T--------------------------C---G------A------------------G----A----------- 6166
B.HT.05.05HT_129389 ....-AT-------GA--------------T----------C------A--T--------A--------C--------------------------------------------------G------G-----TG------------------------------T---T 6190
B.JP.12.DEMB12JP001 ....G-T--T----G---A-T--A-------------------------A-------------------------------T-----C------------------------C-------G-----C-------------G-----A---------C--T---------- 6376
B.KR.07.HP_18_07JHS10_3909 ....--A-------CA----T--A-------T-----A-----------------------A----------A--G------------------A-----------------------C-G------G------A----------T-----------T------------ 6614
B.RU.11.11RU21n ....-GT-------G-----T---------T---------G-------A------------C-----------------------------------------------------A----G--C--C-----A--A--------------G---------G-------T- 6494
B.SE.12.SE600057 ....--T-------G---------------T------------------------------A----------------------------------------------------------G-----CG----A-A---------G-----G-------A---------T- 6200
B.TH.10.DEMB10TH002 ....-GTGA-----G-----T----------------A--C-------A--------------------------------A-----------------------------A--CT----G-----AG-C-----A---------------------------------- 6311
B.US.13.RV_1 ....----AT----G-----T--------------------------------------------------------------------T------------------------------G-----AG------A-----------------------A----------- 6872
B.ZA.09.DEMB09ZA022 ....--T-------G---A-G----------T------------G---------C-----A--------C-----------------------------------------A---------------G----A-A---T-----------G--------------T---- 6230
C.BR.07.DEMC07BR003 ....-AATAT----G---A-T--A------T-------C-G-A-----------------A--C--T-----C--------T--------------T--A--G----A------------G--------------C--------------------C-AT---------- 6379
C.BW.00.00BW5031_1 ....-GTGAT----GA--A-T---------T------AC---A-----A--------------C--T-GG--C--------T--------------T--A-------A------------G-----------A--A--------------------C-AT---------- 6316
C.CN.10.YNFL19 ....-GTGAG----GA--A-T--A------T-------C---A-----A--------------CAAT-----T--------T-----C-----CA-T--A-------A------------G--------------A--------------------CT-T-----T---- 6339
C.CY.09.CY260 ....-GTGAG----GA--A-T--AC-----T-------C---A-----A-----------A--CA-T-----C--------T-----C--------T--A-------A------------G--------------A--------------------C-AT-----T---- 6210
C.ES.14.ARP1198 ....--TGAK----GA--A-T--A------T------AC---A-A---A--------------CAST-----A--------T--------------T--AK----A-A------------------C--------A---------T--K-------C--T-G-------- 6359
C.ET.02.02ET_288 ....GATGAG----GA--A-T--A------T------AC---A-----A--------------C--T-----C--------TC-------------T--T-------A------------G------G-------A--------------------C-A----------- 6201
C.IN.09.T125_2139 ....-GT-AG----GA--A-T--A----G-T------AC-G-A-----A--------------CA-T-----T--------T-----C--------T--A-------A------------G---------G----A--------G-----------C--T-----T---- 6977
C.KE.05.05KE369195V4 ....GAT--T----TA--A-G---------TG-AA--AC---A-----A------------A-CAAA-----C--------T--------------T--A-------A---------G--G---------G----A--------------G-----C-AT--C--T---- 6109
C.MW.09.703010256_CH256.w96 ....-GTGAG--C-GA--A-T--A------T--------AG-------A--------------T--G---C-C--------T--------------T--T-------A------------G--------------A--------------------C-AT--GA------ 6954
C.SE.13.SE600311 ....-GTGAA----GA--A-T--A------T-T----AC---G-----A--T-----------C--T--------------T--------------T--A-------A------------G--------------A----------------T---C-AT---------- 6222
C.TZ.08.707010457_CH457.w8 ....G-TGAG----GA--A-T--A------A------AG-C-A-----A------------A-C--T-----C--------T--------------T--A-------A------------G-----C--------A--------------G-----C-AT-G------T- 6941
C.US.11.17TB4_4G8 ....-GTGAT-----A--A-T--A------T-------C---A-----A--A---------A-C--T-----C--------T--------------T--A-------A---------C--G------G-----G-A--------------------C-AG---------- 6332
C.YE.02.02YE511 ....-GTGAG----GA--A-T--A--------------C-G-A-----A--------------C--T-----C--------T--------------T--T-------A------------G--------C-G---A--------------------C-AT---------- 6152
C.ZA.12.DEMC12ZA096 ....-GTGAA--C-GA--A-T--A---C--T------AC---A-----A--------------C--T-----C--------T--------------T--A--------------C--T--G------G-------A--------G-TG---------CAT---------- 6293
C.ZM.11.DEMC11ZM006 ....--T--T----GA--A-T--A------T-------C---A-A---A-----------A--CAGT-----A--------T--------------T--A--------------------G-----C-----C--A--------------------C-AT---------- 6327
D.CM.10.DEMD10CM009 ....--T-AG----G---A-T--A------T-------C---------A--T-----------GAG---------------------------------A---------------------------G-----CA---------------C-----C-A------T---T 6313
D.CY.06.CY163 ....GGT-CT----G---A-T--A------T--T----C------------T--C---------AG---------------------------------A-----------------------C---G--CCACG----G-G----A---CA----C-A------T---- 6173
D.KE.11.DEMD11KE003 ....--G-------GA--A-T--A------T-------C------T-----A---------A-------------------A-----------------A-----A-----A--C-----G-----CG------T---------T--G--T-----C-A----------T 6323
D.KR.04.04KBH8 ....-----T----GA--A-T--AC-----T------AC-G----------T---------A----------A--------T-----------------A-----------A--------G-----C-----A--A--------------C-----C------------- 6885
D.SN.90.SE365 ....-----T----GA--A-T-CA------T------AC---------A--T------------AA---------------------------------A-----------A--------G-----AG------A---------------C-----C-A------T---- 6991
D.TZ.01.A280 ....-AT--T----CA--A-TGCA---C--T-------C-----A---A--T-----------------------------------------------A-----------A--------G-----AG------A---------------C-----C-A---A-----T- 6160
D.UG.10.DEMD10UG004 ....-AT-C-----GA--A-T---------T-------C---------A--A---------A--A-------A--------------------------A-----A---------------------G------A----------CAG--T-G----------------- 6267
D.UG.11.DEMD11UG003 ....-GTGC-----GA--A-T--A------T-------C-C----------G------------A----------------------------------A-----A---------------------G------AT----C---------T-----C-AC-----T---T 6308
D.YE.02.02YE516 ....-GT-CT----GA--A-T--A------T------AC------------T-----------------------------------------------A----------GA---------------G-A----AT-A--CA----A---C-----C-AC---------- 6140
D.ZA.90.R1 ....----CT----G---A-T--A------T------TC------------T--------------------A--------A--------------T--A-----------A-------------GAG------A---------------C-----C------------- 6320
F1.AO.06.AO_06_ANG32 ....-ATGAA----G---A-T--A------T------AC-----A------T--------A-----T-GG--T-----C--A--C--C--------T--A--------------------G-----------A--A--T-----G-----G-----C-AT--------T- 6172
F1.AR.02.ARE933 ....-GT-CA--C-G-C-A-T--A-------------AC------------T--------------T-GG--T---------------------A-T--A-------A------------G---N--G----A-G---------G--G--G-----C-GG---------- 6251
F1.BR.07.07BR844 ....-GA-CA--C-G-C-A-T-CA------T-----TAC-C----------T--------------T-GG--T--C--------------------T--A-------A------A------------G----ACA----------------T----C-AG---------- 6762
F1.BR.10.10BR_PE107 ....-GT-CT--C-G---A-T-CA------T--A---AC------------T------------A-T-GG--T-----------------------T--A-------A------------G------G-G--AGA---------G--G-----T----GC--------T- 6406
F1.BR.10.10BR_RJ015 .TTC-GTGA---C-G-C-A-T--A------T-G----A------A------T--------------T-GG--T-----------------------T--A-------A------------G--------A--C-AC--------G-----G-----C--G---------- 6378
F1.CY.08.CY222 ....-GTGAG--C-G-C-A-T--A------T------AC------------T--------------T-GA--T--------------------------A-------A-----------GG------C-G--AGAT--------G-----G------CAT---------- 6153
F1.ES.02.ES_X845_4 ....-GTGAA----G-C-A-T--A------T------AC-----A------T--------------T-GG--T-----C--T--C-----------T--A---------------T---GG-----------A--A--------G-----G-----C-AT--------T- 6406
F1.ES.11.VA0053_nfl ....--TTT---C-G---A-T--A------T------AC---G--G-----T--------------T-GG--T-----------------------T--A-------A-------T----G------G----A-AC--------G--G--G-----C------------- 6381
F1.RO.96.BCI_R07 ....GGGGAA----G-C-A-T-CA------T------AC-----A------T--------------T-GG--T-----------------------T--A-------A------------G-----GG----AGA---------G-----G-----C-AG---------- 7032
F1.RU.08.D88_845 ....-AAGAG----TA--A-G---------T------AC---G--------T---------A----T-----T------------TR-------A-T--A-----A-A------------GW----------A--T--------G-A---G-----CRAC---------- 6443
F2.CM.02.02CM_0016BBY ....--ATC-----G-C-A-----------T------AC-G----------T-----G-----G--------T--------T---T----------T--T-------A------------G------G----A-G---------G-A---GTT---C--G---------- 6146
F2.CM.10.DEMF210CM001 ....GGTGAA----G-C-A-T--A------T------AC-G----------T-----------G-----------------------C--------T--T---------------------------G----A-A---T-----------G-TG--C-AG--------T- 6241
F2.CM.10.DEMF210CM007 ....--TGAA----G---A-T--A------T--T---AC------------T-----------G--------------------C-----------T--T---------------------------G-G--A-AC----C---G-A---G-T-----G----------- 6302
G.CM.07.920_49 ....GGTGAA----G-C-A-T--A------TG-----AC-----A------T-----------G--T-----C-----------------------T--A---------------T----G----GGG------AT---------------A------A---------T- 6349
G.CM.10.DEMG10CM008 ....-GT-CT----GAC-A-T--A------TGT----AC-G---AG-----T-----------GAGT-----A-----------------------T--A-----C---------T----G------G----A-AT----------------------AC--------T- 6344
G.CM.10.DEURF10CM020 ....CATGAT----T-C---T--A------T-G----A---C--A---A--T-----------G--T-----A-----------------------T--A-----G---------T----G----GAG----A-G----------------AT----------------T 6342
G.CN.08.GX_2084_08 ....-GT-AT----G---A-T--A------TGT----AC-----A---A--T-----------G--T-----A---------------------A-T--A-----G------C--T-G--G----GGG-C----AT----------------A-----AC--------TT 6211
G.ES.09.X2634_2 ....-GT-AT----G-C-A-T--A------TGT----ACT----AG--A--T-----------G--A-----C-----------------------T--A-------------------------GA-----T--A--T-------------T-----AC--------T- 6467
G.ES.14.ARP1201 ....G-A-AT----G-C-A-T--A------TGT----AC-----A------T--------A--GAGT-----A--T--------------------T--A-----A--------------------GG--G---AT---------------AT----CA---------TT 6483
G.GH.03.03GH175G ....-GTGAT----G-C-A-T--A------TGT----TAT--C-AG-----T------------AAT-----C--------------C--------T--A---------------T--------GGGG------A-----------------T-----AC-----T--T- 7036
G.KE.09.DEMG09KE001 ....--ACTG----G-C-A-T--A------TGT----AC-----A------T-----------GA-T-----A--------A--------------T--A---------------T----G------G------AT----C----------T-----CA---------T- 6354
G.NG.09.09NG_SC62 ....-GTGAG----G-C-A-T--A------TGT----AC---C-A---A--T-----------G--T-----A-----------------------T--A-----C---------T----G----GGG------AT----CA----A----GA-----A---------TT 6163
G.PT.x.PT3306 ....-AT--T----G-C-A-T--A------TGT----ACA----AG-----T-----------G--A-----C--------T--------------T--A-------A----------GTG----GGG----A-AC----C----------------TAC--------T- 6918
H.BE.93.VI991 ....-ATCAT----G-C-A-T--A------T-----G-------A---A--T--C--------G--------A-----------------------T--A--------------------G--C---GGG--A-AA--T-----------------C------------- 6353
H.BE.93.VI997 ....--T-AG--C-G-C-A-T--A---C--T--------------------T--C-----------T-----T--C--C--T--------------T--A---------------T----G-----C-----A-----T------------------------------- 6286
H.CF.90.056 ....--TCAG----G-C-A-T--A------T--------------------T--C--------G--------A--T--------------------T--A-----C--------------G-----C-----A--A---------------TT---------------T- 6285
H.GB.00.00GBAC4001 ....--TCTG----G-C-A-T--A------T--------------------T--C--------GA-------A--------A-----C--------T--A--------------------G--C--C-----A--A--T-----G-----------C--G---------- 6486
J.CD.97.J_97DC_KTB147 ....-GT--T----TTC-A-T--A------T-------------A------T-----------G--T-----A--------------------------A--------------------G------G----T-A---------------G-----C-A---------T- 6166
J.SE.93.SE9280_7887 ....-AA-AT----TTC-A-T--AC-----T-------------A---A--T-----------G--T---C-A--------------------------A---------------------------G------AT---------------T----C-A---------T- 6267
J.SE.94.SE9173_7022 ....-AA--T----TTC-A-T--AC-----T--------T----A------T-----------G--T---C-A-----------------------T--A-----------------------------------T--------------------C-A---------T- 6274
K.CD.97.97ZR_EQTB11 ....T-TGAAG---G-C-A-T--A------T------AC-G-------------------------------------------------------T--A-----C--------------G-----------C--A-G------------G-----C------------- 6176
K.CM.96.96CM_MP535 ....--TGAA--C-G-C-A-T--A------T------AC----------A-T--------A---A----------------------------------A-----C--------------G-----GG----A-G---------G-------------A----------- 6162
01_AE.AF.07.569M ....-GTGAG----G---A-T--A------TT-T----------AG-----T---------A----A-----T---------------------A-T--A-------A-------T----G------G------A---------G-------------A----------T 6172
01_AE.CM.11.1156_26 ....-GT-C-----TA----T--A------T--T----------AG-----T--------------------T-----------------------T--A-------A-------T---GG------G----A--T--------------G-----C--------T---T 6288
01_AE.CN.12.DE00112CN011 ....GGTGAG----G---A-T--A------T--T----------AG-----T---------A----------T--------T--------------T--A-------A-------T----G-----C-------AT--------G-----G-------A----------T 6297
01_AE.HK.04.HK001 ....-GT-CG----G---A-TT-A------T--T----------AG--A--T--------------------T--------T------------A-T--A-------A--T----T----G--C---G----A-AA----G---G-----G-------AC-----A---T 6330
01_AE.IR.10.10IR.THR48F ....-AT-CT----GA--A-T--A------T-------------AG-----T---------A----------T--------T------------A-T--A-------A-------T-W---------G----A-G---------G-----G-----C------------T 6159
01_AE.JP.11.DE00111JP003 ....-GTGAG----G---A-T--A------T--T----------AG-----T---------A----------T--------T------------A-T--A-------A---AC--T----G------G------AT--------G-----G-------A----------T 6378
01_AE.SE.11.SE601018 ....--TTTT----G---T--T...-C-GG-TA-----CA-AA-T-A-------GT-CTG--AG--------T--TG----T--C-T-------A-T--A-TA--------T---T--T-T--C---G---CT-AT----------GG--GT-----GG----------T 6183
01_AE.TH.10.DE00110TH001 ....-GTGAA----G---A-T--A------T--T----------AG-----T--------A-----------T--------T------------A-T--A-------A-------T---G-------G------A---------G-----G-------A----------T 6278
01_AE.TH.90.CM240 ....-GTGAG----G---A-T--A------T--T----------AG-----T---------A----------T--------T------------A-T--A-------A-------T----G------G------AT--------G-----G-------A----------T 6534
01_AE.US.05.306163_FL ....-GT-AT----G---A-T--A------T--T----------AG-----T--------AA----------T--------T------------A-T--A-------A-------T----G------G------AA--------G-----GA------AC---------T 6109
02_AG.CM.10.DE00210CM013 ....-GTT-T----G---A-T--A------TT-----AC------------T--------------------A--------------------------C-----C-----A--------G-----GG----A-A---------------G-----CTAC-----T---- 6390
02_AG.ES.06.P1423 ....-GTGAG----TAC-A-T--A------T-------C----G-------T---------A-------------------T-------T---------A-----------A-----G--G-----C---G----A--------------G-----C-AC---------- 6376
02_AG.GW.05.CC_0048 ....-GTTCT----G---A-T--A------T-------C-G--G-------T------------A----------------------C-----------A-----------A--------G------G--G---A---------------G-----C-AG---------T 6343
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V2 loop end
B.FR.83.HXB2 ....ACCAGCTATAAGTTGACAAGTTGTAACACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAGCCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAATGTAATAATAAGACGTTCAATGGAACAGGACCATGTACAAATGTCAGCA 6954
Env __.__T__S__Y__K__L__T__S__C__N__T__S__V__I__T__Q__A__C__P__K__V__S__F__E__P__I__P__I__H__Y__C__A__P__A__G__F__A__I__L__K__C__N__N__K__T__F__N__G__T__G__P__C__T__N__V__S__
02_AG.KR.12.12MHR9 ....-GTCAG----G---A-T--A------T-------C------------T-----------------------------------------------A-----------A--------------GG--G--GA-----------------------AG--------T- 6628
02_AG.LR.x.POC44951 ....-GTCAG----G-C-AGT--A------T-------C------------T------------A----------------T--------------T--A-----------A--------G----G-G--G--GAT-----G--------G-A---C-AG---------- 6937
02_AG.NG.09.09NG_SC61 ....-GTCAG----G---A-T--A------T-------CA-----------T--------------------------------------------A--A--------------------G------G--G---A---------------G-----C--G---------- 6155
02_AG.NG.x.IBNG ....-GTCAG----G---A-T--A------T-------C------------T-----------------------------------------------A--------------------G-----GG----AGG---------------G-----C-A----------- 6478
02_AG.SE.11.SE602024 ....-G--TT-T--G---A-T--T------T------AC------------T------------A-----------------------------A-T--A-------A---A---T-G---------G----A-A---------------G-----C-AG---------T 6159
02_AG.SN.98.98SE_MP1211 ....--TTAT----G---A-T--A------T-------C------------T-----------------------------T--------C--------A-----------A--------G------G-G---GAT----G---------GT----C-AG---------- 6147
02_AG.US.06.502_2696_FL01 ....-GTGAA----G---A-T--A------T-------C---------A----------------------------------------T---------A-----------------G--G----GGG--G--G-------C--------GA----C-AC-----T---- 6145
03_AB.RU.97.KAL153_2 .......-------G-----T---------T---------G-------A------------A-------------------------------------A--------------------G-----CG----A-A------C--------G-----------------T- 6152
04_cpx.CY.94.94CY032_3 ....GAAGAG----T---A-T--A-------G-----AC-----A------T--C--------G--T--------------------------------A-----------A---T----G------G-G--A-AT----C----TT---G-----C------------T 6342
05_DF.BE.x.VI1310 ....-G---T----G-C-A-T--A------T------AC-----A------T--------------T-GG--T-----------------------T--A-------A------------G------G-G--A-A-----G---G-----------C-AG---------- 6357
06_cpx.AU.96.BFP90 ....-GTGAT----GA--A-T--A------TGT----AC-----A------T-----------G--T-----A-----C-----------------T--A---------------T----G----GGG-----GAT----------------------A---------T- 7026
07_BC.CN.98.98CN009 ....GAGCAT----GA--A-T--A------T-------C---A-----A--------------CA-T-----T--------T-----C-----CA-T--A-------A---A--------G------G---G--GA--------G-----------CCAT-----T---- 6300
08_BC.CN.97.97CNGX_6F ....GAATAT----GA--A-T--A------T-------C---A-----A--------------CA-T-----T--------T-----C-----CA-T--A-------A------------G------G------TA--------G-------A---CCAT-----T---- 6142
09_cpx.GH.96.96GH2911 ....-ATGAG----GAC-A-T--A------T-------C------------T------------A----------------------------------A--------------------G----GGG-----GA----------------AT-----A---------TT 6153
10_CD.TZ.96.96TZ_BF061 ....----------GA--A-T--A------T-------C------------A------------A----------------T-----------------A-----A-----A---A-----------G---G--A------------G--------C-A---CA----T- 6327
11_cpx.CM.95.95CM_1816 ....--A--T----G-C-A-T--A----R-TGT----AC-G---A------T--C-----A---A-------------------------------T--A-------A------------G------G----A-AA--------------G-----C--G---------- 6359
12_BF.AR.99.ARMA159 ....GAA-CA--C-G-C-A-T--A------T------AC-------T----T--------------T-GG--T---------------------A-T--A-------A----C-------G------G----A-A---------G--G--G-----CCAG---------- 6967
13_cpx.CM.96.96CM_1849 ....-GTGAA----GA--A-T---------T-------------A---A--T------------A-------------------------------------------------------G------G--G--GA---------------G-----C-GG---------T 6376
14_BG.ES.05.X1870 ....GAT-------G---------------------------------------------A---A----------------A----------------------------T---------G-----C-----A-A-----------------------A----------- 6445
15_01B.TH.99.99TH_MU2079 ....----------G-----G--AG------------A----------A--T------------------------------------------A-------------------------G-----C--C--A-A---T-----------------------------T- 6326
16_A2D.KR.97.97KR004 ....-GGCAG----GAC-A-T-CA----G-T------AC---C--------T--C--------------------------T-----------------A-----------A--------G-----GG-CCC-GAA--------------G-----C-AG-----T---T 6323
17_BF.AR.99.ARMA038 ....GGAGAA----G-C-A-T--A------T------AC------------T--------------T-GG--T-----------------------T--A-------A---------G--------------A-----------G--G--------C-AC--------TG 6173
18_cpx.CU.99.CU76 ....-GTGAT----G---A-T--A------TGT----AC-----A---------C-----A--G--T-----C-----------------------T--A--------------------G--C--C---C-AC----T-----------G-----C-G------T---- 6262
19_cpx.CU.99.CU7 .............---A-A-T--A------T-------C------------T-----------CA----------------------------------A--------------------G------G-----GA---------------GAA---CCGG---------- 6098
20_BG.CU.99.Cu103 ....-GTGA-----G-C-A-T--A------TGT-----C-----A------T-----------G--T-----T-----------------------T--A-----G-----A-------------GGG-----GA-----------------------A---------T- 6424
21_A2D.KE.99.KER2003 ....-GT-C-----G---A-T--A------T-------C------------T--------------------A--------------------------A--------------------G----GAG------G---------------C-----C------------- 6155
22_01A1.CM.01.01CM_0001BBY .......--T-T--GAC-A-T--A------T-------C---------A--T------------A----------------------------------A--------------------G-----AG-G--AGA---------------G-----C-AC---------T 6145
23_BG.CU.03.CB118 ....-GTGA-----G-C-A-T--A------TGT----AC-----A------T-----------G--T-----T-----------------------T--------------A-------------GGG-----GA-----------------------G------T--T- 6424
24_BG.ES.08.X2456_2 ....-GT-A-----GAC-A-T-RA---Y--TGT---CAC-----R------T--C--WW----GA-T-----T---M----------C--------T--AC----K-----A--------------GG--G-AGA--------S------G--W----G---------T- 6444
25_cpx.CM.02.1918LE ....-GTTCA----G---ACT---C-----T------AC-----A------T------------A----------------T--------------T--A--------------------G-----GG------AT---------G----G-----------------T- 6171
26_AU.CD.02.02CD_MBTB047 ....GGGGAA----GA----T--A------T-------C---A--------T--------------------A--------------------------A--A--------A--------G----GAG-----GAT--T--------G--G-T---C------------- 6957
27_cpx.FR.04.04CD_FR_KZS ....-AT-CT----G-C-A-T--A--------------------A------T---------AC---T----------------------T------T-----------------------G-------------A---------------G-----C------------T 6947
28_BF.BR.99.BREPM12609 ....G-A-------C-C---T--A------------------------A-----------------------A---------------------------------------C-------G--------------A--T--------------G---------------- 6328
29_BF.BR.01.BREPM16704 ....--A-------TAC---T--C------------------------A------------A----------A---------------------A-----------------C----------C---G------AA---------------A------A----------- 6375
31_BC.BR.04.04BR142 ....GAAGAT----GA--A-T--A------T-------C---A-----A--------------C--T-----C--------T--------C-----T--A--G----A--T---------G-------------AA--------------------C-AT---------- 6422
32_06A1.EE.01.EE0369 ....-GTGCT----TA--A-T--A------TG--A--AA----GA------T-----------G--T-----A-----C-----------------T--A---------------T----G----GAG------AT----------------------A---------T- 6625
33_01B.ID.07.JKT189_C ....-GT-AA--C-G---A-T--A------T--T----------AG-----T--------------------T--------T------------A-T--A-------A-------T----G------G------AT--------G-----G-------A----------T 6273
34_01B.TH.99.OUR2478P ....GGTGAA----G-----T--A------T--T----------AG-----T---------A----------T--------T------------A-T--A-------A---------C--G------G------AT--------G-----G-------A----------T 6147
35_AD.AF.07.169H ....-GT--T----GA--A-T--A------T-------C---------A--T------------A-------------------------C--------A-----------A--C-----G------G-G---GA---------------GT----C-A----------T 6169
36_cpx.CM.00.00CMNYU830 ....-GT--G----GAC-A-T--A------TG------C---------A--T------------A----------------------------------A-----------A--------G-----AG----ACA---------------G-T---C-A----------T 6166
37_cpx.CM.00.00CMNYU926 ....GAG-CT----GA--A-T--A---C--T--------------------T------------A--------------------T-C-----------A---------------------------G-----GAA-A------------G-----C-GG--------T- 6148
38_BF1.UY.03.UY03_3389 ....-GATAT--C-G-C-A-T--A------T------AC-----A------T--------------T-GG--T-----------------------T--A-------A-------------------G--G-A-A---------G--G--------C-GG---------- 6374
39_BF.BR.04.04BRRJ179 ....GGAGAA--C-G-C-A-T--A-----GT-------C------------------------G--T-GG--------------------------T--A-------A------------G------G----A-G---------G-----------C-GG---------- 6446
40_BF.BR.05.05BRRJ055 ....GGA-CA--C-G-C-A-T--A------T-------C---------------------------T-GG--T-----------------------T--A-------A------------G-----AG----A-G---------G--G--------C-AG---------- 6484
42_BF.LU.06.luBF_18_06 ....--A-AT----T-----T------------T-----TC----------------T--A-----A-----A-----------------------------------------------G------G------A-----------------------A----------- 6540
43_02G.SA.03.J11223 ....GGTGAT----G-C-C-T--A------TGT----AC---------A--T-----------GA-T-----C-----------------C-----T--A-----G-----R--------G-----GG-A----AT--------G-------A-----A---------TT 6482
44_BF.CL.00.CH80 ....-GAGAA--C-G-C-A-T--A------T------AC-----A------T--------------T-GG--T-----------------------T--A-------A-------T----------AG---CA-A---------G--G--------C------------- 6408
45_cpx.FR.04.04FR_AUK ....-GT-------GAC-A-T--A------T------AC-----A------TGTC---------A----------------------------------A--------------------G-----AG----A-G---T-----------G-T---CCAG---------T 6919
46_BF.BR.07.07BR_FPS625 ....-GT-CA--C-G-C-A-T--A------T-G----AC------------T--------------T-GG--T-----------------------T--A-------A---A--------G------G----A-A---T-----G--G--G-----C-AG---------- 6378
47_BF.ES.08.P1942 ....--T-------G-----T------------------------------T---------A-------------------------------------A--------------------G------G-----CA-----------------------A----------- 6380
48_01B.MY.07.07MYKT021 GTAC-GTGAG--C-G---A-T--AG-----T--T----------AG-----T---------A----------T--------T--------------T--A-------A-------T----G------G------AT--------G-----G-------AC---------T 6204
49_cpx.GM.03.N26677 ....--TGAT----TTC-AGT-CA------T---A---------A------G-----------G------C-A--------------C--------T--A------------------C--------G---TA-T---T-----G-----------CGA---------T- 6393
50_A1D.GB.10.12792 ....-GTGAG-----A--A-T---------T------AC------------T--C-----------------A--------T--------------T--A-----G--------C-----G-----GG-----GA---------------------C-AG---------- 6357
51_01B.SG.11.11SG_HM021 ....-GTGAG----G---A-T--A------T--T----------AG-----T---------A----------T--------T--------------T--A-----G-A-------T-----------G----A-A---------G-------------A----------T 6166
52_01B.MY.03.03MYKL018_1 GTAT-GGGAG----G---A-T--A------T--T----------A------T---------A----------T--------T------------A-T--A-------W------------G------G------AT--------G-----G-------A----------T 6307
53_01B.MY.11.11FIR164 ....-GTRAA--C-T---A-K--A----R-T--T----------AG-----T--------------------T--------T--------------T--A-------A-------T----G------G------AT----------------T-----G----------T 6321
54_01B.MY.09.09MYSB023 ....-GTGA-----GA--A-T--A------T--T----------AG-----T--------------A-----T--------T------------A-T--A-------A-------T-----------G----A-AA--------G-----G-------A----------T 6374
55_01B.CN.10.HNCS102056 ....-GTGAG----G---A-T--A------T--T----------AG-----T--------------------T---------------------A-T--A-------A---------C--G------G------AT--T-----G-----G-----C-A----------T 6258
56_cpx.FR.10.URF5_patient_A ....-GT-------G----GT--------------------------------------------------------------------T---------C--------------------------C--------T----------------------AC-----T---- 6302
57_BC.CN.09.09YNLX19sg ....-G-TCT----GA--A-T--A------T-G----AC---A-----A--------------CAAT-----T--------T-----C-----C--T--A-------A------------G--------------A--------G-------------AT-----T---- 6155
58_01B.MY.09.09MYPR37 ....-GTGAG----T---A-T--AC-----T--T----------AG-----T--C------A----------T--------T-----------KA-T--A-------A-------T----G------G------AT----C---G-----G-------A---G------T 6344
59_01B.CN.09.09LNA423 ....----------C-----T---------T-----------------------------------------A------------------------------------------T-C--G------G------A----------T------------------------ 6141
60_BC.IT.11.BAV499 ....GGGGAG----GA--A-T--A------T-------C---G-----A--------------CAGT-----C--------T--------------T--A--G----A------------G---------G----A--------------------C-AT---------- 6935
61_BC.CN.10.JL100010 ....-AGTTT--C-GA----T--A------T-------C---A-----A--------------CAAT-----T--------T-----------CA-T--A-------A----------C----------------A--------G-----------C-AC-----T---- 6368
62_BC.CN.10.YNFL13 ....-GTGAG----GA--A-T--A------T-------C---A-----A--------------CAAT-----T--------T-----C------A-T--A-------A------------G-------G-CCT-----------G--G----------AT-----T---- 6276
63_02A1.RU.10.10RU6637 ....-GT-------G---A-T--A------T--T----C------------------------------------------T-----------------A-----------A--------G-----GG-----GA---------------------C-AG---------- 6486
64_BC.CN.09.YNFL31 ....-GGGAG----GA--A-T--A------T-------C---A-----A--------------CA-T-----T--------T-----C--------T--A-------A------------G--------------A--T-----G-----------CCAT-----T--T- 6316
65_cpx.CN.10.YNFL01 ....GGGGCT----GA--A-T--A---C--T------AC---A-----A-----C--------CAAT-----T--------T-----C-----CA-T--A-------A----C----------------------A--------G-----------C-AT-----T--TT 6360
67_01B.CN.11.ANHUI_HF115 ....-GTGAA----G---A-T--A------T--T-----T----AG-----T---------A----------T--------T--------------T--A-------A-------T-T--G------G------A---T-----G-----G-------A----------T 6300
68_01B.CN.11.ANHUI_WH73 ....-GTGAA----G-C-A-T--A------T--T----------AG-----T---------A----A-----T--------T--------------T--A-------A-------T-T--G------G------A---T-----G-----G--G----A----------T 6282
69_01B.JP.05.05JPMYC113SP420....-AGGAG----T---A-T--A-----NT--T----------AG-----T---------A----------T--------T------------A-T--A-------A----C--T-----------G----A-AT--T-----G-----G-------A------T---T 6347
70_BF1.BR.10.10BR_PE004 ....--T-----C-G---R-T----------------R--C-------R--T--------R--RAG----R-------------------------------------------------G-----C-------A----------------------------------- 6403
71_BF1.BR.10.10BR_PE008 ....-GT-------G---A-T-------------------G-------------C-----------------A-----C-----------------------------------------G---GGA-----A-AA-----A---------AA-----AC---------- 6632
72_BF1.BR.10.10BR_MG002 ....GGAGAA----G---A-T--A------T------ACA---------A-T--------AA----T-GG--T-----------------------T--A-------A---A--C--------------C--A-------G---G--G--G-----C-AC---------- 6476
74_01B.MY.10.10MYPR268 ....GGGGAG----G-C-A-T--A---C--T--T-----------G-----T---------A--A-------T--------T------------A-T--A-------W------KY---------RWG--R---AK--------G-----G-------GC-----T---T 6275
O.BE.87.ANT70 ....-AA-TG----CA--A--T-A-------T--A--AC---C--G--A-----------------T-----A--------A-----C--------T--A--A--A-A---T--CT-T--G-----C-GC-CAGAA--T-----------CA----C-G---CA-A-CGG 6989
O.CM.98.98CMA104 ....GAA-TA----CA--A-TT-A-------T-TA-TACA-CC--G--A-----------------T--------C-----A---A----------T--A--A--A-A---T--CT-T--G-----C----TAGAA--T-----------CA----C-AC--CA-TTCAG 6445
O.CM.98.98CMABB141 ....GGA-TA----CA--A-TT-A-------T--A--AC---C-AG--A-----------------T--------------A-----C--------T--A--A--A-----C--CT-C--G-----C--C-CAGAA--T-----------CA----CCAC--CA-T-CAG 6504
O.CM.98.98CMABB212 ....--A-TA----CA--A-TT-A-------T--A--ACT--C-AG--A---------------AGT--------C-----T-----C--------T--A--A--A-----C--CT-T------CC---C--AGAC--T-----------C-T---CCAC---A-TTCAG 6494
O.CM.98.98CMU5337 ....--T-TG----CA--A-TT-A-------T--A--AC-----AG--A--------------G--T-----A--C-----A--------------T--A--A--A-A---C--CT-T--G-----C-GC-CAGAA--T-------T---CAT-----AG--CA-T-CAG 6452
O.CM.99.99CMU4122 ....--A-TG----CA--A-TT-A---C--TT--A--AC-----AG--A---------------A-T--------------A-----C--------T--A-GA--A-A---C--CT-T--G------G-C-CAGAA--T-----------T-A---C-G---CA-T-CAG 6426
O.FR.92.VAU ....--A-TG----GA--A-TT-A-------T--A--AC---C-GG--------------------T--------C-----------C--------T--A--G--A-A---C--CT-T--G------G-A-CAGGA--T-----------T-TC----A---C--T-CAG 6528
O.GA.11.11Gab6352 ....--A-TA----CAA-A-TT-A------TT--A--AC-----AG--A-----------------T---C----T-----A-----C--------T--A--A--A-A---T--CT-T--G-----CC-G-CAGAA--T-----------CA------G---CA-T-CAG 6182
O.SN.99.99SE_MP1299 ....GA--TG----CA--A-TT-A-------T--A--AC-----AG--A-----------------G--------------A-----C--------T--A--G--A-A---C--CT-T--G-----C-GC-CAGA---T-----------C-----C-AC--CA-T-CAG 7027
O.US.10.LTNP ....--A-TG----CA--A-TT-A-------T--A--AC------G--A-----------------T--C-----------A-----C--------T--A--A--A-A---C--CT-T--G--C----G--CAGAA--T-G-----G---CA----C-A---CA-A-CAG 6886
N.CM.02.DJO0131 ....-GT-CA--C-G-C-A-T--A------T---A---CTG-A-----A--T-----T---ACTA----------------A--------C-----A--AC-A--C-----C---A-G---------G-AGCA-AT--T-----------GGA-----A------G--T- 6438
N.CM.02.SJGddd ....-AT-CA----G-C-A-T--A------T---A----TG-G-A---A--T-----T---ACC-----------------A--------C-----A--AC-A--C-----C---A-G---------G-AGGA-AC--T-G-----AT---AGC---G-------G--T- 6416
N.CM.04.04CM_1015_04 ....CAA-CA----G-C-A-T---------A---A--TCTG-A-----A--------T---ACCA----------------A--------C-----A--AC-A--C-----C---A-G-R-------G-AGGA-AC--T-G-----A---GGA-----A------G--T- 6431
N.CM.06.U14296 ....-AAGAT----G-C-A-T--------RT---A----TG-G-----A--T-----T---A-CA----------------A--------C-----A--AC-A--C-----C---A-G-------GAG-AGGA-AC--T-RG----A----GAC----A------G--T- 6450
N.FR.11.N1_FR_2011 ....--AGTA----G-C-A-T--AG---G-T---A----TG-G-----A-T------T---ACC-----------------A--------C-----A--AC-A--C-----C--WA-G---------G-AGGA-AC--W-------GT-C-AA----T-------G--T- 6341
P.CM.06.U14788 ....-GT-CA----GA--A-TT-A---C------A-TAC------------A--C-----A--GAA---------GC-A--------G--------A--A--A--G-A---AC-AA-G-----C---C-G-CAGGA--T-----T--------T----AT--GACAGTT- 6467
P.FR.09.RBF168 ....--ACTA----GA--A-TT-A---C------A-TAC---------A--A--C-----A--GA-T---------C-A--------G--------A--A--A--G-A---AC-AA-G-----C---C-G--AGGA--T-----T--------T----ATC-GACAGT-- 7019
CPZ.CD.90.ANT ....-A-T-----T-C--ATGGCAC--C------A--ACT--C-----AT-----GA----TCTA-T-----A--------T--------------T--A--A--A-A---T--AT-G-G----G-AG--G--GAT--T-CA---GT---GATG----A-------TCAG 6407
CPZ.CM.05.SIVcpzLB7 ....GAG---------C-T-T--A------T--TA---C---A--C-----T--C------A-T--T-----------A--T--------------T--A-----------TC------GG-----C-----A--A-AT-----T-GT--T-------AC-----T--T- 6501
CPZ.CM.09.Ptt_09Cam155 ....-GT-CT----G---A-TT-A------T--TA---C---A-----A--A--C------A----A--------------A--C-----C-----A--A-----C-----A--AT-----------G---CA-AT-A-TCG---------AA----CAC-----G---- 7051
CPZ.TZ.06.TAN5 ....-A-TCT---T-C---CAT-A------T-------C------G--A-AA---G-T--ATCTA-------A-----------TAGA--------T--A--A--C-----A--G-----------AG--C---AC--T-CA--G-A------C---T-T-----ATCAG 7088
CPZ.US.85.US_Marilyn ....-AT-C-----GAC---T--A---C------A-C-CT--C--------T-----T---ACC-----------------A-----C--------A--AC-A--C-----C--C------------G-A--AGAT-----A----AG---GAG----A------T--T- 6998
GOR.CM.07.SIVgor2139_287 ....-AAG-G----GA--A-TC-A------T-----TACT--AT-G--A--T-----C--A--C------------C-A--T-----G--------A--A--A--C-A---CC-GA-G---------G---TACAA--T-----T------GA---C-G---C--GTCA- 6530
GOR.CM.12.SIVgor_BQID2 ....-G--C-----G-C---TT-AC-----T--T--TAC---CT-T--A--T-----C--A--G------------T-G--A-----G--------A-----A--C-A---TT-AA-G--------CC-A-GC-A---T-----G-----GA------ATG-GACTTTA- 6486
GOR.CM.13.SIVgor_BPID15 ....-AACTA----G-C-A-TT-A---------TA-TACA-----G--A-----------A--G--T---A-A---T-A--A-----G--------A--A--AAAA-A---AT-AA----------AC-A--AGGT--T---R-T---RR--TT--C-ATR-AACAGTA- 6347
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B.FR.83.HXB2 CAGTACAATGTACACATGGAATTAGGCCAGTAGTATCAACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAA...GAA...GAGGTAGTAATTAGATCTGTCAATTTCACGGACAATGCTAAAACCATAATAGTACAGCTGAACACATCT.........GTAGAAATTAAT 7109
Env T__V__Q__C__T__H__G__I__R__P__V__V__S__T__Q__L__L__L__N__G__S__L__A__E__.__E__.__E__V__V__I__R__S__V__N__F__T__D__N__A__K__T__I__I__V__Q__L__N__T__S__.__.__.__V__E__I__N_
A1.CD.97.97CD_KCC2 ------------------------AA--T---------------------------------T--------...-G-...-GAA--AAG----------CA---A--T-AT-------C----A---------------TG---T-C--.........---A-------- 7111
A1.CM.08.886_24 ----------C-----------C-A---------------A---------C----------------T---...C--...A-----A-G-----G----AA---A----A--T---A-A-----------------A--T---CAG---.........----T------- 6571
A1.CY.08.CY236 ----------G--T--------C------------------------------------------------...A-T...AG-AC-A-G----------AA---A----AA-------C----A------------A--T-CTGA-C--.........---A-C----C- 6347
A1.IN.09.NARI_FLS_IVC19_1 ----------------------C-A---------G---------------------------------A-T...-G-...ACA---AA-----------AA---A----AA-------C-----T-----------A--T-C-GAGC--.........--GA-C----C- 7029
A1.KE.11.DEMA111KE002 ----------C--T-----G--C------------------------------------------------...-G-...------AAG----------AA---A----AA-------C----A------------A--T-GAGAGC--.........---AG------- 6504
A1.RU.11.11RU6950 ----------C-----------C-A---------------------------------------------G...A--...------A-G----------AA---A----A-------GC----T---------------T-CTGAG---.........--GAGC--C-C- 6654
A1.RW.11.DEMA111RW002 ----------C-----------C-A---------------------------G------------------...A-G...-----GA------------AA---A----CA-------C-----------------A--TGT--AGC--.........A---G------- 6478
A1.SN.01.DDI579 -G--------------------C-A---------------------------G--------------G---...---...------A-G----------AA---C----AA-------C--------------------TGTT-ATC--.........--GC------G- 6325
A1.UG.11.DEMA110UG009 ----------C-------------A-------------------T---------------------T-A--...-G-...------AG-----A-----AA---A-TT-A--A---CA-----A------T-----C--T-CA-AGC--.........---TC-----GG 6461
A1.ZA.04.503_15344_T10_A1 ----------C-----------C-A----------------------------------------------...---...---AC-A-GG---------AA---A----AA-----ATC----A-------A----AT-T--TGAT---.........----C-----G- 6353
A2.CD.97.97CDKTB48 -----------G---------------------C----------------C-G------------------...-G-...A-----A-G----------AA---A-T--A--------C----A-------------T-T--T-A-C--.........---CC------- 6437
A2.CM.01.01CM_1445MV ----------------------------------------------------G------------------...---...--A---A-G---------AAA--C--T--A--------C----A-------------T-T-CTGAGC--.........---C-------- 6302
A2.CY.94.94CY017_41 ------------------------AA-------C------------------G------------------...-G-GGGA-AA--A-G----------AA---A-T--AA-------C----A---------T---T-T-CT-AGC--.........---CT-----C- 6493
B.BR.10.10BR_RJ032 ----------------------------------G------------------------------------...--T...---A-------C-------AA--------AA---------G--A-------------T----AGA-C--.........A--A----C--- 6719
B.CA.07.502_1191_03 -------------------G------------------------T----------------C---A-----...---...---A---------A--ACAAA---AG-T--A----------T--------------T--A--TGA----.........---C-------- 6571
B.CH.08.M2_0803101_NFLG8 --------------------------------------------T--T-----------------T-----...--G...-------------------AA-----T--AA-T-----------T-----------------TGA-A-C.........A--C-------- 6631
B.CN.12.DEMB12CN006 ----------------------------------GA--------------------------A--------...A--...--TA-----G---------AA---------A-------------------------------T-A-A--.........---------GTG 6505
B.CU.14.14CU005 ------------------------A---------T--------------A---------------------...---...-----------A-------AA--------A------A-------------------------TGA----.........--G-T------- 6317
B.ES.14.ARP1195 -----------------------------------------------------------------------...---...--A------G-------------CC--T-A--T-----C--------------------A--GGATG--.........------------ 6582
B.FR.11.DEMB11FR001 ------------------------AA--------------------AT----------T------------...---...-------------------C---------A-------------T------------T-----T-A----.........--GC-------- 6321
B.HT.05.05HT_129389 ----------------------------------------------------------T------------...-G-...--CAC-A--C---------AA---A--T--A-------C-----------------T--A--TGA----.........A--T-C------ 6345
B.JP.12.DEMB12JP001 ----G-----------------------------G--------C---------------------------...A-G...---------C-------AAAA--------AA-T------G-------------G---------CA----.........----T------- 6531
B.KR.07.HP_18_07JHS10_3909 ---------------------------A------------------A------------------------...---...-------------------AA--------AA-------------------------------T------.........------------ 6769
B.RU.11.11RU21n ------------------------A---------------C-----A-----------T------------...---...---A--------------------C----A------A-------A-----------------AGA-C--.........------------ 6649
B.SE.12.SE600057 -T----------------------A----------------------------------------------...---...------------------------C----------------------------------A--AGA-C--.........---A-C----G- 6355
B.TH.10.DEMB10TH002 --------------------------------------------T--T----------------------G...---...--CA--------------AAA------T----------------------------------TGA----.........A--CC----GTG 6466
B.US.13.RV_1 ----------------------------------------------------------------------G...---...---------C-A-------AG---------A------T-------------------------GA----.........------------ 7027
B.ZA.09.DEMB09ZA022 -------G-----------------A-----G------------------------------------......---...-------------------AA--C------A------------T------------------TGA----.........A----------- 6382
C.BR.07.DEMC07BR003 ------------------------AA-----G-----G--------A-----------T------------...---...--AA--A-----------CAA---A-A--A-------TC-----A-----------T--T--TGA----.........------------ 6534
C.BW.00.00BW5031_1 ------------------------A------G--------------A-----------T------------...A--...---A---------------AA---A-AT-A--T-----------A-----------T--T--TGA----.........---------G-G 6471
C.CN.10.YNFL19 ------------------------A------G--------------A-----------T--C---------...-G-...---A--A------------AA---C-A--AA-------C-----A--------G--T--T--TCA----.........---------GTA 6494
C.CY.09.CY260 ----------------------C-A------G--------------A-----------T------------...---...-G-A--A------------CA--CC-A--AA------TC-----A-----------T--C--TGA----.........---A------CA 6365
C.ES.14.ARP1198 ------------------------A---T--G------------T-A-----------T--C---------...---...--AA--A------------AA---C-G--AA-T-----C----TA-----------T--T--TGA----.........---A-------- 6514
C.ET.02.02ET_288 ----------C-------------AA-----G--------------AT----------T---A--------...--T...---AC-A------------AA---C-G--AA-T-----C----TA--------------T--TGA-C--.........------------ 6356
C.IN.09.T125_2139 ------------------------A------G--------------A-----------T--C------A--...-GG...-G----A------------AA---C-G--A--A-----C----TA-----------T--T--TGA----.........------------ 7132
C.KE.05.05KE369195V4 ----------C-------------A------G---------------T----------T---------A--...---...--CA--A----C-------CA---C-G--T------A-C----AT-----------T--T--TGA----.........--------C--- 6264
C.MW.09.703010256_CH256.w96 -T-----G-----------G--C-A------G-----T--------A-----------T------------...A--...---A--A--G---------AA---A-ACA--------TC-----A--C--------T--T--TGA----.........--GA-----G-G 7109
C.SE.13.SE600311 -------G----------------AA-----G-----------G--AT----------G---A--------...AGT...--CA--A------------AG---C-G--AA-------C----TA--------------T--TGA----.........------------ 6377
C.TZ.08.707010457_CH457.w8 -------G----------------A------G-----C--------A-----------T--C---------...---...--TA--A------------AA---C-G--A--------C----TA-----------T--T--TGA-C--.........----------GG 7096
C.US.11.17TB4_4G8 ----------C-----C-------AA-----G--------------AT----------T---A--------...A-C...-G-AC-A------------AA---C-G--AA-------C-----A--------------TG-TGA-C--.........-----------C 6487
C.YE.02.02YE511 ------------------------AA--------------------A------------------------...---...---A---------------AA---C-G--A-------TC-----A-----------T--T--A-ACC--.........-----C-----G 6307
C.ZA.12.DEMC12ZA096 ----------C--------G----A------G---A----------A-----------T--C---------...A--...---A---------------AA---C-G--A-------TC-----G-----------T--T--GGA----.........---C-------- 6448
C.ZM.11.DEMC11ZM006 ----------C-------------AA--------------------A-----------T--C--G------...-G-...--TA--A------------AA---A-G--A------A-C----A------------T--T--TGAG---.........---------G-G 6482
D.CM.10.DEMD10CM009 ----------------------C--A-----G--G---------T-------G------------------...---...---A-CA------------AA---A-T--A-------T-----AT--------G---T-T--GGA-A--.........---A-C--C-CG 6468
D.CY.06.CY163 ----------------------C--------G--G---------T-----A-G-----T------------...--C...---A-CA------------AA---C----AA-----AT-----A------------A--T--T-A-A--.........------------ 6328
D.KE.11.DEMD11KE003 -G-----G-----------G--------C-----G--------G--AT--C-G-----------------G...---...--TA---------------AA---A---GTAGT--------------------------TG-T-AGA--.........----T------- 6478
D.KR.04.04KBH8 ------------------------A------G---------------------------------------...A-G...--AA--A------------AA---C----AA------------A---------------T--TGT----.........---CC------A 7040
D.SN.90.SE365 -------------------C----A------G--G------------------------------------...---...--AA--A------------AA---C----AA-T------------------------T-T--TGA----.........---ATG------ 7146
D.TZ.01.A280 -------------------------------G--G-----------------G---------T------G-...---...---A--A------------AA---C----AA------T-------------------T-A--TGAGA--.........---A-------- 6315
D.UG.10.DEMD10UG004 -------G-----G-----G--------------G--------G--AT----G------------------...---...--AA-G--G------A---AA--CC----AA-TC--TTG------------------T-T--T-AG---.........---AC------- 6422
D.UG.11.DEMD11UG003 -------G-----------G----A---------G------------T----G------------------...---...-----CA--G----GA--AAA---C----A--T---A-------T------A----A--T--GGAG---.........---A-C----C- 6463
D.YE.02.02YE516 ----------------------C-A------G--G---------T-T-----G-----------G------...---...---A--A------------AA---A----A------AT---------------G-----A--TGA-A--.........A--A-C----C- 6295
D.ZA.90.R1 ------------------------A------G------------T-------G------------------...---...---A-CA-------G----AA---C----AA------------A---------------T--TG-----.........------------ 6475
F1.AO.06.AO_06_ANG32 ----------C-------------A------G-----C------T----------------C---------...---...--TA--A----C---A--CAG---A--T-A-----CA-A-----------------C--T--TGA----.........---C-G------ 6327
F1.AR.02.ARE933 ------------------------CA-----G------------TC-T----------T--C---------...---...--TA--A----C------CA----A--T-A--T-----A-----------------C--T--TGA----.........---C-G------ 6406
F1.BR.07.07BR844 ------------------------AA-----------C------T--T-------------C------A--...C--...--TA--A----C----G-CAA---A--T-A--T-----A-----------------C--T--TGA----.........---C-G------ 6917
F1.BR.10.10BR_PE107 ------------------------AA-----GA-----------T-AT-------------C---------...A--...--TA--A----C---G--CAA---C--T-A--T-----A--------C--------C--T--TGA----.........---C-------- 6561
F1.BR.10.10BR_RJ015 T-----------------------AA-----G-----C------T-------------T--C---------...--G...--TA--A-----------AAA---A--T-A--T-----A----T------------C--T--TGA----.........---C-------- 6533
F1.CY.08.CY222 ----------------C-------A------G------------T----------------C---------...-G-...--TA--A----C------CAA---A--T-A--T---A-A--G-----------G--C--C--TGA----.........---C-G------ 6308
F1.ES.02.ES_X845_4 ----------C-------------A------G-----------------------------C---------...---...---A-------C---A--CAA---A--T-A--T--CA-A-----------------C--T--TGA-C--.........---C-G------ 6561
F1.ES.11.VA0053_nfl -------------------G----AA------------------T-AT-------------C----T----...A--...--TA----------T---CAA---A--T-A--T-----A----TA-----------CT-T--TCA----.........---C-G------ 6536
F1.RO.96.BCI_R07 ------------------------A-------------------T----A-----------C---------...A--...--TA--A----C------CAA---A--T-A--T---A-A--------------G--C--T--TGA----.........---C-G-----C 7187
F1.RU.08.D88_845 ---G-------R-------G----A-----YG-----------R------G----------C---------...-G-...--TA-------C--GC--RAA---A---A-A-T-----AGG---------------C--T--GGAGG--.........A--C-------- 6598
F2.CM.02.02CM_0016BBY ------------------------AA-----G--------------A--------------CT--------...A--...A-TA--A------------AA---A----A--T-----A------------------T-T--TGA---A.........---A-------C 6301
F2.CM.10.DEMF210CM001 -------------------------A-----G---A-------G--AT-------------C---T-----...--T...-GCA--A--C--------AAA---C----A--T--CA-A--G-A---------------T----G----.........A----------- 6396
F2.CM.10.DEMF210CM007 T---------------------A-AA-----G--G-----------A--------------C---------...---...--TA--A------------AA---A-T--ATCG---T-A----A------------A--T--TGA----.........----C------- 6457
G.CM.07.920_49 -------------G----------A------G------------T-A--AC-G-----A------------...--T...--TA----G------G---CT--CA----A------A--------------------T-T--T-A----.........A----G----T- 6504
G.CM.10.DEMG10CM008 -------G----------------A------G------------T-A---C-G--------CT--T-----...-G-...--AA--A-G------G---AA--CA--T-AA-G-G--AA---GT---------G-----T--T-A---A.........--------C-CC 6499
G.CM.10.DEURF10CM020 ----------C-------------A------GA-----------T-A--AC-----------T--------...---...AGAA--A-G------A---AA--CA--T-A------AGC----T---------G-----T--TGA-A--.........A--C-------- 6497
G.CN.08.GX_2084_08 ------------------------A------G------------T-A--AC-------T------------...---...--AA----------GA---AA--CA----A----G-A-C--------------------T--TGAGA--.........A----------- 6366
G.ES.09.X2634_2 -------G----------------A------G------------T-----C----C------T--------...-G-...A--A--A-G----------AA--CA----AA-------C--------------G-----T--T-A-A--.........A----C----CG 6622
G.ES.14.ARP1201 ------------------------A-------A----------GT-A--A--------T---G--A-----...A--...--A----------A-A---CA--CA--T-A--------C----A------------A--TG-T-A-G--.........---A-C----C- 6638
G.GH.03.03GH175G ------------------------A------G--------C-----A---C-G---------G-GA----G...---...--AA--A-----CA-----AA---G----A------AG----GT-------------T-T--TGATA--.........------------ 7191
G.KE.09.DEMG09KE001 T-----------------------A-------------------T-----C-G---------T--------...---...--AA--A-G----------AA--C-----AA-------C----T---------G-----T--TCA----.........A----------- 6509
G.NG.09.09NG_SC62 ----------------------A--------G--------C---T-AT-AC-------T---T--------...---...--AA-----------A---AA--C-CT-GCC-A---A-C----T---------G-----T---GA-A--.........A----------- 6318
G.PT.x.PT3306 --------------------------------------------T-----C-----------T--------...-G-...--AA--A-GG---------AA--C---T-AA-------C--------------G-----T--T-GGA--...AATCTTA--A-C----CA 7079
H.BE.93.VI991 ----------C--------------------G---------------T----------A--C---------GTG--G...------A-----------AAA---A-T--A--T---A-C----A-------------T-A--TGA-C--.........---C-------C 6511
H.BE.93.VI997 ------------------------A------G-----------------A--------A--C---------...-G-...C----CA-----------AAA---A--T-A------A-C----A---------------TG-T-GTC--.........A---------CC 6441
H.CF.90.056 -------------------------A-----G-----------------A--------A--C---------...---...C--A-CA--------A--AAA---A--T-A------A-C----A---------------T--G---C-A.........---A-C----CA 6440
H.GB.00.00GBAC4001 ------------------------A------G--------------------G-----A--C---------...-GG...C-----A-----------AAA---A----A------A-C----AT------------T-T--TGA----.........---C-G-----C 6641
J.CD.97.J_97DC_KTB147 ------------------------A------G--G-----------A---C-------T---A----G---...A--...--A---A------A---CAAA---A--T-A-----------G-----------------T---CA-A--.........--------C--- 6321
J.SE.93.SE9280_7887 ----------------C-------A------G--------------A---C-----------A--------...-G-...--CA--A------------AA--CA--T-A--------C----A------------A--T--T-A-A--.........---------GTG 6422
J.SE.94.SE9173_7022 ----------------C-------A------G--------------A---C-----------G--------...-G-...--CA--A------------AA---A--T-A-------------A------------A--T--TGACA--.........---------GTG 6429
K.CD.97.97ZR_EQTB11 ------------------------AA-----G------------T----A-----------C---------...---...---A--A-T-----G----AAG--A-T--AA-G---A-A----A---------------T--TGA-G--.........------------ 6331
K.CM.96.96CM_MP535 ------------------------AA-----G-----------------------------C---------...---...---A--A-------G----AA---A-T--A--T---A-A----A---------------T--TGA-A--.........---C-------- 6317
01_AE.AF.07.569M ----------C-------------A------G--G---------T-A------------------------...---...--AA--A----C--C---AAA---C----AA-------C--C-----------G--C--T--T-A----.........--------C--- 6327
01_AE.CM.11.1156_26 ----------C-------------A------G------------T-----------------AG-------...A--...--AA--A----C-------AA---A----A------------GA---------G--C--T--TGA----.........---AC---C--- 6443
01_AE.CN.12.DE00112CN011 ------------------------A------G------------T-AT--------------A--------...---...---A--A----C-------AA---C----AA-------C--------------G--C--T--TGA----.........--------C--- 6452
01_AE.HK.04.HK001 ----------C-------------A------G--G---------T----A-----------C---------...---...---A--A------------AA--------AA-T-----C--------------G--C--T--TGA----.........---C----C-C- 6485
01_AE.IR.10.10IR.THR48F -------G--C--------G----A------G--G---------T-A-----------------------G...---...---A--A----C-------AA---C----AA-------C--------------G--C--T--T-A----.........----C---C--- 6314
01_AE.JP.11.DE00111JP003 -------G--C-------------A------G------------T--T-----------------------...--C...---A---------------AA---A----A--------C--------------G--C--T--T-A----.........--------C--- 6533
01_AE.SE.11.SE601018 ----T-TTC-C---T---------AA--T-AG------TTG--T---------------------------...A--...--TA--A-------CGT-AAAG--A---TTA-------C----T---C---T-G--C--T--T-A----.........--------C--- 6338
01_AE.TH.10.DE00110TH001 ----------C-------------A------G------------T----------------C---------...---...-G-A--A----C-------AA---C----AA-------C-----------------CT-T--TGA----.........---A----C--- 6433
01_AE.TH.90.CM240 ----------C-------------A------G------------T--------------------------...---...---A--A----C-------AAG--C----AA-------C--------------G--C--T--T-A----.........--------C--- 6689
01_AE.US.05.306163_FL ----------C-------------A------G------------T--------------------------...---...--CA--A----C-------AA---A-TT-A--------C--------------G--C--T--T-A----.........--------C--- 6264
02_AG.CM.10.DE00210CM013 ----------C--------G--C-A----------------------------------------------...---...---A--A-G----------AA---A----AA-T-----C---------C--------T----GGAGC--.........---A-------- 6545
02_AG.ES.06.P1423 ----------C-----------C-AA-----------------------AC-----------------A-G...--C...C--A--A-G----------AA---A--T-A--------C-----T---------------G-T-GTC--.........---A-T----C- 6531
02_AG.GW.05.CC_0048 ----------C-----------C-A------G---------------------------------------...A--...---A---A-----------AA---A----AA-------C----T------------AT-A--AGAGC--.........---A-C----CC 6498
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B.FR.83.HXB2 CAGTACAATGTACACATGGAATTAGGCCAGTAGTATCAACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAA...GAA...GAGGTAGTAATTAGATCTGTCAATTTCACGGACAATGCTAAAACCATAATAGTACAGCTGAACACATCT.........GTAGAAATTAAT 7109
Env T__V__Q__C__T__H__G__I__R__P__V__V__S__T__Q__L__L__L__N__G__S__L__A__E__.__E__.__E__V__V__I__R__S__V__N__F__T__D__N__A__K__T__I__I__V__Q__L__N__T__S__.__.__.__V__E__I__N_
02_AG.KR.12.12MHR9 ----------C-----------C-A------------------------A---------------------...-G-...A------CG--------C-AA---A----AA------TC----A-------------T-A--T-AGC--.........---C-------- 6783
02_AG.LR.x.POC44951 ----------------------C-A----------------------------------------------...A--...A--A---------------AA---A----AA-------C------------------T--G-T-AGC--.........---AG------- 7092
02_AG.NG.09.09NG_SC61 ----------C-----------C-A--------C---------G---------------------------...A--...--T-----G--C-------AA---A--T-AA-------C------------------T-A--G-GTC--.........---A-------- 6310
02_AG.NG.x.IBNG ----------C-----------C-A----------------------------------------------...-G-...--A-----G--C-------AA---A----AA-------C------------------T--GCT-ATC--.........---A-------- 6633
02_AG.SE.11.SE602024 ----------C--G--------C-AA-----------------------A------------T--------...---...--TA----G----------AG---A----AA-------C-----------------T--T--TGAGA--.........---A-------- 6314
02_AG.SN.98.98SE_MP1211 ----------C-----------C-A---------G------------------------------------...-G-...--TA----G----------AA---A--T-AA-------C------------------T----T-AGC--.........---TGG------ 6302
02_AG.US.06.502_2696_FL01 --------C-C-----------C-A---------G--------G-----AC--------------------...---...--------G----------AA---A--T-AA-------C--G-T-------------T--GCT-GTC--.........---A-------- 6300
03_AB.RU.97.KAL153_2 ------------------------A---------------------------------T------------...---...------------------------------------A-------------------------AGA-C--.........--G--------- 6307
04_cpx.CY.94.94CY032_3 -G----G---C--T----------A------G------------T-------------A--CT-----ACG...---...------------------AAA---A----A------A-C----AT--------------TGCA-AGG--.........---A-------- 6497
05_DF.BE.x.VI1310 ----------C-------------A------G-----------GT----------------C------A--...---...-GTA--A----C------CAA---A--T-A--T-----A----A------------C--T--TGA----.........---C-T------ 6512
06_cpx.AU.96.BFP90 -------------------G----A------G------------T-A---C-G---------T--------...-G-...A-CA--AC-----A-A---AA--CA----A------A-C----AT--------G-----T--TCAGC--.........----------GG 7181
07_BC.CN.98.98CN009 -------------------G----A------G--------------A-----------T--C---------...---...--AA--A------------AA---C-G--AA------TC-----A-----------T--T--TCA----.........---------GTA 6455
08_BC.CN.97.97CNGX_6F -G----------------------A------G--------------A-----------T--C---------...AG-...---A--A------------AA---C-G--AA------TC-----A-----------T--T--TCA----.........---------GTA 6297
09_cpx.GH.96.96GH2911 -------------G-----G-----------G------------T-A---C-G---------T--------...---...--CA--A------------AG---A----AA------TC---GT-------------T--GCTGATC--.........---ACG---G-- 6308
10_CD.TZ.96.96TZ_BF061 -------G-----------G----AA--------G------------T-A--G------------------...---...---A--A------------AA---C----A--T----------AT--------G-----T--TGAG---.........---AC------- 6482
11_cpx.CM.95.95CM_1816 -----------------------C--------------------T-A------------------------...-G-...------AG----------AAA--CA----A--------------------------AT-TG---GTC--.........---C-C------ 6514
12_BF.AR.99.ARMA159 -------------------G----AA-----G------------T--T-------------C---------...---...--TA--A-----------CAA--CA--T-A--T---A-A--------------T--T--T--TGA----.........---C-G-----C 7122
13_cpx.CM.96.96CM_1849 ----------C-----------C-A------------------------------------C---------...-G-...--AA--AAG------G--AAA--C---T-A-------T-GG--A---------------TGCT--GC--.........---AG------- 6531
14_BG.ES.05.X1870 ----------C------------------------------------------------------------...---...--AA----------G---AAA--C------------A-------------------------AGACC--.........------------ 6600
15_01B.TH.99.99TH_MU2079 --------------------------------------------------------------T--------...---...------A----C------AG---C------A------------T---------------A--TGA----.........------------ 6481
16_A2D.KR.97.97KR004 -------------------------------G-C---T------T-----C-G------------------...-G-AATA-AAC-A------------CA---A-T--A------A------A-------------T-T-CT-AGC--.........---C-------- 6481
17_BF.AR.99.ARMA038 T---G-------------------AA-----G------------T--T-------------C---------...-G-...--TA--A----C------AAA---A--T-A--T---A-A-----------------C--T--TGA---C.........---C-G------ 6328
18_cpx.CU.99.CU76 ------------------------A------G------------T-------------A---------AC-...---...A-----A-G--C-------AA---A----A------A-C--G-A---------------T-CG--GC--.........---A-C----CC 6417
19_cpx.CU.99.CU7 ----------C-----------C-A---------G------------------------------------...-G-...A----GAC-----------AA---A----A--------C------------------T-T-CTRAGC--.........---A-------- 6253
20_BG.CU.99.Cu103 ------------------------A------G------------T-A---C-G--------CT--------...A-G...--AA--A-G----------AA--CC----A--------C---GT---------G-----T--T-A-AG-.........A----------- 6579
21_A2D.KE.99.KER2003 -------G----------------A------G--------------------G---------T--------...---...---A-CA------------AA---C-T--A-----------------------------T--TGA----.........----T------- 6310
22_01A1.CM.01.01CM_0001BBY ----------C-------------A------G---------------T----G------------------...A--...---A--A-G----------AA--------AA----C--C----T-------------TY-GT--AGC--.........---ACT------ 6300
23_BG.CU.03.CB118 ------------------------A------G------------T-A---C-G--------CT--------...A-G...--AA--A-G----------AA--CC----AA-------C---GTT--------G-----T--T-GCAG-.........A--AC------- 6579
24_BG.ES.08.X2456_2 -------T-----W----S-----A------GS-----------T-A---C-G--------CT--------...A-G...A-A---A-G----------AA--C---G-AA-------C---GT---------G-----T--TGA-AG-.........A---T------- 6599
25_cpx.CM.02.1918LE ----G-----C-----------C--A-----G--G--------------------------CT--------...---...---A---------------AA---A-T--AA------------A----C----G--T--T--TGA----.........---ATG------ 6326
26_AU.CD.02.02CD_MBTB047 ----------C--------G----A------G-----------------A---------------------...-G-...-GA---AAGG----G----AA--------AA-------C----A-------------T-TG-T-AGG--.........----T------C 7112
27_cpx.FR.04.04CD_FR_KZS -G--------C--------------------G-----------CT--------------------------...---...---A--A------A-----AA---C----A------A-C-----------------C--T--TGA----.........---A-------- 7102
28_BF.BR.99.BREPM12609 ----------------------------------G-----------C------------------------...---...---A--A------------AA---C----A-------------T---------G--------TGA-A--.........------------ 6483
29_BF.BR.01.BREPM16704 ----------------------------------G---------------C--------------------...---...--CA---------A-----AA-----T--------------------------G--A------GA-A--.........A----------- 6530
31_BC.BR.04.04BR142 ----G--G----------------A---------------------A-----------T------------...---...---A--------------AAA---C-AT-A-------TC-----A--------------TC-G---C--.........---A-T----C- 6577
32_06A1.EE.01.EE0369 ----------------------C-A------G------------T-A---C-----------T------G-...---...AGTA--A------------AA--CA----A------A-C--------------G-----T--TCA----.........-----C----TA 6780
33_01B.ID.07.JKT189_C ----------C-------------A------G------------Y-------------T------------...---...---A--A----C-------AA---C----A--------C--------------G--C--T--T-A---C.........----T---C--- 6428
34_01B.TH.99.OUR2478P ----------C-------------A------G------------T--------------------------...---...---A--A----C-------AA---A----AA-------A--------------G--C--T--T-A----.........--------C--- 6302
35_AD.AF.07.169H ----------C-----------C-A------G--------------A-----G------------------...-G-...---A---------------AA---A--T-T-----------------------------T--TGAGA--.........---AC------- 6324
36_cpx.CM.00.00CMNYU830 ----------C--------G----A------G------------T-A---------------------A--...A-T...--AAC-A----C-------AA---A----AA-------C--G---------A-----T--GT--AGC--.........---A-T----C- 6321
37_cpx.CM.00.00CMNYU926 ----------C-----------C--------G------------T--------------------------...-G-...A-----A-G----------AA---A----AA----C--C-----------------AT-T--TGAGA--.........------------ 6303
38_BF1.UY.03.UY03_3389 -------------------------A-----G--G---------T--T-------------C---------...---...---A--A----C------CAA---A--T-A--T-----A-----------------CT-T--TGA----.........---C-R-----C 6529
39_BF.BR.04.04BRRJ179 ------------------------AA-----G------------T--T--------------T--------...---...A--A--A----C------CAA---A--T-A--T-----A-----------------C--T--TGA----.........---C-G------ 6601
40_BF.BR.05.05BRRJ055 ----------C-------------A------G--T-----------AT-------------C---------...---...A-TA-------C--G---CAA---A--T-A--T-----A---GT------------T--T--TGA----.........---C-G------ 6639
42_BF.LU.06.luBF_18_06 ----------------------------------G--------------------------C---------...---...--TA--A----C------CAA---A--T-A--------A-----------------CT-T--TGA----.........---C-G------ 6695
43_02G.SA.03.J11223 ------------------------AA-----G------------T-A--AC-------T---T--------...---...--AA--------------AAA--C---T-A--------CC--GT-C-------G-----T--TRGC---.........A----------- 6637
44_BF.CL.00.CH80 ------------------------AA-----G------------T--T-------------C---------...---...A--A--A----C------CAA---A----A--T---A-A-----------------C--T--TGA----.........---C-G------ 6563
45_cpx.FR.04.04FR_AUK ----------C-----------C---------------------------A--------------------...---...A--A--A-G----------AA---C----AA------TC--G-----------G-----TGTT-GGC--.........---C-------- 7074
46_BF.BR.07.07BR_FPS625 -T----------------------AA-----G------------T--T-------------C---------...---...--TA--A----C------CAA---A----A--T-----A----T------------C--T--TGA----.........--GC-G------ 6533
47_BF.ES.08.P1942 --------------------------------------------T----------------C---------...---...--TA--A----C--G---CAA---A--T-A--T-----A----G-------------T----TGA----.........A--AGC------ 6535
48_01B.MY.07.07MYKT021 ----G-----C--G----------A------G--G---------T-------------T------------...---...---A--A----C-------AA---C----AA----------G-A---------G--C--T--T-A----.........--------C--- 6359
49_cpx.GM.03.N26677 ------------------------A------G---------------A-AC-------T---A--------...A--...-GAA--A------------AA---A--T-A--T---A----G-A------------A--TG-T-A-C--.........---AC------G 6548
50_A1D.GB.10.12792 ----------C-----------C-A------------------G---T-----------------------...A--...--TA--A------------AA---A----AA-------C-----T-----------A--TGC--GCC--.........--GA-C----G- 6512
51_01B.SG.11.11SG_HM021 ----------C-------------A------G--G--T------T----A---------------------...---...---A--A----C-------AA---C----AA-------C--------------G--C--T--T-A----.........--------C--- 6321
52_01B.MY.03.03MYKL018_1 ----------C-------------R------G------------T--------------------------...---...---A--A----C-------AA---A----A--T---A-C--------------G--C--T--TMA----.........-----G--C--- 6462
53_01B.MY.11.11FIR164 ----------C-------------A------G--G---------T-------------T------------...---...---A--A----C-------AA---C----A--------C--------------G--A--T--T-A----.........--------C--C 6476
54_01B.MY.09.09MYSB023 ----------C-------------A-------------------T-------------T------------...---...--CA--A----C-------AA---C----AA-------C-G--A---------G--C--T--TGA----.........-----------G 6529
55_01B.CN.10.HNCS102056 --A-------C-------------AA-----G---------------------------------------...---...---A--A----C-------AG---C----AA-------C--------------G--C--T--T-AC---.........---AC---C--- 6413
56_cpx.FR.10.URF5_patient_A ----------C-----------------------------------AT-----------------------...A--...---A--A-G--C-------AA---A-A--AA-------C----T------------AT----TGAG---.........---TC------- 6457
57_BC.CN.09.09YNLX19sg ------------------------AA-----G--------------A---C-------T--C---T-----...--T...-GAA--A-----------CAAG--C-G-AAA-------C-----A-----------T-----T-A----.........---------G-A 6310
58_01B.MY.09.09MYPR37 ----------C-------------A------G------------T-------------T------------...-G-...---A--A----C-------AA---C----AA-------C--------------G--C--T--T-A----.........--------C--- 6499
59_01B.CN.09.09LNA423 ----------------------C-----------G--------G--A--------------CT--------...---...------A--G--------AGA--------AA------------A-------------T----TGA----.........----T------- 6296
60_BC.IT.11.BAV499 -------G-----------C----A------------------G--A-----------T------------...-G-...---A--A-----------AAA-----A--A--------C-----A-----------T--T--TGA-G--.........---R-C----C- 7090
61_BC.CN.10.JL100010 ------------------------A------G--G-----------A-----------T--C---------...-G-...--AA--A------------AA---C-GG-A-------TC-----A--------------T--TCA----.........---------GTA 6523
62_BC.CN.10.YNFL13 -------------------G----A------G--------------------------T--C---------...A--...---A--A-------C----AA---C-G--A--------C-----A--C--------T--T--T-A----.........----T----G-A 6431
63_02A1.RU.10.10RU6637 ----------C-----------C-----------------------------------------------G...-G-...------ACG----------AA---C----AA-------C--GGT---------------T--TGAG---.........----C------- 6641
64_BC.CN.09.YNFL31 ------------------------A------G--------------A-----------T--C---------...---...---A--A-----------AAA---C-G--A--------C----TA-----------T--T--TGA----.........---------GTA 6471
65_cpx.CN.10.YNFL01 ------------------------A------G------------T-A-----------T--C---------...---...--CA--A------------AA---C-G--AA------TC-----A-----------T--T--TGA----.........---------GTA 6515
67_01B.CN.11.ANHUI_HF115 ----------C-------------AA-----G------------T--------------------------...---...---A--A----C-------AG---C--R-AA-------C----T---------G--C--T--T-A----.........--------C--- 6455
68_01B.CN.11.ANHUI_WH73 ----------C-------------AA-----G------------T--------------------------...---...---A--A----C-------AG---C----AA-------C--------------G--C--T--T-A----.........--------C--- 6437
69_01B.JP.05.05JPMYC113SP420----------C-------------A------G------------T-----C--------------------...-G-...---A--A----C------AAA---A----TA-------C-----T--------G--C--T--T-A----.........----C---C--- 6502
70_BF1.BR.10.10BR_PE004 ------------------------A--------C------------AT--A--------------------...---...---A-------------CAG----C-------T---A------T----T--A----------TG-----.........------------ 6558
71_BF1.BR.10.10BR_PE008 ----------------------------------------------------G------------------...---...-------------------AA--------A-----C-------AT------------T----A-A----.........---A-------- 6787
72_BF1.BR.10.10BR_MG002 ------------------------AA-----G-----------GT--T--C----------C---------...---...---A--A----C------CAA---A--T-A--T-----A-----T-----------C--T--TGA----.........---C-G------ 6631
74_01B.MY.10.10MYPR268 ----------C-------------A------G------------T----A--------T------------...-G-...---A--A----C-------AG---C----AA-------C--------------G--C--T--TGA----.........---A-G--C--- 6430
O.BE.87.ANT70 T---TACT-----------C---------AC----AGT-----G--AA-A--------G-CA--CT-TA--...-G-...A-AA--AG---G-TGG-AAAAG--A-TTT---AGG--GA----AT--C-----GACC--A---T-TA-C.........C--A-C--G-CC 7144
O.CM.98.98CMA104 T---TACT-----------C--C-A----AC-A--AGT--------AA-AC-------G-CA--CT-CA--...-GG...A-AA--AG-----TGGGAAAAG--A-T--A-CTGG-T--CGC-AT--CC----GACT--A--TT-TA--.........A--A-T--A-CC 6600
O.CM.98.98CMABB141 T---TACT-----------C--C-A----AC----AGT-----G--AA-A--------A-CA--TT-GA--...-G-...A--A--AG-C-G-TGG-AAAA---A-TT-A--T---AGCC---AT--C-----GACC--A--T--TA--.........A--AGC--G-CC 6659
O.CM.98.98CMABB212 TG--TACT-----------C--C-A----AC----AGT--------AA-A--G-----G-CA--CT-TAG-...-G-...-G-A--AG-----TGGGAACA--CA-T--A----G---A--G-AT--C------ACC--A-----TC--.........---A-C--G-CC 6649
O.CM.98.98CMU5337 TG--TACT-----------C--C-A---CAC---GAGC-----C---AGA--------G-CA--CT-T---...-G-...A-AA--AG-----TGGGAAAA--CA-TT-A--TTC---GG---AT--CT----GACC--A--TTATC--.........---A-C--A-C- 6607
O.CM.99.99CMU4122 T---TACT--C--------C----A----AC----AGT--------AG-A--------G-CA--CT-T---...-G-...A-AA--AG-----TGGGAAAA---A-T--A----G--GA----AT--------GACC--AG-TT-TG--.........A--A-C--A-CC 6581
O.FR.92.VAU T---TACT-----------C--C-AA---AC----AGT--C-----AA-AC-------GGCA--CT-TA-G...-GG...A-TA--AC---C-TGGGGAAGG--A-TT-A----G--GGG-G-A---CC-GA--ACC-----T--TGA-.........A-GAC---AGCA 6683
O.GA.11.11Gab6352 T---TACT-----------C----A----AC----AGT-----T--AA-A--------A-CAA--T-TA--...-G-...A-AA--AG---A-TGGGAACA---A-TT---C-TC---GC---AT--CT-----ACT--A--T--TA--.........A--A-G--G-CC 6337
O.SN.99.99SE_MP1299 ----TACT-----------C--C-AA---AC----AGT--------AA-A--------G-CA--CT-T---...-G-...A-CA--AG-----TGGGAAAA---A-TT-A------ATG----AT--C-----GACC--A--TT-TA--.........A--A-C--G-CC 7182
O.US.10.LTNP T---TACT-----------C--C-AA---AC---GAGT-----T--AA-A--------G-CAA-CT-TA-G...-G-...A-AA--AG---G-TGG-AAAA---A-T--A------A-G----AT--CC-----ACC--A--TTATA-C.........A-------G-TC 7041
N.CM.02.DJO0131 -T--------C-----------A-A------GA----C-----GT-AA-CC-------G--CT---ATA--.........--TA-T--T------AA-............A-T-G--G-GG--ATC-GT-G--G--ATG---TGAGATA.........--GAC---G--- 6578
N.CM.02.SJGddd -T--------------------A-A------GA----C-----GT-AA-CC-------A--CT--AATAC-...--T...--TA-TA-T------AA-............--T-G-AG-GGT-ATC--T-G--G--ATG---T-AGA-A.........--GTC---A--- 6559
N.CM.04.04CM_1015_04 -T--------C-----------A-A----ACGA----T-----GT-AA-CM-------G--C----ATAC-...--T...--TA-T--TM-----...............YRTS--AAWG-T-AT--GT-G--G--ATG---TMAGA-A.........--GTC---A--- 6571
N.CM.06.U14296 -T--------C--------C--A-A------GA----C-----TT-AGCCC-------A--CT-------T.........--TA-T--TG-----...............A-T---AGCGGC-AT--GT-G--G---TG--RTGAGA-A.........--GTC---A--- 6587
N.FR.11.N1_FR_2011 -T--------C-----------A-A------GA----C-----G--AW-CC-------A--CT---GCAC-.........--AA-T--TR---R-AA-............--T-G-CG-GGT-ATC-GTGG--G--ATG---TGAGA-A.........--GTC---G--- 6481
P.CM.06.U14788 T-AC---C----------------A----AC---G-----A---T-AA-AC-C-----A-C-------A-G...-G-...---CCCT--G-A-TTA--CAG---G-GT-A--T-CA-GA---GT---C------A-AT-A--TGAGAG-.........--GTC-C-C-CC 6622
P.FR.09.RBF168 T-AC---C----------------A----AC---------A---T--A-AC-------A-C---------G...---...---CCCT--G-A-TTA--CAA---G-GT-A----CAAGAT-TGTT--C------A-AT-A--T-AGAA-.........--GTC---C-CC 7174
CPZ.CD.90.ANT T------T--C--T--------A--C---A-G--GG----ATGGT-A--A--------A-C-TACCA-AC-...A-C...ACTTC----G-A-TGAA--GT.........CG---AAA-G--T-TG-GC-T---AGAT-TGGA-A-GAATTCGAAAACT--AC-----CA 6562
CPZ.CM.05.SIVcpzLB7 -------C-----T----------AA-----TA-T--T------T--A-CC-G-----T------------...---...A-AA-CA-G-----G...............T----G---G-T-AGG-TC----------C--T---AG-.........A--C-C--C--- 6641
CPZ.CM.09.Ptt_09Cam155 ----T--T--C--------T----T-----C---CA----A--GT-AA-AC-------A---T--------...-GT...A-T---ACT--A---GTAAAA---GCA-GCAGT---T--GGT-ATT-T--T--G--AT-AGCA-AGC-A.........--G------CT- 7206
CPZ.TZ.06.TAN5 T---T--C-----T---------TAT--TA-GA--G-G--AGCCT---AC--------A-CAT-G-A----...A-T...A-AAC-AC-GC-TAC-T--CTG-C-C---TC-----...C--C-AT--T-----A-AT-TC-T-A-G-A.........---A-TT-A-CA 7240
CPZ.US.85.US_Marilyn ----G--G-----T-----C--A-AA-----G--GA-T--A--G--CA-AA-----------T-----ACT...A--...A-T--TACTG-A---AG-AAA--C--TG-A---.........-TT--TC-------AT-CTCAGAGGGA.........--CA-T--G-C- 7144
GOR.CM.07.SIVgor2139_287 T---T--T-----C-----G--C------AC---C--C--A--GT--A-AC-C-----A-C-T--------...-GG...A-T-CCAC---A-TCAGCAAA---AGT-GT--T-G--GA---GAT--T-----CA-A--AGC--G-C-A.........----------CC 6685
GOR.CM.12.SIVgor_BQID2 T-ACT--C-----------G-----A--GAC---G-----A---T-CA-C--C-----G-CGT---A-A-G.........--AC-CC-G--GCT-AG-AAA--CA-TT-A----G--GA-----A--T-----TA--T-A--A-AGG-A.........---AC-T-C--G 6638
GOR.CM.13.SIVgor_BPID15 T-AC---T--C--------------A---ACT--G--C--A--GT-AA-A--T-----A---T--------...---...----CTC--G-G-TG--AAAAG--G-T----C--C--GG----A---C---A--A-AT-A-GT---GGA.........---A-C--A-CG 6502
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V3 loop start V3 loop end
B.FR.83.HXB2 TGTACAAGACCCAACAACAAT...ACAAGAAAAAGAATCCGTATCCAGAGAGGACCAGGGAGAGCATTTGTTACA............ATAGGA...............AAAATAGGAAATATGAGACAAGCACATTGTAACATTAGTAGAGCAAAATGGAATAACACTTT 7249
Env _C__T__R__P__N__N__N__.__T__R__K__R__I__R__I__Q__R__G__P__G__R__A__F__V__T__.__.__.__.__I__G__.__.__.__.__.__K__I__G__N__M__R__Q__A__H__C__N__I__S__R__A__K__W__N__N__T__L
A1.CD.97.97CD_KCC2 ----GT--G------------...-------C---TG-G-----A......---------CA-A-----TA-G--............-C---T............GAT-T------G-----A-----------C--C---C--------A--GC------CG-T----- 7248
A1.CM.08.886_24 --CT-C--G--T---------...-------G---T--A-----A......---------CA-T----CTA-G--............-C---T............GAA-T------GG----A---G------G---C--TG-C-A-G--A--G----------AG---- 6708
A1.CY.08.CY236 ----TC-----T-G-------...-----------T--A-----A......--------ACA------CTA-G--............-C---T............GAT-TT-----G-----A---A----C------G-GG-C-A-G--A--G----------AG---- 6484
A1.IN.09.NARI_FLS_IVC19_1 ----TC-----T-G-------...-------C---TG-A-----A......--------ACA-A----CTA-...............-C-A-T............GAC-T-------G----A-----------------TG-C-----GT--GC---------A----- 7163
A1.KE.11.DEMA111KE002 -----C-----T---------...--------G--TG-A-----A......--G-----ACA------CT--G--............-C---T............GAGGT---------A--A---A-----T-------TG-----G---T-G----------A----- 6641
A1.RU.11.11RU6950 -----C-----TGG-------...-------C---T--A-----A......--------ACA-A-C--CTA-G--............-C---T............GATGT--Y---GG-C--A---AG----T-------TG-C--C---A--G---------G---C-- 6791
A1.RW.11.DEMA111RW002 -----C--G--T-G-------...-----------TG-A-----A......--------ACA-A----CTA-G--............-C---T............GAG-T------GG----A-----------------TG-C-------A-G-C---TT-G-AG---- 6615
A1.SN.01.DDI579 -----C---------------...-------C---TG-A--C--A......--------ACA------CTA-G--............-C---T............GAC-T------GG----A--G--------------TG-C-------A---T----C-G-G----- 6462
A1.UG.11.DEMA110UG009 ----TC-----T---------...---C---C---TG-A-----A......--G-----ACA--A---CT--...............-C-A-T............AAG-T------G-----A---------T-C------G-C----A-T--G-----G-G-------- 6595
A1.ZA.04.503_15344_T10_A1 ----TC-----TGG---T---...-----------TG-A-----A......--T-----ACA------CTA-G--............-C---T............GAC-T------GG----A---A-----T-------TG-C-------T--C--------CA----- 6490
A2.CD.97.97CDKTB48 -----C---------------...-----------T--A--CT-T......--------ACAG--C--CTA----............-ATAAT............AAC-T------GG----A-----------------T--C--C-T-A--G--------GC----C- 6574
A2.CM.01.01CM_1445MV -----C---------------...-----------T--A--CT-T......--------ACA---C--CTA----............-ATAAT............AAA-T------GG----A-----------C-----T--C--C-A----G-C------GTT----- 6439
A2.CY.94.94CY017_41 ----TC---------------...-----------T--A--CT-T......--------ACA---C--CTA-...............-C-AAT............GAA-T------GG-C--A-----------------T--C-AC-A-A--TT-------G------- 6627
B.BR.10.10BR_RJ032 ---------------------...---------G-TG-A-A---A......----------A------CTA----............-C----............GAA-T-------G-C--A--------------C---C------A----G-C---G-A--A--GC- 6856
B.CA.07.502_1191_03 -----------TGGT------...-----------T--ATCCT-A......---------------A--TA-G--............-C---G............GATRT-------G----A-----------C--C---------G-----C------GG-------- 6708
B.CH.08.M2_0803101_NFLG8 ---------------------...--------GG-T--A-A---A......--T-----A---A-----T--G--............-CT---............GAT-T------GG----A----------------C-----A-G-----C--------GC------ 6768
B.CN.12.DEMB12CN006 ----T--------G-------...--------G--T--A-AGT-A......-C-GGG--A-----C--ATA-G--............-C----............CAA-T-------G-C--A-----------------TG-----GC-AA---T----C-G-A----- 6642
B.CU.14.14CU005 -----T-------G-------...-----------C--A--------T------------CA------CT--G--............-C----...............---------G----A------------------C-----------G----------A----- 6457
B.ES.14.ARP1195 --------------T------...------C--G-T--AAA---A......-C--------------GGTA-G--............GC-AC-............GAC-T-G-G---G----A---AG----------------------A----------C-------- 6719
B.FR.11.DEMB11FR001 -------------G-------...-----------T--AAA---A......------------------TA----............-C----............GAA-T-------G----A------------------C--------A--G-T-----------A-- 6458
B.HT.05.05HT_129389 -----------T---------...----TG---G-T--A-A---A......-----------------CTA-G--............-C----............GCT-T-------G----A---A--------------------G--T--G-----G-A--G-TG-- 6482
B.JP.12.DEMB12JP001 --------------------C...-------G---T--A-A-T-A......---------CA-A----ATA-G--............-C----............GAC-T------GG-C--A------------------------CA----GC--------------- 6668
B.KR.07.HP_18_07JHS10_3909 ----T----------------...-----------T--A-A-C-A......-----------TA--A--TA-G--............-C----............GAC-T-------G----A----------------------------A---------C-------- 6906
B.RU.11.11RU21n ---------------------...---------G-T--T-A---G......----------A-------TA-G--............-C----............GAC-T-------G----A-----------------TG------A-AT---------------A-- 6786
B.SE.12.SE600057 ----T---------T------...---------G-T--T-A---A......------------------TA-G--............-C----............GAC-T-------G----A---A--------------------TTTAACC-------------A-- 6492
B.TH.10.DEMB10TH002 ---GT----------------...-----------T--ATC---A......------------A---GGTA-G--............-C----............GAC-T-------G-C--A---------T------------C-GTT-GG--T----G--------- 6603
B.US.13.RV_1 ---------------------...-----G-----T--A-C---G......------------------TA----............-C---G............CAA-T-------G----A-----------------TC----C--T-------------------- 7164
B.ZA.09.DEMB09ZA022 --C----------G-------...-----------T--A-A---G......---------G--------TA----............-C----............GCGGT-------G-C--A------------------------G-----------G-A-GA----- 6519
C.BR.07.DEMC07BR003 --C------------------...-----------T--AA-G--A......--------ACA------CTA-G--............-C----............GAC-T-G-----G----A-----G---------------------A--GC------C--A--C-- 6671
C.BW.00.00BW5031_1 ----G---G--------T--C...---G-------TG-GA-G--A......--------ACA-A----CT--G--............-C----............GGC-T------GG-A--A----G----------G----C-A-G--A-G-------CCG-A----- 6608
C.CN.10.YNFL19 -------------G---T---...-----------T--AA-G--A......--------ACA-A----CTA-G--............-C----............GAT-T-------G-C--A---------T--------------GC-AGT-----------A----- 6631
C.CY.09.CY260 ----T------------T---...-----G-----T--GA----A......--------ACA-A----CTA--A-............--G---............GAAGT------------A------------------------GA-CA---C----C--------- 6502
C.ES.14.ARP1198 --------G--TGG---T---...-----------TG-GA-G--A......---------CA-A---GGTA-G--............-C----............GAT-T-------G-C--A-K----------------------G---A-CGG------C-A----- 6651
C.ET.02.02ET_288 -----------------T---...------C----T--AA-G--A......--------ACA-A----CTA-G--............-C----............GAA-T-------G----A------------------------G---AC-G---------G---C- 6493
C.IN.09.T125_2139 -----------T-----T---...-----G-----TG-AA-G--A......--------ACA-A----CTA-G--............-C----............GAG-T-------G-C--A--GA-----T-----G-G----A-GA-CAG-----------A--A-- 7269
C.KE.05.05KE369195V4 -----------------T---...-------G-G-T--AG-A--A......--------ACA-ATG--CT--G--............-C-...............GAC-T-------G----A---G--------------------G-GAA-G----------A----- 6398
C.MW.09.703010256_CH256.w96 --------G---GG---T---...-----------TG-GA-G--A......--------ACA-A----CT--G--............-C----............GAC-T-------G----A---------T-C----C-----A-G-GA-TC--------G------- 7246
C.SE.13.SE600311 -----------------T---...-------G---TG-AA-GC-A......--------ACA-A----CTA-G--............-C----............GAC-T-------G----A----------------------------AC----------CA----- 6514
C.TZ.08.707010457_CH457.w8 -----------TGG---T---...-----G-----TG-GA-A--A......--G-----ACA-A----CTA-G--............-C----............GAA-T-------G----A---A-----------------------AGT--G------G-A----- 7233
C.US.11.17TB4_4G8 -----G-----------T---...-----------T--AA-G--A......--------ACA-A----ATA-G--............-C----............GAA-T-------G----A------------------------G---G--G-------GCA----- 6624
C.YE.02.02YE511 --------G--------T---...-----G-----T--GA-G--A......--------ACA-A----CTA-G--............-C----............AGC-T-------G----A------------------------GA-AAG---------G----C-- 6444
C.ZA.12.DEMC12ZA096 -----------T-----T---...-----------TG-AA-G--A......--------ACA------CTA-G--............-C-AAT............GGC-T-------G-A--A------------------------TC--A---------C-GA----- 6585
C.ZM.11.DEMC11ZM006 ---GT------------T---...-----G-----TT-AA-A--A......--------ACA-A----CTA-G--............-C----............GAC-T-------G-C--A-----------------TG-----GA-AAG------G--G-A--C-- 6619
D.CM.10.DEMD10CM009 ---GAG--G-----T------...-------GC--T--A-A---A......--------AC-GT--C-CTA----............-C-...............GAC-T-------G-C--A---A-C---T-------TG-----...A----T------------C- 6599
D.CY.06.CY163 ----T---G-----T------...------G-C--T----A---A......---------CAG---C-CTA-G--............-C-AC-............AAC-T---------C--A---G-------------T--------T-G-G-C------------C- 6465
D.KE.11.DEMD11KE003 --C-----G---T----T---...--------G--TG-A-AC--G......---------C-------CT-----............-C-...............AAC-T-G----GTCC--A-----G-----------TC--------AT-G---------GA----- 6612
D.KR.04.04KBH8 ---GA---G------------...------CG-G-T--A-A---A......-C------ACA----C-CT--G--............-C-AC-............AATGT-------G----A---AG------------T--C-----CA-----------G-A----- 7177
D.SN.90.SE365 --------G--TT--------...-A----C----G-CA-C---A......----T----CAG-T-C-CCA----............-C-A-G...............GT--A----G----A-------------------------A--A--G---------A----- 7280
D.TZ.01.A280 --------G--T--T------...---------G-T--A-----A......---------CA-A----CT-----............GC-...............GAGGT--C----G----A---A-----T--------------G-----G-----G----A----- 6449
D.UG.10.DEMD10UG004 --C-----G---T--------...------C----T-CA-A---A......---------GC----A-CTA----............-C-...............AAG-C-------G----A-----G-----------T----------T-G-C---G---C---C-- 6556
D.UG.11.DEMD11UG003 --C-T---G---T----T---...-----G-----T--AAA---G......---------C-------CTA-...............-C-AAC............GAC-T-------G----A-----------------TG--------A--GCT---G----A----- 6597
D.YE.02.02YE516 ----T---G------------...------C--G-T--A-A---A......-C-------CAG---C-CTA----............-C-...............AATGT-------G-C--A-----------------T------G--A--C--------------C- 6429
D.ZA.90.R1 --------G---T--------...------C---AT-CA-AA--A......---------CA-A----CTA-G--............-GCA-G............ATG-T-------G-C--A------------------------GA--A---------G-GA----- 6612
F1.AO.06.AO_06_ANG32 ---------------------...-----G-G---T--A-A-C-A......--------ACA------CTA-G--............-C---T............GAC-T-------G----A--GA-G-----------T------G-G-ACC-------------CC- 6464
F1.AR.02.ARE933 -----------T---------...-----------T--A-ACT-A......--------ACA-------TACG--............-C----............GAC-T---------C--C---A-G-----------TG-----G--ATGC---------CA--GC- 6543
F1.BR.07.07BR844 ---------------------...-----------T--ATA-T-A......---------CAT------CA-G--............-C--A-............AAT-T-------G-C--C---A-G------------G-----G---A-C----------A--AG- 7054
F1.BR.10.10BR_PE107 ---------------------...-----------T--A-AGT-A......--------A-AG-----CTA----............-C----............GAT-T-------G----C---A-----------------------A--C----------A--G-- 6698
F1.BR.10.10BR_RJ015 ---T-----------------...-----G-----TG-A-A---A......---------CA-------TA-G--............-C----............GAC-T-------G-C--T---A-G------------------G--TT-C----------A--A-- 6670
F1.CY.08.CY222 --C------------------...-----------T--A-A-T-A......--------ACA------CTA-G--............-CG--T............GCG-T-------G----A---A-G--------C---------G-GA--C----------A---A- 6445
F1.ES.02.ES_X845_4 ---------------------...-----G-----T--A-A---A......--------ACA------CTA-G--............-C---T............GAC-T-------G----A---A-G-----C------------G--A--C--------------C- 6698
F1.ES.11.VA0053_nfl -----------T---------...---------G-T--A-A---G......------------A-----TA-G--............-C----............GAA-T-------G-C--C---A-G-------------------A-A--C--------C----G-- 6673
F1.RO.96.BCI_R07 ---------------------...-----G-G---T--ATA-T-A......--------ACAC-----CCA----............-C--AC............AGG-T-------G----A---A------------T-G---A-G--A--C---------C----G- 7324
F1.RU.08.D88_845 --------------T------...--------GG-TG-A-AGC-T......-C-------GC------ATA-G--............-C---T............GCG-T-------G-C--A---A-------------T------G--T--------G-AG-A----- 6735
F2.CM.02.02CM_0016BBY ---------------------...-----------T--A-----A......--------ACA--T----TA-G--............-C---T............GAG-T-------G-C--A---A-G----------C-----A-G--A--CTG------GCA----- 6438
F2.CM.10.DEMF210CM001 ---------------------...-----------C--A-A-C-G......--------A--------CT--G-C............-C---T............GAC-T-------G----A---A-G---T------C-----A-G--A--CTG------G------- 6533
F2.CM.10.DEMF210CM007 --C-------TTGG-------...-----------T--A-----A......--------ACA--T---CTA-G--............-C---T............GAAGT-------G----A---A-----TT-----T-----A-G--A--C-G-----G-------- 6594
G.CM.07.920_49 ---G-C---------------...-----------TG-AA-A---......-----T--ACAG-T----TA-G--............-C---G............GTC-T------------A---G-------------TG-A-----GCA---T----C-G-T-TGC- 6641
G.CM.10.DEMG10CM008 -----C-----T--T------...-------C---T--GA-A--T......--G-----ACA--TG--CTA-G--............-C---T............GCT-T-------G----A---G-G---T------GTG---AATT-CA-C-G------G-G--GA- 6636
G.CM.10.DEURF10CM020 -----C---------------...---------G-T--AG-AG-T......-----T---CA-A--A-CTA-G--............-C---T............GAC-T-------G----A-----------------TG------A-C--C-------AGGA-TA-- 6634
G.CN.08.GX_2084_08 -----C-----A---------...---C-------T--AA-A--T......-----T--ACA-A-G--CTA-G-G............-C---G............GGC-T------GG----A---G-------------TG-A---GAGAAG------T--G-G-TA-- 6503
G.ES.09.X2634_2 --C--C---------------...-----------T--AACAT-A......--------A-A------CTA-G--............-C---T............GGC-T-------G----A--G--------------T------G--A--G-C-----A--T-TGA- 6759
G.ES.14.ARP1201 --C--C------GGT------...-------GG--T--AA-GT--......-----T--ACA---G--CTA-G--............-A---T............GAC-T-------G-C--A---------T-C---TGGG-A-A--A-A--------CT-----TG-- 6775
G.GH.03.03GH175G -----C------GG-------...-------G---T--AA-AT--......--------ACA------CTA-G--............-C---T............GAC-T---------C--A----------------TTG---A-G---A----------C-GGTGA- 7328
G.KE.09.DEMG09KE001 -----C---------------...--C------G-T--AG-A---......--G-----ACA-A-G--CTA-G--............-C---G............GCA-T-------G----A-----G-----------TG-----G--A--GC-----GA--T-TGA- 6646
G.NG.09.09NG_SC62 -----T--------T------...----A--G---T--AA-A---......-----T--ACA-A-G--CTA-G--............CA---T............GAC-TC-----------A-----------------TG-A---GC------------A--T-TGA- 6455
G.PT.x.PT3306 -----C------GG-------...-------G---T--AA-CT--......-C------ACA---GA-CTA-G--............-C---T............GAT-T-------G----A-----------------TG------A-CA--GC---T--T-TGTGA- 7216
H.BE.93.VI991 -----C---A-AGG---T---...--G--------T--A-----A......--G-----ACA------CTA-G--............-C---T............GAC-TC------G----A----G----T-------T------G--AA-C--------G-G--C-- 6648
H.BE.93.VI997 -----C-----T-----T---...---------G-T--A-A-T--......--G------CA------CTA-G--............-C---T............GAT-TC--------C--A-----------------TG-----GA--AG-----------G----- 6578
H.CF.90.056 -----C--G--T-----T---...--G----C---T--A-A-T-A......--G-----AC-------CTA-G--............-C---T............GAC-TC------G----A-----------------T---------A--G-C--------G----- 6577
H.GB.00.00GBAC4001 -----C-----A-----T---...---------G-T--A-A---A......--G-----ACA------CTA-GT-............-C---T............GAAGTC--------C--A-----------------T------G--A--C----------G--C-- 6778
J.CD.97.J_97DC_KTB147 -----C------GC-------...--------GG-T--A-CC--A......---------CA--TGC-ATA-G--............-C---T............GCAGT---------C--A------------------------G---T------------T----- 6458
J.SE.93.SE9280_7887 ---TAC-----T--T------...-----G---G-T--A-AC--G......--------ACA--TGC-CTACG--............-C----............GAA-T------------A---G--A-----------------GA-AG-G-T----G--------- 6559
J.SE.94.SE9173_7022 -----C-----T--T------...---------G-T--A-AC--G......--------ACA--TGC-CTACG--............-C---G............GAA-T-------G----A--GA-----T-----------------AA-G-T-------------- 6566
K.CD.97.97ZR_EQTB11 --------G--A-G-------...-----------T--A-A---A......--------A--------CTA-G--............-C---T............GAC-T-------G----A--G--G--G--------------CG---G-C-G--------A---G- 6468
K.CM.96.96CM_MP535 --------G--A---------...-----------T--A-A---G......--------A-A------CTA----............-C---T............GAT-T-------G----A-----G--------C---------G---A---------C-TG----- 6454
01_AE.AF.07.569M -----C------TC-------...-------C---TG-A-----A......--------ACA--TG---TA-GG-............-C----............GAC-T-------G--CCA---A-----T-----C-G----A-G--A----T--------AG---- 6464
01_AE.CM.11.1156_26 -----C------TC-------...----T---G--TGAA-----A......--------ACA--T---CTA--G-............-C----............GAG-T---------C--A---A-----T-----C-A----A-G-GA-----------G-A----- 6580
01_AE.CN.12.DE00112CN011 -----C------TC-------...-------C---T--A-A---A......--------ACA------CTA--G-............-C----............GAA-T-------G----A---------T-----C-G----A-G--A---G---------T----- 6589
01_AE.HK.04.HK001 -----C------TC-------...------G----TG-G-----A......--------ACA--T---CTA--G-............-C----............GAA-T--C----G----A--GA-----T-----C-G----A-GC-A--------G-A--AGT--- 6622
01_AE.IR.10.10IR.THR48F -----C------TC-------...-------C---G--AAC---G......--------A-A--T---CTA--G-............-C----............GAA-T--C----G----A--GA-----------G-G----A-G--A--G--------R-A----- 6451
01_AE.JP.11.DE00111JP003 -----C-----TGGA------...-------T---T--GAC--GA......--------ACA--T---GTA--G-............-C----............GAC-T-------G----A---A-----T-----G-GG---A-G--A--------GGGG-AGTC-- 6670
01_AE.SE.11.SE601018 -----C------TC-------...-------CG--T--A-C---A......--------ACA--T---CTA-C--............-C----............GAA-T-------G----A---A-----T-----G-G----A-G--A-------------A----- 6475
01_AE.TH.10.DE00110TH001 -----C-----TTC-------...-------C-G-T--A-A---A......--------ACA--T---CTA--A-............-C----............GAC-T-------G----A---A-----T-------T------G-----C-----C----AGT--- 6570
01_AE.TH.90.CM240 -----C------TC-------...-------C---T--AAC---A......--------AC---T---CTA--G-............-C----............GAT-T------------A---A-----T-----G-G----A-G--A-------------AGT--- 6826
01_AE.US.05.306163_FL --C--C------TC-------...-------C---T--AGC---A......--------AC---T---CTA--G-............-C----............GAT-T--C---GG----A-A-A-----T-----G-G----A-GA-A---------G-G-AGT--- 6401
02_AG.CM.10.DE00210CM013 -----C-----T---------...---------G-TG-G-A-C-A......-------------T---CTA-G--............-C---T............GAT-T--C---GG----A---------------------------A--G----------A----- 6682
02_AG.ES.06.P1423 ----TC--G--T---------...------G----TG-A-----A......--------ACA------CTA-G--............-G---T............GAC-T------GG----A---------------G-GG-C-A--A-A--G-----GTG--A----- 6668
02_AG.GW.05.CC_0048 ----GC-----T--------C...-----------TG-A-----A......--------ACA-A----CTA-G--............-C---T............GAC-T-------G----A-----------------TG-C----A-AG--CC------G-G----- 6635
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V3 loop start V3 loop end
B.FR.83.HXB2 TGTACAAGACCCAACAACAAT...ACAAGAAAAAGAATCCGTATCCAGAGAGGACCAGGGAGAGCATTTGTTACA............ATAGGA...............AAAATAGGAAATATGAGACAAGCACATTGTAACATTAGTAGAGCAAAATGGAATAACACTTT 7249
Env _C__T__R__P__N__N__N__.__T__R__K__R__I__R__I__Q__R__G__P__G__R__A__F__V__T__.__.__.__.__I__G__.__.__.__.__.__K__I__G__N__M__R__Q__A__H__C__N__I__S__R__A__K__W__N__N__T__L
02_AG.KR.12.12MHR9 -----C-----T---------...-----------TG-A--C--A......--------ACA-A----CTA-G--............-C---G............GAG-T------G-----A--G-------------CTG-C---GA-A--G------C--------- 6920
02_AG.LR.x.POC44951 -----C-----T---------...-----------TG-A--A--A......---------CA-A-----TA-G--............-C---T............GAC-T-------G----A---------T-------TG-C------A--G---------CA----- 7229
02_AG.NG.09.09NG_SC61 -----C-----T---------...---------G-TG-A-A---A......---------CA-A----CTA-G--............-C---T............GAC-T------------A-----------------TG-C---G---GGG-C-------CTG---- 6447
02_AG.NG.x.IBNG -----C-----T---------...---------G-TG-A-A---A......---------CA------CTA-G--............-C---T............GAC-T------GG----A-----------------TG-C----A-A--G----------A----- 6770
02_AG.SE.11.SE602024 -----C-----TGG-------...-----------T--AA-G--A......--------ACA------CTA-G--............GC----............GAC-T---------C--A---A---------------------A--GGG-T--------A----- 6451
02_AG.SN.98.98SE_MP1211 -----C-----T-G-------...-----------TG-A-----A......---------CA-A----CTA----............-C---T............GCAGT------GG-C--A-----------------TG-C-------A-----------G------ 6439
02_AG.US.06.502_2696_FL01 ----GC-----T---------...-------C-G-TG-G--A--A......---------CA-A----CTA-G--............-C--AT............GGT-T------GG----A---A-------------TG-C--C-A----G--------G-----C- 6437
03_AB.RU.97.KAL153_2 ---------------------...---------G-T--T-A---A......------------------TA-G--............-C----............GAC-T--C----G----A-------------------------T-A----------------A-- 6444
04_cpx.CY.94.94CY032_3 -----C-----TGG-------...-----------TG-A-A---A......--G-----ACT-A---GGTA-G--............-C---T............GAA-T-------G----A------------------------G--AATG-T------G----C-- 6634
05_DF.BE.x.VI1310 --------G------------...-----------T--A-A-T-A......--------ACA------CTA-G--............-C---T............GAC-T-------G-C--A---A-G------------G-------G-A-C----------A--C-- 6649
06_cpx.AU.96.BFP90 -----C------GGT------...-----------T--ATCCT-T......--------ACA---G--CA--G--............-C---T............GAC-T-------G----A--------T--------TG-------------T----CAG-T-TAC- 7318
07_BC.CN.98.98CN009 ------------GG---T---...-----------T--AA-G--A......--------ACA-A----CTA-G--............-C----............GAA-T-------G-C--A------------------------GA--AT-----------A---C- 6592
08_BC.CN.97.97CNGX_6F -----------------T---...-----------T--AA-G--A......--------ACA-A----CTA-G--............-C----............GAC-TC------G-C--A-------------------------A--ATGC----T--G-A----- 6434
09_cpx.GH.96.96GH2911 ---GTC---A-TGG-------...-------C---TG-A-----A......--------ACA-A-G--CTA-G--............-C---T............GAC-T-------G----A--GA---T-------C-G----A-G--A-----------G-A-TC-- 6445
10_CD.TZ.96.96TZ_BF061 --CGTG-----------T---...-------G---T--AA-G--A......--------ACA-A----CTA-G--............-C-...............GAC-T---------C--A---------T---A----------G--A--G----------A----- 6616
11_cpx.CM.95.95CM_1816 -----C-----T---------...-----------T--A--G--A......--------ACA---T--CTA-G--............-C---T............GCT-T------GG----A---------------GTA--C-A-GC-A---T--------------- 6651
12_BF.AR.99.ARMA159 -----------------T---...-----------T--A-AGT-A......--------AC-G------TA-G--............-C----............GAC-T------GG-C--T---A-G-----------TG-----G-----C------G---A--GG- 7259
13_cpx.CM.96.96CM_1849 -----C-----T---------...-----------T--A--G--A......--------ACA------CTA-G--............-C---G............GAT-T-------G----A-----G--------------C------CA---------------C-- 6668
14_BG.ES.05.X1870 --C------------------...-----------G--AAC---G......--------A----T---GTA----............-C----............SAA-T-------G--R-A---A-------------------C-A--A----------------C- 6737
15_01B.TH.99.99TH_MU2079 ---------------------...-----------T--A-A---A......--T---------T---GGTA----............-C----............GAA-T-------G----A------------------C-------CA--------GG--------- 6618
16_A2D.KR.97.97KR004 -----C------G--GT-GG-...CA-----GG--TG-A--C--T......--------AC----C--CTA----AGGCAAACATAT-C-A-G............CAAGC--A---GG----A-----------A-----T--C--C--CAG-C--------G------- 6630
17_BF.AR.99.ARMA038 -----------------T---...-----------T--A-AGT-A......--------AC-T------TA-G--............-C----............GAA-T-------G-C--C---A-G-----------TG------A-A--C----------A--A-- 6465
18_cpx.CU.99.CU76 -----C-------G---T--C...--G----G---T--A-A---A......--------ACA------CTA-G--............-C---T............GAC-T-------G----A-----------------T-----CGA-AA-G-T------G------- 6554
19_cpx.CU.99.CU7 ------C----T---------...-------C---TG-A-----A......--------ACA--T----TA-G--............-C----..................-----GG-C--A-----G-----------TG-C----A-AA-G-G-----AG-AG-C-- 6384
20_BG.CU.99.Cu103 -----C---------------...--------G--T--AG-AT-T......--------ACA---G--CTA-G--............-C---T............GAC-T--C----G----A---------TT----GTGG---A--A-A-----------G-G-TGC- 6716
21_A2D.KE.99.KER2003 --------G---GGT------...------C--G-T--A-A---A......---------CA----C--TA----............-CC...............AAG-T-------G-C--A--G--------------T--C---G-----G----------A----- 6444
22_01A1.CM.01.01CM_0001BBY ----GC-----TGG-------...--------C--T--A-----A......--------ACA--TC--CTA-G--............-GG--T............GAT-T------GG----A---A-----T-----G-GG-C-A--A-A--G--------G-A----- 6437
23_BG.CU.03.CB118 -----C---------------...--------G--T--AACAT-T......--------ACA------CTA-G--............-C---T............GAC-T------------A---G-----TT----GTGG---A----A--GCC------G-G--GA- 6716
24_BG.ES.08.X2456_2 -----C------GG-------...-------GG--TR-AG-A--T......--------AC----G--CTA----............-C---T............GAT-T-------G----A-----------C----TAG---A-G--A--------GGGG-G-TGA- 6736
25_cpx.CM.02.1918LE -----C-----T---------...-----------T--A-A---A......--------ACA------CTA-G--............-C----............GAC-T-------G----A-----------------T---------T-CC-------C--G----- 6463
26_AU.CD.02.02CD_MBTB047 ----GC---------------...-----------T--A-A-C-A......--------ACA-T----CTA-G--............-C---T............GAT-T-------G-C--A--------TGC---C-----C------AA-G-T---G----AG---- 7249
27_cpx.FR.04.04CD_FR_KZS -----C------TT-------...-----G-----TG-AA--C-A......--------ATCC-T--GGTA--G-............CC----............GAAGT-------G----A---------T-------T----A----AA-G-G------GGA----- 7239
28_BF.BR.99.BREPM12609 --------G------------...-G--AC---C-T--A-A-C-A......----GG------AT-A-GTA-GT-............-C--A-............CGA-T-CA----GG---A--------------C-------------A-------G-A-------- 6620
29_BF.BR.01.BREPM16704 ---------------------...-----------T--A-A---A......------------------TA-G--............GC----............GAGGT---------G--A----------------G-C-----GA-T----------A-GG----- 6667
31_BC.BR.04.04BR142 ----TG-----------T---...-----GG----T--AA-G--A......--------ACA-A----CTA-G--............-C----............GAC-T-------G----A-------------------------A-A--GC------C-GA----- 6714
32_06A1.EE.01.EE0369 -----C------T-T--T---...-------G---T--A-AC--T......---------CA---G---T--G--............-C---T............GAC-T-------G----A--------T---------------G--------------G-G-TG-- 6917
33_01B.ID.07.JKT189_C -----------TTC-------...-------C---T--A-C---A......--------ACA--T---CTA--G-............-G----............GAC-T-------G----A--GA-----T-----G-GG---A-GA-A----T---T----AGT--- 6565
34_01B.TH.99.OUR2478P -----C------TC-------...-------C---TG-A-A---A......--------ACA------CTA--A-............------............GAC-T-------G----A---------T-----G-G----A-G--A-----------G-A----- 6439
35_AD.AF.07.169H -----C-----T---------...-----------T--A-----A......--------ACA------CTA-G--............-C-...............GAT-T------GG-C--A-----------------TG-C------T--GCC-----G--A----- 6458
36_cpx.CM.00.00CMNYU830 ---GTC--G--T---------...---------G-T-CA-C---A......--------ACA---T--CTA-G--............-G-AAT............GATGT------GG-C--A---A-----------G-GG-C-A-GC-A--G--------G------- 6458
37_cpx.CM.00.00CMNYU926 -----C--GTTT--------C...-----------TG-A--C--A......--------ACA-A----CT--G--............-C---T............GAC-T------GG-C--A---A-------A---GCTG-C-A--A-A--G-G--------AG---- 6440
38_BF1.UY.03.UY03_3389 -----------------T---...-----------T--A-A-T-A......--------ACA-------TA----............-C----............GAT-T-------G-C--C---A-G---T-Y------G-----G---A-C-T-----------A-- 6666
39_BF.BR.04.04BRRJ179 -----------T---------...-----G-----T--A-A-T-A......--C-----ACAT------CA----............-C----............AAG-T-------G-C--C---A-G-------A---T------G--A--C----------A--A-- 6738
40_BF.BR.05.05BRRJ055 ---------------------...-------C---T--AAA---A......--------AC--------TA-G--............-C----............GAC-T-G-----G-C--C---A-G-----------TG--------A--C-----G----A--A-- 6776
42_BF.LU.06.luBF_18_06 --CT-G-----------T---...-----------T--A-C---A......--------AC--------TA-G--............-C----............GAC-T-------G-C--C---A-G---T-------TG-------G-A-C----------A--A-- 6832
43_02G.SA.03.J11223 --C--C---------------...-----R-----T--AG-AT--......--T--T--ACA-A-G--CTACG--............-C---T............GAT-T-------G----A---G-------------TG-A------A---G-------G-G--G-- 6774
44_BF.CL.00.CH80 -----------------T---...-----------T--A-A---A......--------ACA-------TA-G--............-C----............GAC-T-------G-C--C---A-G-----C-----TG------A-A--G----------A--A-- 6700
45_cpx.FR.04.04FR_AUK ---T-C-----T-CA------...-------C---TG-G-----A......--------ACA--TG--CTA-G--............-C---T............GAT-T--C---------A--GA-------------TG--GA---------C----CA--A---C- 7211
46_BF.BR.07.07BR_FPS625 --------------T------...-----------T--A-AA--A......--------AC--------TA-G--............-C----............GAT-T-------G-C--C---A-G------------G-----G-----C----------A--A-- 6670
47_BF.ES.08.P1942 ----T-------GG---T---...-----------T--A-A---G......--------C-AG-T----TA-G--............-C----............GAT-T------------A-------------------------A--------------------- 6672
48_01B.MY.07.07MYKT021 -----C------TC--C----...-----------G--GAC---G......--------ACAT-T---CTA--GC............-C----............GAA-T--C----G-AG-A-AGA-----T-----G-GG---A-G--A---C-----G---AGT-C- 6496
49_cpx.GM.03.N26677 ----TC------GC-------...--------GG-T--A-ACT-A......---------CA--TGC-CTA-G--............-C---T............GCAGTTG-----C-G--A--------------------C---GA-T--G-C------------C- 6685
50_A1D.GB.10.12792 ---GTT-----T---------...-----G-----TG-A-----A......--G-----ACA-A----CTA-G--............-ATAAT............GAC-T------G-----A-----------C-----TG-C---G--T-------------A----- 6649
51_01B.SG.11.11SG_HM021 -----C------TT----T--...-----G-C---T-CA-----A......--G-----ACA--T---CT--CA-............-C----............GAC-T-------G----A---A----TT-----G-G----A-G--A-----------G-G----- 6458
52_01B.MY.03.03MYKL018_1 -----C------TC-------...-------C---T--AG----G......--------AC---T---CT---G-............-C----............GAA-T--C----G----A---A-----TT----G-G----A-G--A-------------AGT--- 6599
53_01B.MY.11.11FIR164 -----C-----AGG-------...-------C---TT-AAC---A......--------ACA--T---CTA--G-............-C----............GAC-T-------G----A---AG----T-----G-G--G-A-G--A--G-------GG-AGT--- 6613
54_01B.MY.09.09MYSB023 -----C------TC-------...-----------T--A-A---A......--------AC---TG--CTA--G-............TC----............GAT-T-------G----A---------T-----G-G----A-G--A-------------A----- 6666
55_01B.CN.10.HNCS102056 -----C------GC-------...-------C-G-T--AAC---A......--------ACA--T---CTAC-G-............-C----............GAT-T-------G----A---A-----TT----G-A----A----A--G-------GG-AGT--- 6550
56_cpx.FR.10.URF5_patient_A -----C-----T-G-------...-----------C--A-A-T-A......--G-----ACA-A----CTA-G--............-C---T............GAC-T------GG----A-----------------TG-C------AACC------TG-CA----- 6594
57_BC.CN.09.09YNLX19sg ----T--------G---T---...-G---------TG-AA-G--A......--------ACA----A-CTA-G--............-C----............GAC-T------GG-C--A---------T-------T-----GGA-AAG--C--------A----- 6447
58_01B.MY.09.09MYPR37 ---G-C------TC-G-----...-------C---TG-A-----A......--------ACA--T----TA--G-............-C----............GAC-T--CT---G----A---------T-----G-G----A-G--A--GT-------G-T----- 6636
59_01B.CN.09.09LNA423 --C------------------...-----G-----T--A-A---G......------------A-----T--G--............CAC---............GAG-T-------G----A---A-----T--------C-----GA--A-C--------------C- 6433
60_BC.IT.11.BAV499 ---GA---------T--T---...------G----T--AA-G--A......--------ACA-A----CTA-G--............-C----............GAT-T-------G----A--------------C---------------GC------C--A----- 7227
61_BC.CN.10.JL100010 -----------------T---...-------G---T--AA-G--A......--------ACA-A----CTA-G--............-C----............GGC-T--C------C--A---------T---------------A--AGGG------GG-AG---- 6660
62_BC.CN.10.YNFL13 -----------------T---...-----------T--AA-G--A......--------ACA-A----CTA-G--............-C----............GAC-T-------G-C--A------------------------GC-AATG-T------G-AG---- 6568
63_02A1.RU.10.10RU6637 -----C--------T------...------GT-G-TG-A-A---A......--------ACA------CTA-G--............-C---T............GCC-T-G----G-----A---------T-------TG-C---G-----GG---------AG---- 6778
64_BC.CN.09.YNFL31 -------------G---T---...-----------T--AA-G--A......--------ACA-A----CTA-G--............-C--A-............AAA-T-------G-C--A-------------------------A-AG---C----C-G-A----- 6608
65_cpx.CN.10.YNFL01 ------------C----T---...-----------T--AA-G--A......--------ACA-A----CTA-G--............-C----............GAC-T------------A---------T---------------A---T---------G-A----- 6652
67_01B.CN.11.ANHUI_HF115 -----C------TT---M---...-------C---TG-AA-A--A......--------CCA--TG--CTA--G-............-C-AA-............GRC-T---R---G----A---A-----T-----S-GR---A-G--A--G--------G-A--C-- 6592
68_01B.CN.11.ANHUI_WH73 -----C------TC-------...-------C---TG-AA-A--A......--------CCA--TG--CTA-GG-............-C----............GAC-T-------R----A---A-----T-----G-G----A-G--A--G--------G-A--C-- 6574
69_01B.JP.05.05JPMYC113SP420-----C------TT---A-C-...-T-----G-----CAGC---A......----A---ACAG-T---CTC--G-............-C----............AAA-T-------G----A---------T-----C-G----AC---A--C--------GGAGT--- 6639
70_BF1.BR.10.10BR_PE004 ---------------------...---------G-T--A-A---G......--------C----T----TA----............-C----............GRC-T-------G-C--A---M--------------------R--RW-MRG------R------- 6695
71_BF1.BR.10.10BR_PE008 --------G----G-------...-------G---T--A-A---A......--------T-A-------TGGG--............-C----............GGA-T-------G----A-----------------TC--------A--G---------------- 6924
72_BF1.BR.10.10BR_MG002 ---------------------...------C--G-T--A-A---A......--------ACA-------TA-G--............--G---............GAC-T-------G-C--C--GA-------------TG-----G--ATGC----------A--A-- 6768
74_01B.MY.10.10MYPR268 -----C------TC-------...-----------T--AG----A......--------ACA--T---CTA--G-............CC----............GACGT-----C-G----A---GC----T-----G-G----A-G--A-----------G-A----- 6567
O.BE.87.ANT70 ---GA------AC-A-TAG-C......-T-C--GAG--GA-A--A......--T---AT-...--C-GGTAC-GC............--G---ATAGGGGGA...ACAGC-GG-AAC-GCTCA--GGC---TT----C--GTA--A-GCCA-TG-T---GGA--A-TA-- 7284
O.CM.98.98CMA104 ---GAG-----ATT---TCTG...--GGT-G--CAG--GAAG--A......--C---AT-...--C-GGTAC-GC............----ATATAGGGAGA...GGA--C-C-A-CG-CCCA---AG---TTT---C--AT--GAAGA-A-C--------AG-AG-C-- 6743
O.CM.98.98CMABB141 --CCAG-----AGGA--T-CA...---GT-C-GGAG--AAAA--A......--T---AT-...T-C-GGTAC-GC............--GA-CACA.........GAAGGC-ACCCTG-GTCA---AGG--TT-----G-GTA--A--CCA-T--T---GTAG-GG-C-- 6796
O.CM.98.98CMABB212 --C--G---GAAG-A-GA--A......-TTC--GAG--A-ACG-A......--C---AT-...AG--GGCGC-GT............--G-C-AGTGTGCAG...GAG--C-G-AA-TCATCA--GGC---TA------CATA--A---CA-TG------GA-----C-- 6789
O.CM.98.98CMU5337 ---CAG-----A...--TGT-...--GGT-C--GAG--AAAA--A......--T---AT-...--C-GGTAC-GC............--G-CCATA.........GAG----ACTC--CCTCA--GAT---TTC---C--GTA--A-G-CA-TG-G---G-A--AG-C-- 6741
O.CM.99.99CMU4122 ---GAG-----ATGG--TC-G...T--GT-C--GAGC-GAAA--A......--T---AT-...T-C-GGTAC-GC............--G--CATAAGCTCA...CCACTCTC-AATGCCTCA--GTT---TT----CCGGTA--A-GCCA-TG-G-----A--AG-C-- 6724
O.FR.92.VAU ---GAG-----AGGA-GTC-G...----T-CG--AG--AATGGCA......--T---AT-...--T-GGTAC-GC............--G-CCCTTAGT......AAT-C--AG--GG---CA--GGC---TT-------TTA----GCCA-TG-C-----C--AG-C-- 6823
O.GA.11.11Gab6352 ---GA------AGGGG----CGTG---GT-GG-CAGG-GG-CCCA......--T---AT-...--TG-GA-C-GC............--GAACCTGGCAGCAGAGGGC-G-GG-AAC--CTCA--GAG---TT----C--GTA--AC-CCT-T--T---G-AG-AG-A-- 6486
O.SN.99.99SE_MP1299 ---GTG----AAGGA--TC-G...T--GT-C--GAG--A-AA--A......--T---AT-...--C-GGTAC-GC............--GA-CCTGGCCCAAGAGGGA---CC-AAT--CTCA--GAT---CT----C--GTA--AC-TCT-TG-T---G-A--AG-C-- 7328
O.US.10.LTNP ---GAG-----ATGG-GAG-G......-T-GCTCCG--GA-CG-A......--G---AT-...--CC-GTAC-GC............TACC-TCTAGCGCAA...TCAGGG-ATAAC-GCTCA--GG----T-----CCGGTA--A-CCCA-TG-T---G-A-GAG-AC- 7181
N.CM.02.DJO0131 --------G--AGGG--T---...---G--GG-CAGG-A-AA--A......-----T-CT-TGA-----TA--AC............----A-............AAA-T-G-----G-C--T-----------C-----TG-CTC--AC-A-...----GATCA-TG-G 6712
N.CM.02.SJGddd --------G--AGGA--T---...------GG-CA-G-G-AA--A......-----T-CT-TGA-----TA--AC............----AG............AGA-T-G-----G-C-CT--G-----G--C----TTG-CTC--A-AA-G-T----CA--A-TG-G 6696
N.CM.04.04CM_1015_04 --------G--AGGG--T---...-Y-G--GG-CAGG-G-AG--A......-----T-CT-TGA-----TA--AC............----AG............AAA-T------GG-C--T-----------C-----TG-CTC-GA--A-...-----ATCA-TG-G 6705
N.CM.06.U14296 --------G--AGGA--T---...---G-GGG-CAGG-G-AG--A......-----T-CT-TGA-----TA--AC............----A-............AAA-T-------G-C--T----------------TTG-CTC----AA-G-T---G-ATCA-TG-G 6724
N.FR.11.N1_FR_2011 --------G--AGGA--T---...---G-TGG-CAGG-G-AG--A......-----T-CT-TGA-----TA--AT............----AG............AAA-T--C----G-C--T--------G--C-----TG-CTC--A--A-G-G-----AG-A-TG-G 6618
P.CM.06.U14788 ----T------AGGT--T--C...------GG-CA-G-G-AAC-A......---GTCAT-...A---GGTA--AT............--GAA-............CACT-CG----CG----C--GGC---T--------TG--TC---G-A---T-----A-GA--C-- 6756
P.FR.09.RBF168 ---GT------AGGT--T--C...------GG-CA-G-G-AA--A......-----CAT-...A-C-GGTA--AT............--GAA-............TTCT-C-C---TG----C--GA----TT-----------TCC-TGCA---T----CAG-A--C-- 7308
CPZ.CD.90.ANT ----T------AGGA--T-GG...---GT--G--ATC-A-AA--A......--------A-TGA-T--CTA--AC............G---A-............ATAGC--C----G-C-CT--GA----GTTC----CAG-C-A--AGA-GCT----G-AC-AG-ACG 6699
CPZ.CM.05.SIVcpzLB7 -----T--GGTAGGA--T--G...----T----G------CCC-A......--------ACAGCTG--CTA-GG-............-C--A-............ACTGT-G-----G-C-CA---G-G--T------G-A----ACCAGA--C-T---T----A-TAC- 6778
CPZ.CM.09.Ptt_09Cam155 ----G---GGAAGGA-----C...------GG-CA-G-A-AA--A......--------A-TGA---A-TA--AC............----A-............AATGTG--T-------CA--GA-----T-C-----AC-C-A---GAGT--C---G-AG--G-AA- 7343
CPZ.TZ.06.TAN5 ---GT----A-AGGA--T---...------GGCCA-G-A-AG--A......--G-----C-TGA-C---TAC-AT............----A-............AATGTTG-T--GG-C-CT---A----TTT-----TAG---A-GC-A--G------G---TG-CC- 7377
CPZ.US.85.US_Marilyn ----TT-----AGGA------...---GTGGG--ATG-A-AAC-A......--------A-TGA-T---TA--AC............---CC-............AAG-T-G-----G--G-A---G----------------CTCA-A-CTG-C----G-G--ACAGAG 7281
GOR.CM.07.SIVgor2139_287 ---GA---GA-AGGT--T---...------GG-CAG----AA--A......--G--CAT-...A--A--TA--AC............TC--A-............AAC-T-G-------C-CA---A-G--TTT---C--GTA--A-GAGA----C---C-GGGTG-G-- 6819
GOR.CM.12.SIVgor_BQID2 ---GA---GA-AGGG-----C...--GC--GGGCA---T-AG--A......--G--CAT-...A--A--TAC-AT............TC--A-............AAC-TTG-G--C--A-CC--GA----CT-----GCATA--A----A--G-----G-AC-GG--C- 6772
GOR.CM.13.SIVgor_BPID15 ----TC---A-AGGT--T---...------GG-CA--CA-AA--A......-----CAT-...A-C-GGTA--AT............-GT-TG............AATT-T-----T-----C--GAGG--TT----CC-GG-GGAGGA-A--G-C-----GGGA-T--- 6636
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B.FR.83.HXB2 AAAACAGATAGCTAGCAAATTAAGA......GAACAATTTGGA...........................AATAAT........................AAA......ACAATAATCTTTAAGCAA......TCC...TCA......GGAGGGGACCCAGAAATTGTAA 7341
Env __K__Q__I__A__S__K__L__R__.__.__E__Q__F__G__.__.__.__.__.__.__.__.__.__N__N__.__.__.__.__.__.__.__.__K__.__.__T__I__I__F__K__Q__.__.__S__.__S__.__.__G__G__D__P__E__I__V__
A1.CD.97.97CD_KCC2 -T-CA-TG--T---AAGCC------......-----C--CCC-..............................---........................---......--------------TA--......--A...---......----------T----G-GAC-C 7337
A1.CM.08.886_24 -C--A-AG---TC-TAC--C-----......-----T-----G..............................--C........................---......-------AA-----TAGC......---...---......--------TTTG-----AAC-- 6797
A1.CY.08.CY236 ----GG-G---T-GAAC--------......AC-T-C---A-T..............................--C........................---......------GC------CG-C......---...---......--------T-T-------AC-- 6573
A1.IN.09.NARI_FLS_IVC19_1 -C-TG-TG--AG--AAC--------......AC---C-----G..............................R-C........................-R-......-------AA---GCTA-C......---...---......--------T-T------CAC-- 7252
A1.KE.11.DEMA111KE002 GC--A--G---T---AC------A-......--GT-T---.................................---........................---......------TCA-----TA-C......---...G--......--------TATG-----AAC-- 6727
A1.RU.11.11RU6950 -C--A-----AG--CAC--------......AG-T-C---CAT..............................--C........................---......-------------G-A-C......---...---......--------TGT----G--AC-- 6880
A1.RW.11.DEMA111RW002 ----A-T---T-C-AAC-----G--......A----C-----G..............................--C........................---......------G---A-G-TA--......---...---......--------TTT----G--AC-- 6704
A1.SN.01.DDI579 -C-----G------AAC------A-......AG---C---.................................--C........................---......-------------CTGGG......---...---......-----A--TTT-------AC-- 6548
A1.UG.11.DEMA110UG009 -C-----G------CAC--------......A--T-C-GG.................................--C........................---......-------AA----CTGGCCCG...GT-...---......--------TGT-------AC-- 6684
A1.ZA.04.503_15344_T10_A1 -C--A--G----C-AAC-----TC-......A--T-C----AG..............................--C........................---......-------CA-----TAGC......A--...A--......--------T-T-------AC-- 6579
A2.CD.97.97CDKTB48 ----A--G---T-GAAC--------......-----C--CCCT..............................---........................---......--------------TAGC......---...---......----------T-------AC-- 6663
A2.CM.01.01CM_1445MV -C--A--G---T--AAC-----CAC......AGC--C--CCCT..............................---GCT.....................-C-......--------------TAGC......C--...---......----------T-------AC-- 6531
A2.CY.94.94CY017_41 -C--A--G-----GAAC--------......--GA----CCCT..............................--G........................---......--C----------CTA-C......---...---......------------------AC-- 6716
B.BR.10.10BR_RJ032 --------------AA------TAT......C--T-TG-AAAT..............................--C...ACA..................---......GA----GC----G-T---......C-T...G--......---------------------- 6948
B.CA.07.502_1191_03 --G-A--G------TA---------......---------AAT..............................---........................--G......------GA--------C-......CA-...A--......---------------------- 6797
B.CH.08.M2_0803101_NFLG8 -C---------T-GCA---------......---------A-G...........................GGA---........................---......-------AA---G---C-CCA...---...C--......--------T---------A-G- 6863
B.CN.12.DEMB12CN006 --G----G-G--C--A-------A-......--C-------AG..............................---........................--G......------------C-----......---...---......--------T-T----G---AG- 6731
B.CU.14.14CU005 -GC-----------AA------G-C......A-----------...........................G-A---........................---......------TC----C---C-......---...---......---------AT----------- 6549
B.ES.14.ARP1195 -------G---T--A-------G-T......---A-----AAG..............................---........................---......------------C-A-C-......---...---......------------------AC-- 6808
B.FR.11.DEMB11FR001 --G-AGT-------TA-------A-......---------.................................---........................-G-......--------------AA-T......--T...---......------------------AC-- 6544
B.HT.05.05HT_129389 GGG-A--G------CA-------A-......--G------.................................---........................--G......------------G-T-G-......---...---......---------------------- 6568
B.JP.12.DEMB12JP001 --G----G-G-T-GCA-------A-......---------AAT..............................GCA........................-C-......------G-------T-G-......---...---......-----A---------------- 6757
B.KR.07.HP_18_07JHS10_3909 --G--------T--TA---------......-----------G..............................---...AAA..................-C-......------G-------T---......---...---......--------------G------- 6998
B.RU.11.11RU21n --T----G---TGG-----------......---------AAG..............................---........................---......---C---A-----CTA--......---...---......---------------------- 6875
B.SE.12.SE600057 -----------T-GA----------......-----------G..............................--C........................---......------G-------TA--......---...---......---------------------- 6581
B.TH.10.DEMB10TH002 -C---G-----A--AA-------A-......---------A--..............................---........................---......-------A------T---......---...---......---------------------- 6692
B.US.13.RV_1 -----------T--AA---------......-------A-A-G..............................---........................---......--------------TGG-......C--...---......---------------------- 7253
B.ZA.09.DEMB09ZA022 -G-----G------AA--------G......A---------AG..............................---........................---......------G-------T---......---...---......--T-------T----------- 6608
C.BR.07.DEMC07BR003 -C--AGAG--AG--AA-G----TC-......--GT-C--CCCT..............................---........................---......-------AA---G-AAG-......CA-...---......-----A----T-------AC-- 6760
C.BW.00.00BW5031_1 -C--A-----AG-GAA---------......-G-T-C---.................................--G........................---......------------GCA-C-......---...---......------------------AC-- 6694
C.CN.10.YNFL19 -C--GG-G--AG--AA------GC-......----TC--CCCT..............................---........................---......-------GA---GCATC-......---...---......----------T-------AC-- 6720
C.CY.09.CY260 -C--AG-G--AG-GAA---------......---T-C--CCCC..............................---........................---......------GCA----GA-C-......CA-...---......----------T-------AC-- 6591
C.ES.14.ARP1198 ----AG----AG-GAA-------A-......-----G--CCCT..............................---........................---......------CAA-----A-C-......--A...---......-----A----T---G---AC-- 6740
C.ET.02.02ET_288 -G--A-TG--AAGGAA-G----CA-......A-G-----CCCT..............................---........................---......------C-A---GCA-C-......---...---......----------T---G--CAC-- 6582
C.IN.09.T125_2139 -CG-G--G------AA-GT---GC-......A----C--CCCT..............................---........................-G-......GA----CGA---GCA-C-......---...---......---------TT----------- 7358
C.KE.05.05KE369195V4 -G--AG-G--AAGG-G------G--......-GG--C--CCAT..............................---........................--G......------CAA---C-A---......---...---......----------T-------AC-- 6487
C.MW.09.703010256_CH256.w96 ---TAG-G--AGAGAA-C----CA-......AGG--C--CCCT..............................---........................---......-------AA----GA-C-......CA-...---......---------TT-------AC-- 7335
C.SE.13.SE600311 ---C---G--AGGG-A-------A-......--G--C---.................................---........................---......-------CA---G-A-CT......---...---......----------T-------AC-- 6600
C.TZ.08.707010457_CH457.w8 -G-GAG----AG--A-------GA-......-----C--CCCT..............................---........................---......------CAA-----CTC-......AG-...---......----------T-------ACC- 7322
C.US.11.17TB4_4G8 -G--A-----AAG-AA------GA-......--G--C--CCCT..............................---........................---......-------AA---GCA-C-......---...---......------------------AC-- 6713
C.YE.02.02YE511 -C--G------GA-AA-------A-......-----C--CCCT..............................---........................---......T------GG---G---C-......CA-...---......----------T-------AC-- 6533
C.ZA.12.DEMC12ZA096 -C-----G---AAGAA-GT----A-......-G---T--CTCT..............................---........................--G......-------AA---GCA-C-......CA-...---......--------T-T-------AC-- 6674
C.ZM.11.DEMC11ZM006 -C-TAG-G-------A---------......---T-C--CCCT..............................-GG........................---......-------A-----C-TC-......C--...G--......----------T----G--AC-- 6708
D.CM.10.DEMD10CM009 -C-T--AG----AGAA------G--......A-G-TTC--AAC..............................--A........................-C-......-------AA---G---C-......G-T...G--......------------------AC-G 6688
D.CY.06.CY163 -C----AG----A-AA------G--......A---TTC--.................................--C........................---......------G-T-----A-C-......---...---......--G---------------AC-- 6551
D.KE.11.DEMD11KE003 -G-TAG-G--AT-GAA-------A-......A-C-TTAC-AAC..............................-T-........................-C-......-A-----GT---GCATC-......---...--G......------------------AC-C 6701
D.KR.04.04KBH8 -C-----T----A-AA------G--......--C-TC---AAC..............................--G........................-C-......GA-----AT-------C-......--T...---......----------T---G---AC-- 7266
D.SN.90.SE365 -C-----G---T--AA-------A-......--C-TC---.................................--C........................---......--------T---G-A-C-......---...---......-------------------C-- 7366
D.TZ.01.A280 -C----AG------CA---C--G--......--C-TTC--AAC..............................--G........................-C-......-T-----AT----GT-C-......---...---......------------------AC-- 6538
D.UG.10.DEMD10UG004 -C-----G------AA---------......--C-TTC--AAC..............................--G........................-C-AAAATAGA----G-----GGA-C-......---...--G......----------T----G--AC-- 6651
D.UG.11.DEMD11UG003 -C-----G-----GCA------G--......A-C-TT-A-AAC..............................G-G........................-C-......--------T---G-A-C-......---...---......-------------------C-- 6686
D.YE.02.02YE516 -C--A---------AA------G--......A---TT-A-AAC..............................--A........................-C-......------G-T-----A-C-......---...---......-----A------------AC-- 6518
D.ZA.90.R1 -C-----G------TA------G--......A-C-TTC--AAC..............................--A........................-C-......-------AT----GA-C-......C--...---......------------------AC-T 6701
F1.AO.06.AO_06_ANG32 -C--A--G--AGGGCA--G----A-......TCT...C--CT-..............................---........................---......------G-A-----C---......---...---......----------T-------AC-- 6550
F1.AR.02.ARE933 -G---G-G--AAGGCA-------AG......CCT-TT--CCCT..............................---........................GC-......-----T-AA-----CTC-......---...---......----------T-------AC-- 6632
F1.BR.07.07BR844 -C---G-G--AGGGAA--G----AG......TCTT-T--CCCT..............................---........................---......------G-G-----C---......---...---......----------T-------AC-- 7143
F1.BR.10.10BR_PE107 --GC-G-G--AAGGAA--G---G-G......TCT--T--CCCT..............................---........................---......-------AA-----TTC-......--T...G--......----------T-------AC-- 6787
F1.BR.10.10BR_RJ015 -G-----G--AAGGCA--GC----G......CCTTTT--CCCT..............................---........................--G......------CAA----GCTC-......---...---......----------T-------AC-- 6759
F1.CY.08.CY222 GG---G-G-GCGGGAA--G---C-G......TCTT-T---AAT..............................---........................---......-------CA-----CTC-......---...---......-----A--T-T-------AC-- 6534
F1.ES.02.ES_X845_4 ---CA-TG---AGGCA--G----AG......TCT--T--CCCT..............................---........................---......------TCA-----C---......C--...G--......----------TG------AC-- 6787
F1.ES.11.VA0053_nfl --GC---G--AAG-AA--G-----G......--T--T--CCCT..............................---........................---......-------CA-----CTC-......---...---......----------T----G--AC-- 6762
F1.RO.96.BCI_R07 -C---G-G--CAAGCA--G----AG......-CTT-T--CCAG..............................GG-........................---......-------CA-----C-C-......---...---......----------T-------AC-- 7413
F1.RU.08.D88_845 ----A-YG--AG--AA--G-----G......--C--TG---TT...........................GGG---........................-T-......--------A---GCCTC-CCA...C--...C--......---------AT-------AC-- 6830
F2.CM.02.02CM_0016BBY ---TAG-G-----GCAG-GG-C-A-......A-C-TCAC-.................................---........................-TT......-------AA---G---C-......--A...---......----------T----G--AC-- 6524
F2.CM.10.DEMF210CM001 --C-A-----AT-GCAG-G-AC-A-......--CA--AGCAAT..............................-GCTCC.....................---......-AT---TCG----GC-C-......--A...---......----------T--------C-- 6625
F2.CM.10.DEMF210CM007 --C-A-----AAGGAA--G--CCA-......A-C-T-AAGAT-...........................C-A---...ATA..................-CT......-AT----CT----GT-C-......--A...G--......---------TT-------AC-- 6689
G.CM.07.920_49 -C-GA-TG--A-AGCAC-G----AGAAAATA---GGG---AA-..............................G-C........................-C-......-AT----CA-----CTC-......---...---......-----A--T-T-------AC-- 6736
G.CM.10.DEMG10CM008 -C-GA-TG-GA-AGAA---C---A-......---GTCC--AA-..............................---GCAAACATAAGTTTT.........-C-......-AC----C-----CCTC-......G-T...G--......----------T-------AC-- 6740
G.CM.10.DEURF10CM020 ---GAG-G--AGAGCAC--C--GT-......-CGA-C---AC-..............................--GATCAATATA...............-CC......-A----G-------TTC-......--A...G--......--T-------T----G--AC-- 6732
G.CN.08.GX_2084_08 -C-GA--G--AAG-TAC--C--G--......A-GGTC---AAT..............................-T-AATAAA..................-CC......-AT---GC------CTC-......---...---......----------T-------AC-- 6598
G.ES.09.X2634_2 -GG-A-TG--A--GAAGG-C---A-......---ATC-----C..............................--C........................--G......-GC---------C-A-C-......C--...AT-......-----A---TT-------AC-- 6848
G.ES.14.ARP1201 GG-GA--G--CAG-CAC--C---A-......C--GTCC--AAC..............................--CAGCAATATATAT............---......-AT----C------CTC-......---...---......----------T-------AC-- 6876
G.GH.03.03GH175G -C--A--G-CAAA-CAC-TC--GAG......---ATC-A-.................................---........................--G......--C----------GCTC-......---...G--......----------T-------AC-- 7414
G.KE.09.DEMG09KE001 GC-GGGAG--AAAGCA---C--GA-......-G-ATC---AAT........................ACA-G---G........................-C-......-AT----C------CAC-......C-T...G--......----------T-------AC-G 6741
G.NG.09.09NG_SC62 -C-GA-CG--A-GGAACT-C---A-......A-GACC-A-.................................--C........................---......-AT----C-----GC-C-......C--...GT-......-A--------T----G--AC-- 6541
G.PT.x.PT3306 -C-GA-TG--A--GCA---C-----......---ATC-A-AAG..............................--C...AGC..................TCT......-AC----CT-C-G-A-C-......-A-...C--......---------GT----G--AC-- 7308
H.BE.93.VI991 -C-CA--G--ATC-C-------G--......AGCT-C----AC..............................---........................---......--------T--AC-A-C-......C--...G--......--------TAT---G---A--- 6737
H.BE.93.VI997 -C------------CAC-------T......A--T-C----TC..............................---........................-G-......---T----T-----A-C-......CA-...---......----------TG---G--AC-- 6667
H.CF.90.056 -C-C---G---T--CAC-----G--......AT---C--GAAC..............................---........................-G-......-------G--------C-......AA-...---......---------ATG---G--AG-- 6666
H.GB.00.00GBAC4001 -T-CA-TG---TC-A-C--------......A-G--C---.................................---........................---......--------T---G-A-C-......--T...---......--------TAT---G---AC-T 6864
J.CD.97.J_97DC_KTB147 -C-TA-AG-----GAAG--------GAACAA-----C---AAG..............................---........................---......------G-----GCA-C-......G-AAAT---......---------AT-------A-G- 6556
J.SE.93.SE9280_7887 -CGTAGAG------CA---C-----......-----C---.................................---........................---......-------A-----CATC-......C--...---......--------TAT---------G- 6645
J.SE.94.SE9173_7022 -CGTAGAG------AA---C-----......-----C---.................................---........................---......------GA-----CATC-......C--...---......---------AT-------AC-- 6652
K.CD.97.97ZR_EQTB11 ---C--AG--AAG-AAG-----G--......A----C---.................................--C........................---......--------A---C-A-C-......---...---......------------C--G-CAC-- 6554
K.CM.96.96CM_MP535 --GCAGAG--AAGGAA--GC---A-......-----T---AAG..............................---........................GG-......-------CA-----A-C-......C-AAACC--......-----A------------C--- 6546
01_AE.AF.07.569M G------G--A--G-A-------A-......--G--C---CAG..............................---........................--G......-------A----C-A-C-......CA-...---......-----A--T---------AC-- 6553
01_AE.CM.11.1156_26 -C--A--G-------A---------......--G--C---AAT..............................---........................--G......-------AA---C-A-C-......---...---......-----A--T------G--AC-- 6669
01_AE.CN.12.DE00112CN011 --G----G---T--AA-------A-......--G--C---AAT..............................---........................--G......--------A--CC---C-......C--...---......--G--A--T-T-------AC-- 6678
01_AE.HK.04.HK001 -------G------AA---------......--G------AAT..............................--G........................-C-......-AC----GA---C-A-C-......CA-...---......-----A--T-T-------AC-- 6711
01_AE.IR.10.10IR.THR48F -------G-----GAA-------A-......--G-GC---AAT..............................--A........................GCT......-------AA---C-A-C-......CAT...---......-----A--T-T----G--AC-- 6540
01_AE.JP.11.DE00111JP003 --C----G--AAG--A------GC-......--G--C---A-T..............................---........................--G......--G---------C-A-CTCAACCAC--...---......-----A--T-T-------A--- 6765
01_AE.SE.11.SE601018 --C----G-----GAA-------A-......-----C---AAT..............................--G........................-C-......-------C----C-A-C-......C-A...C--......C----A-GAGG---TT-AAA-- 6564
01_AE.TH.10.DE00110TH001 -GG--G-G------A--------A-......--G--C---AAT..............................---........................--G......------G-------A-C-......---...---......-----A--T-----G---AC-- 6659
01_AE.TH.90.CM240 -------G--A--GAA-------A-......--G--C---.................................---........................--G......------------C-A-C-......C--...---......-----A--T-T-------AC-- 6912
01_AE.US.05.306163_FL -------G-----G-A------GA-......--GAGC--C............................................................--G......-A----------G-A-C-......C--...---......-----A--T-T----G--AC-- 6484
02_AG.CM.10.DE00210CM013 -C--GG-G-G----CAC----G--G......-GG--C---CCG..............................---GCC.....................-C-......G-------T---GCTA-C......CA-...---......---------TT------CAC-- 6774
02_AG.ES.06.P1423 -C-CA--G--T--GCAC-----GAG......A-GT-C---AAG..............................--C........................---......-------A-----CTA--......---...---......K-------TAT-------ACM- 6757
02_AG.GW.05.CC_0048 -C--A-TG-G----CAC-------G......A--T-C--C.................................---........................-CC......------G-----GCTA-C......---...---......--------TTT-------AC-- 6721
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B.FR.83.HXB2 AAAACAGATAGCTAGCAAATTAAGA......GAACAATTTGGA...........................AATAAT........................AAA......ACAATAATCTTTAAGCAA......TCC...TCA......GGAGGGGACCCAGAAATTGTAA 7341
Env __K__Q__I__A__S__K__L__R__.__.__E__Q__F__G__.__.__.__.__.__.__.__.__.__N__N__.__.__.__.__.__.__.__.__K__.__.__T__I__I__F__K__Q__.__.__S__.__S__.__.__G__G__D__P__E__I__V__
02_AG.KR.12.12MHR9 -CG-A--G------TAC-------G......-----C--CAAG..............................---........................--C......-----C------GCTA-C......C--...-T-......--------TTT-------AC-- 7009
02_AG.LR.x.POC44951 -C--A--G------CACG------G......--GTCC--G--G...........................------........................C-C......-------------CTA-C......CA-...---......--------TTT-------A--- 7321
02_AG.NG.09.09NG_SC61 -C----AG-G-T-GAAC-----G-G......A-GT-C--CAAC..............................--A........................TCC......------G--------A-C......CA-...---......--------TTT-------AC-- 6536
02_AG.NG.x.IBNG -C-T---G---T--CAC------AG......ACGT-C---AAG..............................--C........................-CC......------------GCTA-C......C--...-T-......--------TGT-------AC-- 6859
02_AG.SE.11.SE602024 -C--AG-G----AG-A--------G......--G--C--CCCT..............................---........................---......-T------G----CATC-......---...---......--------TTT-------AC-- 6540
02_AG.SN.98.98SE_MP1211 -C--A--G-G-T--CA------G-G......A-G--T---AAT..............................-G-........................TCC......-A-----------CTA-C......---...---......--------TTT-------AC-- 6528
02_AG.US.06.502_2696_FL01 -CG-A--G------CAC-------G......A--A-GA----G...........................G-G--C........................---......-T----------GCCA-T......---...---......--------TTT-------AC-- 6529
03_AB.RU.97.KAL153_2 -----------T--T----------......A----------G..............................---........................---......------G-------T---......---...---......---------------------- 6533
04_cpx.CY.94.94CY032_3 ----GT----AG-GAAG----G-A-......AG--TC--CCCT..............................---........................---......-------AA---GCT-C-......C--...GT-......----------T-------AC-- 6723
05_DF.BE.x.VI1310 --TC---G----G-AAG-G---CAG......TCT--C--CCCT..............................---........................---......-------AA-----CTC-......---...---......----------T-------AC-- 6738
06_cpx.AU.96.BFP90 -GG-G-AG-GAAGGTA---C--GA-......---GTT---AAT..............................--C........................-C-......CAC----C-------TC-......--T...G--......----------T-------AC-- 7407
07_BC.CN.98.98CN009 -C--GG-G--AG-GAA------GC-......-----C--CCAG..............................---........................---......-------AA---GCATC-......---...---......----------T-------AC-- 6681
08_BC.CN.97.97CNGX_6F -C-GAG-G--AG--AA------GC-......-----C--CCCT..............................---........................---......-------AA--CGCATC-......---...---......----------T-------AC-- 6523
09_cpx.GH.96.96GH2911 -GG-A--G-----GAA-------A-......-G---C---AAT..............................---........................--G......------------CGA-C-......---...---......--------TGT-------AC-- 6534
10_CD.TZ.96.96TZ_BF061 -C----AG------AA------G--......--C-TT---AAC..............................CGA........................CC-......--------T-----A-C-......---...---......------------------AC-- 6705
11_cpx.CM.95.95CM_1816 ----AG-G---T-GAAC-------GCAAATA---ATC---AAT..............................--A........................-C-......--------------TAGC......---...---......--------TTT-----C-AC-- 6746
12_BF.AR.99.ARMA159 -G-----G--AAGGCA--G------......TCT-----C.................................---........................---......-------AA-----CTC-......---...---......------------------AC-- 7345
13_cpx.CM.96.96CM_1849 -C-----G-----GCAC-G------......A--T-T--GAA-...........................G-----........................-C-......------------GCTA-T......C--...---......--------TTT----G--AC-- 6760
14_BG.ES.05.X1870 -GG--------T-GAA---------......--------CAA-..............................---........................---......-----TG-------T-GT......---...---......-----A-----G---------- 6826
15_01B.TH.99.99TH_MU2079 ---C------A--GAA---------......-----------G..............................---........................---......------G-------C---......C--...---......--------------G---A--G 6707
16_A2D.KR.97.97KR004 -C--A--G-----GAGC-G------......A--T-C--CTCT..............................---........................---......-------------CCA-C......---...--G......---------AT-------AC-- 6719
17_BF.AR.99.ARMA038 -G-----G--AGGGCA--G---GAG......TCT--T--CCCT..............................---........................---......-------AA-----CTC-......---...---......----------T-------AC-- 6554
18_cpx.CU.99.CU76 -C-CG--G------CAC-----G--......-G---CC-GAAC..............................--G........................-GC......------TA------A-C-......--T...---......-----A---AT-------AC-- 6643
19_cpx.CU.99.CU7 -C--G--G------AAC------C-......-TC-TC---.................................--C........................---......-------G----GCTA-C......---...---......-----A--TTT------AAC-- 6470
20_BG.CU.99.Cu103 -C-GA--G--AAAGCA---C--GCT......---AGC-ACAAT..............................--GAACATA..................-C-......-AC----AA----GC-C-......C--...A--......----------T-------AC-- 6811
21_A2D.KE.99.KER2003 -C--AG-G------TA---------......AG--TT---AAC..............................--C........................---......-------CT-----T--C......---...---......--------T------------- 6533
22_01A1.CM.01.01CM_0001BBY -C-CGG-G---TA-AAC-G------......A----T-GG.................................--C........................---......-----------C-CTA-C......---...---......--------TTT-------AC-- 6523
23_BG.CU.03.CB118 GC-GA--G--AAAGCA---C--GCT......---AGC-ACAAC..............................-CGAGCACA..................G--......-AC----CA---GGA-C-......C--...---......----------T-------AC-- 6811
24_BG.ES.08.X2456_2 ---TA--G--AAAGCAG--C--TCT......A--A---ACAAC..............................-CAACCACA..................GCG......-AC----CA----GC-C-......CA-...---......----------T-------AC-- 6831
25_cpx.CM.02.1918LE -C--GGAG---T-GCAC--------......A----C---AAG..............................--C........................-C-...ATA------TCA-----CAGT......---...---......-----A--TTT----G--AC-- 6555
26_AU.CD.02.02CD_MBTB047 G-GCA--G------AAC-G-----T......--T--C--CCCT..............................---........................---......-GT---GC------T---......---...---......----------T-------AC-- 7338
27_cpx.FR.04.04CD_FR_KZS -T-CA--G---T-GCAC-----G--......AG---CC-GAAC..............................--C...ATG..................-GC......-------AT---C---C-CCC...C--...---......---------AT-------AC-- 7334
28_BF.BR.99.BREPM12609 --G----G---T--CA------GA-......---------AC-AAATTAGGAGAACAATTTAAAGATTTT--A---........................-G-......------GC------T---......---...---......--------------------G- 6739
29_BF.BR.01.BREPM16704 -G------------CA------G--......-----G---AA-...........................-TC---........................G--......------GC----G-T---CCT...C--...C--......---------------------- 6762
31_BC.BR.04.04BR142 -C--G--G---G--AA------GC-......--G--C--CCCT..............................---........................---......-------A-----CAA-G......CA-...---......---------TT-------AC-- 6803
32_06A1.EE.01.EE0369 -C-TA--G-GATAGCA-------AG......---TCC---CCT..............................GG-........................--G......-AC----C------TTC-......--G...G--......----------T-------AC-- 7006
33_01B.ID.07.JKT189_C -------G-GA--GAA-------A-......-----C---AAT..............................---.................................------G-----G-A-C-......---...---......-----A--T-T-------AC-- 6651
34_01B.TH.99.OUR2478P -------G-----G-A---------......A-G--C---.................................---........................--G......-------G------A-C-......C--...---......-----A--T-T-------AC-- 6525
35_AD.AF.07.169H -G-----G-GAAG-CAC--------......A----C-GG.................................--C........................---......------C-------TG-C......---...---......--------TGT-------AC-- 6544
36_cpx.CM.00.00CMNYU830 GC-G---G---TACAA---------......A--TTT-GG.................................--C........................-C-......-----------C-CTG--......C--...---......-----A--TTT----G--A--- 6544
37_cpx.CM.00.00CMNYU926 -C--A--G---T-GCAC--------......A-C--T-----G..............................--C........................-C-......--------G---GCTA-C......---...---......-----A--TGT-------AC-- 6529
38_BF1.UY.03.UY03_3389 -G--AGAG--AAGGAA--------G......TCTT-T--CCCT..............................---........................G--......-------AA-----CTC-......---...---......----------T-------AC-- 6755
39_BF.BR.04.04BRRJ179 --G----G--AAGGAAG----G-AG......TCT--C--CCCT..............................---........................GG-......-------G------A-C-......G--...---......----------T----G-CAC-- 6827
40_BF.BR.05.05BRRJ055 -------G---GGGCAG------AG......CGT-TT--CCAT..............................---........................---......-------AA-----TTC-......---...---......----------T-------AC-- 6865
42_BF.LU.06.luBF_18_06 -G---G-G--AGGGAA--G---G-G......TCT-TT--C.................................---........................---......-------AA-----TTC-......---...---......-----A---------G--AC-- 6918
43_02G.SA.03.J11223 ---GA-TG--AAGGCAC--C--CAC......A-GATC---.................................--C........................--G......--T---C-------CTC-......---...AT-......----------TR------AC-- 6860
44_BF.CL.00.CH80 -G--AG-G--AAAGCAG------AG......TCT--C--CCCT..............................---........................GC-......-------AA---G-ATC-......---...---......----------T----G--AC-- 6789
45_cpx.FR.04.04FR_AUK ---GG-AG-----GCAGC-C----G......-----G----AC..............................--C........................---......------GC------TTC-......--T...G--......--------TTT-------AC-- 7300
46_BF.BR.07.07BR_FPS625 -G--AG-G--AAGGCA-------AT......TCTT-T--CATT..............................---........................G--......-------AA-----CTC-......---...---......--G--A----T-------AC-- 6759
47_BF.ES.08.P1942 --G---------C--A------G--......---------AAC..............................---........................---......------G-------T---......---...---......---------------------- 6761
48_01B.MY.07.07MYKT021 --C---AG-----GAA---C---A-......--G--C---.................................G--........................---......-AC----C----C-A---......C--...G--......-----A--TAT-------AC-- 6582
49_cpx.GM.03.N26677 --GTA--G------TA---C-----......---T-C---AAT..............................G-G...ACA..................-C-......-------AA---G--TC-......G-A...A-T......CC---A---AT---G---ACG- 6777
50_A1D.GB.10.12792 -C-----G-------G------G-G......A-C-TTC--AAC..............................C-G........................-C-......--------T-----A-C-......---...---......--------T--------CAC-- 6738
51_01B.SG.11.11SG_HM021 --G----G--A-A--A---------......-----C---.................................---........................--G......------------CGA-C-......C--...-T-......-----A--T-T----------- 6544
52_01B.MY.03.03MYKL018_1 -------G--AAGGRA-------A-......--G--CY--AAT..............................---........................--G......---R--GA----C-A-C-......C--...---......-----A--T-T-------AC-- 6688
53_01B.MY.11.11FIR164 -G-----G--A---A--------A-......--G--C---AAT..............................---........................C-C......------TC----C-A-C-......C--...---......--------T-T-------AC-- 6702
54_01B.MY.09.09MYSB023 ---T---G--T---AA-------A-......--G--C---.................................---........................--G......------------C-C-C-......C-T...---......-----A--T-T-------AC-- 6752
55_01B.CN.10.HNCS102056 ------AG--A--TCA-------A-......-GG--C---AAT..............................-C-........................G-G......-A-------C--C-A-C-......C--...---......-----A--TGT-------AC-- 6639
56_cpx.FR.10.URF5_patient_A -C--AG-G-----C-AC-------G......A-G--C---AA-..............................---........................G-CACA...GA-----C----GCTAGT......---...---......--------TGT-------AC-- 6686
57_BC.CN.09.09YNLX19sg ----AT-G---G--AA------GC-......-----C--CCCT..............................---........................---......-T-----AA-----TAT-......---...---......----------T-------AC-- 6536
58_01B.MY.09.09MYPR37 -C-----G--T--GAA-------A-......--G--C---.................................---........................--G......------GAA---C-A-C-......CA-...---......-----A--T-T-------AC-- 6722
59_01B.CN.09.09LNA423 ----AG------C-TA------CA-......----------AG..............................---........................--G......-------GA-----T-G-......--T...G--......---------T-----G------ 6522
60_BC.IT.11.BAV499 -C--GCAG---G--AA------GC-......--G--C--CCCT..............................---........................-G-......--------A----GAA-C......CA-...---......---------TT----G--AC-- 7316
61_BC.CN.10.JL100010 -G-CAG-G---AG--A-------C-......-----C--CCCT..............................---........................---......------GAA---GCA-C-......---...---......---------TT-------AC-- 6749
62_BC.CN.10.YNFL13 --G-A-TG--AG--AA------GC-......----TC---CCT..............................---........................---......-------A----GCA-C-......C-A...GT-...GAA-----A----T----G--A--- 6660
63_02A1.RU.10.10RU6637 -C--A--G-G-T--CAC-----C-G......A----T---AAG..............................---........................-CC......------------G-TA--......CA-...---......--------TTT-------AC-T 6867
64_BC.CN.09.YNFL31 -C--A--G---G--AA------GC-......A--...C-CTAT..............................---........................---......-------AA---G-A-C-......---...---......----------T---G---AC-- 6694
65_cpx.CN.10.YNFL01 -C--AG-G---G--AA------GC-......-G-T-C--CTCT..............................GGA........................---......C-------A---GCA-C-......--A...---......---------TT-------AC-- 6741
67_01B.CN.11.ANHUI_HF115 -------G-TAAAGCA------G--......--G-GC---.................................---........................--G......------------C-A-C-......C--...---......-----A--TST-------AC-- 6678
68_01B.CN.11.ANHUI_WH73 -------G--A--GCA-------A-......--GT-C---.................................---........................-CG......------------C-A-C-......C--...---......-----A--T-T-------AC-- 6660
69_01B.JP.05.05JPMYC113SP420-------G--A--GAA-------A-......--G--C---AA-..............................---........................--G......------GAA---C-A---......CA-...---......-----A--T---------AC-- 6728
70_BF1.BR.10.10BR_PE004 -C----A----YY-CA------G--......-----W---AA-..............................---........................--G......------R-Y-----WKY-......---...---......------------------AC-- 6784
71_BF1.BR.10.10BR_PE008 -----------T--TA---C-----......-C-------AAT..............................---........................---......--------T-----T---......--T...---......--GA-A-----G---------- 7013
72_BF1.BR.10.10BR_MG002 -G--GG-G--AAAG-A---------......TCT-TT--CCCT..............................---........................--G......-------AT-----CTC-......---...---......-----A----T-------AC-- 6857
74_01B.MY.10.10MYPR268 --C----G------AA-------A-......A-G--C---AAC..............................---........................--G......-----CTA----C-A-C-......CA-...---......-----A--T-T-------AC-- 6656
O.BE.87.ANT70 ------A-C----GAA-GG-ATTT-......----T-G-AAAC..............................---...ACA............GGTAGT-TT......-AC--G-CA--C--T--C......AG-...AGC......--T--A--T-T---GG-AACCC 7382
O.CM.98.98CMA104 --R---A-C----GAA-GG-ATTT-......----TTG-GAAC..............................---...ACAATA.........GATAATGTT......-GCG-G-----C--TAG-......AG-...AAT......-AT--A--T-----G--A-CCT 6844
O.CM.98.98CMABB141 --------C----GAA-GG-ATTT-......---TT-G-AAAC..............................---...ACA............GGTAAT-T-......-GT--G--A--C---A-C......AGT...A-T......-----A--T-T---GG-AACCC 6894
O.CM.98.98CMABB212 -G--A-A-C-----AA-GG-ATCT-......----TTG-AA-C..............................--G...ACAGGAAATGGTGCAGGAGATGTT......--C-----A-----CA--......A-T...AGT......--T--A--TGA------AAGC- 6899
O.CM.98.98CMU5337 ------A-C----GAA-GG-ATTT-......----TTA-GAAC..............................---...AATGAG.........ACAAAT-T-......-----G-CA--C--T-GC......AG-...CTT......-AT--A---G----G-CAACCC 6842
O.CM.99.99CMU4122 ------A------GAA-GG-ACTT-......----TTG-AAAC..............................---...ACAAACAATACAGRTGACAATGTT......-GC--G--A--C-GTA--......AG-...A-T......--T--A--TT----G--A-CCC 6834
O.FR.92.VAU ----A-C---A--GAA-G--ATTT-......----TTG-A-A-..............................T--...AATCAA.........ACTGATGTT......--C----AA--CGGTA-T......CA-...AGT......--T--A--TG-----G-AAC-- 6924
O.GA.11.11Gab6352 --G-G-A-CCA--GAA-GG-ATTT-......----TTG-AAAC..............................---...AGT............CAGTTAGTT......---G-GCAG--C--TAG-......AG-...A-T......-AT--T--TG----G--AACC- 6584
O.SN.99.99SE_MP1299 --------C----GAA-GG-ATTT-......--C-TTAGGAAC..............................---...ACA............AATACAGTT......-AC----CA--CG---GC......AG-...ATT......--T--A--TT----GG-AACCC 7426
O.US.10.LTNP ------A-C----GAA--G-ATTT-......----TTG-CAAC..............................---...ACA............AGAAAT-TT......--CG-G--A--C---A-C......AG-...AGTAATAAC-----A--T-T---G-CAACCC 7285
N.CM.02.DJO0131 G--TA-A-C-AAAGAG---A---AG......AGC-TCC-G---...........................--C--C........................-T-......---T-C-AGGC-C--G--......AAG...AAT......-----A---------G-AAC-C 6804
N.CM.02.SJGddd G--TAGA-C-AAAGAG---A--G-G.............................................-GC--C........................--G......--CT-CCAGGCACGTA-C......AAG...A-T......-A---A---------G-AACCC 6776
N.CM.04.04CM_1015_04 GG-TAGA-C-AAAGAG---A---AG......-GC-TCC-G---...........................--C--C........................-C-......--CT-T-AG-C-CG-GTG......AA-...ATT......-----A---------G-AAG-C 6797
N.CM.06.U14296 G--TA-A-C-AAAGCA---A---A-......--GACCC-G---...........................G-A--C........................-T-......---T-C-GGGC-CG-A-G......AAA...AAT......-A---A---------G-AAY-- 6816
N.FR.11.N1_FR_2011 G--TA-A-C-AAAGAGG--A----G......A--AT-GGGAAC...........................TGG--C........................-T-......--CT-C-AGG--CG-G-G......AA-...AAT......-----A---------G-AACCC 6710
P.CM.06.U14788 -G--TG-G-CAG-GAGGCCA-CT-G......A-GGCT-A-CCT............CAACAT.........TCC--CCATACATCCAAA......CACAACC-T......---T-TG-T-----AA-C......AGT...A--......--G--A--------GG--TCTT 6872
P.FR.09.RBF168 ----TCTG-CAG-GAGGCCA-CT-G......A--GCT-A-CCT............CAACCC.........CCC--C..................CAAAACC-T......---T-TG-----CGAA-C......AGT...A--......--G--A--------GG--TCTT 7412
CPZ.CD.90.ANT T--CA-A-C--AGCA-GTTC-TGCG......--G--T-GGAA-..............................--AGTA...GACAAC......AAAACC--T......G-G-A--CAA-ATG-AC-......-T-...CA-......-AT--A--T--T---G-AAA-G 6803
CPZ.CM.05.SIVcpzLB7 ---C---G-GAAA--AG-GC---CC......ACGGTC--CAAT........................GAATC---C........................---......--TG--CA----GCAA-C......AGT...---......--T--A--T------G-G-C-- 6873
CPZ.CM.09.Ptt_09Cam155 GTCTA-AG--AAA-AGG-----GA-......A-GAT-ACCAAT..............................GTG........................-CC......-A-G-C------GC-A-CCAA...AGT...CAT......--TA-T--------GG-G-A-- 7435
CPZ.TZ.06.TAN5 ---CG-ATCTAAG-TAGCTA---AT......---ACC--AA--..............................--G........................T-T......-AT-AG-CT-CAT-CGG-AATTTTA-T...-GG...AATACG--A-----T---G-CAGC- 7475
CPZ.US.85.US_Marilyn ----T-C-CTTTAGAG-T-A---A-......A-GG--GCAAACCTG......................................................-C-......-AGG--GAG--A-TT-C-......AAT...G--......-----A---------G-G---- 7370
GOR.CM.07.SIVgor2139_287 G---G-C-C--TGCAGGCTC-C-AC................................................G-G........................-GC......CTG--CCA---CCG-A-T......--T...---......-----A--T------G--ACCT 6896
GOR.CM.12.SIVgor_BQID2 G---ACC--CAG-GAAGCC--TGC-......A-GTT-GAGAAT..............................GTG........................-C-......-AGG--CAG-GG---A-C......AGT...---......-----T--T-T---GG-A-C-- 6861
GOR.CM.13.SIVgor_BPID15 G---A-TG-TAGC-AAGCTC-C-T-......A---GT-ACAAT..............................GGC...AAGGTAAAT......GAAACCC-T......--GT-TGAG------A-C......G-T...--T......--G--A--------GG--AC-C 6740
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B.FR.83.HXB2 CGCACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAA...TTTTTCTACTGTAATTCAACACAACTGTTTAATAGTACTTGGTTTAAT.....................AGTACT......TGGAGTACT.....................GAAGGGTCAAATAAC......ACTGAA... 7451
Env T__H__S__F__N__C__G__G__E__.__F__F__Y__C__N__S__T__Q__L__F__N__S__T__W__F__N__.__.__.__.__.__.__.__S__T__.__.__W__S__T__.__.__.__.__.__.__.__E__G__S__N__N__.__.__T__E__._
A1.CD.97.97CD_KCC2 AA--T-TG----T---------A---...--------T--C---A--T--GGC--A--------C-G----GCGCCC.....................-ACGGC......A-TT-G...........................ATCAAC--C-TT......GGCAGT... 7441
A1.CM.08.886_24 -A--T-------------C---A---...--------T------A--T--GGC-----------C------CA--G-.....................-A-GGC......ACTGCA.............................................-A--GC... 6889
A1.CY.08.CY236 -A--T-----------------A---...--------T------A--T--A--T---------CA------AA-GTC.....................-C-GAC......A-C-TA.............................................GAA--G... 6665
A1.IN.09.NARI_FLS_IVC19_1 -A--T------------A----A---...--------T------A--T-GGGC-----------C------AC-GW-.....................-A--AC......ACTT-G..............................AATGCC-G-......TGGCCT... 7353
A1.KE.11.DEMA111KE002 -A--T-----------------A---...--------T---G-CA--T--GGC-----------C------AA-GG-.....................-CGG-C......A-C-A-...........................-TCAGC-TACCT......GACACG... 6831
A1.RU.11.11RU6950 -A--T-----C-----------A---...--------T--C---A-----G-------C-----C------GACGGA.....................-A-GGC......ACTGCC.............................................--AA-T... 6972
A1.RW.11.DEMA111RW002 -A--T-----------------A---...--------T-----CA-----GGT-----------C------AG-CGG.....................-AC--A......ACAGA-...AATAACACTTGGTTT...AGGA-CAATG-T-GC-GT......-GCAC-... 6829
A1.SN.01.DDI579 -A--T--C--------------A---...--------T--C---A--T--GGT------------------AA-G-C.....................-CGG-C......ATC-A-...........................-ACA-T-TC---......GTGC-G... 6652
A1.UG.11.DEMA110UG009 -A--T-----------------A---...--------T------A--T--AGT------------------GACCT-.....................-A-G--......ACT--G...GAA................................................ 6773
A1.ZA.04.503_15344_T10_A1 T---T--C-----------G--A---...--------T---G-CA--T--GGT---------G-C-G----AG-G-A.....................-A--GC......ACTT-G.................................----G-......---ATG... 6677
A2.CD.97.97CDKTB48 -A--T-----------------A---...--------T--C---A-----GGC-----------C--A---GAA---.....................G-C---......AAC-AA.................................C-G--T......TACACG... 6761
A2.CM.01.01CM_1445MV -A--T-----------------A---...-------TT--C---A-----GGCT----C-----C--A---ACG--A.....................GAGGGC......AAT--C--A.........TGGAAAAAG...A-C-ATAGTGTCTCT......GAAAGG... 6650
A2.CY.94.94CY017_41 -A-TT-------------C---A---...--------T--C---A-----GGC---------G----G----GG--C.....................-A-GG-......AC-T-G........................A-C---C-CT-C-CA......C--A-T... 6823
B.BR.10.10BR_RJ032 T-------------------------...-----------C-G-A--T----G---------TA-----TTAA----.....................-CAGTG......-TA-A---C.....................AC--A---C---G--......---CC-... 7058
B.CA.07.502_1191_03 T------C------------------...-----T-------G-A-----TT-T-----------------GGGTC-.....................-A-GAG......ACT--G-A-..........................................GAGACT... 6892
B.CH.08.M2_0803101_NFLG8 T------------C------------...---------------A--T-----T-----------------AA-GC-.....................-C-GG-......ACTCAG...........................AATA-T-C-GGTACTCAG-A---G... 6973
B.CN.12.DEMB12CN006 T--T--CAC----------------G...---------------A--T--A-----------TA----CTCC-GGC-.....................-A-GG-......ACTT-G...........................CAAGGGCCA---......-G-ACT... 6835
B.CU.14.14CU005 -A------------------------...--------------CA------C--------------G-----AC--G.....................TCA-A-......----AA........................AGTCAAAGG-CA--G......GAGATT... 6656
B.ES.14.ARP1195 -A------------------------...---------------A-------G------------GAG---AA--G-.....................-CA-AG......ATT-A--G-ACA..................--GATTGAG-G--GTACTGGG-A-AGT... 6927
B.FR.11.DEMB11FR001 T-----TG------G-----------...---------------A------C-------G-C-----C---AA-GGG.....................G-AGAG......CCAGTG..............................---------......----G-... 6645
B.HT.05.05HT_129389 -T------------------------...---------------A-----A------------A-------AA-GG-.....................-CAGAC..........................................-TT-T-T--......C--TGG... 6663
B.JP.12.DEMB12JP001 T-----------T---C---------...-----------C---A-----A--------------------AA----.....................----A-.......................................T--C-----G--......---ATG... 6855
B.KR.07.HP_18_07JHS10_3909 T-------------------------...------------G-GA-----A--------------------AGGTT-.....................-A--G-.......................................ACT-GG---GGT......------... 7096
B.RU.11.11RU21n T-------------------------...---------------A--------T----------C------GA---G.....................-A--T-......ACAGAG..............................-TT-----G......---A-TGAG 6979
B.SE.12.SE600057 T-------------------------...---------------A-------------------C------AA--TG.....................-C--A-......A--TC-..............................AA-------......----C-... 6682
B.TH.10.DEMB10TH002 T------C------------------...---------------A-------G--A-------A-------C---C-.....................T-G-AG......GCC-A-..............................G---G-G-TCCT...GAAA--... 6796
B.US.13.RV_1 T----------------A--------...---------------A-----A----------------A----A-GTA.....................-A--A-......ACTGAA...........................-A--T------G............... 7351
B.ZA.09.DEMB09ZA022 T-------------------------...---------------A-------------C----A-------AA-GG-.....................-C---C.......................................T-----------AGGGCA---A-C... 6712
C.BR.07.DEMC07BR003 -A--T--C---------A----A---...--------T--C---A--T--AGC------------GAA-TAGAC-G-.....................-A-GG-......ACATTC..............................AA--T---T......GGGAC-... 6861
C.BW.00.00BW5031_1 -A--T--C---------A----A---...--------T--C---A--T-------------------A-ACAGGGCC.....................-A-............................................................-G-AC-... 6777
C.CN.10.YNFL19 -A--T--C---------A----A---...--------T------A--T--------------G----A-ACAA-GG-.................................ACATAC..............................ATGTC---T......GG-AC-... 6815
C.CY.09.CY260 T---T--C--C-C----A----A--G...--------T--C---A--T--A-----------TA---A-ATCCAT-C.....................-A-GG-......ACACAC...................................................... 6677
C.ES.14.ARP1198 -A--T--C--------CA----A---...--------T--C---A--T--A--T-------------AG-AAA-.......................................................................................-A-TC-... 6817
C.ET.02.02ET_288 -A--T--C---------A----A---...--------T--C---A--T--A------------CA--AG-AC-GTC-............................................................................................. 6656
C.IN.09.T125_2139 -A--T--C---------A----A---...--------T------A--T--GGC-----------G--A-ATACA-CAGACCTG............TTT-A--AG......ACATA-..............................AATG----T......GA-AC-... 7468
C.KE.05.05KE369195V4 T---T------------A----A---...--------T--C---A--T--A----------GGA--T-GTTA-A..............................................................................--T......GA-ACT... 6567
C.MW.09.703010256_CH256.w96 -A--T--C---------A----A--G...--------T--C---A--T--A--A-A---G-----GAC.............................................................................................-A--C-... 7406
C.SE.13.SE600311 -A--T--C--------------A---...--------T--CG--A--T--A-C---------GAG--AAAA------.....................---..................................................................... 6677
C.TZ.08.707010457_CH457.w8 -A--T--C---------A--------...--C-----T------A--T--A------------A--A-.............................................................................................-TAAC-... 7393
C.US.11.17TB4_4G8 T---T--C--------------A---...--------T--CC--A--T--ACC----------A--A-.............................................................................................-T-AC-... 6784
C.YE.02.02YE511 T---T--C---------A----A---...--------T--C--CA--T--A--T----------G--A-ACA-GTT-.....................-A--G-......ACATAC..............................ATGCC---T......-G-ACT... 6634
C.ZA.12.DEMC12ZA096 -C--T-CC--------------A--G...--------T--C---A--T--A---------------A-.............................................................................................GA-AC-... 6745
C.ZM.11.DEMC11ZM006 -C--T--C---------A--------...--------T---G--A--T--GG-------G-G-A--GGACA-AC........................................................................A-GCT---T......GA-AC-... 6794
D.CM.10.DEMD10CM009 -A--------C---------------...--------------CA--T--T-C---------G-C--A---A-----.....................G-C--A..........................................AGG---G--...ACA-GGACT... 6786
D.CY.06.CY163 AA-T----------------------...---------------A--T--A------------CA--A----C--G-.....................GAA--A......---GAG........................A-TA-TA-GGGA--T......-A-ACC... 6658
D.KE.11.DEMD11KE003 AC-----C----C---------A---...-----------C---A--T--A--T------CA-CA-A-ATAACA.......................................................................................-G-A-C... 6778
D.KR.04.04KBH8 -A---------GT-------------...-----------C---A--T--GG---------------C---A-GGT-.....................-A--G-......ACAGTG.................................---C-G......--A-GG... 7364
D.SN.90.SE365 -A---------------A--------...-----------C---A--T--GG---------------A---AAA..........................................................................................AC-... 7440
D.TZ.01.A280 -A--T--C------------------...-----------C---A--T---TC----------C---A---A----G.....................G----A..........................................CA------T......--A--G... 6633
D.UG.10.DEMD10UG004 -A-----C-----------------G...-----------C---A--T--GG---------------A---CAGG-A.....................-A--G-......ACTCTATTA........................AATAA--CA--T......TA-AC-... 6758
D.UG.11.DEMD11UG003 -A-----C--------CA--------...-----------C---A--T--G---------------TA---C-----.....................-A----......G-T-ACTGG............ACAGGG...A-TACAA----C-GT......--A--G... 6802
D.YE.02.02YE516 -A-----------C------------...-----------C---A--T--AC--------C---A--AATTAAC-CA.....................-CA-A-......GAT-A-...........................ACTGT-----GT...ACTGGAA-T... 6625
D.ZA.90.R1 -A------------------------...---------------A--T--GGG--------------A---AA--GG.....................-CAGGG......AAT-A-.................................-G--GT......-G-AC-... 6799
F1.AO.06.AO_06_ANG32 T---T------------A----A---...-----------C---A--T--GG-T---------AC-G-GATACC................................................................................................ 6621
F1.AR.02.ARE933 T---T------------A----A---...-----------C---A--T--GG----------GAC--A...................................................................................................... 6697
F1.BR.07.07BR844 T---T------------A----A---...-----T---------A--T--A-----------GAC--AGACCCC................................................................................................ 7214
F1.BR.10.10BR_PE107 T---T------------A--------...--C--------C---A--T--G-----------GAC--AG-CAA-G-C............................................................................................. 6861
F1.BR.10.10BR_RJ015 T---T------------A----A---...-----------C---A----------A----GC-CA-AG...................................................................................................... 6824
F1.CY.08.CY222 ----T------------A----T---...--------T------A--T--G--T---------A--G-AAC-CA................................................................................................ 6605
F1.ES.02.ES_X845_4 T---T--C---------A----A---...---------------A--T--AG-T------C-GA--G-A--ACA................................................................................................ 6858
F1.ES.11.VA0053_nfl T---T------------A----A--G...--C------------A--T--A-----------GAA-AAGAAC-C---.....................-AC..................................................................... 6839
F1.RO.96.BCI_R07 T---T------------A----A---...-----------C---A--T--GG--------------GCAC-AGCCCC.....................GAAGGA......GT-TT-.............................................-ACACG... 7505
F1.RU.08.D88_845 -A--T-TG--------------A---...-----------C---A--T--A--T--------CAC--AGT---C---.....................GA---C......AAT-AC..............................AT-GTC--T......GGCTC-... 6931
F2.CM.02.02CM_0016BBY -A--T-------G---------A--G...-----------CG-CA-----GC---------C-CA--A-TAC----C.....................-CA............................................................--AATG... 6607
F2.CM.10.DEMF210CM001 ----T------------A--------...-----------C---A--T--GCT----------CAGAAGCTC-G--A.....................-A-............................................................-ACAC-... 6708
F2.CM.10.DEMF210CM007 -A--T---------------------...------------G-CA--GAT--G--------C-TA-G-CA--C-G-G....................................................................................-AG-CG... 6769
G.CM.07.920_49 -A--T------------A--------...--------T------A--T--GG-T---------CACT-AATAA-.......................................................................................-G-AC-... 6813
G.CM.10.DEMG10CM008 -A--------------------A---...---------------A--T--AG-------....................................................................................TCAC--TTA--T......-G-AC-... 6814
G.CM.10.DEURF10CM020 -A--T-----------------A---...--------T-----CA-----GG----------GA---A-TA--GTC-........................................................................G-C---......-G-ACC... 6818
G.CN.08.GX_2084_08 -A--T-----------------A---...--------T------A--T--GG-----------A--G-AAA--A---.....................---............................................................--CACT... 6681
G.ES.09.X2634_2 -A--T-----------------A---...--C-----T------A--T--G-G-------------G--ACC-----.....................--C..................................................................... 6925
G.ES.14.ARP1201 -A--T-----------------A---...--------T------A--T--AG----------GAG-GCATA-C----...........................................................................-T-......-A-AR-... 6959
G.GH.03.03GH175G -A--T-----C------A----A---...--C-----T------A--T--AGG----------A-GAAACTGGG---............................................................................................. 7488
G.KE.09.DEMG09KE001 -A--T------------AA---A---...--------T------A--T--AG---A-------TG--AGAA--A.......................................................................................GACA--... 6818
G.NG.09.09NG_SC62 -A--T------------A----A---...--------T------A-----GG-T-------C-CAT-AG-A--C---....................................................................................GACACC... 6621
G.PT.x.PT3306 -A--T-T----------A----A---...--------T------A--T--GGG-------------G-CAA----TG.....................-A--T-......A-TCAG.................................T----T......-A-AGT... 7406
H.BE.93.VI991 -A--T-----------------A--G...--------T--C---A-----A--T----------C--C---ACC---.....................--C-GC......-AT-CC-A-............GACACC...T-TAACAGC--C-G-......--A---... 6853
H.BE.93.VI997 -A--T--------C---A----A---...--------T--C---A--T--GGG-------------G----AC-GGG.....................GAC-A-......ATT-A-..............................ATGCCA--T............... 6762
H.CF.90.056 -A--T------------A----A---...--------T--C---A--T--GGG-------------G----GAA-TG.....................CA----......AATTAC..............................A--TCA--T......GACAC-... 6767
H.GB.00.00GBAC4001 -A--T-C---------------A---...--------T--C---A--T--AG-T-------------C---AAC-GC.....................-A-GA-......ACCG-G.............................................-A--GC... 6956
J.CD.97.J_97DC_KTB147 T---T-C---------------A--G...---------------A--T--AT------C-------G----GA-G-G.....................-A--GC......ACTGTG...................................................... 6642
J.SE.93.SE9280_7887 -A--T-----------------A---...-----A--T------A--T--A-------C-------G----GA---G.....................-A--GC......ATTGAA..............................G-T-CA--T......GACAC-... 6746
J.SE.94.SE9173_7022 -A--T-----------------A---...--------T------A--T--AC------C-------G----GA-G-G.....................-A--AC......ATT-AG..............................GAC-CA--T......-G-AC-... 6753
K.CD.97.97ZR_EQTB11 G-----T------C---A----A---...----C-------G--A-T---G-CAC-G--G--GAC--AGA-GAG................................................................................................ 6625
K.CM.96.96CM_MP535 ------TG----------C---A---...-----------C---A-----A-----------GAG--AG--................................................................................................... 6614
01_AE.AF.07.569M -A--TCA----------A--------...--------T--C---A------G---------C-A------CA-A--A.....................-A-G-A......ACCGTG................................................AGG... 6642
01_AE.CM.11.1156_26 T---T---------------------...--------T------A-----G-C-------------------AC-TA.....................-A-GGA......ACATC-.............................................-A-AGC... 6761
01_AE.CN.12.DE00112CN011 T---TCA----------A--------...--------T--C---A-----A-G-----C------------GAA........................-A-GAA......ACT-TG................................................A-G... 6764
01_AE.HK.04.HK001 T---TCA----------AA-------...--------T--C---A--------------G------G----AA--CA.....................-CA--A......ACC-A-................................................AGG... 6800
01_AE.IR.10.10IR.THR48F T---TCA----------A--------...--------T--C---A-C---A--------------------GGA---AGAACGGAAAAT.........-A-GGA......ACC-TA...................................................... 6638
01_AE.JP.11.DE00111JP003 -T---CA----------A--------...--------T--C---A-----A--T-A------CAC--AAAC...........................-A-GAC......ACC-TG...................................................... 6845
01_AE.SE.11.SE601018 T--CTCTG-A-C-----A--------TTG----G------C--CC-CCTG-------------A--AGACTCA-.......................................................................................---A-T... 6644
01_AE.TH.10.DE00110TH001 T---TCA----------A--------...--------T--C---A-----A--------------------GGAGGA.....................-A--AA......AATGAA................................................ACC... 6748
01_AE.TH.90.CM240 T---TCA----------A--------...--------T--C---A-----A------------A------CC-AGGA.....................-A-GAA......ACC-TG................................................-CG... 7001
01_AE.US.05.306163_FL T---TCA----------A--------...-----T-----C---G-----AGC----------A-----ACA-AGGA.....................TC--A-.................................................................. 6564
02_AG.CM.10.DE00210CM013 -A--T-----------------A---...--------T--C-G-A--T--GC------------C------C-GTT-.....................-A-GAA......ACTTA-.....................AGCACTT--CAT-GCTCT......TGGA-C... 6884
02_AG.ES.06.P1423 -A--T-----------------A---...--C-----T--CW--A--T--AG---A---------------GA----.....................G---A-......-T--C-...TTCAATGGTTCTCAGAGC...ACTTTAAA---C-C-......T-AACC... 6882
02_AG.GW.05.CC_0048 -A--T--C--------C-----A---...--------T--C---A--T--GC------------C------AAGC-C.....................GA---C......AA-TTC..............................GAC----C-......-GC-T-... 6822
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B.FR.83.HXB2 CGCACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAA...TTTTTCTACTGTAATTCAACACAACTGTTTAATAGTACTTGGTTTAAT.....................AGTACT......TGGAGTACT.....................GAAGGGTCAAATAAC......ACTGAA... 7451
Env T__H__S__F__N__C__G__G__E__.__F__F__Y__C__N__S__T__Q__L__F__N__S__T__W__F__N__.__.__.__.__.__.__.__S__T__.__.__W__S__T__.__.__.__.__.__.__.__E__G__S__N__N__.__.__T__E__._
02_AG.KR.12.12MHR9 -A--T-----------------A---...--------T--C---A--T--A--T----------C------GAC--C.....................-A--GC......ACTT-G...GACAACAAT...AGCACT...TGG-AAAAC----G-......-A-ACC... 7131
02_AG.LR.x.POC44951 -A--T-----------------A---...--C-----T--C---A--T--AT------------C------GAC---.....................--C---......GTC-AC.................................-CA--T......-TCAC-... 7419
02_AG.NG.09.09NG_SC61 -A--T-----------------A---...--------T--C---A------C---------G--CGT----AA---A.....................-A-GGG......A-C-C-...TGGAAC...............AGCAATA-C-C----......-G-AC-... 6649
02_AG.NG.x.IBNG -A--T-----------------A---...--------T--C---A--T--A-------------C------GA----.....................--C-A-......A-C-C-.................................GCC---......CACAC-... 6957
02_AG.SE.11.SE602024 -A--T-T-----G---------A---...--------T------A-TT--GGC--------C--C------GA-GGC.....................-CAG-A......CAA--C.............................................-ACAC-... 6632
02_AG.SN.98.98SE_MP1211 -A--T--C--------------A---...--------T--C---A--G--G-------------C------GC--GC.....................-A----......AATG-C...ATTTGGGCT...AGCAAT...AT-AATG-T-GC--T......-ACA-G... 6650
02_AG.US.06.502_2696_FL01 -A--T-TG--------------A---...--------T--C---A--T--G----A--------C-G----AA----.....................GAC---......GCC--C.................................TCA--T......-ACAC-... 6627
03_AB.RU.97.KAL153_2 T-------------------------...---------------A-----A-------------C------AA-GG-.....................-C-GAA.......................................-A--T-------............... 6625
04_cpx.CY.94.94CY032_3 -A--T--C---------AA---A---...--------T--C---A------C---------------ACACA-GC-A.....................-A-GG-......ACA-AC..............................ATT-CA-GT......--A--T... 6824
05_DF.BE.x.VI1310 T---T------------A----A---...-----------CG--A--T--A--T--------GCC--AGT-------.....................GA---A......GT-TT-........................A-T-CCA---TGTTT......-A-A-T... 6845
06_cpx.AU.96.BFP90 -A--T-----------------A---...--C-----T------A--T--A-C----------CAT-AGACC-GTT-.....................-AC--C......-CA--G.............................................GG-A-T... 7499
07_BC.CN.98.98CN009 -A--T--C---------A----A---...--------T------A--T--GGC---------G----A-ACA-GCC-...........................................................................--T......GA-AC-... 6764
08_BC.CN.97.97CNGX_6F -A--T--C---------A----A---...--------T------A--T--GGC---------G----A-ACAA-GG-.................................ACATAC..............................ATGCT---T......GG-AC-... 6618
09_cpx.GH.96.96GH2911 -A--T-----------------A---...--------T--CG--A--T--GGC--A-------AC------AA-GG-.....................-C-TGG......GAA-A-.............................................-ACA-T... 6626
10_CD.TZ.96.96TZ_BF061 -A----CC-----------------G...-----------C---A--T--G----------------A---ACATCA.....................-A--A-......ACA---.............................................--A-GG... 6797
11_cpx.CM.95.95CM_1816 -A--T--C--------------A---...--------T--C---A--T--A-------------C------AA--GC.....................-A-GGG......ACTGTA..............................GG-----G-......---AT-... 6847
12_BF.AR.99.ARMA159 T---T-----C------A----A---...-----------C---A--T--GG----------GA---A...................................................................................................... 7410
13_cpx.CM.96.96CM_1849 -A--T-----------------A---...--------T--C---A--T--GCC-----------C------GAA---.....................GAC---......GTC--C........................ACGCAAGGGTCA--T......GACAC-... 6867
14_BG.ES.05.X1870 T---------C-----------A--G...-----T---------A--------T-A-----C---------AG--G-.....................GC-TGG......AATG--.................................-C--CA......GGGACT... 6924
15_01B.TH.99.99TH_MU2079 T---------C---------------...---------------A--T--------------------------C-G.....................-A-GG-......AAT---..............................A-TTGG--T......GA-ACT... 6808
16_A2D.KR.97.97KR004 -A--T---G-C-----------A---...--------T--CG--A--T--GGC-----------C--G---CC-GCC.....................-A-G-A......-CA--G..................GAG........................-A---G... 6814
17_BF.AR.99.ARMA038 T---T------------A----A---...-----------C---A--T--A-----------GACT-CC--GA----....................................................................................GACAC-... 6634
18_cpx.CU.99.CU76 -A--T-C---------------A---...--------T------A-----GCCT-------------C---AA---A.....................-CARR-......G-T-CCTGG..................ATAA--CTAGAT--C-CT......--AA-T... 6756
19_cpx.CU.99.CU7 -A--T-----------------A---...--------T------A-----G-C-------------........................................................................................................ 6533
20_BG.CU.99.Cu103 -A--T------------A----A---...--------T------A--T--GG---A----------G-................................................................................................A-T... 6879
21_A2D.KE.99.KER2003 -A------------------------...--C------------A-------------------C--A---AAC-G-.....................-CAGAG......-CA--C...........................ACA-GG--C-GT......--A--G... 6637
22_01A1.CM.01.01CM_0001BBY -A--T------------A----A---...--------T--C---A--T--GGC-----------C------CA-G-C.....................-AC--A......ACAG-G.............................................TTA--T... 6615
23_BG.CU.03.CB118 -A--T-------T----A----A---...--------T------A--T--GG------------C-G-................................................................................................A-T... 6879
24_BG.ES.08.X2456_2 -A--T------------A----A---...--------T------A--T--A-C-------------G-...................................................................................................... 6896
25_cpx.CM.02.1918LE -A----T---------------A---...--C-----T--C---A--T--AGCT------------G----ACA---.....................--C---......GCT-A-.............................................GGGAC-... 6647
26_AU.CD.02.02CD_MBTB047 T---T-----C-----CA----A--G...--------T-----CA--T--GGC-----------A------AAAG--.....................G-C-A-......----CC.................................-CCC-G......GAAA-T... 7436
27_cpx.FR.04.04CD_FR_KZS -A--T-C---------------A---...--------T--CG--A---A-G----------------C---AA---G.....................--C--C......AATG-C...ACCTGGACT.........AAGA-CA-CA-C-C-GG-......GAGAC-... 7453
28_BF.BR.99.BREPM12609 T-----C-------------------...--------------CA------TG--------C---------AAGTGG.....................-A--AC......ACTT-G..............................AAT--C-CT......GGGA-G... 6840
29_BF.BR.01.BREPM16704 T------------C------------...---------------A--T---GG------------GT----AGGCTG.....................GA--A-......AAC-C-T--TGGGAGCAGGATAAT......A-CACTAG----GGT......---A-T... 6887
31_BC.BR.04.04BR142 -A--T--C---------A----A---...--------T--C---A--T--GGC--------------A-AC-A--G-.....................-CATAC......AAT---..............................A--GT--GT......-A-AC-... 6904
32_06A1.EE.01.EE0369 -A--T-----------------A---...--------T------A--T--A-------------CT-A-CAAGA................................................................................................ 7077
33_01B.ID.07.JKT189_C T---TCA----------A--------...--------T--C---A-----AG-----------AC-----CC-A........................-A-GAA......ACC-TG................................................-G-... 6737
34_01B.TH.99.OUR2478P T---TCA----------A-------G...--------T------A-----A--T-----------------CCAG-A.....................-A-GGA......ACC-TG................................................--G... 6614
35_AD.AF.07.169H -A--T------------A----A--G...--------T------A--T--GGC--------C-A--GCCT------C.....................--C-GC......G-AGAG...................................................... 6630
36_cpx.CM.00.00CMNYU830 -A--T-----------------A---...--------T--C---A--T--GGC-----------C------GGGT--.....................-AC-A-......A-C-AC..............................GTG-CA-GG......TTAA-T... 6645
37_cpx.CM.00.00CMNYU926 -A--T-------------C---A---...--C--------C---A--T--GGC-----C--------A---AAC-C-.....................-C---C......A-C-CG..............................CAG-T-CCA......-A-AGG... 6630
38_BF1.UY.03.UY03_3389 T---T------------A----A---...-----------C---A--T--A-----------GAC--AGCT-CC................................................................................................ 6826
39_BF.BR.04.04BRRJ179 T---T------------A----A---...-----------C---A--T--A-T---------GAC--G...................................................................................................... 6892
40_BF.BR.05.05BRRJ055 T---T------------A----A---...-----------C---A--T--GG-T-----G---A--ACACAGGG-C-............................................................................................. 6939
42_BF.LU.06.luBF_18_06 T---T-A----------A----A---...---------------A-----AT----------GAA--AG-A------....................................................................................GACAC-... 6998
43_02G.SA.03.J11223 -A--T-----------YA----A---...--------T-----CA--T--AG-------GGACTGTT-.............................................................................................-A--M-... 6931
44_BF.CL.00.CH80 T---T------------A----A---...-----------C---A--T--GG----------GAC-G-ATACCC.......................................................................................-TATCC... 6866
45_cpx.FR.04.04FR_AUK -A--T-----------------A---...--------T------A--T-----T----------C------AGCC-C.....................-A-GA-......ACAG-C....................................-G-......--GA-G... 7395
46_BF.BR.07.07BR_FPS625 T---T------------A----A---...-----------C---A--T--GG----------GAC--AG-A-CC................................................................................................ 6830
47_BF.ES.08.P1942 T---T-C------C------------...---------------A-----TC---------------A---GAG---.....................GA---A......AAT-T-..............................A-TG-AG-A......T-AA-T... 6862
48_01B.MY.07.07MYKT021 T---TCA----------A--------...--------T--C---A-----A----A------GA------CA-AG-A.....................-A--A-......ACC......................................................... 6665
49_cpx.GM.03.N26677 -A--T-C---------------A---...--------T------A--------T------------GC---AA---G.....................-A-G-C......AATG-G.................................-C--CA......GGGA-T... 6875
50_A1D.GB.10.12792 T---T-----------------A---...--------T--C---A--T--GGC-----------C-T----AA--GC.....................--C--A......---GAG...TCAAATAGC...............ACAGAGTTA--T......-GCAC-... 6851
51_01B.SG.11.11SG_HM021 T---TCA----------A--------...--------T--C---A-----AG--------------A----ACAGGA.....................GA-GAA......AATGTG--G..........................................GGGC-T... 6639
52_01B.MY.03.03MYKL018_1 -A--TCA----------A--------...--------T--C---A------T-----------A--A---CACAG-A.....................-A-GAA......ACTG-G................................................ACG... 6777
53_01B.MY.11.11FIR164 T---TCA----------A--------...--------T------A-----A-GT-------G-CA.........G-A.....................-A-GAA......ACC--G...................................................... 6779
54_01B.MY.09.09MYSB023 T---TCA----------A--------...--------T--C---A-----A--------G------T-----A-GGA.....................-A-GAA......ACC-TA..............................AATG-A-C-......-TAA--... 6853
55_01B.CN.10.HNCS102056 T---TCA----------A----A---...--------T--C---A-----A-GT-----------------A-A-TGGAGAATGATACTTGGACAGAT-A--AA......ACC-TGGAA.....................--G---GTT---GG-......---ATG... 6770
56_cpx.FR.10.URF5_patient_A -A--T--C----------C---A---...--------T--C---A--T--GG-------------------AA-G-C.....................-C--G-......ACTT-G................................................A-T... 6775
57_BC.CN.09.09YNLX19sg -A--T--C---------A----A---...--C-----T---G--A--T--GGC---------G----A-ATGG-....................................ACATAC..............................GATCC---T......GGCAC-... 6628
58_01B.MY.09.09MYPR37 T---TCA-------C--A-------G...--------T--C---A-GT--AC---A--------G--A...................................................................................................... 6787
59_01B.CN.09.09LNA423 T-----------C-------------...----------------------C--------------T-----GGCC-.....................-A-GG-......ACTG-A...........................CA------C-GA......-A--G-... 6626
60_BC.IT.11.BAV499 -A---.-C---------A----A---...--------T--C---A--T--GGC------G-------A-AC-ACTGG.....................GA--AA..........................................GA-GG---T......-T-AC-... 7410
61_BC.CN.10.JL100010 -A--T--C---------A----A---...--------T------A--T-----T---------T--A-GATAC--GG...........................................................................--T......GA-AC-... 6832
62_BC.CN.10.YNFL13 -A--T--C---------A----A---...--------T------A--T--GGC-----------A--A-ACA-----.....................G----A..........................................GTGC----T......-A-AC-... 6755
63_02A1.RU.10.10RU6637 -A--T-C---------------A---...--------T--C---A--T--GC---A--------C-G----AA--GC.....................-C-GGG..........................................AAT-GC-CT......GGG-TG... 6962
64_BC.CN.09.YNFL31 -A--T--C---------A----A---...--C-----T------A--T--G-C---------G----G-TTAA-GG-.................................ACATAC.............................................-TACC-... 6780
65_cpx.CN.10.YNFL01 -A--T--C---------A----A---...--------T------A--T--GGC---------G-C--A-ACAA-GG-.....................-CATAC..........................................A-GCC---T......-A---T... 6836
67_01B.CN.11.ANHUI_HF115 T---TCA----------AA-------...-----Y--T--C---A-----A-C---------GAA.............................................ACC-TG...................................................... 6746
68_01B.CN.11.ANHUI_WH73 ----TCA----------A--------...--------T--C---A-----A--T-------------AGAA...........................-A-GAA......ACC--G................................................--G... 6743
69_01B.JP.05.05JPMYC113SP420T---TCA----------A--------...--------T--C---A--T-TA-------------------TA-A--C.....................-A-GAA......ACCCTGGAG.....................-GGT-TAATGGC-CT......-AA--T... 6838
70_BF1.BR.10.10BR_PE004 T-------------------------...--------------CA-----A--------------------A-----.....................G-----......A---A-.................................R---CT......RAW--G... 6882
71_BF1.BR.10.10BR_PE008 T-------------------------...----------------------C-------------------AA--C-.....................-C-GAA......A--CA-...........................AAT-GG----GT......---AG-... 7117
72_BF1.BR.10.10BR_MG002 T---T------------A----A---...--------T--C---A--T--A-CT----C----AC-GC...................................................................................................... 6922
74_01B.MY.10.10MYPR268 T----CA----------A--------...--------T--C---A---------------C-G-GGACGAA...........................-A-GGA......ACC-AG...................................................... 6736
O.BE.87.ANT70 ATTTACAC-----C---CAT--A---...--C--T--T-----CA--G-TA-GA--------TA---C-TT-CATG-.....................-ACGGA......ACC-CC...TGT........................AGTGT--GT......-A--TT... 7486
O.CM.98.98CMA104 TTTTGCA------C--CCAT--A--G...--C--T--T-----CA--T-GGGGA--------TA---C-TTACATG-.....................-AC-AA......ACC-AC...TGC........................A-T--C--T......-GGACT... 6948
O.CM.98.98CMABB141 AATTGCA----------CAT--A--G...--C--T--------CA--T-T--GA--------TA---C-TTACATG-.....................GA-GGA......ACC-CC...TGT........................AAG--CTTA......GGATTC... 6998
O.CM.98.98CMABB212 ATTTGCA------C---CAT------...--C--T--T-----CA--T-T---A-------CTA------TAACTG-.....................-CA-GCTCAGAA--C-AC...TGT........................A---GACC-......GGAT-C... 7009
O.CM.98.98CMU5337 ATTTGCAC-----C---CAT--A--G...--C--T--T-----CA---GTGG-A--------TA---C-TT-CATG-.....................-A-GGA......ACC-CC...TGT........................AAT----C-............... 6940
O.CM.99.99CMU4122 ACTTGCA-----GC---CAT--A--G...--------T-----CA----C--GA--------TA---C-TC-CATG-.....................-ACGGA......ACC--C...TGT........................A-T------......CAAAGT... 6938
O.FR.92.VAU ATTT-TT------C---CAT--A---...--C--T--T-----CA---AT--G---------CA---C-TT-CCTGCAAGAAGAATATG...ACCTAT-AC-AG......ATC-A-...TGT........................A-T----TT......-GCA-T... 7046
O.GA.11.11Gab6352 -TTTACA------C---CAT--A--G...--C--T--T-----CA-CT-TA-GA-----TG-TA-----TCAACTG-.....................----GA......-CC-AC-ACTGC........................A-CCT--TT......-AGA-C... 6691
O.SN.99.99SE_MP1299 ATTTGCA---C--C---CAT--A--G...--C-----T-----CA--T-TA-GA--------TA---C-TT-CATG-.....................-TAGGA......ACC-AC...TGT........................A-T-G----......CAAA-T... 7530
O.US.10.LTNP G-TTACA---------CCAT--A---...--C--T--T---G-CA--GGGA--A--------TA---CCT-GAATG-.....................-ACGGA......ACC-TC...TGT........................GAG----T-......-G-AGT... 7389
N.CM.02.DJO0131 ACTTA-TG--C-----------A--G...---A----T------A-TT-CAG-T-A--C---GAG-GCAT-AA--CA.....................-A-..................................................................... 6881
N.CM.02.SJGddd ACTTA-TG--C------A----A--G...--------T-----CA-TT-CA--T-A---G---AA-A--TAC----C............................................................................................. 6850
N.CM.04.04CM_1015_04 ACTT--TG--C-----------A--G...------CTT-----CA-TT-CAG-T-A---G--GAG-ACG--AC-................................................................................................ 6868
N.CM.06.U14296 ATTTA-TG--C------CAT--A--G...--------T------A-TT-CA--T-A---G--GAGGRCCA-AA---G............................................................................................. 6890
N.FR.11.N1_FR_2011 ATTTA-TGC-C-----------A--G...--------T-----CA-TT-CA-CA-A---G-CGAGGGCAA-AA-G-A............................................................................................. 6784
P.CM.06.U14788 ---TGCAC--C-G----CAT------...--C--T--T-----CA-C-GCAGC--------CTT--G--ATAC-TGG.....................-A-GAC......ACC-CC...TGGCGGGCT...............-CAGGC---C-T............... 6979
P.FR.09.RBF168 TT-TGCAC-KC------CAT------...--C--T--T-----CA-C-GTACC---------TA--GC-ATAC-TG-.....................-A---C......-C-G--.........GCA...............T-TA--GG---A......CACAC-... 7519
CPZ.CD.90.ANT T---TT-G--------CCA---A---...--C--T--T---G--AT-----CTTG---C---GCC--A-ACACGGGA.....................-ACCTC.................................................................. 6883
CPZ.CM.05.SIVcpzLB7 AC-TTCA---------------A---...-----T--T-----CA-CT-GGCCT----C---GAC--C-T---ACGC.....................-A--AA......ACCTTG..........................................CTC-A----... 6968
CPZ.CM.09.Ptt_09Cam155 AC--T-TG--C--C--------T---...--C--T-----C---A-CT-TA----A-----C-A--AGACAGG--TA.....................-A-GA-......ACT-C-..........................................GGG-AA-GT... 7530
CPZ.TZ.06.TAN5 ATTT-T-G---------CA---A---...--C--T-----C---CTG---A-TTG-AC--GCCCAGA--ACA--GGC............................................................................................. 7549
CPZ.US.85.US_Marilyn ATATG-TGC-------------A---...-----T--T------A---TT-CC--A-----C-TG--C-ACAAC---............................................................................................. 7444
GOR.CM.07.SIVgor2139_287 TT-TGCA----------CAT--A---...---------------A-C--TA--A------GCTAC-A---CACA-CA............GAGGGTTGC-A---C......ACTGAA..............................A---GC--T............... 7000
GOR.CM.12.SIVgor_BQID2 T--TGCA---------CCAT--T--G...--C--T--T--C--CA-C--GAC-A--------TA-----ACAA-TG-.....................--CCAC......CAT--C...TGT...............AAA-CTCAA-----G---......-T-TC-... 6974
GOR.CM.13.SIVgor_BPID15 AC-TGCAC--C------CAT-----G...-----T--T------A-CT-TA----C--C--CTA---C-ATG-CTG-.....................-A-CAG......ACAGA-...CAAGGTAATGCTAATTAT...TCCT-TCAT-G--CT......-G-AC-... 6865
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B.FR.83.HXB2 .....................GGAAGTGAC.....................ACAATCACCCTCCCATGC......AGAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGAAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAGTGGACAAATTAGATGTTCATCAAATATTAC 7573
Env _.__.__.__.__.__.__.__G__S__D__.__.__.__.__.__.__.__T__I__T__L__P__C__.__.__R__I__K__Q__I__I__N__M__W__Q__K__V__G__K__A__M__Y__A__P__P__I__S__G__Q__I__R__C__S__S__N__I__T
A1.CD.97.97CD_KCC2 ...AGG...............-A--A----.....................--T--G--T--G------......--------------------T----------G-----A-C-------------------T----AA---A-C--A-CT---GT------C----- 7566
A1.CM.08.886_24 ...ACT...............-A--A--C-.....................--T--A--T---------......--G-----G--G--------TC-A-------G------GC-------------------T---CCA---AT---A-AT---A-------C----- 7014
A1.CY.08.CY236 ...TCA...............--C-ACACT.....................-TT--AGT----------......-A------G-----------T----------G--C----C-------A---C-----------C-G---AT---A--G---GA---C--C----- 6790
A1.IN.09.NARI_FLS_IVC19_1 ...GAG...............TC--A----.....................--T--A-TT---------......-------GG-W----G---GW----------G-------C------------------------AA---GT---ACAG---GW-----WC----- 7478
A1.KE.11.DEMA111KE002 ...GTG...............AC--A--G-.....................--T--A--A---------......-A------G-----------T----------G-------C----------------------TGCA---GT---A--G---GAT-----C----- 6956
A1.RU.11.11RU6950 ...AAC...............AC-GAG---.....................-ATG-A--T--G------......--------G-----------T----------G-------C-------------------T-----A---AGT--A-AG---GT------C----- 7097
A1.RW.11.DEMA111RW002 ...GGG...............TT--A--G-.....................-----A--T----A----......-A------G-----------T----------G-AC----CG---------------------ACCA---AC---A-TG---AAC----GC--C-- 6954
A1.SN.01.DDI579 ...AAT...............TC--C-T--.....................-AT--A--T---------......-------G-------G--C-T----------G-------C----------------------TCAA--GGT---A-AC---A-------C----- 6777
A1.UG.11.DEMA110UG009 ...GAT...............A-C-CG--G.....................-AC--A--T---------......--------G-----C-----T--------A-G-------C-----------------------GAA---AT---A------GAC-----C----- 6898
A1.ZA.04.503_15344_T10_A1 ...GAG...............-C--A-AG-.....................-----T-TA--------T......--------G-----------T----------G-AC----CG----------------------CAA---AC---ACAG---A-------C--C-- 6802
A2.CD.97.97CDKTB48 ...GAG...............TC--A----.....................--T--A--G----A----......-------------------------------G------CCG---------------------TGCA---GT---A-AG---A-------C----- 6886
A2.CM.01.01CM_1445MV ...GAG...............TC--A----.....................-AT--A--A----A----......-A---------G-------------------G-------CG---------------------TGCA---GT---A-AG---AT---------C-- 6775
A2.CY.94.94CY017_41 ...AAC...............ACC-A--GA.....................-GT--A-T----------......-------------------------------G--------G---------------------TGCA---AT---A-AG---A-------C----- 6948
B.BR.10.10BR_RJ032 ...AAT...............ACT-C----.....................C-T----TA---------......------------------------------G---------G---------------------MGAA----T------C----------------- 7183
B.CA.07.502_1191_03 ...ATA...............-AC-A-AG-.....................--T-----AA-T-A---T......-A----------C-----------------GGG-------GG-----------------------G---A-C-----C----------------- 7017
B.CH.08.M2_0803101_NFLG8 ...ACT...............AA--TA-G-.....................-AT-----A--------T......-A--------------------G------AG---------------------------------AA----T-----AC---GT------------ 7098
B.CN.12.DEMB12CN006 ...AAT...............----A--G-.....................---C----A---------......--------------C-------G-------G--------------------------------GCG---A-C-----C----T------------ 6960
B.CU.14.14CU005 ...GGA...............-----G--G.....................--------A----A---T......---------------G--------------G--------CG-----------------------AA----------------------------- 6781
B.ES.14.ARP1195 ...ACT...............-A--A---T.....................--T-----A----AC---......-AG------------------T--------G-------G-------------------------AA----T------------------------ 7052
B.FR.11.DEMB11FR001 ...GGA...............AATGACACA.....................-T------A----A---T......------------------------------G----T-----------------------------A--------------C-------------- 6770
B.HT.05.05HT_129389 ...AAT...............AAG-C---A.....................-AT-----A---------......-----------------C--T---------GG---------------------------------C----C---A------GA------------ 6788
B.JP.12.DEMB12JP001 ...CCA...............AAT-A-A--.....................--T-----A--------T......---------------G-----------------------------------AA----------GCA----T------------------------ 6980
B.KR.07.HP_18_07JHS10_3909 ...GAG...............AT--A----.....................C----T--A---------......----------------------G-------G----------------------------------A----------A------------------ 7221
B.RU.11.11RU21n TTAAAT...............AAC-C---A.....................-TT-----A--------T......------------------------------GC-------------------------------TCA----------A------------------ 7107
B.SE.12.SE600057 ...GAA...............AAT-A-ACT.....................---T---TA---------......---------------G-----T-------AG--------------------------------GCA----------AC----------T------ 6807
B.TH.10.DEMB10TH002 ...AAT...............AAC-CAA-A.....................-AT-----A---------......------------------------------G--------------------------------GCA----------A----GT------------ 6921
B.US.13.RV_1 .....................-A-G-A---.....................--G-----A---------......---------------G--------------G----------------------------------A-----------C--C-------------- 7473
B.ZA.09.DEMB09ZA022 ...AGC...............A-C-AAA-T.....................-TC-----A---------......-A----------------------------C-G--------------------------------A--------C-------------------- 6837
C.BR.07.DEMC07BR003 ...GAAAATGGAACTGGAACA-A--A-TCA.....................-AC-----A----A----......------------------------------G-G------CG---------------------TGCA---G----A-C----AG---------C-- 7001
C.BW.00.00BW5031_1 ...AATAGTACT.........TC--A-TCG.....................-AC-----A---------......------------------------------GGG------CG---------------C-----TGCA---A-C--A-T----AA---------C-- 6908
C.CN.10.YNFL19 ...GAA...............A-T-A--CA.....................--C-----AA-T------......--------G---------------------G-G------CG-------------AA------TGCA---A-C--A-C----AA------------ 6940
C.CY.09.CY260 ...AGC...............CAT-AC-GT.....................----CA-TAACA-A-ATT......GT---T-T----C-GG---TA-G-------G-G-------G------A-CA-----C----CTGCA---G---A--TC-CAGG----T----C-- 6802
C.ES.14.ARP1198 ...GAT...............-C--A--GA.....................-AC-----AA-T-AC---......-------------------------------GG------C----T--------T--G-----TGCA---A-C--A-C----AGG--------C-- 6942
C.ET.02.02ET_288 .....................-AT-A--CA.....................--TT-A---A--------......--------G---------------------G-G------CG---------------------T-AA---AT---A-C----AG---------C-- 6778
C.IN.09.T125_2139 ...GAAGATAAT.........TC-G-CCCA.....................GTC----TAA-------T......--------G---------------------G-G------CG---------------------TGCA---A-C--A-C----AAC----GC--C-- 7599
C.KE.05.05KE369195V4 ...GAT...............AC--A-ACA.....................--C----TG---------......------------------------------C-G------CG----------------------C-A--G-----A-C----AAC----C---C-- 6692
C.MW.09.703010256_CH256.w96 ...AACAAA............ACTTCA-GA.....................-AT-----A---------......-A------------C---------------GGG-------G---------------------TGCA---A-C--A-C----A----------C-- 7534
C.SE.13.SE600311 ...AGT...............AC--A---A.....................-AC-----A----G----......--------------------------------G------CGG--------------------TCAA---AC---A-A----GAC--------C-- 6802
C.TZ.08.707010457_CH457.w8 ...AGCGATAAT.........TC---C........................-AC-----AA--------......-A------------------------------G-----------------------------TGCA--GA-C--A-C----A-C--G-----C-- 7521
C.US.11.17TB4_4G8 ...AAT............TCAACC-A-TCA.....................--C-----A---------......--G---------------------------G-G------CG---------------G-----TCAA---AT---A------AG---------C-- 6912
C.YE.02.02YE511 ...AATAGTACT.........TC--A-TCA.....................--C-----A-----T---......------------------------------GGG------CG------------------T--TGCA---A-C--A-C----A-------C--C-- 6765
C.ZA.12.DEMC12ZA096 ...GAGAGTGATTCA......ACC-CAA--.....................-TC-C---A--T-A----......-----------------------------A--G------CG---------------------TGCA---A-C--A-C----AAT-----C--C-- 6879
C.ZM.11.DEMC11ZM006 ...GGAAGCACTTCAAACAACACT-A-TCA.....................--C-----AA-A-A----......-------------------------------GG------C----------------------TGCA---A-C--A-C----AA---------C-- 6934
D.CM.10.DEMD10CM009 ...AAT...............----CA-GG.....................GAT-CA-TAA-------T......------------------------------GG---------------------------T--T-AA----------A-----------C-G-G-- 6911
D.CY.06.CY163 ...GAA...............TT--A--GT.....................--G--A---A-------T......-C-----------------T------C---GG---G---GT----------A--------CCTGCA---AT----CAG---AA------------ 6783
D.KE.11.DEMD11KE003 ...ACT...............A-TGAA-GG.....................-AC-----A---------......------------------------------GG-------GG------------------T-GGGAA---TTG--C-C---------------C-- 6903
D.KR.04.04KBH8 ...TTA...............AAT-A-AGT.....................--------A----A----......-----------------------------AG---------G---------------------TGAA---GT---C-A------------C----- 7489
D.SN.90.SE365 ...AAA...............TC-G----T.....................-AT--T--A---------......-----------G---------C---------G------------------------------TGAG---GTG--C--C----------------- 7565
D.TZ.01.A280 ...ACA...............AAT-A-AGT.....................--------AA--------......------------------------------GG-------------------------------GCA----T---C------A------------- 6758
D.UG.10.DEMD10UG004 ...GAA...............-A--A-A-A.....................--------A---------......--------------------T----------G-A----------------------------TGAA----T---C-A------C----------- 6883
D.UG.11.DEMD11UG003 ...AAA...............AAT-A--GT.....................--------A--T------......------------------------------GG------------------------------TGAA---G----C-A----AT------------ 6927
D.YE.02.02YE516 ...AAT...............AC--A---T.....................-----A---A-------T......--------------------T---------GG--------G----------------------GCA---AT-----A------------------ 6750
D.ZA.90.R1 ...GGG...............TC--A---G.....................--------A--T------......-------G----------------------GG------------------------------AGAA----T------------------------ 6924
F1.AO.06.AO_06_ANG32 .....................TC--ACAGA.....................--T--T--T--------T......---------------G--------------GG-------C--------------G----TG-TGCA---A------CC---AAC-----C----- 6743
F1.AR.02.ARE933 ...GAT...............-AC-A--G-.....................--T-----T--------T......C--------------G--------------G--------CG-----ACA--CA-------CATGCA---A-C----CC---GGT----------- 6822
F1.BR.07.07BR844 .....................TTC-A---A.....................--T-----T--------T......C------G----------GGG---G---G-G---A----CG-----C------------T-CTGA----A-C----CC---AGT--G-------- 7336
F1.BR.10.10BR_PE107 ...ACT...............A-TGCC-CT.....................--T-----T--------T......-A----------G-----------------G--------------G-----A-TG-------TGCA---A-CC--GCC---AAC----C------ 6986
F1.BR.10.10BR_RJ015 ...AGT...............--T-A----.....................--------A--------T......---------------G-------------AG----G---CGC------------AA----G-TGCA---A------CC---AAC----C------ 6949
F1.CY.08.CY222 .....................AAC-A--G-.....................--T-----T--------T......-A----------------------------GG------GC----------------------TGCA---A------CC---AAC----G------ 6727
F1.ES.02.ES_X845_4 ...GAA...............TTC-A----.....................--T-----T--------T......-A-------------G--------------GG-------C--------------G----T--TGCA---A-C----CC---AAC----------- 6983
F1.ES.11.VA0053_nfl ...ACA...............CAG-A----.....................--T----TA--------T......------------G--------C--------G-------GCG-------------G-------TGCA---A-C----C----CAT----------- 6964
F1.RO.96.BCI_R07 ...AGC...............CAC-AA-GA.....................-AT-----T----T---T......-----------G------------------GG------CC--------------G-------TGCA---AGC----CC---AAC----------- 7630
F1.RU.08.D88_845 ...TCA...............CTC-A--G-.....................--T-----T---------......---------------G--------------GG-------CG-------------G-------TGCA---A-----GTC---AAC--M-GY----- 7056
F2.CM.02.02CM_0016BBY ...GAT...............AAT-A--GT.....................--T----TTA-T-----T......---------------G-----G-------A-G------GCG---------------------TGCA---A-----CAG--CAAC--------C-- 6732
F2.CM.10.DEMF210CM001 ...GGT...............CA--A--G-.....................--T-C----A-TTAT--T......--------------------T--------A-G------------------------------TGCA---A-----CAG---AAC----G---C-- 6833
F2.CM.10.DEMF210CM007 ...GGA...............AAT-A--G-.....................-GT---TT---T------......-------G-------G-------------A--G------CG---------------------TGC----GT----C-G---AAC----G---C-- 6894
G.CM.07.920_49 ...TCA...............AAT-C-AGT.....................-TT----GT--------T......-AG------------G-G-GA----------G--GG---C-------------------T--AGCA---A-C----C----A------------- 6938
G.CM.10.DEMG10CM008 ...AAT...............A-T-C--GG.....................-AT--A--A--------T......--G------------G---GA--------A-G-------C-------------T--------TGCA---A-G----C---CAT------C----- 6939
G.CM.10.DEURF10CM020 ...TCA...............-A--AC--T.....................--T-----A----A---T......---------------G-G-GA----------GG------C----------C------------GCG---G------T----AG------C----- 6943
G.CN.08.GX_2084_08 ...ACA...............AAT-A-AC-.....................--T-----A--------T......--G------------G-G-GA----------G---G---C-------------T--C--T--TGCA---A-T----C----AG---T--C----- 6806
G.ES.09.X2634_2 ...ACT...............A-T-A----.....................--T--T--A--T-----T......---------------G-G-GAT---------G---G-AGC----------------------TGAA---A-T--C-C----AGG-----C----- 7050
G.ES.14.ARP1201 ...ACA...............AAC-A----.....................--T----TA--------T......--G------------G-G-GA----------G-------C-----------------------GCA---A-C----C----ATG-----C----- 7084
G.GH.03.03GH175G ...AGC...............AC--ACACA.....................-AT-----A--------T......-A-------------G---GA----------G---G---C-----------------------GAA---G-----------GAC----CA----- 7613
G.KE.09.DEMG09KE001 ...TCA...............--C-A---A.....................--------A---------......-AG------------G-G-GA----------G-------C-----------------------GAG---A------C----AAC-----C--C-- 6943
G.NG.09.09NG_SC62 ...ATC...............AC--A----.....................--C----TG--------T......--G------------G-G-GA------------------C-------------------T---GAA---AGT----C----AG------C----- 6746
G.PT.x.PT3306 ...TAT...............-A--A---T.....................--T-----A--T-----T......--G------------G-G-GA----------G---G---C----------------------AGCA---A-C----C----GTG-----C----- 7531
H.BE.93.VI991 ...GAT...............ATC-CA-GA.....................-AT-----A--A-A----......-A-------------G-G-------------G-------C-------------------------A---A-C--C-C----AT------------ 6978
H.BE.93.VI997 ...GAC...............AC-G-AA-A.....................-AT--T--A--G------......---------------G----T----------G-------C-------------T--------T-AA---AGC----C----GT------------ 6887
H.CF.90.056 ...AAG...............----AC--A.....................-AC--T--A--G------......---------------G---------------G-------CG----------------------CAA---A-C----TG---GT------------ 6892
H.GB.00.00GBAC4001 ...ACT...............-AT-A-AG-.....................--T-----A--G------......-A------------------T----------G-------C-----------------------CAA---A-T----C----GT------------ 7081
J.CD.97.J_97DC_KTB147 ...ACT...............AT--A---A.....................---G----A--------T......-A-----G-------G-G-GA----------G-------C-------A---------------GCA---A-C--C-C---CA------------- 6767
J.SE.93.SE9280_7887 .....................A-TNAC-CA.....................--T-----AA-A-----T......-A-------------G-G-GA--------A-GGAC----C-------C--------------TGCA---A-C----CG--CA------------- 6868
J.SE.94.SE9173_7022 ...AAT...............-AC-ACACA.....................--T-----AA-A-----T......-A-------------G-G-GA--------A-G-AC----C-------A---------------GCA---A-C----C---CAA------------ 6878
K.CD.97.97ZR_EQTB11 ...GAA...............-AGGA-AC-.....................--------AA-------T......--G--------G--A--------------------G--GC-------A-------------C-GCA---A-C----CC---AG------------ 6750
K.CM.96.96CM_MP535 .....................-AG-A--GT.....................--T-----A--------T......--------G--G-----------------------G-----------A--------------TGCA---AGT----AC---AGC----------- 6736
01_AE.AF.07.569M ...GGA...............T-T-A----.....................--T----TA--T------......--G-----G---------------------G---C----C-------------T---------------AT---A-AT---GT------------ 6767
01_AE.CM.11.1156_26 ...ACA...............AACTCAAGT.....................GAG----TA--T------......--G-----G------G----T--------A-G--C----C-------------T-----------G---GT-----AT--CA-------C----- 6886
01_AE.CN.12.DE00112CN011 ...GGAGAT.........CAT--T-A--G-.....................--T-----A--T------......--G-----G--------------------A-G--C----C-------------T---------------GT-----AT---GT------------ 6895
01_AE.HK.04.HK001 ...GAG...............AACC--AGT.....................-ATT---TA--T------......--G---------------------------G--AC------------------T-----------G---AGC---CAG---GT------------ 6925
01_AE.IR.10.10IR.THR48F ...GAG...............--G-A--G-.....................--T--T-TA---------......-AG-----G---------------------G--AC----C-------------T------G----C---AT-----AT----T------------ 6763
01_AE.JP.11.DE00111JP003 ...CAG...............TAT-A----.....................--T-----A--T------......--G-----G----------------------G-------C-------------T------G----G---AG-----AT---GT------C----- 6970
01_AE.SE.11.SE601018 ...GGT...............ACT-A--G-.....................G-T--TGTA--T-T-C-GATAATT-AG----TGA----G--G---C--G-AGGAGG--C--C-C-G--TCC-CC---T----GA-GT---AT-TGTG---TT-CAGTT----GA--A-- 6775
01_AE.TH.10.DE00110TH001 ...AGA...............-AT-A--G-.....................--T-----AA-T------......-AG-----G---------------------GG-------C-------------T----------AG---GTT----AG---CT------------ 6873
01_AE.TH.90.CM240 ...GGG...............T-T-A----.....................--T-----A--T------......-AG-----G---------------------GG--C----C-------------T---------------AG-----AT---GT------------ 7126
01_AE.US.05.306163_FL ...GGC...............ACT-AG-G-.....................--T----TA--T------......-AG-----G-----------T---------GG-------C-------------T---------------AG-----AT---GT------------ 6689
02_AG.CM.10.DE00210CM013 ...AGT...............A-CGC---G.....................-AT--A--T----A----......--------G---T--G-G--T----------G------GC----------------------TC-A---ATG--A--G---GA------C----- 7009
02_AG.ES.06.P1423 ...AAC...............TT--A---A.....................-----A--T---------......--------G---T--G---GG----------GG------CG------------T---------CCA---GT---A--G---GA------C----- 7007
02_AG.GW.05.CC_0048 ...GGG...............CC-TA----.....................-AT--A--T----AG---......--------G-----------T----------G-------C-----------------------CCA---GT---ACAG---GAG-----C----- 6947
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V4 loop end
B.FR.83.HXB2 .....................GGAAGTGAC.....................ACAATCACCCTCCCATGC......AGAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGAAAGTAGGAAAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAGTGGACAAATTAGATGTTCATCAAATATTAC 7573
Env _.__.__.__.__.__.__.__G__S__D__.__.__.__.__.__.__.__T__I__T__L__P__C__.__.__R__I__K__Q__I__I__N__M__W__Q__K__V__G__K__A__M__Y__A__P__P__I__S__G__Q__I__R__C__S__S__N__I__T
02_AG.KR.12.12MHR9 ...AAC...............TC-----G-.....................--T--A--TT---A----......-A------G------G----T----------G-------C---------------T-------CAA---GT---A--G---GAG----------- 7256
02_AG.LR.x.POC44951 ...GAG...............TC--A---T.....................--T--A-------A----......--------G-----------T-----------------GC------------------------AA---ATC--A--G---GAT-----C----- 7544
02_AG.NG.09.09NG_SC61 ...GAG...............TC--A-A--.....................--T--A-------AG---......-A------G-----------TC---------G-------C-------A--------C------CCA---GT---A--G---GA------------ 6774
02_AG.NG.x.IBNG ...GGG...............TC--A----.....................--T--A--T----A----......--------G------G----T------------------C-----------------------CAA---AT---A------GAT-----C----- 7082
02_AG.SE.11.SE602024 ...GAT...............-ATGA----.....................--T---CTT-----GC-A......-A------TAT---------T---A--AGA-G-------CT-T----A-C---T-----T-GAC-A---AC--GG--G---A-T--T-T------ 6757
02_AG.SN.98.98SE_MP1211 ...GAC...............-C--A----.....................--T--A--T---AA----......-A------------------T------------------C-------A---------------GAA---GT---A--G---GAT-----C----- 6775
02_AG.US.06.502_2696_FL01 ...GGG...............TC--A----.....................--T--A--T----A----......--------G------G----T-----------G------C----------------C-------AA---GT---A--G---GA------C----- 6752
03_AB.RU.97.KAL153_2 ...ACT...............-A-G-A--T.....................-T-G----A---------......------------------------------G---------------G----------------GCA----------------------------- 6750
04_cpx.CY.94.94CY032_3 ...TCT...............AC--A-TCA.....................--C-----A----A----......---C--------T--G---GG---------G----G--GC----------C---T-C-----TGCA--GAGC----AC--CAGC---G------- 6949
05_DF.BE.x.VI1310 ...GAC...............A-TGACA-G.....................-AT----TT--------T......-A------------AG---GA---------GG-------C--------------G-------TGCA---A-C---GCC---AAC----C------ 6970
06_cpx.AU.96.BFP90 ...GAC...............ACC-ACAC-.....................--T-----A--------T......-AG------------G---GA----------G---G---C----------------------TGCA---A-C----C----GT------C----- 7624
07_BC.CN.98.98CN009 ...AAAAGTAAT.........TC---CTCA.....................-TC-----AA--------......--------G-----------T---------G-G------CG---------------------TGAA---A-C--A-C----AA---------C-- 6895
08_BC.CN.97.97CNGX_6F ...AGAGATAAT.........TC---CTCA.....................-TC-----AA-A------......--------G---------------------G-G------CG---------------------TGAA---A-C--A-C----AA---------C-- 6749
09_cpx.GH.96.96GH2911 ...AAT...............A-C-TA--A.....................-ATTA---TA---AC---......--------G------G-G-GA----------G-------C-----------------------CCA---G----A--G---AG------C----- 6751
10_CD.TZ.96.96TZ_BF061 ...GTA...............AATG-GAGT.....................--------A---------......-------G------------T---------GG---------------A--------------TGCA----TG--C-AT----------------- 6922
11_cpx.CM.95.95CM_1816 ...GGA...............CCC-A----.....................-AT--A--A---T-----......-A------G------G---GG----------G-------C-----------------------CAA---A-G--A-TG---AAC----CC----- 6972
12_BF.AR.99.ARMA159 ...ATA...............TCC-A---T.....................--T--T-TT--------T......-A-------------G-----C--------G----G---CG-------------G-------TGAA---A-C----CC---AAC----------- 7535
13_cpx.CM.96.96CM_1849 ...GGG...............TC--A----.....................--T--A--T---------......--------G---T--G---------------G-------C-----------------------CAA---AT---A--G---GA------C----- 6992
14_BG.ES.05.X1870 ...AAT...............AAC-C--GA.....................GT------A---------......------------G--------C--------G-------------------------------------------------C-------------- 7049
15_01B.TH.99.99TH_MU2079 ...GCA...............----A--G-.....................--T-----G-----T---......-------G-------G--------------G---------G-----------------------AA----------------------------- 6933
16_A2D.KR.97.97KR004 ...GAG...............AA-GA-CG-.....................-ATG-G--T---------......---------------G---------------G-------CG---------------------T-AC---AC---A-AG---A----C--C----- 6939
17_BF.AR.99.ARMA038 ...GAA...............TCC-A----.....................--T----TT--------T......C--------------G------G-------G--------C--------------G-------TGCA---A-C---GTT---AAC----------- 6759
18_cpx.CU.99.CU76 ...RCG...............CA--A--GT.....................--T--T--A--G-A----......---------------G---GA----------G-AC----C---------------------G---A---A-T----C------------------ 6881
19_cpx.CU.99.CU7 ........................GAA--G.....................--T--A--T----AG---......------------G--G----T---------.--------C-----------------------CCA---GT---ACAG---AA---T-------- 6651
20_BG.CU.99.Cu103 ...AAT...............AAT----GA.....................-AT-----A---------......--G--C-----G---G-G-GA----------G-------C-----------------------GCA--GAGC----C----AT------C----- 7004
21_A2D.KE.99.KER2003 ...TCA...............AAT-A-AG-.....................--------A---------......--------------------T--------AG--------------------------------GAA-----C----AC----------------- 6762
22_01A1.CM.01.01CM_0001BBY ...AAC...............ACG-A--G-.....................--C--A-TT--T--G---......--------G-----------T----------G--C----C-----------------------CCA---AC---A-CG---RAG-----C----- 6740
23_BG.CU.03.CB118 ...AAT...............AAT---AGT.....................-AT-----A---------......--G--------G---G---GA----------G-------C-----------------------GCA---AGC----C----GT------C----- 7004
24_BG.ES.08.X2456_2 ...AAC...............TTT-A-AGT.....................-AT-----A---------......--G--------G---G-G-GA------------------C-----------------------GCA---AGC----T----GT------C----- 7021
25_cpx.CM.02.1918LE ...GAT...............--C-A---T.....................-AT--A--T----AG---......-------G-----------------------G-------C-----------------------CAA---GT---A--------------C----- 6772
26_AU.CD.02.02CD_MBTB047 ...GGG...............AC--A---A.....................-AC--A--A---------......--G------------G--CG---------AG--------C-------------------TG--GCA---ATG--ACAG---AT------------ 7561
27_cpx.FR.04.04CD_FR_KZS ...GGG...............AAC-CA-CA.....................-AT--T--A--G-A----......---------------G---------------G-AC----C-------A-----------T--T--A---AT----CAG---GA------------ 7578
28_BF.BR.99.BREPM12609 ...GGT...............-CTGA-A-G.....................-AT-----A----T----......----------------------G-------G-------------C------------------GAA----------------------------- 6965
29_BF.BR.01.BREPM16704 ...AGT...............AAT-A---T.....................--C-----A---------......--------------C-------------T-GC--------------C--C-C-----------C-A--------A-------------CA--C-- 7012
31_BC.BR.04.04BR142 ...ACA...............-C-GA--TA.....................-AC--A--AA--------......--------------------T---------G-G-------G---------------------T-AA---GC---A-C----AT------C--C-- 7029
32_06A1.EE.01.EE0369 .....................A-T-A---G.....................--T-----A--------T......-A-----G-------G---GA--------A-------C-CG---T-----------------TGCA---A-C----C----A-------C----- 7199
33_01B.ID.07.JKT189_C ...AAC...............T-C-A--G-.....................--T----TA--T------......-A------G----------------------G--C----C-------------T---------------AC-----AT---GT------------ 6862
34_01B.TH.99.OUR2478P ...GGG...............A-T-A--G-.....................--T----TA--T------......--G-----G---------------------GG-------C-------------T---------------AC-----AT---AT------------ 6739
35_AD.AF.07.169H ...TCA...............-AT--CACA.....................-AT--A--T---------......--------G-----------T----------G-AC----C-----------------------C-A---G----C--G---GT------C----- 6755
36_cpx.CM.00.00CMNYU830 ...AAC...............ACG-A----.....................--T--A-TT-----G--T......-A------G-----------G----------G-------C-----------------------GCA---AGG--A--G---GAG----------- 6770
37_cpx.CM.00.00CMNYU926 ...ACT...............AC-GA--GG.....................-AT--A--T-----T---......--------G------G-C--T----------G-------C-----------------------CCA---GT---A--G---GAG--C--C----- 6755
38_BF1.UY.03.UY03_3389 .....................AAT-A--GT.....................--C-----T--------T......C--------------G--------------G----G---CG----------A--G-------TGCA---G-C----CC---AG------------ 6948
39_BF.BR.04.04BRRJ179 ...ATA...............--C-A--G-.....................--T--A-TT--------T......-A-----G-------G--------------G----G---CG------------TG-------TGCA---A-C---GCC---AAC----C------ 7017
40_BF.BR.05.05BRRJ055 ...GAC...............ACT-A----.....................--T-----T--------T......-A------------AG----T--------AG--------CG-------------G-C-----TGCA---A-C----CC---AAC----G------ 7064
42_BF.LU.06.luBF_18_06 ...AGA...............TCC-A----.....................--C--T--T--------T......C----------G------------------G----G---CG----------A-TG--------GCA---A-C---GCT----------------- 7123
43_02G.SA.03.J11223 ...TCA...............--GTC---T.....................-ATC----AA-------Y......--G------------G-G-GA----------G---G---C----------------------AGAA---AT-----C----AG------C----- 7056
44_BF.CL.00.CH80 ...AAT...............-CC------.....................--T-----T--------T......C--------------G--------------G----G---CG-------------G-------TGCA----G---ATCC---AAC----------- 6991
45_cpx.FR.04.04FR_AUK ...GAG...............TAC-A--G-.....................--T--ACAA--T------......--------G-----------T----------G--C----CG--------T-------------CAA---GC---A--G---GA------C----- 7520
46_BF.BR.07.07BR_FPS625 .....................AAC-A---G.....................--T----TT--------T......--------------G---------------G----G--GCG-------------G-C---G-TGCA---A-C----CC---AAC--G-------- 6952
47_BF.ES.08.P1942 ...AGC...............TC-GA----.....................--------A----A----......-A-------------------T--------G--------------------------------------T-C----AC--------------C-- 6987
48_01B.MY.07.07MYKT021 ...AGG...............T-T-A-C--.....................G-T----TA--T------......--G-----G--G--C--------------AGG-------C-------------T----------A----A------AT---GT------------ 6790
49_cpx.GM.03.N26677 ...ACT...............AC--A-AGT.....................--T-----A----A---T......--------G------G---GA----------G-A-----C-------A-----------T--TGCA---A-C----C---CA------------- 7000
50_A1D.GB.10.12792 ...GAG...............TT--A----.....................-AT--A--T----A----......------------------------------GG------------------------------TGAA---A-G----T----AG------------ 6976
51_01B.SG.11.11SG_HM021 ...GGG...............--C-A----.....................-TT----TA--T------......--G----------------------------G--C----C-------------T---------------A------AT---GT------------ 6764
52_01B.MY.03.03MYKL018_1 ...GGG...............T-T-A---A.....................--T----TA--T------......--R-----G---------------------GGT------C-------------T-----T---------AT-----AT---AT------------ 6902
53_01B.MY.11.11FIR164 ......................................................----TA--A------......--------G---------------------GG-------CG------------T-----T--------CAGT----AT---GT------------ 6889
54_01B.MY.09.09MYSB023 ...GGG...............AAT---AG-.....................--T----TA--T------......-A------G------------------------------C-------------T---------------A-T-----T---GT------------ 6978
55_01B.CN.10.HNCS102056 ...GGG...............AAT-A-AG-.....................-TTT---TAA-T------......--G-----G------G--------------GG-AC---GC-------------T-----------A----C-----AT---GT------------ 6895
56_cpx.FR.10.URF5_patient_A ...GAC...............ACTGA-AGG.....................-ATG-A--T---------......--------G---T-------T----------G-----AGCG----------------------C-A---G-C--A-A----G-------C--C-- 6900
57_BC.CN.09.09YNLX19sg ...GAAGGTAAT.........TC---CTCA......GAAGGTAATTCAAAATTC----TA--T------......--------G---------------------G-G------CG---------------------TGAG---A-C--A-C----AA---------C-- 6774
58_01B.MY.09.09MYPR37 ...ACA...............A-TC-CA-T.....................GTC-CA-TTA-T------......-A------G---------------------G--------C-------------T-----T--------GAGC----AT---GT------------ 6912
59_01B.CN.09.09LNA423 ...ACA...............ATC-A--GA.....................--C----TA----A----......---------------------------------------------------A---------G--AA----C------------------------ 6751
60_BC.IT.11.BAV499 ...ATT...........CAAATCTTCA-GA.....................-AC-----G---------......--------G---------------------G-G------CG---------------------T-AA---A----A-C---CAGC--------C-- 7539
61_BC.CN.10.JL100010 .....................-AG-AAA--.....................-T--C---G-----T---......-A------G---------------------GGG------CG---------------------TGAA---A-C--A-C----AG---C--C--C-- 6954
62_BC.CN.10.YNFL13 ...GAA...............AAC-TCACA.....................-TC-----AA--------......--------G-----------T---------G-G-----GCG---------------------TGCA---A-T--A-C----A----------C-- 6880
63_02A1.RU.10.10RU6637 ...AAT...............ATC-C----.....................C-T--A-GA---------......-A------G-----------T----------G-------C-------A-----------T---CCA---GT---A--G---AAT-----C----- 7087
64_BC.CN.09.YNFL31 ...TTTAATGAT.........AC--TCACA.....................-AC-----AA---G----......-A------G---------------------G-G------CG---------------------TGAA---G----A-C----AA---------C-- 6911
65_cpx.CN.10.YNFL01 ...ACT...............-AT-ACTCA.....................-------TA----A----......--------G---------------------G-G------CG-------------------G-TGCA---A-C--A-C----AA------------ 6961
67_01B.CN.11.ANHUI_HF115 ...GAG...............A-T-A-AG-.....................--T----TA--T------......--G-----G------G--------------GG--C----C-------------T---------GAG---A-C----AT---GT------C----- 6871
68_01B.CN.11.ANHUI_WH73 ...GAG...............CTT-A--G-.....................--TG---TA--T------......-AG-----G------G--------------GG--C----C-------------T----------TG---A-C----AT---GT------C----- 6868
69_01B.JP.05.05JPMYC113SP420...GGC...............ACT-A----.....................--TC----TA--------......--G---------T-----------------GG-------C-------------T--------TGAA---AC-----AT---AT------------ 6963
70_BF1.BR.10.10BR_PE004 ...TCA...............-ACRA-RG-.....................-Y-----YA---------......-------------------------------G-------------------------------CAG----------AR----------------- 7007
71_BF1.BR.10.10BR_PE008 ...AGG...............TC--A----.....................-T------A----G----......------------------------------GG-A--AAG-----------C------------CAA----------------------------- 7242
72_BF1.BR.10.10BR_MG002 ...ATA...............--C-A--G-.....................--T-----T-----G---......C--------------G--------------G--------CG-------------G-C-----TGCA---A-C----CC---AAT----------- 7047
74_01B.MY.10.10MYPR268 ...GTA...............-AG-AC--G.....................--G----TA---------......-A------G---------------------GG-------C-------------T---------------ATC----AT---GT------------ 6861
O.BE.87.ANT70 ...AGT...............CA-G--A--.....................-ATGG---T--A--T---......-A-C-G-G---GG-GG---GGTCA---ATA-GG-G-CAGTCG-G-C-C-----A----------AA--TA-TC-A-C----ATG-----C--A-- 7611
O.CM.98.98CMA104 ...GAT...............AAT--CACT.....................-ATGA---AA-A--T---......-AGT-G-G---GG-AG-G-GGTCA---ATAC-G-GG--GTC--G-C-C----------------AA--TACCC-A-C----ATG-----C--A-- 7073
O.CM.98.98CMABB141 ...AAT...............A-C-C-A-T.....................-AC-CTCAGA-A--T---......--GT-G--G--GG-AG---GGTCA---ATA----G--A-TC--G-C-C-----A---------CAA--T---T-A-C----AG------C--A-- 7123
O.CM.98.98CMABB212 AACGGA...............ACC-A--GA.....................-ATGAG--TA-A--T---......--GT---G---GG-AG---GATCA---ATA--G-G--AGTCG-G-C-C-----A---------CC---CA-CC-A-C----CA---C--C--A-- 7137
O.CM.98.98CMU5337 ...CAA...............A-T-ACA-T.....................-AT-C-TTGA-A--T---......-AGT-G-G----G-GG-C-GATCA---AT--GG-G---GTCG-G-C-C-----A---------TCA--TT-CC-A-C----ATG-----C--A-- 7065
O.CM.99.99CMU4122 ...AAC...............A-TGAKA--......AAGAATGGC...ACATTG-CAGAGA-A--T---......-AG--------GG-AG---GGTCA---ATA-GG-GR-AGTCG-G-C-C-----A----------AA--T-CTC-A-A----GAG-----C--A-- 7075
O.FR.92.VAU ...AAT...............A-C-A--G-.....................--TCAGG-AA-A--T---......--GT-G-G----G-AG---GGGAC---AT--GG-G----TCG-G-C-T-----A---------CCA---A-CC-AGT---CAGG-----C--A-- 7171
O.GA.11.11Gab6352 ...AAC...............T-T-CCATTAATAGTACTAGTAAT...AGT--G-GTGAGA-A--T---......--GT-G-G---GG-GG---GATCA---AT-GGG-G-CAGTC--G-C-C-----T----------AA--TA-TC-A-C----AT------C--A-- 6834
O.SN.99.99SE_MP1299 ...AGC...............A-C-ACAGTAAT..................GAC-CTCGGA-ATAT---......--G--------GG-GG---GGTCA---ATAC-G-G---GTC--G-C-C-----A-------GG-AA--TA-CC-A-C---CAGC---CTC--A-- 7658
O.US.10.LTNP ...GAG...............A-T-A-AG-AGTAGTGAGAGTAAG...AAT-A--CGCGGA-A--T---......--GC-G-----G--GG---GGTCA---GCA-C--G---GTC--G---C-----A---------CAA--CA-TC-C-C----A-------C--A-- 7532
N.CM.02.DJO0131 ...GGG...............ACT-A--GG.....................--T--T--T--G--C--T......-------G-------G----TT-----ACA-G-----------G---T-----A--G--A--TC-G---A-TC---CC---AAC--C-C------ 7006
N.CM.02.SJGddd ...AAG...............AC--AC--G.....................--T--TGTT--G--C--T......-----------G---G-----T-----ACA-GG----------GG--T-----A--A--AG-T--G---A-TC---CC---AAC--C-------- 6975
N.CM.04.04CM_1015_04 .....................-T--A--GG.....................--T--T-TT--G--C--T......---------------G----TT-----ACA-G-----------G---T-----A--A--A--TC-G---A-T----CC---AAC--C-G------ 6990
N.CM.06.U14296 .....................AC--A--RT.....................--T--T--T--G--C--T......---------------G----TT-----ACA-G------G----G---T-----A--A--A--TC-G---A-TC---CC---CAC--C--C----- 7012
N.FR.11.N1_FR_2011 ...ACT...............AC------G.....................--T--T--T--G--C--T......-------G-------G----TT-----ACA-GG----------G---C-----A--A--A--T--G---A-TC---CC---AGC--C-------- 6909
P.CM.06.U14788 ...AAT...............AC------A.....................-AT--A--A--GT-T--T......---C-G--G---G-AG-T--TTCA---AT--G---G---TC--GCT---T---GA-A--T--TGAG--GG--T-A-AG---CA---C--C----- 7104
P.FR.09.RBF168 ...GGT...............-AG-ACATG.....................-----A--A--G--T--T......---C----G---G-AG-T--TTCA---AT------G---TC--GCT---T---G--A--T---GAG------T-GCAG--CCAC--C--C----- 7644
CPZ.CD.90.ANT ..................ATCAC--AC-GA.....................G-CC---TAGCA-AT---......-----T--G--G--AG-T--TCAT---GGC-T---TTC-----GC--T--CTTAG-C--T-GG--A--GA-TG--TCC---A-T--C-GC--A-- 7008
CPZ.CM.05.SIVcpzLB7 ...ACC...............TTGCACA-T.....................-ACT-G--A--A--T--T......--G--T-G-------G-----C-A----TA-G---------G-G---A-T---T--A--T--T--A--TA-C--CC-C---AAT--C-C------ 7093
CPZ.CM.09.Ptt_09Cam155 ...ACT...............AATGAAAGT.....................GA---A-T-T-A-----T......---C---G---G--AG-C---C-C---AC--G---T--T----GG--T-----A--------AC-A---A-T---TCC---AA---T-----A-- 7655
CPZ.TZ.06.TAN5 .....................AAG-A--G-.....................-GC--TGTAGCA-A---T......---C-T-G---G--AG-T--TCAT---GGT-T----TCT----G---T---CTT-----A-GA--A---AC---A-A----A-------C----- 7671
CPZ.US.85.US_Marilyn ...ACC...............-AC-ACAC-.....................--T-----A--TAAG--T......-------G-------G----TCA----AT--G-----------G---C-T------A--A----AA--TGTGC-A--T---AAC--------A-- 7569
GOR.CM.07.SIVgor2139_287 ...ACC...............ACTGAAACA.....................--T-AATATA-T--C---......CATC-------GG-AG-C-GGTCC---AT--G------CTC--GCC-A-T---T--G--T--T--G---ACTC-A------AT---T--C----- 7125
GOR.CM.12.SIVgor_BQID2 ...GAG...............--C--C-GG.....................GACTCGTATA-T--C--T......-A-T-G------G-AG----TTCA---AT--G-------TC--GTC-T-T------A--T--AC-G---ACTC-C-A----ATG--------A-- 7099
GOR.CM.13.SIVgor_BPID15 ...TTA...............-A--A--GA.....................--CT-AGTAA-A--C---......-A-T---GG--GG-AG-T--TTCA---AT--G---G---TC--G-C-T-T---A--A--TG--CCG---AGCC-A-CG--CCAC--C-----C-- 6990
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B.FR.83.HXB2 AGGGCTGCTATTAACAAGAGATGGTGGTAATAGC...AAC...........................AAT...............GAGTCCGAGATCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGAAGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATTG 7698
Env __G__L__L__L__T__R__D__G__G__N__S__.__N__.__.__.__.__.__.__.__.__.__N__.__.__.__.__.__E__S__E__I__F__R__P__G__G__G__D__M__R__D__N__W__R__S__E__L__Y__K__Y__K__V__V__K__I__
A1.CD.97.97CD_KCC2 ---A--A--G-----------------A-C--AT...G-AACT........................-GG...............---AAT----C----------AT---------G-----A--------------------------G------------------- 7694
A1.CM.08.886_24 ---A--A--------------------G---GCT...-GT...........................G-G...............--AA-T----C-------------------A------A------------G-----------------------------G---- 7139
A1.CY.08.CY236 ---A--AT-------------------AG---CT...G-A...........................--C...............ACCA-A--A-----T--------------------------------------------------G------------------- 6915
A1.IN.09.NARI_FLS_IVC19_1 ------AA----------------W--GG----K...---AHT.....................ACC-WC...............R-TA-A--A-C------------------------------------------------------G------------------- 7609
A1.KE.11.DEMA111KE002 ----A--A--------------------G--....................................--C...............AG-A-A--A-C----------------------------------------------------------------------G--- 7075
A1.RU.11.11RU6950 ---A--A---C---T------------AGG-G-A...--TAAT........................-GC...............A-CAAT----C----------AT-------A--------------------------C-------G-----G------C------ 7225
A1.RW.11.DEMA111RW002 ---A-----------------------G-----T...GGGAAC........................--C...............AGTAAT--A-C------G-------------------AA--------------------------G-----G------------- 7082
A1.SN.01.DDI579 ------A--G--------G--------GG---AT...-GT...........................-G-...............ACAAAT----CA------------------A------A----------------------------------------------- 6902
A1.UG.11.DEMA110UG009 ---A--A--C-----------------G-----T...-GTACA.....................AATG-A...............ACTCAG--A------------AT------G-------AA--T----------A---------C--G------------------- 7029
A1.ZA.04.503_15344_T10_A1 ---AT-AA--------------------G-G-AA...---AAT........................-GC...............ACTGAA--A-----------------------------------------G---------------------------------- 6930
A2.CD.97.97CDKTB48 ---AA--A----G--------C-----G--G-A-.................................-G-...............ATTAAT----C------------------------------------------------------G------------------- 7008
A2.CM.01.01CM_1445MV ---AA--A-C--G--------------G--GC--...--TGAT........................TCC...............AGTAGT----C------G-----------------------------------------------G------------------- 6903
A2.CY.94.94CY017_41 ---AA-AA----G-----------------C-AT.................................GGG...............ACTAAT----C----------------------------------------------------------------------C--- 7070
B.BR.10.10BR_RJ032 -------A--C----------------GTCC-AT...GGGTCC..................AGGTCC---...............---A-T----CT----------C------------------T--------------G---------------------------C 7317
B.CA.07.502_1191_03 ---A--A--------------------A--C-AT...GGGACA........................---...............-GTA-T----C-----------A-------A------A---T----------A-------------------------------- 7145
B.CH.08.M2_0803101_NFLG8 ----A-A---------------------C--TCT...--GAATACAAAT.........AGTACAGAT---...............--TA-----G----------------------------------------------------------------G---------- 7241
B.CN.12.DEMB12CN006 -----------------------------TC-A-...-TGACG.....................AAT---...............-G------A-------------A----------------A-----------------------------------------G--- 7091
B.CU.14.14CU005 ----G---------------------------C-...-C-...........................---...............C-C---------------------------A------A----------------------------------------C------ 6906
B.ES.14.ARP1195 -------T-----CTG---------------GA-...--TAGT........................-GC...............ACAAAT----C---------A---------A------A---T------------------------------------C------ 7180
B.FR.11.DEMB11FR001 -------A------------------A-CT--A-...--T...........................-CC...............C--AA-----C-------------------------------------------------------------------------- 6895
B.HT.05.05HT_129389 ----------------------------G-CCAG...---GGG..................ACGGACGC-...............ACCAAT----C---T------------------------------------------C---------------------G----- 6922
B.JP.12.DEMB12JP001 ------AT-----GTG-----------G--C-CA...-CGAAT........................-CA...............ACCA----A-C---------------------------------------------------------C---------------- 7108
B.KR.07.HP_18_07JHS10_3909 ------------------------G--G-C-GAG...---AAC...AAG.........ACTGGGAGC--C...............AG-A-T--------------A--G-------------------------------------------------------G----- 7361
B.RU.11.11RU21n ---A--------------------------C....................................---...............--CA------C--------------------------------------------------------------------G----- 7226
B.SE.12.SE600057 ---A-------------------------G--AT...--TGAC.....................ACA---...............---A----------T-----------------------T--------T------------------------------------- 6938
B.TH.10.DEMB10TH002 ----T-A-----------------G---C-GGA-...--TAAC.....................ACT--C...............-GTAA-----C---------------------------------------G---------------------------------- 7052
B.US.13.RV_1 ------A--------G-------------CCGA-...---AGC.....................ACG--C...............A-TA------C---------------G---------------------------------------------------------- 7604
B.ZA.09.DEMB09ZA022 -------------------------------GAT...--TAAT..................AATACA---...............-G---------------------G-------------------------------------------------------C----- 6971
C.BR.07.DEMC07BR003 ---AT-A---C-------G-----A--AG-C....................................-CG...............AGTGA------A-----G--------------------------------------------------------G---G--G--A 7120
C.BW.00.00BW5031_1 ---AG-A-----G---TAT-----A--AG-AG-G...GTA...........................--G...............--AAAT----CA----------C-------A------A------------------------------------G---G-----A 7033
C.CN.10.YNFL19 ---A--A-----GGT-C-T-----A--AG-AG-T...-CAAAT........................GC-...............ACAAAT----CA--------------------------------------------------------------G---G-----A 7068
C.CY.09.CY260 -C-AG-AT---GGC---CC-GA--G--A--A-AT...TGAGGG.....................CAA---...............--CA-A----CA-----------------------------T--------------------------------G---G-----A 6933
C.ES.14.ARP1198 ---AT-------GCTGC-T-----A--AR-C-A-...---...........................-GC...............A-CA-A-----A--------G-----------------A-----------------------------C-----G---G-----A 7067
C.ET.02.02ET_288 ---AT-AT--C-G---C-T-----G--G-TG-A-...---ACA........................--C...............A-CA-A----CA-----------------------------------------------------G--------G---G-----A 6906
C.IN.09.T125_2139 ---T--------G---C-G-----A--C---GA-...--TAAA........................-CG............TCAAC-AAT----CA---------CT-------A---------------------A------------G--------G---G-----A 7730
C.KE.05.05KE369195V4 ---AT-AA--C-G---C-T-----A--A----CT...--TAAC........................---AACACCAATGACACA---ATA-----A----------C---------------------------------------------------G---G--G--A 6835
C.MW.09.703010256_CH256.w96 ---A--A-----G---C-T-----A--C---GTT...-CA...........................---...............--CA-A-----A------------------A-------------------------------C-----------G---G-----A 7659
C.SE.13.SE600311 ---AT-A---C-----C-------A--C--A-AT...G-AAAT........................G-A...............ACACAA-----A----------C---------------------------------------------------G---G-----A 6930
C.TZ.08.707010457_CH457.w8 ---AA-A---------C-T-----A--A----AT...-GTGAC........................-G-...............--TC-A----CA---------AC-------------------------------------------------------G--G-A- 7649
C.US.11.17TB4_4G8 ---A--A---C-----C-T-----A--C-CAG-G...-CAAAT..................GACACA--C...............ACAA------CA--T-----------------------------------------------------------G---G-----A 7046
C.YE.02.02YE511 ---A--A-----G---C-T-----A--AGGA-AA...G--...........................--C...............-----A----CA-----------------------------T--------------------------------G---G-----A 6890
C.ZA.12.DEMC12ZA096 G--A--------G---C-T-----A--A----A-...-G-ACT........................--C...............A-CGAG-----A----------C---------------------C-----------------------------G---G--G--A 7007
C.ZM.11.DEMC11ZM006 ---A--------G---C-T-----A--AGCA-AA...--GAAT..................GAGAGTG-C...............CCCC-A----CA--------------------------------C-----------------------------G---G--G--A 7068
D.CM.10.DEMD10CM009 ------AA--C-G---GT-----AA-T-----AT...TCG...........................-G-...............CCTGAG-C--C------G--------------------------------------------------------G--G-G----- 7036
D.CY.06.CY163 -ATTACAGGGC-G-------------------AT...-GT...........................---...............TGTAAT----C------G-----------------------------------------G-------------------G----- 6908
D.KE.11.DEMD11KE003 ---A--A--G--G---------CAA-AGGGCTCA...--T...........................--C...............ATTAAT----C-------------------A------AA-----------------------C----------------G----- 7028
D.KR.04.04KBH8 ------AA----G-------------CA----AT.................................---...............AC-AAT----CT------------------A------AA------------------C--------------------C--G--- 7611
D.SN.90.SE365 ------A-----GCT------------G-TACAT...--TACT.....................AGC---...............---A------C--------------------------------------------------------------------G-C-C- 7696
D.TZ.01.A280 ---A--AT--C--------------------GTA...--TAAT........................-G-...............AGAGAG--------------------------------A-----------------------C----------------G---A- 6886
D.UG.10.DEMD10UG004 ---A--AT-G--GGA----------A--GT-GAA...--T...........................---...............AGTCAG----CTG---------T---------G-----AA----------------------C----------------G----A 7008
D.UG.11.DEMD11UG003 ---A--AT-G--G-----G-------------AT...--T...........................GC-...............ACCAAT----C---------------------------A-----------------------C----------------C----- 7052
D.YE.02.02YE516 ------A-----G----------------G--A-...--TACT........................--C...............AGTA-T----C------------------------------T-----------------G-------------------G----- 6878
D.ZA.90.R1 ------AA----G-----G---------G---AT...-GTAGT........................TC-...............C-CAAT----C---------------------------------------------------------C----------G----- 7052
F1.AO.06.AO_06_ANG32 ---C--A-----G-------------------AT.................................-G-...............C-TA------C------------G------A------AA------------------C--------------------G--C--- 6865
F1.AR.02.ARE933 ---T--A-----G----------------C-G-G...--TTGCACTGAT......GGTGGTACTGGG---...............TGCA-T----C------------G------A------AA--T--------------------------C---------G------ 6968
F1.BR.07.07BR844 ---TT-A----GG-------G----------G-T...--TAAT........................-G-...............ATTAAT----C------------G------A------AA-----------G---------------------------G------ 7464
F1.BR.10.10BR_PE107 ---T--A-----G---------------C-GGA-...--TAAT........................-G-...............ACTA-T-----------------G------A------AA-----------------G---------------------G------ 7114
F1.BR.10.10BR_RJ015 ---T--A-----G------------------GAT...--GAGC..................ACTGRT---...............A-CA-T--------T-----AT-G------A-------A-----------------------------C-----G---------- 7083
F1.CY.08.CY222 ---C--A-----G---------------C-A--T...--TAAG...............AGTAAAGAT---...............-G-AGT-----------------GA-----A----A-AA------------------C----------C---------G------ 6864
F1.ES.02.ES_X845_4 ---C--A-----G-------------------AT...--TACT........................-G-...............---AA---A-C------------G------A------AA------------------C--------------------G------ 7111
F1.ES.11.VA0053_nfl ------A-----G---------------C-A--G...--TGAG.....................ACT---...............ACTA-T-----------G-----G--------------A---------------------------------------G------ 7095
F1.RO.96.BCI_R07 ---CT-A-----G---------------C-G-AT.................................---...............---A-T----C------------G------A------AA------------------C--------------------G------ 7752
F1.RU.08.D88_845 ---T--A-----G-----G---------GR--AT...G-TACT........................-GG...............ACTAAT----C-----------C-------A-------A-----------------------C--------G--G----G----- 7184
F2.CM.02.02CM_0016BBY ---T--A-----G--------------A-G--AG...GCA...........................---...............A-CA-A--C---C--------AT---G-----G-----A--------------------------------G------C-----C 6857
F2.CM.10.DEMF210CM001 ---T--AA---------T-------AA--GA-CA...--T...........................---...............A--AGT----C-C-------------G----------AA------------------C-G-----------G-----G------- 6958
F2.CM.10.DEMF210CM007 ---T---T-------------------GG-AGAT...--T...........................-G-...............AGCA-T--C-C-C-------------G----------AA--T---------------C-G-----------G------------- 7019
G.CM.07.920_49 ------A-----------------G--CG-A....................................--C...............-GAA-T--A-C------------------------------------------------------G------A-----------A 7057
G.CM.10.DEMG10CM008 ---A--A-----------G--------G--C-A-.................................---...............AGTATT--A-C-----------C--------------A------------------------C--G------------------A 7061
G.CM.10.DEURF10CM020 ------A--C-----------------G----TT...-CA...........................---...............-GTA-T--C-C---------G-----------------A-----------------------C--G--C---A-----------A 7068
G.CN.08.GX_2084_08 ------AT------------------CA----AT.................................-C-...............-GAAAT----C------------------------------------------------------G------A-----------A 6928
G.ES.09.X2634_2 ---A--A------GT-----------------AT...G-TACA........................--G...............---AAT----CT----------C---------C------------------------C-------G------------------A 7178
G.ES.14.ARP1201 ------AA-----------------AT----GAT...-G-ACT........................GGA...............-GTAAT----C-----------C---------------A--T------------------------------------------A 7212
G.GH.03.03GH175G ---A--AA-------------------G--C--T...---AAT.....................ACT---...............A-TA-A----C------------------------------------------------------G--C---AC---------CA 7744
G.KE.09.DEMG09KE001 ---AT-A--G--------------G---G-A-AT...--T...........................-GC...............ACTAA-----C-----------C---T-----------A--------------------------G---------A---G---CA 7068
G.NG.09.09NG_SC62 ------AT--C---TG-----------A----AT...--TACA........................---...............A--A------C----------TC------------------------------------------G------A-----------A 6874
G.PT.x.PT3306 ---AT-A------GA------------G---CTT...--TAAT..................AGTATA---...ACAACTGAGCCTA-AAAT--A--T----------T---------C----A-A---------------------------------------G----A 7677
H.BE.93.VI991 ---A--AA----G---TTT--CC-GAA----....................................-CA...............A-TAAT-TT-C-------------------------------------------------------------------------- 7097
H.BE.93.VI997 ---AT-AA-CC-G--TTAT--C-AA-A---GG-A...--T...........................---...............--TAAT-TT-C-------------------------------------------------------------------------- 7012
H.CF.90.056 ---A--AA----G----TT--C-AG-----CGCG...TCT...........................GCA...............--AAATT-T-C------------------------------------------------G------------------------- 7017
H.GB.00.00GBAC4001 ---AT-AA----G---CTT--CA-GTA-GTAGAT...--T...........................GG-...............ACCAAT-TT-C-C-----------------------------------------------------------------C------ 7206
J.CD.97.J_97DC_KTB147 ----T-A-----G---C-T-----G--A----C-...--GGAG.....................AGT---...............AGTAGT----C----------AC--------------A--------------A---G---------------A----G--GG--- 6898
J.SE.93.SE9280_7887 ---AT-A-----G---C-T-----A--A--C--GGGG--TGGC..................AGTGAG---...............-GCA-T----C----------AC-------A------A----------------------------------------G-G---- 7005
J.SE.94.SE9173_7022 ---AT-AT----G---C-T-----A--A--C--G...--TGGC..................AGTGAG---...............-GCA-T----C----------AC-------A------AA--T------------------------------------G-GC--- 7012
K.CD.97.97ZR_EQTB11 ---AA--A----G------------------GA-...--TAAT.....................ACT-GG...............ACTGAG----C---------------------C-----A------------------C--------------------C-G---- 6881
K.CM.96.96CM_MP535 ---AA--A----G-------------------AT.................................-C-...............C-TAAT----C---------------------C------------------------C-G------------------C-G---- 6858
01_AE.AF.07.569M ---AA-A-----G--------------G-----T.................................-G-...............ACTAA-----C-----------A-------A----A-AA---------------------------------------C------ 6889
01_AE.CM.11.1156_26 ---AA-A--------------CTT--T----GCA.................................-C-...............ACAGAT-T--C---------AAC-------A--------A--------------------------------------C------ 7008
01_AE.CN.12.DE00112CN011 ---AA-A-----G-------------------CT...-GT...........................-G-...............AGTAA-----CT------------------A--C-A-A-----------A--A-------------------------C----A- 7020
01_AE.HK.04.HK001 ---AA-A-----G-------------------AT...--TGGG.....................TCT--C...............---A------C---T--------------------A--A---------------------------------------C------ 7056
01_AE.IR.10.10IR.THR48F ---AA-A-----G-----T---AC---AGGA-AA...--TAAT............GGGACAGGAGAA---...............-G-A-T----C-----------C-------A------A----------------------------------------G------ 6903
01_AE.JP.11.DE00111JP003 ---AA-A-----G-----G---------GGG-CA...---...........................-G-...............AC-AA----------------CA-------A----A-A----------------A-----------------------C------ 7095
01_AE.SE.11.SE601018 -CT-A-A---G-GGGTG-T----A--A-----AT...--T...........................---...............A-CCG-C---G----G---GA-CG------TGG------T--G---ATG--TA----G---TAC-----G--C-----CG---A- 6900
01_AE.TH.10.DE00110TH001 ---AA-A-----G--------------C---GAT...-G-ACG........................G-G...............A-TAAT----C---------C---------A----A-AA-------------A-------------------------C------ 7001
01_AE.TH.90.CM240 ---AA-A-----G---------------GT--AT...--T...........................-CG...............--TAA-----C-------------------A-C--A-A----------------------------------------C------ 7251
01_AE.US.05.306163_FL ---AA-A-----G---------------CT--AT.................................---...............ACTAA-----C-------------------A----A-AA--------------K------------------------C------ 6811
02_AG.CM.10.DE00210CM013 ---A--A-----------------A--G----AA...--TACT........................-G-...............-CAAAT----C------G-------------------A---------------------------G---------A-------A- 7137
02_AG.ES.06.P1423 ---AA-A-----------------A--A--C-AA...--TGAG.....................ACAG-A...............-GAAAT----CA--------------------------A--------------------------G------------C------ 7138
02_AG.GW.05.CC_0048 ---A--A---C-------------A--A--A-TT...--T...........................---...............ACAAAT-----T-----G--------------C---------------------------------------------G------ 7072
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V5 start V5 end
B.FR.83.HXB2 AGGGCTGCTATTAACAAGAGATGGTGGTAATAGC...AAC...........................AAT...............GAGTCCGAGATCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGAAGTGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATTG 7698
Env __G__L__L__L__T__R__D__G__G__N__S__.__N__.__.__.__.__.__.__.__.__.__N__.__.__.__.__.__E__S__E__I__F__R__P__G__G__G__D__M__R__D__N__W__R__S__E__L__Y__K__Y__K__V__V__K__I__
02_AG.KR.12.12MHR9 ---AT-AT-G--------------A--G----AG...--TAAT........................-G-...............A-TAAT----CT-----------------------------T-------------T---------G------------------- 7384
02_AG.LR.x.POC44951 T--AT-A-----------------A--G----AT...--T...........................-G-...............ACAA-T----C------------------------------------------------------G------------------- 7669
02_AG.NG.09.09NG_SC61 ---A--A-----------------G--A----TT...G-TGAT........................G--...............-CAAAT----CT-----G--G--------------------------------------------G------------------- 6902
02_AG.NG.x.IBNG ---A--A-----------------A--G----AT.................................-G-...............ACAAAT--A-C------G-----------------------------------------------G------------------- 7204
02_AG.SE.11.SE602024 --TA--A---------G---G---GA---C--CT.................................---...............ACTAAT--TGA-A--TTG----C---------A-A--T-A--T-C--T-----A---CA-----T--------------T---A- 6879
02_AG.SN.98.98SE_MP1211 ---AA-A-----------------A--GG---AT...-CT...........................---...............-GTGAT----CT-----G--------------------------C------------C-------G------------------- 6900
02_AG.US.06.502_2696_FL01 ---A--AA----------------A--GG---AT...--TAAT.....................AAT-G-...............-TAAAT----C------G-----------------------------------------------G------------------- 6883
03_AB.RU.97.KAL153_2 ---A--------------------------CCAG...-G-...........................---...............-TTA-------T--T---A----------------------------------------------------------T------- 6875
04_cpx.CY.94.94CY032_3 ---AA-AA----G----------------C-....................................---...............A-TA-T--------------------------C------------------------C----------------------G---- 7068
05_DF.BE.x.VI1310 ----A-A-----GG-------------A---G-T...--TGAT..................AGCTCC--C...............--CA-A-----A--------------------------A------------------C--------------------G-G---C 7104
06_cpx.AU.96.BFP90 ---AA-AA----------------GAA----GAG.................................---...............-TCAGT--A-C----------------------------------------------C-G-----G------------------A 7746
07_BC.CN.98.98CN009 ---A--A-----GGT-C-T-----A--A-CAGAG...-CA...........................---...............--TA-A----CA--------------------------------------------------------------G---G-----A 7020
08_BC.CN.97.97CNGX_6F ---A--A-----GGT-C-T-----A--A-GA-CA...G-GCCA........................---...............A-TA-A-----A--------------------------AA------------A---------------------G---G-----A 6877
09_cpx.GH.96.96GH2911 ---A--AA-------------------G-G-....................................G--...............--CAAT----C----------AC-------A------A---------------------------G--------G---------- 6870
10_CD.TZ.96.96TZ_BF061 ---A--AG-G--G---------------GCG-AT...--TAAT........................-G-...............C--AAT----C---------------------------------------------------C---------------------- 7050
11_cpx.CM.95.95CM_1816 ---A--A--------------------G--G-AT...-G-...........................TCA...............A--A-A----C----------AT--------------A---------------------------G-----------GG-----A 7097
12_BF.AR.99.ARMA159 ---T--A-----G---------------CT--AT...G-GACT........................---...............C--A-T--A-C------------G------A------AA-----------------------------------G---G------ 7663
13_cpx.CM.96.96CM_1849 ---A--A------T--------------GTGG-T...--TAAT........................-GG...............ACAAAT----CA------------------A------AA--------------------------G------------------- 7120
14_BG.ES.05.X1870 -------------GT--------------GA---...--TGAT.....................AGC-GC...............A--C-------T--------G---------A-C----A----------------------------------------------- 7180
15_01B.TH.99.99TH_MU2079 ----T-------------------------A-AT...G-GAAT..................ACCACG---...............ACCA------------------C-------------------------------------------------A------------ 7067
16_A2D.KR.97.97KR004 ---AA--A----------------GAAC-G-G-G...GG-AAT........................GCA...............ACCAAT----C------------------------------------------------------G---------------C-A- 7067
17_BF.AR.99.ARMA038 ---T--A-----G---------------C-GG-A...--TGGT........................-G-...............-GAC-A--A-------------AG------A------AA-----------------------------C---------G------ 6887
18_cpx.CU.99.CU76 ------AA----G-----T--CCT-AT-Y--CAT...KNT...........................-CA...............---AAT-TT-C------------G--------------A-----------------------C--------------G------- 7006
19_cpx.CU.99.CU7 ---A--A--------------------G---.........................................................AA-----C---T-------CT-------G---------------------------------G------------------- 6764
20_BG.CU.99.Cu103 ---A--AT--A----------------G----A-...-GTACT........................---...............AG-A-T----------------C---G-----C--------------------------------G------------------A 7132
21_A2D.KE.99.KER2003 ------A-----G----------------CA-AT...--TACA........................-G-...............A-TATG------------------------A------A---------------------------------G-------G----- 6890
22_01A1.CM.01.01CM_0001BBY ---A--A-----G-----G--------GG---AA...--T...........................-G-...............-CAAAT----CT--------------------------A---------------------------------------------- 6865
23_BG.CU.03.CB118 ---A--AA--A----------------GCC--A-.................................-G-...............ASTAAT----C--------T--C---------C-----A--------------------------G------------------A 7126
24_BG.ES.08.X2456_2 ---A--AA--A--T-------------GT--GAG...--TAGT........................-G-...............-GTA-T----C---T-------C---------C-------------------------------GG--------------G--CA 7149
25_cpx.CM.02.1918LE ---AT--A--C-G-------------CA----CA...GCT...........................---...............A-CA-T--A--A----------------------------------------A------------G-------------G----- 6897
26_AU.CD.02.02CD_MBTB047 ---AT-AA----G-----------G--G--AGAT...--G...........................---...............--TA-T------------------------A------AA--------------------------G------------C------ 7686
27_cpx.FR.04.04CD_FR_KZS ----A-A-----G---------A-GCA----....................................C--...............ACTAAT----C-------------------A------A--------------A-------------------------G------ 7697
28_BF.BR.99.BREPM12609 ---------------------------GTC--AT...---GAG.....................ACC--C...............AT-A------C-----------C-------------------------------------------------------------- 7096
29_BF.BR.01.BREPM16704 -CT---A----C-----AT----------G--AT...--TACC.....................ACT--C...............AG-AA-----C---------------------------A----------------------------------------GG---- 7143
31_BC.BR.04.04BR142 ---AT-AT--C-G---C-G-----A-AC--G....................................---...............--CA-A----CA-----G--------------------------------------------------------G---G-----A 7148
32_06A1.EE.01.EE0369 ---A--A-----------------GTC---GGAA...-GT...........................---...............--AA-T-----T-C----------------A------A---------------------------G------------------A 7324
33_01B.ID.07.JKT189_C ---AA-A----CG---------------GT--AT...-GTAGT........................-GA...............A-TAAT----C-------------------A------A----------------------------------------G------ 6990
34_01B.TH.99.OUR2478P ---AA-A--G--G--------------------T...-CT...........................-C-...............--TA-A----C-----------A-------A----A-A------------------G--------------------GC------ 6864
35_AD.AF.07.169H ---A--AT-G--G---------------GC--AT...G-G...........................---...............---AGT----C---------------------------A--T--------------------C---------------------- 6880
36_cpx.CM.00.00CMNYU830 ---A--A-----G--------------G--A-AT...---...........................-G-...............ACAAAT----CT--------A-----------------------------G--------------G-----G------C------ 6895
37_cpx.CM.00.00CMNYU926 ---A--AA-G-----------------G-T--A-...--A...........................-CA...............--TAAT----C------------G-----------------T-----------------------G------------------- 6880
38_BF1.UY.03.UY03_3389 ---T--A-----G---------------C-G-AA...--TAATGGAAGT......TGTACAGAGGCA-C-...............TGTA-AC--------------CAG------A------AA---------------------------------------G------ 7094
39_BF.BR.04.04BRRJ179 ---T--A-----G----------------G-G-A...-GTAAT..................GGTACT---...............C-AAAT----C------------G------A------AA-----------------------C---------------G------ 7151
40_BF.BR.05.05BRRJ055 ---A--A-----G---------------C-G-AT...--TGAG.....................ACT---...............A-TA-T----C------------G------A------A----------------------------------------------- 7195
42_BF.LU.06.luBF_18_06 ---T--A-----G-----------------G-CT...-CTGAC........................---...............C--A-T--C-C------------G--------------A---------------------------------------G------ 7251
43_02G.SA.03.J11223 ------AT-------------------G----TT...--T...........................-G-...............ACTAAT--C-C---------------------C----A---------------------------R------------------A 7181
44_BF.CL.00.CH80 ---T--A-----G-----------------G-CT.................................G--...............RCTAAT--A-C---------A--G------A------AA-----------------------C---------------G------ 7113
45_cpx.FR.04.04FR_AUK ---A--AT-----------------------GCA...--TGAG..................GCTAGA---...............---A-T-----------------------------------------------------------G------------C------ 7654
46_BF.BR.07.07BR_FPS625 ---T--A-----G---------------CC-G-T.................................---...............A--A-TC-A--------------G-------------AA-----C-----------------C---------------G------ 7074
47_BF.ES.08.P1942 -------A-----GT-----------------A-...-GAACA........................-G-...............---AGT----C-----------A-------A------A----------------------------------------------- 7115
48_01B.MY.07.07MYKT021 ---AA-A----------------------GA-AT...-GTAGT........................G--...............-GTAAT--A-C-------------------A----A-A----------------------------------------C------ 6918
49_cpx.GM.03.N26677 ---A--------G---C-T-----G--A--C-AT...-CT...........................---...............A-TA-A--------T------AC---------------A-----------------------------------G---G--C--A 7125
50_A1D.GB.10.12792 ---A--AT--------------------GCA-AT...--TACT........................---...............C--AAT----CTC----------G--------------A-------------A---------C----------------G-C--- 7104
51_01B.SG.11.11SG_HM021 ---AA-A-----------------G--CG---AT...---...........................-G-...............ACAAAT--T-C-----------C-------A----A-A--------------A----------------------A--C------ 6889
52_01B.MY.03.03MYKL018_1 ---AA-A-----------C-------A---A--T...--A...........................---...............--CAG-------------------------A------A----------------------------------------C------ 7027
53_01B.MY.11.11FIR164 ---AA-A-----G----------------GG-AT...--T...........................---...............-G-A-T----------------A-------A----A-AA-----C---------------------------------C------ 7014
54_01B.MY.09.09MYSB023 ---AA-A-----G----------------T--AT...G-GACT........................-GA...............A-TAA-----C-----------C-------A-C--A-A----------------------------------------C------ 7106
55_01B.CN.10.HNCS102056 ---AA-AT----G--------------------T...--T...........................GGG...............AGTAA---A-C------------------------A-A----------------------------------------C--C--- 7020
56_cpx.FR.10.URF5_patient_A T--A--A---C-------------A--G----AT...--T...........................-G-...............ACAAAT----C------G----C---------------A--------------------------G-----G------------- 7025
57_BC.CN.09.09YNLX19sg ---A--A-----GGT-C-T-----A--A-C-CAAAATG-AACA........................--A...............A-TGAA-----A----------A---------------------------------------------------G---G-----A 6905
58_01B.MY.09.09MYPR37 ---AA-A-----G--------------CTT--AT...--TGAG..................ACTGGG---...............---A-T----C-------------------A----A-A-A--------------------------------------C------ 7046
59_01B.CN.09.09LNA423 ----T-AT-------------------A--C-AT...G--...........................---...............--AAGT--A----------------------------A----------------------------------------------- 6876
60_BC.IT.11.BAV499 ---AT-A---C-G---C-------A--C-CG-AT.................................-GC...............AC-AA-----CA-----G-----------G--------------------------------------------G---G--C--A 7661
61_BC.CN.10.JL100010 ---A--AT----GGT-C-T-----A--GTCA-AT.................................-C-...............ACTA-A----CA--------------------------------------------------------------G---G-----A 7076
62_BC.CN.10.YNFL13 ---A--A-----GGTGC-T-----A--A--G-CA...--TGAG........................---...............ACTA-A-----A----------TG------A-----------------------------------------------G-----A 7008
63_02A1.RU.10.10RU6637 ---AA-A-----------------A--G-C-G-G...-CTAAC..................AGTACA---...............---A------C---------------------C--------T-----------------------G------------------- 7221
64_BC.CN.09.YNFL31 ---A--A------CT-C-T-----A--A----CAAAT--TACA........................---...............A-TA-A-----A--------------------------A---------------------------------A-----G-----A 7042
65_cpx.CN.10.YNFL01 ---AA-A---------------------GT--AT...--T...........................---...............ACAAAT--A-C---------A-----------------A---------------------------------------------- 7086
67_01B.CN.11.ANHUI_HF115 ---AA-A-----------------G---G---AT...GRA...........................RCW...............R-TAAT----C---------G---------A-C--A-AA--T------------------------------------G------ 6996
68_01B.CN.11.ANHUI_WH73 ---AA-A-----------------------G-AT.................................GCA...............ACTAAT----C---------G---------A------AA--T----------A-------------------A-----G------ 6990
69_01B.JP.05.05JPMYC113SP420---AA-A-----G-------------------AT...-CTAAC........................GGG...............ACCA------C-----------A-------A----A-A--------------A-------------------------C------ 7091
70_BF1.BR.10.10BR_PE004 ----A-AA----------G---------G---A-...-CGACC........................-CC...............---A------------------C-------------------------------------------------------------- 7135
71_BF1.BR.10.10BR_PE008 -------A-----------------A---G-GAG...GGG...........................--C...............--AA-T----C---T---------------A------A---T-------------------------------------G----- 7367
72_BF1.BR.10.10BR_MG002 ---T--A-----G----------------G-G-T...--TAAT.....................ACA---...............--TA-T--------T--------G------A------AA------------------C--------------------G-----A 7178
74_01B.MY.10.10MYPR268 ---AA-A-----G----------------T--A-...-GT...........................-C-...............A-CAA-----C-------------------A---CA-AA---------------------------------------C------ 6986
O.BE.87.ANT70 T--AA--A-CC--CA--TG---AACACATGG-A-...-G-AGC........................--C...............A-CAAT-TA-CA--T-----AAT---G-----C----AA--T-TA-------C------G-TC--C--C----------GGG-AA 7739
O.CM.98.98CMA104 T---A--A-TC--GA--TG--AC-GTCATGG-A-...GGGAGTGCTACAAAGGAC.........ATT---GCTACATGGAAC...ATTAAT-CT-CA--------AAT---G----------AA--T-TA-------C-C------TC--C-----G--G----GGG-GA 7228
O.CM.98.98CMABB141 T--AA--A-TC--CA--TG---CAGCCATGG-A-...GGGAGCCAG..................AGC---...............AGCAATAGC-CA--T-----GAT---G---A------AA--T-TA-------C------G-T--G---C------A---GG--AA 7257
O.CM.98.98CMABB212 T--AA--A-TC-GCA-TT-----CACCATGG-AT...TC-ACA..........................................TGTA-TA-A-CA--T-----A-T---G----------AA--T-TA-------C------G--C--C--C--G-----GC-G--AA 7262
O.CM.98.98CMU5337 T--AA--A-TC-GCA--TG----AGCCATGG-AA...GGA.............................................AGCAA--CCTCG--T-----AAC---G---T-----CAA--T-TA-------C------G-TC-----C-----------GG-AA 7187
O.CM.99.99CMU4122 T--AA--A-TC--CA--A-----AACCATGG-A-...--AACA.....................AAC--C...............ACACA--CC-CA--T-----A-----G----------AA----TA-------C------G--C-----C--G-------GGG-AA 7206
O.FR.92.VAU T--AA--A-TC--CA-TTG--CACGCCATGG-AT...--AACA.....................CATCC-...............A-CAG-ACC-C-C-T-----A-----G----------AA--T-TA-------C-C----G-TC----------------G-G-AA 7302
O.GA.11.11Gab6352 T--AA--A-TC--CA-CTG---AAGCCATGG-A-...-T-AGT........................---...............AG-AA-ATC-CAC-T-----CAC---G----------AA--T-TA-------C------G-TCC----C--G--------GG-AA 6962
O.SN.99.99SE_MP1299 T--AA--A-TC--CA-TTG---ATGCCATGG-A-...-G-ACC.....................AAC--C...............AGCAA--CC-CA--T-----AAC---G----------AA--T-TA-------C------G-TC-----C-----------GG-AA 7789
O.US.10.LTNP T---A--A-TC--CA--C------G-TATGGGA-...T--CCC.....................CACCCC...............A-CAAT-TA-CA--T-----AAC---G---A-----GAA--T-TA-------C------G--C--C--C-----------GG-AA 7663
N.CM.02.DJO0131 T--A---A-TC--GA-CATAG------C-G-.........................................................AAT-GC-CAG-ATAT--CAC-------A-C---GTCA-TCTC------CAA--G--G-----G--C---AC---C-GT--A- 7119
N.CM.02.SJGddd T--A---A-TC--GAGTATAG----AAC-G-G-T......................................................AA---A--GG-GTAT--CTC-------C-C---GTTA-TCT-------CAA--G--GC----C--C--------T-GT--A- 7091
N.CM.04.04CM_1015_04 T--A--AA-TC--GA-GTTAG---AAA--G-...............................................................-CAG-ATAT---TC-------A-C---GTTA-TCTC------CAA--G--G--C--G--C--------T-GC--A- 7097
N.CM.06.U14296 T--A---A-TC--GA-TATAG--AA-A--R--AA...G-TGGC.....................ACTGGC...............ACAAA-AC--CAG-ATAT--CTC-------A-C---GTT--TCTC------CAA--G--GC-C--G--C--------C-GT--A- 7143
N.FR.11.N1_FR_2011 T--A---A-GC--GA-TATAG----AC-GG-GAT......................................................AATACA-CAG-ATAT--CTC---G---A-C---GTTA-TCT-------CA------G--------C--------T-GT--A- 7025
P.CM.06.U14788 ---TT-AA-G---GA------ACTACC-T-C-AT...G--........................AGC-GC...............A--AA-ACC-CT--A--T---AT---G-----C----CAA-T-TC-----------G------CCC--C--------TC--G-AA 7232
P.FR.09.RBF168 ---TT-AA-----GAC----CATCACC-T---AT...GC-........................AAC-GC...............AGCAA-ACC-CT--A--C---AC---G-----A-----AA-T-TC-----------G------CCC--C--G-----TC--G-AA 7772
CPZ.CD.90.ANT T--AA-TA-G--GGA-G-TC-AATATA----GAA......................................................A-T-TT-AAG-GTC-----CT-C-A--...G-AGCA---C-A------GCG--G--G-CC-GG--CC-G--G---G-G---- 7121
CPZ.CM.05.SIVcpzLB7 T---T--A-CC--GA--A-C-CACAAAC-CAGA-......................................................AATATC-C----C-T--AAT------G-------CA----TC--------------------C------A------------ 7209
CPZ.CM.09.Ptt_09Cam155 ---AA-C--G--GG--C-T--A-AG--AR-Y-R-...--T...........................MSA...............ACCAATTTA-C---T-A---AAT-------A-----GAA--TCTA------------C-C--------------G--Y-GG--A- 7780
CPZ.TZ.06.TAN5 G---T-AA-CC-T---GC---A--C--A---GAA......................................................A-TATA-CACCT-C-TTCTCC...A-TA-AG-AGAA--TT------A-GTA-----GGCA-G------------GG-----C 7784
CPZ.US.85.US_Marilyn G--AA--A-TC-TGAC-T-AGCATAA-CGCAGT-...--TAAC.....................GAT-G-...............AG-AATATA-CAG-G-TG---AC--------------C--CTTTA----A--A-------C----G-----G--G--C-GC--A- 7700
GOR.CM.07.SIVgor2139_287 ---AA-AA-----CA---G----CACCCCTA-AA..............................ACTG--...............---AA-AGC-C---A-----AAT------T--C----CAA---T------G------C-G--CCCC--C--G--G--G-GGG-CA 7250
GOR.CM.12.SIVgor_BQID2 ---TT-A---C--GA--------TCCCATTK-A-...-TAACKGCC..................ACTR-C...............AGAAATATA-CTC-------AACG--G-----A----AA--T-TA------------C----CCC---C--G--G--GC--G-CA 7233
GOR.CM.13.SIVgor_BPID15 ---T--AA-CC-TCA---G--CT-GCCACTA-A-..............................AAT---...............AC-A-TACT--T--G--G----A---------C----AA----TC-----------GC-----CC------G-----CC--G-AA 7115
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B.FR.83.HXB2 AACCATTAGGAGTAGCACCCACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTG.....................CAG............AGAGAAAAAAGAGCA...............GTG......GGA...ATAGGAGCTTTGTTCCTTGGGTTCTTGGGAGCAGCAGGAAGCACT 7811
Env E__P__L__G__V__A__P__T__K__A__K__R__R__V__V__.__.__.__.__.__.__.__Q__.__.__.__.__R__E__K__R__A__.__.__.__.__.__V__.__.__G__.__I__G__A__L__F__L__G__F__L__G__A__A__G__S__T_
A1.CD.97.97CD_KCC2 -----C--------------------------------------.....................G--.........GGG---------------...............--T......---...--G--------C--------------A------------------ 7810
A1.CM.08.886_24 -----C------------------G-------------------.....................G--............---------------...............--C......---...---------G-----A----------A------------------ 7252
A1.CY.08.CY236 -----C-----------------G------G-------------.....................---............---------------...............--T......---...---------G-C--------------A------------------ 7028
A1.IN.09.NARI_FLS_IVC19_1 -----C----T---T-T--T----------G-------AC----.....................GG-............--------G------...............--T......---...---------G-C--------------A--------C--------- 7722
A1.KE.11.DEMA111KE002 -----C-------------T----G-----GA------------.....................G--............---------------...............--A......---...---------G-T--------------A------------------ 7188
A1.RU.11.11RU6950 -----A-----A-------T----CA-----A------------.....................G--............---------------...............A-T......---...C-G------GCC--------------A--------------T--- 7338
A1.RW.11.DEMA111RW002 -----C------------------G-------------------.....................G--............---------------...............--T......---...--G------C-T---A----------------------------- 7195
A1.SN.01.DDI579 -----C----------------------------G---------.....................G--............---------------...............--T......---...C--------G-C--------------A--------------T--- 7015
A1.UG.11.DEMA110UG009 ----TC-G------------T--TG-----G-------------.....................G--............----G----------...............--T......---...---------G-A--------------A-----------G------ 7142
A1.ZA.04.503_15344_T10_A1 -----C------------------G-------------------.....................G--............---------------...............--T......AC-...C--------G-A---A----------A------------------ 7043
A2.CD.97.97CDKTB48 -----C-----A----------AG------G-------------.....................---............---------------...............--T......---...T-G------G-T--------------------------------- 7121
A2.CM.01.01CM_1445MV -----C-----A------------------G-------------.....................G--............---------------...............--T......---...C-G------GCT--------------------T------------ 7016
A2.CY.94.94CY017_41 -----C-------------T----G------A------------.....................G--............---------------...............--T......---...C-G------G-C--------------------------------- 7183
B.BR.10.10BR_RJ032 -G----------------------G------R--R---------.....................---............--------G--G---...............--A......AC-...C--------A----------------------------------- 7430
B.CA.07.502_1191_03 -----------A------------------G-------------.....................---............-------G-------...............-CA......---...C-G------------A-----------TC---------------- 7258
B.CH.08.M2_0803101_NFLG8 -G------------------------------------------.....................---............---------------...............---......ACG...C-------CA----------------------------------- 7354
B.CN.12.DEMB12CN006 -G---C-----A------------G-------------------.....................---............-----T---------...............---......---ACA---------A-------C--------------------------- 7207
B.CU.14.14CU005 -----------A--------------------------------.....................---............---------------...............A-A......---...T-C------G----------------------------------- 7019
B.ES.14.ARP1195 -----------C----------T---------------------.....................--A............---------------...............---......---...---------A----------RY-----A-M--------------G 7293
B.FR.11.DEMB11FR001 --------------------------------------------.....................---............-----G---------...............---......---...---------C----------------A------------------ 7008
B.HT.05.05HT_129389 -----------------------G--------------------.....................---............---------------...............---......---...C--------A----------------A------------------ 7035
B.JP.12.DEMB12JP001 ----------------------T---------------------.....................---............---------------...............---......--G...---------G----------------------------------- 7221
B.KR.07.HP_18_07JHS10_3909 -G--------GA------------------G---G---------.....................---............---------------...............---......---ACG---------A----------------------------------- 7477
B.RU.11.11RU21n -----------A--------------------------------.....................---............-----G---------...............---......---...---------G----------------------------------- 7339
B.SE.12.SE600057 -----------A------------G-------------------.....................---............-----G---------...............---......ACG...C--------G----------------------------------- 7051
B.TH.10.DEMB10TH002 -----------A----------T---------------------.....................---............---------------...............-CA............C--------A--------------------ATG------------ 7162
B.US.13.RV_1 -----------------------------------GT-------.....................-GA............---------------...............-C-......---...---------------------------------------G----- 7717
B.ZA.09.DEMB09ZA022 -----G-----A--------------------------------.....................---............---------------...............A-A......---...---------G----------------------------------- 7084
C.BR.07.DEMC07BR003 -----------------------G-------A--G---------.....................G--............---------------...............---......---...---------G-----------A----------------------- 7233
C.BW.00.00BW5031_1 -----------A----------T--------A--G---------.....................G--............---------------...............-CA............C--------G----------------------------------- 7143
C.CN.10.YNFL19 -G-----G--GT----------TG-A-----A--G---------.....................G--............---------------...............---......---...---------G-------------------------C--------- 7181
C.CY.09.CY260 -----------A----------TG-------A--G---------.....................G--............---------------...............---......--G...---------G----------------------------------- 7046
C.ES.14.ARP1198 -----------A----------T-------GA--G---------.....................G--............---------------...............-C-......---...--------------------------------------------- 7180
C.ET.02.02ET_288 -G--------------------TGG------A--GGC-------.....................GG-............---------------...............-CA............C-------------------------------G------------ 7016
C.IN.09.T125_2139 -G---C-----A----------T-CA-----A--G---------.....................G--............---------------...............---......---ATG--G------A----------------------T------------ 7846
C.KE.05.05KE369195V4 -G---------A----------TG-------A--G---------.....................G--............---------------...............--AGTAGGG---...C------T-G-------------------------C--------- 6954
C.MW.09.703010256_CH256.w96 -G--------GA-------------------A--GC--------.....................G--............---------------...............---......---...---------G-A--------------------------------- 7772
C.SE.13.SE600311 -G---------A----------TGCT-----A--G---------.....................GG-............-----G---------...............-CA............C--------A----------------------------------- 7040
C.TZ.08.707010457_CH457.w8 -----------A----------TGGA-----A--G---------.....................G--............---C-G---------...............---......---...--G------A----------------------------------- 7762
C.US.11.17TB4_4G8 -----------A----------T--------A--G---------.....................G--............---------------...............-CA............C-------------------------------------------- 7156
C.YE.02.02YE511 -----------A----------TGCA--------G---------.....................G--............---------------...............-CA......---...--G------------------------TC---------------- 7003
C.ZA.12.DEMC12ZA096 -G-----G---A-------------------A------------.....................G-A............C--------------...............---......---...--------------------------------------------- 7120
C.ZM.11.DEMC11ZM006 -------G---T-----------------C-A------------.....................GGA............---------------...............---......---...---------G----------------------------------- 7181
D.CM.10.DEMD10CM009 -----------A-------A------------------------.....................G-A............--------G------...............A-A......---...C-G------A----------------------------------G 7149
D.CY.06.CY163 -----------A------------GA------------------.....................G-A............---------------...............A-A......---...T--------A----------------------------------G 7021
D.KE.11.DEMD11KE003 -----C----TC------------G------A------------.....................G-A............---------------...............A-A......--C...C-G------A----------------------------------A 7141
D.KR.04.04KBH8 -----A-----C-------T------------------------.....................G-A............--G------------...............A-A......--G...C--------A----------------------------------A 7724
D.SN.90.SE365 -----C------------------CA------------------.....................G-A............---------------...............A-C......---...C------T-A----------------------------------G 7809
D.TZ.01.A280 -----A------------------G-------------------.....................G-A............---------------...............A-A......---...C--------A----------------------------------G 6999
D.UG.10.DEMD10UG004 -----A----TC------------G-------------------.....................G-A............-A-C-----------...............A-A......---...C--------A-------------------------G--------G 7121
D.UG.11.DEMD11UG003 -----C-G--TA-----------------------G--------.....................G-A............---------------...............A-A......---...C--------A----------------------------------G 7165
D.YE.02.02YE516 -----C-------------------------A------------.....................G-A............---------------...............A-A......---...C--------A----------------------------------G 6991
D.ZA.90.R1 -----A-----T------------G-------------------.....................GCA............--G------------...............A-A......---...C---CGAGC-G---------------------------------A 7165
F1.AO.06.AO_06_ANG32 ------------------------------GA------------............GCGAGA...GG-............---------------...............---......---...---------------T----------------------------- 6984
F1.AR.02.ARE933 -----C-------------------A----GA---CA------A.....................A--............---------------...............---......---...--G------------A------------C----------G----- 7081
F1.BR.07.07BR844 -G---C-------TA----T---------------CA-------.....................A--............---------------............ATAC--......--C...--G------G-------C---------A-T--------------- 7580
F1.BR.10.10BR_PE107 -----C------------------G------A---CA-------.....................---............-AGC-----------...............---......--G...C-G------A----------------------------------- 7227
F1.BR.10.10BR_RJ015 -----C-----A-------------------A---CC-------.....................---............---------------...............A-AGGA...---...C-G------G-------------------------M--------- 7199
F1.CY.08.CY222 -----C-----A-------------------A---CA------A.....................A--............---------------...............---......-A-...---------G--------AC------------------------- 6977
F1.ES.02.ES_X845_4 -----C-G---A-------------------A---C--------............GGGAGA...G--............---------------...............---......---...--------------------------------------------- 7230
F1.ES.11.VA0053_nfl -----C-------------------------A---CA-------.....................AG-............---------------...............---......---...C--------C-----------------A-C--------------- 7208
F1.RO.96.BCI_R07 -----C-----A------------G----C-A---CA-------.....................A--............---------C-----...............-C-......---...T-----CT----C-------------------------------- 7865
F1.RU.08.D88_845 -----C-------------------------A---CAT------.....................G--............--GC-----------...............T--......---...--G-----C------------------------------------ 7297
F2.CM.02.02CM_0016BBY -----C-----A--------T---G------A---CA-------.....................A--............-------G-------...............--A......---...---------G----------------------------------- 6970
F2.CM.10.DEMF210CM001 ------------------------G------A---C--------.....................AGC............-----G---------...............---......---...C--------A----------------------------------- 7071
F2.CM.10.DEMF210CM007 -----C----T--G----------G------A---CA-------.....................A-C............---------------...............---......---...---------G----------A---------A-------------- 7132
G.CM.07.920_49 -----C-----A------------G-----G-------------.....................---............-----------G---...............--T......---...C-G------GCTC-------------A---ATG------------ 7170
G.CM.10.DEMG10CM008 -----C-----A------------G----CGA------------.....................GGA............---------------...............--T......---...C-G------G-T--------------A------------------ 7174
G.CM.10.DEURF10CM020 -----C------------------G-----GA------------.....................GGA............-----------G---...............--T......---...C-G-----G--C--------------A---A-------------- 7181
G.CN.08.GX_2084_08 -----C----GA------------------G-------------.....................---............-----G---------...............--T......---ACG--G------C-C--------------A---A-------------- 7044
G.ES.09.X2634_2 -----C-----A------------G-----G-------------.....................GG-............---------------...............-CA............C-G------A-C--------------R------------------ 7288
G.ES.14.ARP1201 -----------A------------G-----G-------------.....................---............---------------............GCTT-T......---...C-G------C-C--------------------------------- 7328
G.GH.03.03GH175G --T--C-----A------------G-----G----C--------.....................G--............---------------...............--T......---...C-G------G-C--------------A------------------ 7857
G.KE.09.DEMG09KE001 -----C------------------------G-------------.....................GGA............-----------G---............GTA--T......---...G-G------G-C--------A-----ATC---------------- 7184
G.NG.09.09NG_SC62 ---------A-A--------GG--------G-------------.....................---............-----G---------.........GCT...--T......---...--G------C-C--------------ATC---------------- 6990
G.PT.x.PT3306 -----C-------------T----G-----G-------------.....................GGA............---------------........................---...---------G-CA--T----------A------------------ 7787
H.BE.93.VI991 -----C-G-----------A---G------G-------------.....................G--............---------------...............--A......---...--G--------T--------------------------------- 7210
H.BE.93.VI997 -----C-G---------------G------G-------------.....................G--............--------------T...............---......---...--G--------T-----------------------T--------- 7125
H.CF.90.056 -----C-G---A--------------A---G-------------.....................G--............---------------...............---......---...--G-------CT--------------------------------- 7130
H.GB.00.00GBAC4001 -----C-G---A------------------G-------------.....................G--............---------------...............---......---...--G--------T--------------R------------------ 7319
J.CD.97.J_97DC_KTB147 -G----------------------G------A------------.....................G--............---------------......ATA......---......---...--G------G--------------------A-------------- 7014
J.SE.93.SE9280_7887 -G---C-------------------------A------------.....................G--............---------------...............---......---...---------G--------------------A----------T--- 7118
J.SE.94.SE9173_7022 -G---C-------------------------A------------.....................G--............---------------...............---......---...---------G--------------------A-------------- 7125
K.CD.97.97ZR_EQTB11 -----C-----A------------G-----G-------------.....................---............--------G------...............--A......---...--------G------------------------------------ 6994
K.CM.96.96CM_MP535 -----C-----A------------G---C-G-------------.....................---............---------------...............--A......---...T--------G-----T----A------------------------ 6971
01_AE.AF.07.569M -----C-----A------------G-------------------.....................G--............C--C-----------...............---......---...---------A--A--T----------A------------------ 7002
01_AE.CM.11.1156_26 -----C-----A------------CTT---G-------------.....................G--............----G----------...............--A......---...---------A--A--T----------A------------------ 7121
01_AE.CN.12.DE00112CN011 -----C--------------------------C-----------.....................G-T............---------------...............---......---...---------A--A--T----------------------------- 7133
01_AE.HK.04.HK001 -----C------------------G-------------------.....................G--............---------------......GTA......---......---...---------A--A--T----------A------------------ 7172
01_AE.IR.10.10IR.THR48F -----C-----A--------------------------------.....................G--............---C-----------...............---......---...---------A--A--T----------A------------------ 7016
01_AE.JP.11.DE00111JP003 -----C-------G----------G-----G-------------.....................G--............---------------...............---......---...---------C--A--T----------A------------------ 7208
01_AE.SE.11.SE601018 T----CC-CC-AC-A--A-A----T--TGG---TG---AAAAGA.....................G-A............-A--G----------...............---......-T-...---A---T----A--A-C--AGGAA-A---A-----......... 7004
01_AE.TH.10.DE00110TH001 -----C-----A--------------------------------.....................G--............-A-C-----------...............---......---...C--------A--A--T----------A------------------ 7114
01_AE.TH.90.CM240 -----C-----A------------G-------------------.....................G--............-----------G---...............---......---...---------A--A--T----------A------------------ 7364
01_AE.US.05.306163_FL -----C-----C--------------------------------.....................G--............---C-----------...............--A......---...------A-CA--A--T----------A------------------ 6924
02_AG.CM.10.DE00210CM013 -----C----T--G---------CCT-----A------------.....................GGA............---------------...............--T......---...C--------G-C---T----------A------------------ 7250
02_AG.ES.06.P1423 -----A----T--G---------C-T-----A------------.....................G--............---------------...............--T......---...C-G------G-C--------------R---S-------------- 7251
02_AG.GW.05.CC_0048 -----C----T-----------TT-T-----A------------.....................---............-----G---------...............--T......---...C--------C-C--------------A------------------ 7185
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Rev Responsive Element (RRE) region Env gp120 end Env gp41 start
B.FR.83.HXB2 AACCATTAGGAGTAGCACCCACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTG.....................CAG............AGAGAAAAAAGAGCA...............GTG......GGA...ATAGGAGCTTTGTTCCTTGGGTTCTTGGGAGCAGCAGGAAGCACT 7811
Env E__P__L__G__V__A__P__T__K__A__K__R__R__V__V__.__.__.__.__.__.__.__Q__.__.__.__.__R__E__K__R__A__.__.__.__.__.__V__.__.__G__.__I__G__A__L__F__L__G__F__L__G__A__A__G__S__T_
02_AG.KR.12.12MHR9 -----C-G--T------------C-T----GA------------.....................GG-............---------------...............--C......---...C-G------G-CC--T-G--A-----A------------------ 7497
02_AG.LR.x.POC44951 -T---A----T--G--T------C-T-----A------------.....................G--............-A-------------...............--T......---...C-G------G-C---A----------A-----T------------ 7782
02_AG.NG.09.09NG_SC61 -----C----T------------CGT----GA------------.....................GG-............---------------...............--T......---...C--------G-C--------------A------------------ 7015
02_AG.NG.x.IBNG -----C----T------------CGT-----A------------.....................G--............--------------G...............--T......---...C-G------G-C--------------A------------------ 7317
02_AG.SE.11.SE602024 C-G------T--C-------C--CCCT-CTCA--------A---.....................-T-............---A-----------...............-CA......-T-...G---T---AG-CG--T---TCG----AA---------------G- 6992
02_AG.SN.98.98SE_MP1211 -----C----T---------T--C-T-----A------------.....................G--............---------------...............--T......---...C-G------G-C--------------A------------------ 7013
02_AG.US.06.502_2696_FL01 -----C----TA----G------C-T----GA------------.....................---............---------------...............--T......---...C--------C-C--------------A------------------ 6996
03_AB.RU.97.KAL153_2 ------------------------G-------------------.....................---............-----G---------...............---......---...---------G----------------------------------- 6988
04_cpx.CY.94.94CY032_3 -----A---------------AT-------G----C--------.....................---............---------T-----...............---......---...-----G--CA----------------------------------- 7181
05_DF.BE.x.VI1310 -----C-----A------------G------A---CA-------.....................A--............---------------...............A--......---...---------A------------------C---------------- 7217
06_cpx.AU.96.BFP90 -----C-----A-----------TG-----G---------A---.....................GG-............---------------...............--T......---...C-G------A----------------A---A-------------- 7859
07_BC.CN.98.98CN009 -G-----G--------------TGCA-----A--G---------.....................G--............---------------...............---......---...---------G----------------------------------- 7133
08_BC.CN.97.97CNGX_6F -G-----G--------------TGCA-----A--G---------.....................G--............---------------...............---......---...C--------G----------------------------------- 6990
09_cpx.GH.96.96GH2911 -----C-------G----------G-----G-------------.....................G--............---------------...............--T......---...--G------C-T--------------A------------------ 6983
10_CD.TZ.96.96TZ_BF061 -----A----TC------------C-------------------.....................G-A............---------------...............A-A......---...C-G------G----------------------------------A 7163
11_cpx.CM.95.95CM_1816 -----C------------------G------A------------.....................G--............---------------...............---......---...---------G--C-------------------------------- 7210
12_BF.AR.99.ARMA159 -----C------------------G------A---CA-------.....................AC-............---------------...............---......---...--------------------------------------------- 7776
13_cpx.CM.96.96CM_1849 ---------------------G--GA--G-G-------------.....................GCA............---------------...............--AGTT...---...C----G---G-C--------------A------------------ 7236
14_BG.ES.05.X1870 ------------------------------GA------------.....................---............---------------...............--A......---...--------C---C--T----------------------------- 7293
15_01B.TH.99.99TH_MU2079 --------------------------------------------.....................---............---------------...............---......---ACG---------A--------------------A-------------- 7183
16_A2D.KR.97.97KR004 -----C-------------T----G-----GA------------.....................G--............--G------------...............-CA............G-T---CTG--C--------------------------------- 7177
17_BF.AR.99.ARMA038 --------------------------------------------.....................---............---------------...............---......---...--G-C----G-----A----------------------------- 7000
18_cpx.CU.99.CU76 -----C----------------T-------G---------A---.....................GG-............--------------C...............--T......---...C-G------G-C--------------A------------------ 7119
19_cpx.CU.99.CU7 -G---C--------------------------------------.....................G--............---------------...............A--......---...C-G------G-C--------A-----A------------------ 6877
20_BG.CU.99.Cu103 -----C------------------G-------------------.....................---............---------------...............--T......---...C-G------G-C--------------A------------------ 7245
21_A2D.KE.99.KER2003 -----C-G--------T-------G---------------A---.....................G-T............---------------...............A-A......---...C--------A----------------------------------G 7003
22_01A1.CM.01.01CM_0001BBY -----C-----A-------A----G------------G------.....................G--............---------------...............C--......---...T-T------G-C--------------A------------------ 6978
23_BG.CU.03.CB118 -----C------------------------G-------------.....................G--............----G----------...............--T......---...C-G------G-C--------------A------------------ 7239
24_BG.ES.08.X2456_2 -----C------------------G-----G-------------.....................GG-............---------------...............--T......---...C-G------G----------------A--GA----C--------- 7262
25_cpx.CM.02.1918LE -----C-------------T----------G---G--G------.....................G--............---------------...............A-C......---...C-G------GCC------------------A-------------G 7010
26_AU.CD.02.02CD_MBTB047 -G---C-----T-------T----------G-------------.....................G--............---------------...............--T......---...--G------C-T-----------------------C--------- 7799
27_cpx.FR.04.04CD_FR_KZS -----C-----A------------G------A--G---------.....................G--............---------------...............---......---...------------A--T----------A------------------ 7810
28_BF.BR.99.BREPM12609 -G----------------------T-----G-------------.....................---............---------------...............---......---GCAC--------C----------------------------------- 7212
29_BF.BR.01.BREPM16704 -G------------------------------------------.....................--A............---------------...............---......---...---------A----------------------------------- 7256
31_BC.BR.04.04BR142 -----------A----------T--------A--G---------.....................G--............---------------...............---......---...C--------------T----------------------------- 7261
32_06A1.EE.01.EE0369 -----C----CA--------T---------G---------A---.....................GGA............-----G---------...............--T......---...C-G------G-T--------T-----A---A-------------G 7437
33_01B.ID.07.JKT189_C -----C-----A--------------------------------.....................G--............---------------...............---......---...---------A--A--T----------A------------------ 7103
34_01B.TH.99.OUR2478P -----C-----A------------G------A------------.....................G--............---------------...............---......---...---------A--A--T----------A------------------ 6977
35_AD.AF.07.169H -----C--------------------------------------.....................G--............---------------...............--T......---...C-G------------A----------A------------------ 6993
36_cpx.CM.00.00CMNYU830 -----C----T--G---------CGA-----------G------.....................G--............---------------...............--T......---...C-G------G-C--------------A------------------ 7008
37_cpx.CM.00.00CMNYU926 -----A-----A------------------G-------------.....................G--............---------------...............--T......---...C-G------G-C--------------A------------------ 6993
38_BF1.UY.03.UY03_3389 -----------A------------G-------------------.....................---............---------------...............---......---...--G-C----G-----A----------------------------- 7207
39_BF.BR.04.04BRRJ179 -----C-----A------------G----C-A---CA-------.....................A--............---------------...............-CA............C------T-G------------------C---------------- 7261
40_BF.BR.05.05BRRJ055 -G----------------------G-----G-------------.....................---............-----G---------...............---......ACG...C-G------A----------------------------------- 7308
42_BF.LU.06.luBF_18_06 -G---------A---------AT--A----G-------------.....................---............---------------...............---......--G................................................ 7319
43_02G.SA.03.J11223 -----Y-----R------------------G-------------.....................---............-----------G---...............--T......---...--G------G-C--------------A------------------ 7294
44_BF.CL.00.CH80 -----C-----A-----------------------CA-------.....................AC-............-------G-------...............---......AC-...---------A----------------------------------- 7226
45_cpx.FR.04.04FR_AUK -G---C------------------G-----G-------------.....................G--............---------------.........GTT...--T......---...C-G------G-C---A----------A------------------ 7770
46_BF.BR.07.07BR_FPS625 -G---C-----A-------------------A---CA-------.....................AC-............---------------...............---......---...C-G-----G------------------------------------ 7187
47_BF.ES.08.P1942 -----------A--------------------------------.....................---............---C-----------...............---......---...T-T------------------------------------------ 7228
48_01B.MY.07.07MYKT021 -----C-G---A------------G-------------------.....................G--............---------------...............---......--C...---------C--A--T----------A------------------ 7031
49_cpx.GM.03.N26677 -G-----G---A-------T--T-G------A--G---------.....................G--............---------C-----...............---......---...--G------G-------------------------C--------- 7238
50_A1D.GB.10.12792 -G---C----TA------------G-----GA------------.....................GCA............---------------...............A-A......---...C--------A----------------------------------A 7217
51_01B.SG.11.11SG_HM021 -----C-----A--------------------------------.....................G-A............---------------...............-C-......---...---------C--A--T----------A------------------ 7002
52_01B.MY.03.03MYKL018_1 -----C-----A--------T-----------------------.....................G--............---------------...............---......---...---------A--A--T----------A------------------ 7140
53_01B.MY.11.11FIR164 -----C-----A------------G------A--G---------.....................G--............---A-C---------...............---......---...---------A--A--T----------A------------------ 7127
54_01B.MY.09.09MYSB023 -----C-----A------------G-------------------.....................G--............---------------...............---......---...---------A--A--T----------A------------------ 7219
55_01B.CN.10.HNCS102056 -----C------------------G-------------------.....................G--............---------------...............---......---...---------A--A--T----------A------------------ 7133
56_cpx.FR.10.URF5_patient_A -----------A------------G------A--G-----A---.....................GG-............-----G---------...............--T......---...--G------G-C--------------------------------- 7138
57_BC.CN.09.09YNLX19sg -G-----G--------------TG-A-----A--G-----A---.....................G--............---------------...............---......---...C--------G-------------------T-----C--------- 7018
58_01B.MY.09.09MYPR37 -----C----------C-------G-------------------.....................---............---------------...............--A......C--GCG---------A----------------------------------- 7162
59_01B.CN.09.09LNA423 -----------T--------------------------------.....................---............---------C-----...............---......---...C-------C-----------------A--------C--------- 6989
60_BC.IT.11.BAV499 -----------A----------T--------A--G---------.....................G--............---------------...............-CA............C--------A----------------------------------- 7771
61_BC.CN.10.JL100010 -G---C-G---A----------TCCA-----A--G---------.....................G--............---------------...............---......---...---------G-------------------T-----C--------- 7189
62_BC.CN.10.YNFL13 -G---C-G---A----G-----T-CA-----A--G---------.....................G--............---------------...............---......---...---------G----------------------------------- 7121
63_02A1.RU.10.10RU6637 -----C----T------------GG------AC-----------.....................G--............----G----------.........GTC...--C......---...C-G------G-C--------------A---A-------------- 7337
64_BC.CN.09.YNFL31 -G-----G---T----------TGCA-----A--G-----A---.....................G--............---------------...............--A......---...---------G-------------------------C--------- 7155
65_cpx.CN.10.YNFL01 -------------------A------------------------.....................---............---------------...............-C-............C--------A----------------------------------- 7196
67_01B.CN.11.ANHUI_HF115 -----C-----A------------G-------------------.....................G-C............---------------...............---......---...---------A--A--T----------A------------------ 7109
68_01B.CN.11.ANHUI_WH73 -G---C-----A------------G-------------------.....................G-C............---------------...............---......---...---------A--A--T----------A------------------ 7103
69_01B.JP.05.05JPMYC113SP420-----C-----A------------G-------------------.....................G--............---------------...............---......---...---------A--A--T----------A------------------ 7204
70_BF1.BR.10.10BR_PE004 -----------A--------------------------------.....................--A............---------------...............--A......---...C------T-A----------------------------------- 7248
71_BF1.BR.10.10BR_PE008 -------------------------------A------------.....................---............---------------......GTA......---......---...---------C----------------------------------- 7483
72_BF1.BR.10.10BR_MG002 -----C-----A-------------------A---CA-------.....................ACA............---------------...............T--......---...--G------------------------------------------ 7291
74_01B.MY.10.10MYPR268 -----------A------------G---------G---------.....................G--............---------------...............---......---...---------A--A--T----------A------------------ 7099
O.BE.87.ANT70 ----T--TA-T--G--------ACGTATTGCA--GCC---CA-A......AGCACTAGAACT...--T............---------------...............--A......---...T-G---ATGC-A---T-G---G-TC-AA-T--------T------ 7864
O.CM.98.98CMA104 ----T--TA-T--------T--A--AATTGCA--GCC---CA-AGGCATGGGCACTGGTACT...--T............--G-----G------...............--A......---...T-G---ATGC-A---T-A---G-TC-AA-T--------T------ 7359
O.CM.98.98CMABB141 ----T--TA-T--G-----T--A-GAATT-CA--GCC---CA-A......GGCTTTGGCCAC...--C............-AG------------...............---......--C...T-G---ATGC-A---T-G---G-TC-AA-T--------T------ 7382
O.CM.98.98CMABB212 ----T--TA-T--------T--A--A-TTTCA---CC-A-AA-A......AGCATTAACACCAAT--C............---AG----------...............--A......---...C-G---ATGC-----T-----G-AC-AA-T--------T------ 7390
O.CM.98.98CMU5337 ----T--TA-T--------T--A--AATTGCA--GCC---YA-A......AGCACTGGCACT...--T............-----G---------...............--A......---...T-G---ATGC-A---T-G---G-TC-AA-T--------T------ 7312
O.CM.99.99CMU4122 ----T--TA-T--G-----T--A--AATTGCA--GCC---CA-A......GGCACTGGTACT...--T............--G--G---------...............--A......---...T-G---ATGC-----T-G---G-TC-AA-T--------T------ 7331
O.FR.92.VAU ----T--TA-T--------A--A--AATTGCA--GCC-ACTA-A......GGAACTAGCACT...--T............-----G---------...............-CA......--T...T-G-C-ATGC-A---T-G---A-TC-AA-T--------------- 7427
O.GA.11.11Gab6352 ----T--TA-T--G-----T--A--AATTGCA--GCC---CA-A......GGCACTGGCACT...--T............---------------...............--A......---...T-G---ATGC-A---T-G---G-TC-AA-T--------T------ 7087
O.SN.99.99SE_MP1299 ----T--TA-T--G-----T--A--AATTGCA--GCC---CA-A......GGCACTGGCACT...--A............---------------...............--A......---...T-G---ATGC-A---T-A---G-TC-AA-T--------------- 7914
O.US.10.LTNP ----T--TA-T--G--------A-GAATTGCA--GCC---CA-A......GGCACTGGCACT...--T............---------------...............-CA......---...T-G---ATGC-----T-G---G-TC-AA-T--------------- 7788
N.CM.02.DJO0131 ----CA-------------AGGT--A--T--A---C-CACA---.....................AGT............---------------............GCCT-T......---...C----T--GC----T--G-----TC-T-----------G------ 7235
N.CM.02.SJGddd ----CA-------------A-GT--A--T--A--GCACACA---.....................AGT............--------G------............GCCT-T......---...C----T--GC----T--------TC-TA----------G------ 7207
N.CM.04.04CM_1015_04 ----CA-------------AGGT--A--T--A---C-CACA---.....................A-T............--------G------............GCCT-T......---...C----T--GC----T--------TC-T--T--------G------ 7213
N.CM.06.U14296 ----CA-------------AGGT--A--T--A---C-CACA---.....................AGT............---------------............GCCT-T......---...C----T--GC----T--------TC-T-----------G------ 7259
N.FR.11.N1_FR_2011 ----CA-------------AGGT--A--T--A---CACACA---.....................AGT............--------G------............GCCT-T......-S-...C-G--T--GC----T--------TC-T-----------G------ 7141
P.CM.06.U14788 --G-TC-G-CC--G-----T--A--AATTTCC---CCTACAA-T...ATGGCTCATGATGGA...--T............--GA-G-----G---...............-CA......--C...C-----ATGC-A-----------TC--A-C--------------- 7360
P.FR.09.RBF168 -GG-TC-G-CT--G-----T--A-GA-TCTCC---CCTACAA-C...ATGGCTCATGATGCT...--T............--GA-------G-G-...............-CA......--C...C-----ATGC-A-----------TA--A-T--------------- 7900
CPZ.CD.90.ANT RT--C--GTC------C--A--A-CA-GN--A--GCC--AAA-A.....................A-A...CAACACTCC---C---------GC...............A-T......---...-----GCTG--C---T-G--TC-TC-CA-T-----T--C--T--A 7243
CPZ.CM.05.SIVcpzLB7 ----------------G--T----G---G-GA--G--GACT---.....................G-T............---------------...............-CA......--G...C-G----TG--T--------------------------G------ 7322
CPZ.CM.09.Ptt_09Cam155 ----CC-T-C---------T-G------------GC--ACT---.....................G-A............-C---G------CA-AAAAGAGCA...GCCT-T......---...C-------AC--------------C-A--T--------------- 7905
CPZ.TZ.06.TAN5 -G--C--GTCG--G--T--A-GGCCA-GG--A--GCCT-A-A-T.....................A--GCTAATCATACT--GTC--------AT...............--T......--C...-----GCTG--A--T-----A--TC-CA-T-----------T--A 7909
CPZ.US.85.US_Marilyn ----TA-------G-----AGGT-----C--A--GCATACA---.....................A-A............---------------............GCCT-C......---...C----T--AC-------G-----TC-T------------------ 7816
GOR.CM.07.SIVgor2139_287 -GG----GACT--G-----A--A--A--------GCCT--TA-T............GGCCAT...A-C............--G------C-T---...............-CA......--C...C-G---ATGC----T---------A--A-T--------------G 7369
GOR.CM.12.SIVgor_BQID2 --G-----TCT--G--------A---AT---A---CCCA-AA-T............GGTCTG...A-C............-------------G-...............-CA......---...C-----ATGC-A--------A---A--A-T--------------- 7352
GOR.CM.13.SIVgor_BPID15 --G-T--G-CT--G-----T--A--AATCTCC---CC-ACAA-T...ATGGCACAGACTCAT...---............--G----------G-...............-CA......--C...C-C---ATGC-A------------A--A-T--------------G 7243
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B.FR.83.HXB2 ATGGGCGCAGCCTCA...ATGACGCTGACGGTACAGGCCAGACAATTATTGTCTGGTATAGTGCAGCAGCAGAACAATTTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAGCAGCTCCAGGCAAGAATCCTGGCTGTGGAAAG 7978
Env _M__G__A__A__S__.__M__T__L__T__V__Q__A__R__Q__L__L__S__G__I__V__Q__Q__Q__N__N__L__L__R__A__I__E__A__Q__Q__H__L__L__Q__L__T__V__W__G__I__K__Q__L__Q__A__R__I__L__A__V__E__R
A1.CD.97.97CD_KCC2 --------G--G---...--A------------------------------G-------------A-----A-G-----------A------A-----T-----A---------AG------------------T--A---------------G---------------- 7977
A1.CM.08.886_24 -----------G---...--A----------C------------G---C----------------A-----A-G------------------A-----T--------CA-----A-------------------T--A---------------G---------------- 7419
A1.CY.08.CY236 --------G--G---...--A--------------------G--------------C--------A-----A-G------------------A-----T--------GA-----AG------G-----------T--A---------------G---------------- 7195
A1.IN.09.NARI_FLS_IVC19_1 -----------G---...--A-----------------------------------C--------A-----A-G--------------AA-GAA----T-----A---------A-------G-----------T--A------------C--G---------------- 7889
A1.KE.11.DEMA111KE002 -----------G---...--A--------------------------------------------A-----A-GT-----------------A-----T-----A--G------A-------------------T------------------G-------GA-A----- 7355
A1.RU.11.11RU6950 --------G--G---...--A-----------------------------------------A--A-----A-G------------------A-----T--G---------C--A-------G-----------T--A---------------G---------------- 7505
A1.RW.11.DEMA111RW002 --------G--G---...G----------------------------------------------A-----A-G-----------A------A-----T-----A---------AG------------------T--A-----------------------------G-- 7362
A1.SN.01.DDI579 --------G--G---...--------------------------------------C-----A--A-------G----C-------------A-----T--------CA-----A-------------------T--A---------------G--------A-A----- 7182
A1.UG.11.DEMA110UG009 -----------G---...--A--------------------G--------------C--------A-----A-G-----------A------A--A--T-----A--A------AG------G-----------T--A---------------G--T-A----------- 7309
A1.ZA.04.503_15344_T10_A1 --------G--G---...G-------------------------------------C--------A-----A-G------------------A-----T---------A-----A-------G-----------T--A---------------G----A----------- 7210
A2.CD.97.97CDKTB48 --------G--G---...--A------------------------------A----C--------A-----A-G-----------A------A-----T-----A--GA-----AGG-----------------T--A---------------G--------C------- 7288
A2.CM.01.01CM_1445MV --------G--G---...--A-----------------------------------C--------A-----A-G-----------A------A-----T--------G------A-------G-----------T--A-----T---------G--------A-A----- 7183
A2.CY.94.94CY017_41 --------G--G---...C-A--------------------------------------------A-----A-G----------CA------A--A--T---------------A-------------------T--A-----------G--GG---------------- 7350
B.BR.10.10BR_RJ032 -----------A---...--A------------------------C-------------------A-----A--------------A--C-----------------------------------------------A-----T-G---G---G---------------C 7597
B.CA.07.502_1191_03 -----------A---...C-A--------------A-----------------------------A--------------------A---------------------A----------------------------A---------------G----A----------- 7425
B.CH.08.M2_0803101_NFLG8 -----------G--G...C----------------------------------------------A-----------CC-----------------------------A--------------------------------------------G----T----------- 7521
B.CN.12.DEMB12CN006 -----------G---...G------------------------T----C----------------A------------C-------A--------------------CA--------------------------------------------G----C----------- 7374
B.CU.14.14CU005 -----------G---...G-A--------------A-----------------------------A-------G-----------AT------C----------------------------------------T--A---------------G---------------- 7186
B.ES.14.ARP1195 -----------G---...--A---------------T------------------------------------------------A---------------G---------------------------------------------------G---------------A 7460
B.FR.11.DEMB11FR001 -----------G---...---------------------------C-------------------A------------C----A--------------------A---A--------------------------------------------G---------------- 7175
B.HT.05.05HT_129389 -----------G---...--AG---------C---------G-----G------------------------------C-------------------------------------------G--------------A---------------G---------------- 7202
B.JP.12.DEMB12JP001 -----------G---...C-A-T------------------------------------------A------------C----------C------------------A----------------------------------------G---G---------------- 7388
B.KR.07.HP_18_07JHS10_3909 -----------G---...-------------------------T---------------------A--------T-----------A------------------------------------------------------------------G---------------- 7644
B.RU.11.11RU21n --------G--G---...--A--------------------G---------G-------------A------------C-------A-----------------A--------------------------------------------G--------T--------G-- 7506
B.SE.12.SE600057 -----------G---...G-AG---------C---------------G----T------------A------------C-----C-A-----------------A---A----------------------------------------G-------------------- 7218
B.TH.10.DEMB10TH002 -----------G---...--A----------C---------------G-----------------A------------C-------------------------A---T------------------------------------------------------------- 7329
B.US.13.RV_1 -----------G---...C-----------------------------------A----------A--------T--C--------A-----A-----------------------G-----------------------------------------A----------- 7884
B.ZA.09.DEMB09ZA022 -----------A---...--A--------------------------------------------A------------------------------------------A--------------------------------------------G---------------- 7251
C.BR.07.DEMC07BR003 -----------A---...--------------------------------------G--------A-----A-GT-----------------A---------------A-------------G-----------T--------T---------G--------A-A----- 7400
C.BW.00.00BW5031_1 -----------A---...--A--------------------------GC----------------A-----A-G------------A-----C---------------A----A--------------------T------------------G--------A-A--G-- 7310
C.CN.10.YNFL19 --------G--G---...--A-----------------------G--------------------A-----A-G------------------A-----------------------------G-----------T------------A-----G--------A-A----- 7348
C.CY.09.CY260 --------G--G---...C-A--------------------G-----GC----------------A-----A-G-----------A------A-----------------------------------------T------------------G-------CA-A----- 7213
C.ES.14.ARP1198 --------G--G---...--A---------------------------C----------------A-----A-G------------A-----A--------G------A-------------G-----------T--A---------A-----G--------A-A--G-- 7347
C.ET.02.02ET_288 -----------G---...--A--------------------------------G-----------------A-G------------A-----A---------------A-------------G-----------T----------G-A-----G-------GA-A----- 7183
C.IN.09.T125_2139 --------G--G---...--A--------------------G-----G-----------------A-----A-G------------------A-----------------------------G-----------T------------------G--------A-A----- 8013
C.KE.05.05KE369195V4 -----------G---...---G--------------------------C----G-----------A-----A--------------------A---------------A-------------G-----------T------------------G----------A----- 7121
C.MW.09.703010256_CH256.w96 -----------G---...--AG-------------------------G-----------------A-----A--------------A-----A---------------A-------------G-----------T--A---------------G--------A-A----- 7939
C.SE.13.SE600311 -----------A---...--A--------------------------------------------A-----A-G------------A-----A-----------A---A-------------------------T------------A-----G--------A-A----- 7207
C.TZ.08.707010457_CH457.w8 -----------G---...--A--------------------------------------------A-----A-G------------------A---------------A-A-----------------------T--A---------A--------------A-A----- 7929
C.US.11.17TB4_4G8 -----------A---...--A--------------------------------G-----------A-----A-G------------A-----A--A------------A-------------G-----------T------------A-----G--------A-A----- 7323
C.YE.02.02YE511 -----------A---...--A--------------------G-----G-----------------A-----A-G------------------A-----------------------------G-----------T------------A-----G--------A-A----- 7170
C.ZA.12.DEMC12ZA096 -----------G---...C-A-----------------T------C-G-----------------A-----A-GT---------CAA-----A---------------A-------------------------T------------------G--------A-A----- 7287
C.ZM.11.DEMC11ZM006 --------G--G---...--C--------------------------GC-A-----C--------A-----A-G------------------A-----------------------------------------T------------------G--------A-A----- 7348
D.CM.10.DEMD10CM009 -----------G---...--A--------------------------------------------A-----A--T-----------------A-----------------------------------------T--A-T------------------------------ 7316
D.CY.06.CY163 -----------G---...--AG---------C-------------G-G-----C-----------A-----A--T--------------G--A-----------A-----------------G-----------T--A-------------------------------- 7188
D.KE.11.DEMD11KE003 -----------G---...C-------------------------G---C----------------A-----A--------------A-----A-----------------------------------------T--A-------------------------------- 7308
D.KR.04.04KBH8 -----------G---...G-------------------------G--------------------A-----A--------------------A-----------------------------G-----------T--A---------------G--------C-A----- 7891
D.SN.90.SE365 -----------G---...---G----------------------GC-------------------A-----A--------------A-----A-----------------------------G-----------T--A-------------------------------- 7976
D.TZ.01.A280 -----------G---...T-------------------------G--------------------A-----A--------------------A---------------T-------------------------T--A---------------G----------A----- 7166
D.UG.10.DEMD10UG004 -----------G---...---G-----------------------G--C----------------A-----A--------------------A-----------------------------------------T--A-----T---------G-T--C----------- 7288
D.UG.11.DEMD11UG003 ----------TG---...T------------------T------GC----------C--------A-----A--------------------A---------------A----------------------TG-T--A-------------------------------- 7332
D.YE.02.02YE516 -----------G---...G----------------------------------------------A-----A--T-----------------A-----------A-----------------G-----------T--A------------------------------CA 7158
D.ZA.90.R1 -----------G--T...G-------------------------G--------------------A-----A--------------A-----A-----------------------------------------T--A---------------G---------------- 7332
F1.AO.06.AO_06_ANG32 -----------G---...--A-----------------------------------A--------A------------C-------A--------A-----G------A-------G-----------------T--A---------------C---------------- 7151
F1.AR.02.ARE933 --------G--G---...--A-----------------------G---C-------A--------A-----A--------------A--------A------------A-------G-----------------T--A---------------C---------------- 7248
F1.BR.07.07BR844 -----------G---...--A---------------A--------C-----G----A--------A-------G----C----------------A--------A-----------G-----------------T--A---------------G---------------- 7747
F1.BR.10.10BR_PE107 -----------G---...--A----------C-------------G------T---A--------A-------G---------------------A-----------CA-------G-----------------T--A--------------G-----------A----- 7394
F1.BR.10.10BR_RJ015 --------G--G---...C-------------------------------------A--------A-------G----C----------------A--------------------G-----------------T--A---------------G---------------- 7366
F1.CY.08.CY222 -----------G---...C-A-----------------------------------G--------------A-------------A---------A--------------------G-----------------T--A---------------G----------A----- 7144
F1.ES.02.ES_X845_4 -----------A---...--A-----------------------------------A--------A------------C----------------A--------------------G-----------------T--A---------------G----------A----- 7397
F1.ES.11.VA0053_nfl --------G--G---...--------------------------------------A--------A-----A-----------------------A------------A-------G-----------------T--A---------------G----------A----- 7375
F1.RO.96.BCI_R07 --------G--G---...--A-----------------------------------A--------A-----A-------------A---------A--------------------G-----------------T--A-----------C---G---------------- 8032
F1.RU.08.D88_845 -----------G---...--A-----------------------------------A--------------A--T--C-----------------A------------A-------G-----------------T--A---------------G----------A----- 7464
F2.CM.02.02CM_0016BBY -----------G---...--A--------------------------------------------A-----A-------------A------A--A--------------------G-----------------T--A-----------G-------------------- 7137
F2.CM.10.DEMF210CM001 --------G--G---...--A--------------------------G-----------------A-----A-G-----------A---------A-----G-----CT-------G-----------------T--A---------------C---------------- 7238
F2.CM.10.DEMF210CM007 --------G--G---...--A----------------T---------------------------A-----A-G------------------A--A------------A-------G-----------------T--A-----------G---C----------A----- 7299
G.CM.07.920_49 -----------G---...--A----------------T------------------C--------A-----A-G------------A-----A---AT---G--A-----------------------------T--A---------------C--------A-A----- 7337
G.CM.10.DEMG10CM008 --------G--G---...--A----------------T-C----------------C--------A-----A--------------A-----A-----------------------------------------T--A---------------G----------A----- 7341
G.CM.10.DEURF10CM020 -----------G---...--AG---------------T------------------C--------A-----A-G------------------A--------G------T--C----------------------T--A---------------G---------------- 7348
G.CN.08.GX_2084_08 --------G--G---...C-A----------------T------------------C--------A-----A-G------------A-----A-----------A-----------------------------T--A---------------G---------------- 7211
G.ES.09.X2634_2 --------G--G---...--A----------------T------------------C--------A-----A-G------------------A--------G------A-------------------------T--A---------------G--------C------- 7455
G.ES.14.ARP1201 -----------G---...--A-----------------------------------C--------------A-GT-----------------A--------G--C-----------------------------T--A---------------G--------C-A----- 7495
G.GH.03.03GH175G --------G--G---...--A----------------T---G--------------C--------A-----A-G------------------A---------------A-------------------------T--A---------------G----A----------- 8024
G.KE.09.DEMG09KE001 --------G--G---...--A----------------T------------------C--------A-----A-G------------A-----A--A-----G--------------G-----------------T--A---------------G--------A-A---G- 7351
G.NG.09.09NG_SC62 --------G--G---...T-A-----------------------------------C--------A-----A--T-----------------A--------G--A-----AC----------------------T------------------G--------A------- 7157
G.PT.x.PT3306 --------G--G---...--A----------------T------------------C--------A-----A-G------------A--A--A--------G--------------------------------T--A---------------G----A---C------- 7954
H.BE.93.VI991 -----------G--T...--A---T----------------------------------------A-----A-G------------A-----AC--------------A-------G-----G--------T--T--A--A------------G----A----------- 7377
H.BE.93.VI997 -----------G---...--A--------------------G-----------------------------A-G---------A--A-----AC-------------CA-------G-----G--------TG-T--A---------------G----A----------- 7292
H.CF.90.056 --------G--G---...--A--------------------G-----------------------------A-G------------A-----AC------G-------A-------G-----G-----------T--A---------------G----C----------- 7297
H.GB.00.00GBAC4001 -----------G---...--A------------------------C-------------------A-----A-G------------A-----AC----------A---A-------G-----G--------TG-R--A---------------G----A----------- 7486
J.CD.97.J_97DC_KTB147 -----------G---...--AG----------------------G--G--------C--------A-----A-G-----------A------A---------------------AG------T-----------T---------------------T------------- 7181
J.SE.93.SE9280_7887 -----------G---...--A----------------T---------G--------C--------A-----A-G-----------A------A---------------------A-------T-----------T------------------G---------------- 7285
J.SE.94.SE9173_7022 -----------G---...--A----------------T---------G--------C--------A-----A-G-----------A------AN-A------------------A-G-----T-----------T------------------G---------------- 7292
K.CD.97.97ZR_EQTB11 --------G--G---...--A--------------------------------------------A-----A--------------A-----A--A--------A--AA----A--G--T--G-----------T--A-------G-------G----------A--G-- 7161
K.CM.96.96CM_MP535 --------G--G---...--A--------------------------------------------A-----A-G------------A-----A--A--------A--------A--G-----G-----------T--A-------G------------------A----- 7138
01_AE.AF.07.569M -----------G---...--A-----------------------------A--------------A-----A-G------------------A--------G------A-------------------------T--A---------------G---------------- 7169
01_AE.CM.11.1156_26 --------G--G---...--A--------------------------G-----------------------A-G------------------A--------G--------------------------------T--A---------------G----T----------- 7288
01_AE.CN.12.DE00112CN011 --------G--G---...--A--------------------G-----------------------A-----A-G------------A-----A--------G------A-------------------------T--A---------------G---------------- 7300
01_AE.HK.04.HK001 --------G--G---...T-A---------------------------C----------------A-----A-G------------------A---------------A-------------------------T--A---------------G---------------- 7339
01_AE.IR.10.10IR.THR48F --------G--G---...--A--------------------------------------------A-----A-G------------------A--------G--------------------------------T--A---------------G---------------- 7183
01_AE.JP.11.DE00111JP003 --------G--G---...--A--------------------------------------------A-----A-G------------------A--------G--------------------------------T--A---------------G--------C------- 7375
01_AE.SE.11.SE601018 ......--G--AC--...T-AT---------CGAT----CAG--GA-------AT-G---T--AGA----G--GGCTGC------T-AG----A--TT-ATGG------A-CA---G-----CTG-----C------A--CA--GG-T--------------TG-A---- 7165
01_AE.TH.10.DE00110TH001 -----------G---...--A--------------------------------------------A-----A-G------------------A--------G--------------------------------T--A---------------G---------------- 7281
01_AE.TH.90.CM240 --------G--G---...--A--------------------------------------------A-----A-G------------------A--------G--------------------------------T--A---------------G---------------- 7531
01_AE.US.05.306163_FL --------G--G---...--A--------------------------------------------A-----A-G------------------A--------G----G-A-------------------------T--A---------------C---------------- 7091
02_AG.CM.10.DE00210CM013 -----------G---...--A--------------------------------------------A-------G-----------A------A-----T-----A---------AG------G-----------T--A---------------G--------C------- 7417
02_AG.ES.06.P1423 --------G--G---...G----------------------G--G---C----------------A-------G----C-------------A-----T-----A---------A-------R-----------T--A---------------G--------C------- 7418
02_AG.GW.05.CC_0048 --------G--G---...-NA--------------------------------------------A-------G------------------A-----T-----A---A-----A-------------------T--A---------------G--------C------- 7352
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B.FR.83.HXB2 ATGGGCGCAGCCTCA...ATGACGCTGACGGTACAGGCCAGACAATTATTGTCTGGTATAGTGCAGCAGCAGAACAATTTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAGCAGCTCCAGGCAAGAATCCTGGCTGTGGAAAG 7978
Env _M__G__A__A__S__.__M__T__L__T__V__Q__A__R__Q__L__L__S__G__I__V__Q__Q__Q__N__N__L__L__R__A__I__E__A__Q__Q__H__L__L__Q__L__T__V__W__G__I__K__Q__L__Q__A__R__I__L__A__V__E__R
02_AG.KR.12.12MHR9 --------G--G---...C-A--------------------------------C-----------A-------G---------A--------A-----T-----A---------A-------G-----------T--A---------------G--------C-----G- 7664
02_AG.LR.x.POC44951 --------G--G---...--A--------------A-----------------------------A-----A-G-----------A------A-----T-----A---------AG------------------T--A---------------G--------C------- 7949
02_AG.NG.09.09NG_SC61 -----------G---...G-A--------------A-----------------------------A-----A-G---------------G--A-----T-----A--GT-----A-------G-----------T--A---------------G--------C------- 7182
02_AG.NG.x.IBNG --------GCGG---...--A--------------------------------C--C--------A-------G-----------AA-----A-----T-----A---------A-------G-----------T--A---------------G--------C------- 7484
02_AG.SE.11.SE602024 ---AT---GT-G--GATA----T-A----A---G-C--ATAC--G-GT-----------------A------T-----------TAT----A-----TT-----A---------A-----T--T-T--------T------------------T--T--T--C-T----- 7162
02_AG.SN.98.98SE_MP1211 -----------G---...--A--------------------------------------------A------------C------A------A-----T-----A---T-----A-------G-----------T--A--------A------G--------C------- 7180
02_AG.US.06.502_2696_FL01 --------G--G---...--A--------------------------------C-----------A-------G----C------AA-----A-----T-----A---------A-------G-----------T--A---------------G--------C-A----- 7163
03_AB.RU.97.KAL153_2 --------G--G---...--A--------------------------------------------A--------T---C-------------------------A--------------------------------------------G---G-------------G-- 7155
04_cpx.CY.94.94CY032_3 -----------G---...-----------------------------------C--C----------------G------------------A-----T-----A---------AG------G-----------T--A---------------G--------C------- 7348
05_DF.BE.x.VI1310 --------G--G---...--AG----------------------------------A--------A-----A------------CA---------A--------------------G--------------T--T--A---------------G---------------- 7384
06_cpx.AU.96.BFP90 -----------G---...--A----------------T------------------C--------A-----A-G------------A-----A--------G--------------------------------T--A-------------------------------- 8026
07_BC.CN.98.98CN009 --------G--G---...--A--------------------------G-----------------A-----A-G------------------A-----------------------------G-----------T------------A-----G--------A-A----- 7300
08_BC.CN.97.97CNGX_6F --------G--G---...--A--------------------------G-----------------A-----A-G------------A-----A---------------A-------------G-----------T--------A---A-----G--------A-A----- 7157
09_cpx.GH.96.96GH2911 -----------G---...--A-----------------------------------C--------A--A----G----C-----C-------A-----T--------------AA-------G-----------T--A---------------G---------------- 7150
10_CD.TZ.96.96TZ_BF061 --------G--G--G...C--------------------------G----------------------A--A--------------------A-----------------------------------------T--A---------------G-------------G-- 7330
11_cpx.CM.95.95CM_1816 --------G--G---...--A------------------------C----------C--------A-----A-G-----------A------------A---------------A-------T-----------T--A---------------G--------A-A----- 7377
12_BF.AR.99.ARMA159 --------G--G---...G-------------------------------------A--------A-----A-----C------CA---------A--------------------G-----------------T--A---------------G---------------- 7943
13_cpx.CM.96.96CM_1849 -------TG--G---...C-A-----------------------------------C--------A--A---------C------T------A-----T---------------A-------G-----------T--A--------A---------------A-A----- 7403
14_BG.ES.05.X1870 -----------GG--...G--------------------------C--C----------------A------------C-----------------------------A-------------------------A------------------G--------A------- 7460
15_01B.TH.99.99TH_MU2079 -----------G---...--A--------------------G-----G-----------------A-------GA---C-------------------A------------------------------------------------------G---------------- 7350
16_A2D.KR.97.97KR004 --------G--G---...G-------------------------------------C--------A-----A-G-----------A------A-----T---------A-----AG------G-----------T--A---------------G---------------- 7344
17_BF.AR.99.ARMA038 -----------G---...--A-----------------------------------A--------A-------G----C----------------A------------A-------G-----------------T--A---------------G---------------- 7167
18_cpx.CU.99.CU76 -----------A---...--A-----------------------------------C--------A-----A-G---------A--------A-----T---------A-----A-------G-----------T--A---------------G----A----------- 7286
19_cpx.CU.99.CU7 --------G--G--C...--A--------------------------------C--C--------A-------G-----------A------A-----T-----A--G------AG------C-----------T--A---------------G--------C------- 7044
20_BG.CU.99.Cu103 --------G--G---...--A----------------T---G--------------C--------A-------G----C-------------A--------G--------------------------------T--A---------------G----------A----- 7412
21_A2D.KE.99.KER2003 -----------G---...G----------------------------------------------A-----A--T----------T------A-----------A-----------------------------T--A---------------G-TT------------- 7170
22_01A1.CM.01.01CM_0001BBY --------G--G---...--A--------------------------G--------C--------A-----A-G------------------A-----T--------CA-----A-------------------T--A---------------G---------------- 7145
23_BG.CU.03.CB118 --------G--G---...--A----------------T---G--------------C--------A-------G----C-------------A--------G--------------------------------T--A---------------G--------C-A----- 7406
24_BG.ES.08.X2456_2 --------G--G---...--A----------------T---G--------------C----------------G----C-------------A--------G---------C----------------------T--A---------------G----------A----- 7429
25_cpx.CM.02.1918LE -----------G---...--A----------------T----------C-------C--------A-----AGG---C--------------A--------G--------------------------------T--A---------------G---------------- 7177
26_AU.CD.02.02CD_MBTB047 --------G--G---...--A--------------------------GC-------C--------A-----A-G------------------A--A--T---------A-----A-G-----------------T--A---------------G---------------- 7966
27_cpx.FR.04.04CD_FR_KZS --------G--G---...--A--------------T-----------------------------A-----A-G------------------A---------------A-------------------------T--A---------------G---------------- 7977
28_BF.BR.99.BREPM12609 -----------G---...-----------------A------------A----------------A-----A--------------A--------------G-----------------------------------------------G--------------A----- 7379
29_BF.BR.01.BREPM16704 -----------G---...G--G-------------A--------------A--------------A-----A---------------------------------------------------------------------------------G---------------- 7423
31_BC.BR.04.04BR142 -----------A---...--A------------------C-------G--------G--------A-----A-G------------A-----A---------------A-------------G-----------T------------A-----G--------A-C----- 7428
32_06A1.EE.01.EE0369 -----------G---...--A----------------T------------------C--------A-----A-G------------A-----A---------------T-------------------------T--A---------------G-------GT----R-- 7604
33_01B.ID.07.JKT189_C --------G--G---...--A--A-----------------------------------------A-----A-G------------------A--------G------A-------------------------A--A-----------G---G---------------- 7270
34_01B.TH.99.OUR2478P --------G--G---...--A--------------------------------------------A-----A-G------------------A--------G--------------------------------T--A-------------------------------- 7144
35_AD.AF.07.169H --------G--G--G...G-------------------------------------C--------A-----A-G-----------A------A-----T---------A-----AG------G-----------T--A---------------G--------C------- 7160
36_cpx.CM.00.00CMNYU830 --------G--G---...--A--------------A------------C----C-----------A-----A-G------------------A-----T-----A---------A-------G-----------T--A---------------G--------C------- 7175
37_cpx.CM.00.00CMNYU926 --------G--G--T...--A-----------------T-----------------C--------A-------G---CC----A--------A-----T-----A---------A-------G-----------T--A---------------G----A---C------- 7160
38_BF1.UY.03.UY03_3389 --------G--G---...--A-----------------------------------A--------A------------C----------------A------------A-------G-----------------T--A-----------R---G---------------- 7374
39_BF.BR.04.04BRRJ179 --------G--G---...--A---------------------------C-------A--------A--------T---C------A---------T--------------------G-----------------T--A---------------C---------------- 7428
40_BF.BR.05.05BRRJ055 -----------GG--...-CA--------------------------------------------------A-G---------------------A------------A-------G-----------------T--A---------------G----A----------- 7475
42_BF.LU.06.luBF_18_06 ...--------G---...G-A--------------------------------------------A--------T--------------------------------CA--------------------------------------------G---------------- 7483
43_02G.SA.03.J11223 --------G--G---...--A----------------T------------------C--------A-----A-G------------------A--------G--------------------------------T--A---------------G----------A----- 7461
44_BF.CL.00.CH80 -----------G---...--A-----------------------------------C--------A-----A-GA----------T---------A------------A-------G-----------------T--A---------------G---------------- 7393
45_cpx.FR.04.04FR_AUK -----------GG--...G----------------------G--------------C--------A-------G----C--T----------A-----T---------------A-G-----G-----------T--A---------------G---------------- 7937
46_BF.BR.07.07BR_FPS625 --------G--G---...--A------------------------------G----C--------A-----A-----------------------A--------------------G-----------------T--A--A----------------------------- 7354
47_BF.ES.08.P1942 -----------G---...G--G---------------------T----------------------------------C-----------------------------A--------------------------------------------G---------------- 7395
48_01B.MY.07.07MYKT021 --------G--G---...--A--------------------------------------------A-----A-G------------------A--------G------A----------------T-----------A--------A------G---------------- 7198
49_cpx.GM.03.N26677 -----------G---...T-A--------------------------GC----------------A-----A-G----------CA------A-----A-----A---A-----A-G-----T-----------T------------------G----T----------- 7405
50_A1D.GB.10.12792 -----------G---...C-------------------------GC-------------------------A--T-----------------A-----------A---------------------------G-T--A---------------G---------------- 7384
51_01B.SG.11.11SG_HM021 --------G--G---...-----------------------G-----------------------A-----A-G------------------A--------G------A--C----------------------T------------------G---------------- 7169
52_01B.MY.03.03MYKL018_1 -----------G---...C-A--------------------------------------------A-----A-G------------------A--------G------A--C----------------------T--A---------------G---------------- 7307
53_01B.MY.11.11FIR164 --------G--G--C...--A--------------A-----------------------------A-----A-GT-----------------A---------------A-------------G-----------T--A---------------G---------------- 7294
54_01B.MY.09.09MYSB023 --------G--G--C...--A--------------------------------------------A-----A-G---------------------------G--------------------------------T--A---------------G---------------- 7386
55_01B.CN.10.HNCS102056 --------G--G---...--A--------------------------------------------A-----A-G------------------A--------G--------------------------------T--A---------------C----A----------- 7300
56_cpx.FR.10.URF5_patient_A --------G--G---...--A--------------------------------------------A-----A-------------A------A-----T-----A---A-----AG---------T--------T--A--------A------G--------C------- 7305
57_BC.CN.09.09YNLX19sg -----------G---...G-AG-------------------------GC----------------A-----A--------------------A---------------A-------------G-----------T------------------G--------A-A----- 7185
58_01B.MY.09.09MYPR37 -----------G---...--A--------------------------G-----------------A-------GA------------------------------------------------------------------------------G---------------- 7329
59_01B.CN.09.09LNA423 -----------G---...G-A--------------------------------------------A------------C-----------------------------A--------------------------------------------G-T------C------- 7156
60_BC.IT.11.BAV499 -----------A---...--A-----------------------------------A--------A-----A-G------------------A---------------A-------------------------T--------T---A-----G-T------C-A----- 7938
61_BC.CN.10.JL100010 --------G--G---...--A--------------------------GC----------------A-----A-GT-----------------A-----------------------------------------T--------T---A-----G--------A-A----- 7356
62_BC.CN.10.YNFL13 --------G--G---...-----------------------------G-----------------A-----A-G----C------A------A---------------A-------------------------T------------A-G---G--------A-C----- 7288
63_02A1.RU.10.10RU6637 -----------AG--...T-A--------------------------------------------A------------C-------------A-----T--------CA-----A-------G-----------T--A---------------G---------------- 7504
64_BC.CN.09.YNFL31 --------G--G---...--A-----------------------G--G-----------------A-----A--T-----------------A-----------------------------G-----------T------------------G--------A-A----- 7322
65_cpx.CN.10.YNFL01 -----------G---...--A--------------------------G-----------------A-------GA---C------T---------T-----------------------------------------A---------------G--T------------- 7363
67_01B.CN.11.ANHUI_HF115 --------G--G---...--A--------------------------------------------A-----A-G------------A-----A---------------A-------------------------T--A---------------G---------------- 7276
68_01B.CN.11.ANHUI_WH73 --------G--G---...--A--------------------------------------------A-----A-GT-----------A-----A--------G------T-------------------------T--A---------------G---------------- 7270
69_01B.JP.05.05JPMYC113SP420--------G--G---...--A--------------------------------------------A-----A-G------------------A--------G--------------------------------T--A---------------G---------------- 7371
70_BF1.BR.10.10BR_PE004 -----------A---...--A--------------------------------------------A------------C-------------------------------------------------------T----------------------------------- 7415
71_BF1.BR.10.10BR_PE008 -----------G---...-------------------------T---------------------A--A---------C----------C-----------G------A-------------------------------------------GG-------------G-- 7650
72_BF1.BR.10.10BR_MG002 -----------G---...G----------------------------------------------A--------------------A---------------------A-------------------------T--A---------------G--------T------- 7458
74_01B.MY.10.10MYPR268 --------G--G--C...--A--------------------------------------------A-----A-G------------------A--------G--------------------------------T--A---------------G---------------- 7266
O.BE.87.ANT70 -----------GG--...-CA------G--------A--CACACT--GC--AAG-----------A------G----CC----A--A--A--AC----C--G-----AT--C--AGG--AT-TR-A-----T----GA--A----GA--TC-CC-G--A--CT-A----C 8031
O.CM.98.98CMA104 -----------AG--...-CAG--------------A--CACACT--GA-AAAG-----------A------G----CC-------A--A--AC----T--G--T--A---C--A-G--AT-T--A-----T----GA--A----GA--TC-CC-G--A--CT-A----C 7526
O.CM.98.98CMABB141 -----------GG--...-CAG--------------A--CACACT--GA-AAAG-----------A------G----CC----A--A--A--AC----C--G-----CT--C--AGG--AT-T--A-----T----GA--A----GA--TC-CC-G--A--CT-A----C 7549
O.CM.98.98CMABB212 -----------GG--...-CA------G------GAA--CACAGTG--C--AGG-----------A------G-T--CC-------A--G--AC----C--G--A---T--C--AGGT-AT-T--A-----T--T-GA--A----GA--TC-CC-G-AA--CT-A----C 7557
O.CM.98.98CMU5337 -----------GG--...-C-G--------------A--CATTCT--GA--AAG-----------A------G----CC----A--A--A--AC----C--G-----CT--C--AGGT-AT-T--A-----T----GA--A----GA--TC-CC-G--A--CT-A----C 7479
O.CM.99.99CMU4122 ---------A-GG--...-CA---T--G--------A--CACACT--GA--AAG-----------A------G----CC----A--A--A--AC----C--G-----AT--C--AGG--AT-T--A-----T----GA--A----GA--TC-CC-G-AA--CT-A----C 7498
O.FR.92.VAU -----------GG--...-CAG------------G-A--CAG--TC-GA-AAAG-----------A------G-T--CC----A--A--A--AC----C--G--A--CT--C--AGG--AT-T--A-----T--T-GA--A----GA--TC-CC-G--A--CT-A----C 7594
O.GA.11.11Gab6352 -----------GG--...-CAG--------------A--CACACT--GA-AAAG-----------A------G----CC----A--A--G--AC----C--G------T--C--AGG--AT-T--A-----T----GA--A----GA--TC-CC-G--A--CT------C 7254
O.SN.99.99SE_MP1299 -----------GG--...-CAG-----G--------A--CA-TCT--GA--AAG-----------A------G----CC----A--A--A--AC----C--G-----AT--C--AGG--AT-T--A-----T----GA--A----GA--TC-CC-G--A--CT-A----C 8081
O.US.10.LTNP -----------GG--...-CAG-----------------CACACT--GA--AAG--C--------A------G----CC----A--A--A--AC----C--G--A--CT--C--AGG--GT-T--A-----T----GA--A----GA--TC-CC-G-AA--CT-A---TC 7955
N.CM.02.DJO0131 -----------G---...--A------------------C-GAC---G--A-----G--------A--------T---C--G----A--A--A-----------A---T-----------T--A----------T--A-------GT----A-G----T---A-A----- 7402
N.CM.02.SJGddd -----------G---...--A------------------C-GAC------A-----GT-------A--A-----T---C--T----A---T-A-----------C---T-----------T-------------T--A-------------A-G----T---A-A----- 7374
N.CM.04.04CM_1015_04 -----------G---...--A------------------C-GA-C-----A-----G--------A--------T---C--T----A--A--A-----------A--AT-----------T--A----------T--A--------A----A-G----T---A-A----- 7380
N.CM.06.U14296 -----------G---...--A------------------C-GAC-G----A-----G--------A--A-----T---C--T----A--A--A-----------A---T-----------T-------------T------------------G----T---A-A----- 7426
N.FR.11.N1_FR_2011 -----------G---...--A--------------A---C-GA-------A-----G--------A--------T---C--T----A--A--A-----------A---------------T-------------T--A-------------A-G----T---A-A----- 7308
P.CM.06.U14788 -----------GGG-...--C-------------------AG---------CA-------------------------A----A--A-----A-----A--G--AG-AT--C--AG----T-T--G--------A-GA-------GA--TC-CC-G--T--CA-T----C 7527
P.FR.09.RBF168 -----------GG--...G-T--------------------G---------CA-------------------------A----AC-A-----A-----A--G--AG-AT--C--AG----T-T--G--------A-GA-------GA--TC-CC-G--T--CA-T----C 8067
CPZ.CD.90.ANT -----------G---...--AG---------C----A----GA-T--GY-CCA------T--A--A------GC----C-----CAA--C--A---A-A--G--A------C-A--G---T-G--------AG-A--A--A--------------G--T--A--C--G-A 7410
CPZ.CM.05.SIVcpzLB7 -----------A---...T-A------------------------------A----C--------A-------GT-----------A-----A--------G--A--CT--C--------T----------------A--------A------G----T---A-C----- 7489
CPZ.CM.09.Ptt_09Cam155 -----------GG-T...G-R------------------C----G---C----A--G--------A--A-----T---C--T----A--A--A-----C-----------A--------GT-CA-A-----TG-T--A----------GC---T-A--T-----A----- 8072
CPZ.TZ.06.TAN5 -----------G---...--AG---------C----------GGG---C-C--------T--A--A-----AC-A--C------CA---C--A-CA--------A-----------G---T-T--G--------T--A-----------C-----G--T--GA-A--G-A 8076
CPZ.US.85.US_Marilyn -----------A---...G-AGT----------------C-------------A--G--------A--------T---C----A--A--A--A-----C---------T-A--------AT----T--------T--A-----T--A--C---G-A--T----------- 7983
GOR.CM.07.SIVgor2139_287 -----------GG--...G-A--------------------G---G-C---CA------C-----------A-----CA-------A-----A-CA--T--G--AG-AT--C--AG----T-T--T--------A-GA-------GA--TC-CC-G--A--CA-A----C 7536
GOR.CM.12.SIVgor_BQID2 -----------A--T...C---------------------AG---------CA------------A-----A--T--CA-------A-----A-CA--C--G---G-AT--C--AGG---T-T--A--------T-GA-------GA--TC-CC-G--A---A-A----C 7519
GOR.CM.13.SIVgor_BPID15 -----------GG--...G-A--------------A----AG---------CA------------A--------T---C----C--A--G--A-----A--G--AG-AT--C--AGG---T-T--G--------A-GA-------GA--TC-CC-G--T--CA-T--G-C 7410
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B.FR.83.HXB2 ATACCTAAAGGATCAACAGCTCCTGGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTGCTGTGCCTTGGAATGCTAGTTGGAGT...AATAAATCT.......................................CTGGAACAGATTTGGAATCACACGACCT 8106
Env __Y__L__K__D__Q__Q__L__L__G__I__W__G__C__S__G__K__L__I__C__T__T__A__V__P__W__N__A__S__W__S__.__N__K__S__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__L__E__Q__I__W__N__H__T__T__
A1.CD.97.97CD_KCC2 ------------------------A--A--------C-----------------C---------A-------------CT-----------...---------.......................................-A---TG----------CA---T----- 8105
A1.CM.08.886_24 ------------------------A--A--------C-----------------C---------AA------C-----CT-----------...-----G---.......................................-AA--TG-T--A-----AA---T----- 7547
A1.CY.08.CY236 -------GG---------------A--A--------C-----------------C---------AA------C-----CT---C-------...--------C.......................................-----TA----A-----CA---T----- 7323
A1.IN.09.NARI_FLS_IVC19_1 --------G---------------A--A--------C-----------------C---C-----AR------Y-----CT----------Y...------A--.......................................-AAC-GG----A---G-GA---T----- 8017
A1.KE.11.DEMA111KE002 ------------------------A--A--------C-----------------C---------AA------------CT-C---------...---------.......................................-A----G----A---G--A---T----- 7483
A1.RU.11.11RU6950 --------G------G--------A--A--------------------------C---------AG------C-----CT-----------...---------.......................................-G-C-GG----A---G--A---T----- 7633
A1.RW.11.DEMA111RW002 ---------------------------A--------A--------------T--C---------AG---A--C-----CT----C------...---------.......................................-A---TG----A---C-GA-T-T----- 7490
A1.SN.01.DDI579 ------------------------A--AC----------------G--------C---------AA------C-----CT---A-------...-GA--G---.......................................-A---GG-A--A---GG-A-T-T----- 7310
A1.UG.11.DEMA110UG009 ------------------------A--A--------C-----------------C---------A-------C-----CT-----------...--C---A--.......................................TACA-TG-A--A---G-CA---T----- 7437
A1.ZA.04.503_15344_T10_A1 --------G---------------A--A--------C------------A----C---------AA------C------TA----------...--------C.......................................TATC-TG----A---G-CA---T----- 7338
A2.CD.97.97CDKTB48 -------C----------------A--A--------C-----------------C---G------A----AGA-----CT-----------...-----GA--.......................................-A---G-----------AA---T----- 7416
A2.CM.01.01CM_1445MV -------C-------------------AC-------C--------------T--C---------A-------------CT-----------...------AA-.......................................-A-AGT---------G-CA---T----- 7311
A2.CY.94.94CY017_41 ---------------------------A--------C-----------------C---G-----A-------C-----CA-----------...-----G---.......................................-A---TG--------G-CA---T----- 7478
B.BR.10.10BR_RJ032 ------------------------A--A--------------------------C------------------------AA----------...------W--.......................................MWRR-TG--------G-CNRM-T----- 7725
B.CA.07.502_1191_03 --------G---------------A--AC--------------------A--------------AG----A--------AG--C-------...---------.......................................-----TG----------AA---T----- 7553
B.CH.08.M2_0803101_NFLG8 --------G---------------A-----------------------------C------------------------A---CC------...------A--.......................................--------A------GG-A---T----- 7649
B.CN.12.DEMB12CN006 --------G---------------A-----------------------------C-----------------------------C------...--------C.......................................A--A-TG-C---------A---T----- 7502
B.CU.14.14CU005 ---------------------------A--------G------------------------------------------------------...--------C.......................................-----GT-C------G--A-T-T----- 7314
B.ES.14.ARP1195 G--T------------------------------------------------------------T-------------C------------AAG----G----.......................................-----TG-T------G--A---T----- 7591
B.FR.11.DEMB11FR001 ---------------------------A--------C-----------------C------------------------A-----------...------A--.......................................---A-TG--------G-GA---T----- 7303
B.HT.05.05HT_129389 -------C----------------A---C---------------------G---C---------A-------------CA-----------...---------.......................................--A--TT-T------C-GA---T----- 7330
B.JP.12.DEMB12JP001 ---T----G---------------A-----------C---------------------------A-------C------A-----------AAG----G-AA-.......................................--AACTG-T------G--A---T----- 7519
B.KR.07.HP_18_07JHS10_3909 ------------------------------------A-----------G-----C---------AA-------------A-----------...---------.......................................-A-A-GG-A--C---G--A---T----- 7772
B.RU.11.11RU21n ------------------------------------------------------------------------------CA-----------...---------.......................................--A--TG-C---------A--------- 7634
B.SE.12.SE600057 ------C--------------------A-----------------------------T----------------------A----------...---------.......................................G-A--T--C------G-GA---T----- 7346
B.TH.10.DEMB10TH002 -------C--------------------------------------------------------A--------------------------...---------.......................................-----TACC---------A---T----- 7457
B.US.13.RV_1 -------C----------------------------C---------------------------A-------------CA-----------...------AA-.......................................---AGC--A------G-CA---T---T- 8012
B.ZA.09.DEMB09ZA022 --------G----------------------------------------------------------------------------------...----G----.......................................------A-T------GGGA---T----- 7379
C.BR.07.DEMC07BR003 ------------------------A-----------C-----------------C---C-------------------CA-----------...---------.......................................-AAC-GG--------G--A---T----- 7528
C.BW.00.00BW5031_1 --------G---------------A-----------C------------A----C-----------C------------AG----------...------AA-.......................................GAA--GG-T------GG-A---T---T- 7438
C.CN.10.YNFL19 ------------------------A---C-------C-----------G-----C--------------A---------T-C---------...--C---A--.......................................-AC--TG--------G--A---T----- 7476
C.CY.09.CY260 ------------------------A-----------C-----------------C---------A-C-----------CAT---------C...---------.......................................AAA--T---------G-CA---T----- 7341
C.ES.14.ARP1198 -------C--------AG------A--A--------C--------G--------C---------AA---A--------CCA--S-------...---------.......................................GAAAC-G-T------G--A---T----- 7475
C.ET.02.02ET_288 -------C----------------A-----------C-----------------C---C-----A-------------CT-----------...-----G---.......................................-AA--GG--------G-AA---T----- 7311
C.IN.09.T125_2139 ------------------------A-----------C-----------------C-----T-----G--A--------CT-C---------...--C------.......................................TAT--CG-A------G-AA---T---T- 8141
C.KE.05.05KE369195V4 ---------------------T--A-----------C-----------------C-----------------------CT-----------...---------.......................................-GA-C---A------G-AA---T----- 7249
C.MW.09.703010256_CH256.w96 -------G----------------A-----------C-----------------C-----------C-----------CAA----------...---------.......................................-AA--TG-T------GGCA-T-T----- 8067
C.SE.13.SE600311 --------GA--------------A-----------C-----------------C---C-------------------CAG----------...-----G---.......................................-AA--TG-A--------GA---T----- 7335
C.TZ.08.707010457_CH457.w8 ------------------------A-----------C-----------------C---------T----A--------CT----------C...---------.......................................GAATCTG-----------A---T----- 8057
C.US.11.17TB4_4G8 -------C----------------A-----------C-----------------C-----------------------CT-----------...-----GA--.......................................-AA--GG-----------A---T----- 7451
C.YE.02.02YE511 ------------------------A-----------C-----------------C--------------A--------C------------...---------.......................................-AA-GGG-T------G--A---T---T- 7298
C.ZA.12.DEMC12ZA096 ------------------------A-----------C---------------------------AA-----G------CT-C---------...---------.......................................GAAAC-G-C--------CA---T---T- 7415
C.ZM.11.DEMC11ZM006 ------------------------A-----------C---AA------------C---------AA------------CT-C---------...------AG-.......................................TAC--GG-T------G-AA---T---A- 7476
D.CM.10.DEMD10CM009 ------------------------A-------------------------A-------------AA---A--------CT-----------...----G----.......................................--AA-TG-T------GGGA---T----- 7444
D.CY.06.CY163 ------------------------A--A----------------------A-------------AA---AG-C-----CT---C-------AGG-----G---.......................................T-AA-TG-A------G--A---T----- 7319
D.KE.11.DEMD11KE003 C-----------------------A--AG---------------------A-------------AA------C-----CT----C------...---------.......................................-AAA-TG--------GG-A---T----- 7436
D.KR.04.04KBH8 ------------------------A--A------------------------------------A-------------CT----------C...----G----.......................................G-A--TACA------G--A---T----- 8019
D.SN.90.SE365 --------G---------------A--A-------------------G--A-------------AA------C-----CT-----------...---------.......................................--AACTG--------C-AA---T----- 8104
D.TZ.01.A280 C-----------------------A--A----------------------A---------------------C-----CT-----------...-----G--C.......................................T-A--TG-C---------A---T----- 7294
D.UG.10.DEMD10UG004 C-------G---------------A--A-------------------G--A---------------------C-----CT---CC------...------A--.......................................--A--GG-C------GG-A---T----- 7416
D.UG.11.DEMD11UG003 C-----------------------A--A----------------------A---------T---AA------------CT----C------...---------.......................................G-A---T-C------G-AA---T----- 7460
D.YE.02.02YE516 ------------------------A--A----------------------A-------------AG---A--C------T-----------...----G----.......................................--A--TGCT------C-GA---T---A- 7286
D.ZA.90.R1 --------G---------------A--A----------------------A-------------A-------C---G-CC--GAA------...------A--.......................................TAC--TG--------GGGA---T----- 7460
F1.AO.06.AO_06_ANG32 -----------------G------A-----------C-----------------C---C-----AA------------CT-----------...---------.......................................-A--CTG--------G-AA---T----- 7279
F1.AR.02.ARE933 --------G---------------A---C-------C-----------------C---------A-------C-----CT-----------...------A--.......................................-A-A-GG--------G-AA---T----- 7376
F1.BR.07.07BR844 -------C-----------T----A---C-C-------------------G---C---------AA-------------T-----------...---------.......................................TAT--GACA------G-CA---T----- 7875
F1.BR.10.10BR_PE107 ------------------A-----A---C-------C-------------G---C---------AG------C-----CT-----------...------A--.......................................-A-A-GG--------G--A---T----- 7522
F1.BR.10.10BR_RJ015 -------------------A----A--AC-------C-----------------C---------AG------C-----CT-----------...---------.......................................TATAC-G-T------G-GA---T----- 7494
F1.CY.08.CY222 ------------------------A-----------C-----------------C---------AAC-----------CT-----------...----G----.......................................-A---GG-C--------AA---T----- 7272
F1.ES.02.ES_X845_4 ------------------------A-----------C--T--------------C---------AA------------CT-----------...---------.......................................-----TT-C------G-AA---T---A- 7525
F1.ES.11.VA0053_nfl ---------------------T--A---C-------C-----------------C---------AA------------C-----C------...---------.......................................------A--------G-GA---T----- 7503
F1.RO.96.BCI_R07 ------------------------A-----------C-----------------C---------AA------C-----CT-----------...--------C.......................................-A---T---------G-CA---T----- 8160
F1.RU.08.D88_845 -------C---------G------A-----------A---------------T-C---------AA------C-----CT-----------...------A--.......................................TAT--TG-A--------CA---T----- 7592
F2.CM.02.02CM_0016BBY ------------C-----------A-----------C-----------G-----C---------AA------C------T-----------...---------.......................................-A----G-A------GGAA---T---G- 7265
F2.CM.10.DEMF210CM001 ------------C-----------A-----------A-----------------C---------A-------C------T----------C...-G----C--.......................................-AT--TG-C------C-AA---T----- 7366
F2.CM.10.DEMF210CM007 --T---------C-----------A---C-------C-----------------C---------AG------C------T-----------...---------.......................................TAT--GG-A------G-CA---T----- 7427
G.CM.07.920_49 ------------------------A-----------C-----------------C---------AA------C-----CA-----------...------A--.......................................TAT-GGG--------G--A---T----- 7465
G.CM.10.DEMG10CM008 ------------------------A--A--C-----C-----------------C---C-----AA------C-----CA----C------...------GG-.......................................TAT--TG----A---G-GA---T----- 7469
G.CM.10.DEURF10CM020 ------------------------A--A--------C---A-------------C---------AA------C-----CA-----------...---------.......................................TAT--GA-A------GG-A-T-T----- 7476
G.CN.08.GX_2084_08 ------------------------A-----------C-----------------C---------AA------C-----CA-----------...---------.......................................TATAGTG-T------G--A-A-T----- 7339
G.ES.09.X2634_2 --------G---------------A-----------C-----------G-----C---------AA------C------A-----------...---------.......................................TAT--TG-C------G--A---T---A- 7583
G.ES.14.ARP1201 ------------------------A-----C-----C-----------------C---------AA------C-----CAG----------...---------.......................................TAT--GG-A------G--A---T----- 7623
G.GH.03.03GH175G --------G---------------A-----------C-----------------C---------AA---A--C-----CA-----------...------A--.......................................TATA-TG--------G--A---T---T- 8152
G.KE.09.DEMG09KE001 --TT--------------------A---------------A-------------C---C-----AA------C-----CA-----------...------A--.......................................TAT--G---------G-AA---T---T- 7479
G.NG.09.09NG_SC62 ------------------------A-----------C-----------G--T--C---------AA------C-----C-T----------...----G----.......................................TAT--T---------G--A---T----- 7285
G.PT.x.PT3306 --------G-----------C---A-----------C-----------G-----C---------AA------C------A-----------...-----G--A.......................................-AT--TT-C--------GA--CTA---- 8082
H.BE.93.VI991 ------------------------------------C-----------------C---------AA------------CT-----------...---------.......................................-----TG-A------G-CA---T---T- 7505
H.BE.93.VI997 ------------------------------------------------------C---------AA------------CT---C-------...---------.......................................----CTG-A------G-CA---T---T- 7420
H.CF.90.056 --------G---------------------------C-----------------C---------AA------------CT-----------...--------A.......................................-A-AGTG-A--C---G-CA---T---T- 7425
H.GB.00.00GBAC4001 ---------------------------R--------C-----------------C---------AA------------CT-----------...--------C.......................................TATRMTR-A------G-WA---T---T- 7614
J.CD.97.J_97DC_KTB147 ------------------------A-----------C-----------------C---------AA------C-----CT-----------...--------C.......................................-AT--TG-----------A---T----- 7309
J.SE.93.SE9280_7887 ------------------A-----A-----------C-----------------C---------AA------C------------------...---------.......................................TAT--GG-C------G-GA---T----- 7413
J.SE.94.SE9173_7022 ------------------------A--A--------C-----------------C---------AA------C------------------...---------.......................................TAT--GG-C------G-GA---T----- 7420
K.CD.97.97ZR_EQTB11 --------G---------------A--A--------C--------------T--C---------AA------C-----CT----C------...---------.......................................-A-AGTG--------G-GA---T----- 7289
K.CM.96.96CM_MP535 ------------------------A-----------C-----------------C---------AA------C-----CT----C------...---------.......................................TG----G----------CA---T----- 7266
01_AE.AF.07.569M ----------------A--T----A--AC-------C------------A----------------------C-----CT-C-C-------...---------.......................................TAT---G-T--------CA--CT---A- 7297
01_AE.CM.11.1156_26 -------------------T----A--CC-------C------------A----C---------T----------------C---------...---------.......................................G-TA-TG-C--C---GGCA---T---A- 7416
01_AE.CN.12.DE00112CN011 ---------A------A--T----A--AC-------C------AAC---A----C-----------------C-----CT-CTC-------...---------.......................................TAT---G--------C-CA---T---A- 7428
01_AE.HK.04.HK001 ----------------AG-T----A--AC-------C--------G--GA----C-----------------C-----CAAC-C-------...---------.......................................TAT---G-A--------CA---T---A- 7467
01_AE.IR.10.10IR.THR48F ---------A------A--T----A--AC-------C------------A----C---C-------------------CT-C-C-------...------A--.......................................T----------------CA---T---A- 7311
01_AE.JP.11.DE00111JP003 ---------A--------------A--AC-------C--------G---A----C---------AA------C-----CT-C-C-------...--------C.......................................TAT---G----------CA---T---A- 7503
01_AE.SE.11.SE601018 ------TC-C---------TGG--A-ATC--GAA--C--------C--CA----C-------G--A---C--------CT---C-C-T---...---------.......................................G-C----T-------G-CA---T---G- 7293
01_AE.TH.10.DE00110TH001 -------C-A------A--T----A--AC-------C------------A----C-----------------C-----CT-CTCC------...------A--.......................................T-T---G-A--------CA---T---A- 7409
01_AE.TH.90.CM240 ----------------A--T----A--AC-------C------------A----C-----------------C-----CT-C-C-------...----G----.......................................T-T---G----------CA---T---A- 7659
01_AE.US.05.306163_FL -----------------G-T----A--AC-------C------------A----C-----------------C-----CT-C-C-------...---------.......................................TAT---G--------G-CA---T---A- 7219
02_AG.CM.10.DE00210CM013 ------------------------A--AC-------C----------G------C---------A-C--A--C------T----C------...---------.......................................TATA--T-C--A---G--A---T----- 7545
02_AG.ES.06.P1423 --------G---------------A--A--------C-----------------C---------AA------C-----CT-----------...----G-A--.......................................TAT--GG-C--A---GGCA-T-T----- 7546
02_AG.GW.05.CC_0048 --------G---------------A--A--------C-----------------C--------------A--C-----CT-----------...----G-A--.......................................TAT--TG-C--A---G-CA---T----- 7480
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B.FR.83.HXB2 ATACCTAAAGGATCAACAGCTCCTGGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACCACTGCTGTGCCTTGGAATGCTAGTTGGAGT...AATAAATCT.......................................CTGGAACAGATTTGGAATCACACGACCT 8106
Env __Y__L__K__D__Q__Q__L__L__G__I__W__G__C__S__G__K__L__I__C__T__T__A__V__P__W__N__A__S__W__S__.__N__K__S__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__L__E__Q__I__W__N__H__T__T__
02_AG.KR.12.12MHR9 --------G---------------A--A--------C-----------------C---------A----A--------CT-----------...------A--.......................................TAT--GA-C--A---GG-A---T----- 7792
02_AG.LR.x.POC44951 --------G---------------A--A--------C-----------------C---------AA---A--C------A-----------...------A--.......................................TATC-TG-C--A---G-CA---T---A- 8077
02_AG.NG.09.09NG_SC61 --------G---C-----------A--A--------A----------G------C--------CAA---A--------CTA----------...---------.......................................TATA-TG-C--A---G--A---T----- 7310
02_AG.NG.x.IBNG --------GA--------------A--A--------C-----------------C---------A----A--C-----CT----C------...------A--.......................................T-TA-TG-C--A---G--A---T----- 7612
02_AG.SE.11.SE602024 ----T---G------------TT-A--A---------------TC---G---------------AA---AT-C-----CT----C------...------A--.......................................-A-A-TG-A----T-GGAA---T---T- 7290
02_AG.SN.98.98SE_MP1211 ------------------------A--A--------C-----------------C---------A----A--------CT-----------AAT------A--.......................................T-TA-GG-C--A---G--A---T----- 7311
02_AG.US.06.502_2696_FL01 ------------------------A--A--------C-----------------C---------A----A--C-----CT-----------...------A--.......................................TAT--TG-C--A---C-GA---T----- 7291
03_AB.RU.97.KAL153_2 -------------------------------------------------------------------------------A-----------...------C--.......................................--A--TG-------A---A---T----- 7283
04_cpx.CY.94.94CY032_3 C-----------------------A--A--------C-----------------C---------AA---A--------CT-----------...---------.......................................TATA-TG-T--A---G-CA-T-T----- 7476
05_DF.BE.x.VI1310 ------------------------A---C-------CA------------A---C---T-----AG------C-----CT-----------...---------.......................................GA--GGG--------G-CA---T----- 7512
06_cpx.AU.96.BFP90 ------------------------A--A--------C-----------------C--TC-----AA-----TC-----CA-----------...------A--.......................................TAT--TG-A------GG-A---T----- 8154
07_BC.CN.98.98CN009 ------------------------A-----------C-----------------C-----T--------A--------CT-C---------...--C------.......................................-AA-G-G--------G--A---T----- 7428
08_BC.CN.97.97CNGX_6F ------------------------A-----------C--------------T--C-----T--------A--------CT-C---------...--C------.......................................-AAC--G--------G--A---T----- 7285
09_cpx.GH.96.96GH2911 G-----------------------A--A--------C-----------G-----C---------AA------C-----CT-----------...---------.......................................-AAC-TG-A--A---G-GA-T-T----- 7278
10_CD.TZ.96.96TZ_BF061 C-----------------------A--A--------A----------G--A-------------AA------C-----CT----C------...---------.......................................--A-GGG-A------G--A---T----- 7458
11_cpx.CM.95.95CM_1816 ------------------------A-----------C-----------------C---------AA------C-----C-T----------...--------A.......................................TATA-TG--------G--A---T----- 7505
12_BF.AR.99.ARMA159 ------------------------A---C-------C-----------------C---G-----AA------C-----CT-----------...---------.......................................-A---GG-A---------A---T----- 8071
13_cpx.CM.96.96CM_1849 ------------------------A--A--------A-----------------C---------AA------------CT----C------...---------.......................................-A-AGTG-A--A---G--A---T----- 7531
14_BG.ES.05.X1870 -------C---------G---------A------------------------------------AA------------C------------...---------.......................................-----GG-T---------A---T----- 7588
15_01B.TH.99.99TH_MU2079 ------------------------------------------------------C------------------------------------...---------.......................................---A-TG--------G--A---T---T- 7478
16_A2D.KR.97.97KR004 -------C-------------------A--------C-----------------C--------CTT------C-----CT-----------...----GGA-C.......................................-A---TG-C--------CA---T----- 7472
17_BF.AR.99.ARMA038 ------------C--G------A----A---------------------------------------------------A-----------...---------.......................................-A---GG-----------A---T----- 7295
18_cpx.CU.99.CU76 ------------------------A--A--------C-----------------C---C-------G-----------CT-----------...------A--.......................................TACA-TG-C---------A---T----- 7414
19_cpx.CU.99.CU7 ---T--------------------A--A--------C-----------------C---------A-------C-----CT----------C...----C---C.......................................TAT--KG-T--A-----CA-T-T---A- 7172
20_BG.CU.99.Cu103 ------------C-----------A---C-------C-----------------C---------AA------C-----CA-----------...---------.......................................TATA-TG-A------G-CA---T----- 7540
21_A2D.KE.99.KER2003 ------------------------A--A--G-------------------A------T-------A------C-----CT-----------...---------.......................................--A--TG-C------C-GA---T----- 7298
22_01A1.CM.01.01CM_0001BBY ----------------------T-A--A--------C-----------------C--------CA-------C-----CT-----------...--C------.......................................-A----G----A------A---T----- 7273
23_BG.CU.03.CB118 ------------C-----------A---C-------C-----------------C---------AA------------C------------...------A--.......................................--T---G-A------G-CA---T---T- 7534
24_BG.ES.08.X2456_2 ------------C-----------A---C-------C-----------------C---------AAC-----C-----CT-----------...---------.......................................T-TA-TGCA------G-CA---T----- 7557
25_cpx.CM.02.1918LE ------------------------A--A--------C-----------------C---------AA-------------A-----------...---------.......................................T-CA-TG--------G--A---T----- 7305
26_AU.CD.02.02CD_MBTB047 ---------------G--------A-----------C--------G---A----C---------AA------------CA-----------...---------.......................................TG-A-TG-A------G-CA---T----- 8094
27_cpx.FR.04.04CD_FR_KZS ---------A---------T----A--A--------C------------A----C-----------------C-----CT-----------...---------.......................................TAT--GGCA--------CA-A-T---A- 8105
28_BF.BR.99.BREPM12609 ------------------------A-----------------------------C---------AA-------------T-----------...---------.......................................-----G---------G--A---T----- 7507
29_BF.BR.01.BREPM16704 C-------G---------------A--A--------A------------------------------------------------------...------AG-.......................................-A-AGTG--------G--A---T----- 7551
31_BC.BR.04.04BR142 ------------A-----------A-----------C-----------------C--------CAA-------------T-----------...---------.......................................-AA-C-G-T------G--A---T----- 7556
32_06A1.EE.01.EE0369 ----G-------------------A--A--------A---A-------------C---C-----AA------C-------A----------...------A--.......................................T-T---G-A---------A---T----- 7732
33_01B.ID.07.JKT189_C ---------A------A--T----A--AC-------C------------AC---C-----------------------CT-C-C-------...----G----.......................................TAT---G----------CA---T---A- 7398
34_01B.TH.99.OUR2478P -------------------T----A--AC-------C------------A----C-----------------C-----CT-C-C------C...----G----.......................................TAT---G-A--------CA---T----- 7272
35_AD.AF.07.169H --------G---------------A--A--------C-----------------C---------A-------------CT----------C...------A-C.......................................-A-A-TG----A-----CA---T----- 7288
36_cpx.CM.00.00CMNYU830 --------G---------------A--A--------C-----------------C---------AA------C-----CT-----------...------A--.......................................TAT--TAGC--A---G-AA---T----- 7303
37_cpx.CM.00.00CMNYU926 ------------------------A--A--------C-----------------C---CA----A-C-----A-----CT----------C...---------.......................................--CA-TG-T--A---G-AA---T---T- 7288
38_BF1.UY.03.UY03_3389 ------------------------------------------------------C---------A--------------A-----------...---------.......................................-AT--TG-A------G--A---T----- 7502
39_BF.BR.04.04BRRJ179 --T------A--------------A---C-------C-----------------C---------AA------C-----CT-----------...---------.......................................-A---GG----C---GGGA---T---A- 7556
40_BF.BR.05.05BRRJ055 ------------------------A---C-------C-----------------C---------AA-------------AT----------...---------.......................................-----TG-C--------AA---T----- 7603
42_BF.LU.06.luBF_18_06 --------G---------------A---C-------C-----------------C---------AA------------CT-----------...------A--.......................................-AT--GG-A------GG-A-G-T----- 7611
43_02G.SA.03.J11223 ------------------------A-----------C-----------------C---------AA------------CA-----------...---------.......................................TAT--TG-R------GG-A---T----- 7589
44_BF.CL.00.CH80 ------------------------A-----------C-----------------C---------AA------C-----CT-----------...-----G---.......................................-A---GG--------GGGA---T----- 7521
45_cpx.FR.04.04FR_AUK ------------------------A-----------C-----------------C---------A-------C-----CT-----------...---------.......................................--T--TA----A---GG-A---T----- 8065
46_BF.BR.07.07BR_FPS625 ------------------------A---C-------C-----------------C---------AA------------CT-----------...-----GA--.......................................-A---T---------C-GA---T----- 7482
47_BF.ES.08.P1942 -------------------A--A--------------------------TA---C------------------------A----C------...---------.......................................TAT--T-----------GA---T----- 7523
48_01B.MY.07.07MYKT021 ----------------AC-T----A--AC-------C------------A----C---------AA------C-----CT-C-C----G--...---------.......................................T-----G--------G--A---T---A- 7326
49_cpx.GM.03.N26677 -------C----------------A--A--------C------------T----C---------T-A-----C-----CT-----------...---------.......................................TAT--GG-A------G-GA---T---A- 7533
50_A1D.GB.10.12792 T-----------------------A--C-------------------G--A---C---------AA------C-----CA----C------...---------.......................................--AC-GG----C---G--A-T-T----- 7512
51_01B.SG.11.11SG_HM021 ---------A--------------A---------------------------------------AA-------------------------...------A--.......................................-----TT-T------G-GA---T----- 7297
52_01B.MY.03.03MYKL018_1 ---------A------A--T----A--AC-------C------------A----C-----------------------CT-C-C-------...---------.......................................-AT--TG--------G-CA-G-T---A- 7435
53_01B.MY.11.11FIR164 ----------------A--T----AA-CC-------C--------G---A----C-----------------C-----CT-C-C-------...---------.......................................TAT---G--------GGGA---T---A- 7422
54_01B.MY.09.09MYSB023 ---------A------A--T----A--AC-------C------------A----C-----------------C-----CT-C-C-------...---------.......................................TAT---G----C---G--A-A-T---A- 7514
55_01B.CN.10.HNCS102056 ---------A------A--T----A--AC-------C------------A----C---------AA------C-----CT-C-C-------...---------.......................................T-T---G--------C-AA---T---A- 7428
56_cpx.FR.10.URF5_patient_A ------------------------A--A--------C-----------------C---C----------C--------CT-----------...------AA-.......................................TATACTG-C--A---G--A---T----- 7433
57_BC.CN.09.09YNLX19sg -------G----------------A-----------C-----------------C-----T--------A--------CT-C-------A-...--C-G----.......................................-AA--TG----------GA---T----- 7313
58_01B.MY.09.09MYPR37 ---------------G--------A---------------------------------------A--------------------------...---------.......................................-----TGCC------G--A-T-T---T- 7457
59_01B.CN.09.09LNA423 --------G---------------A------------------------A----------------------------CAT----------...---------.......................................--A--GG--------G--A---T----- 7284
60_BC.IT.11.BAV499 --------G------------T--A--R--------C-----------------C-----------------------CT-----------...---------.......................................--A--GGCT------G-GA---T----- 8066
61_BC.CN.10.JL100010 --------G---------------A-----------C-----------------C-----T--------A--------CA-C---------...--C------.......................................-AA---G--------C-GA---T----- 7484
62_BC.CN.10.YNFL13 ------------------------A-----------C---------------------C-T-----G--A--------CATC---------...--C------.......................................-GA---G-A------G-GA---T---T- 7416
63_02A1.RU.10.10RU6637 ------------------------A--A--------------------------C---------AA------C-----CT-----------...---------.......................................AA-A-TG----A---G-CA-T-T----- 7632
64_BC.CN.09.YNFL31 ------------------------A-----------C-----------------C-----T--------A--------CT-C---------...--C---AA-.......................................--AAC-G-C------G--A---T----- 7450
65_cpx.CN.10.YNFL01 ------------------A-----A---C-------C---------------------------A---------------TC---------...------A-A.......................................-A-A-G---------C-AA-T-T---T- 7491
67_01B.CN.11.ANHUI_HF115 ---------A-----GA--T----A--AC-------C------------G----C---------AA------C-----CT-C-C-------...---------.......................................T-T---G----------CA---T---A- 7404
68_01B.CN.11.ANHUI_WH73 ----------------A--T----A--AC-------C------------A----C---------AA------C-----CT-C-C-------...---------.......................................TAT---G--------G-CA---T---A- 7398
69_01B.JP.05.05JPMYC113SP420---------A------AG------A--AC-------C--------G---A----C-----------------C-----CT-C-C-------...---------.......................................TATA-GG-A------G-CA---T---A- 7499
70_BF1.BR.10.10BR_PE004 ----------------------------C-------A---------------------------AA-------------------------...---------.......................................--A--TA-T------G--A---T----- 7543
71_BF1.BR.10.10BR_PE008 --------G---------------------------A-----------------C------------------------A-C---------...---------.......................................-A--GG---------G-AA---T----- 7778
72_BF1.BR.10.10BR_MG002 ------------------------A---C-------A-----------------C---------AA------C-----CT-----------...---CT----.......................................-AT--T--A------GGGA---T----- 7586
74_01B.MY.10.10MYPR268 ----------------AC------A--AC-------C------------A----C-----------------C------AGA-C-------...G--------.......................................--T---G--------G-CA---T---A- 7394
O.BE.87.ANT70 C-TA---C--A----G--A-----AA-CC-A-----C--TAAA-----G--AG-C---TA---AT-A--AAAA------AGA-CA----TA...GGA--C.............................................---AGC------G-CAC-TTA--A- 8153
O.CM.98.98CMA104 C-TTA--C--A----G--A-----AAACC-A-----C--TAAA-----T--A--C---TA---AT-A--AAAA-----CAA--CA---G-C...GGAG-TAGG....................................GACT-A-G-A-C------G-CA---T---A- 7657
O.CM.98.98CMABB141 C-TAA--C--A----G--A-----AAACTCA-----C--TAAA-----G--AG-C--TTA---AT-A--AAAG-----CAAG-CA----CA...GGA--T.............................................--CTCT------GGCA--CTC--A- 7671
O.CM.98.98CMABB212 CCTTA--C--AT---G--A-G---A-ACC-A-----C--TAAA----G-A-A--C--TTA---AT-A--AGAG-----CAAA-CA---G-A...G-CT-TAA-..........................................--CAGT-----------ACTC--A- 7682
O.CM.98.98CMU5337 C-TTA--C--A----G--A-----AAACC-A-----C--TAAG----G---A--C--TTA---AT-A--AG-A-----CAAC-CA----CC...--GT-TAA-GAAACG..............................AACA-A--CA-A------GGCA--CTA--A- 7616
O.CM.99.99CMU4122 C-TAA--C--A----G--A-----AAACC-A--------TAAG----GG--A--C--TTA---AT-A--AAAA------AAC-CA---GCA...--CGGCA--....................................AAT--AA-TACA------G-CA--CTA--A- 7629
O.FR.92.VAU C-TTA--C--A----G--A----ATAACC-G-----C---AAGAAT-G---A--C---TA---AT-A--AAAG------AAA-CA---G-A...GGAG-TAA-..........................................---TCA------G--G-GTTA--A- 7719
O.GA.11.11Gab6352 C-TAA--C--A----G--A-----AAACC-A-----C--TAAG----GG--A--C---TA---CT-A--T-AG-----CAAG-CA---GTA...--C---A-AAATACT..............................GAC-----GA-T------GGCA--CTA--A- 7391
O.SN.99.99SE_MP1299 C-TAA--C--A-C--G--A-----AAACC-A-----C--TAAG-----G--A--C---TA---AT-A--AAAA-----CA-G-CA----CA...---TGCA-AAATACC...........................AATAAGT-A--TG-T------G-CA-GCTA--A- 8221
O.US.10.LTNP C-TAA--C--A----G--A-----AAACC-G-----C--TAAA-----G-AAG-C--TTA---AT-A--AAAA-------ACTCA----CA...GGA--T.............................................---AGC--------CA--CTA--A- 8077
N.CM.02.DJO0131 ------T-G------G--AA----AA-TC-A-----C-----A------ACT--A---TAT--CA---------------AG-C------C...-----TA-C....................................TCTTAT--TACW--C---GG-A-TTTA---- 7533
N.CM.02.SJGddd --T---T-G------G--AA----A--TC-A-----C-----A------AST--A---TAT--CA---------------AG-C------C...-G---TA-C....................................TCTTAT--TACA--C------A-TTTA---- 7505
N.CM.04.04CM_1015_04 ------T-G------G--AA----AA-TC-A-----C-----A------ACT--A---TAT--CA---------------AG-C------C...---C-TA-C....................................TCCTAT--TTCA--C---GGAA-TTTA---- 7511
N.CM.06.U14296 ------T--R-----G--AA----A--TC-A-----C-----A-------CT--A---TAT--CA---------------AG-C------C...-G---TA-C....................................TCTTAT--TACA--C---G--A-TTTA---- 7557
N.FR.11.N1_FR_2011 ------C-GA-----G--AA----A--TC-A-----C-----A------ACT--A---TAT--CA-------------C-AG-C------C...-----TA-C....................................TCTTAT--TACA--------CA-TTTA---- 7439
P.CM.06.U14788 C--TT---G------G--A-----A--AC-G-----A-----A---C--A-AR-A--TTAT---AA------A------AG--CC----CC...--C---AA-GAAACA..............................GAAT-A--TGGC------GG-A-TCTA--A- 7664
P.FR.09.RBF168 C---T---G------G--A-----A--AC-G-----A-----A---C--ACAG-A--TTAT---AA------A------AGG--C----CC...--C---AG-GAGACT..............................GAAT-A--TGGC-------C-A-TCTA--A- 8204
CPZ.CD.90.ANT G-------GA--------A--AT--A-CC-C--------TG---AC--GG-G-CC--TCA----A-G------------AA-TCC---GTA...--CTTCA-G............CAAACATGTGCAAAGAACAGCAGTGATA-AC--TGT------G-AA-T-T---A- 7565
CPZ.CM.05.SIVcpzLB7 ------------------A-----A--A--A-----------A-----------C---------T-------A------AGA-C-------...--C---A-A.......................................TATA-TG-A------G-CA---T---A- 7617
CPZ.CM.09.Ptt_09Cam155 G------C-------G--AA----A--TC-------C------------GCT------TA---CA-A-----------CAAA-CC---TTCGGA--CT-C--C.......................................TAT---T-T---------A--CTC--A- 8203
CPZ.TZ.06.TAN5 ----A---GA--------------AA-C--C-----A---G-CAAC---T-GG-G---CAT-G-AG------A-----CATC-CC---GC-...GGA--C---ACAAAATGCAATCACAGTGATACAATGGATGCAAAGTACTAT---TGT--A------A-TTT---A- 8243
CPZ.US.85.US_Marilyn ------T--------G---A----A--TC-G-----C-----A------ACA-----TTAT--CA---------------A--CC------...--C--CCTC....................................TCCTAT--TGCT------GGCA-TCTA--T- 8114
GOR.CM.07.SIVgor2139_287 C-------GA--C--G--------A--AC-G-----A---A-A--G-G-T-A-----TTA----AA------A-----CAAG-CC----CC...GGG---AA-GACACT..............................GAA--A--TG-C------GGAA---T---T- 7673
GOR.CM.12.SIVgor_BQID2 G--T----G------G--------A--AC-G-----A--TG-A--G---T-GR----TTAT---AA------A------AA--C-----C-...------AG-RATACA..............................GAAT-A--G--C--Y---G-GA--CTA--A- 7656
GOR.CM.13.SIVgor_BPID15 C---T---G------G--------A--CC-G-----A--TA-A---C--A-AG-C---TAT--CAA------A------CAA-CC----C-...GG--GGAA-GACACT..............................GAAT-A--TAGC--------CA-GTT---A- 7547

H
IV

Sequence
C

om
pendium

2016:H
IV-1

G
enom

es
129



HIV-1Genomes

H
IV-1/SIV

cpz
C

om
plete

G
enom

es
A

lignm
ents

B.FR.83.HXB2 GGATGGAGTGGGACAGAGAAATTAACAATTACACAAGCTTAATACACTCCTTAATTGAAGAATCGCAAAACCAGCAAGAA.AAGAATGAACAAGAATTATTGGAATTAGATAAATGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTAACATAACAAATTGGCTGTGGTATATAAAATT 8275
Env W__M__E__W__D__R__E__I__N__N__Y__T__S__L__I__H__S__L__I__E__E__S__Q__N__Q__Q__E_#_K__N__E__Q__E__L__L__E__L__D__K__W__A__S__L__W__N__W__F__N__I__T__N__W__L__W__Y__I__K__L
A1.CD.97.97CD_KCC2 -----C-A-----T-A---------T---------GAAA-----T--GGGC-C--------------G--A-----G--G.--A------TTT--G-----------G--C--G-------A-C--------------G-A---T----------A------------A- 8274
A1.CM.08.886_24 --C--C-A-----T----------GT---------CAAGA----T-TAAAC----------------G-----A--G---.-----------G--C-------C---G--C--G-------C--------G-------G-----T---------------------G-A- 7716
A1.CY.08.CY236 -----C-A-------A--------G------T---CAA------T-TA-TC-------G--------G--------G---.-TA-----------C-------C---G--C--G-------A-C--------------G----CT--C-C---T--------------A- 7492
A1.IN.09.NARI_FLS_IVC19_1 --C--C-A-----T-A--------G----------GAGC-----T-TCAGC----------------G-C------G---.--------------C---C---C---G--C--G-------A-C------G-------G-----T-----------------------A- 8186
A1.KE.11.DEMA111KE002 --C--C-A-----G----------GT---------GA--AC---T-TA--C--C----------A--G--------G---.--------------C-------C---G--C--G-------A-C--------------------T-----------------------A- 7652
A1.RU.11.11RU6950 -----C-A-------AG---G--TT-----------ATC-----T-TGAGC-GC----------------------G---.--------------T-------C---G-----G---A-----C--------------G-----T--------T-A------------A- 7802
A1.RW.11.DEMA111RW002 ----AC-A-----T-A-------------------GAA------T-TAATC--------C----------------G---.----------------------C---G--C--G---------C------C-------G----CT----C-----------------GA- 7659
A1.SN.01.DDI579 --C--C-A-----T-A--------G----------GA-A-----T-TAGTC-------------A--G--------G---.--------------C-------C---G--C------------C------G-------G-----T----G---T-A------------A- 7479
A1.UG.11.DEMA110UG009 --C--C-A-----T-A--------G----------GAGGAG---T--AGGC---------C---A--G-T------G---.--------------C-------C---G--C--G---------C------G-------G-----T----------------------GA- 7606
A1.ZA.04.503_15344_T10_A1 --C-AC-A-----T-A-------G-----------CAGA-----T-TAGTC-------------A--G-T----------.--A-----G-----C-------C---G--C--G---------C-----------------------G-A----------------G-A- 7507
A2.CD.97.97CDKTB48 --T--C-A-----T-AG-------G--C-------GA-A-----T-TATGC--C----G--------G--------G---.--------------C-------C------C----------A----------------G---------GA------------------A- 7585
A2.CM.01.01CM_1445MV --T----------T-A---G----G----------GAAAC----T--AAAC--C-------C-----G--------G---.--------------CG------C------C----------A-----------------G---------C------------------A- 7480
A2.CY.94.94CY017_41 --T--C-A-----T-A--------G-----------A-A-----T-TAGG---C----------------------G---.--------G-----C-------C------C---------GA--------G------C-----TT--C-C----------------G-A- 7647
B.BR.10.10BR_RJ032 -----C-------G-A-------G-A---------GA-AC----T--A----------------A--G--T-----G---.--------------------------G-----G-----------------------CTC----------------------------A- 7894
B.CA.07.502_1191_03 -----C-------A-A-------G-----------GA-A-----T--A-----C-----A--------------------.-------------------------------------------------G-------G----------C------------------A- 7722
B.CH.08.M2_0803101_NFLG8 -----C-------A-A-------G----------T-A-G-----T--A----------G--TG-------------G---.--------------------------G-----G-------A--------G------CG-----T----C------------------A- 7818
B.CN.12.DEMB12CN006 -----C-------A---------G-----------GAA------T--A-T---C-----A----A---------------.--------G-----------------G-------------A----------------G-----T----C------------------A- 7671
B.CU.14.14CU005 -------------A-----------------------A------T--CA------------------G-----A------.---------A-G--------------G------------------------------G----------A-----------------GA- 7483
B.ES.14.ARP1195 -----C-------A-A-------G-----------G--------T--A----G-----G----------GA---------.-CA------TT----------A----G--CTC----------C-A------------G-----T---------------------G-A- 7760
B.FR.11.DEMB11FR001 -----C-------------------T----------A-------T--A--C--------A-------G-----A-----G.-G------------------A-----------G---T-------A------------G---------GC------------------A- 7472
B.HT.05.05HT_129389 -----C-------A----------G----------G--------T--AG--------------------T---------C.---------------------C-----------------------------------G-----T----C------------------A- 7499
B.JP.12.DEMB12JP001 --G-AC-------G--------AG------------AAGA----T--A-T---C--------G-C--G-----A--G---.--------------------------G-----G---------C--------------G---------GC-----------------GA- 7688
B.KR.07.HP_18_07JHS10_3909 -----C----------------------------------T---T--A-----C-------------G------------.-----------G--------------G---------T--------------------------T-TC-A----------------G-A- 7941
B.RU.11.11RU21n -------------A---------G-T---------GAGG-----T--AGT-----A---C--A----------A------.----------------------C--------------------------G-------G----------C-----------------GA- 7803
B.SE.12.SE600057 -------------A---------G-T---------G-AAC----T---T----C--C-T---------CT---A------.--------------------------G-------------A----------------G-----T-----------------------A- 7515
B.TH.10.DEMB10TH002 -----C-------T------------------------------T--A-----C-----A-------G------------.--------------------------G-----G-------A-C--------------G-----------------------------A- 7626
B.US.13.RV_1 -------------T-A---------------------TC-----T--------G----------A----T---A------.-----------G--C--G---A-G--G---C--------G-C-------G-------G----------A------------------A- 8181
B.ZA.09.DEMB09ZA022 -------------A---------------------G--------T--AA---------------A--G-T---A------.-----------G--------------G------------------------------G-----T-----------------------A- 7548
C.BR.07.DEMC07BR003 -----C-------T-----------T---------GA-AC----T--AGG--GC----------------------G---.-----------G--T-----A-C---G--C--G---CA--A-C--------------GG----T---------------------G-A- 7697
C.BW.00.00BW5031_1 -A---C-------T--------C-GT--C------GATAC----T--AGG--GC-------C--A----G------G---.C-A------A----T---C-A-C---G--C-GC---AA--A-C------G-------G-----T--------T-------------GA- 7607
C.CN.10.YNFL19 -----C-------T----------GT----------A-AC----T--CAA--GC---------------G------G---.-GC------A----T-----A-C---G--C-GT---AA--A--------C-------G---------------------------G-A- 7645
C.CY.09.CY260 -----C-------T-A--------G----------GA-AC----T--AGG--GC----------A-----------G---.--A-----------T---C-A-C---G--C-GT---AAT---C-------------------------G------------------A- 7510
C.ES.14.ARP1198 -----C-------T----------GT------R--GA-AC----T---GGC-GC-----A---------C------G---.C-A------A-G--G-----A-C---G--C--G---CA--A-C--------------GG----T-----------------------A- 7644
C.ET.02.02ET_288 -----C-------T--------C-G------T------AC----T--AGG--GC------TC--A-----------G--G.--A--------G--T---C---C---G--C------AA-GA-C------G--------G-------C-G------------------A- 7480
C.IN.09.T125_2139 -----C-------T-A---------T---------GA-AC----T--AGG--GC-------C-------T------G---.-GA------A-G--T-----A-C---G--C--T---AA--A-C-A------------------T-G---------------------A- 8310
C.KE.05.05KE369195V4 -----C-------T--G-----C-GT-----T---GA-A-----T--GAT--GC------TC--------------G---.--A-----------T---C-A-C---G--C------CA--A-C------G-------G-----T--C--------------------A- 7418
C.MW.09.703010256_CH256.w96 -----C-A----------------G----------GA-AC----T--AGG--GC-------C-------T------G---.---------A-G--T---C-A-C---G--C-GT---CA--A---------------------------A------------------A- 8236
C.SE.13.SE600311 -----C-------T-A-------G-T-----T---TCTG-T-A-TG-CAG--T-GC-G-A-G-GC--T--TA-T--G-TC.-GA--AAT---CA--CA---ACC-AATA-C--TA--A---A-C--------------GG----T-----------------------A- 7504
C.TZ.08.707010457_CH457.w8 -----C-A-----T-A--------GT----------A-AC----T--AGG--GC----------------------G---.--------------T---C-A-C---G--C-GT---AA--A-C------G--------GT---------------------------A- 8226
C.US.11.17TB4_4G8 -----C-------G---------G-T-----T---G-AAC----T--AGG--GC-----ATC-----------A--G---A--A------A----T---C-A-C---G--C------CA--A-C--------------G--------C-A------------------A- 7621
C.YE.02.02YE511 -----C-------T----------GT---------G-AA-----T--AAG--GC----------------------G---.G-A------A----TC--C-A-C--CG--C-GT---AAC-A-C--------------------------------------------A- 7467
C.ZA.12.DEMC12ZA096 -----C-------A---------G-T---------GA-A-----T--AAG---C----GAC---------------G---.G-------GA--A-------------G--C-GT----AC---C------G--------G---------A-----------C------A- 7584
C.ZM.11.DEMC11ZM006 -----C-------G-A---------T---------GA-AC----T--AGG--GC----G-TC-------C------G---.C--------AGG--T-----A-C-C-G--C------AAC---C------C-------G-----T-----------------------A- 7645
D.CM.10.DEMD10CM009 -----C-A-----G---------G----G------G-GG-----T--AA------------C-------T----------.--A------A-G--------A-----G--C--G-------------------------G------TC-A------------------A- 7613
D.CY.06.CY163 -----C-A-----G---------G-A---------G-TG-----T--A-----C--------------CT----------.-GA------A----C-----A-----G--C--G------------C-----------G------GT--A------------------A- 7488
D.KE.11.DEMD11KE003 ----A--------A---------G-----------GAG------T--AG----------AGT--A----T----------.GCA-----------GC-----A----G---C---------------------------G---------A------------------A- 7605
D.KR.04.04KBH8 -----C-------A---------G-----------G--A-----T-TGA----C----------A---------------.---------A----C--G--------G--C----------------------------G--------GA---T--------------A- 8188
D.SN.90.SE365 -------------A---------G-----------G--------T-TAG---------G----------C----------.----------------------C---G--C--G------------------------G-----------------------------A- 8273
D.TZ.01.A280 -------------A-A-------G-----------G-AG-----T--AG-------------------GT----------.---------A-----C----------G--C----------------------------G---------A-------------------- 7463
D.UG.10.DEMD10UG004 -------------A-A-------G-----------GAG------T-TAA-----------T--------C----------.---------------C-----C----G--CC----------------------------T---T----C----------------G-A- 7585
D.UG.11.DEMD11UG003 -----C-A-----A-A-------G-A-----T---G-GG-----T--AGT--------G----------T----------.--------------GC---G-C----G-------------------------------C---------------------------GA- 7629
D.YE.02.02YE516 -------A-----A-A-------G-T---------G-T------T--G-----C----------A----T---------C.--A------A----------A-----G--C--G-------------------------G-----GTC-A------------------A- 7455
D.ZA.90.R1 -------------A---------G-----------G-A-AC---T--A----------------A--GGT----------.---------A-------G--------G--C--G---------C-------------------------C-----A------------A- 7629
F1.AO.06.AO_06_ANG32 -------------A-A---G----GT--C---T---A-AC----T-TGAG---------A----A--G--------G---.-TA-----G--G----------C---G--C--G--------CC------G-------G----------C---T--------------A- 7448
F1.AR.02.ARE933 -------------A-AG--G----G-------T---ATGA----T--AGG-----------GG----G--------G---.--------------------A-C---G--C------------C---------------G---------C-----------C-------- 7545
F1.BR.07.07BR844 -------------A----------G-------T--G-TGA----T--AGG-------C---------G--------G---.-----------G----------C---G--C------A---ACC-------------------------------A------------A- 8044
F1.BR.10.10BR_PE107 -----C-A-----A-A---G----G-------T--GCAGA----T--AGG-----------------G--------G--C.----------------------C---G--C------------C-A------------G-----T-----------------------A- 7691
F1.BR.10.10BR_RJ015 -----C-------A-A---G----G-------T--GAAGA----T--AGA---------C-------G--------G---.----------T---------------G--C------------C--------------G--------C--------------------A- 7663
F1.CY.08.CY222 -------T-----A-A---G---G-----------GA-AC----T--AGG---C-----C-------G-----A--G---.C--------A--------C---C---G--C--G--------CC--------------G-----T-----------------------A- 7441
F1.ES.02.ES_X845_4 -------------A-A---G----GT------T---A-AC----T-TAGG---------C-------G--------G---.-TA------A------------C---G-----G--------CC--------------G-----T----C-----------------GA- 7694
F1.ES.11.VA0053_nfl -------A-----A-C---G----G-------T---ATGA----T--AAG---------C-------G--------G---.-----------------G----C---G--C------------C------G-------G-----T----C----------------G-C- 7672
F1.RO.96.BCI_R07 -------A-------A---G----G-------T---A-A-----T--AA----C-----C---------T---A--G---.--A-------------------CC--G--C--G--------CC------C-------G----------G----------------G-A- 8329
F1.RU.08.D88_845 -----C-------A-AG--G----G----C--T--GAAAC----T--AGG--GC-------------GTC------G--T.-G-------A-G--------------G--C--G---------C------G-------G-----T----------------C----GGA- 7761
F2.CM.02.02CM_0016BBY -----C-------A-A---G--CG-T---------GA-AC----T--AGA-----A--G--GG-------------G---.-----------G--C-------C---G--C--G----AC---C------G--------CT--------C---T-------C----G-A- 7434
F2.CM.10.DEMF210CM001 -----C-------A-A---G---GC----------G--ACC---T--CAA------------G-A---G-------G---.--------------C------TC---GAGCC-G----AC---C---------------G-------C-A---T-------C------A- 7535
F2.CM.10.DEMF210CM007 -----C-A-----A-A---G----G---------CGAAACC---T--AGT---------A-TG-A-----------G---.-----------G--C-------C---G--C--G----AC---C-A------------GC-------C-C-----------C------A- 7596
G.CM.07.920_49 ----AC-A--------G-----C-G----------CAACA----T--AA-C-G---------------------------.--A-----------G--G----C---G--C--G--------C-------G-------G-----T---G------A----------G-A- 7634
G.CM.10.DEMG10CM008 -------A--------G---G---G----------CAACA----T-TAGTC--------A----------------G---.----------------------C------C------------C--------------G-----T----C-----A----------G--- 7638
G.CM.10.DEURF10CM020 ----AC-A-----------GG---G----------GAAC-----T--A--C-------------A---GC---A--G---.--------------C-------C---G--C--G--------C---------------G-----T----------A----------G-C- 7645
G.CN.08.GX_2084_08 ----AC-A-----A--G---G-A-G----------CAACAT---T--AG------------------G--------G---.--------------C---C---C---G--C--G------------------------G----------A-----A------------A- 7508
G.ES.09.X2634_2 --G-AC-A-----A--G--------------T---CAACA----T--A-----C-------------G--T-----G---.--------------C-------C---G--C-C-------------------------C-A---T--C-A-----A------------A- 7752
G.ES.14.ARP1201 -----C-A-----T--G---G-C--T---------CAACAC---T--A-A----------C------G--------G---.--------------C-------C---G--C-------AC---C-------C-------G---------------A----------G-A- 7792
G.GH.03.03GH175G ----AC-A-----A-AG-------------------AACA----T--AG-C----------------G--------G---.----------------------C---G--C-------------------G-------G----------A-----A------------A- 8321
G.KE.09.DEMG09KE001 ---CAC-A----------------G----------CAAGA----T--AGG---------A-T-----G-C----------.-TA-----------------A-C---G--C--G---------C------G------G-G---------C-----A----------G-A- 7648
G.NG.09.09NG_SC62 ----AC-A--------G---G-C-GG---------CAGCA----T--A--C-----A-----G----G--------G---.--------G-----C-------C---G--C-GT---------------G-C------GC----T----G-----A------------A- 7454
G.PT.x.PT3306 --G-AC-A-----A--G-------G------T---CAAGA----T--AA-C--C------T-G------C------G---.C-------------C------TC---G--C--G--------CC-----G--------G-----T--C-C-----A----------G-A- 8251
H.BE.93.VI991 ---------------A-C-----------------GATGA----T--AGA--GC------TC--------------G---.--------------C-----A-C---G--C----------A-C-A-------------GT-------------------------G-A- 7674
H.BE.93.VI997 -------------T---C-----G-----------GAGG-----T--AGA--GC-----CTC-------C------G---.C-------------T-----A-C---G--C-------AC-------------------G---------C------------------A- 7589
H.CF.90.056 -------A-----T-A-C------G----------GAGGA----T--AGG--GC------TC-------C------G---.-----------G--C-----A-C---G--C------------C------C-------G-----T--C--------------------A- 7594
H.GB.00.00GBAC4001 -------------A---C-----G-----------RMTGAR---T--ASG--GC-----ATC--A-----------G---.--------------C-----ATC-Y-G--C------T----CC-A------------G-T---T----M------------------A- 7783
J.CD.97.J_97DC_KTB147 --G-A--A-----A---------G-------------AA-----T--AATC-------G-T---A-----------G---.--------------C---C---C-C-G--C--G---A-----C------G---------G---T---------------------G-A- 7478
J.SE.93.SE9280_7887 ----AC-A-----A--G------------------G-AA-----T--AGTC-----------G-A-----------G---.--T------A----C-------C---G--C--G---A---A----------------------T----C-----------C--C---A- 7582
J.SE.94.SE9173_7022 ----AC-A-----A--G------------------G-AA-----T--AGTC-----------G-A-----------G---.-CT------A-G--C-------C---G--C--G---A---A----------------------T----C-----------C------A- 7589
K.CD.97.97ZR_EQTB11 -----C-------A-AG--G----GT---C-T------AC----T-TAGG-----------G-------T---A--G---.--------------C-------C---G--C--G---------C--------------G-----T----C-----A------------A- 7458
K.CM.96.96CM_MP535 -------------A-A---G---GG-------T--GA-AC----T-TAAG--------------A----C------G---.--------------T-------C---G--C------------C--------------G----------A-----A------------A- 7435
01_AE.AF.07.569M ---CA--A-----G----------GT----------A-CA----T-TG-GC--C--AC------A--GG-------G--C.-GA------ATG--T--G--AA----G---C-----------C--------------G-----------------------------A- 7466
01_AE.CM.11.1156_26 ----A--A-----T----------------------A-C-----T-TAGGC--C--AC---------G--------G--T.--T------A-G--G--G--A-CC--G--C--G---AAC-A-C------G-------G-----T--C-A-----A------------A- 7585
01_AE.CN.12.DE00112CN011 ----A--A-----G----------G-----------A-CA----T-TGAGA--C--AC---------GG-------G--C.-GA------A-G--T--G--A---C-T---------------C--------------G-----------------------------A- 7597
01_AE.HK.04.HK001 ---CAC-A-----G----------G----------GA-CA----T-TG-TA--C--AC------------------G--C.--A-----GA-G--T--G--------G--CC-----------C---------------G---------G------------------AC 7636
01_AE.IR.10.10IR.THR48F ---CAC-A-----G----------GT---------GAACA----T-TGAGA--C--AC---------G--------G---.--------GA----T--G--A---------------------C--------------G----------A------------------A- 7480
01_AE.JP.11.DE00111JP003 ----A--A-----A----------G----------G--CA---TT-TGAGA--C--AC-A--G----GG-------G--C.-G-------A-G--TC-G--A-----G---------------C-------------------------C------------------A- 7672
01_AE.SE.11.SE601018 ---C-C-A-----G--G---C---G----------GAACA----T-TGAG------AC-C-------G-G------G--C.-G------GA----C--G--A---------------------C------G--------G---------C-----------------GA- 7462
01_AE.TH.10.DE00110TH001 ----A--A-----G----------G---C---------CA----T-TGA-A--C--AC-AT---A--G-C----------.---------A----T--G--A-----G--------------CC--------------G---------GA-----------------GA- 7578
01_AE.TH.90.CM240 ----A--A-----G----------G-----------A-CA----T-TGAGA--C--AC---------G-----A--G--C.-G-------A-G--T--G--A-----G---------------C--------------G-----------------------------A- 7828
01_AE.US.05.306163_FL ---GA--A-----G----------G----------GA-CA----T-TGGG---C--AC---------G--------G---.-G-------A-G--T--G--A-----G---------------C--------------G----------------A------------A- 7388
02_AG.CM.10.DE00210CM013 --C--C-A-----G---------G-T---------G--A-----T-TGATC-------------------------G---.--------------C-------C---G--C--G----AC---C------G------------------------A------------A- 7714
02_AG.ES.06.P1423 --C--C-A-----G--G------G------------ATA-----T-TGGT------------------------------.--------------C-------C------C--G--------CC-------------------------------A------------A- 7715
02_AG.GW.05.CC_0048 --C--C-A-------A--------G----------CAA------T-TGGTC----------C-----G-T------G---.--------------C-------C-C-G--C--G--------CC------G-------G----------A------------------A- 7649
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B.FR.83.HXB2 GGATGGAGTGGGACAGAGAAATTAACAATTACACAAGCTTAATACACTCCTTAATTGAAGAATCGCAAAACCAGCAAGAA.AAGAATGAACAAGAATTATTGGAATTAGATAAATGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTAACATAACAAATTGGCTGTGGTATATAAAATT 8275
Env W__M__E__W__D__R__E__I__N__N__Y__T__S__L__I__H__S__L__I__E__E__S__Q__N__Q__Q__E_#_K__N__E__Q__E__L__L__E__L__D__K__W__A__S__L__W__N__W__F__N__I__T__N__W__L__W__Y__I__K__L
02_AG.KR.12.12MHR9 --C--C-A-----T-A--------G-----------A-A-----T-TGATC----------------G--------G---.--------------C-------C---G----GG---------C--------------G----------------A------------A- 7961
02_AG.LR.x.POC44951 --C----A-----T-A--------G-----------A-AAG---T-TGAGC----------------G--------G---.--------------C-------C---G--C------------C-A------------G----------A-----A------------A- 8246
02_AG.NG.09.09NG_SC61 --C-AC-A-----T-A--------G----------GCAA-----T-TAATC----------------G--T-----G---.--------------C-------C---G--C--G---------C--------------G----------A-----A----------G-A- 7479
02_AG.NG.x.IBNG ----AC-A-----G-A--------G----------GA-A-----T-TAATC----------------G----G---G---.--------------C--G----C---G--C--G---------C-A------------G----------------A----------G-A- 7781
02_AG.SE.11.SE602024 --C--C-A-----T--G------------------GAAGA----T-TAGG----C----C----A--G-TA-----G---.--------------C---C---C---G-GCG---------ACC--------------G--------C-------A------------A- 7459
02_AG.SN.98.98SE_MP1211 --C--C-A-----T-A--------GT---------GAAAA----T-TA-T------------G-------------G---.--------------C-------C---G--C--G---------C--------------G----------------A---------TT-A- 7480
02_AG.US.06.502_2696_FL01 --C--C-A-----T-A--------G-----------A-A-----T-TGATC-------------A--G--------G---.---------GC-A-T-----A-C---G--C--G---------C--------------G---------GA------------------A- 7460
03_AB.RU.97.KAL153_2 -------------A-----------T---------G-T------T--AAT-----A-----------G-----A------.---------------A------C----------------------------------G-----T----A------------------A- 7452
04_cpx.CY.94.94CY032_3 --T--C-A-----T-A-------------------CAAA-----T-TGGG---C----------A--G--------G---.--------G-----C-------CC--G--C--G--------CC---------------G---------A-----A------------A- 7645
05_DF.BE.x.VI1310 -------------A-A---G----G-------T-----AC----T--AGG---------C-G-----G-T------G---.---------------------TC------CC-G--------CC--------------G----------A-----A------------A- 7681
06_cpx.AU.96.BFP90 ----A--A-----T--G------------------CAACA----T-----C--------CT--------CT-----G---.--------------C-------C---G--C--G-------A-C-----TC-------G----------C---T-A-----C------A- 8323
07_BC.CN.98.98CN009 -----C-A-----T-A--------GT----------A-AC----T--AGG--GC--------------------------.-G-------A----TC----A-C---G--C-GT---AA--A-C-A----G-------G-----------------------------A- 7597
08_BC.CN.97.97CNGX_6F -----C-------T-AG-------GT----------A-AC----T--AGG--GC-------C--------------G---.-GA------A----T-----A-C---G--C-GT---AA--A-C-A----G-------G-----------------------------A- 7454
09_cpx.GH.96.96GH2911 --C----A-----T----------GT---------CAAC-G---T-TAGGC----A-----------G--T-----G---.--------------C-------C---G--C-GC---------C------G-------G---------------------------G--- 7447
10_CD.TZ.96.96TZ_BF061 -------------A--G------G-----------G-TC-C---T--AA--------------------T----------.---------------C-----C----G-----------------A----G--------G---------C------------------A- 7627
11_cpx.CM.95.95CM_1816 ----A--A-----A--G------------------CAAAC----T--AA-C--C----G-----A--G--------G---.--------------C-------C------C--G---------C------C-------G----------------A------------A- 7674
12_BF.AR.99.ARMA159 -----C-------A-A---G----G-------T--CATGC----T--AGG-----------T-----G--------G---.----------------------C---G--C------------C--------------G-----T----A----------------G-A- 8240
13_cpx.CM.96.96CM_1849 --C--C-A-----T-A----G---G----------GAAA-G---T-TAGGC--C-------------G--------G---.--------G-----C-------C---G--CC-G---------C---------------GT---T----A------------------A- 7700
14_BG.ES.05.X1870 -------------A---------G-----------G--------T--A-T---------C----A--G------------.-G------G-----------------G----------------------G-------G-----------------------------A- 7757
15_01B.TH.99.99TH_MU2079 -------A-----A----------G-----------AAGA----T--A-----------C-------G-----A--G---.--------------------A-C---G-----G------------------------G----------C------------------A- 7647
16_A2D.KR.97.97KR004 --T--C-A-----G---------G-----------G--AC---TT--AGGC--C----------A--G--------G---.---------A----C-------C------------------C---------------G-----T----C------------------A- 7641
17_BF.AR.99.ARMA038 -------------A-A---G----G-------T--GAAGA----T--AGGC------G---G-----G--------G---.----------------------C---G--A-C----------C--------------G-----T----C------------------A- 7464
18_cpx.CU.99.CU76 --T--C-A-----T-A--------G----------CAA------T-TA-AC----------------G--------G---.--------------C-------C---G--C------------C-A----C-------G-------R-------------------G-A- 7583
19_cpx.CU.99.CU7 --C-A--A-----T-A----------------C--CAGA-----T-TAATC----A-----------G--T---------.----------------------C---G--C-------GC-AG---------------G-T---------------------------A- 7341
20_BG.CU.99.Cu103 ----A--A-----G--G------------------CAACA----T--A--C----------------G--------G---.--------------C-------C---G--C--G---------C--------------------T----C-----A-------------- 7709
21_A2D.KE.99.KER2003 -----C-------A--G------G-----------G--AA----T-TAG----C-------------G-T---------C.---------A----------A-----G--CC-G------------------------------T--C-A-----------C----G-A- 7467
22_01A1.CM.01.01CM_0001BBY --C-AC-A-----T-A--------GT---------GA-A-----T-TAGTC----------------G--------G---.--------------C-------C---G--C--G---T---A-C------C-------G-----T----------A--------T---A- 7442
23_BG.CU.03.CB118 ----AC-A-----G--G------------------CA-CA----T--AA-C----------------GC-A-----G---.----------G---C-------C---G--C------------C-------C------G-----T----C-----A------------A- 7703
24_BG.ES.08.X2456_2 ----A--A-----G--G------------------CAACAT---T--AG-C-G-----------A--G--------G---.--------------C-------C---G--C--G--------CC------C-------G-----T----C-----A----------G-A- 7726
25_cpx.CM.02.1918LE ----A--A-----G--G------G-------T---CAGCA----T-TAA-C--------CT------G--------G---.--------------C-------C---G--C--G--------CC------G--------G----T----C-----A----------G-A- 7474
26_AU.CD.02.02CD_MBTB047 --T--C-------T-A--------------------A-AC----T-TAATC-GC------TTG----G-----A------.--------------C-------C---G---G-G--------CC---------------G----T----A------------------A- 8263
27_cpx.FR.04.04CD_FR_KZS ----A--A-----T----------GT----------AACA----T-TGAGC--C--AC---------GG-------G---.---------A-G--T--G----C---G--C--G--------CC--------------G-----T----------A------------A- 8274
28_BF.BR.99.BREPM12609 -----C-------A-A-------G-----------GA-A-G---T--A-----------A--G----------A------.--------------C------C----G----CG--------C---------------G----------C------------------A- 7676
29_BF.BR.01.BREPM16704 -------------A---------GG----C-----C----C---T----A--GC--------------C-----------.---------------------C----G-----G-------A--------G-------G----------A-----------C----G-C- 7720
31_BC.BR.04.04BR142 -----C-------T-A--------GT---------G--A-----T--AGGA-GC-------C--A-----------G--G.--A--------G--T-----A-C---G--C--G---CA--A-C-----TC-------G----------A------------------A- 7725
32_06A1.EE.01.EE0369 ----A--A-----A---------------------TCACAT---T--A--C-------------------T-----G---.------------------C-A-C---G--C--G----------------G-------G-----T----C------------------A- 7901
33_01B.ID.07.JKT189_C ---CA--A-----G----------G-----------A-CA----T-TGAGA--C--AC---------G--------G--C.---------A----T--G--------G---------A-----C------G-------------T----C------------------A- 7567
34_01B.TH.99.OUR2478P ----AA-A-----G----------G----C-----G--CA----T-TCAGA--C--AC------A--G--------G--C.----------GG--T--G--A-----G---------A-----C--------------G-----T-----------------------A- 7441
35_AD.AF.07.169H --T--C-A-----T-AG-------G--G--------A-AC----T--A-TC--C----------A--G--------G---.--------------T------AC---G--C--G-------A-C---------------G----T----C----------------G-A- 7457
36_cpx.CM.00.00CMNYU830 --C--C-A-----T----------G----------CAGA-----T-TGAGC-------------A--G--------G---.-G------------C-------C---G--CC-G---------C--------------G----------A-----C------------A- 7472
37_cpx.CM.00.00CMNYU926 --C--C-A-----T-A-------G-A-----T---CAGA-----T-TAATC-------------------T---------.----------------------CC--G--C------A---A-C------G--------G---------C----------------G-A- 7457
38_BF1.UY.03.UY03_3389 ---G-C-------A-A---G----G-------T--GAAGG----T--AGG------------G-A--G--------G---.---------A----------------G---------------C--------------G-----T----A---T--------------A- 7671
39_BF.BR.04.04BRRJ179 -------------A-A---G----G-------T--GATCA----T--AGG--------GC-G--A--G--------G---.----------------------C---G--CC-----------C-------------------------C-----------C------A- 7725
40_BF.BR.05.05BRRJ055 -----C-------G-AG------G-----------G--A-----T-TGG------------------G-----A------.--------G-----------------G---------------C-A----G-------TC------G---------------------A- 7772
42_BF.LU.06.luBF_18_06 -------------A-AG--G--C---------T--CAAGA----T-TAGG-----------C-----G--------G---.--------------T-----A-C---G--C------------C--------------G-T------------T-------C------A- 7780
43_02G.SA.03.J11223 ----AC-A-----A--G---G-CGG----------CAGCAC---T-TGATY-------------R-----------G---.--A-----------R-------C-C-G--C--G------R----------C------G-----T----------A----------G-A- 7758
44_BF.CL.00.CH80 ----A--------A-----G----G-------T--GAAGA----T--AGG-----------------G--------G---.--------------C-------C---G--C------------C---------------G---------C----------------G-A- 7690
45_cpx.FR.04.04FR_AUK --C-A--A-----T----------G----------CAGA-----T-TAGTC----------------G--------G---.--------------C--------G--G--C--G---A---A-C--------------G-----T--C-------A-----C------A- 8234
46_BF.BR.07.07BR_FPS625 -------------A-A---GG---G--G----T---ATGAG---T-TAGG------AC------A----G------G---.--------------T-------C---T--C-----------CC--------------G-----T----C----------------G-A- 7651
47_BF.ES.08.P1942 -----C-------A-A-------G-T-----------TGA----T--AG--------C-CT-------G-----------.--------------------------G--C-----------C---------------G-----T----C------------------A- 7692
48_01B.MY.07.07MYKT021 ---CAC-A-----G----------G------T----A-CA----T-TAGT---C--ACG--------G--------G--C.-G-------A-G--CC----A-----G---------------C------------------------------------------G-A- 7495
49_cpx.GM.03.N26677 ---G---A-----G-AG------G-------T---G-AC-----T--A-TC------G----G-A-----------G--T.--------------C------TCT--G-----G---A---ACC------G-------G-----T---------------------G-A- 7702
50_A1D.GB.10.12792 -------------A---------G-----------G-TG-----T--AG----------A----A----C----------.---------A-G--GC----------G--C--------------------------------------A---T--------------A- 7681
51_01B.SG.11.11SG_HM021 -----C-------A-AG------G-----------G--C-----T--------C-----A-------G------------.--A-----------------------G-----G-------A-C--------------------T----C------------------A- 7466
52_01B.MY.03.03MYKL018_1 ----AC-A-----G----------G----------GA-AA----T-TGAGC--C--AC---------G--------G--C.-GA-----------G--G--A-----G--------------CC--------------G-----------------------------A- 7604
53_01B.MY.11.11FIR164 ----A--A-----A----------G-----------A-CAC---T-TGAGA--C--AC---------G--------G--C.-GA------A-G--G--G--A-----G---------A---A-C-A------------G-Y---T----Y----------------G-A- 7591
54_01B.MY.09.09MYSB023 ----A--A-----G----------G----------GA-CA----T-TGA-A--C--AC-C----A--G--------G--C.--A------A-G--T--G--------G---------A-----C-----TC-------------T---------------------G-A- 7683
55_01B.CN.10.HNCS102056 ----A--A-----G----------G-----------A-AC----T-TGATC--C--ATG--------G-----A--G--C.-----------G--G--G--A-----G--------------CC--------------G----------A------------------A- 7597
56_cpx.FR.10.URF5_patient_A --C--C-A-----T-A--------G---C------GA-A-----T-T--TC----------------G--------G---.--------------C-------C---G---------------C-A----C-------G-----T---------------------G-A- 7602
57_BC.CN.09.09YNLX19sg -----C-------T-----------T----------A-AC----T--CAA--GC----G---------C-------G---.-GA------A----T-----A-C---G--C-GT---CA----C-A------------------T-----------------------A- 7482
58_01B.MY.09.09MYPR37 ----A--------G----------G-----------AAGA----T--A-------------------G-----A------.-----C----T---------------G-----G--------C---------------G----------A-----------C------A- 7626
59_01B.CN.09.09LNA423 ---C-C-------A-A-------GGT---------TA-AA----T--AG-C--C-------------G-T---A------.-GA-----------------------G-----G------------------------G-T--------A------------------A- 7453
60_BC.IT.11.BAV499 -----C-------T----------RT----------A-AC----T--AAT--GC-----A----------------G---.--A--------G--T-----A-C---G--C--G---CA--A-C------M-------G---------G------C------------A- 8235
61_BC.CN.10.JL100010 -----C-------T----------GT------T---ATAC----T--AGA--GC-------C--------------G---.-GA------A----T-----A-C---G--C-GT---AA--A-C-A----G-------G---------GG------------------A- 7653
62_BC.CN.10.YNFL13 -----C-------T----------GT----------A-AC----T--AGG--GC----------A-----------G---.--A------A----T-----A-C---G--C-GT---AA--A-C-A----G--------GT---T-----------------------A- 7585
63_02A1.RU.10.10RU6637 --C-AC-A-----T----------G----------GA-A-----T-TGGGC--C-------------G--------G---.----------------------C---G--C--G---A---A-C------G-------G-----T--------T-A----------G-A- 7801
64_BC.CN.09.YNFL31 -----C-------T----------GT---------GAGAC----T--AGG--GC-------C--------------G---.-GA------A----T-----A-C---G--C-GT---AA--A-C-A-----C------G-----------------------------A- 7619
65_cpx.CN.10.YNFL01 ----A--------G---------G-----------G-AGA----T--AGA-----------------G-----A------.--A-------T---T---A-------G--C-G------------------C------G----------G------------------A- 7660
67_01B.CN.11.ANHUI_HF115 ---CA--A-----G----------G-----------A-AA---CT-TGAGC--C--AC---R-----G--------G--C.--A------A-G--T--G--A--G--G--C--G---------C--------------G----C-----A------------------A- 7573
68_01B.CN.11.ANHUI_WH73 ---CA--A-----G----------G-----------ATAA---CT-TGAGC--C--AC---G-----G--------G--C.C-A------A----T--G--A--G--G--C--G--------CC--------------G----------C------------------A- 7567
69_01B.JP.05.05JPMYC113SP420----A--A-----G----------GT---------TA-CA----T-TGATA--C--AC---------G--------G---.---------A-G--T--GC-A-----G--------------CC--------------G---------G-------------------A- 7668
70_BF1.BR.10.10BR_PE004 -----C-------A-A-------GGT---------GAT------T-TGA-C--------A-------------A------.----------------------C----------------------------------G----------A------------------A- 7712
71_BF1.BR.10.10BR_PE008 -------A-----A-AG------G-T---------GA-------T-TA-----C-------------------A--G---.--------------T-------C---------------------A------------GG------C---------------------A- 7947
72_BF1.BR.10.10BR_MG002 ---A-A-------AGA---G----G-------T----TGA----T--ATG-----------G-----GTT------G---.---------A-G--------------G--C------------C------G-------G-----T----------------C----G-A- 7755
74_01B.MY.10.10MYPR268 ---CAC-A-----G----------G-----------A-CA----T-TGAGA--C--AC---------G-G------G--C.-G-------A-G--TC-G--A-----G-----G---------C-------------------------C------------------A- 7563
O.BE.87.ANT70 --CA---A-----TC-GC-G--A-G---CATA-GCTC-ACC---T-TGAGGA---AC--A-GG-A---GTA-----G---.C-A-----GA--A-G--GC----G------G-------CTC-A-T---------C--G-------T--A---T--------------A- 8322
O.CM.98.98CMA104 --CA---A-----TCAGC-G--A-G---CATA-GCTC-ACC---T-TGAAGA---AC--A-GG-A---GTA-----G---.C-C-----GA--A-G---C-A--GC--AG-G-------TTC-A-T------------G-------T--A---T-------C------A- 7826
O.CM.98.98CMABB141 --CA-C-A-----TCAGC-G--AG-----GTA-GCTC-A-C---TTTGATGA---ACT-A--G-A---GTA-----G---.G-A-----GA--A-G--GC----G------G-------TTC-A-T---------C--G-------T--A---T--------------A- 7840
O.CM.98.98CMABB212 --CA-C-A------CA-C----A------GTA-GCTC-A-T---T-TGATGA---AC---C-G-A---G-------G---.-------T-A--C----G-----GC-----G-------CTC-C-T------------G-------T--A---T--------------A- 7851
O.CM.98.98CMU5337 --CA---A-----T-A-C-GG-AGC---CATA-GTGA-A-C---T-TGAGGA---AC--A--G-A---GTA-----G---.C-A-----GAGGA-G--GC----G------G-------TTC-A-T---------C--G-------T--A------------------A- 7785
O.CM.99.99CMU4122 --CA-C-A-----TCARC-G--AG----CATA-GCGA-G-T---T-TGGTGA---AC--A--G-A--GG-------G---.C-A-----GA-GA-G--GC----G---A--G-------TTCAC-T---G-----C--G-------T--A---T--------------A- 7798
O.FR.92.VAU --CA-C-------TCA-C-G--A-----CGTA-GCTC---C---T-TGAAAA---AC----GG-A---G-A--A--G--G.--A-----GA-------GC----G------G-------CTC-A-T---------C--G-------T--A---T-------C------A- 7888
O.GA.11.11Gab6352 --CA---A-----T--GC-G--AG-T--CATA-GTGA-A-C---T-TGAGGA---AC--AG-G-A---GTA---------.C-A-----GA--A-GC-GC----G------G-------TTC-A-T------------G-------T--A---T--------------A- 7560
O.SN.99.99SE_MP1299 --CA-C-A-----TCAGC-G--A-G---CGTA-GTTC-A-C---T-TGAGGA---ACG-A-TG-A---GTA-----G---.C-A-----GA--A-G--GC----G------G-------TTC-A-T-----C---C-GG-------T--A---T--------------A- 8390
O.US.10.LTNP --CAAC-A-----TCAGC-G--A-G---CGTA-GCGC-A-C---TTTGGGGA---AC-CA--G-A----TA-----G---.C-------GA--AGT---C----GC-----G------TTTC-A-T---------C--G-------T--A---T-------C------AC 8246
N.CM.02.DJO0131 --CA-C-A-----T--GA--G-A-GA--C--TT--G-TG-C--TTTTGAGC-T--A--RA-GG-A---G-A--A--GA-C.-CA-----GA--TC-C-C--------G---C-G---------C-------C-------GT--C-----C-----------C--C--GA- 7702
N.CM.02.SJGddd --CAA--A-----T-AGA--G-A-GA--Y--TT--G-TG-C--CTTTAA-C-T--A--GC-GG-A---G-A--A--GA-C.-CA------AG-TC-C-C--------G---C-G---------C------CC------G-TC-T-----C------------------A- 7674
N.CM.04.04CM_1015_04 --CAAC-A-----TGAGA--G-A-GA--C--TT--G-TG-C--TTTTGA-C-T--A--GC-GG-A---G-G-----GA-C.-CA-----GA--TC-C-C--------G---C-----A-----C-------C------G-T--TT----C-----------C------A- 7680
N.CM.06.U14296 --CAAC-A-----TCAGA--G-A-GA--C--TT--G-TG-C--TTTTGG-C-T--A--GC-GG-A---G-A-----GA-C.TYA-----GA--TC-C----------G---C-G-----G---C-------C------G-T--TT----------------C------A- 7726
N.FR.11.N1_FR_2011 --CAA--A-----T-AGA--G-A-GAG-C--TT--G-TG-C--CTTTCAAC-T--A--GC-GG-A---G-A--A--GA-C.-CA------A--TC-C-C--------G---C-G---A-----C-------C--------T--TT----C------------------A- 7608
P.CM.06.U14788 --CA-----------A-CTGG-GG-T--------TGA-AC---TT---TGGA---AC-GA--G-A---G-G-----GA-G.G-A------AG-A-GC----A--------C---------CAA-------GC---A-GG----------A---T-------C------A- 7833
P.FR.09.RBF168 --CA---A-------A-MTGG-GG-T--------TGA-AC---TT-T-TAGA---AC--CG-G-A---G-T--R---A-G.GCT------A--A-G-----A--G-----CC--------CAA--------C-----GG--------C-A---T-------C-----GA- 8373
CPZ.CD.90.ANT --CAA--A---------TT-G-AC-G----CA---G-ACAG---T-TAATA-CT-AC--AT-G-A--TG-G--A-----G.-GA---A--A-G-------AT---C----C------AGCTCA--A------------G--------C-A-----A------------A- 7734
CPZ.CM.05.SIVcpzLB7 -------A--------G---G-A-GA---------GAAA-T--TT-TGGG-----A--GC--G-A---G-------G---.--T-----GA--A--C-T--A---C-G---C-T---A----CC--------------G------GTC-C-----------C------A- 7786
CPZ.CM.09.Ptt_09Cam155 --GAAC-A-----TGT-C-TG-C-G----------G-AG----TTTTGGG---T-A------G-A--GGGA-----R--R.--A------AG---G--G-----G--G--C------T-----C-T----GC------G-------TC-------------Y------A- 8372
CPZ.TZ.06.TAN5 --CAA--A-----T-AGTT-G-A--A----CTT--GAGACC---T----T---T-A--GAT-G-T----CA--A------.-----CA-------CC----A--------C--G---AGC---C-T---G--------G-T------C-A------------------A- 8412
CPZ.US.85.US_Marilyn --CAA--A---------A--G-A-GA--C--TT--G-TACT--TTTTAGTC-T--A---C--G-A---G-A-----GA-T.-CA------A--TC-C-C--------G---C-----T-----C-A-----C------G-T--T--C--C------------------A- 8283
GOR.CM.07.SIVgor2139_287 --CAAC-A-------A-TTGG-AG----C-----TGA-AC----TTT-TAGA---AC--AGGG-A--GG-A-----G--G.GCT------A-G-CCC--C-A--G--G------------GA-C-T----G----C--G--------C-A-----A------------A- 7842
GOR.CM.12.SIVgor_BQID2 --CA---A-------A-CTRG--G----------TGAWGAC--CTT-CT-AAG--AC-GS-GG--A-C-CA--A-----G.GTT------A-GA-G---C-A--G-----C---------GAC-------G-------G-------T--A-----------C------A- 7825
GOR.CM.13.SIVgor_BPID15 --CA---A-----T-A-TT-G-AG-T--------TGA-ACC--TTTTGTAGAG--AC--A--G-AA-TG-A--A--GA--.G-A-----GA--A--C-G--A--G-----CC-----A--CAGC------GC------G----------A---T-A-----C------A- 7716
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Env gp41 transmembrane domain Tat Rev intron end Tat Rev exon 2 start Tat premature stop in HXB2
B.FR.83.HXB2 ATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTGGTAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTGTACTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATATTCACCATTATCGTTTCAGACCCACCTC...CCAACCCCG......AGG...GGACCCGACAGGCCCGAAGGAATAGAAGAAGAAG 8433
Rev exon 2 N__P__P__.__P__N__P__.__.__E__.__G__T__R__Q__A__R__R__N__R__R__R__R
Tat exon 2 __P__T__S__.__Q__P__R__.__.__G__.__D__P__T__G__P__K__E__*__K__K__K_
Env __F__I__M__I__V__G__G__L__V__G__L__R__I__V__F__A__V__L__S__I__V__N__R__V__R__Q__G__Y__S__P__L__S__F__Q__T__H__L__.__P__T__P__.__.__R__.__G__P__D__R__P__E__G__I__E__E__E__
A1.CD.97.97CD_KCC2 ---T--------------------AA----A-----------------A--G-----------A--------------------C-----T----------------CTA--...----G---A......GA-...----------------G-A----C-------G-- 8432
A1.CM.08.886_24 ---TG----A--------G-----AA----A--------------------G---------A-A--G-----------------C-----TC-G----------T--TTAC-...----A---A......---...---GTG----------G------C----G----- 7874
A1.CY.08.CY236 ---T--------------------AA----A--------------------G---------A-ACG------------------C-----T--G--A-----------TAC-...----A---A......G--...--T-T-----------G-A----C----G----- 7650
A1.IN.09.NARI_FLS_IVC19_1 ---T-----------------A---A----A--------------------GY-----G--A-A--------------------C-----C--G-----C----T---TAC-...----A----......---...--T------------AG------C---------- 8344
A1.KE.11.DEMA111KE002 ---T--------------------AA----A--------------------G---------A-A--------------------C-----T--G-----C--------TAC-...--G-G---A......---...-AT-T-------------A----C-G-------- 7810
A1.RU.11.11RU6950 ---T---------------------A----A---------A-----A----G---------A-A-------CC-----------C-----C--G--A--G-------TTAC-...---CA---A......GA-...-----A----------G-A----CAGC------- 7960
A1.RW.11.DEMA111RW002 ---T--------------------AA----G--------------------G---------A-A--------------------C-----C--G--A-------T---TAC-...----A--AA......G--...-A-------------AG------C-------G-- 7817
A1.SN.01.DDI579 ---T--------------G-----AA----A--------------------G---------A-A-----------------T--C-----TC-C-------------TTAC-...----A---C......---...------------------A----C---------- 7637
A1.UG.11.DEMA110UG009 ---T--------------------AA----A------------C-------G-----AT--A-C--------------------C-----TC---------------TTAC-...----G---C......---...------------------A----C---------- 7764
A1.ZA.04.503_15344_T10_A1 ---T--------------------AA----A-----------------A--G--C------A-A--------------------C-----T--G--T-----------TAC-...---G----C......---...-A--T--------T--G------C---------- 7665
A2.CD.97.97CDKTB48 ---T---------------------A----A------------A-----A--A-----G----A--A-----------------C--------G--A-------T--CTAC-...----A---A......GA-...----T-----------G-A----C---------- 7743
A2.CM.01.01CM_1445MV ---T---------------------A----A----A-------A---T-A--T-----G--A-A--------------------C-----T--G-----G----T--CTAC-...---CG---A......GA-...--T-T---------A---A----CA------G-- 7638
A2.CY.94.94CY017_41 ---T---------------------A----A------------------A--A--A--G----A--------------------C-----TG-G--A-------T--CTAC-...----G---A......GA-...--T------------AG-----CC-------G-- 7805
B.BR.10.10BR_RJ032 ---T--------------------AA--------------------------A-------------------------------C--------G--A--C------------...---GTA---......---...-----------------------C---------- 8052
B.CA.07.502_1191_03 ------------------------AA--------------------A-----A------------G------------------C--------G--A----------G----...---G-A-A-......---...----------------------CC-------G-- 7880
B.CH.08.M2_0803101_NFLG8 ------------------------AA---T----------A------------------------GA--------------------------G--A---------------...---GT----......---...----------------------CC---------- 7976
B.CN.12.DEMB12CN006 ------------------------AA--------------------A-----T----C--------------------------C-----T-----A--C-------G----...---G-T-A-......---...-------------------A--CC-------G-- 7829
B.CU.14.14CU005 ---T--------------------AA----A----------------TA------------A-A---------------------------C-C-------------G--A-...---G-T-A-......---...-----------------------C----G----- 7641
B.ES.14.ARP1195 ------------------------AA--------------------T----G------T-------------------------C-----------A---------------...---------......---...--------------A-------C----------- 7918
B.FR.11.DEMB11FR001 ------------------------------------G-------G-A-------------------------------------C---------------------------...---G---A-......---...-----------------------C----G----- 7630
B.HT.05.05HT_129389 ----------------------------------------------A--------------------------------------------C---------------G-T--...---G-----......---...--------A-------------C----------- 7657
B.JP.12.DEMB12JP001 -------------A----------A-----------------------------------------------------------C------C-G-------------G-T--...---G-T---......---...-----------------------C----G----- 7846
B.KR.07.HP_18_07JHS10_3909 -------------------------A--------------A-----T-G--------------A--------------------C------------------------T--...----G----......---...--------------A--------C----G----- 8099
B.RU.11.11RU21n -------------------------A--------------A-----------------G-------------------------------------A----------G----...-------A-......---...-----------------------C---------- 7961
B.SE.12.SE600057 ------------------------AA-----C--------A----------G-----C--------------------------C--------G--A---------------...-------A-......---...-----------------------C---------- 7673
B.TH.10.DEMB10TH002 -------------------------A--------------------A--------------A-A---G----------------C----------------------G-T--...---G-----......---...-----A-----------------C----G----- 7784
B.US.13.RV_1 ----------------------------------------------A-------------------------------------C----------------------G----...---GT----......---...-----------------------C---------- 8339
B.ZA.09.DEMB09ZA022 ------------T-----------AA--------------------A-------G--------------G------A-------C-------------------------C-...---G--AG-......---...-A---------------------C---------- 7706
C.BR.07.DEMC07BR003 -------------------------A--------------A----------G--------------------------------C-----C--G-----C-------TTA--...----G----......---...-----A----------G--A-------------- 7855
C.BW.00.00BW5031_1 -------------------------A--------------A-C--------G-----------A--------------------C-----T----------------TTAC-...----G--A-......---...-A--T--------T--G-A----C---------- 7765
C.CN.10.YNFL19 -------------------------A--------------A----------G--C-----------------------------C-----T--G-------------TTA--...--G-A--AA......G--...----T--------T--G-A----C---------- 7803
C.CY.09.CY260 ------------------------AA--------------A----------G-----------A--------------------C-----T--G-----A-------TTA--...----A----......---...----------------G------C-T-------- 7668
C.ES.14.ARP1198 ----------G--K----------AA--------------A----------G--G-----------------C-----------C-----TC-G-----G-------TTAC-...----A----......---...-A-----------T--G-A----C-G-------- 7802
C.ET.02.02ET_288 -------------------------A--------------A----------G--C---C-G--A--------------------C------C-C-------------TTAC-...----A----......---...-A-----------T-AG------C---------- 7638
C.IN.09.T125_2139 -------------------------A----------G---A----------G-----------A--------------------C-----T--G--A----------TTA--...--G-G---A......G--...-------------T----A----C---------- 8468
C.KE.05.05KE369195V4 -------------------------A--------------A----------G--C--------A------A-------------C--------G-------------TTAC-...---------......---...-------------T--G------C---------A 7576
C.MW.09.703010256_CH256.w96 ------------------------AA--------------A-------------A--------A--------------------C-----T--G-------------TTA--...----A--A-......---...-A-----------T--G-A----C---------- 8394
C.SE.13.SE600311 ------------------------AA--------------A----------G--------------C-A---------------C--------G------------TTTAC-...--CCA---A......---...--------------G-------CGA-------G- 7662
C.TZ.08.707010457_CH457.w8 ----------------------C--A--------------A-------CA-TT-G-----------------------------C-----T--G-------------TTAC-...----A----......---...-------------T--G-A----C-------G-- 8384
C.US.11.17TB4_4G8 -----------------A-------A--------------A----------G--C-----------------------------C----------------------TTAC-...----T----......---...-------G-----T--G--A---C---------- 7779
C.YE.02.02YE511 -------------------------A-----G--------A-----A----G---------A-A--------------------C-----T--G-T-----------TTAC-...----A-T--......---...-----A-------T--G------C---------- 7625
C.ZA.12.DEMC12ZA096 -------------------------A--------------A----------G--------------------------------C-----T--G--A--C-------TTAC-...----A----......---...-----A-------T--G------C---------- 7742
C.ZM.11.DEMC11ZM006 -------------------------A----C--G------A----------G-----------A--------------------C-----T--G--A----------T-AC-...----G-T--......---...-A-----------T--G-A----C---------- 7803
D.CM.10.DEMD10CM009 ------C---G-------------AA----------------C--------G----------------------A---------C-----C--G--A--C-------T----...---G-A---......---...-------------------------------G-- 7771
D.CY.06.CY163 ------C--------------G--AA--C------A---C-----------G------CCCA-AC-------C------C----C-----TCCC-----C--C----T----...---G-AT-C......---...CCC----C----------CCC--C-------G-- 7646
D.KE.11.DEMD11KE003 ---------A--------------AA----G-----------------------G---G----A----A---------------C-----TC-G--A----------T----...---G-----......C--...---------------------------------- 7763
D.KR.04.04KBH8 ---T-----A---------------A--------------A----------G------T-------------------------C-----TC-G-------------C-T--...---G-----......---...----------------------C--------G-- 8346
D.SN.90.SE365 ----------G-------------AA----G---------A----------G------T----A--------------------C-----TC-G-------------T----...---G-A---......---...---------------------------------- 8431
D.TZ.01.A280 -------------------------A---------A----------A----GT-----T----A--------------------------TC-G-----G-------T----...---G--T--......---...-----A---------------------------- 7621
D.UG.10.DEMD10UG004 ------------------------AA-------------------------G------T----T--------------------------TC-G-------------T----...---G-----......---...---------------------------------- 7743
D.UG.11.DEMD11UG003 T------------------------A-------------------------G-----------A--------------------C-----TC-G--A----------T----...---G-T---......---...---------------------------------- 7787
D.YE.02.02YE516 ---T--C------------A----AA-----C-------------------G--------G--A--------------------C-----TC-------A-------T----...---G-----......---...---------------------------------- 7613
D.ZA.90.R1 -------------------------A-------------------------G------G----A--------------------C-----TC-G-------------T----...---G---A-......---...---------------------------------- 7787
F1.AO.06.AO_06_ANG32 ------------------------AA----C--------------------G-----------A------------A-------C-----T--G--A--G-------TTA--...----G----......---...-----------------------C-------G-- 7606
F1.AR.02.ARE933 ---------A--------------CA----C--------------------G-----------A------------A-------C-----T--G--A--A-------TTA--...----G----......---...-A---------------------C-------G-- 7703
F1.BR.07.07BR844 -------------------------A----C-----------C--------GA----------A------------A-------C-----T--G--A--A--------TA--...----G----......---...-A---------------------C-------G-- 8202
F1.BR.10.10BR_PE107 ---------A---------------A----C---------------A----G-----------A------------A-------C-----T--G--A-----------TA--...----G----......---...-----------------------C-------G-- 7849
F1.BR.10.10BR_RJ015 -------------------------A--------------------A----G-----------A------------A-------C-----C--G--A----------T----...----G----......---...-----------------------C-------G-- 7821
F1.CY.08.CY222 -------------A----------AA-------------------------G-----------A------------A-------C-----T-----A--A-------TTA--...----G----......---...-----------------------C-------G-- 7599
F1.ES.02.ES_X845_4 ------------------------AA----C--------------------G-----------A------------A-------C-----T-----A----------TTA--...----G----......---...-----------------------C-------G-- 7852
F1.ES.11.VA0053_nfl -------------------------A----C--------------------G-----------A------------A-------C-----TC-G--T-----------TA--...----G----......---...-A---------------------C-------G-- 7830
F1.RO.96.BCI_R07 -------------------------A----C--------------------G-----------A------------A-------C-----T--G--A--G-------TTA--...----G----......---...-A---------------------C-------G-- 8487
F1.RU.08.D88_845 ---------A-----------T---A----C--------------------GT----------A-G----------A-------C-----TC-G--A--G-------T----...-------A-......---...--------------A--------C---------- 7919
F2.CM.02.02CM_0016BBY ------C---G--------------A----A--------------------G---------A-A-----G-----------T--------T--G--A--A-------TTA--...----G----......---...----------------G------C---------- 7592
F2.CM.10.DEMF210CM001 ------------------------AA----A--------------------G-----A-----A-GA-----------------C-----TG-G--T--A-------TTA--...----G----......---...-----------------------C---------- 7693
F2.CM.10.DEMF210CM007 -------------------------A----G--------------------G---G-----A-A--G-AG--------------C-----T--G-----A-------TTA--...----G----......---...----------------G------C---------- 7754
G.CM.07.920_49 ---T-----A-----------T--AA----C---C----------------G--------------------------------C-----T--G--T--C-------TTAC-...-ACCA--A-......---...-A---------------------C-------G-- 7792
G.CM.10.DEMG10CM008 ---TG----A--------------AA-------------------------G--------------------------------C-----T--G--A--C-------T-AC-...-ATCAG-A-......---...-A------------A---A----C-------G-- 7796
G.CM.10.DEURF10CM020 ---T--------------G--T--AA--------------A-----A----G-----------A--------------------C-----T--G--C--C-------TT-C-...-ACCA--A-......---...-A--A-----------------CC-------G-- 7803
G.CN.08.GX_2084_08 ---T-----------------TC-AA--------------A----------G-----------A--------------------C-----T-----A-----------TAC-...-ACCA--A-......---...-A---------A------A----C---------- 7666
G.ES.09.X2634_2 ---T-----------------T--AA-------------------------G---------A-A------------A-------C--------G-----C-------TTAC-...-ACCAT-A-......---...-A--------------G-A----C---------- 7910
G.ES.14.ARP1201 ---T-----------------T--AA-------------------------G-----------A--------------------C-----T--G--A----------TT-C-...-ACCA--A-......---...-A---------------------CA------G-- 7950
G.GH.03.03GH175G ---------------------T--AA--------------------A----G-----------A-----------------G--C-----T--G--A--C-------TTAC-...-ATCAG-A-......---...-A---A-------TA---A---CC-------G-- 8479
G.KE.09.DEMG09KE001 ---T-----------------T--AA--------------A----------G-----------A--------------------C-----TC-G--T--C-------TTAC-...-ACCA--A-......---...-A-----G----------A----C-------G-- 7806
G.NG.09.09NG_SC62 ---T-----------------T--AA-------C-A------C--------GT----------A--------------------C-----T--G--A--C-------TT-C-...-ACCA--A-......---...-A----------------A----C-------G-- 7612
G.PT.x.PT3306 ---T-----------------T---A----C--------------------G---------A-A--------------------C--------G--A--C----T--T--C-...-ACCA--A-......---...-A---A-----A--A---A----C-------G-- 8409
H.BE.93.VI991 ---------------------TA-AA----C--------------------G-----------A--------------------C-----TC-G--T--A-------TTA--...--G-A--A-......C--...---------------AG--A-------------- 7832
H.BE.93.VI997 ---------A----------CT---A----G---------A----------G-----------AGG------------------C-----T--G--T----------TTA--...--G-A----......C--...---------------------------------- 7747
H.CF.90.056 ---------------------T--AA--------------A----------G-----------A--------------------C-----T--G--T----------TTG--...--G-A---A......C--...----------------------C--------G-- 7752
H.GB.00.00GBAC4001 ----------G--A-------G--RA----------G---------A----G---------A-A-----T--------------C-----T--G-------------TTAC-...--G-A-G--......C--...A--------------------------------- 7941
J.CD.97.J_97DC_KTB147 ------------------------AA--------------A-C--------G---G-------A--------------------C-----C--G--A--A-------TTA--...----A---A......-C-...---GT---------A-G--A---C-------G-- 7636
J.SE.93.SE9280_7887 -------------A-------T--AA--------------A----------G---G-------A--------------------C-----T--G--A----------TTA--...----A---A......-C-...-A-G------------G------C-------G-- 7740
J.SE.94.SE9173_7022 -------------A----------AA--------------A----------G---G-------A--------------------C-----T--G--A----------TTA-T...----A---A......-C-...-A-G------------G------C-------G-- 7747
K.CD.97.97ZR_EQTB11 -------------------------A--------------------A----G------G----A--------C-----------C-----T--G--A--C-------TTAC-...----G----......---...-----------------------C-------G-- 7616
K.CM.96.96CM_MP535 -------------A-----------A---------------C---------G------G----A--------C-----------C-----T--G--A----------TTA--...------T--......---...---G-A-----A-----------C---------- 7593
01_AE.AF.07.569M ---T--------------------AA-----C--------A----------G-----------A--------------------C-----T--G--T--C-------CTTC-...-ATCAT-A-......---...-A------------A--------C-------G-- 7624
01_AE.CM.11.1156_26 ---T-----------------T--AA-------------------------G-----------A--------------------C-----T--G--A--C-------TTAC-...-ATCAT-A-......---...-A--------------G-A----C---------- 7743
01_AE.CN.12.DE00112CN011 ------------------------AA--------------A-C-----C--G-----------A--------------------C-----T--G--TC-C-------CTTC-...-ATCAT-A-......---...-A--T-------------A----C-------G-- 7755
01_AE.HK.04.HK001 ---T-----------------T--AA----A---------A-C--------G--------------------------------C-----C--G--T--C----T--CT---...-ACCAG-A-......---...-A---A-----A----G-A----C---------- 7794
01_AE.IR.10.10IR.THR48F ---T--------------G--T--AA--------------A----------G-----------A--------------------C-----T--G--TC-C----T--CTAC-...-ACCAG-A-......---...-A---------A------A----C-------G-- 7638
01_AE.JP.11.DE00111JP003 ---------------------T--AA--------------A--G-------G-----------A--------------------C-----T--G--T--C-------TT-C-...-ACCA--A-......---...-A---------A------A----C---------- 7830
01_AE.SE.11.SE601018 ---T--------------------AA--------------A----------G----A------A-------------------------GT-GTC-T-CC----T---T-G-......C--T-C......-A-...CA---A---C-A-G---------C--G--C---- 7617
01_AE.TH.10.DE00110TH001 ---T-----------------T--AA--------------A--A-------G-----------A--------------------C-----TG-G--T--C----T--CTAC-...-ATCAT-A-......---...-A-A-------------------C---------- 7736
01_AE.TH.90.CM240 ---T-----------------T--AA--------------A----------G-----------A--------------------C-----T--G--T--C-------CTTC-...-ATCAT-A-......-A-...-A---------A-----------C-------G-- 7986
01_AE.US.05.306163_FL ---T-----------------T--AA--------------A----------G-----------A---R----------------C-----T--G--T--C-------CTA--...-ATCAT-A-......---...-A------------A---A----C-------G-- 7546
02_AG.CM.10.DE00210CM013 ---T---------------------A--------------------------T--G-----A-C--------------------C-----T--G--A--C-------TTAC-...-ACCA--A-......G--...-A--------------G-A---CC-------G-- 7872
02_AG.ES.06.P1423 ---T--------------------AA----A-----------C--------G---AA----A-A--------------------C-----T--G--A--C-------TTAC-...-ACCA--A-......---...-A----------------A----C-------G-- 7873
02_AG.GW.05.CC_0048 -G-T-----A-----------T---A--------------------A--------A-----A-A--------------------C-----T--G-----C-------TTTA-...-ACCAT-A-......---...-AT----G----------A----C-------G-- 7807
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HIV-1 Genomes

Env gp41 transmembrane domain Tat Rev intron end Tat Rev exon 2 start Tat premature stop in HXB2
B.FR.83.HXB2 ATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTGGTAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTGTACTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATATTCACCATTATCGTTTCAGACCCACCTC...CCAACCCCG......AGG...GGACCCGACAGGCCCGAAGGAATAGAAGAAGAAG 8433
Rev exon 2 N__P__P__.__P__N__P__.__.__E__.__G__T__R__Q__A__R__R__N__R__R__R__R
Tat exon 2 __P__T__S__.__Q__P__R__.__.__G__.__D__P__T__G__P__K__E__*__K__K__K_
Env __F__I__M__I__V__G__G__L__V__G__L__R__I__V__F__A__V__L__S__I__V__N__R__V__R__Q__G__Y__S__P__L__S__F__Q__T__H__L__.__P__T__P__.__.__R__.__G__P__D__R__P__E__G__I__E__E__E__
02_AG.KR.12.12MHR9 ---T-----------------T---A-----------------------------A-----A-A--------------------C-----T--G-----C-------TTAC-...-ACCA--A-......---...-A----------------A----C-------G-- 8119
02_AG.LR.x.POC44951 ---T-----------------T---A-------------------------G---A-----A-A--------------------C-----T--G-----C-------TTAC-...-ACCG--A-......---...-A----------------A----C-------G-- 8404
02_AG.NG.09.09NG_SC61 ---T-----------------T--AA----AC-----------------------G--T--A-A--------------------C-----C--G-----C-------TTGC-...-GCCA--A-......---...-A---------------------C-------G-- 7637
02_AG.NG.x.IBNG ---T-----------------T--AA-------------------------G---A-----A-A--------------------C-----T--G-----C-------TTAC-...-ACCA--A-......---...-A---------A------A----C-------G-- 7939
02_AG.SE.11.SE602024 ---T-----------------T---A--------------A-----A--------G-----A-A--------------------C-----TC-G--A--C-------TTTA-...---CA--A-......---...-AT-------------G-A----C---------- 7617
02_AG.SN.98.98SE_MP1211 ---TC-----G----------T---A-----------------------------G-----A-A--------------------C-----T--G--A--C-------TTAC-...-ACCA--A-......---...---G-A-----------------C-------G-- 7638
02_AG.US.06.502_2696_FL01 ---T-----------------TG--A----G--------------A-----G---AA-G--A-A------------A-------C-----T--G--A--C-------TTAC-...-ACCA--A-......---...----------------G-A----C---------- 7618
03_AB.RU.97.KAL153_2 ----------------------------------------A------------------------------G------------------------A----------G----...---G---A-......---...---------------------------------- 7610
04_cpx.CY.94.94CY032_3 ---T---------------------A----C---------A----------G-----------A--------------------C-----T--G--T--G-------TTA--CCAA------AA......C--...----T-----------G-----C----------- 7806
05_DF.BE.x.VI1310 -------------------------A----C---------------A----G-----C------------------A-------C-----TC-G--A----------C-T--...---G-----......---...-------------------A--C--------G-- 7839
06_cpx.AU.96.BFP90 ---T--------------------AA-------------------------GA----------C--------------------C-----T--G-----G-------TTA--...----A---A......-C-...---G-A----------G--A---C-------G-- 8481
07_BC.CN.98.98CN009 ---------A---------------A--------------A----------G--C-----------------------------C-----T--G-------------TTAC-...--G-A---A......G--...-------------T--G-A----C---------- 7755
08_BC.CN.97.97CNGX_6F -------------------------A--------------A----------G--------------------------------C-----T--G----------T--TTAC-...--G-A---A......G--...-----A-G-----T--G-A----C---------- 7612
09_cpx.GH.96.96GH2911 -------------------------A--------------A----------G------G----A--------C-----------C-----T--G--A--C-------TTAC-...----A----......---...-A---------------------C-------G-- 7605
10_CD.TZ.96.96TZ_BF061 ------------------------AA------------------G------G------T----A--------------------------TC-G-----G--C----T----...---G-----......---...---------------------------------- 7785
11_cpx.CM.95.95CM_1816 ---T--------------------AA-------------------------G-----------A------TG------------C-----CG-G--A--G-------TTA--...----G--AC......-A-...-A-G-------T----G------C-------G-- 7832
12_BF.AR.99.ARMA159 -------------------------A----C--------------------G-----------A------------A-------C-----T--G--A--A--------TA--...----G----......---...-A---------------------C-------G-- 8398
13_cpx.CM.96.96CM_1849 ---T-----------------T--AA-------------------------G-----------A--A--T-----------G--C-----T--G--A----------TTAC-...-ATC--AA-......---...-A---A------------A----C-------G-- 7858
14_BG.ES.05.X1870 -------------A----------AA-------------------------G---------A-A------------A-------C------C----A--C-------CTAC-...-ACCA--A-......---...-A--------------G------C---------- 7915
15_01B.TH.99.99TH_MU2079 -------------------------A----C--------------------G--------------------------------C-----T--G--TC-C-------CTA--...-ATCAG-A-......---...-A-G-------A-------A---C-------G-- 7805
16_A2D.KR.97.97KR004 -------------------------A----A------------A-G---A--A-----G----------------------G--C-----TG----A-------T--CT-C-...--G-----A......GA-...-AT----------A--G-A----C-----C-G-- 7799
17_BF.AR.99.ARMA038 ------------------------------C------G--------A----G-----------A------------A-------C-----TG-G--A--A-------G--C-...----G----......---...-A---------------------C-------G-- 7622
18_cpx.CU.99.CU76 ------------------------AA-------------------------G-----------A--G-----------------C-----T--G--T--C-------TTA--...--G-A--A-......CT-...----------------------C-----G----- 7741
19_cpx.CU.99.CU7 ---T-----------------T--AA----------------C--------------------A--------------------C-----T--G--A----------TTAC-...-G-CA-.........--A...--G----------A----A----C-------G-- 7496
20_BG.CU.99.Cu103 -------------------------A--------------------A----G---------A-A--------------------C-----C--G-----C--------TAC-...-ACCA--A-......---...-A---------------------C----G--G-- 7867
21_A2D.KE.99.KER2003 ----------G--------------A-------------------------G--C---T-------------------------C-----TC-G--A----------T----...---G-----......---...---------------------------------- 7625
22_01A1.CM.01.01CM_0001BBY ---T--------------------AA----A--------------------G---------A-A--------------------C-----C--G--A----------TTAC-...----A--AA......GA-...----T-----------G-A----C-------G-- 7600
23_BG.CU.03.CB118 ---T-----A--------------AA-----------------A-G-----G---------A-A--------------------C-----C--G--A--C-------TTAC-...-ACCA--A-......---...-A---------------------C-------G-- 7861
24_BG.ES.08.X2456_2 ---T--------------------AA--------------------A----GA-----T--A-A--------------------C--------G--A--C--------TAC-...-ACCA--A-......---...-A--------------G--A---C----G--G-- 7884
25_cpx.CM.02.1918LE ---T-----------------T--AA--------------------A----GA----------A--------------------C-----T--G-----C--------T-C-...-ACCA--A-......---...-A---A----------G------C---------- 7632
26_AU.CD.02.02CD_MBTB047 ------------------------AA----C----------C-C--------A-AA-------A--------------------C-----T--G-----C-------T-T--...----G---A......GA-...---GT--C--------G------C---------- 8421
27_cpx.FR.04.04CD_FR_KZS ---T-----------------T---A--------------------A----GT--------A-A--------------------C-----TC-G----------T---TAC-...----A---A......GA-...----T--------T--G-A----C---------- 8432
28_BF.BR.99.BREPM12609 ------------------------A-------------------G---------------------------------------C--------------C-------G----...---GT--A-......---...-A--------------G------C---------- 7834
29_BF.BR.01.BREPM16704 ------------------------A-----------------------------------------------------------C--------------C-------G----...---GTT---......---...-----------------------C--------C- 7878
31_BC.BR.04.04BR142 -------------------------A--------------A----------G--------------------------------C-----C--G-------------GTAC-...----T----......---...-----A-------T--G--A---C---------- 7883
32_06A1.EE.01.EE0369 ---T--------------------AA-------------------------G-----------C--------------------C-----TG-G--A--G-------GTA--...----A---A......-C-...---G------------G--A-----------G-- 8059
33_01B.ID.07.JKT189_C ---T-----------------S--AA--------------A----------G-----------A--------------------C-----T--G--T--C-------CTA--...-ATCAG-A-......---...-A---------A----G-A----C---------- 7725
34_01B.TH.99.OUR2478P ---T-----------------T--AA--------------A----------G-----------A--------------------C-----T--G--T--C-------CTAC-...-ATCAT-A-......---...-A---A------------A----C-------G-- 7599
35_AD.AF.07.169H ---T--------------------AA----A-----------------A--G---G-----A-A--------------------C-----T--G-----C-------TTAC-...--G-G--AA......G--...-AT-T--G------A-G-A----C---------- 7615
36_cpx.CM.00.00CMNYU830 ---T-----------------T---A----------------C--------G---AA-G--A-A--------------------C-----T--GC-A--C-------TTAC-...-GCCAT-A-......---GAA-A----------------A----CA------G-- 7633
37_cpx.CM.00.00CMNYU926 ---T--------------------AA----------------C--------G-----------A--------------------C-----T--G-----C-------TTAC-...-ACCA--A-......---...-A----------------A----C-------G-- 7615
38_BF1.UY.03.UY03_3389 -------------------------A--------------A----------G-----------A--------------------C-----T--G--A----------GTT--...----G----......---...-A---------------------C-------G-- 7829
39_BF.BR.04.04BRRJ179 -------------------------A----C--------------------G---G-------A------------A-------C-----C--G--A-----------TA--...----G---A......CC-...-A---------------------C-------G-- 7883
40_BF.BR.05.05BRRJ055 ------------------------A---------------------A-------------------------------------C--------G--A--C----T--G--C-...---G-AG--......---...----------------G------C---------- 7930
42_BF.LU.06.luBF_18_06 ----------------------------------------------T----------------A--------------------C----------------------G--A-...---G-A-A-......---...----------------------C----------- 7938
43_02G.SA.03.J11223 ---T-----------------T--AA-------------------------G-------------RA-----------------C-----C--G--A----------TTAC-...-ATCA--A-......C-A...-A---------------------C-------G-- 7916
44_BF.CL.00.CH80 -------------------------A----C---------------A----G-----------A------------A-------C-----T--G--A--A-------CTA--...----A----......---...-----------------------C-------G-- 7848
45_cpx.FR.04.04FR_AUK ---T---------------------A-------------------------G-----AG-------------------------C-----T-----A----------TTA--...----A----......---...-----------------------C-------G-- 8392
46_BF.BR.07.07BR_FPS625 -------------------------A----C---------A----------G-----------A-----G------A-------C-----T--G--A--A--------TA--...----G---A......GA-...-A-------------AG------C-------G-- 7809
47_BF.ES.08.P1942 ------------------------A-----A-----------------AA----------------------------------C--------G--A--C----------A-...---G-T---......---...----------------G------C---------- 7850
48_01B.MY.07.07MYKT021 ---T-----------------G--AA--------------------.........G----------------------------C-----T--G--T--C-------CT---...-ATCAG-A-......---...-A---------A------A----C---------- 7644
49_cpx.GM.03.N26677 ------------------------AA--------------A----------G---G-----A-A--------------------C-----TG-G-----G-------TTA--...----A---A......-C-...-A-G------------G------C-------G-- 7860
50_A1D.GB.10.12792 -------------------------A----------G---A----------G------T----A--------------------------TC-G-------------T----...---------......---...--------A------------------------- 7839
51_01B.SG.11.11SG_HM021 ----------------------C--A--------------------A----G---AA----A-A--------------------C--------G--A----------G----...---------......---...---G-------------------C----G----- 7624
52_01B.MY.03.03MYKL018_1 ------------------------AA--------------A----------G-----------A--------------------C-----T--G--T--C-------TTTC-...-ATCAT-A-......---...-A----------------A----C-------G-- 7762
53_01B.MY.11.11FIR164 ---T-----------------GC-AA--------------A----------G--------------------C-----------C-----T--G--T--C-------TTAC-...-ATCAR-A-......---GAACA--T------A------A----C-------G-- 7752
54_01B.MY.09.09MYSB023 ---T------G-------------AA----------G--------------G-----------A--------------------C-----T-----T--C-------TTAC-...-ACCA--A-......---...-A---------------------C-------G-- 7841
55_01B.CN.10.HNCS102056 ---T-----------------TA-AA--------------A--C-------G----------------A---------------C--------G--T--C-------CTTC-...-ATCAT-A-......---...-A---------A------A----C-------G-- 7755
56_cpx.FR.10.URF5_patient_A ---------A--------------AA----------------------------------------------------------C-----T--G-----C-------TTAC-...-ACCAT-AA......C--...-A------------A-G-A----C---------- 7760
57_BC.CN.09.09YNLX19sg -------------------------A--------------A----------G---G-------A--------------------C-----T--G-------------TTGC-...--G-A---A......G--...-----A-------T--G-A----C---------- 7640
58_01B.MY.09.09MYPR37 -------------------------A-------------------------------------A--------------------C-----T--G--T--C-------TTAC-...-ACCA--A-......---...-A---A----AA-----------C-------G-- 7784
59_01B.CN.09.09LNA423 ------------------------A---------------A----------G--------------------------------C-----T--G--T--C----T--T-TC-...-ATCAT-A-......---...-A---------------------C-------G-- 7611
60_BC.IT.11.BAV499 -------------------------A----C---------A----------G--C-------------TTT-------A-----C-----C--------G-------TTA--...---GG----......---...-----A-----A-TTAG--A---C---A------ 8393
61_BC.CN.10.JL100010 ------------------------------G---------A----------G--C---G-------------------------C-----T----------------CTAC-...--G-A---A......G--...----A--------T-AG-A----C---------- 7811
62_BC.CN.10.YNFL13 ---T--------------------AA----------G---A----------G--A-----------------------------C--------G--A----------TTAC-...----AT--A......C--...-------------T--G------C---------- 7743
63_02A1.RU.10.10RU6637 ---T-----------------T--AA----G---------------A----G---------A-A------------A-------C-----C--G--T--C-------TTAC-...-ACCA--A-......---...-A--------------G------C-------G-- 7959
64_BC.CN.09.YNFL31 -------------------------A--------------A----------G--A--------A--------------------C-----T--------G----T--CTAC-...-A--G---A......G--...-------------T--G-A----C---------- 7777
65_cpx.CN.10.YNFL01 -------------------------A--------------A----------G-----------A--------------------C-----T--G--T--C-------CTT--...-ATCAT-A-......---GAACA---------A--A--------C-------G-- 7821
67_01B.CN.11.ANHUI_HF115 ---T-----------------T--AA----A---------A----------G-----------A--------------------C-----T--G--T--C-------CTY--...-ATCAG-A-......---...-A--------------G------C---------- 7731
68_01B.CN.11.ANHUI_WH73 ---T--------------G--T--AA----A---------A----------G-----------A------------A-------C-----T--G--T--C-------CTT--...-ATCAT-A-......---...-A--------------G--A---C---------- 7725
69_01B.JP.05.05JPMYC113SP420---T-----N-----------T--AA--------------A--------A-G--------------------------------C-----T--G--T--C-------CTAC-...-ATCAT-A-......---GAACA---A-----A------AA---C---------- 7829
70_BF1.BR.10.10BR_PE004 ---T--------------------AA----G------------------------------A-A--------------------C--------G---------------T--...---G-----......---...----------------------CC-G-------- 7870
71_BF1.BR.10.10BR_PE008 ------------------T----------------------------T---G---------A-A--------------------C--------G--A--C-------G----...---G-T-A-......---...---------G-------------C-G--G----- 8105
72_BF1.BR.10.10BR_MG002 -------------------------A--------------------T----------------A-----------------------------G-----C----------A-...---G-T---......---...----------------G------C---------- 7913
74_01B.MY.10.10MYPR268 ---T-----------------GC-AA----G---------A-------------------------------------------C-----T--G--T--C-------TTA--...-ATCAG-A-......-A-...-A---------A------A----C---------- 7721
O.BE.87.ANT70 -GCA-----C----------CAC-A-----GG-G---G-TA-CA-GATA------AA---------A-ACA--------------CA---CC-C-----A----T--C-AA-...-ATCA--AA......GA-...-A-G-A-GA-C---A-G-A---C--G--G--G-- 8480
O.CM.98.98CMA104 -GCT-----C----------CAC-A------G-G-----T--CA-GATA------AACC------GA-ACA--------------CA---CC-C----------T--C-A--...-ATCA--AA......TC-...-A-GTA-GAGT---A-G-----C--G-----G-- 7984
O.CM.98.98CMABB141 -GCA-----C----------CAC-AA-----G-------T--CA-G-TA------AA-T------GA-ACA--------------CA---CC-C-----A----T--C-A--...-ATCA--RA......TC-...-A-G-A-GA-C---A-G-A---C--G-----G-- 7998
O.CM.98.98CMABB212 -GCT-----C-----G----CAC-AA-----A-----G-TA-CA-GATA------AA---------G-ACA--------------CA---CC-C-----G----T--C-A--...-A-CA-AG-......CA-...-A-G-A--AGC---A-G-A---C--G-------- 8009
O.CM.98.98CMU5337 -GCA-----T----------CAC-AA-----G-G---G-TA-CA-GATA------AACC----A-GA-ACA--------------CA---CC-C-----A----T--C-A--...-ATCA--AA......CC-...-A-G-A-GA-C-----G-----C--G-----G-- 7943
O.CM.99.99CMU4122 -GCA-----C----------CAC-AA-----A-------T--CA-GATA------AA-C------GA-ACA--------------CA---CC-C----------T--C-AA-...-ATCA--AA......TC-...-A-G-A-GAGC---A-G-----C--G-------- 7956
O.FR.92.VAU -GCT-----C----------CAC-AA-----G-----G-----A-GTTA------AA-C----A--G-ACA--------------CA---CC-C-----A----T--C-A--...-A-CAA-AA......GC-...-A-GTA-GA-C---A-G-----C--G-----G-- 8046
O.GA.11.11Gab6352 -GCA-----C----------CAC-A------G-G-----TA-CA-G-TAA-----AA-C----A-GA-ACA--------------CA---CC-C-----C---------AG-...-ATCA--GA......TC-...-A-G-A--A-C---A-G-A---C--G-----G-- 7718
O.SN.99.99SE_MP1299 -GCA-----C--------G-CAC-AA----GG-G-----T---A-GATA------AA-C-------A-ACA--------------CA---CC-C--A---A----T---A-A...-ATCA--AA......CC-...-A-G-A--AGC---A-G-----C--G-----G-- 8548
O.US.10.LTNP -GCA-----C----------CAC-AA-----G-G---G--A-CA-GATA------AA-C------GA-ACA--------------CA---CC-------A----T--CTA--...-ATCA--AA......GT-...-A-G-A-GA-C---A-G-----C--G-----G-- 8404
N.CM.02.DJO0131 -GCT------G------C----A-TA----CA-------CA-AAG--TAA--A-AA-----A-AGCA--------------------T--CC-C-----G-------TTA--...-----AA-AACAACC---...-----A--------A----A--C--------GC- 7866
N.CM.02.SJGddd -GCT-------------C----A-YA----CA-------CA-AAG--TAA--A-AA-Y---A-AGCA-----------------C--T--CC-C-----G-------TTA--...-----AA-A......---...---S-A--------A-------C--------GC- 7832
N.CM.04.04CM_1015_04 -GCT------G------C----A-TA----CA-------CA-AAG--TAA--A-AA-----A-AGCA--------------------T--CC-C-----G-------TTA--...-----AA-C......---...-----A--------A-------C--------GC- 7838
N.CM.06.U14296 -RCT-------------C----A-TA----CA-----M-CA-AAG--TAA--A-AA-C---A-AGCA--------------------T--CC-C-----G-------TTA--...-----AA-A......---...-----A--------A-G--A--C--G------C- 7884
N.FR.11.N1_FR_2011 -GCT-------------C----A-TA----CA-------CA-AAG---AA--G-AA-----A-AGCA--------------------T--CC-C-----G-------TTA--...-----AG-A......C--...-AT--A--------A-------C--------GC- 7766
P.CM.06.U14788 T-----T--------------AA-TA----AC---A---CT-AA-G---A--GG-AA-G----C-GG-A---C-----------Y-----TG-R-----G-------TT-G-...-TGCA-GG-......G-C...CC-G-A-GA-TAG-ACC-----C---C------- 7991
P.FR.09.RBF168 T-----T--------------AA-AA----AC-------CT-G--A---A--A--AA-G----C-GG---A-C-----------C-----TG-------A-------TTGG-...-TG-A-GG-......GAT...CC-G-A-GA-TAG-ACC-----C-A-C------- 8531
CPZ.CD.90.ANT ---T--T-------------CTA-T-----AC-------TT-GC---TAT--G--AG-TGCT-A-GA-AG---------------CAT--TC-G--A-------T--CTAC-...-A--A--A-......CA-...-AT--A--GCA---A----A----AG-------- 7892
CPZ.CM.05.SIVcpzLB7 ------T------A----------AA---TG-GT--G---A----------G--CG-------A--------C-----------C-----TC-G--A----------TTTC-...--C-T----......---...----T--CTCA-----G-----C----------- 7944
CPZ.CM.09.Ptt_09Cam155 T---------G------C---AA-A-----C--------TTGCA-GATA---A----AG--A-A-GG--------------T--C------C-G--A--A-------TT---...---GT--AA......C--...-----A-GAGT--T---C----C---C------- 8530
CPZ.TZ.06.TAN5 -GCT-----C-------C------AA----AC-T-----TC-CA-GTT-A--A--AA-G----T-GGCA------------T---ATG--C--G-TT-CA-------CTAC-...-A-G-GGA-......CA-...-AT--A--GCA---A-G------C-C-----G-- 8570
CPZ.US.85.US_Marilyn ---TT----AG------C-A----A-----AA-C-----T--AGG--TGA--T----AC----AGCA-A------------T-----T--CC-C-----A-------TTT--...-----AA-T......C--...-A---A--------A-------C--------GC- 8441
GOR.CM.07.SIVgor2139_287 ---------A---A---C---GC-A-----AC-------TC-AA-G---A--A-AAA---GTGTC-C--G-----------T--C-----TC-G--A-------T--TTGG-...-GG-A--A-......GTC...CC-G-A-GA-TAGTACC--A-----G-------- 8000
GOR.CM.12.SIVgor_BQID2 -GCT-------------R--CT--AA----AC-----G-T--CA-G-TA--G---AG-T----A--G-ACA-----A--------CA---TC-C-----A-------CTTC-...---CA---C......-C-...-A---A-GA-C---A---AA--C--G--G----- 7983
GOR.CM.13.SIVgor_BPID15 T-----C---------------C-CA----GC---A-T-TT-GC-A---A--A--AAC-----T--A-----C-----------C-----T--G--A--A----T--TTGG-...-TG-A-AG-......G-C...CT-G-A-GA-TAG-ACC-----C---C------- 7874
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Tat end
B.FR.83.HXB2 GTGGAGAGAGAGACAGAGACAGATCCATTCGATTAGTGAACGGATCCTTGGCACTTATCTGGGACGATCTGCGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAACGAGGATTGTGGAA...CTTCTGGGACGCAGG............ 8588
Rev exon 2 __W__R__E__R__Q__R__Q__I__H__S__I__S__E__R__I__L__G__T__Y__L__G__R__S__A__E__P__V__P__L__Q__L__P__P__L__E__R__L__T__L__D__C__N__E__D__C__G__.__T__S__G__T__Q__.__.__.__.__
Tat exon 2 _V__E__R__E__T__E__T__D__P__F__D__*_
Env G__G__E__R__D__R__D__R__S__I__R__L__V__N__G__S__L__A__L__I__W__D__D__L__R__S__L__C__L__F__S__Y__H__R__L__R__D__L__L__L__I__V__T__R__I__V__E__.__L__L__G__R__R__.__.__.__._
A1.CD.97.97CD_KCC2 --------CA--G----AC------G-------------G-----T---A-A----GC-------------A-------------T--TGT-----------C---------CA---------C-G------C-------...----------A---CAGTCTCAAGGGA 8599
A1.CM.08.886_24 --------CC---------------G----------C--------T---A------GC------------------------------------------------------CA-----------G------C-------...----------A---CAGTCTCAAGGGA 8041
A1.CY.08.CY236 --------CA-------AG------G-------------G---G-T---A--G---GC-------------A---A------------------------A-----------CA---------CTG------C-------...----------A---CAGTCTCAAAGGG 7817
A1.IN.09.NARI_FLS_IVC19_1 A------ACA--G--AC-G---G--G-CK----------G-----T---A--G---GC------------A----------------------------------------------------CCCA-----C-------...----------A---CAGTCTCAAGGGG 8511
A1.KE.11.DEMA111KE002 --------CA-----------------------------G-----T---A------GC---------C-----------------T-----T--------------------CA-A-------CTG------C-------...----------A--ACAGTCTCAAGGGG 7977
A1.RU.11.11RU6950 --------CA--G------------G-----C-------G-----T---A--T---GC------------------T-----T--T--------------A-----------CA---------C-G------C-------...--------------CAGTCTCAAGGGA 8127
A1.RW.11.DEMA111RW002 --------CA--G------------G----------CC-G-----T---A-----C--------G------A---A-------A-T--------------------------------A----C-G------C-------...--------------CAGTCTCAAGGGG 7984
A1.SN.01.DDI579 --------CA---------------G-----C-------G-----T---A---------------------A-------------------T--------------------CAC--------C-G------C-------...---------.................. 7786
A1.UG.11.DEMA110UG009 --------CA--G------------G-----------C-G-----T---A--G---G-------G--C--------------------------------------------CGGA-------C-G-A----C-------...--C-------A---CAGTCTCAAGGGG 7931
A1.ZA.04.503_15344_T10_A1 --------CA-------AG------G----A--------G---G-T---A------GC---------C--A--------------T--------------A----------GCG----------TG------C-------...----------A---CAGTCTCAAGGGG 7832
A2.CD.97.97CDKTB48 --------CA--G------------G-------------G-----T---A------GC---------C--A--------------------------------------T-GCA---------C-G--------------...---G------A---CAGTCTCAAGGGG 7910
A2.CM.01.01CM_1445MV --------CA-----------C---AG------------G-----T---A------GC-----------------------------------------------------GCA-A-C-----C-G------C----AC-...----------A---CAGTCTCAAGGGA 7805
A2.CY.94.94CY017_41 --------CA--G------------G-----------------G-T---C------GC---------C--A--------------------T-----------------T-GCA-A-------C-G------C-------...----------A-T-CAGTCTCAAGGGA 7972
B.BR.10.10BR_RJ032 -------A---A----C-GTG-----------------C------T---A-----C--------------T------------------------------------------------------G--------------...---------------............ 8207
B.CA.07.502_1191_03 ---------------------C---AGG-T-GC---C--CT----T---A-A----------AT---C--A----A------GA-----CTT------------------------------C--G--------------...---------------............ 8035
B.CH.08.M2_0803101_NFLG8 -------------------T-C------CA--------G----C-T---A-----------------C----------------------------------------------------------------C-----G-...--------C--G---............ 8131
B.CN.12.DEMB12CN006 ------------------GTG------C---------TC-T----T---A-----C-----------C--------------------------------A----AC----------C-------G------C-------...---------------............ 7984
B.CU.14.14CU005 ------------------GTG-----GAGA--------G------T---A---A-C-------T---C---A-------------T-------------------------------C----C-----------------...---------------............ 7796
B.ES.14.ARP1195 -----------------AGTTCC----CGA--------G------T---A--G--C-----------C-------------T-----------------------------------------CC---------------...--C------------............ 8073
B.FR.11.DEMB11FR001 ---------A-AG--------C----GGAT-C------G-T----T----A--A---------T---C---A---A--------G--------------------------------C-----C-G--------------...--G------------............ 7785
B.HT.05.05HT_129389 ---------------------------CAA----G----------T----C--------------------A---------------------------A------------T----------C-G-----G-------G...A--------------............ 7812
B.JP.12.DEMB12JP001 -------------------------A-G-----------G-----T----C----------------C---A----------------------------------------------------G---------------...A--------------............ 8001
B.KR.07.HP_18_07JHS10_3909 -------A---A-------TG-----GG--C---------T----T---AA----C-------T---C----------------------T-----G--A-------------------------G------G-------...----------T----............ 8254
B.RU.11.11RU21n ---------------------C----G------------------TA--T-----------------C---A-----------------CT--------------------------------C-G--------------...----------T----............ 8116
B.SE.12.SE600057 -------A-------A---------------C------C------T---A-----C-----------C---------------------CT----------------------------------G-A----C-------...---------------............ 7828
B.TH.10.DEMB10TH002 --------------------------GAAAC--------CT----T---A-------------T---C---A-------------T-------------------------------C--------------------G-...---------------............ 7939
B.US.13.RV_1 --------------------------GG-ATC----C-G-T----T---A---G---------T---C---------------------------------------------------------G--------------...---------------............ 8494
B.ZA.09.DEMB09ZA022 ------------------GTG-----GGA-A-C-----G-T----T---A---A--------AT----------------------------------A-A--------------A--------G-------C-------...------------C--............ 7861
C.BR.07.DEMC07BR003 --------CA--------G--------------------G-----T---AC-----GC---------C--------------------------------A-----------T--A--A----C-G----AGCG------...--------------CAGTCTCAGGGGA 8022
C.BW.00.00BW5031_1 --------CA------------------------G-C--------T---A------GC------A--------------------------T----G--A------------CA-A---------GT---AGCA------...--C-----------CAGCCTCAGGGGG 7932
C.CN.10.YNFL19 --------CA-----A-A--------G----C-------------T---A--T---GC---------C--A----A---------T-------------T------------CA-A---G-GAC-G----AGCG-----G...-------------ACAGTCTCAGGGGA 7970
C.CY.09.CY260 AA------CA-C-A---AGAGAC--A---A-T-----C-T---C-T---A-T-G-GG-TGC-TGG--C--C------AGC-----T--TTT--G------------GAG--ACT----AT-GA--G------CA--A---GTT---G------A--TCCTCCTGGGGGGA 7838
C.ES.14.ARP1198 --------CA-----AC-G--------------------G-----T---A--G--CTC---------C-------------T---T-------------TA-----------CA-A---------GT---AGCA------...--------------CAGTCTCAAGGGA 7969
C.ET.02.02ET_288 --------CA---------------------C-------------T---A--GA--GC---------CA-C------------------------------------------A---------C-G----AGCG------...--------------CAGCCTCAAGGGA 7805
C.IN.09.T125_2139 --------CA---------------------C-----------G-T---A--G---GC---------C-------A---------------T--------A-----------CA-A--AG-GAC-G----AGCG------...----------A-CACAGTCTCAGGGGA 8635
C.KE.05.05KE369195V4 --------CA----------------G-GA---------G-----T---A------G----------C--------------------------------A----A-------GC--------C-G-A--AGCA------...G-------------CAGTCTCAGAGGC 7743
C.MW.09.703010256_CH256.w96 --------CC-------A----------------G----------T---A--T----C---------C--------------------------------A-----------CA-A---G-GAC-GT---AG-G------...--------------CAGCTTCAGGGGA 8561
C.SE.13.SE600311 T------CCA--C-----C----------G-----T-A-G-----T-------T--CCTG----G--CT------C-------T-T-CA-------G-G-A-G------T---T-------G-AGGG---AGGG-G-A--...T--GG--A---G---............ 7817
C.TZ.08.707010457_CH457.w8 --------CA-----AC----------C-----------G-----T---A------GC-----------------------T------------------A-----------CACA---------G-----G-G------...--------------CAGCCTCAGGGGA 8551
C.US.11.17TB4_4G8 --------CA----------------G-G----------------T----A-----GC---------C--A-------------------------G---A------------A---------C-G----AGCG------...--C-----------CAGTCTCAGGGGA 7946
C.YE.02.02YE511 --------CA-------A------------A---G-C--------T---A--TG--G-----A----C--------------------------------A-----------CACA---------G----AGCA------...--A-----------CAGTCTCAAGGGA 7792
C.ZA.12.DEMC12ZA096 --------CA--------G--AC----------------------T---AC--A--G----------C-----A-A---------T--------------A-----------CA-A-------C-G----AGCA-C----...--------------CAGCCTCAGGGGA 7909
C.ZM.11.DEMC11ZM006 --------CA-----A--G---------A--C-------G-----T---A------GC---------C-----------------T-------------A------------CA-A-------C-G----AGCA-C----...--------------CAGTCTCAGGGGA 7970
D.CM.10.DEMD10CM009 --------CA--------G---------------G----------T--CA-------------------------A------------------------A------------A----A----C-G------C----A-C...---------------............ 7926
D.CY.06.CY163 ----C---CA--------G---------------G----------T--CA-----------------C-------A-------------------------------------A----A----C-G------C-----G-...---------------............ 7801
D.KE.11.DEMD11KE003 --------CA--G------------------C--G--------T-T--CA-----------------C---A---A--------------------G--A-----------------------C----------------...---------------............ 7918
D.KR.04.04KBH8 --------CA--------G--A---A--------G----G-----TA-CA-------------------------A------------------------A--------------A--A----C----------------...---------------............ 8501
D.SN.90.SE365 --------CA--G------------A--------G----------T--CA-------------------------A-------------------------------------A----A----C-G--------------...--------------A............ 8586
D.TZ.01.A280 --------CA--G-----G------G--------G----------T--CA-------------------------A--------------------G--A-------------A----A----CC--AC---------G-...----------A----............ 7776
D.UG.10.DEMD10UG004 --------CA--G------------A--------GC--GGA----TA-C-A----------------C---A---A----AT-------------------------------A-A--A----C-TT------CT-----...---------------............ 7898
D.UG.11.DEMD11UG003 --------C---G-------------G-A-----G----------T---TC----------------C-------A---------T-----------------------------A--A----C-G----A---------...--------G------............ 7942
D.YE.02.02YE516 --------CC--G--A--G--CC-----------G----------T--CA-----CT-------G----------A-----------A-----------AA------------A----A------G------C------C...---------------............ 7768
D.ZA.90.R1 --------C---G--------A---A--------G--------G-T--ATT------------------------A--------------------G--------------------------C-G--------------...---------------............ 7942
F1.AO.06.AO_06_ANG32 A-------CA-----------AG---G-GA---------G-----T----C-T---G----------C-------A--------------------G--A------------CA-A--A----C-G------C----A-C...AGGGG-CTGA-G--C............ 7761
F1.AR.02.ARE933 --------CA--G--A----------G-G----------C-----T---A--T---GC---------C---A---A--------------------G--A------------CA-A--A----C-G------C------C...-GGGGACTGA-G---............ 7858
F1.BR.07.07BR844 --------CA--G-------------GGGA-------C-------T----AGC--------------C---A---A---------T----------G--A------------CA-A---------G-----------A-C...-GGA-CCTGACA---............ 8357
F1.BR.10.10BR_PE107 --------CA--G-------------G-G--C-------------T----A-T---G----------CT--A---A---------T----------G--A------------CA-A--A----C-G-------A---A-C...AGGGG-CTGA-G--A............ 8004
F1.BR.10.10BR_RJ015 --------CA----------------G-G--C-------------T---C--TT-GGC---------C---A---A--------------------G--T------------CA-A--A-C----G------------GC...AAGGGACT-A-G---............ 7976
F1.CY.08.CY222 --------CA----------------G-G--------------C-T---CT-T---G----------C---A---A--------------------GT-A------------CA-A--A----C-G-A----C----A-C...AGGGGACTGA-G---............ 7754
F1.ES.02.ES_X845_4 --------CA------------G---G-GA---------------T---A--T---G-------------C----A--------------------G--A------------CA-A--A----C-G------CG---A-C...AGGGGACTGA-G--A............ 8007
F1.ES.11.VA0053_nfl --------CA--G--------A----G-G----------G-----T---AT-T---G----------C---A---A--------------------G--A-------------A-A--A----C-G-----GC----A-C...AGGGGACTGA-G--A............ 7985
F1.RO.96.BCI_R07 -------ACA--------G-------G-GA---------------T---A--T---G----------C-------A--------------------G--A------------CA-A--A----C-G------C----A-C...AGGGG-CTGA-AG--............ 8642
F1.RU.08.D88_845 --------CA--G-------------G-GA-------C-G-----T----A-GA--G----------C-------A--------------A-----G--T--G---------CA-A--A----C-G-----G-------C...AGGGGACTGAAA---............ 8074
F2.CM.02.02CM_0016BBY --------CA-----A----------G-GA---------G-----T---A------GC--------------------------------------G--A------------CA-A-------C-G------CA-----C...AGGGGACTGAAAG--............ 7747
F2.CM.10.DEMF210CM001 --------CA--G--A----------G-GA---------G-----T---AT-G---G-G--------C-------T--------------------G--A------------CA-A--A----C-G------C----ACC...AGGGG-CTG-AACT-............ 7848
F2.CM.10.DEMF210CM007 --------CA-----A------G---G-GA---------G-----T---C--G---G----------C---A---A--------------------G--A------------CA-A--A----C-G------C----A-C...AGGGGACTGGAA---............ 7909
G.CM.07.920_49 --------CA--G--------------------------G-----T----T-----GC---------CG-C--------------T--------------------------CA-A--A------GT-----CAT-----...G-------------CAGTCTCCAGGGA 7959
G.CM.10.DEMG10CM008 ----C---CA--G------------A-------------G-----T---A--T---GC---------C-------A-----------GGT----------------------CACA-------C-G------CA------...A--T----------CAGTCTCCAGGGA 7963
G.CM.10.DEURF10CM020 --------CA--------GG-------G--A--------------T---A------GC---------CG--A---A------T------CT---------A------------A---------C-G------CA-CAC--...--A-----------CAGTCTCCAGGGA 7970
G.CN.08.GX_2084_08 --------CA-----A----------G------------G-----T---A------GCG--------CT--A-----------------CT---------A-----------CA---------C-G------CA--A---...--C---AA------CAGTCTCCAGGGA 7833
G.ES.09.X2634_2 --------CA-----------A-----------------G---C-T---A------G-G-----------A----------------------------A------------CA-A-------C--------CA------...--CT---------ACAGTCTCAAGGGA 8077
G.ES.14.ARP1201 --------CA--G-----G--------------------------T---A------GC---------CT--A----------------------------------------TG---------C-G------CA-CAC--...--C-----------CAGTCTCCGGGGA 8117
G.GH.03.03GH175G ----C---CA------------G---G-G--C-------G---T-T---A--G---GC---------C--A-----------------------------------------TGC--------C-G------CA------...--------------CAGTCTCAAGGGA 8646
G.KE.09.DEMG09KE001 --------C------A-----------------------G-----T---A--G---GC---------C-------A-------------CT---------------------CA-A---C---C-G------CA------...--G.....................GGA 7952
G.NG.09.09NG_SC62 --------CA-----------------------------G-----TA--A------GC----------G-A-----------------------------------------CA---C-----C-G------CA-CA---...--C-----------CAGTCTCCAGGGA 7779
G.PT.x.PT3306 --------CA-----------A-----------------------T---A------GCT-----------------------------------------------------CA-----------G-----GCA------...--C-----------CAGTCTCAAGGGA 8576
H.BE.93.VI991 ----C---CA------------------------G--------G-T----C-----G-------G--C-------A--------------------G--------------------C-------G------C-------...--------GA-A---............ 7987
H.BE.93.VI997 ----C---CA--------G-------G-G----------------T---AC-GA--G----------C--C-------------------------G--T-----------C--------------TA----C-------...--------GA-A---............ 7902
H.CF.90.056 ----C---CA----------------G-GA---------------T---AC--G--G----------C--C----------CA-------------G--T------------------A------GT-----C-------...--------GA-A---............ 7907
H.GB.00.00GBAC4001 ----C---CA--G--------------C--C--------G-----T---CAT----G-----C-G--C---T---A--------------------G----------------------------G------C-------...--------GA-A---............ 8096
J.CD.97.J_97DC_KTB147 --------CA--G----AC------G-------------G-----T---A--G---GC---------C-----------------T--------------A-----------CG-----------G------C------G...AC-------------............ 7791
J.SE.93.SE9280_7887 --------CA--G----AC------G-------------------T-C-A--T---GC---------C-------A---------------T--------A-----------CG---------C-G------C-----G-...AC--------T----............ 7895
J.SE.94.SE9173_7022 --------CA--G----AC------G-------------------T---A--T---GC---------C-----------------------T--------A-----------CG---------C-G------C-----G-...AC--------T----............ 7902
K.CD.97.97ZR_EQTB11 --------CA-----A----------G-GA-------C-G---G-T---A--T---GC------------A----A--------------------G--A-------------G----A----CG---------C----C........................AGGGGA 7762
K.CM.96.96CM_MP535 --------CA-----A-A-------AG------------G---C-T---A--G---GC-----------------A--------------------G--AA------A-----A----A-----G--------CC-----........................AGGGGA 7739
01_AE.AF.07.569M ----C---CA--G-------------G-G----------G-----T---A------GC------------A--------------------T--------------------CA---------C--------C-------...----------A---CAGTCTCAAGGGA 7791
01_AE.CM.11.1156_26 ----C---CA--G--------------------------G-----T---C--GA--GC--------------------------------------------------------------------------C-------...-------------ACAGTCTCAAGGGA 7910
01_AE.CN.12.DE00112CN011 ----C---CA----------------G-G----------G-----T---A--G---G-------------C-----------------------------------------CA---------C-G------C-------...--------------CAGTCTCAAGGGA 7922
01_AE.HK.04.HK001 ----C-G-CA----------------G-AA---------G-----T---A--T--GT-G-----------A----A---------------------T--------------CA------------------C-------...----------A---CAGTCTCAAGGGA 7961
01_AE.IR.10.10IR.THR48F ----C---CA------------G---G-G--C-------C-----T---A--GA--GC------------A-----------------------------A----A-------GC--------C-G------C-------...----------A---CAGTCTCAAGGGA 7805
01_AE.JP.11.DE00111JP003 ----C---CA--G-------------G-G--C-------C-----T---A------GC------------C-----------------------------------------CA------------------C-------...----------A---CATTCTCAAGGGA 7997
01_AE.SE.11.SE601018 --A-C---CAT---------C----G--G-------------TG-----A--GA--TC------------C--AT--------------T---------------------CCA--A------C-GA--T--CG------...AG-A------A---CAGTCTCAAGGGA 7784
01_AE.TH.10.DE00110TH001 ----C---CA--G--A----------G-GA---------G-----T---A------GC------------A--------------T--------------------------CA---------C-G------C-------...--------------CAGTCTCCAGGGA 7903
01_AE.TH.90.CM240 ----C---CA--G------------AG-G----------G-----T---A------GC------------A-----------------------------G------------AC--------C-G------CG------...----------A---CAGTCTCAAGGGA 8153
01_AE.US.05.306163_FL ----C---CA------------G---G-G----------G-----T---A--G---GCG-----------A-----------------------------A-----------CA-----------G------C-------...----------A---CAGTCTCAAGGGA 7713
02_AG.CM.10.DE00210CM013 --------CA-------A--------G-A----------G-----T---A--G---T----------C-------A-------A-T--------------A-----------TG------------------C-------...----------A--ACAGTCTCAAGGGA 8039
02_AG.ES.06.P1423 ----C---CA---------------AG-GA---------G-----T---A--T---GC------A--C--A----A-------------T----------A------------G---------CTG-----GGA-----G...A---------A---CAGTCGCAGGGGA 8040
02_AG.GW.05.CC_0048 ----C---CA---------------GG-G----------G-----T---C--G---GC---------------------------------T--------------------T-----A----C--------CA------...----------A---CAGTCTCAAGGGA 7974
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Tat end
B.FR.83.HXB2 GTGGAGAGAGAGACAGAGACAGATCCATTCGATTAGTGAACGGATCCTTGGCACTTATCTGGGACGATCTGCGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAACGAGGATTGTGGAA...CTTCTGGGACGCAGG............ 8588
Rev exon 2 __W__R__E__R__Q__R__Q__I__H__S__I__S__E__R__I__L__G__T__Y__L__G__R__S__A__E__P__V__P__L__Q__L__P__P__L__E__R__L__T__L__D__C__N__E__D__C__G__.__T__S__G__T__Q__.__.__.__.__
Tat exon 2 _V__E__R__E__T__E__T__D__P__F__D__*_
Env G__G__E__R__D__R__D__R__S__I__R__L__V__N__G__S__L__A__L__I__W__D__D__L__R__S__L__C__L__F__S__Y__H__R__L__R__D__L__L__L__I__V__T__R__I__V__E__.__L__L__G__R__R__.__.__.__._
02_AG.KR.12.12MHR9 ----C---CA--G--------A---AG-G----------G-----T---A-----------------C--------------------------------A------------G-----------G-A----C-------...----------A-G-CAGTCTCAAGGGC 8286
02_AG.LR.x.POC44951 ----C---CA-----------A---TG-G------T---G---G-T---A------GC-------------A----------------------------A-----------TGC--------C-G------C-------...----------A---CAGTCTCAAGGGA 8571
02_AG.NG.09.09NG_SC61 --------CA-------A--------G-G----------G-----T---A------GC------------------------------------------A-----------T----------C-G-A----C-------...----------A---CTGTCTCAAGGGG 7804
02_AG.NG.x.IBNG --------CA-----A----------G-G----------G-----T---A------GC------------------------------------------A------------A---------C-G------C-------...----------A--ACTGTCTCAAGGGA 8106
02_AG.SE.11.SE602024 ----C---CA--G------G------G-G--C-------------T---AC-GA--G-------A--C-------A------------------------A-----------CAC--------C-G------C---A--G...--------------CAGCATCAAGGGA 7784
02_AG.SN.98.98SE_MP1211 ----C---CA------------G---G-G----------G-----T---A------GC---------C---------------------CT---------A-----------TG---------C-G------CA------...----------A---CAGTCTCAAGGGA 7805
02_AG.US.06.502_2696_FL01 A-------CA------------------G-C--------G-----T---A--G---G-------A-----A---GA------------------------A----------GCG---------CTG------G-------...A---------A---CAGTCTCAAGGGA 7785
03_AB.RU.97.KAL153_2 A--------------------C-------------------A---T---A-----------------C---A-----------T------T--------A-----------------------C-G--------------...---------------............ 7765
04_cpx.CY.94.94CY032_3 ----C---CA-------AG------------C-------------T----C----------------C-------A--------------------G--A-------A----------A------G------C-------...--------GATA---............ 7961
05_DF.BE.x.VI1310 --------CA--------G------A--------G--------C-T--CA---------------------A---A-----------------------A-------------AC---A------GT-------------...---------------............ 7994
06_cpx.AU.96.BFP90 --------CA--G----AC------G-----------------G-T---A------GC---------------------------------T--------A-----------CGG--------C-G------C-------...A--------------............ 8636
07_BC.CN.98.98CN009 --------CA-----A-----------------------------T---A--G---GC-----------------A------------------------A-----------CA-A--AG-G-C-G----AG-G------...-------------ACAGTCTCAGGGGA 7922
08_BC.CN.97.97CNGX_6F --------CA-----A-AC---C----------------------T---A--G---GC---------C--A----A---------------T--------------------CA-A--AC-GAC-G----AGGG------...-------------ACAGCCTCAGGGGA 7779
09_cpx.GH.96.96GH2911 --------CA-----A--T------A-------------G-----T---C--G---GC---------C---A---A------------------------------------CA----A----C-G------C-------...A---------A----............ 7760
10_CD.TZ.96.96TZ_BF061 ------------G-----G---------------G---G------T----A-G--------------C---A---A-------------------------------------A----A----C----------------...-------------T-............ 7940
11_cpx.CM.95.95CM_1816 --------CA-------AC------G-----------C-G-----T---A--T---GC---------C-------A---------T-A-----------R-------------A--------------------C---G-...AC-------------............ 7987
12_BF.AR.99.ARMA159 --------CA--G--A--T-------G-G----------------TA---A----------------C---A-------------T---------------------------------G--------------------...---------------............ 8553
13_cpx.CM.96.96CM_1849 --------CA------------------------G--C-G-----T---A------GC------------------------------------------------------CA---------C--------C-------...----------A---CAGTCTCAAGGGA 8025
14_BG.ES.05.X1870 --------CA-----A-----------------------G-----T---A--G---GCG------------A---------------------------W------------CA-----G---C-G------CA------...--GT---------ACAGTCTCAAGGGA 8082
15_01B.TH.99.99TH_MU2079 ----C---CA--G----A--G-----G-GA---------G-----T---A--C---GC-----------------------------------------------A-------G---C-----C--------C-------...--------------CAGTCTCAAGGGA 7972
16_A2D.KR.97.97KR004 --------CA--G-------------G-G----------G-----T---A--G---G-------A--C--A--------------------------------------T-GCA---C-----C-G------C-------...----------A---CAGCCTCAAGGGA 7966
17_BF.AR.99.ARMA038 --------CA--G--A---------A--AA----G----------T----C----------------C---------------------T---------------------------G-------G-A------------...---------------............ 7777
18_cpx.CU.99.CU76 ----C---CA--G-----G------AG-G----------G-----T---AA-----GC------G--C-------------------------------------------------G-----C-G------C-------...---T----------CAGTCTCAAGGGA 7908
19_cpx.CU.99.CU7 --------CA-----A-----------------------------T---A------GC-------------A-------------T--------------------------CA---CA----C-G------C-------...----------A---C............ 7651
20_BG.CU.99.Cu103 --------CA-----AC---------G-G--C-------G-----T---AC-----GC---------C--C----------------------------------------------------C-G------CA------...--------------CAGTCTCAAGGGA 8034
21_A2D.KE.99.KER2003 --------C---G---------------------GC---------TG-CA--TA-C---------------A---A------------------------A------------A----A----C-GG------------G...---------------............ 7780
22_01A1.CM.01.01CM_0001BBY --------CA-------A---A---G-----C-------G-----T---A--G---GC------------------------------------------------------CA---------C-G------C-------...----------A---CAGTCTCAAGGGA 7767
23_BG.CU.03.CB118 --------CA--------G-----------------CC-G-----T----C-GA--G----------C--C----------------------------------------------------C-G------CAT-----...--------------CAGTCTCAAGGGA 8028
24_BG.ES.08.X2456_2 ----C---CA-----A--G------------------C-G-----T---AA-T---GC---------C-------------------------------------------------------C-G-----....................................GGA 8018
25_cpx.CM.02.1918LE ----C---CA------------------A--C-------------T----C-T---G-------A--CT--A---A------------------------------------CA---------C-G------CA------...----------A---CTGTCTCAAGGGA 7799
26_AU.CD.02.02CD_MBTB047 --------CA-------ACA-----G-------------------T---A------GC------G--C--C----A-----------G-----------A------------T----------C-G------C-T-----...A---------A---CAGCCTCAAGGGA 8588
27_cpx.FR.04.04CD_FR_KZS --------CA--G--AGAG------G-----------A-G---G-T---A------GC---------C-------A-------------CT--------------A-----GTGC--------C-G------C-------...----------A---CAGCCTCAAGGGG 8599
28_BF.BR.99.BREPM12609 ---------------AC--------------C----CAG-T----T---A---A-C--------A--C---A-------------T--------------A---------------------------------------...---------------............ 7989
29_BF.BR.01.BREPM16704 ------------G------------------------AG-T----T---A---A-C-----------C--A-----------------------------A------------------------G--------------...---------------............ 8033
31_BC.BR.04.04BR142 --------CA----------------G-G----------G-----T---A------GC---------C-----------------T---T----------A------------ACA--A----C-G----AGCG------...--------------CATCCTCAGGGGA 8050
32_06A1.EE.01.EE0369 --------CA--G--ACAC--A---G----------CC-C-----T---A------G----------C--------------------------------A-----------CGG----------G------C-------...AC--------A----............ 8214
33_01B.ID.07.JKT189_C ----C---CA---------------GG-G----------G-----T---A--G---GC---------C--------T------------------------------------G---------C-G------C-------...----------A---CAGTCTCAAGGGA 7892
34_01B.TH.99.OUR2478P ----C---CA--G----A--------G-GA---------C-----T---AT-T---GC------------A------------------------------------------------------G-A------------...----------A----............ 7754
35_AD.AF.07.169H --------CA-------AC------G-----------C-G-----T---A------GCT--------C--------------------------------------------CAG---------C-G-----C-------...----------A---CAGTCTCAAGGGG 7782
36_cpx.CM.00.00CMNYU830 ----C---CA-----------A----G-G----------------T---A------GC----------T--A----------------------------------------CA---------C-G------C-------...----------A--ACAGCCTCAAGGGA 7800
37_cpx.CM.00.00CMNYU926 ----C---CA--G-------------G-G--C-------G-----T---A------GC------------------------------------------------------CA----A----C-G------C---A--G...A---------A---CAGCCTCAAGGGA 7782
38_BF1.UY.03.UY03_3389 --------CA-----A----------G-G--C-------G-----T---A--T---GC---------C---A---A--------------------G--A------------CACA--A----C-G------------GC...AGGGGACTGAA----............ 7984
39_BF.BR.04.04BRRJ179 --------CA--G--A----------G-GA---------G---T-T---A--G---G----------CG--A---A--------------------G--A------------CA-A--AG---C-G-----------A-C...AGGGG-CTGA-G---............ 8038
40_BF.BR.05.05BRRJ055 --------------------------GGAA----------T----TA--A---A-C-----------C--A--------------T-------------------------------------C-G--------------...---------------............ 8085
42_BF.LU.06.luBF_18_06 ---------------------------GA-CT------G-T----T---AA------------T---C---A---------T---------T-------A-----------------------C-G--------------...---------------............ 8093
43_02G.SA.03.J11223 --------CA-----------------------------------T---A--G---GC------A--CG------A------------------------------------CA---------C-G------CA--A---...--C-----------CAGTCTCCAGGGA 8083
44_BF.CL.00.CH80 --------CA--G-------------G-G--C-------------T---A--T---G----------CT--A---A--------------------G--T------------CA-A--A-C--C-G-------------C...AGGGGACTGAAGG--............ 8003
45_cpx.FR.04.04FR_AUK --------CA-----A-----------------------G-----T---A------G----------C-------A------------------------------------CA---------C-G------C------G...AC-------------............ 8547
46_BF.BR.07.07BR_FPS625 --------CA--G---------G---G-GG---------------T---C--T---G----------C---A---A--------------------G--A------------CA-A--A----C-G-------------C...AGGGGACTGAAG---............ 7964
47_BF.ES.08.P1942 --------------------------GG-----CG-C--G-----T---AA-----------AT---C--A----------------------------A-----------------------C-G--------------...---------------............ 8005
48_01B.MY.07.07MYKT021 ----C---CA--G---------G---G-G----------G-----T---A------GC---------C-------------------------------------------------------C-G------C-------...--C-------A---CAGTCTCACGGGA 7811
49_cpx.GM.03.N26677 --------CA--G---GAC------G-----------C-------T---AT-GA--G----------C-----------------T-G--------GT-A------------TG-------A-C-G------C-------...AC--------A----............ 8015
50_A1D.GB.10.12792 --------CA--G-----G------A--------G----------T----A-------------A--C---A--------GT-------------------------------A----A----C-G--------------...A---------A----............ 7994
51_01B.SG.11.11SG_HM021 ---------------------C--T-GAGTCG-C--C--CT----T---A-------------T------A----------T--------------G----------------------------G-----G--------...---------------............ 7779
52_01B.MY.03.03MYKL018_1 ----C---CA--G---C---------G-G----------G-----T---T------GCG--------C--A------------------CT--------------------------------C-G-A------------...---------------............ 7917
53_01B.MY.11.11FIR164 ----C---CA--G---------R---G-G----------G-----T---A--R---GCG-----M-----A-----------------------------A------------A---------C-G-----GC-------...----------A---CAGTCTCAAGGGA 7919
54_01B.MY.09.09MYSB023 ----C---CA--G---------G---G-GA---------------T---A-AGA----------G-----A-----------------------------A-----------CA---------C-G------C-------...----------A---CAGTCTCAAGGGA 8008
55_01B.CN.10.HNCS102056 ----C---CA--G-------------G-G----------G-----T----C-G---GCG-----------A------------------CT---------------------CA-A-------C-G-A----C----A--...---------............CAGGGA 7910
56_cpx.FR.10.URF5_patient_A ----C---CA----------------G-GA---------G-----T---A------GC------------A------------A-----CT---------A-----------TG---------C-------GGG------...----------A---CTGTCTCAAGGGA 7927
57_BC.CN.09.09YNLX19sg --------CA-----A-AC------G------------C-A----T---A------GC---------C-------A---------T--------------------G-----CA-A--AG-GAC-G----AG-G-----G...-------------TCAGCCTCAGGGGA 7807
58_01B.MY.09.09MYPR37 ----C---CC----------------G-G--C-------------T---A------GC---------C--------------------------------------------CA----A----C-G------C-------...-------------CCAGTCTCAAGGGA 7951
59_01B.CN.09.09LNA423 ----C---CA--G---------------A--C-------G---G-T---A------GCG--------C--A-----------------------------------------CA---C-G-GAC-G------C-------...--C-------A---CAGTCTCAAGGGA 7778
60_BC.IT.11.BAV499 --AA----CA-----A-----------------------G-----T---A------GC---------C--------------------------------A------------A-A--A--CAC-G----AGCA------...-----A--------CAGCCTCAAAGGA 8560
61_BC.CN.10.JL100010 --------CA-------AC-------G------------------T---A--T---GC-----------------A------------------------A-----G-----CA-A-CAG-GAC-G----AG-G----T-...-------------ACAGTCTCAGGGGA 7978
62_BC.CN.10.YNFL13 --------CA-----A---------------C-------------T---A--G---GC---------C--------------------------------A-----------CA-A--AG-G-C-G----AGCG-G-A--...----------A---CAGTCTCAAGGGA 7910
63_02A1.RU.10.10RU6637 ----C---CA---------------AG-G----------------T---A--T---T------------------------------------------AA------------GC--------C-G------C----C-G...----------A---CAGTCTCAAGGGA 8126
64_BC.CN.09.YNFL31 --------CA-----AGAG------A-------------------T---C------GC---------C---A---A------T-----------------------------CA-A--AG-GAC-G----AG-G------...--C-----------CAGTCTCAGGGGA 7944
65_cpx.CN.10.YNFL01 ----C---CA--G---------------CA---------C-----T---C--G---GC---------C---A---A------------------------A-----------TA-A--AG-GAC------AG-G------...--------------CAGTCTCAAGGGG 7988
67_01B.CN.11.ANHUI_HF115 ----C---CA--G-------------G-G----------G-----T---R--C---T--------------A----------------------------------------CA---------C--------C-------...----------A---CAGTCTCAAGGGA 7898
68_01B.CN.11.ANHUI_WH73 ----C---CA---------------A-GGA---------G-----T----C----Y--------------A-------------------------G--------T-------G---------C--------C-------...--------------CAGTCTCAAGGGA 7892
69_01B.JP.05.05JPMYC113SP420----C---CA--G-------------G-G----------G-----T---A--T---G-------------A-----------------------------------------CA---C---A--G-------C-------...----------A---CAGTCTCAAGGGA 7996
70_BF1.BR.10.10BR_PE004 -------------------------AGGA-A--------CT----T---A---A-C-------T---C--A--------------T--------------A------------------------G--------------...---------------............ 8025
71_BF1.BR.10.10BR_PE008 ------G----------A---C---TGGG-A--C----G-T----T---A---A-C-------T----------------A---------T-------A---------------------C----G--------------...---------------............ 8260
72_BF1.BR.10.10BR_MG002 ----------------C--------AGAAAC-----C-GGT----T---AA-----------AT---C---A---------------------T--G--A--------------------------------C-------...---------------............ 8068
74_01B.MY.10.10MYPR268 ----C---CA--G------------TG-GA---------C-----T----------GC------G-----A------------------------------------------GC--------C-------GC-------...--------------CAGTCTCCAGGGA 7888
O.BE.87.ANT70 -------AGA--G---GCC---G-GG--A-CC-CGCC-C-A--G-T----C----GT-G-ACACG--C--CA-A-CAA-AATAT-G-GG-CT-------T------CA-----GCA-CAGGGA-CCA--A-G-GA-CAGC...TA----A-G-TTG-ACTGTGGATCCTA 8647
O.CM.98.98CMA104 -------AG-------GCC---G-TG--A-C---GCA-C-A----T----CA---GT-G-ACACG--C--CA-A-CAA-AAT-T-G-GG-CT-------T------CA-----GCA-CAGGGACCCA---AG-GA-CAGC...-A-------ATTG-ACTGTGGATCCTA 8151
O.CM.98.98CMABB141 -------AGA--G---GCC-----TG--AGC--CGCC-C-A--G-T----C----GT-G-ACACG--C---A---CAA-AAT-T-G-GG--T-------T------CA-----GCA-CAGGGA-CCA--A-G-GA-CAGC...-A----A---TTG-ACTGTGGACTCTA 8165
O.CM.98.98CMABB212 -------CG--------CC---G-GG-CG-C---GCCTCCA----T----CA--AGT-G-ACACG-----CA---CAA-AAT-T-G-GG-TT-------T------CA-----GCA-CAGGGA-CCA----C-AA-CAGC...TAC---A---TTG-ACTGTGGATCCTG 8176
O.CM.98.98CMU5337 -------AGA--G---GCC--AG-TA--A-CC-CGCCTC-A----T----CM---GT-G-ACACG--C--CA---CAA-AAT-T-G-GG----------T------CA-----GCA-CAGGGA-CCA--C-G-GA-CAGC...-A--------TTG-ACTGAGGATCCTA 8110
O.CM.99.99CMU4122 -------AG-------GCC-----TG--A-CC--GCC-CCA--T-T----CAT--GT-G-ACACG--C--CA---CAA-AAT-T-G-GG--T-------T------CA-----GCA-CAGGGA-CCA--C-G-GA-CAGC...-A--------TGG-ACTGTGGATCCTA 8123
O.FR.92.VAU -------CGA------GCG---G-GG-C--C---GCC-C-A--G-T----CAT--GT-G-ACACG--C--CA---CAA-AAT-T-G-GG-TT-------T------CA-----GC--CAGAGA-CCA--A-T-GA-CAG-...-AC-------TTG-ACTGTGGATCATA 8213
O.GA.11.11Gab6352 -------AGA--G---GTC-----TG-CAGCC-CGCCAC-A----T----C----GT-G-ACACG--C--CA---CAA-AGTTG-G-GG--T-----T-T------CAT----GCA-C-GGGA-TCA--A-GCGA-CAGC...-A----A---TTG-ACTGTGGATCCTA 7885
O.SN.99.99SE_MP1299 -------AC---G--TGCC--CG-TG--A-CC-GGCC-C-A----T----C----GT-G-ACACG--C--CA---CAA-AAT-T-G-GG----------T------CA-----GCA-CAGGGA-CCA--C-G-GA-CAGC...-A--------TTG-ACTGTGGACTCTG 8715
O.US.10.LTNP -------AGA--G---GCC---G-GG-GA-C---GCA-C-A--G-T---------GT-G-ACACG--C--CA-A-CAA-AATAT-G-GG--T-------T------CA-----GCA-CAGGGA-TCA--A-G-GA-CAGC...-A----A---TTG-ACTGTGGATCTTG 8571
N.CM.02.DJO0131 T-----GACA--G-------------G-GA-------C-G-----T----A-----G-------G--CT-CA---A-----TGA-----CT--------------C-----C---------CC-GCA-----C-C----G...--C--------G--CCTCATCAGGGGA 8033
N.CM.02.SJGddd T-------CA--------G-------G-G----------G-----T---A--T---G-------G--C--C----A-----CGA-----CT--------------C-----C---------CC---G-----C-C-----...--C---A---AG--TCTCAGCAGGGGA 7999
N.CM.04.04CM_1015_04 T-------CA--------G------TG-G----------------T---A------G-------G--CTGCA---A----GTGAC-C--CT------------------------------AAC-CA-----C-C----G...A-C-------AG--CCTCAACAGGGGA 8005
N.CM.06.U14296 T-------CA--------G-------G-G----------G-----T---CT-------------G--C--CA---A----GTGA-----CT-----G--------C-----C---------CC-G-R-----C-C-----...----------AG--TCTCAGCAGGGGA 8051
N.FR.11.N1_FR_2011 T-------CA--------G-------G-G----------------T--CA------G-------G--C--CA---A-----TGA-----CT--------------C-----C---------AC---G-----C-C-----...--C-------AG--TCTCAGCAAGGGA 7933
P.CM.06.U14788 -------AGC--G--AC-G------G--CA----GC--G-A----TA---C-T--C-----------C---A---A-T--GTGG-GCAG-T------GATA--AGTCAG--GCA-A----GGA-C-A-GACC-CC--AC-...A-----T-GATACACCTGGGCCAACTA 8158
P.FR.09.RBF168 -------AGC--G--AC-G------G--CA----GC--G------T----C-T--CG----------C---AA--A----GTGG-GCAG-T------GAT---AGTC-G--GCA-A---GGGA-C-A-GACC-CC-AAC-...A-C---T-GATACACCTGGGCCAACTG 8698
CPZ.CD.90.ANT -----AGA-A------GAT---G-GG-GGGCC--GCA-C----G-T---C-----CT-G----TG--C---AC----A-AAT--AG-GG-T------GAT--GC---AC--GT-------ACC-TTG-GCAG-CC-CC--...-AC--CT-CA-A-TTACTTTCAGACTG 8059
CPZ.CM.05.SIVcpzLB7 --------CA--G--C---------AG-GA----GC--G------T---A------GCT---A----C---A--GA-------------CTT--------A----C-------G----A--A-CG-G-----CAT----G...A--G------AATACACTCTGAAGGGA 8111
CPZ.CM.09.Ptt_09Cam155 --------CA--G-----G------AG-GA-------A-C---G-G----C-------------------C----R----CTGA---GGTT------AAC------CA---C-GC--GCG----CCA---ACACC----G...AGA---ATT-AACTAATACTGAAGGGA 8697
CPZ.TZ.06.TAN5 ------GCG---G--AGCT---G-GG-CG-CC-CGCCAGCA----T---CA-TA-CG------TG--C--CA-A-A---CCT-----GG-TA-----GAC--GTC--A----CA---G---CC-GTG---C--CC--C--...GCC---AA--AGG--ATAATCAGCCTA 8737
CPZ.US.85.US_Marilyn C----A-A-C-----AC-T------A-CGA-------C-G-----T---A------G-------A-----T----A---CCTGA-----CT---------A---GAG--------A--A---C-G-G-----CA--AC--...A-C-------AG-ACATCAACAAGGGA 8608
GOR.CM.07.SIVgor2139_287 -----AG-GC-----AC--------G--CA----GC--GCA----T---AC-T--C------------A-CA-A-C----GTTG-G-GG-T-----GGACA--AGTCAT------A-C-GGGA-C-A-GA---AACACTC...AGC---ATCGAGTACCTGACCAGACTA 8167
GOR.CM.12.SIVgor_BQID2 -------AG------AGC---AG-GG-C--C---GCCACCA----T----CAT--CT-A-ACCTG--C--CA---CAA-AAT---G-GG--T-----T-T------CAG----G-A-CC-GGA-CCA------AC-AAGC...--C-------TGG-ACTGCGGATCCTC 8150
GOR.CM.13.SIVgor_BPID15 ---------T-----AC-G------G--CA----GC--G------TA--AC--A-CG--------------AA--A-T--GTGG-G-GG-T-----GGATA--AGCCAC--GCA-A---GGGACC-AAGACC-CC--A-C...A-C---T-GATACACCTGAGACACCTA 8041
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Rev end (TAA) in some lineages Rev end
B.FR.83.HXB2 .........GGGTGGGAAGCCCTCAAATATTGGTGGAATCTCCTACAGTATTGG.........AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGC........................TTGCTCAATGCCACAGCCATAGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGGTTATAGA 8716
Rev exon 2 .__.__.__G__V__G__S__P__Q__I__L__V__E__S__P__T__V__L__.__.__.__E__S__G__T__K__E__*_
Env _.__.__.__G__W__E__A__L__K__Y__W__W__N__L__L__Q__Y__W__.__.__.__S__Q__E__L__K__N__S__A__V__S__.__.__.__.__.__.__.__.__L__L__N__A__T__A__I__A__V__A__E__G__T__D__R__V__I__E
A1.CD.97.97CD_KCC2 CTGAGACTG--------G-G----------CT---------T--GGT-------.........-----------G--A-C---------C--T........................GCAT-T-----TTT---A---A----T------T------------C------ 8736
A1.CM.08.886_24 CTGAGACTG----------G------GC-CCT------------G-T-------.........G---G---------A-------------AT........................-----TG--A---T---A-------------GCT--------T---------- 8178
A1.CY.08.CY236 TTGAGACTG----------G------G---CT-GA---C-----GGTA------.........----G---------A-T-------A---AT........................---T-TG-CA---T---A-------------GCT----------A-------- 7954
A1.IN.09.NARI_FLS_IVC19_1 YTGAGACTG----------G------G---CT------------GATA------.........G---G------G--A-W------CA---R-........................---R-TG--A---T-K-A----T--------GCT----K------A------- 8648
A1.KE.11.DEMA111KE002 CTGAGACTG----------G------G----T-G------------TA------.........---AGA---T----ACT-------A---AT........................-----TG--AAT-T---A-------------GCT------------------- 8114
A1.RU.11.11RU6950 CTGAGACTG-T------G-G----------CT-G----C--T--GGGA------.........G-----------------------A---AT........................C--G-AG--A---T---A----T--------G-T------------------- 8264
A1.RW.11.DEMA111RW002 CTGCGACTG----------GT-----G---CT-G-------GAC---A------.........-T---------G--A-T-------A----T........................---T-TG--A-A-T---A---A---------GCT----------A-------- 8121
A1.SN.01.DDI579 ...............C-G-GT--T------CT-------G-T--G-TA------.........G-GAG---------A-GC------A-CTCT........................-----T-----T-----A----T----------T------------------- 7908
A1.UG.11.DEMA110UG009 TTGAGACTG-T------G-GA-----G---CT------------GTT-------.........--------G-----A-C-------A--GAT........................---T-T--CA-------A-------------GCT-----------A------- 8068
A1.ZA.04.503_15344_T10_A1 TTGAGACGG----------G------G---CT-G-A--------GAGA------.........G---G------G--ACT-------A-C-AT........................-----TG--A---T---A-------------GCT------------------- 7969
A2.CD.97.97CDKTB48 CTGAGACTG----------G-------C--CT---------T--GGTA------.........G--------T-G----C-------A----A........................-----TG--A---T---AG--------------T------------------- 8047
A2.CM.01.01CM_1445MV CTGAGACTG--------G-G-A--------CT---------T--GTTA------.........G---G------G----------------AT........................--AG-TG------T---AG--A------------------------------- 7942
A2.CY.94.94CY017_41 CTGAGACTG----------GT-----GA--CT---------T--GTTA--C---.........G---G------G------------A-----........................--AT-TG--A-T-T---AG--------------T------------------- 8109
B.BR.10.10BR_RJ032 .........-----------------------------------G---------.........-----------------------------T........................-----T--C--------T--C------------------------A------- 8335
B.CA.07.502_1191_03 .........---A------T----------------------------------.........G-A--------G--------------C---........................---T-------A-----T----------------------------------- 8163
B.CH.08.M2_0803101_NFLG8 .........----------------------T------------G---------.........------------------------AC--A-........................-----T---A---T---T---------------------------A------- 8259
B.CN.12.DEMB12CN006 .........-----------T-----G---------------------------.........G----------------G-----------T........................-----T-----------T-----------------A--------A-------T 8112
B.CU.14.14CU005 .........A-T-----G--A-----------T--------------A------.........------------------------------........................--------C--------AG----------A--A------------A------- 7924
B.ES.14.ARP1195 .........--------GAT------------------------G---------.........--------G---------------A-----........................---A----C------------------------------------A------- 8201
B.FR.11.DEMB11FR001 .........--------G--------G--C--------------G---------.........--------G---------------------........................--------C--------------------------A----------------- 7913
B.HT.05.05HT_129389 .........-----------------G-----------------G---------.........------------------------------........................-----TG----------AG---------G---A------------A------- 7940
B.JP.12.DEMB12JP001 .........---------AT------------------------G--A------.........-----------------G-----CA-----........................-----A--C--------T-----------------------C--AA------- 8129
B.KR.07.HP_18_07JHS10_3909 .........----------T---G--------------------G-----C---.........-----------------A-----------T........................-----TC----------T-G----A---------------------C------ 8382
B.RU.11.11RU21n .........-----------------------------------G---------.........-T------------------------C---........................---T----C--------T----------G------A----------------- 8244
B.SE.12.SE600057 .........-----------------------------------G--A------.........-T-------T--------------------........................--A--T-----------T------------A----A----------------- 7956
B.TH.10.DEMB10TH002 .........---------A-------G----------GC-----G---------.........-----------------------AA-----........................---A----C---G----AG---------------------G----........ 8059
B.US.13.RV_1 .........---------------------------------------------.........-T---------------G------------........................---T-TG------T--------------------------------------- 8622
B.ZA.09.DEMB09ZA022 .........--------GA----------CCT----------------------.........--------G-------G-------------........................---T-----TT--T-T-------------------A----------------- 7989
C.BR.07.DEMC07BR003 CTACAGAGG---------AT---T--G--C-T-G-A-GC--TG-G---------.........G---TA--G-----A--G--A---A----T........................C--T-TG--A--GT---A--------------A--A--------AA------- 8159
C.BW.00.00BW5031_1 ATACAGAAG--------C-----T--G---CT-G-A-G---TG-G---------.........G---T---------A--G------A----T........................C----TG--A---T---A--------------A--A--------AA------- 8069
C.CN.10.YNFL19 CTACAGACG------AG------T------CT-G-AGG---TG-G---------.........G---T---G-----A--G------A----T........................C----TG--A-T-----T---------------------------A-C----C 8107
C.CY.09.CY260 CTGCGGAGG---G---TCAT-A-GT-T-T-GT-A-T---G-TG-GTT-------.........----TA--G--------G----T-AG---T........................C-TGATG--A-A---A-A-C-----C---G-G--CAG-------AA-AG---- 7975
C.ES.14.ARP1198 CTACAGAGG--------------T------CT-G-A-G---TG-G---------.........G--TT---------A--G------A----T........................C----TG------T---A-----------------A--------AA------G 8106
C.ET.02.02ET_288 CTACAGAGG---------AT---T--G---CT-G-C-G-A-TG-G---------.........G---TA--G-----A--G------A----T........................C----T---A-------A----T---------A--A--------AA------- 7942
C.IN.09.T125_2139 CTACGGAAG--------------T------CT-G-A-GC--TG-G---------.........G---T---G--------GG-A---A----T........................C--T-TG--A---T---A--------------A--A---------A------- 8772
C.KE.05.05KE369195V4 CTGCAGACG---------AT-T-T------CT-G-T-G-A-TG-G---------.........G---T---G-----A--G------A----T........................C----TG--A-------A---A--A-------A--A---------A--T---- 7880
C.MW.09.703010256_CH256.w96 CTACAGAGG--------------T--G---CT-G-A-GC--TG-G---------.........G---TA--G-----A--G------A----T........................-----TG--A-------A--------------A--A---------A------- 8698
C.SE.13.SE600311 .........------A---TTA-T-GG-T--T-G-A-CC--TG-C------G--.........---TT---GT----A-GG----T-A---TT........................---T-T---A--C--C-A----T-----TGA-A-AAC--------T----GA- 7945
C.TZ.08.707010457_CH457.w8 CTACAGAAG---------A----T--G---CT-G-A-G---TG-G---------.........G---TA--------A--G------A----T........................C----TG--A---T---A------AC------A--A---------A------- 8688
C.US.11.17TB4_4G8 CTACAGAGG------A--A----T--G---CT-G-A-G---TG-G---------.........G---T---------A--G-----GA---AT........................C----T---A--TT---A--------------A--A--------AA------- 8083
C.YE.02.02YE511 ATACAGAGG-----------T--T--G---CTAG-A-G---TG-G---------.........G-G-TA--G-----A--G-----------T........................C--G-TG--A-T-T---A--------------A--A--------AA------- 7929
C.ZA.12.DEMC12ZA096 CTGCAGAGG---------AT---G------CT-G-A-G---AG-G---------.........GT--T---GA-------G------A----T........................C----TG--A---T---A-----G--------A--A---------A------- 8046
C.ZM.11.DEMC11ZM006 CTACAGAGG---------------------CT-G-A-G---TA----A------.........G---T---------A--G------A----T........................C----TG--A---T---A---AG-AC------A--A---------A------- 8107
D.CM.10.DEMD10CM009 .........-----------A---------CT------------G---------.........----G------G------------A-----........................---T-TG-C--------A-----------------A----------------- 8054
D.CY.06.CY163 .........-----------A---------CT------------G---------.........--A--------G------------A---A-........................-----TG----------A---------------------------------AC 7929
D.KE.11.DEMD11KE003 .........------------A-------C-T------------T---------.........-T------------------------C---........................-----TG--A-T-T---A----T-A-------A-----------AC------- 8046
D.KR.04.04KBH8 .........-----------AG----G---CT-G-------T--G--A------.........-TA---------------------A----A........................---T-TG----------A----------------------------------- 8629
D.SN.90.SE365 .........--A-------T------G---CT-----G------G---------.........-TA--------G--A---------A-----........................-----TG--A---T---A---------------------------A------- 8714
D.TZ.01.A280 .........------------A----G---CT------C-----G--A------.........-T---------G------------A----T........................----------T------A---------------------------A------- 7904
D.UG.10.DEMD10UG004 .........------------AG--G---CCT------C-----G---------.........-T-------G--------------A-----........................---T-TGG-A-------A----T---------A------------A------- 8026
D.UG.11.DEMD11UG003 .........--------G---A--------CT------------C---------.........-T----------------------A-----........................---T-T---A-------A----T------------A----------------- 8070
D.YE.02.02YE516 .........---------------------CT------C--T------------.........--C-G------G----T-------A-----........................---T-T--C--------A-----------------A--------AA------- 7896
D.ZA.90.R1 .........---------------------CT------------G---------.........------------------------A-----........................-----TG--A-T-T---A------AC--------------------------- 8070
F1.AO.06.AO_06_ANG32 .........---------------------CT----------G-G--A------.........----G-------------------A---A-........................-----TG-CA-------A----T------------------------------ 7889
F1.AR.02.ARE933 .........--T-----G----------TGCT-G--------ACG-T-------.........---------T---GA-T-------A-----........................---T-T---A-------A----T---------A--A--------A-------- 7986
F1.BR.07.07BR844 .........----------T----------CT-G--------GC----------.........------------------------A-----........................C--T-T---A-------AG---T---------------------AA--C---- 8485
F1.BR.10.10BR_PE107 .........---------AT-------CT-CT-G----CA--ACG-----C---.........------------------------A-----........................-----T-----------A---A-------------A--------A------A- 8132
F1.BR.10.10BR_RJ015 .........A-T------------------CT-G----CA--A---T-------.........--CA--------------------------........................-----T-----------A----T-----G------A--------AA------- 8104
F1.CY.08.CY222 .........---------AT----------CT----------A-----------.........-T----------------------A-----........................-----TG--A---T---A----T---------------------A-------- 7882
F1.ES.02.ES_X845_4 .........---------------------CT----------GCG---------.........----G-------------------A-----........................-----TG-CA-------A----T---------A-----------AA------- 8135
F1.ES.11.VA0053_nfl .........------------------CT-CT----------G-----------.........------------------------A-----........................-----T--CA-------A----T---------------------AC--C---- 8113
F1.RO.96.BCI_R07 .........---------------------CT----------ACG---------.........------------------------A-----........................-----T---A---T---A----T---------------------A-------- 8770
F1.RU.08.D88_845 .........-----------T--------CCT---------AGC---A------.........G-----------------------A-----........................-----T---A-------A----T----------T----------A---T---- 8202
F2.CM.02.02CM_0016BBY .........----------T----------CT----------GCT---------.........G---G------G--A-T-------A----T........................C----T--CA-------A----TG--------A-----------A--C----- 7875
F2.CM.10.DEMF210CM001 .........---------A----------CCT------C---ACG-T-C-----.........G----------------G------A----T........................C--T-TG--A-------A----T---------A-----------AA-C----- 7976
F2.CM.10.DEMF210CM007 .........------A--------------CT------C---GCG---C-----.........------------------------A----T........................C----TG--A-------A----T---------------------AA-C----- 8037
G.CM.07.920_49 CTGAGACAG---A------T----------CT------------GGT-------.........G-----------------------A---AT........................-----TG--A-A-----A------------A-TT-----------A------- 8096
G.CM.10.DEMG10CM008 CTGAGCCTG.....................GT---------T--GTT-------.........G-----------------------A---AT........................-----TG--A-A-----A--------------TT------------------- 8079
G.CM.10.DEURF10CM020 CTGAGACTA--------G-G----------CT------------G-T-------.........G--GG-------------------A---AT........................---T-TG--A-AGT---AG-------T--CA-CT------------------- 8107
G.CN.08.GX_2084_08 CTGAGACTG-T------G-G----------CT------------GTT-------.........G-----------------------A-A-AT........................-----TG--A-A-T---A------------A-CT------------------- 7970
G.ES.09.X2634_2 CTGAGACTG--------G-G---------CCT---------T--GTT---C---.........G---G-----------G------CA---AT........................-----TG--A-AGT---A------------A-CT----------A-------- 8214
G.ES.14.ARP1201 CTGAGACTG----------G----------CT------C-----GGT-------.........G----------G-----G-----AA----T........................--AG-TG--A-ATT---A-----T------A-CT------------------- 8254
G.GH.03.03GH175G CTGAGACTG----------G----------CT------------GTT-------.........GT----------------------A----T........................-----TG--A-AGT---A------------A-CT------------------- 8783
G.KE.09.DEMG09KE001 CTGAGACTGA-T-----G-G----------CT------------GGT-------.........G-G-----G---------------A---AT........................-----TG--A-AGT---A------------A-C-----T-------------- 8089
G.NG.09.09NG_SC62 CTGAGACTG-------CG-G----------CT------------GTT-------.........G----A------------------A----T........................---G-TG--A-ATT---A----T-----G-A-CT------------------- 7916
G.PT.x.PT3306 CTGAGACTG----------G----------CT---------T--GTT---C---.........G---------------G------CA---AT........................-----TG--A-AGT---AG-----------A-CT------------------- 8713
H.BE.93.VI991 .........------------------CT-CT-G----------G-T-------.........G-A-----G---------------A----T........................--A--T---A-T-----A-----T-----------A---------A------- 8115
H.BE.93.VI997 .........--AA----G-----------CCT---------T------------.........G-A---------------------A---AT........................-----T--CA-------A----T------------A--------AA------- 8030
H.CF.90.056 .........---A-----------------CTC--------T-----A--C---.........G-A---------------------A--GAT........................-----T--CA-------A-----------------A------G--A------T 8035
H.GB.00.00GBAC4001 .........---------------------CT------C-----G---------.........G-A-----G-------------------AT........................-----T---A-T-----A----T------------A---------A----M-- 8224
J.CD.97.J_97DC_KTB147 .........--------GAT----------CT-G-------GG-GTGT------.........G-G---------------------A----T........................-----T-----------A-------------CA--A--------AA-C----- 7919
J.SE.93.SE9280_7887 .........--------GAT----------CT-GT---C--TG--TG-------.........G-G---------------------A----T........................-----T---A-------A--------------A--A--------AA-C----- 8023
J.SE.94.SE9173_7022 .........--------GAT----------CT-GT---C--TG--TG-------.........G-G---------------------A----T........................-----T---A-------A--------------A--A--------AA-C----- 8030
K.CD.97.97ZR_EQTB11 CTGAAGGGGA-T-----------------CCT------C--GA---T-------.........G-------GA-------------CA---A-........................-----T---A-T-----A--------------A--A--------AA-C----- 7899
K.CM.96.96CM_MP535 CTGAGGGGG--T------------------CT------C--TG-----------.........-----------------------CA-----........................-----T---A-------A-------------GA--A--------AA------- 7876
01_AE.AF.07.569M CTGAGACGG----------GT---------CT-G----C--T--GTTA------.........G-C----------GA-T-------A--TCT........................-----TG----T-T---A-----------G-G-T------------------- 7928
01_AE.CM.11.1156_26 CTGAGACGG----------G----------CT-G-------T--GTCA------.........G-------------A-C-------AC--CT........................-----TG----T-----A-----------G-G-T-----------T------- 8047
01_AE.CN.12.DE00112CN011 CTGAGACGG----------T----------CT-G----C--T--GTTA------.........G-------------A-C-------A--TCT........................---T-TG----TGT---A-----------A---T-----------A------- 8059
01_AE.HK.04.HK001 CTGAGACTG----------G----------CT-G-------T--GTTA------.........G-G-----------A-T-------A--TCT........................-----T---A-T-----A-----------A---T------------------- 8098
01_AE.IR.10.10IR.THR48F CTGAGACGG--T-------G----------CT-G----C--T--GGCA------.........--C--------G--A-T-------AG-TCT........................-----TG----T-----A-----------G-G-T------------------- 7942
01_AE.JP.11.DE00111JP003 CTGAGACGG----------G----------CT-G----C--T--GATA------.........G-C--------G--A-T------AA--TCT........................-----TG----G-----A-----------G-G-T------------------- 8134
01_AE.SE.11.SE601018 CTGAGACGC----------G-G--------CT-G------GTA-G-T-------.........-TA-----G--G--A-C-------A--TCT........................---TCTG----TT----A-----------A-G-T----------A-------- 7921
01_AE.TH.10.DE00110TH001 CTGAGACTG----------G----------CT-G-------T--GTT-------.........G-C-----------A-T-------A--TCT........................-----TG----------A-----------A-G-T-----------A------- 8040
01_AE.TH.90.CM240 CTGAGACGG----------G----------CT-G-------T--GTTA------.........G-C-----------A-T-------A--TCT........................-----TG----T-----A-------C---G-G-T-------C----------- 8290
01_AE.US.05.306163_FL CTGAGACGG----------G----------CT-G----C--T---GTA------.........G-C--------G----C-------A--TCT........................-----TG----T-----A------AC---G---T------------------- 7850
02_AG.CM.10.DE00210CM013 CTGAGACTG-------G-------------CT---------T--GTCA--C---.........G-----------------------AC--AT........................C----TG-CA-A-T---A------------A-CT-------C--A-------- 8176
02_AG.ES.06.P1423 CTGGAACTG-------------------T-CT-G-------T---TCA--C---.........G---G-------------------A---AT........................-----TG--A-A-T---A------------A-CT------------------- 8177
02_AG.GW.05.CC_0048 CTAAGACTG---------------------CT---------T--GTTA--C---.........G----------------------CA-C-AT........................-----T---A-A-T---A----T-------A-CT-------C--A-------- 8111
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Rev end (TAA) in some lineages Rev end
B.FR.83.HXB2 .........GGGTGGGAAGCCCTCAAATATTGGTGGAATCTCCTACAGTATTGG.........AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGC........................TTGCTCAATGCCACAGCCATAGCAGTAGCTGAGGGGACAGATAGGGTTATAGA 8716
Rev exon 2 .__.__.__G__V__G__S__P__Q__I__L__V__E__S__P__T__V__L__.__.__.__E__S__G__T__K__E__*_
Env _.__.__.__G__W__E__A__L__K__Y__W__W__N__L__L__Q__Y__W__.__.__.__S__Q__E__L__K__N__S__A__V__S__.__.__.__.__.__.__.__.__L__L__N__A__T__A__I__A__V__A__E__G__T__D__R__V__I__E
02_AG.KR.12.12MHR9 CTGAGACTA--------G---------C-CCT-----G---T---GCA--C---.........G-----------------------C----T........................---T-TG--A-A-T---A------------A-CT----------A--C----- 8423
02_AG.LR.x.POC44951 CTGAGACTG---------------------CT---------T---TCA--C---.........G-----------------------A---AT........................-----TG--A-A-T---A------------A-CT----------A-------- 8708
02_AG.NG.09.09NG_SC61 CTGGGACTG---------------------CT---------T---TCA--C---.........-----------------------A-----T........................-----T-----A-T---A------------A-CT-------C--AA------- 7941
02_AG.NG.x.IBNG CTGAGACTG-------G-------------CT---------TA--TCA--C---.........GT----------------------A---AT........................-----T---A-A-T---A----T-------A-CT----------A-C------ 8243
02_AG.SE.11.SE602024 CTACAACTG---------------------CT---------T--GGCA------.........G--------A--------------A----T........................-----TG----AG----A---A------G-A-CT----------A--A----- 7921
02_AG.SN.98.98SE_MP1211 CTGAGACTG-----------T------C--CT---------T--GTCA--C---.........G-----------------------A---AT........................-----TG--A-A-----AG-----------A-CT----------A-------- 7942
02_AG.US.06.502_2696_FL01 CTGAGACTG-T----------------GT-CT-G-A-----T---TCA--C---.........G-----------------------A---AT........................-----TG--A-AGTC--A------------A-CT---------CA-------- 7922
03_AB.RU.97.KAL153_2 .........---------------------------------------------.........-T--------------G-------A---AT........................C--A-AGG-A---T---A-------------G-T------------------- 7893
04_cpx.CY.94.94CY032_3 .........-----------------G---CT------CT----G-T-------.........G-A-----G---------------A---AT........................---T-T---A-------A-----------------A---------A------- 8089
05_DF.BE.x.VI1310 .........---------------------CT-----GC----CG--A------.........----G-------------------A-----........................-----T---A-------AG---T---------------------A-------- 8122
06_cpx.AU.96.BFP90 .........---------AT----------CT-G----C--GA--TGT------.........G-A---------C-----------A----T........................--AT-TG----AG----A------------A-CT--------------GC--- 8764
07_BC.CN.98.98CN009 CTACAGAGG--------------T------CT-G-A-G---TG-G-----C---.........G-------G-----A--G---A--A----T........................C--G-TG--A---T---A--------------A--A---------A------- 8059
08_BC.CN.97.97CNGX_6F CTACAGAGG--------------T------CT-G-A-G---TG-G---------.........G---T---G-----A--G---A--A----T........................C--G-TG------T---A--------------A--A---------A-----A- 7916
09_cpx.GH.96.96GH2911 .........-T----C-GAT----------CT-G-------TGCG--A------.........G-----------------------A----T........................-----T---A-------A----T------C----------------------- 7888
10_CD.TZ.96.96TZ_BF061 .........--------G---A--------CT---------------A------.........-T----------------------A-----........................-----TG--A---T---A----A--------GCT------------------- 8068
11_cpx.CM.95.95CM_1816 .........--------GA-S--------CCT-G-------TAC----------.........--C--A-----G------------A-----........................C----T---A-------A----T---------A--A---------A------- 8115
12_BF.AR.99.ARMA159 .........---------------------------------------------.........----G-------------------A-----........................-----T---A-------A----T--------G------------AA--T---- 8681
13_cpx.CM.96.96CM_1849 CTGAGACTG--------G-G---------CCT------------GGTA------.........G---G---------A-T-------A---C-........................-----TG--AGT-----A--T------------T-----------A------- 8162
14_BG.ES.05.X1870 CTGAGACTG--------G-GT---------CT---------T--GTTA------.........G---G------------------CA----T........................-----TG--A-A-T---A------------A-CT----------A-C----CW 8219
15_01B.TH.99.99TH_MU2079 CTGAGACTG----------G----------CT-G-------T--GTT-------.........G-C-----------A-T-------A--TCT........................-----TG--A-T-----A-----------G-G-T------------------- 8109
16_A2D.KR.97.97KR004 CTGAGACTG----------G----------CT------C--T--GTT-------.........G---G------G------------A----T........................--AT-T-----------A---------------T----------A-------- 8103
17_BF.AR.99.ARMA038 .........---A------------GG-----------C--T-----A------.........------------------------A-----........................-----T---A-------A----T---------------------A-------- 7905
18_cpx.CU.99.CU76 CTGAGACTG--------G--T-----G--CCT---------T--GGT-------.........G-A-----GA------G-------A---AT........................-----TG--A-AGT---A------AC----A-CT------------------- 8045
19_cpx.CU.99.CU7 .........--------G-G----------CT---------T--GTT-------.........G-------G-----A-C-------A----T........................-----T---A-T-----A----T------G-G-T------------C------ 7779
20_BG.CU.99.Cu103 CTGAGACTG----------G------G---CT------------GGG-------.........G-----------------------A---AT........................-----TG--A-AGT---A------------A-CT----------AA------- 8171
21_A2D.KE.99.KER2003 .........---GA-----G----------CT------------G--A------.........G---G------G-G----------AA----........................---TAT-----------A----------------------------------- 7908
22_01A1.CM.01.01CM_0001BBY CTGAGACTG----------G----------CT------------GATA------.........G-G-----------A---------A---C-........................--A--TG----T-----A---A-------G-GAT------------------- 7904
23_BG.CU.03.CB118 CTGAGACTA--------G-G----------CT------------G-T-------.........G-----------------------A---AT........................-----TG--A-AGT---A------------A-C------------A------- 8165
24_BG.ES.08.X2456_2 CTGAGACTG--------G-GT-----G---CT---------T--GTT-------.........G---G-------------------A---AT........................---TATG--A-AGT---A------------A-C------------A------- 8155
25_cpx.CM.02.1918LE CTGAGACTG----------G------G---CT------------G-----C---.........G-A-G-------------------A---AT........................-----TG--A-A-T---A------AC------CT------------------- 7936
26_AU.CD.02.02CD_MBTB047 CTGAGACGG----------G----------CT------------GGCC------.........G-G--------G------------A---A-........................-----T---A---T---AG--------------T-C----------------- 8725
27_cpx.FR.04.04CD_FR_KZS CTGAGACTG----------G----------CT---------T--G---------.........G-A-----G---------------A---AT........................-----TG--A-AGT---A------AC----A-CT------------------- 8736
28_BF.BR.99.BREPM12609 .........-----------------G-----------------G---------.........G-----------------------------........................-----T-----------T--------------------------A-------- 8117
29_BF.BR.01.BREPM16704 .........-----------------------------------G--A------.........----T-------------------------........................-----T-----------T----------------------------------- 8161
31_BC.BR.04.04BR142 CTGCAGAGG---------AT---T--G--C-TAAAA-GC--TG-G---------.........G---TA--G-----A--G------A----T........................C----TG--A---T---A--------------A--A---------A------- 8187
32_06A1.EE.01.EE0369 .........--------GAT---------CCT-AAA--C--GG-GTGT------.........G-A---------------------A-A-AT........................---A-TG--A-A-T---A--------------CT----------A-------- 8342
33_01B.ID.07.JKT189_C CTGAGACTG----------G----------CT-G-------T--GTCA------.........-T------------A-T-------A--TCT........................-----T-----T-----A-----------G-G-T-------------G----- 8029
34_01B.TH.99.OUR2478P .........----------------GG-----------------G---------.........-T----------------------------........................-----------------T---------------------------A------- 7882
35_AD.AF.07.169H TTGAGACTG----------G------G----T------------GTT-------.........G-------------A-C-------AC--A-........................---A-TG--A---T---A-------------GCT------------------- 7919
36_cpx.CM.00.00CMNYU830 CTGAGGCTG--------G-G------G--C-T------------GGTA------.........G-A-----------A-C-------A-C-CT........................-----TG----T-----AG--A-------A-G-T----------A-------- 7937
37_cpx.CM.00.00CMNYU926 CTGAGACTG--T-----G-G----------CT------C-----GGT-------.........G-------------A-T-------A-C-AT........................-----TG--A-T-----A----T------A-G-T------------------- 7919
38_BF1.UY.03.UY03_3389 .........---------AT----C-G-----------C-----G--A------.........-T----------------------A-----........................---T-T--CA-------A----T---------A-----------AA------- 8112
39_BF.BR.04.04BRRJ179 .........------------------CT-CT-G--------T-G-T-------.........------------------------A-----........................-----T---A-------A----T---------------------AA--C---- 8166
40_BF.BR.05.05BRRJ055 .........-----------------G-----------------GA--------.........-----------------------------T........................-----G---A-TTT---------------------A---------A------- 8213
42_BF.LU.06.luBF_18_06 .........----------T------------------------G---------.........--A---------------------A----T........................C----T-----------T---------------------------A------- 8221
43_02G.SA.03.J11223 CTGAGACTG--------G-G---------CCT------------GTT-------.........----G-------------------A---AT........................---G-TG--A-A-T---A-------------GCT------------------- 8220
44_BF.CL.00.CH80 .........---------------------CT-G----------G---------.........G-----------------------A-----........................-----T---A-------A----T--------G-T----------A-------- 8131
45_cpx.FR.04.04FR_AUK .........------C-GAT-------C--CT-G-------TGCG--A------.........G-----------------------------........................-----TG----------A-------------G-T------------------- 8675
46_BF.BR.07.07BR_FPS625 .........------------------CT-CT-G--------GCGTG-------.........G-----------------------A-----........................-----T---A-------A----T---------A-----------AA------- 8092
47_BF.ES.08.P1942 .........---------CT---------C--------C---------------.........-----------------------CA-----........................-----T---A-------A----T---------------------AA------- 8133
48_01B.MY.07.07MYKT021 CTGAGACGG----------G----------CT-G-------T--GATA------.........GCG-----------A-T-------A--TCT........................-----T-----T-----A---A-------G--A------------A------- 7948
49_cpx.GM.03.N26677 .........--------GAT------G---CT-G-------TG-C-TA------.........G-GA--------------------A----T........................---T-TG------T---A--------------A--A---------A-C----- 8143
50_A1D.GB.10.12792 .........-----------AA----G--C-T------------G--A------.........-T----------------------A-----........................---T-TG--A---T---A----T-------AGCT------------C------ 8122
51_01B.SG.11.11SG_HM021 .........-----------------G-----------------C---------.........--------------------------C---........................---T-------------AG---------------------------------- 7907
52_01B.MY.03.03MYKL018_1 .........---G-----------CG------------------G---------.........-T----------------------------........................-----TG--A-T-----T---------------------------A------- 8045
53_01B.MY.11.11FIR164 CTGAGACGG----------G----------CT-G---RC--T--GTCA------.........G----------R--A-C-------A--TCT........................-----TG----TG----A-----------A-G-T------------------- 8056
54_01B.MY.09.09MYSB023 CTGAGACTG--T-----G-G----------CT-G-------T--GGT-------.........G-------R-----A-T-------A--TCT........................-----TG--A-T-----AG------------G-T----------A-------- 8145
55_01B.CN.10.HNCS102056 CTGAGACGG----------G----------CT-G-------T--GTTA------.........G----------G--A-T-------A--GCT........................-----T---A-T-T---A----T------G-G-T------------------- 8047
56_cpx.FR.10.URF5_patient_A CTGAGACTA------------------C--CT-----G-------TCC--C---.........G----------------G------A----T........................-----TG--A-A-TT--A------A-----A-CT----------A-------- 8064
57_BC.CN.09.09YNLX19sg CTACAGAAG--------------T------CT-G-A-G-A-TG-G---------.........----T-A-------A--G---A-------T........................C--TATG--AG--T------------------A--A---------A------- 7944
58_01B.MY.09.09MYPR37 CTGAGACGG----------G----------CT-G-------T--GTTA------.........G-CA----------A-T-------A--TCT........................-----TG----T-----A-----------G-G-T----------A-------- 8088
59_01B.CN.09.09LNA423 CTGAGACGG----------G----------CT-G-------T--GGCA------.........--C-----------A-C-------A-CTCT........................-----TG--A-TTT---A-----------G-G-T------------------- 7915
60_BC.IT.11.BAV499 CTGCAGAGAA--------AT---T--G----TAG-A-GC--TG-G---------.........------------------------A-----........................---------A-T-----T--------G------A---------A-A------- 8697
61_BC.CN.10.JL100010 CTACAGAAG-----------T--T------CT-G-A-GC--TG-G---------.........G---T---G-----A--G--CA--A-----........................---TATG--A---T---A--------------A--A---------A------- 8115
62_BC.CN.10.YNFL13 CTACAGAGG--------------T------CT-G-A-GCA-TG-G---------.........G---T---------A--G--C---A---AT........................C----TG--A---T---A--------------A--A---------A------- 8047
63_02A1.RU.10.10RU6637 CTGCGACTG---------------------CT---------T---GCC--C---.........G-----------------------A---AT........................---T-TG--A-A-T---A------------A-TT------------------- 8263
64_BC.CN.09.YNFL31 CTACAGACG------AG------T------CT-G-A-G---TG-G---------.........G---T---G--------G------A----T........................C----TG--A---T--------------------------------------- 8081
65_cpx.CN.10.YNFL01 CTGAGACAG----------G---------YCT-G----C--T--GTT-------.........G-C-----------A-T-------A--TCT........................-----TG----T-----AG--A-------A-G-T------------------- 8125
67_01B.CN.11.ANHUI_HF115 CTGAGACGG----------G----------CT-G-------T--GTTA------.........G----------G--A-T-------A--TCT........................--AT-TG----T-----A---R--A----G-G-T------------------- 8035
68_01B.CN.11.ANHUI_WH73 CTGAGACTG--------G-G----------CT-G-A-----T--GTTA------.........G----------G--A-T-------A-CTCT........................-----TG----------AG-----AC---G-G-T------------------- 8029
69_01B.JP.05.05JPMYC113SP420CTGAGACGG----------G----------CT-G-------T--GTCA------.........G-A-----------A-C---C---AC-TCT........................---T-TG----TGT---AG----------G-G-T------------------- 8133
70_BF1.BR.10.10BR_PE004 .........---------------------------------------------.........--C---------------------------........................-----T---A-------A----T------------A--------A---G-G-- 8153
71_BF1.BR.10.10BR_PE008 .........----------------------------G---T-----A------.........------------------------------........................--------CA-------A----T---------A-----------A--C----G 8388
72_BF1.BR.10.10BR_MG002 .........--------GAT---------CG-------CA-A------------.........-------------G----------------........................---------A---TT--A----T---------A-----------A---T---- 8196
74_01B.MY.10.10MYPR268 CTGAGACAG----------G----------CT-G-------T--GTTA------.........G-------------A-T-------A--TCT........................---T-TG----TG----A-----------G-G-T------------------- 8025
O.BE.87.ANT70 GGGCAGAAGATAATTA-T-TTTG--G-AT---TGCAGC-G-AAC---A--C---.........CTA--A---T-GC-----------ACA---........................-----AG-CA-ACTT--AG-G--------CA-TT----T--CG-CA-A--C-C 8784
O.CM.98.98CMA104 GGGCAGAAGATAATT--T-GTTG----CT---TAAAGC-G-AA----A--C---.........CTA--A---T-GC-----------ACA--T........................C-T--AG--A---TT--AG-G-------GCA--T----T--CGACA-A--CTT 8288
O.CM.98.98CMABB141 GGGCAGAAGATAATTAGT--TTG--G-AT---TGCAGC-G-AAC---A--C---.........CTA--A---T-GC---------T-A-A--T........................C-AG-AG--A-T-TT--AG-------C---A-TT----T----ACA-A--CTT 8302
O.CM.98.98CMABB212 GGACAAAAGATAATT-----TTG--G-CT---TG-AGC-G-AA----A--C---.........CTA--A---T-GC-----------A-A---........................---T-TG--A-T-TT--AG-G----CT--CA-TT----T--C-ACA-C--YTT 8313
O.CM.98.98CMU5337 GGGCAGAAGATAATT--T--TTG--G-AT---TACAGC-G-AACT--A--C---.........CTA--A---T-GC-----------ACA--T........................C-A--AG--A---TT--AG-----ACT--YA-TT----T--C--CA-A--CTT 8247
O.CM.99.99CMU4122 GGACAGAAGATAATTA-T--TTG--G-AT---TGCAGC-G-AG----A--C---.........CTA--A---T-GC-----------ACA-A-........................C-AT-RG--A--CTT--AG-------T--CA-TA-A--T--C--CA-AT-CTT 8260
O.FR.92.VAU GGGCAGAGGACAATT-----TTG--G-CTC-TTAAAGC-A-AA----A--C---.........CTA--A---T-GC-A-C-------ACA-AT........................C-A--AG--A-TGTT--AG-G-----T---A-TT----T--C--CA-C--CCT 8350
O.GA.11.11Gab6352 GGAGAGAAGATAATTAGT--TTG--G-AT---TACAGC-G-AG----A--C---.........TTA--A---T-GC-A---------ACA-AT........................C-AG-AG--A--CTT--AG-G-----G--CA-TT-------CG-CA-A--CTT 8022
O.SN.99.99SE_MP1299 GGACAGAAGATAATTAGT--TTG--G-CT---CATAGC-G-AA----A--C---.........CTA--A--GT-GC-----------ACA---........................C-A--AG--A---TT--AG-G-----T--CA-TT----T-TC-CAA-A--TTT 8852
O.US.10.LTNP GGACAGAAACTAATTA-T--TTG--G-AT---TACAGC-G-AAC---A--C---.........CTA--A---T-GC-----------ACA--T........................C-T--AG--A-ATTT--AG-G--------CA-TT----T--CG-CA-A--CTC 8708
N.CM.02.DJO0131 CTGCAACTACT-AAT---CT-AGA-C-CGC-T----GGAA-AA--GCA------.........G-AA-A--GT-----G--------A-C---........................-----T--CA-A-T---T--T-T------A-----A-----C---C------- 8170
N.CM.02.SJGddd CTGCAACTACT-AAT---CT-A-A-C-CGC-T----GGAA-A---GCA------.........G-AGGA--GY---GAG--------A-C---........................-----T---A-A-----T--T-T------A-----A---------C------- 8136
N.CM.04.04CM_1015_04 CTGCAACTATT-AAT---CT-AGA---CGC-T----GGAA-A---GCA------.........G-AA-A--GT----AG--------A-C---........................-----T---A-A-----T--T--------A-G---R---------C------- 8142
N.CM.06.U14296 CTGCAACTACT-AAT---CT-AGA-T-C-C-T----GGAA-AA--GCA------.........G-AA-A--GT----AG--------A-C---........................-----T--YA-A-----T--T-T------A-----A---------C------- 8188
N.FR.11.N1_FR_2011 CTGCAACTACT-AAT---TT-AGA-T---C-T----GGAA-A---GCA------.........G-AA----GT----AG--------A-C---........................-----T---A-A-----T--T-T------A-----A--------AC------- 8070
P.CM.06.U14788 CTGAACAGT......A-CTG---GCG-G-C--C-TTGC-GCGTGTGGC------.........-C---A---T----AC-R-----AACC---........................Y--T-G--CA-TGTT--T---T----T--AA-TT----T---CAA--A----C 8289
P.FR.09.RBF168 CTGACCAGA---CTTA-CTG---GCG-G-C--C-TTGC-GCGTGTGGC------.........-C---A---T----AC-A-----AACC---........................--AT-GG-CA-TGTT--T---T----T--A-G-T----T---CAA--A---AT 8835
CPZ.CD.90.ANT TGCAACCATCT-GA-A-CAAT----GCACCCTC..............................T-GACAAT-A-C-GA-C-GAGATCA---AG........................AACA-TG-CAGACTT--T--TTGG----GG--AAAA--------CA-AC-TCT 8175
CPZ.CM.05.SIVcpzLB7 CTGAGACTG-T------------ACT----CT-CA-GGAA-T------------.........G-AA----G-----A-C------CAC----........................-----TG--A-A-----A-----------------A--------AA-C----- 8248
CPZ.CM.09.Ptt_09Cam155 CTGAGACTGTT-------AAAA--CGC-TG--C---GGAG-G--G--A------.........-CAAG---G-----A-C-------A-----........................--AT-AG----A-T---T---AG------A--A--A------CA-A-A--CTT 8834
CPZ.TZ.06.TAN5 ............GTA--CAA---AGT-ATAATACAT-GAAG-A--GTAGTAG-AGTTAGACAAGCC-TT--GTGG-GTGGC-A-A--TA-GCTAGTATAAGAGCTTCATTAATACAAGCAA-AG--AGGCTT--TGA-TTTAC--GGTG-T---------TA-------- 8895
CPZ.US.85.US_Marilyn CTGCAACTGTT-AAT---CT-AGAGC-CGC--C---GGGG-AA-CGCT--C---.........GCAAG---G-----AGT-------ACA---........................--AT-AG--A-A-----A--------------A--A--T-----AA------- 8745
GOR.CM.07.SIVgor2139_287 CTGAGAAGA-T-AATA-TTTGACA-G-G-C--C-TTGC-T-TA-TGCT--C---.........G-A--A-----T---C-A------A-----........................-----AG-CTGTGTT--TG--TGGACC---A-TT----T---CAA--A----C 8304
GOR.CM.12.SIVgor_BQID2 GGACAAAAGAC--TT-----TTG----ACACTTAA-GC-ACAGC---A------.........CTA--A---T-GC-A-GA--CR--AC--A-........................--A--AG--A-TGTT--AG-G-----T--CA-TT----T--C--CA----CTT 8287
GOR.CM.13.SIVgor_BPID15 CTGAACAAG--AATTA-CTG-T-G-G-G-C--C-T-GC-G-GTGTGGC------.........GCA--A------C-AC-G-----AAC----........................--AT-GG-CA-TGTT--TG-GAG---T-----CT----T--CCAA--G--CCT 8178
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Env gp41, gp160 end Nef start
B.FR.83.HXB2 AGTAGTACAAGGAGCTTGTAGAGCTATTCGCCACATACCTAGAAGAATAAGACAGGGC.TTGGAAAGGATTTTGCTATAAG.....ATGGGTGGCAAGTGGTCAAAAAGTAGTGTGATTGGATGGCCTACTGTAAGGGAAAGAATGAGACGA.........GCT...... 8865
Nef _M__G__G__K__W__S__K__S__S__V__I__G__W__P__T__V__R__E__R__M__R__R__.__.__.__A__.__._
Env __V__V__Q__G__A__C__R__A__I__R__H__I__P__R__R__I__R__Q__G_#_L__E__R__I__L__L__*_
A1.CD.97.97CD_KCC2 -----G----A--AT-G--------T---T-A----------------C---------.--C-----AGC----------A.....--------------------------CC-AG-G---------G----T-----C------------.........A--...... 8885
A1.CM.08.886_24 -C---G---GA--AT-------------A-AA-T--------------T---------.C-C------GC----------C.....--------T--A---------------A-AG-G---------CAGA-C--------GC-A----A-.........---...... 8327
A1.CY.08.CY236 -A-----------AT-G-----------AT-A-T--------------C---------.C-T------GC----------C.....-----G--------------------CA-AG-G---------GAAA-C-----------A----A-.........A--...... 8103
A1.IN.09.NARI_FLS_IVC19_1 -R---G-------AT-G--G---------T------------------M---------.--A-----AGC----------C.....-----G--T--A--------------CA-AG-G---------GAA--T-----------------T.........---...... 8797
A1.KE.11.DEMA111KE002 -C---G----A--TT-------------TTA-----------------C---------.--A--G--AGC---------GC.....-----G-----------------C--CA-AG-G---------GAG--T-----------------C.........---...... 8263
A1.RU.11.11RU6950 -A---G----------------------T-TA----------G-----C---------.GCA------GC-----A----C.....-----G-----A--------------CA-AG-G---------CAG--T-----------A------.........---...... 8413
A1.RW.11.DEMA111RW002 -A----G---A--AT--------------TTA-------A-C------C---------.--C------GC----------C.....------A----------------C---A-AG-G---------GAG--T--A--G----------A-.........---CGACGA 8276
A1.SN.01.DDI579 -A---G----A-----G--------C---T---T------------G-C---------.--A------GC----------C.....-----------------C--------ACAAGAG-------A--AG--T-----T----------A-.........A--...... 8057
A1.UG.11.DEMA110UG009 -A---GG---A--AT-G----------C-T-A--G------C------C--G------.--A------GC---A------C.....------A-------------------CA-AG-G---------GAG--T--A--------A--G-A-.........A--...... 8217
A1.ZA.04.503_15344_T10_A1 -A---G----A---T-G------------TTA---------C------T---------.--T------GC----------C.....-----G--------------------CA-AG-G---------G-GA-T-----------A--G-AG.........A--...... 8118
A2.CD.97.97CDKTB48 -A---G----A-------C--------C---A----------------C---------.C-C------GCG--A------A.....-----G-----------------A-CCA-AG-G---------GAGA-T------------------.........A--...... 8196
A2.CM.01.01CM_1445MV -C---G----A--AT---C----------T-A---------C------C---------.--T------GC----------A.....-----GA----A-T-------............---------G----C-----G---------A--.........A--...... 8079
A2.CY.94.94CY017_41 -A---GG---A------TC----------T-A----------------C---------.--A------GC---A------A.....-----G-----------------G--CA-ACCA---------G--A-T-----G---------A--.........A--...... 8258
B.BR.10.10BR_RJ032 -A---C----A--AT-G------G---C-T---T-------C---------------T.--A------GC----------R.....-----------R---------C-C---A--GG---G-------A----------------------.........A--CCCCCA 8490
B.CA.07.502_1191_03 ----T-----A-----G--------G---T----G----C-----------G------.--C-----A-G---A-------.....--------------------GG--G--A--GG---G---AA-G-G--C-----T------------.........A--...... 8312
B.CH.08.M2_0803101_NFLG8 -T---C----A---G--T-------T---T----------------------------.C-T------GC-----A----AG....-----CA-T----T-------T-C---CC-G--------T-----A--------------------.........A--...... 8409
B.CN.12.DEMB12CN006 -----C-----C-AT-G--------T---TTA--------------------------.GC---G-TAGC-----A-----.....---------------------T-G---......------GA-G-A--------------C------.........A--...... 8255
B.CU.14.14CU005 -A----G---A--------------T---T------C---------------------.--C------C------------.....-----------A-T-------C---T--G-------------G-------------------G---.........---...... 8073
B.ES.14.ARP1195 -----C----A--TT--T-----GC----T----------GC----------------.--------AGC-----------.....-----G---------------......C-A-G------------A--T------------------.........---...... 8344
B.FR.11.DEMB11FR001 -A--------A--AT-------------AT----------GT------C---------.---------GC-----------.....-----A----TA-TT------C-C----G-GG----------G----------------------G.........A--GGGACT 8068
B.HT.05.05HT_129389 -A-----AGGA-G-TGGT---------C-T----G------C----------------.---------GC------G---A.....-------C-------------------AGA------------G--A-------G------------.........---GAGCCA 8095
B.JP.12.DEMB12JP001 ----A-----A--CT--------------TT---------GT----------------.--A------GC-----------.....-----G--------------------CA-AG-----------G----------------A------.........---GAGCCA 8284
B.KR.07.HP_18_07JHS10_3909 -A--T-----A------A-----------T---------------------------T.--T------GC-----------.....---------------------C-------TCC---G---GA-G--A-----------------A--.........A--...... 8531
B.RU.11.11RU21n ----------A--A---T-------G-A-T----------------------------.--C------GC-----------.....--------------------------CT---------------GAA--------------CA-A--.........A--...... 8393
B.SE.12.SE600057 ----A-----A--A--------------------------------------------.---------GC-----------.....-----------------C-----A----CAGC----------G--A--------------------.........A--...... 8105
B.TH.10.DEMB10TH002 ..............................----GC--------------------AA.--A------GC-----A----A.....------A--------------......T--GG------------------A--G------------.........---CAA... 8175
B.US.13.RV_1 ----------A------------------T----------------------------.--A------C------------.....-----G---------C----G--------AG-A----------------------------AG---.........---...... 8771
B.ZA.09.DEMB09ZA022 ----T-----A-----G--G-----G---T---T------------------------.--------AGC-----A-----.....-------------T-------C-C---AG-GAG----------AA---C-----------GA--A-.........A--...... 8138
C.BR.07.DEMC07BR003 -A--A--------AT---G--------CT--A--------------------------.--T---GCAGC-----A----A.....-----GAA---A--------GT-----CCAG-G------T--G--A-----------------A--.........A--...... 8308
C.BW.00.00BW5031_1 ----------A--CT--A---------C-T-A--------------------------.--T---GCAGCA--A-A----A.....-----G---------------TCC---C-AG----G------GAG-----A--T-----A---A--.........A--...... 8218
C.CN.10.YNFL19 -A--A-R---A-------G---------............-C-------G------A-.CCT---GTAGC-----A----A.....-----G-C------------------CA-AG-----------G--A-------G--G---------.........A--...... 8244
C.CY.09.CY260 -T-GC---G-A--AT-A--G--AT---CT--AG---T-G----------C-G-G-T--.--A-C-GCAGC---A-A----A.....-----CAA----------...--C--CT-A-GG---------G--A----A--G--G---------.........A--GCGCCA 8127
C.ES.14.ARP1198 -TCCA-----A--AT------------C-T-A-T-----------------------T.--T---GCA-C----------C.....-----GAA---------------C............------G----G--A------------A--.........A--...... 8243
C.ET.02.02ET_288 -T--------A--TT---G--------CT--A--GC----------------------.--T---GCAGC----------T.....-----GA--GC----------T----CCCA-GG------T----CA----A-------------A-.........A--...... 8091
C.IN.09.T125_2139 -T-CC-G---A--CT------G-----CTA-A--------------------------.--A---GCAGC-----A----A.....-----GA--------------T-C--CA-AG-----------G-------A--C--G---------.........A--...... 8921
C.KE.05.05KE369195V4 -T-TC----GAT-CT---G--------CTA-A--------------------------.--T---GCAGC-----A----A.....-----GAA-------------T-----CCAG-G----------G----TTA--------A---A--.........A-A...... 8029
C.MW.09.703010256_CH256.w96 -T-CC----GA--AT------------CTA---T------------------------.--T---GCAGC-----A----A.....-----G-----------------C---A-AG------------A---------------A--G---.........A--...... 8847
C.SE.13.SE600311 -T--T-C---A---T-G-A----T----TC-A----C-T----GA-T----C-----T.-------TAG----C-A----A.....-----AA--TCT---------T---T-CCAG-G-----C-T-GT------A-----G--A--C-A-.........ATA...... 8094
C.TZ.08.707010457_CH457.w8 -C--------A--AT------G-----CT--A--G------C----------------.C-T---GCAGC-----A----C.....-----G---------------T-----A--G-G---------GAG-----A--------A--GA--.........A--...... 8837
C.US.11.17TB4_4G8 -T-TC-----A--A----G--------CT-TA--------------------------.--T---GCAGC----------A.....-----GA--GC----------T-----CCA-GG---------G--A----A--------A--G---.........---GCTCCA 8238
C.YE.02.02YE511 -A--------A--AG----------C-CT--A--------------------------.--T---GCAGCA--A-A----A.....-----G---------------TCC---A-AG----G------GTG--------C-----A--GA--.........A--AATCCA 8084
C.ZA.12.DEMC12ZA096 CT-T----T-A--AT-------A----C--TA-------A------------------.--T---GCAGC----------AA....-----GAA-------------............--C------G-------A--G---------A--.........A--CAGCCA 8190
C.ZM.11.DEMC11ZM006 -T------T-AATAT------------C-T-AG-------------------------.--T---GCAGC-----A----A.....-----GAA---A--------G............---------G--A----A--G-----A-----G.........A--...... 8244
D.CM.10.DEMD10CM009 --C-----T-A------T-----------TT-----C--C-----------------T.--A-----AGC----------A.....-----------A---------------A-AG-A---------G--A-----------------A--.........A--CAGCCA 8209
D.CY.06.CY163 ----------A--A-----------G---TT-G------C-----------------T.--C------GC----------A.....-----------A--------------CA-AG-----------G--A-------------A-A-A--.........A--...... 8078
D.KE.11.DEMD11KE003 -A---GG-T-A--AT-G-----------ATTA-------C------------------.---------GC---A------A.....---------------------------A-AG-----------G--A-------------A---A--.........A--...... 8195
D.KR.04.04KBH8 --------G-A------T-------G---TT---------------------------.--C------GC----A-----C.....-----------A---------...............------G--A-----------------A--.........A--...... 8763
D.SN.90.SE365 C---------A------------------TT--------C-C-C-------------G.------G--GC---A------A.....-----------A---------------A-AG-A-A-------G--A-------------A---A--.........A--...... 8863
D.TZ.01.A280 -A--A-----A------T-------G---TT--------C------G-----------.---------GC---A------A.....-----------A---------------A-AG-----------G--A-------------A---AA-.........---...... 8053
D.UG.10.DEMD10UG004 ----T-----A--AT-G------------TTA---------C-C-C------------.GC-------GC---T------A.....-----------A---------------A-AG-----------G--A-------------A---A--.........A--...... 8175
D.UG.11.DEMD11UG003 -T----G---A-----G--------G---TTA-T-----C--G---------------.--T--G---GC----------A.....--------------------------CA-AG----C------G--A-------G-----A---A--.........A--...... 8219
D.YE.02.02YE516 -A--------A-G---G------------TTA-------C--------------A--T.--A------GC----------A.....-----------A---------------A-AG--------------A---------A---A---AA-.........A--...... 8045
D.ZA.90.R1 ----------A-------C------G---TTA--G----CGT------C---------.--A------C-----------A.....-----------A---------------A-AG-----------G--A-------------A---A--.........A--...... 8219
F1.AO.06.AO_06_ANG32 ---TT-G---A-----G--------G---T---------C--------------A---.--A--------A---------A.....-----------------------C---A-AG-----------G--A-C-----------------G.........A-C...... 8038
F1.AR.02.ARE933 --CT--G---A-----GT-------G--T-TA--------------------------.--------AGC---C------A.....---------------------------A-AG-----------GAAA-------------------G.........A-C...... 8135
F1.BR.07.07BR844 --CCT-----A-----G--------G---TAA--------------------------.---------GC----------T.....--------------------G-----CA-AG--------T--G--A-------G------------.........--CCCCCCA 8640
F1.BR.10.10BR_PE107 --CTT-G---A-----G--GC--T----T----------C--------------A---.--T--G---GC---A------A.....--------------T------GAG-AA......-A-----AAG--A------------------A-.........A-C...... 8275
F1.BR.10.10BR_RJ015 --CTT-G---A-GTT-G----------C-T-A--------------------------.--T------GC----A-----A.....--------------------G-A--AGA-ACCA---------G--A--------------------.........--C...... 8253
F1.CY.08.CY222 --CTT-G---A-----G--------G---T-A--G-G-------A-------------.---------------------A.....-----G---------------T-C---A-AG-C---------G----------------------G.........A-C...... 8031
F1.ES.02.ES_X845_4 --CTT-G---A--A--G------------T----------------G-C-----A---.--A-----AGC---A------A.....--------------------G------A-AG-A---------G----------C-----------G.........A-C...... 8284
F1.ES.11.VA0053_nfl ---TT-G---------G--------G---T-A--------------------------.--A------C-----------A.....---------------------------A-AG-----------------------------------.........A-C...... 8262
F1.RO.96.BCI_R07 --CTT---------TGCT--C--------T-A----------------C---------.--A------GC----------A.....---------------------------C-AGC---G------G-------------G--A-----G.........A-C...... 8919
F1.RU.08.D88_845 --CTT-G---A-----G--------G-A-TT---------------------------.--A------C-----------AATAAA-------C-------------------A-AG-G---------G--A-------T------------.........--C...... 8356
F2.CM.02.02CM_0016BBY -A-TC-G---A-----G------------T---------------------------T.--C------GC----------A.....---------------------------A-AG------------AG-------------------A-.........A-C...... 8024
F2.CM.10.DEMF210CM001 ---TT-G---A-----G------------T---------------G-----------T.GCA------GC----------A.....--------------------------CA-AG----G---------A-----------C-----A--.........A-C...... 8125
F2.CM.10.DEMF210CM007 C--TT-G---A--AT-G--------G---TT---------------------------.--T-----AGC----------A.....--------------------------CA-AG--------------A-------G-----A-A--A-.........A-C...... 8186
G.CM.07.920_49 -----C----A---T----------T---TTA-T--------------------A---.--T--G--AGC-----------.....-----A--------------------CA-AG----------CG-A--------------A-A----.........A-C...... 8245
G.CM.10.DEMG10CM008 -----C----A---T-G--------T---TTA----------------------A---.--A-----A------------A.....-----A--------------------CA-AG-----------GAG--------------A------.........--C...... 8228
G.CM.10.DEURF10CM020 -----C----A---T-G-C------G---TTA-------C--------------A--G.GCA-----AGC----------A.....-----A-----A-T-------C----AA--CC---------AGAGA-----------T-A------.........A-C...... 8256
G.CN.08.GX_2084_08 -----C---CA----C-----------CT--A-------------G--------A---.C-A-----AGC-C--G-----A......----G--------------G---T-CA-AG----G-----CGAGA-------------A----A-.........A-C...... 8118
G.ES.09.X2634_2 -A----G---A---T-G----G-----C-T-A-T------------------------.--------AGC----------C.....-----G---------------C-CTCCA-AG----G------GAGA-----------C-A------.........A-C...... 8363
G.ES.14.ARP1201 -----C----A--A--G----------C-TTA----------------------A--G.GCA-----AGC-----A----A.....-----G----------------A---CAAATC---------C-AGA-------G----------A-.........A-C...... 8403
G.GH.03.03GH175G ----A-----A-----G-C----------TTA-T-------C---G--------A---.--T-----AGC----------A.....--A--A-----------------A--CA-A-AG-A--------AG--G-A----CAG--A----A-.........--C...... 8932
G.KE.09.DEMG09KE001 -A----G---A----------G---G---T---------------G--------A---.--T-----CGC----T------.....-----AAA---A-----------C-----AG-----------CAG--------------A-----G.........A-C...... 8238
G.NG.09.09NG_SC62 -----C----A-----G--------T---TT---------------G-------A---.C-T-----AGC----------A.....----AGAA----------------............-----CG-G--------G-----A--G---.........A-C...... 8053
G.PT.x.PT3306 -----G----A---TAG--------T---TTA--------GT------------A---.--A-----AGC----------A.....-----G-C-------------GTCTCCA-AG-----------GAAA-----------C-A------.........A-AAGACAA 8868
H.BE.93.VI991 -C----G---A-------G--------C-T----------------------------.--T------GC----------CA....-----A-----A---------G--T--A-A-G----------G----------------A--G-A-.........A--...... 8265
H.BE.93.VI997 -A----G---A-------G------G---T----------------------------.C-T------------------CA....-----A-----A---------------A-AG----G------G----------------A--G---.........---...... 8180
H.CF.90.056 -A----G---A-------G----------T----------------------------.--T-----A-GC---------TA....-----A-----A--------------GA--GG---G---T-----A----------------G---.........---...... 8185
H.GB.00.00GBAC4001 -C----G---A-----G-G---------AT----------------------------.--T------GC----------CM....-----A----GA---------------A-AG-G----------GRA-------------A--G--C.........---...... 8374
J.CD.97.J_97DC_KTB147 -A----------GATA-T---------C-TA-------------------------A........................................................ACAGC-------T--GAGA----------------G---.........---ACTCCT 8024
J.SE.93.SE9280_7887 -A---C----A------T-----------TT--------------------------T.--A-----AGC----------A.....-----GAA---A------------............------CAG-----------------G---.........---...... 8160
J.SE.94.SE9173_7022 -A---C----A------T-----------TT--------------------------T.--A-----AGC----------A.....-----GAA----------------............------CAG--------C--------G---.........---GCT... 8170
K.CD.97.97ZR_EQTB11 GA-----T-CA------T-------T-A-TT---------------------------.--T-----AC----A------A.....---------------------------A-AG--------T-----------------------AA-.........A-A...... 8048
K.CM.96.96CM_MP535 -A---G----A------T-------T-A-TT--------------------------T.C-C-----AGC---A------A.....---------------------------A-AG-----------G--A--------------------.........--ACGACCA 8031
01_AE.AF.07.569M -A----------------G------T--AT------------------T-----A---.--A------------------C.....-----GA-T-----------------CA-AG-G---------CAG--C-------A---A-AGAA-.........A--...... 8077
01_AE.CM.11.1156_26 -A--------A-------------AG---T------------------C---------.--C------GC----------C.....--------------------------CA-AG-G---------CAA--C-----------A-AG-A-.........A--...... 8196
01_AE.CN.12.DE00112CN011 --C--C----A-----G-G-----C----T------------G-----C--------T.--A------GC-----A----C.....-----A-----------------C--CA-AG-G---------CAG--C-----------A-AG-A-.........A--...... 8208
01_AE.HK.04.HK001 -----C----A-------G--G-----C-TT-----------------CC--------.--A-------C----G-----C.....-----A-----A--------------CA-AG-G---------CAG--C--A--------A--G-A-.........A--...... 8247
01_AE.IR.10.10IR.THR48F -----C----A-------G-----CC---T------------------C---------.--A-----AGCA---------C.....-----GA--------------------A-AG-G---------CAG--T-----------AGAG-AG.........A--...... 8091
01_AE.JP.11.DE00111JP003 -----C----A-------G--G--C----T---------A-CTC----C--------A.--A------GC----------C.....-----A--------------------CA--GGG------A--CGGA-C-----------A--G-A-.........A--...... 8283
01_AE.SE.11.SE601018 -C---C----AC------G--GA-C----T--------G---------C---------.---------CA-G--T-----C.....-----A--------C---............--A--G---T--CAG--C-----------A--G-A-.........A--...... 8058
01_AE.TH.10.DE00110TH001 -----C------------G-----C----T---------C--------C--------T.--A-----AGC----------C.....-----A---------------G---CCAAAGGG-------G-CAG--C-------A---AGAG-A-.........A--...... 8189
01_AE.TH.90.CM240 -----C------------G-----C----T------------------C---------.--A-------C----------C.....-----AA-T-----------------CA-AG-G---------CAG--C-------A---A-AG-A-.........A--...... 8439
01_AE.US.05.306163_FL -----C----A--A--G-G-----C----T-A----------------C---------.--A------GC----A-----C.....-----A-----------------C............------CAG--C--------G--A--GA--.........A--...... 7987
02_AG.CM.10.DE00210CM013 -A--------A-----------------TA-A----------------T---------.C-T-----AGC----------C.....-----------------------C--CA-AG-G----------AGA-T-----------A----AC.........A-CCCAGCA 8331
02_AG.ES.06.P1423 -A---C----A-----G--------T---TT-----------------C-----A---.--C------GC----------C.....-------C------------------CA-AG-G---------CAGA-T------------------.........A-C...... 8326
02_AG.GW.05.CC_0048 GA---G----A-C---------------T-TA---------C------C---------.C-C------C-----------C.....-----------------------C--CA-AG-G----------AGA-T-----T-----A-A--A-.........A-C...... 8260
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Env gp41, gp160 end Nef start
B.FR.83.HXB2 AGTAGTACAAGGAGCTTGTAGAGCTATTCGCCACATACCTAGAAGAATAAGACAGGGC.TTGGAAAGGATTTTGCTATAAG.....ATGGGTGGCAAGTGGTCAAAAAGTAGTGTGATTGGATGGCCTACTGTAAGGGAAAGAATGAGACGA.........GCT...... 8865
Nef _M__G__G__K__W__S__K__S__S__V__I__G__W__P__T__V__R__E__R__M__R__R__.__.__.__A__.__._
Env __V__V__Q__G__A__C__R__A__I__R__H__I__P__R__R__I__R__Q__G_#_L__E__R__I__L__L__*_
02_AG.KR.12.12MHR9 -A---G----A-----G------------TTA----------------T--------T.--C------GC----------C.....-----------------------C--CA-AG-G----------GG--T---------C--------.........A-CCCTCCA 8578
02_AG.LR.x.POC44951 -A---G----A-----G-------------TA----T----C------C--------T.C-T----A--C---------GC.....-----------------------C--CT-AG-G----------AG--T-----------A----A-.........A-C...... 8857
02_AG.NG.09.09NG_SC61 -A---G----A-----G-----.......................................................---C.....-----------------------C--CA-AG-G-A--------AG--T-----------A----AG.........A-C...... 8036
02_AG.NG.x.IBNG -A---G----A---TGG--------------A----------------C---------.--C------GC----------C.....-----------------------C--CA-AG-G----------AG--T-T-A------------A-.........A-C...... 8392
02_AG.SE.11.SE602024 -A--T-----A-----G-----------T-TA----------------C---------.--T------TC----------C.....-----------------------C--CACAG-G------T---GGA-C---------T-A---A--.........A-CCCAGTA 8076
02_AG.SN.98.98SE_MP1211 -A--------A--A--G-------A---T--A----------------C---------.--A------GC-----A----C.....-----------A-----------C--CT-AG-G---------CAG--T-----------A---A-GACACAACCCA-C...... 8100
02_AG.US.06.502_2696_FL01 -A---G--G-A-----G------------TTA---------C------T---------.--T------GC-----A----C.....-----G--------------------CC-AG-G---------CAG--C-------A--------A-......CATC--...... 8074
03_AB.RU.97.KAL153_2 -A---G----A--TT------------G--TA----------G-----C---------.GCA----A-GC-----A----C.....-----G-----A--------------CA-AG-G---------CAG--T-----------A------.........---...... 8042
04_cpx.CY.94.94CY032_3 --C------GA-----------------T--A----------------C---------.C-T-----AGC------T---A.....-----A-----A--------------CA-AG-----------GAGA----------------G---.........---CGAGCT 8244
05_DF.BE.x.VI1310 --CTT-G---A-----G------------T-A--------------------------.--A------GC----------A.....-----------------------------AG-----------G--A---------A---------C.........A-C...... 8271
06_cpx.AU.96.BFP90 ----------A--AT--T-------T---TTA--G-------------------A--A.--T-----AGC----------A.....-----AAA---A---------............------T--CAG-----------G---------.........A-C...... 8901
07_BC.CN.98.98CN009 -T-----------CT------------CTA-A--------------------------.--T---GCAGC-----A----A.....-----G-----------G--------CA-AG-----------GA-A-------G---------ACT.........-AG...... 8208
08_BC.CN.97.97CNGX_6F CAG----------AT------------C-A-A--G-----------------------.--T---GCAGC-----A----A.....-----G--------------------CA-AG-G---------G--A----A--------A------.........A--...... 8065
09_cpx.GH.96.96GH2911 ---TT-G---A-G---G----------C-TT--T--------------C---------.--T------GC----------C.....-------------------------RCA-AG-G---------GAGA-T-----------A---A--.........A-C...... 8037
10_CD.TZ.96.96TZ_BF061 -A--------A-----GTC----------TTA---------C-C--------------.-----G---GC---A------A.....-----------A---------------A-AG-----------CAG------------------A--.........A--...... 8217
11_cpx.CM.95.95CM_1816 G---A----TA---Y--TA------G---T---T--------------C---------.--A------GC----------C.....-----A--A-----------------AA-AG-A---------GAGA-T-----------A------.........A--...... 8264
12_BF.AR.99.ARMA159 --CTT-G---A--AT-G--------G---T-A--GC----------G----------A.---------GC----------A.....-----------------------C---A-AG-----------GAGA-----------T--------.........--C...... 8830
13_cpx.CM.96.96CM_1849 GAC--G----A--AT-G-G----GC----T---------------G--C---------.--C------GC---A-A----C.....---------------------C----CACAG-G--------AG----------------A........................ 8302
14_BG.ES.05.X1870 ------G-------T-G----G-------T-A--G-----GT------------A---.--------AT--C-TT-----C.....-----G---------------C--TCCA-AG----G------GAGA-----------T-A------.........T-C...... 8368
15_01B.TH.99.99TH_MU2079 -----C----A-------G-----C----T--G---------------C--------T.--C------GC----------C.....-----AA-----------------............------CAG--C-------A---A-AG-A-.........A--...... 8246
16_A2D.KR.97.97KR004 -A--------A-------C---------AT-A----------------C---------.--A--G--AGC---A------A.....-----G-----------------A--CT-ACCA---------G--A-T--------G---------.........A--...... 8252
17_BF.AR.99.ARMA038 --CTT-G---A-----G--------G---T-A--------------------------.--C------GC----------A.....---------------------............---------G-----------------------.........---GAGCCA 8048
18_cpx.CU.99.CU76 -A--------A--A--G------------TTA----------------C---------.GCC-----AGC-----A----T.....-----G-----A--------------CC-AG-A---------GAGA-T-----------A---A--.........A--...... 8194
19_cpx.CU.99.CU7 -A--A-----A-------G------G---T------------------C---------.--A------GC----------A......----G-----A---------------A-A------------G-----------------CA-A--.........---...... 7927
20_BG.CU.99.Cu103 -A--------A---GA-T-------T---TG--------------G--------A---.--T------GCGC--------A.....-----GAA---A------------............------G-G------------C-A--G---.........A-C...... 8308
21_A2D.KE.99.KER2003 -A------G-A-------C----------T-A----------------C---------.--C------GC---A------A.....-----G--------------------CA-AG--------------A-------------A---A--.........A--...... 8057
22_01A1.CM.01.01CM_0001BBY -A--AC----A-------G------T---TG--T-------C------T---------.---------GC----------C.....-----------------------C--CA-AG-G---------CAG--C-----------A--G-A-.........A--...... 8053
23_BG.CU.03.CB118 -A--------A---GA-T-------T---TG-----------------------A---.--T------GCGC--------A.....-----GAA---A------------............---G--G-G-----------------G---.........--C...... 8302
24_BG.ES.08.X2456_2 -A--------A-G-GA-T-------T---TG--------------G--------A---.--T------GCGC--------A.....-----AAA---A------------...--ATC--A--------GG-----A--------A--G---.........A-CCCTCTA 8307
25_cpx.CM.02.1918LE -A---C----A-----G------------TTA--G-----GT----------------.--A-----AGC----------A.....-----G--------------G-AC--A...G-----------GAGA-------------A-----C.........A-C...... 8082
26_AU.CD.02.02CD_MBTB047 -A---C----A---G-G------------T----------------------------.--A--G---GC-----A----A.....-----G-----------------C--C--AG-G---------GAA--C---------------A-G.........A--...... 8874
27_cpx.FR.04.04CD_FR_KZS -----C----A-----G-----------ATTA-------------G--------A---.GCT-----AGC-----A----A.....-----A-----------GC-------CCCAG-----------G-A----------A------G---.........--C...... 8885
28_BF.BR.99.BREPM12609 -A--T-----A--AT----------------A---------C----------------.--A------GC-----------.....---------------------C--G--AC-GG-------GAGG-----------------------.........A--AGGCCA 8272
29_BF.BR.01.BREPM16704 ----------A--AT---G----------T---T-----C-C----------------.--A------GC-----------.....---------------------T-----A---G-------G--G-------A--G------------.........A--GAGCCA 8316
31_BC.BR.04.04BR142 ----A--------AT-G-G--------CTA-A--------------------------.--T---GCAGC-----A----A.....-----GAA---A---------T---T-CCAG-G---------G--A----A------C-A------.........---CATCCA 8342
32_06A1.EE.01.EE0369 -----G----A---T--T-------T---TTA-T--------------------A--A.--A----TAGC----------A.....-----A--------------------CA-AG-A--T------GAGA-----------T-A------.........A-C...... 8491
33_01B.ID.07.JKT189_C ----A-----AT--T---G--------C-T------------------C---------.--T------TC----------C.....-----AA-------C---G-----T-CA-AG-G---------CAG--C-----------A--G-AG.........A--...... 8178
34_01B.TH.99.OUR2478P ----------A------A-----------T------------------C---------.--A------GC---AA-----C.....-----A--------------------CA-AG-G---------CAG--C--A--------A--G--G.........A--...... 8031
35_AD.AF.07.169H CA---G----A--TT-G------------T------------------T---------.--A---G-AGC------G---T.....--------------------G-----CAAA-AG-A-------GAG--T-A-----A--------A-.........A--...... 8068
36_cpx.CM.00.00CMNYU830 -----C----A--A--G------------TTA--G------C------C--------A.C-A------GC----------C.....-----------------------C--CA-A--A---------CAGA-T-----C--------G-A-.........A--...... 8086
37_cpx.CM.00.00CMNYU926 -A---C----A------------------T------------------C--------TT---------GC-----A----C.....-----------A--------------CC-AG-G---------CAG--G-----------A-A--A-.........A-C...... 8069
38_BF1.UY.03.UY03_3389 --CTT-G---A-----G--------G---T-A--------------------------.C-T-----AGC----A-----A.....---------------------C--C--A-AG--------G--GA-A--------------------.........---...... 8261
39_BF.BR.04.04BRRJ179 --CTT-G---AC-AT-G------G---C-T----------------------------.--A------TC---A-------.....---------------------------AAA--A---------G--A-------C---------A--.........A-C...... 8315
40_BF.BR.05.05BRRJ055 --C-------A--AT-G-C--G-G---C-T------------------------A---.--A-----A-G-----------.....------------------------C-----CCC---------GAGA-----------------A--.........---...... 8362
42_BF.LU.06.luBF_18_06 ----T-----A--AT-G----G---G-C-T---T-------C----------------.--A------GC-----------.....---------------------------T--G-----------G--------------------AA-.........A--...... 8370
43_02G.SA.03.J11223 -----C----A-----------------AT-A-------------G--------A---.--T-----AGC----------A.....-----A-----A-----------G--CA--GG-------T-CGAGA----A--G-----A------.........A-A...... 8369
44_BF.CL.00.CH80 ---TT-G---A-----G--------G---T----------------------------.--T------GC---A------A.....-----------------T---------A-AG-----------GA-A--------------------.........A-C...... 8280
45_cpx.FR.04.04FR_AUK -AC-------A-TCT----------T---T-A----------------------A---.C-C------GC----------C.....---------------------T----CA-AG-A---------GAGA-T-----------A------.........A--...... 8824
46_BF.BR.07.07BR_FPS625 --CTT-G---A----GG--------G---T-A----------G---------------.---------GC----------A.....------AA--TA-------G------AA-AG-A---------G--------------T-A------.........A-C...... 8241
47_BF.ES.08.P1942 --CTT-G---A-T---G--------G---T----------------------------.--A------GC---A------A.....-----AAA-------------------A-AG--------------A-------------A------.........A-C...... 8282
48_01B.MY.07.07MYKT021 G----C--G-A-------G-----C---AT------------------C---------.--A------GC----------C.....-----A-----------------C--CAAAG-G---------CAG--C--A--------A--G-A-.........A--...... 8097
49_cpx.GM.03.N26677 -----C--G-A------T---G--GC---TTA---------------C---------G.C-T------GC----------A.....-----AA---GC--------------AA-AG-G---------GAGA----------------G---.........--GCGAGCT 8298
50_A1D.GB.10.12792 -----G----A--AT-G------------T---------------------------T.GCA-----AGC----------C.....-----G--T--A-----C-----A......G-G---------GAGACTGA-A-----------ATGGGT...CCT---...... 8271
51_01B.SG.11.11SG_HM021 -A--------A---T---G------T---TT------------C----------A---.--A-----A-G---A------A.....-------C-------------------CC-G------------AGA----A----------AGA--.........A--...... 8056
52_01B.MY.03.03MYKL018_1 ----------A------A-----------T-----------C----------------.--A------GC-----------.....---------------------T-----......----------GG---------------GA----.........---...... 8188
53_01B.MY.11.11FIR164 ----------A----C--G-----C----T------------------T--------T.--A------GC-----AG---C.....-----A--------------------CA-AG-G---------CAG--C-----------A--G---.........A--...... 8205
54_01B.MY.09.09MYSB023 ----------A-------G-----A----T------------------C---------.--A------GC-----AG---C.....-----A---------------G----AC-AGGG------A--CAGA-C------------------.........A--...... 8294
55_01B.CN.10.HNCS102056 --C--C----------G-G----------T------------------C---------.--A------TC----------C.....-----AA-------------------CA-AG-G---------CAG--C--------G--A-AG-A-.........A--...... 8196
56_cpx.FR.10.URF5_patient_A -C---GG----C----G--------G-C-T----G-----------------------.--T------GC----------C.....---------------------...C-CA-AG-G---------CAA--T-----------A----A-.........A--...... 8210
57_BC.CN.09.09YNLX19sg -T-TA-----A--AT-------AG-----T-A------------A-------------.--TA--GCAGC-----A----A.....-----G--------------------CA-AG-----------G--A----A--G------------.........A--...... 8093
58_01B.MY.09.09MYPR37 ----------A-CATC--G-----C----T------------------C---------.--A------GC----------C.....-----A--------------------CT-AG-G---------CAGA-C-------A---A--G-A-.........A--...... 8237
59_01B.CN.09.09LNA423 -T---C----A-------G--G--CC---T----G-------------C--------T.--A------GC-----A----C.....-----A--------------------CAAAGCG---------CAG--C-----------AGAG-A-.........A--...... 8064
60_BC.IT.11.BAV499 -A--T-----A--TT-----AG-------T----------GC--A---------A-A-.--------A-------------.....--------------------------CA-AG--A--------G--A---AA--G---C-A------.........A--...... 8846
61_BC.CN.10.JL100010 -T--------A--CT--A---------C---A--G------C----------------.--T------GC-----------.....--------G------------T--------G------------G------A-----G---------.........---...... 8264
62_BC.CN.10.YNFL13 -AC-A-----A------A---------CT--A----------G---------------.--T---GCAGC-----A----A.....-----GA--------------C----CA-AG-----------GA-A----A--G------------.........---...... 8196
63_02A1.RU.10.10RU6637 -----G----A---T-G--------C---TT--------A--------C---------.C-C------GC----------C.....-----------A-----------G---A-AG-G---------CAA--T-----------A------.........---...... 8412
64_BC.CN.09.YNFL31 ----A-----A-------------C----T----------------------------.--T---GCAGC-----AG---A.....-----G--------------------CA-AG-----------G--A----A--G-----A----A-.........A--...... 8230
65_cpx.CN.10.YNFL01 -----C------------G----------T----G-------------C---------.--A------GC----------C.....-----AAA---------------G--CA-AG-----------GAGA-----------C-A---A--.........A--AGAACT 8280
67_01B.CN.11.ANHUI_HF115 --C--C----A-------G------T---T------------------C-----A---.--C------GC----G-----C.....-----A---------------R----CA-AG-G---------CAG--C--A--C-----A-AG-A-.........A-C...... 8184
68_01B.CN.11.ANHUI_WH73 --C--C----A-------G----------T------------------C-----A---.--T------GC----------C.....-----A--------------------CA-AG-G---------CAG--C-----------A-AG-A-.........A--...... 8178
69_01B.JP.05.05JPMYC113SP420-----C------G-----G-----CG---T---T--------------C--------T.--A------GC----------C.....-----AAA------------------CA-AG-G---------CAGA-C-----------A--GA--.........A--...... 8282
70_BF1.BR.10.10BR_PE004 --CTT-G---A-----G--------G---TTA--G----------G------------.--C------GC----------A.....--------------------G------A-AG-G---------GAGA-----------C-A------.........AAC...... 8302
71_BF1.BR.10.10BR_PE008 --CTT-G---A-CAT-G--------T---TT--------------G------------.---------GC------G---A.....-----------------C-----------AG--------------A-------------A------.........A-C...... 8537
72_BF1.BR.10.10BR_MG002 --CTT-G---ACGCT-G----G-----CAT----------------------------.---------GC---A-A----A.....-----------A---------------A-AG-----------CAGA--------------------.........A-CCCTACA 8351
74_01B.MY.10.10MYPR268 ------C---A----C--G-----C----T----------------------------.--C------GC-----------.....--------------------------CA-AG-G---------CAGA-C-----------A--G-A-ACTCCCACA---...... 8183
O.BE.87.ANT70 --GGA-----A--ATAG-A-C--GA-----TA----C--A--G-----T---------.--A-----A-G---AT-G---C.....-----AAA-GCA-T-AG----G---AAT-TGAG------G-AG-A-----A------------A--ACTAGA...A--...... 8939
O.CM.98.98CMA104 --GGA-----A-GATAG-A----GA--A-TTA----C--A--------T--------M.--A-----A-GC--AT-G---C.....-----AAA-GTT-T-GGG-----C-AGT-TGCA------T-A--A-----A--G---------A--.........---...... 8437
O.CM.98.98CMABB141 --GGA----GA-GTTAG-A----GA---T-GA----C--C-CG-----T--------G.--T---C-A-GC---T-----C.....-----AAA-GCA-T-AGG-----C-AAT-TGAG--------AG-A-----A------------AA-.........A--...... 8451
O.CM.98.98CMABB212 --GTA-----A--ATAG-AC---GRY-C-T-A----C--A--------T-----A--K.GCA-----AM-C--AK-G---C.....-----GAATGCA---AGC-----C-AAT-TGCA------T-AGAA-----AA-T----------A-.........T-C...... 8462
O.CM.98.98CMU5337 --GGA-----A--ATAG-A----GA--YTATA----C--A--------T---------.--A-------G---AT-G---C.....-----AAA-GCA-T-AGG---CAC--A-ATCAGA-------AG-A-----A------------AAT.........--A...... 8396
O.CM.99.99CMU4122 --GGA-----A-GATAG-A----GA----TTA----C--A--------T---------.--A---CA-GC---AG-G---C.....-----AAA-GCA-T-AGR-----C--AT-TCCA------T-AG-CA----A--R---------AA-.........A--...... 8409
O.FR.92.VAU --GTA-----A-CATAG-G----GA----TTA-------A-----G--T---------.C-T--GC-AC-C---T-----C.....-----AAATGTA-TAGG--------AATG-GCA------T-AGAA-----AAG-----------A-.........A--...... 8499
O.GA.11.11Gab6352 --GGA-----A--ATAG-A----GA----T-A----C--A-C------T---------.-----G--A-G---A--G---C.....-----AAA-GT--T-GGG---GA--AAT-TGGA--------AG-A-----A------------A--ACAAGA...A--...... 8177
O.SN.99.99SE_MP1299 --GGA-----A-GATAG-A----GA----TTA----C--A--------T---------.--A-----A-G---AT-----C.....-----AAA-GTA-T-GGT---GA--TAT-T-AG------T-AG-A--C--A------------G--.........A--...... 9001
O.US.10.LTNP --G-A-----A--ATAG-A----GA-----TA----C--A--G-----T---------.--A-----A-G---AT-G---CA....-----AAA-GTA-TAGG------C-AGTACGA-------G-AT-A--G--A------------AA-ACTAGA...A-CATTAGA 8870
N.CM.02.DJO0131 -T---C----A--ATAG-A--G-GA--ATTA-----------------C---------.C-A-----AGCAC-T-------.....-----AAAA-TT--------G--C--CA-AG-A--------AGAAA-C--A------------A--.........CAACGA... 8322
N.CM.02.SJGddd -T---C----A--ATAG-A--G-GA--ATTA--T--------------C-----A---.GCA-----AGCA--AG------.....-----GAAGGCT--------G--C--CA-AG-A--------AG-A--C--A------------A-G.........--CAGACAA 8291
N.CM.04.04CM_1015_04 -T---C----A--ATAG-A--G-GA--ATTA-----------------C---------.C-A-----A-CAC-TT------.....-----GAAG-GT--------G--C-----AG-A--------AGAAA-C--A------------A--.........CAAAGA... 8294
N.CM.06.U14296 -T---C-------ATAG-A--G-GG--ATTA-----------------C---------.C-A-----AGCAC--T------.....-----GAAA-TC--------G--C--CA-AG-A--------AGAAA-C---------------A--.........CAA...... 8337
N.FR.11.N1_FR_2011 GT---C----A---TAG-A--G-GA--ATTA-----------------C-----A---.C-A-----AGCAC-TA------.....-----AAAG-TT--------G--C--CA-AG-A--------AGAAA-C--------G------A--.........CAA...... 8219
P.CM.06.U14788 -----GG---CA-ATAG-A----GCT-CTTGA-------A-----GT-------A--G.C-A-----A-GC--A--G---A.....-----GAATGCA---AAG--------CT-AG-G--C-----AG-A--C-------A---A-AG-AG.........A--...... 8438
P.FR.09.RBF168 -----GG---CA-ATAG-A----GCT--TTGA-------A-----G--------A--G.A-A-----A-GC--------.......-----GAATGCA---AAG--------CT-AG-G--C-----AG-A--C--A----------AT-AG.........A--...... 8982
CPZ.CD.90.ANT --CTC-C---ACTATAGTC---ATC--AA-GG-AG-------GC-C--C-----A--G.-------TTGCA--AAAT---AC....------TCTGCA-----T----TC.........AAG---GT-GGA-C---AC--GC---T--GAA-.........ATA...... 8316
CPZ.CM.05.SIVcpzLB7 -A--------A--AT-G------GA--ATTA--T-----------G--T-----A--T.--C------GC---AT-----A.....-----AA----A--------------CC--G-A---------GAA--T--AAG------T----A-.........-AA...... 8397
CPZ.CM.09.Ptt_09Cam155 T-CT-C----A--ATAG-C----GCT--TTAA-T------G-GC-C-----------G.--ACT---AGC----T-----C.....-----GA----A-----------C--CT-AG-A---------G-AA-TTTA----A---A--GAAC.........A-A...... 8983
CPZ.TZ.06.TAN5 --C----GTTTACATAGCC----GG---A-GA-T--T-----------T--------T.--A----TAGCC--AAAT---A.....-----AAA-CTA...............T-TGGAAA-------GGG-CTCAAA--GCT--TCA-GCT.........AT-...... 9029
CPZ.US.85.US_Marilyn -T--AC-AG-A-GCTC-T-CT--G----ATA--------A--------T--G--A---.C-A--G--A-GC--AT---.....A..------AA---------T--G-----CA-AG-A--------AGAA--C--AA-C---T------A-.........A--...... 8892
GOR.CM.07.SIVgor2139_287 -A---CT---A--ATAG----G-GC--CTTAA-------C-----G--T-----A--A.--A-----A-GCC-AT-----A.....-----AAA--CA---AA---G-----CT-C--A--------AG-A-------------------A-.........A-C...... 8453
GOR.CM.12.SIVgor_BQID2 --GT--G--GA--TTCG-A--G-GA----TTA----C--A--------------A--G.--A---CTC-G---AT-G---C.....-----GAATGCC---AAG-----C--CT-TG-G--------AG-A--------T--------G-A-.........A--...... 8436
GOR.CM.13.SIVgor_BPID15 -----GG---C--ATAG-G----GC--CTTGA-------A------C-T-----A--A.C-A--G----GC---------CATC..-----GAATGCA---AAG---------T-AG-A--G-----AG-A--C--A--C-----ACAC-AG.........A--...... 8330
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B.FR.83.HXB2 .............................................GAGCCA................................................GCAGCAGATAGGGTGGGAGCAGCATCTCGAGACCTGGAAAAACATGGAGCAATCACAAGTAGCAATACAGC 8942
Nef _.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__E__P__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__A__A__D__R__V__G__A__A__S__R__D__L__E__K__H__G__A__I__T__S__S__N__T__A
A1.CD.97.97CD_KCC2 .............................................CCTG--................................................--------AG-A--A-----T-TC----A---TT-A--T---T--------G-------C-AT-------- 8962
A1.CM.08.886_24 .............................................TCT---................................................--------AG-A--A---AA--T-----A---TT-A--T------------G------TC--T----T-.. 8402
A1.CY.08.CY236 .............................................CCTG--................................................------AG-G-A--A-------T-----AG--TT-A--T---T----------------............ 8168
A1.IN.09.NARI_FLS_IVC19_1 .............................................CCTG--................................................------CCAG-A--A-------T-----A---TT-A-MT------------R-K--C-----T---RTW.. 8872
A1.KE.11.DEMA111KE002 .............................................CCTT--................................................------CCAG-A--A-------T-----A---TT-A--T------------G----------T---CT-.. 8338
A1.RU.11.11RU6950 ....................................CCTGCTCCT-CT---................................................------AGCG----A---C---T-----A---TT----T-GG---------G-------C--T-------- 8499
A1.RW.11.DEMA111RW002 ....................................GCTACTCCTCCT---................................................-------CAG-A--A-------T----------T-A--------------------C--C--T--CGT-.. 8360
A1.SN.01.DDI579 .......................................CCCCCAACA---................................................--------AG-A--A-------T-----A---TT-AAGT------------G-A-------CT---CA-.. 8138
A1.UG.11.DEMA110UG009 .............................................CCTG--................................................------ACAG-A--A-------T-----A---TT-A----G------------------C-----C-T-.. 8292
A1.ZA.04.503_15344_T10_A1 .............................................CCAA--GCAGCAAGGCAG...........................ACTCCAACA------ATAG----A-------TG--C-A---TT-A--T--------------------C-------TG.. 8214
A2.CD.97.97CDKTB48 .............................................CCT---GCAGCAGAAGGAGTAAGA..................CCAACTCCTCCA--T-----AG-A--A-------TG----A---TT-A-CC-G----------G-------C--T-------- 8303
A2.CM.01.01CM_1445MV .............................................CCT---................................................--------AG-A--A-------TG----A---TT-A-GT-C--G-------G------TCC-T-------- 8156
A2.CY.94.94CY017_41 .............................................CCT---ACAGCACAAAGAACAGAA..................GCAGTGTCTCCA------CCAG-A--A-------TG----A---TT-A-CT-CT---------G-------C--T-------- 8365
B.BR.10.10BR_RJ032 ACAGAAAGAACTGAG.....................TCAGCAGCT------................................................------AT-G------------T----------T-A----G----------G------------------- 8591
B.CA.07.502_1191_03 ................................................---................................................--------AG------------------------------G------------------------------ 8386
B.CH.08.M2_0803101_NFLG8 .............................................------CGAAATGAACAA...........................AATGAGCAG-------T-G-------------------------A--G-G------------------------------ 8507
B.CN.12.DEMB12CN006 .............................................------................................................--------GG-----------------A-G---T---C-G---G--------------C------------ 8332
B.CU.14.14CU005 .............................................------................................................--------GG-----------------------------C-----------C----T-------------- 8150
B.ES.14.ARP1195 .............................................------GCAGCAGAA....................................CCA--------GG----A-------T-----------------G----------G-T------......---A- 8427
B.FR.11.DEMB11FR001 GAGCCAAAAGCAGAAAGGCTGGGGAAGGAAAGAGTGAGAAGAACT------................................................--------AG----A------------A-G-----A----G------C----------C------------ 8190
B.HT.05.05HT_129389 .......................................GCTGCT--A---................................................---------G-------------------G--T------------------C------C----------T- 8178
B.JP.12.DEMB12JP001 .......................................CGAGCT------................................................--------AG------------T---------------------C----------------------T-.. 8365
B.KR.07.HP_18_07JHS10_3909 .............................................------................................................--------AG------------T----------------C---G--------------C---T-------- 8608
B.RU.11.11RU21n .............................................------................................................--------AG------------T------------------------------------C--T-------- 8470
B.SE.12.SE600057 .............................................------................................................--------GG----------------------------------------------C-------------- 8182
B.TH.10.DEMB10TH002 .......................................CCAGCTC-A---................................................---------G----------------G--------------------------A--------T-------- 8258
B.US.13.RV_1 .............................................------................................................--------GG------------T------------------------------T----------------- 8848
B.ZA.09.DEMB09ZA022 .............................................------................................................--------AG-------G----T----------T-----GC------C--G----------A---C---C- 8215
C.BR.07.DEMC07BR003 .............................................------................................................--------GG-A--A---C---------A----T-A--T-G-T----G--GC-G-----C-----C---C- 8385
C.BW.00.00BW5031_1 .............................................--T---................................................--------GG-A--A-------------A----T-A--T--------G---C-T----AC-----C----- 8295
C.CN.10.YNFL19 .............................................------................................................--T------G-A--A--G---------A------------G---------------------T----T-.. 8319
C.CY.09.CY260 GCAGCAGAGAGGATG.....................AGACAAACT------................................................--------GG-A--A--------G---------T-A----G------G---C-G-----............ 8216
C.ES.14.ARP1198 .............................................A-T---................................................--------GG-A--A---A----G----A------A--C--------G---C-T----CC--T-------T 8320
C.ET.02.02ET_288 .............................................CCA---................................................--------GG-A--A--------G--C------T-A---C-------G---C-A----CC-----C---C- 8168
C.IN.09.T125_2139 .............................................------................................................--------AG-A--A--------G----A----T-A--T---T----------T-----C-----C----G 8998
C.KE.05.05KE369195V4 .............................................CCA---................................................--------GG-A--A-------------A----T-A--C-C--GG--G---T-T----TC-A---C-TGC- 8106
C.MW.09.703010256_CH256.w96 .............................................--T---................................................--------GG-A--A------------------T-A--G-G------G---C-T--T-CC-----C----T 8924
C.SE.13.SE600311 .............................................ATC---................................................C--C----GG-A-----------T-T-G----TT-A-CC--C--G--GC--C-TC----C-C---CC-CC- 8171
C.TZ.08.707010457_CH457.w8 .............................................-CA---................................................--------GG-A--A--------------------A--T-GG-----------T-----C-----C----- 8914
C.US.11.17TB4_4G8 GCAGCAGAAGGAATA.....................AGACGAGCT-CT---................................................--------GG-A--C-------TG---------T-A--C--------G--G--T-----C-----C---C- 8339
C.YE.02.02YE511 GCAGCAGCAGGAGTAGGAGCAGCGTCTCAA...............--CT--................................................-------CAG----A--------G----A----T-A-CT--------G---C-T-----C-----C---C- 8191
C.ZA.12.DEMC12ZA096 ....................................AGACAAACT--A---................................................-------TGG-A--A--------G-----------A--T-G------G---C-T-----C-----C--CC- 8276
C.ZM.11.DEMC11ZM006 .............................................------................................................--------GG-A--A--------G----A----T-A--T---TT-------C-T----CC----------- 8321
D.CM.10.DEMD10CM009 ..........................................ACT------................................................---------G----A-------T---------T--------------G----------------------- 8289
D.CY.06.CY163 .............................................--T---................................................---------G----A-------T---------T--------------G-----------............ 8143
D.KE.11.DEMD11KE003 .............................................--A---................................................-------CAG------------TG-----G---------CGC-----G---------------------T- 8272
D.KR.04.04KBH8 .............................................------................................................---------G----A--------------G----------G------G--------------A-------- 8840
D.SN.90.SE365 .............................................------................................................---------G------------T---A--------------------G---G-----------------AA 8940
D.TZ.01.A280 .............................................--T---................................................--------CG------------T-----------------G------G--------------T-------- 8130
D.UG.10.DEMD10UG004 .............................................--T---................................................--------AG-----------------AA------------------G----------------------- 8252
D.UG.11.DEMD11UG003 .............................................-C----................................................--------AG-------G--C------A-G--T--------------G--------------T-------- 8296
D.YE.02.02YE516 .............................................--T---................................................---------G----A-------T---------T--------------G--------------------T.. 8120
D.ZA.90.R1 .............................................--T---................................................---------G------------T------------------------G-----------------C----- 8296
F1.AO.06.AO_06_ANG32 .............................................CCTG--................................................--------AG----------C-TG----A---TT-A--T-G--GG--G-----T----TC-A------TAG 8115
F1.AR.02.ARE933 .............................................CCT---................................................--------AG------------TG----A----T-A--C-G--GG--------T-----C--------TAA 8212
F1.BR.07.07BR844 GCAGAAGGGGTGGGAGCAGTG........................TCT-AGGAC.............................................C-----A-AG------------TG----A----T-A-G-C---GG--G-----T-----C--------TAG 8741
F1.BR.10.10BR_PE107 .............................................TCT...................................................C-----A-GG-A--------C--G----A----T-A-G--G--GG--G-----T-----C--T-----TAG 8349
F1.BR.10.10BR_RJ015 .............................................CCT---GCAGAAAGGATG..............................GGAGCA--------GG-----------------------T-A-C--GCAGA--------T-----C--------CAG 8348
F1.CY.08.CY222 .............................................CCT---................................................--------AG------------TG----A----T-A--T-G--GG--G---G-T-----............ 8096
F1.ES.02.ES_X845_4 .............................................CCTG--................................................--------AG------------TG----A----T-A--T-G--GG--------T-----C--------T-- 8361
F1.ES.11.VA0053_nfl .............................................CCT---GCAGCAGAAGGAGTGGGA..................CGAACCCCTCCA--------AG-A----------TG---A-----T-A--T-G-AGG--G-----T----CC--------TAG 8369
F1.RO.96.BCI_R07 .............................................CCT---GCAGCAGAAAGG.................................GGG--------AG------------TG---------T-A--T-G-AGG--G-----T-----C--------T-G 9011
F1.RU.08.D88_845 .............................................CCT---GCAGCCCCTCCA.....................GCAGCAGAAGGGRGA--------AG----A-------TG---------T-A--TC--AGG--G-----T--------------TAG 8460
F2.CM.02.02CM_0016BBY .............................................CCTGT-................................................--------AG--------AAG-TG----A----T-A--T--------G-----T-----C--------T-G 8101
F2.CM.10.DEMF210CM001 .............................................CCAG--GCAGCAGCAGAA..............................GGGGGA--------AG----------T-TG-----------A--T---T----G-----T-----C--------TAG 8220
F2.CM.10.DEMF210CM007 .............................................CCTGT-................................................--------AG-A-----G----TG----A----T-A--T---T----G-----T-----C--------TAA 8263
G.CM.07.920_49 .............................................CCT---................................................--------AG-A--A-------T-----A---TT-A-CT-GG---------G-------C-----C----- 8322
G.CM.10.DEMG10CM008 .............................................CCT---GGA.................................CAAACCCCTCAA-------CAG-A--A-------T-----A---TT-A--T-GG-----T-----T-----C----------- 8320
G.CM.10.DEURF10CM020 .............................................CCTA--................................................--------AG-A--A-----------A-A---T--A-CT--G-----G-----------C---------T- 8333
G.CN.08.GX_2084_08 .............................................CCT---................................................--------AG-A--A-------------A---TT-A--T-GG-----------------C-----C----- 8195
G.ES.09.X2634_2 .............................................CCTT--GCA.............................................--------AG-A--A-------T-----A---TT-A-CT-G------------T-----C----------- 8443
G.ES.14.ARP1201 .............................................CCT---GCAGCAGAAGGA..............................GTAGAA--------AG-A--A-------------A---TT-A-CT--G---------C-G-----C--T-------- 8498
G.GH.03.03GH175G .............................................CCTG--................................................--------AG-A--A-----------C-A---TT-A--T--G--------GC-------C----------- 9009
G.KE.09.DEMG09KE001 .............................................CCT---GCAGCAGCAGGAGAAGGAGCA...............GCATCTCCTCCA-------CAG-A--A-------------A---TT---CT--G-----G--------G--C----------- 8348
G.NG.09.09NG_SC62 .............................................CCAG--................................................--------AG-A--A-------------A---TT-AACT-G---------------C--C---------T- 8130
G.PT.x.PT3306 ..........................................AACCCT---GCAGCA..........................................-------TAG-A--A-------------A---TT-A-CT-GG-----------T-----C--A-------- 8954
H.BE.93.VI991 .............................................------................................................--------AG----A-------TG----A---TT-A--T-G--G-------G------TC-AT--C-T--- 8342
H.BE.93.VI997 .............................................C-----................................................---------G----A-------T----------T----T-G--GA--G---G------TC-AT-------- 8257
H.CF.90.056 .............................................--A---................................................-T------AG----A-------TG--------TT----T-G--GC--G---G------T--AT-------- 8262
H.GB.00.00GBAC4001 .............................................------................................................--------RG----A---C---T---------TT----T-R--R-------G------TC-AT-------- 8451
J.CD.97.J_97DC_KTB147 ..........................................GAT-CT---................................................--------AG-A--A--------G----A---TT-A--T-GG-----G-----------C----------T 8104
J.SE.93.SE9280_7887 ..........................................CCC-CT---................................................---------G-A----------TG----A---TT---CT--G-----G-----------C----------- 8240
J.SE.94.SE9173_7022 ..........................................CCT-CT---................................................---------G-A----------TG----A---TT---CT--G-----G-----------C----------- 8250
K.CD.97.97ZR_EQTB11 .............................................CCT---................................................---------G------------T-----A---------T--------G---G-------C--------T-- 8125
K.CM.96.96CM_MP535 GCAGCAGAC...AGG.....................GTGGGAACAC-A---................................................--------CG------------T-----A--------CT-G------G---G-------C--------TT- 8129
01_AE.AF.07.569M .............................................CCT---GCAGCAGAAGGAGTAGGAGCAGTATCTCAAGATCTAGATAAACATGGA--------AG-A--A-------T---------T--A--T------------G-A--------T----TG.. 8200
01_AE.CM.11.1156_26 .............................................CCTGT-................................................--------AG-A--A----A--T----AA---T--A--G------------G-A-----C------TTG.. 8271
01_AE.CN.12.DE00112CN011 .............................................CCTA--................................................---A----AG-A--A-------T-----A---T--A--T------------G-A-------------T-.. 8283
01_AE.HK.04.HK001 .............................................CCC---................................................---A----AG-A--A-------T-----A---T--A--T------------G-A-----C-AT----TG.. 8322
01_AE.IR.10.10IR.THR48F .............................................CCT---................................................--------AG-A--A-------T-----A---T--A--T------------G-A--------T--C-TG.. 8166
01_AE.JP.11.DE00111JP003 .............................................CCT---................................................--------AG----A-------T-----A---T--A--T------------G-G-----C-CT----TG.. 8358
01_AE.SE.11.SE601018 .............................................CCT---................................................--------AG-A--A-------T-----A---T--A--T------------G-A--------T----TG.. 8133
01_AE.TH.10.DE00110TH001 .............................................CCT---................................................--------AG-A--A-------T-----A---T--A--T------------G-A------GAA----TG.. 8264
01_AE.TH.90.CM240 .............................................CCT---................................................---A----AG-A--A-------T-----A---T--A--T--------------A--------T----T-.. 8514
01_AE.US.05.306163_FL .............................................CCT---................................................---A----AG-A--A-------T-----A---T--A--T--------------A--------T---.TG.. 8061
02_AG.CM.10.DE00210CM013 AGAGGAGAAAGAGCAGGAGGA.....................................................................GAAGAAGCCC-------AG-A--A-------------A---TT-A-GT-G--GA--------------C--T--C----- 8432
02_AG.ES.06.P1423 .............................................CCT---................................................--------A--A--A---R---------A---TAAA--T-------A-----G------C-A-------A- 8403
02_AG.GW.05.CC_0048 .............................................CCT---................................................--G-----AG-A--A--C--------A-A---TT-A--T--------G---C----C--C--T-------- 8337
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B.FR.83.HXB2 .............................................GAGCCA................................................GCAGCAGATAGGGTGGGAGCAGCATCTCGAGACCTGGAAAAACATGGAGCAATCACAAGTAGCAATACAGC 8942
Nef _.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__E__P__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__A__A__D__R__V__G__A__A__S__R__D__L__E__K__H__G__A__I__T__S__S__N__T__A
02_AG.KR.12.12MHR9 GCAGCAGAAGGAGTAGGAGCAGCA...............TCAACCCCT---................................................--------GG-A--A-------------A---TT-A--G-G--G---------------C----------- 8685
02_AG.LR.x.POC44951 .............................................CCTGT-.......................................AGTGAAAGG------A-AG-A--A-------T-----A---TT-A--T-G--G---------------C--T-------G 8943
02_AG.NG.09.09NG_SC61 .............................................CCT---................................................A-----ACAG-A--A-------------A---TT-A--T--------------------C-----C----- 8113
02_AG.NG.x.IBNG .............................................CCTA--................................................------ACAG-A--A-------------A---TT-A--T-G------------------C--T-------- 8469
02_AG.SE.11.SE602024 .......................................AGACAAACC---................................................------ACAG-A--A-------------A---TT-A--T--G----------------CC--T------AG 8159
02_AG.SN.98.98SE_MP1211 .............................................CCTT--................................................------ATAG-A--A-------T-----A---TT-A--T-G------------------C--A-------- 8177
02_AG.US.06.502_2696_FL01 .............................................CCA---................................................------A-AG-A--A-------T-----A---TT-A--T-G-T--------G-------C--G-------- 8151
03_AB.RU.97.KAL153_2 ..........................................CCT-CT---................................................--G---AGAG-A--A---C---T-----A---TT----T--GT--------G-------C--T-------- 8122
04_cpx.CY.94.94CY032_3 GAGCCAGAAAGAATGAGGCGA...............GCTCAAGCT------................................................-------CAG-A--A-------TG----A----T----C--------G----------T--A--------- 8351
05_DF.BE.x.VI1310 .............................................CCT---................................................--------AG------------TG-T--A----T-A--C--T-GG--G---G-T----TC--A-------T 8348
06_cpx.AU.96.BFP90 .............................................CCA---ACAGAAAGA.......................................--------AG-A--A-------TG----A---TT----T--G-----G-----------C----------- 8987
07_BC.CN.98.98CN009 .............................................C-----................................................---------G------------T------G--------------------------G------------C- 8285
08_BC.CN.97.97CNGX_6F .............................................------................................................---------G------------T------------------------------------------C----- 8142
09_cpx.GH.96.96GH2911 .............................................TCC--MTCC.............................................C-------AG-------------G----A---TT-A-GT-GR-----G---C-T-----C-----C--T-- 8117
10_CD.TZ.96.96TZ_BF061 .............................................AGT---................................................--------GG-A--A--------G----A----T-A-CT---TT---G--CC-G-----C-----C---C- 8294
11_cpx.CM.95.95CM_1816 .............................................TCT---ACAGCA..........................................------CCAG-A--A-------T----AA---TT-A-----R---------G----------T-------G 8347
12_BF.AR.99.ARMA159 .............................................CCT---................................................--------AG------------TG----A----T-A-----C-GG--G-----T-----C--------TAG 8907
13_cpx.CM.96.96CM_1849 ...................................................................................................------ACAG-A--A-------T-----A---TT-A--T-GG--------CG-------C--T---CT--- 8373
14_BG.ES.05.X1870 .............................................CCT---................................................--------AG-A--A--R----T-----A---TT-A-CT-GG---------G-T-----C----------- 8445
15_01B.TH.99.99TH_MU2079 .............................................CCT---................................................--------GG-A--A-------T---G-A---T--A--C--C---------G-A--------T----TG.. 8321
16_A2D.KR.97.97KR004 .............................................CCT---GCAGCAGAACGA.....................ACCCCTCCAGCAGCA--------AG-A--A-------T-----A---TT-A-CT-C--G---G---G------T--AT-------- 8356
17_BF.AR.99.ARMA038 .............................................------................................................--------AG------------TG---------T-A--G-G--GG--G---G-T-----C--------CAG 8125
18_cpx.CU.99.CU76 .............................................C-AGA-................................................CT-C-TAGA-CTCCTCC-----AG--C-A---GGA-CG---G-----GT--GGA----AC----G------ 8271
19_cpx.CU.99.CU7 .............................................------................................................---------G----A-------T------------------------G--------------------CAG 8004
20_BG.CU.99.Cu103 .............................................CCT---................................................-------CAG----A-------T-----A---TT-A-CT--G-----------T-----C----------- 8385
21_A2D.KE.99.KER2003 .............................................--T---................................................---------G----A---C---------------------G------G--------------T-------- 8134
22_01A1.CM.01.01CM_0001BBY .............................................CCTG-G................................................--------AG-A--A-------T-----A---T--A--T------------G-A--------T----TG.. 8128
23_BG.CU.03.CB118 .............................................CCT---GCA.................................GRAAACCCTCCA-------CAG----A-------T-----A---TT-A-CT-GG-----------T-----C----------- 8394
24_BG.ES.08.X2456_2 ACAACAACAAGAGGAGGAGCATCTCAAAATTCAGCTAGACAAGAATCT---................................................-------TAG-A--A-------------A---TT---CT-GG-----------T--T--C----------- 8429
25_cpx.CM.02.1918LE .............................................CCT---GCAGAA.................................GCAGCAGCA--------AG-A--A-------------A----T-A-CT--------------T-----C----------- 8174
26_AU.CD.02.02CD_MBTB047 .............................................CCT---................................................------ACAG-A----------TG---A----TT-A--T------------G-------C--T------T- 8951
27_cpx.FR.04.04CD_FR_KZS .............................................CCT---................................................---------G-A--A-------T-----A---TT-A-CT--G----------------AC-A--------- 8962
28_BF.BR.99.BREPM12609 .......................................GCAGCT------................................................---------G------------T----A-----T------G------------T----------------- 8355
29_BF.BR.01.BREPM16704 ....................................GGGCCAGCA------................................................--------AG-----------------------T--------T----------T-----------C----- 8402
31_BC.BR.04.04BR142 GCAGCAGAAAGAATAGGATCAGAAAGAGTA......AGAGGAGCT------................................................--------GG-A------C---------A----T-A--T-G------G---T-G-----C-----C---CG 8458
32_06A1.EE.01.EE0369 .............................................CC----................................................--------AG-A--A-------TG----A---TT-A--C--G-----------------C---C-----C- 8568
33_01B.ID.07.JKT189_C .............................................CCC---................................................--------AG-A--A-------T-----A---T--A--T------------G-A-------CT----TG.. 8253
34_01B.TH.99.OUR2478P .............................................CCT---................................................--------AG-A--A-------T-----A---T--A--T------------G-A--------T----TG.. 8106
35_AD.AF.07.169H .............................................CCTG--................................................--------AG-A--A--R----T-----A---TT-A-----------------------C--T----T-.. 8143
36_cpx.CM.00.00CMNYU830 .............................................CCT---................................................------ATAG-A--A-------T---------TT-A--T-G------------------C---------A- 8163
37_cpx.CM.00.00CMNYU926 .............................................CCT---................................................-----G--AG-A--A-------T-----A---TT-A-CT--G--------------------A------T- 8146
38_BF1.UY.03.UY03_3389 .............................................------................................................--------AG-------------G----A----T-A--C-G--GG--G-----T-----C--------CAA 8338
39_BF.BR.04.04BRRJ179 .............................................CC----ACAGCAGAAAGG........................GGGGCAGCAAAA--------AG-------------G---------T-A----GC-GA--G---C-T-----C--------TAA 8416
40_BF.BR.05.05BRRJ055 .............................................------GCAGCAGAT..............................GGGGAAAGA---------G------------------A----T---CG-----------GC------------------T 8457
42_BF.LU.06.luBF_18_06 .............................................--A--T................................................-------T-G--------C--------------T-----------------C------C------------ 8447
43_02G.SA.03.J11223 .............................................CCC--TACAGCAGCAGAA........................GGAGCAGGAACA--------AG-A--A-------------A---TT-A-CC-G------------------C--T------C- 8470
44_BF.CL.00.CH80 .............................................CCT---................................................--------AG--------AA--TG----A----T-A----G--GG--G-----T-----C--------CAG 8357
45_cpx.FR.04.04FR_AUK .............................................CCC---................................................------ACAG-A--A-------TT----A---TT-A--T------------G----------T-------- 8901
46_BF.BR.07.07BR_FPS625 .............................................CCT---................................................--------AG-------------G----A----T-A----G--GG--G--G--T----AC--------TAG 8318
47_BF.ES.08.P1942 .............................................CCT---................................................AT------AG------------TC-----------A-G---G-----------------------C----- 8359
48_01B.MY.07.07MYKT021 .............................................CCT---................................................--------AG-A--A-------T-----A---T--A--T------------G-A-------CT----TG.. 8172
49_cpx.GM.03.N26677 ACTCCT..............................ACTGCTCCT-CT---................................................--------AG-T----------TG----A---TT----T--G-----G-----------C---------C- 8390
50_A1D.GB.10.12792 .............................................CCT---................................................------CCAG-A--A-------TT----A---TT-A-CT-----------G--T------------GT-.. 8346
51_01B.SG.11.11SG_HM021 .............................................------GCAGCAGAG....................................GCA--------GG--------C--------------------------------C-T-----C----------- 8145
52_01B.MY.03.03MYKL018_1 .............................................-G----................................................---------G------------------------------G------------------------------ 8265
53_01B.MY.11.11FIR164 .............................................CCC---................................................--------AG-A--A-------T-----A---T--A--T------------G-A---GTG-CT----TG.. 8280
54_01B.MY.09.09MYSB023 .............................................CCCG--GCAGCAGAAGAA...........................GTAGGAGCA--------AG-A--A-------T----AA---T--A--T------------G-A-------CT----TG.. 8390
55_01B.CN.10.HNCS102056 .............................................CCTT--................................................--------AG-A--A-------T-----A---T--A--T--------------A--------T----T-.. 8271
56_cpx.FR.10.URF5_patient_A .......................................ACTCCAR-A---................................................-------TAG-A--A-----------------TT-A--T--G---------C------CC----------- 8293
57_BC.CN.09.09YNLX19sg .............................................C-----................................................--------AG-A--A-------------A----T-A--T---T--------C-T-----C--T--C----A 8170
58_01B.MY.09.09MYPR37 .............................................CCC--G................................................--------GG-A--A-------T-----A---T--A--T------------G-A-------CT---CT-.. 8312
59_01B.CN.09.09LNA423 .............................................CCTGT-................................................---A----AG-A--A-------T-----A---T--A--T------------G-G--------T--C-T-.. 8139
60_BC.IT.11.BAV499 .............................................------................................................--------GG------------T------------A---------AAG--------------T---..... 8918
61_BC.CN.10.JL100010 .............................................------................................................---------G------------T-------------------T---------------------------- 8341
62_BC.CN.10.YNFL13 .............................................------................................................-------TCG-A--A--------G----A----T-A--T---T--------C-T-----C-----C---AA 8273
63_02A1.RU.10.10RU6637 ..........................................CCT-CTT--................................................------ACAG-A--A---C---T-----A---TT----T--G-----G---G-------C--T--C----- 8492
64_BC.CN.09.YNFL31 .............................................--T---................................................--T------G----A--G----T---C-----------------------------------T-------- 8307
65_cpx.CN.10.YNFL01 ....................................GATAGAACT------................................................---------G------------T----A---------C--G---------------------T-------- 8366
67_01B.CN.11.ANHUI_HF115 .............................................CCTG--................................................---A----AG-A--A-------T-----A---T--A--T--------------A--------T----T-.. 8259
68_01B.CN.11.ANHUI_WH73 .............................................CCTG--................................................---A----AG-A--A------A------A---T--A--T--G-----------A--------T----T-.. 8253
69_01B.JP.05.05JPMYC113SP420.......................................CCTCCA-CA---................................................--------AG-A----------T---A-A---T--A--T--------------A--------T----TG.. 8363
70_BF1.BR.10.10BR_PE004 .............................................CCT---................................................-------TCG----------------G------------C---G-------C------TA-AT-------- 8379
71_BF1.BR.10.10BR_PE008 .............................................CCT---................................................---------G------------T------------A----G-------------------------..... 8609
72_BF1.BR.10.10BR_MG002 GCAGCAGAAAGGAGAGAAAGAATAAGACAA............ACCCCTA--GCAGCA..........................................--------GG------------TC---------T-------------------------C------..... 8462
74_01B.MY.10.10MYPR268 .............................................CCTA--................................................---A----AG-A--A-------TG---AA---T--A--T--------------A-------CT----TG.. 8258
O.BE.87.ANT70 .............................................TTC--TGAG....................................TCTGAACCATGC---CC-G-A--A---CAGATC--CA-G--AT-A-C-GCTAGA----GG--AC-----TC-C----TC- 9028
O.CM.98.98CMA104 ..........................................CCT-MR--TGAA....................................CCAGAACCATGT---CC-G-A--A---MA-CTC--CA-G--AT-A-C-GCTAGA----GG--AC-----TC-T-C--TC- 8529
O.CM.98.98CMABB141 .............................................TCC--TGAA....................................CCTAAAGATTGT---CC-G-A--A---CA-ATC--CAAG--AT-A-C-GCTAGA----G---AC-----TCTT----TC- 8540
O.CM.98.98CMABB212 .............................................TCC--TGAC....................................CCTCAACCATGT---CC-G-A--A-------TC--CA----GT-A-C-G-TAGA--G-G---AC-----TC-T-C--TC- 8551
O.CM.98.98CMU5337 .............................................CCA..........................................AGTGCACCATGT---CC-G-A--A---CA--TC--C-AG--AT-A-C-GCTAGA----GG--AT---C-GC-C----TC- 8479
O.CM.99.99CMU4122 .............................................TCC--TGAG....................................CCTGAACCATGT---YC-G-A--A---C---TC--CA-G--GT-A-C-GCTAGA----GG--AC-----TC-T----TC- 8498
O.FR.92.VAU .............................................TCC--TGAC............CCCCAG............TCCTCTGACACCCAAC-T---CC-G----AA------T---CA-G-CAT-A-C-G-CAGAA---GG--AC-----TCTT-C--TC- 8600
O.GA.11.11Gab6352 .............................................TCC--TGAG....................................TCTGAACCAC------C-G-A--A-------TC--CA-G-CAA-A-C-G-GA-A----G---AC---A-TCTT----TC- 8266
O.SN.99.99SE_MP1299 .............................................TCC--TGAT....................................CCTGAACCATGT---CC-G-A--A---CA-ATC--CA-G--AT-A-C-GCTAGA----GG--AC-----TC-T----TC- 9090
O.US.10.LTNP ACTAGAACT....................................TCC--TGAG....................................TCTGAACCA------CC-G-A--A-------TC--CA---CAT-A-C-GCTAGA----G---AC---C-TC-C----TC- 8968
N.CM.02.DJO0131 .............................................CCT-ACGAGCCAGCA.................................GTAGAGC------TAG-A--A--------T----A---T--A-CC--T-GA--G--CC----C-CA--------TAG 8414
N.CM.02.SJGddd .............................................ACT-A-GAAGMAGCA...........................GCAGGAGCAGAA-------TAG-A--A-------TT----A------A-CT--T-GA--G-GCG----C-CA--------TAA 8389
N.CM.04.04CM_1015_04 ................................................-A-ACTCAAGCA.................................GCAGCA-------TAG-A--A--------T----A------A-CT--T-GA--G--C-----C-CA--------TAG 8383
N.CM.06.U14296 .............................................ACT-G-GAGACACCA.................................GTAGAAC------CAG-A--A-------TT----A---A--A-CT-CT-GA--G--C-----C-CA--------TAG 8429
N.FR.11.N1_FR_2011 .............................................ACT---GGAGCAGCA.................................GTAGAAC------CAG----A--------T--G-A----T-A-CT--T-GA--G--C-----C-TA-A------TAA 8311
P.CM.06.U14788 .............................................ACC--GACTACCCCTGACCCG..................ACTACCCCAGTAACAC-T---CCCG----T--G-A-ATT--CAA---AT-A-C-C--GGAAA--G---AC-C----AATT--GTT- 8545
P.FR.09.RBF168 .............................................-CC..........................................CCAGAAACAC-T---TC-G----T--G-AGATT--CAA---AT-A-C-C--GGAAA--G---AC-C----AAT---ATT- 9065
CPZ.CD.90.ANT .............................................C-T.............................................GAAACAAATC-----GATA-A--GC-CTGTGGAAAC--AT---CC-GTAGA--G---C-A--CTCCTCT-C--T--G 8396
CPZ.CM.05.SIVcpzLB7 .............................................ACTGT-................................................--------AG-A--A---C----C--A-A------A-CT-GG-----G-----T--------T-----CC- 8474
CPZ.CM.09.Ptt_09Cam155 .............................................A-CA-C.......................................CAGGAAGAA--------AG-A--A----AG-TT--CAAG-----AC----CAGA--G--C--T--------A--CCATA- 9069
CPZ.TZ.06.TAN5 .............................................C-T.............................................GAGACTT--AAT--GCCA--A---CAG--C----A------CC---C-AGA--G-G-T-A--C-CC-A--CCCTC-G 9109
CPZ.US.85.US_Marilyn .............................................C--A--..........................................ACAGCA--------AG-A--A---C-T-TC----A----T-A-C-G-------G--T-----T-C---A------C- 8975
GOR.CM.07.SIVgor2139_287 .............................................A-C--TGAG.......................................CCAAAGC-G--TCCAG-------T-A--TG---A---CAT-A-C-C--AGA----GG--AC-TGCA-AAT----TC- 8539
GOR.CM.12.SIVgor_BQID2 .............................................TCC--TGAC....................................CCTGAGCCATGT--CCC-G----A---AT--TT---A----AT-A-C-C-GA-A----GC--AC----CTCAT-C---C- 8525
GOR.CM.13.SIVgor_BPID15 .............................................ACC---GAG.......................................ATAGACC-----CC-G-------GAA-ATC--CA----AT---C----G-GAA------AC-T--C-AGT-C-ATT- 8416
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3’ LTR U3 start
B.FR.83.HXB2 AGCTACCAATGCTGCTTGTGCCTGGCTAGAAGCA......CAAGAGGAG............GAGGAGGTGGGTTTTCCAGTCACACCTCAGGTACCTTTAAGACCAATGACTTACAAGGCAGCTGTAGATCTTAGCCACTTTTTAAAAGAAAAGGGGGGACTGGAAGGGC 9094
Nef __A__T__N__A__A__C__A__W__L__E__A__.__.__Q__E__E__.__.__.__.__E__E__V__G__F__P__V__T__P__Q__V__P__L__R__P__M__T__Y__K__A__A__V__D__L__S__H__F__L__K__E__K__G__G__L__E__G__
A1.CD.97.97CD_KCC2 ------T---C---A---C--------G------......--------A............--------A--C--C-------GG--A--------AAC---------------T-----------G--C-----------------------------------T---T 9114
A1.CM.08.886_24 ....-ATC-CC--AG-AA--T------G------......---A----A............-----C--A--C----------G---A--------C-----G--------------A------T-------C--T--T------------------------------T 8550
A1.CY.08.CY236 .......................................................................................................................................................................... 8168
A1.IN.09.NARI_FLS_IVC19_1 ....-A-C-CY--AG---C-T------G-----G......--------Y............--------A--C--------Y-G---A--A------C----G----------------G----T-G-----C--------------------------------T---T 9020
A1.KE.11.DEMA111KE002 ....-A-C--C--AG---C-T------G------......--------A............----GA--A--C----------GG--A---------C---------------------G----T-T-----C--------------------------------T---T 8486
A1.RU.11.11RU6950 ---C--T-----------C--------G--G---......--------A............--------A--C----------GG--A-----------G-----------A--T----G----T-C-----C--------------------------------T---- 8651
A1.RW.11.DEMA111RW002 ....-ATC-CC--AG---C--------G------......--G-----C............--------A--C----------G---A--A------C-------------------A------T-T-----C---TT-------------------------------T 8508
A1.SN.01.DDI579 ....G-A-G----AG---CA-------G-----G......--------A............-----A--A--C----------G---A--A-----------G--C--------T--A-G----T-T-----C--------------------------------T---T 8286
A1.UG.11.DEMA110UG009 ....-ATC-CC--AG---C-T------G------......-----A--A............-G------A--C----------AG--A--A---------------------------------T-T-----C--------------------------------T---T 8440
A1.ZA.04.503_15344_T10_A1 ....-ATC-CC--AG-GTCA-------G---T--......---C----A.........GAC--------A--C----------GG--A---------C-G-------------------G----C-G-----C-----T------------------------------T 8365
A2.CD.97.97CDKTB48 -----A----C---A---C--------G-----G......-----A---............-----A--A--C----------GG--A--------------GG-G-----C-------G------------C--------------------------------T---- 8455
A2.CM.01.01CM_1445MV ------T---T---AC--C--------G-----G......-----A---.........AGT--T-----A--C--C-------GG--A---------C-------------C-------G----T-T-----C--------------------------------T---T 8311
A2.CY.94.94CY017_41 ------T---C---A---C------G-G-----G......-----A---.........GAGAGT--A--A--C--C-------GG--A--------------G--------C-T-----G---GT-T-----C---TT---------------------------T---T 8520
B.BR.10.10BR_RJ032 ------T-------A-------------------......--------T............-----A----------------G------A--------------T--------------------G------------------------------------------- 8743
B.CA.07.502_1191_03 -----A----C-A-A-------------------......--------A.........AAT-----A--A-------------G---------------------------C--------------------G-----------------C------------------T 8541
B.CH.08.M2_0803101_NFLG8 ------T-------A-------------------......---------............-----A--A--C----------G------A--------------------C-------G----T--------------------------------------------- 8659
B.CN.12.DEMB12CN006 --AG-AT---------------------------CAAGAA-----A--A............-----A----------------G---C-----------------------------A-G----C---------------------G----------------------T 8490
B.CU.14.14CU005 ------------A-A-------------C-----......-----A---.........GAG-----T----------------G---------------------------A------T-----T---------------------------G----............. 8292
B.ES.14.ARP1195 -A---A----C---A-C---T---------G---......--------T............-----A-----C----------GG-------------------------------G-------CG-------------------------------------------T 8579
B.FR.11.DEMB11FR001 --A--A--------A-A-----------------......--------T............-----A----------------G-----------------------------------G----C---------------------G----------------------- 8342
B.HT.05.05HT_129389 --AA-AT-------A-------------------......---A-----......GATGAT--A--A--A-------------G----------------R--------------------------------------------------------------------T 8336
B.JP.12.DEMB12JP001 ....-AT-------A---C-T-------------......--------A............--A-----A-------------G---------------------------G-T-----A----T-T------------------------------------------T 8513
B.KR.07.HP_18_07JHS10_3909 -AG--A----------------------------......--------A............----------------------G------------C----------------------G------C------------------------------------------- 8760
B.RU.11.11RU21n -------------------------T--------......---------............--------------------T-G-----------------------------------G-------------------------------------------------- 8622
B.SE.12.SE600057 ------T-------A-------------------......---------............----------------------G------------------G------------------------------------------------------------------T 8334
B.TH.10.DEMB10TH002 -----A----C---ACA-----------------......--------A.........GAGC----------C----------G------------A----------------------G----T---------------------G----------------------- 8413
B.US.13.RV_1 -A---A----------------------------......--------T............-----A--------C-------GG----------------------------------G----C-----------------------C--G------------------ 9000
B.ZA.09.DEMB09ZA022 ------T-------A-------------------......--G------............----------------------A------A--G-----------------A-------G----T-G------------------------------------------- 8367
C.BR.07.DEMC07BR003 --G--AT--------------------G-----G......---C----A.........GAA--A-----A--C----------G-M----------------G-----------T--------AT-C-----C---TT-------------------------------T 8540
C.BW.00.00BW5031_1 ---C--T---AAA-AC-----------G-----G......---------.........GAA-GA-----A--C----------G-----------------------------------G---AT-T--C--CG--TGG--------------------------T---T 8450
C.CN.10.YNFL19 ....-AT----A-------A--------C----G......---------.........GAA--A--A--A--C----------G---------G---G-G--------------T----G---AT-T-----C---TT-------------------------------T 8470
C.CY.09.CY260 .......................................................................................................................................................................... 8216
C.ES.14.ARP1198 CAGC-A------------C--------G-----G......-----A--T............-----T--A--C--C-----T-G---------G---G-------C--------T--------AT-C---T-CG--TT---------------------------T---T 8472
C.ET.02.02ET_288 --AG-AT--------------------GC----G......---------.........GAA--A-----A--C----------G------------------------------T--------AT-C------G--TT-------------------------------T 8323
C.IN.09.T125_2139 CA-C--T-------A-GT---T-----G---A-G......--G------.........GCA-GA--A--A--C----------G---------G--------------------T----G---AT-T-----C---TT-------------------------------T 9153
C.KE.05.05KE369195V4 TAGC-AT--------G-----------G-----G......---------.........GAA--A-----A--C----------G---------------------------------A-----A--C-----C--TTT-------------------------------T 8261
C.MW.09.703010256_CH256.w96 CAGC-A---------A-----------G------......-----A---.........GAAA-A--A--A--C----------G------A--G--------------------T--A-G---AT-C-----C---TT-------------------------------T 9079
C.SE.13.SE600311 TC-C-TT-----G-A----C--G--T-G-----C......---------.........GAA--A--A--A--C--------A-G---C---T-C--------------------T----G---AT-T-----C-----T------------------------------T 8326
C.TZ.08.707010457_CH457.w8 CA-C--T--------------------G------......---------.........GCA--A--A--A--C--------T-G---------G--------------------T----G---A--C-----C---TT-------------------------------T 9069
C.US.11.17TB4_4G8 C--C--T-------AG-----------G-----G......--------A.........GAGAGC-----A--C----------G---C--------------------------T--------AT-C-----C---TT-------------------------------T 8494
C.YE.02.02YE511 CA-C-AT-----A--------------G-----G......------C--.........GAC--A-----A--C----------G-----------------------------------G---A--C-----C---TGG------------------------------T 8346
C.ZA.12.DEMC12ZA096 C----A---------------------GC-----......---------.........GAA--A--A--A--C--------T-G---------------------------C--T----G---AT-C-----C---TT-------------------------C-T---T 8431
C.ZM.11.DEMC11ZM006 CAAA-AT-------A-GT---------GC----G......---------GAA...GGAGAC-GA--A--A--C----------G---A--A--G--------------------T----G---AT-C-----CG--TT---------------------------T---T 8482
D.CM.10.DEMD10CM009 -CAG--T-------AC------------------......-----A--A.........GAT-G--------------------G---------------------------------------------------------------------------------T---- 8444
D.CY.06.CY163 .......................................................................................................................................................................... 8143
D.KE.11.DEMD11KE003 CCAG--T-------AC------------------......-----A--A............--T--A--------C-------G------------G-----------------------------------G------------------------------------T 8424
D.KR.04.04KBH8 ------T-------A-------------------......-----A--A.........GAG-----A----------------GG--------G---AC-------------------------C-------------T-----------T------------------- 8995
D.SN.90.SE365 --A---T-----G-AC------------------......-----A---.........GAT-GAA-A----------------GG-----------------------------------------T------------------------------------------- 9095
D.TZ.01.A280 -CAC--T-------AC-----------------G......-----A---.........GCA--C--A----------------G--------CG--A-----------------T---------T-G---T-G-----------------T------------------T 8285
D.UG.10.DEMD10UG004 -CAG--T---C----C-----------G------......-----A--A............----GA--------------T-G---------G--A--------------------A-GG---T-------G--------------------------------T---A 8404
D.UG.11.DEMD11UG003 -CAG------T-A---------------------......-----A--A.........GAA-G---A--T---------A---G------------GC---------------------G----T-G---T-G--------------------A---------------T 8451
D.YE.02.02YE516 ....-AT---C----C------------------......-----A--C............-----A----------------G-------------------------------------------------------------------------------------- 8268
D.ZA.90.R1 CAG---T-------AC------------------......-----A---.........AGT-----A--------------T-A-----------------------------T---A-A-------------------------------------------------- 8451
F1.AO.06.AO_06_ANG32 ------T---T---AC-TG--------G------......--G-----C............-----A--A--C----------G------------C----------------TT----G---GC-C-----C---------------------------.......... 8257
F1.AR.02.ARE933 -AA--AT---C---AC-TG--------G------......--------A............-----A--A--C----------G-----------------------------TT----G----C-.-----C--T---------......................... 8338
F1.BR.07.07BR844 T--C-AT---C---AC-TG--------G------......--------A............--------A--C----------G------A-----------------------T---------T-T-----CG--TT---------------------------T---T 8893
F1.BR.10.10BR_PE107 T----AT---C---ACGTA--------G------......--------A............-----A--A--C----------AG-----------C------------C----T----G----T-T-----C------------------------------------T 8501
F1.BR.10.10BR_RJ015 --A---T---C---ACGTG--------G------......--------C............-----A--A--C----------G---------------------T--------T---------C-------C--T----------------------------...... 8494
F1.CY.08.CY222 .......................................................................................................................................................................... 8096
F1.ES.02.ES_X845_4 ------T---T---AC-TG--------G------......---------............-C---A--A--C----------G---------------------C--------T---------C-------C--------------------------------T---- 8513
F1.ES.11.VA0053_nfl T--C-AT---C---AC-TG---------------......--------A............-----A--A--C----------G---C-----G-------------------------G----C----C--C--T---------------------------------T 8521
F1.RO.96.BCI_R07 ------T---C---AC-TG------G-G------......---------.........GAT-G---A--A--C----------G------------GCCG--------------T----G----C-------C-------------G----------------------T 9166
F1.RU.08.D88_845 ------T---C---AC-TG--------G--G---......-----R--A............-----A--A--C--------T-G---------G--------------------T--A------T-T---Y-C------------------------------------T 8612
F2.CM.02.02CM_0016BBY G-----T---AA--ACATA--------G-----G......-----A--T............-----A--A-------------G-----------------------------T-----G------C-----C--T-----------------------------T---T 8253
F2.CM.10.DEMF210CM001 G-----T-----A-AC-TG-----------G-A-......---------............--A--A--A-------------G---C---------C---------------TT----G----T-C-----CG--TT-------------------------------T 8372
F2.CM.10.DEMF210CM007 G-AA--T---C---AC-TG------T--------......-----T--A............-----A--A-------------G---C-----------------------C-TT----G----T-C-----C---TT-------------------------------T 8415
G.CM.07.920_49 ---C--T-------A-C--------G--------......---------.........GAATCA-----A--C----------G---A--A--------G--------------T--AAGT---C-T--C--C---TT---------------------------T---- 8477
G.CM.10.DEMG10CM008 ---C-A----C---A------------G------......-----A---.........GATTCA--T--A--C--------T-GG--A-----------G--------------T--A-GT---T-T-----C---TT---------------------------T---- 8475
G.CM.10.DEURF10CM020 ---------CC---A------A------------......--G-----A.........GATTCA-----A--C----------G---A--------------------------T--A-----CT-T-----AG--TT---------------------------T---- 8488
G.CN.08.GX_2084_08 ---A--T---C---A------------G------......---------.........GAGTCA-----A--C----------G---A-----G-----G-----------C-TT----GT--CT-T-----C---TT---------------------------T---- 8350
G.ES.09.X2634_2 ---C-AT--CC---A-C----------G--G---......-----A--A.........GACTCA-----A--C----------G---A---------C-G--------------T----G----T-T-----C---TT---------------------------T---- 8598
G.ES.14.ARP1201 --AA-AT---C---A-GT----------------......---C----T......GATGATTCA--A--A--G----------G---A--A-----C--------------C--T--A-G---CT-T--C--CG--TT---------------------------T---- 8656
G.GH.03.03GH175G ---A-AT---C---AC-----T------------......--------A.........GATTCA-----A--C----------A---A--A--------G-----T--------T-----T---T-T-----C---TT---------------------------T---- 9164
G.KE.09.DEMG09KE001 -A-C-AT--CC---A-------------------......---C----C.........GAACCA-----A--C----------G---A-----------------------C--T-----T---T-T------G--TT---------------------------T---- 8503
G.NG.09.09NG_SC62 --A--GG---C---A-GT----------------......---C-----.........GATTCA--A--A--C----------G---A--------------------------T--------CT-T-----CG--TT---------------------------T---- 8285
G.PT.x.PT3306 -----AT---C---A------------G-----G......-----A--A.........GAGTCA-----A--C----------A---A---------C-------------C--T--A-G----T-T-----C---TT-------------------------------- 9109
H.BE.93.VI991 -T---AT-------AC-CC--------G------......--------A.........GAA-----A--A--C----------GG--G-----------------------C--T----G----T-T-----C-----T------------------------------T 8497
H.BE.93.VI997 ------T---C---A-GT---------G------......---------.........GCG-----A--A--C----------GG--C-----------------------C--T---------C-G-----C--------------------------------T---T 8412
H.CF.90.056 -T----T---CG--A-GCC--------G------......--------C.........GGG-----A--A--C----------GG--------------------------C--T----G----T-T-----C-----T--------------------------T---T 8417
H.GB.00.00GBAC4001 --A--GG---C---AC-CC---------------......--------A.........GAA-----A--A--C----------G---------------------------C--T----G----T-G-----C------------------------------------- 8606
J.CD.97.J_97DC_KTB147 --AA--A---AG---C-----------G--G---......---ACA--A.........GAG--------A--C----------G------A-----A----------------------G---CT-T-----CG-GTT---------------------------T---T 8259
J.SE.93.SE9280_7887 ------A-------AC-----------G------......---ACA---............--------A--A----------A-------A----A--------------A-------G------T---------TT---------------------------T---T 8392
J.SE.94.SE9173_7022 ------A----A--AC-----------G------......---ACA---............--------T--A----------G---------W--A--------------A-----A-G----T-T---------TT---------------------------T---T 8402
K.CD.97.97ZR_EQTB11 -TTC-AT---C---A------------G------......--G--A--C............-----C----------------G------------A----------------TT----G----T-T-----GG--TT---------------------------T---- 8277
K.CM.96.96CM_MP535 -CAC-AT---C---A------------G------......--G-----A............-----A--A-------------G------------A-----------------T---------T-T-----CG--TT---------------------------T---- 8281
01_AE.AF.07.569M ....-AT-------A-AA--T------GAG----......-----A--AGAAGGGGACGAC----G---A--C----------GG--G---------C---------------TT----G----T-T---------TT---------------------------T---- 8360
01_AE.CM.11.1156_26 ....-GT-G---AAG------------G-----G......--T-----C............--------A--C--C-------GG--A-----G---C---------------TT----G----T-T------G--TT---------------------------T---T 8419
01_AE.CN.12.DE00112CN011 ....-AT-------A-A---T------GAG----......-----A---......GACGCC----G---A--C----------GG--G--A------C----------------T----G----T-T---------TT---------------------------T---- 8437
01_AE.HK.04.HK001 ....-AT----A--A-A---T------GAG----......--------A......GATGAG--A-G---A--C----------GG--A---------C----------------T----AC---T-T---------TT---------------------------T---- 8476
01_AE.IR.10.10IR.THR48F ....-AT-------A-----T------G------......------ARC............--A-----A--C----------GG--G---------C----------------T--A-G----T-T-----C---TT---------------------------T---- 8314
01_AE.JP.11.DE00111JP003 ....-AT---AG--A-A---T------GAG---G......-----A--A.........GAC--------A--C--C-------GG--G---------C---------------TT----G---AT-T---------TT---------------------------T---- 8509
01_AE.SE.11.SE601018 ....-AT-------A--C--T------GC-----......--------A............--------A--C----------GG--A---------C----------------T--A-G---CT-T---------TT---------------------------T---- 8281
01_AE.TH.10.DE00110TH001 ....-AT-------A-A---T----G-GAG----......-----A--A.........GAG-----------C----------G---A---------C----------------T----G----T-T---------TT--------G------------------T---- 8415
01_AE.TH.90.CM240 ....GAT-------A-----T------GAG----......--------C............--------A--C----------TG--G---------C----------------T----G----T-T---------TT---------------------------T---- 8662
01_AE.US.05.306163_FL ....-AT-------A----A-------GAG----......-----A--A............--T-----A--C----------AG--A---------C---------------TT----G----T-T---------TT---------------------------T---- 8209
02_AG.CM.10.DE00210CM013 -T----T---C---A-GT---------G------......--------T............-----------C----------GG--------------G--------------T---------CAT-----C---TT-------------------------------T 8584
02_AG.ES.06.P1423 ------T--------------TG--GCG------......--------A............--------A--C--C------GTG--A--A-----CC-G--------------T---------A-------C--------------------------------T---T 8555
02_AG.GW.05.CC_0048 --AG--T---C-C-A------A-----G------......--------A............-----C--A--C----------GG--A--A--------G--G-----------T---T-G---T-C-----C---TT-------------------------------T 8489
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3’ LTR U3 start
B.FR.83.HXB2 AGCTACCAATGCTGCTTGTGCCTGGCTAGAAGCA......CAAGAGGAG............GAGGAGGTGGGTTTTCCAGTCACACCTCAGGTACCTTTAAGACCAATGACTTACAAGGCAGCTGTAGATCTTAGCCACTTTTTAAAAGAAAAGGGGGGACTGGAAGGGC 9094
Nef __A__T__N__A__A__C__A__W__L__E__A__.__.__Q__E__E__.__.__.__.__E__E__V__G__F__P__V__T__P__Q__V__P__L__R__P__M__T__Y__K__A__A__V__D__L__S__H__F__L__K__E__K__G__G__L__E__G__
02_AG.KR.12.12MHR9 ---A--T------------------T-G------......--------A......GAGGAA----G---A--C----------GG--A-----------G--------------T----G----T-C---T-C-------------G----------------------T 8843
02_AG.LR.x.POC44951 -T-C--T--C----A------------G------......--------A............--A-----A--C----------GG--G--------------------------T---------T-T-----C--------------------------------T---T 9095
02_AG.NG.09.09NG_SC61 --AA--T--CC---A-------------------......--------C............--------A--C--------T-AG--A-----------G--------------T--------CT-C-----C---TT-------------------------------T 8265
02_AG.NG.x.IBNG -CAA--T--CC---A------------G------......--------T............---A-T--A--C----------GG--A-----G-----G--------------T----G------C-----C--------------------------------T---T 8621
02_AG.SE.11.SE602024 -T----T---------GTG--------G--G---......--------A.........GAA--------A--C--------T-GG--G--------------------------T---------T-C--C--C---TT-------------------------------T 8314
02_AG.SN.98.98SE_MP1211 -CA---T-----A-A------------G------......--------A............--------A--C----------G---A-----------G--------------T--------G--------C------------------C-----------------T 8329
02_AG.US.06.502_2696_FL01 ------T-------A-CT---------G------......--G-----A............-----------C----------GG------------C-G-------------TT--------GT-C-----C--------------------------------T---T 8303
03_AB.RU.97.KAL153_2 -----AT-------A---C--------G--G--G......--------A............--------A--C----------GG--G-----------G-----G-----A--T----G----T-C-----C--------------------------------T---T 8274
04_cpx.CY.94.94CY032_3 ------T---C---ACAAAA-------G------......-----A---.........GAA--A-----A-------------GG--A--------------G--------C-TT--A-G----T-------C--------------------------------T---- 8506
05_DF.BE.x.VI1310 ---C--T---C---A-ATG------G--------......---------.........GAG-----A--A--C----------A------------------------------T-----------------C--T---------------------------------T 8503
06_cpx.AU.96.BFP90 -A----A--------C---------G-G------......---ACA---............--A-----A--C----------G-------------G-G--------------T--A--T---T-T-----C---TT---------------------------T---- 9139
07_BC.CN.98.98CN009 ------T----A--A------------G-----G......---------............A-------A-------------G-----------------------------------G----C-----------TT-------------------------------T 8437
08_BC.CN.97.97CNGX_6F --A---T-------A----------------A--......---------............----------------------G-----------------------------TT----G---AT-C-----C---TT-------------------------------T 8294
09_cpx.GH.96.96GH2911 CT----T---CA--AC-----------G--G---......--G--A--T............-----C--A--G--C-------G---C--------------------------T----G------C-----C--TTT---------------------------T---T 8269
10_CD.TZ.96.96TZ_BF061 G-GC-AT-------A------------G-----G......-----A-C-.........GAA--A-----A--C----------G---------T--C----------------TT----G---AT-C-----CG--TT---------------------------T---T 8449
11_cpx.CM.95.95CM_1816 G-AA--T-----A-----C------T-------G......--------A.........GAG--------A--C----------G---A--------------------------T--A-G----T-C------G--TT---------------------------T---- 8502
12_BF.AR.99.ARMA159 ---C-AT---C----C-TG--------G-----G......--------A............-----A--A--C----------GG----------------------------TT----G----T-C------------------------------------------T 9059
13_cpx.CM.96.96CM_1849 -......---AAG-A--AC-T-------------......--------A............-G---A-----C----------A------------A-----------------T--A-G----T-T------G--TT---------------------------T---- 8519
14_BG.ES.05.X1870 ---C-AT---C---A------------G------......---C-A---.........GACTCA-----A--C----------G---A---------C-G-----------A--T----GT---T-C-----C---TT---------------------------T---- 8600
15_01B.TH.99.99TH_MU2079 ....-AT-------A-A---T------GAG----......G-G-----C............--------A--C----------GG--A---------C---------------TT----A----T-T---------TT---------------------------T---- 8469
16_A2D.KR.97.97KR004 --------------A-A----------G-----G......--------A.........GAG-----A--A--C--C-------GG--A-----------------------C-------G---GT-T-----C-------------G------------------T---- 8511
17_BF.AR.99.ARMA038 C----AT---C---AC-TG--------G------......--------A............--A--A--A--C----------G------------------G--------------A-G----C--------------------------------------------- 8277
18_cpx.CU.99.CU76 ------T---C--A--CAC-G-C-A--G----AG......G-G-----A............--------A--C--C-------GG--C---------C-------T-----C--T----G----T-T--C--C---TT---------------------------T---T 8423
19_cpx.CU.99.CU7 ------T-------A-------------------......-----A---.........GCA--C--A--A-------------GR----------------------------------G----T-------C------------------------------------A 8159
20_BG.CU.99.Cu103 ---C-A----C---A------------G------......-----A--A.........GACTC------A--C----------G---A---------C-G-----------C-TT-----T---T-T-----C---TT---------------------------T---- 8540
21_A2D.KE.99.KER2003 -A-C--G--CC-A-A---C--------G--G--G......---------.........GAT----GA--A--C--C-------GG--A-----G---A-------------C-------G----T-T--C--C--------------------------------T---T 8289
22_01A1.CM.01.01CM_0001BBY ....-ATC-----AG-----T------G------......--------C............A-T--A--A--C----------GG--G---------C----------------T----G----T-T---------TT---------------------------T---- 8276
23_BG.CU.03.CB118 ---C--T-------A-C--------G-G------......-----A--A.........GATTCA-----A--C----------G---A--------C--G-----------C--T-----T---T-T-----C---TT---------------------------T---- 8549
24_BG.ES.08.X2456_2 T--C-AT---C---A------------G------......---C-A--A.........GATTCA--------C----------G---A-----------------------C--T-----T---T-T-----C---TT---------------------------T---- 8584
25_cpx.CM.02.1918LE GAGC--T---C---A------T-----G------......-----A--A.........TCA-----A--A--C----------G---A--------------------------T--A-GT---T-T-----C---TT-------------------------------- 8329
26_AU.CD.02.02CD_MBTB047 TTT---T---C---A------T---T--------......--------A.........GAG-G------A--C----------G---A--------------------------T--------CT-T-----CG--TT---------------------------T---- 9106
27_cpx.FR.04.04CD_FR_KZS -----AT---C---A----------G-G------......---------.........GACAGT--A-----C----------G------A--------------------C--T-----------G-----C--------------------------------T---- 9117
28_BF.BR.99.BREPM12609 -CA--AT-------AC------------------......-----A---............-----A-----C--C-------G---------------------------------A-G----T-------C-------------G----------------------- 8507
29_BF.BR.01.BREPM16704 ------T--------C-----------G------......-----A---............-----------C--C-------G----------------------------------------A-----A-A------------------------------------- 8554
31_BC.BR.04.04BR142 T-AC-AT-------A------------G-----G......---C-----.........GAA--A--A--A--C----------G------------------------------T--------AT-T-----C---TT-------------------------------T 8613
32_06A1.EE.01.EE0369 -A----A--------------------G------......--------T............--------A--C----------G---------G-----------------C--T--A-GT---T-T-----CG--TT---------------------------T---- 8720
33_01B.ID.07.JKT189_C ....-AT-------A-A---T------G------......--------A............--------A--C----------GG--G---------C---------------TT--A-G----T-T-----A---TT--------G------------------T---T 8401
34_01B.TH.99.OUR2478P ....-AT-------A-----T------GAG----......--------A......AATGAA--------A--C----------GG--G---------C---------------TT---------T-T---------TT---------------------------G---- 8260
35_AD.AF.07.169H ....-ATC--C--AGC--CA-------G---A--CAA...-----A--C............--------A--C----------GG--A--A-----AC-G--G----------TT----G---CC-C-----C------------------C-------------T---T 8294
36_cpx.CM.00.00CMNYU830 -AG---T-------A--A---------G------......--------A............-G------A--C----------G---G---------C-------------C--T--A-GG---T-T---------TT------------------A--------T---- 8315
37_cpx.CM.00.00CMNYU926 -A-A--T---C---A------------G------......----G----.........GACCCA--T--A--C----------G-------------C----------------T---------T-T-----C---TT---------------------------T---T 8301
38_BF1.UY.03.UY03_3389 --AC-AT---C---ACGTG--------G------......--------A............--A--A--A--C----------G-----------------------------------G-------------------------------------------------- 8490
39_BF.BR.04.04BRRJ179 --A--AT---C---A-GTG--------G------......---------.........GAG-----A--A--C----------G------------------------------T--A------T-------C------------------------------------- 8571
40_BF.BR.05.05BRRJ055 -T---AT-----C-A------------G------......------A-T............-----A--A--C----------G----------------------------C-T-G------CA-------C-------------G-A--G-----------------T 8609
42_BF.LU.06.luBF_18_06 -A---AG---------GT---------G------......-----A---............-----------G----------G-----------------------------------G---AT--------------------------------------------- 8599
43_02G.SA.03.J11223 -CAA----------A------------G------......--------T............--------A--C----------G---A-G------------------------T-----T--CT-T------G--TT-------------------------------- 8622
44_BF.CL.00.CH80 T----AT---C---ACGTG--------G------......--------C............-----A--A--C--------T-G-----------------------------TT-----------------C--T---------------------------------T 8509
45_cpx.FR.04.04FR_AUK ------T------AG------------G------......--------A.........AAC--------A--C----------G---G--------------------------T--A-G---GA-T-----C---TT-------------------------------T 9056
46_BF.BR.07.07BR_FPS625 --A--AT---C---ACGTG--------G------......--------T............-----A--A--C----------GG--------------------------C--T---------T-G-----C--T---------------------------------T 8470
47_BF.ES.08.P1942 -----AT---C---AC-TG--------G------......--G----GT............-----A--A--C--C-------G-----------------------------------G----T-C---------TT-------------------------------T 8511
48_01B.MY.07.07MYKT021 ....-AT-------AC-CG-T------GAG----......--G------.........GAT--------A--C----------GG--A---------C----------------T--A-G----T-T---------TT--------------------------GT---- 8323
49_cpx.GM.03.N26677 ------A--------C-----------G----AG......---ACA---............--------A--C----------G------------G--G-----------------A-----CT-T-----CG-------------....................... 8519
50_A1D.GB.10.12792 ....-A-C-CC--AG---C--------G-----G......--------C............--------A--C----------GG--A--A------C-------------A-----------CT-T-----CG--TT---------------------------T---T 8494
51_01B.SG.11.11SG_HM021 --A--AT-------A-------------------......--T-----T............-----A----------------GG--A---------C---------------TT----G---CT-T------------------------------------------- 8297
52_01B.MY.03.03MYKL018_1 ------T-------A-------------------......---------............----------------------GG--G---------C----------------T--A-G---CT-T-----C---TT--------G------------------T---- 8417
53_01B.MY.11.11FIR164 ....-A--------A-A--A-------GAG----......--------A.........GAG--C-G---A--C----------GG--A---------C---------------TT----AT---T-T-----A---TT---------------------------T---T 8431
54_01B.MY.09.09MYSB023 ....-AT-------A-AAG-T-------------......-----A--A.........GAT-----------C----------GG--A---------C-------------C--T---------T-T---T-AG--TT---------------------------T---- 8541
55_01B.CN.10.HNCS102056 ....-AT-------A-A---T------GAG----......-----A---.........GAA--A-G---A--C----------GG--G---------C---------------TT----G----T-T---------TT---------------------------T---- 8422
56_cpx.FR.10.URF5_patient_A -CAG-AT---C-A-AC-----------G------......--G-----C............--A-----A--C----------G---A-------------------------------G-................................................. 8396
57_BC.CN.09.09YNLX19sg CA-C-AT---A-G-AC-----T-----GAG---G......---------.........GAA--A-GA--A--C----------G---------G-------------------TT--A-G---AT-T-----C---TT-------------------------------T 8325
58_01B.MY.09.09MYPR37 ....-AT-------A----AG------GAG-A--......--------A.........GAG-G------A--C----------GG--G---------C----G-----------T----G------T---------TT---C---------------------------- 8463
59_01B.CN.09.09LNA423 ....-AT---A---A-A---T------GA-----......--------A......GATGAA----G---A--C----------GG--G---------C---------------TT--A-G----T-T---------TT---------------------------T---- 8293
60_BC.IT.11.BAV499 .CT--AT---C---A-C--A--------A-----......---A-A--A.........GATA-A--A--AA------------G---------T-----------------------A-G----C--------------------------------------------- 9072
61_BC.CN.10.JL100010 ------T----AC---------------------......--------A............A-A--A--A-------------G---------------------------------A-G----C--------------------------------------------T 8493
62_BC.CN.10.YNFL13 CA-C--T-------A------T-----GAGT---......---------.........GAA-GA--A--A--C----------G-----------------------------TT----G---AT-T-----C---TT-------------------------------T 8428
63_02A1.RU.10.10RU6637 ---C-AT-------A---C--------G------......--------A............--------A--C----------GG--A-----------G-----G-----A--T----G----C-C-----C------------------------------------- 8644
64_BC.CN.09.YNFL31 ------T----A--A------------------G......---------.........GAA-GA-GA--A--C----------G------A--G-------------------TT----G---AT-T-----C---TT-------------------------------T 8462
65_cpx.CN.10.YNFL01 ---A--T-------A-------------------......-----A---............-----A-----C----------G---------G-------------------TT----G---AT-T-----C---TT-------------------------------T 8518
67_01B.CN.11.ANHUI_HF115 ....-AT-------A-AA--Y------GAG----......-----A--AGAG...GGGGAA--A-----A--C--------T-GG--G--------------------------T---------T-T---------TT---------------------------T---- 8416
68_01B.CN.11.ANHUI_WH73 ....-AT-------A-AA--T------GAG----......-----A--AGAG...GGGGAA--A-G---A--C--------T-GG--G-------------------------TT----G----T-T---------TT---------------------------T---- 8410
69_01B.JP.05.05JPMYC113SP420....-AT-------A-----T------GAG----......--------A.........GAG--------A--C----------GG--G---------C-------T--------T--------CT-T---------TT-------------------------------- 8514
70_BF1.BR.10.10BR_PE004 -----A-----A-----------TT---------......--C------.........GAG--------------C-------G---C-----------------C-------------G----T-----------------------------------.......... 8524
71_BF1.BR.10.10BR_PE008 .----AT-------A-----T-------------......---------............--------------C-------G------------CC--C----------------A-G----T-T--C---------------------------------------- 8760
72_BF1.BR.10.10BR_MG002 .TT--A--------A-----T-------------......---A----A......GACGAA--------A-------------G---C--------------G--------------A-G----T---------------------G----------------------- 8619
74_01B.MY.10.10MYPR268 ....-AT-------A-A---T------GA-----......--------A.........GAG--------A--C----------AG--G-------------------------------G----C--------------------------------------------A 8409
O.BE.87.ANT70 TCAA-A------A--CCT---A-TC------AGT......--CC-A---............--A--A--A-----------AG-------A--G---C----G--------C--T--A-G---AT-T--C--C---TT------------------A------------T 9180
O.CM.98.98CMA104 TCAA-A------A--CCT---A-TTT-----AGT......--CC-A--T.........GAA--T--A--A-----C-----A-GG-----A------G----G--------A-TT--A-G---AT-C--C--C---TT------------------A--------C---T 8684
O.CM.98.98CMABB141 TCAG-AT-----A--CCT---A-TTT----GAGT......--CC-A--T.........GAA--A--A--A-----C-----A-G------A--G---G----G--------C-TT--------AT-T--C--C---TT------------------A--------T---T 8695
O.CM.98.98CMABB212 TCAA-A------A---CTG--A-TC---AC---T......--C--A--T............-----T--A-----C-----A-G------A--G---C----G--------C-TT--A-G---CT-T--C--C---TT------------------A------------T 8703
O.CM.98.98CMU5337 TCAA-A------A--CCT---A-TC------AGT......--CC-A--T............--A--Y--A-----C-----A-G------A--G---C----G--------C-TT--A-G---AT-T--C--C---TT------------------A------------T 8631
O.CM.99.99CMU4122 TCAA-A------A--CCT---A-TC------AGT......--TTCA--T............--A--A--A-----C-----A-G------A--T---G-------------C-TT--A-----AT-T--C--C--TGT---------------T---------------T 8650
O.FR.92.VAU TCAA-A----CAA--CCT---A-TC----G-AGC......--CC---GT............A-A-GAA-A--G--C-----A-G---C--A--G---C----G--G-----C--T--A-G---AT-T--C--C---TT------------------A--------T---T 8752
O.GA.11.11Gab6352 TCAA-A-----AG--CCT---A-TC-----CAGT......--TC-A---............--A-----A--C--C-----A-G------A--G--CC-G--G--------C-TT--A-G---GCAT--C--C---GT------------------A------------T 8418
O.SN.99.99SE_MP1299 TCAA-A------A--CCT---A-TC------AGT......--CC-A--T............--A--A--A--C--C-----A-G------A--G---C----G--------C--T--A-G---AT-T--C--C---TT------------------A--------T---T 9242
O.US.10.LTNP CCAA-A------A--CCT---A-TC------AGT......--CC-A--T............--A--A--A-----------A-GG-----A-----CC-------------C--T--A-G---G.-T--C--C---TT-----A---GA--GGA................ 9103
N.CM.02.DJO0131 -A-C-AT---C-AA--GTA--T---G--------......-----A--A.........GAA-G---A--A--C--------ACGC-----------A--G--G--------C--T--A--G-----T------TC-TT-------------------------------- 8569
N.CM.02.SJGddd --A--AT----AAA--GTA--T------------......-----A--A............-----A--A--C--------ATGC--------G--R--G--G--------C--T--A-----CT-T--C---TC-TT-------------------------------- 8541
N.CM.04.04CM_1015_04 --A--AT----AAA--GTA--T---G--------......-----A--A.........GAA-----A--A--C--------ACGC-----A-----A--G--G--------C-TT--A------T-T------TC-TT-------------------------------- 8538
N.CM.06.U14296 --AC-AT---CAAA---TA--T------------......-----A--AGAAGAA...GAA-----A--A--C--------TCGC-----------A--G--G--------C--T--A------T............................................. 8545
N.FR.11.N1_FR_2011 --AC-AT---CAAAG-GTA--T------------......--T--A--T............-----A--A--C--------ACGC-----------AC-G--G--------C-TT--AATG-G-T-T------TC-TT------------T------------------- 8463
P.CM.06.U14788 -AAG-A------A--A-TG----TCT-G--T--T......--T-----A............--A--A--A--R--C-------GG-----A-----C------TGC-----A-----------AT-T--C--C---TT------------------A--------T---T 8697
P.FR.09.RBF168 -AAG-A------A--A-TA----TCT-------T......--T--A--T............--A--A--A--A--C-------GG-----A-----CG-------C-----A-----------AT-T--C--C---TT-------------------------------T 9217
CPZ.CD.90.ANT TA-AGAA--A-A--TAATCA---ATTC-----AT......--TACA---............--A-G-ACA--C-----T--G-G------A--C--CA-G-----C-----AG-A--ATT---------C--GTCATGN--------------------------TN--- 8548
CPZ.CM.05.SIVcpzLB7 -CAA--T----AGA-CAT-------T----G-AG......---A-----............--A--AA-AT-G--------A-A------------A-----G----------TT--A-AG---T-T------G--T--------------------------------T 8626
CPZ.CM.09.Ptt_09Cam155 T-GC-----CCAAA-C-TA--A---T--AC--A-ATGGAG--G--R--A............A-T--A--A--C--------T-AG--A--------C--------------C-T---A-----CT-T-----C------------------------------------T 9227
CPZ.TZ.06.TAN5 TA--T-AGCA-A--TAGTA-AA-ACTCT-C--AC......--TACT---............--A--A--A--G--------T-G---AGCA-----CA-G-----C-----AG-A---CT---A--G-----GTCATGG--C-----------------------T---- 9261
CPZ.US.85.US_Marilyn -CAG-A---CCAAA--CTG--A---T----T-AGATG...ACTA-TC-T.........GAAAGT--A--A--C--C--T--TCGC-----A-----A-----G--C-----------ACA---AT-C---T-AG--TT-------------------------------T 9133
GOR.CM.07.SIVgor2139_287 -CAA-A----CAA----TA--A-TC--------T......--T--A--T............--A-----A--A----------G------A--G--G--------------C-TT--A-GG--AT-T--C--C---TT---------T---------------------T 8691
GOR.CM.12.SIVgor_BQID2 TCAG-A------A--CCT---G-TC-----CAGT......--TACA---............--A--A--A-----C-----T--------A--G---C-------------C-TT--A-G---GT-T--C--C---TT------------------A--------T---- 8677
GOR.CM.13.SIVgor_BPID15 -AGA-AT----AG--A-TA--T-TCT----G--T......--T--A--T............-----A--A--G--------G-AG--C--A-----CC----G----------T---A-G---AT-T-----C---TT---------T--------A--------T---T 8568
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Nef premature end in HXB2
B.FR.83.HXB2 TAATTCACTCCCAAAGAAGACAAGATATCCTTGATCTGTGGATCTACCACACACAAGGCTACTTCCCTGATTAGCAGAACTACACACCAGGGCCAGGGGTCAGATATCCACTGACCTTTGGATGGTGCTACAAGCTAGTACCAGTTGAGCCAGATAAGATAGAAGAG... 9261
Nef L__I__H__S__Q__R__R__Q__D__I__L__D__L__W__I__Y__H__T__Q__G__Y__F__P__D__*__Q__N__Y__T__P__G__P__G__V__R__Y__P__L__T__F__G__W__C__Y__K__L__V__P__V__E__P__D__K__I__E__E__._
A1.CD.97.97CD_KCC2 -----TGG-----G-A---------C---------------G----T-----G-------------------G------T------------------A-T----TC--T--A--A-------------T----T-------------------AGCAG--------... 9281
A1.CM.08.886_24 ---C-T----AAGG-A---------C---------------G-----A------------T-----------G------T------------------A-----------T-A--A-----C-------T------------------------GG-AG----GAGA... 8717
A1.CY.08.CY236 .......................................................................................................................................................................... 8168
A1.IN.09.NARI_FLS_IVC19_1 -----T-----A-G-----G-----A-----------A---G------------------WT----------G------T------------------AC------C-----A--A-----G-------TY-----------------T------G--G----GA-A... 9187
A1.KE.11.DEMA111KE002 -----T-----A-G-A---------A---------------G------------------T-----------G------T------------------A-------C-----A--A-------------T------------------C------G-AG----GA--... 8653
A1.RU.11.11RU6950 -----T-----A-G-----------C---------------G----T-------------------------G------T--T--C------------A-T-----C-----A--A-----G--------------------------C----C-G-TG-G------... 8818
A1.RW.11.DEMA111RW002 -----T-----A-G-----------A---------------G------------------T-----------G------T--------------------------C--GT-A--A-------------T----------------A-C--T--GG-AG----GAG-... 8675
A1.SN.01.DDI579 -----T-------GCA---G-----C---------------G-------------G----------------G------T--------------G---ACT-----C-----A--A-------------T------------------T-A--C-TCAG--------... 8453
A1.UG.11.DEMA110UG009 -----T-----AGG-A---------A--T------------G-----A-------G----T-----------G------T--------------------------C-----A--A-------------T---------------A--A-----GG-AG----GA--... 8607
A1.ZA.04.503_15344_T10_A1 --G--T-----AGG-AG--------G---------------G-G---A-------G----------------G---C--T------------------AC---G--C-----A--A-------------T-------------A-G--------AG-AG----GA--... 8532
A2.CD.97.97CDKTB48 -----T-------G-----------C---------------G-----A-------G----------------G------T-------------------C---G-TC-----A--A-------------T------------------T---TC-G--G--------... 8622
A2.CM.01.01CM_1445MV -----T-------G-A---------A---------T-----G----------G-------------------G------------------------------G-TC-----A--A-------------T----------------A-T---TC-G--G--------... 8478
A2.CY.94.94CY017_41 -----T-------G-A---------C---------A-----G------------------------------G------T------------------A-------C---T-A--A-------------T---------------A------TC-G--G-------A... 8687
B.BR.10.10BR_RJ032 -G---T----T------------------------T-A---G------------------T-----------G------T-----C------------AC---------------------G-------TT------------------------C--G--------... 8910
B.CA.07.502_1191_03 ---C-TGG--T----AG------------------------G-T---A-T----------------------G-------------------------AC-----------------------------T------------------------AC--G----G---... 8708
B.CH.08.M2_0803101_NFLG8 -G-----------G-A--------------------------------------------------------G------T--------------------------C------TG--------------T----T-------------C--------AG--------... 8826
B.CN.12.DEMB12CN006 -----TGG-----G-A---------G---------------G----T-------------T-----------G---T---------------------A------------------------------T------G------C-C--T-----GC--G-----A--... 8657
B.CU.14.14CU005 ....................................................................--C-G-A--GCTAT---T----A-AG............................................................................ 8318
B.ES.14.ARP1195 --G----------G-AG-----------------------------------------T-------------G------------CAA----------A--------------TG--------------T------------------------AC--G-----C--... 8746
B.FR.11.DEMB11FR001 -----T-------G-A-------------------------G------------------------------G-------------------------A------------------------------T------------------TAA---G-----------A... 8509
B.HT.05.05HT_129389 --G--T-------G-A------------T------------G-----A--------------............................................................................................................ 8398
B.JP.12.DEMB12JP001 -----T---------A----A-----------A-C------G-----------------AT---------C-G---AG-A------------------AC-----TC----------------------T----T-------------C-----CC--G----GA--... 8680
B.KR.07.HP_18_07JHS10_3909 --G--T---------A-------------------------G------------------------------G-------------------------AC-----T---------------G-------T------------------------A---G--------... 8927
B.RU.11.11RU21n -----T-------G-A--------------------------------------------------------G------T------------------ACT--------------------G-------T------------------------GG-------GA--... 8789
B.SE.12.SE600057 --G----------G-A---G---------------------G------------------------------G------------G------------------------------------------------T-------------T-----GG--G----GAGA... 8501
B.TH.10.DEMB10TH002 -----T-------G-A----AG---C---------------G-----A------------------------G-------------------------ACT--G-GG---T-A----------------T----T----------G--------G............... 8568
B.US.13.RV_1 --G-------------G------------------------G------------------------------G------------G------------A----------CT--TGT-------------T---------------A--------G---G--------... 9167
B.ZA.09.DEMB09ZA022 -------------G-A---------C---------T----------------------A-------------G------------------------AA-T-----C--------------G-------T------------------T-----G---G-------A... 8534
C.BR.07.DEMC07BR003 -----T----TA-G-A---G-----C---A-----T-----G----TA------------------------G---A---------------------A----------C-------------------T---------G--------C---AGGG-AG-G------... 8707
C.BW.00.00BW5031_1 -----T----TA-G-A---------G---------T-----G----T-------------------------G---A-----------G--A-----------------------------------------------G--------C---A-GG-AG-------A... 8617
C.CN.10.YNFL19 -----T----TA-G-A---G-----G---------T-----G----TA------------T-----------G-AGC-----------G--A--------------C--------T-----G-----T-T------------------C---A-GG-AG--------... 8637
C.CY.09.CY260 .......................................................................................................................................................................... 8216
C.ES.14.ARP1198 -----T-------G-----G--G--C---------T-A---G----T-------------TT----------G---A-----------T--A-------------T---------------------T-----------G--------C---A-GG-AG-G------... 8639
C.ET.02.02ET_288 -----T----T--G-A---GA----G--T------T-----G----TA------------T-----------G---A--------------A--------------C----------------------T---------G--------C---AG-G-AG--------... 8490
C.IN.09.T125_2139 -----T----TA-G-A---G-----G---------T-----G----T-----G-------------------G---T-----------G--A-----A--------C--------T-----------T-T-------A----------C---A-GG-AG--------... 9320
C.KE.05.05KE369195V4 -----T----TA-G-A---G-----C---------T-----G----TA------------------------G---A-----------T--A-------------T------------C----------T------------T--G--C-----GG-AG-G---A--... 8428
C.MW.09.703010256_CH256.w96 -----T-----A-G-A---G-----C---------T-----G-T--TA------------T---T-------G---A-----------G--A-------------------------------------T------------------C---AGGG-AG-------A... 9246
C.SE.13.SE600311 -----T----TA-G-A---G-----G---------T-----G----TA------------------------G---A--------------A-------------------------------------T------------------C---C-A-TAG-------A... 8493
C.TZ.08.707010457_CH457.w8 -----T-----A-G-A---G-----C---------T-A---G----T-----------T-------------G---A--------------A--------------------------G--------------------G--------T---A-GG-AG--------... 9236
C.US.11.17TB4_4G8 -----T-----A-G-A---G-----G--T------T-----G----TA------------T-----------G---A--------------A-------------------------------------T------------------C---AG-G-AG-G------... 8661
C.YE.02.02YE511 -----T-----A-G-A---G-----G---------T-------G--TA----------T-------------G---A-----------G--A------AC-----------------------------T------------------C---AGAG-AG-------A... 8513
C.ZA.12.DEMC12ZA096 -----T----TA-GCAT--G-----C---------------G----TA------------------------G---A-----------G--------------------------------------T-T---------G-----CA-C--CC-GG-AG--------... 8598
C.ZM.11.DEMC11ZM006 -----T-----A-G-A---G---A-A---------T-----G----T-------------T-----------G---A-----------G--A---------------------------------CC--T----T----G--------C---C-GG-AGC-------... 8649
D.CM.10.DEMD10CM009 --G--T---------AG--------A-----------T---G------------------------------G-------------------------AC------C-----A----------------T-G----------------C---AGGGT-G------G-... 8611
D.CY.06.CY163 .......................................................................................................................................................................... 8143
D.KE.11.DEMD11KE003 -GG--TGG---AG--A---------G-----------T---G------------------T---------C-G------------G--------G---A-T-----C----------------------T-G----G------C----------GG--G-----A--... 8591
D.KR.04.04KBH8 --G--TGG-----G-A------------------C--T---G-----A------------TT--------C-G---T---------------------A----------------------T-------T-G----------------AT----GG--G--------... 9162
D.SN.90.SE365 --G--TGG---A-G-A---------G-----------T---G------------------T-----------G---T---------------------ACT--------C---TG--------------T-C--T-------------T-----GG--G--------... 9262
D.TZ.01.A280 --G--TGG--T--G-----G-----C-----------T---G------------------T-----------G---C--T------------------ACT----------------------------T-G----------------C---A-GG--G--------... 8452
D.UG.10.DEMD10UG004 -----TGG-----G-A---------------------T---G-T--T-------------------------G---A---------------------ACT-----------------C----------TTG-A--------------T---A-GG--G-------A... 8571
D.UG.11.DEMD11UG003 --G--TGG----CG-A---------A---------------G----------------T-------------G---A---------------------A-T--G-----------------------T-T-------------A----TG--A-GG--GC------A... 8618
D.YE.02.02YE516 --G-------------G--------------------T---G------------------------------G-------------------------A-----C----------------G-------T-G----------------T--CA-G-T-G-------A... 8435
D.ZA.90.R1 -----TGG---A---AG--------G-----------T---G-----A-----------AT------C----G-------------------------A------------------------------T---------------G--T---C-GG--G-----C--... 8618
F1.AO.06.AO_06_ANG32 .......................................................................................................................................................................... 8257
F1.AR.02.ARE933 .......................................................................................................................................................................... 8338
F1.BR.07.07BR844 -----T-----A-G-A------G--G---------------G------------------------------G------------------------------------------------G-------T---------G------A-C-----GG--G-----AG-... 9060
F1.BR.10.10BR_PE107 -----T-T---A-G-A-------------------------G------------------------------G------T--------------------------------------C--G-------TT-----------------C-----GG-TG-----A--... 8668
F1.BR.10.10BR_RJ015 .......................................................................................................................................................................... 8494
F1.CY.08.CY222 .......................................................................................................................................................................... 8096
F1.ES.02.ES_X845_4 -----------AGG-A---------C-----------A---G-T----------------T-----------G---A---------------------A-----------------C-G--------------------------A--T-----GG--G-----A--... 8680
F1.ES.11.VA0053_nfl -----T-----A-G-A---------G---------T-A---G----------------------------C-G------T-----------------AAC------------------G----------T------------------C-----GG--G-----A--... 8688
F1.RO.96.BCI_R07 -----T-------G-A-----G---G---------------G-T---A------------------------G-------------------------ACT-----C--G----------A--------T------------------T-----GG--G-----A--... 9333
F1.RU.08.D88_845 -----T-----A-G-A---G-----G---------T-----G-T--------------------------C-G------T-----------A------------CTC----------------------T---------------A--C-----GG--G-----AG-... 8779
F2.CM.02.02CM_0016BBY ----CT-----AGG-A---------A-----------A---G----T-------------------------G-----------------------.......................................................................... 8349
F2.CM.10.DEMF210CM001 -----T-----A-G-A---------A---------T-----G-T--------G-------------------G-------------------------A-------C--C-----------G-------T---------------CAGC-----GG--G----GA--... 8539
F2.CM.10.DEMF210CM007 -----T-----A-G-A---------A---------T-----G-------------------T----------G-------------------------AC-----T-----------------------T----T-------------T-----GG--G----GA--... 8582
G.CM.07.920_49 -----------A-GCA------G-----------C------G-----A-T--------A--------A----G------------T-----A------ACT----TC--------------G-------T---A-----G-----G--T-----AG--G----GA-A... 8644
G.CM.10.DEMG10CM008 -----T-----A-G-AG--------A--------C------G----TA-T--------A-T------A--C-G---A--T------------------AC------C---T----------------------A-----G---A-G--T----CAG-------G--A... 8642
G.CM.10.DEURF10CM020 -----T-----A-GCA-------------------T-----G----TA----------A-T------A----G------------T------------A-T-----C--------------G-----------A-----------G--T----CAG-TG----G--A... 8655
G.CN.08.GX_2084_08 -----TGG--TA-G-A---------C--------C--A---G----TA-T--------A--------A--C-G------------T------------ACT----TC--------------G-------T---A---------A-G--T----CAG--G----G--A... 8517
G.ES.09.X2634_2 -----T-----A-GCA------------------C------G----TA-T--------A--------A----G-------------------------ACT----T-----------------------T---A----A----A-G--T----CAG-AG----G--A... 8765
G.ES.14.ARP1201 --G--T-----A-G-A---------G-----------C---G-T--TA-T--------A--------A----G------------T---AAA--------T-----C--------------G-------T---A-----------A--T----CAG--G----G--A... 8823
G.GH.03.03GH175G -----TGG---A-G-A---------G---------------G----TA----------A-T------A----G-------------------------ACT---CTC--------------G-------T---A---------A-A--T----CAG--G----G---... 9331
G.KE.09.DEMG09KE001 -----T-------G-A---G-----C---------------G----TA-T--------G-T------A--C-G-------------------------A-T-----C--------------G-------T---A-----------G--T----CAG-A-----G--A... 8670
G.NG.09.09NG_SC62 ---C-T-----A-GCA---G-----C-----------A---G----TA----------A--------A----G------------T------------A-T--G-----------------G---CC--T---------G---A-GA-T----CAG-A-----G--A... 8452
G.PT.x.PT3306 --G--T-----A-GCA-----G------------C------G----TA-T--------A--T-----A----G-------------------------A-T-----C--C-----------G-------T---A---------A-G--A-----AG----------A... 9276
H.BE.93.VI991 -----T-----A-G-A---------G---------------G----TA----------T-----------C-G---T----------------------AG--------C-------------------T---A-----G-----A--T---C-GG-TG-G---A--... 8664
H.BE.93.VI997 -----T-----A-G-A---------G---------T-A---G----TA----G--------T----------G--------------------------AGG----C--C-----------G-----T-T-------A-------A--T---C-GG--G-----AG-... 8579
H.CF.90.056 -----T-----A-GCA------G--C---------T-A---G----TA----------------------C-G--------------------------AG----T---C-----------G-------T---------------AA-T---C-GG--G-----C--... 8584
H.GB.00.00GBAC4001 --G--T-----A-G-A---------G---------------G----TA----------------------C-G---T--T--------------------G--------C---TG--------------T---------------A--T---C-GG--G-----A--... 8773
J.CD.97.J_97DC_KTB147 -----T-----A-G-A---------G---------------G----TA----------T-----------C-G---A--------G------------A-T-----C---T-------------------------------------T----GGG-AG-----AG-... 8426
J.SE.93.SE9280_7887 -----T-----A-G-A---------G---------------G-TC-TA----------T-----------C-G---A---------------------A-------C---T----A--------------------------------T---AGCG-AG----G--A... 8559
J.SE.94.SE9173_7022 -----T-----A-G-A---------G---------------G-TC-TA----------T-----------C-G---A---------------------AC--B---C---T----A-------------T------------------T---AGCG-AG----G--A... 8569
K.CD.97.97ZR_EQTB11 -----T-----A-G-----------G---------------G-T--T--T----------T-----------G---A---------------------A-------C-----------------------------------------T---AGAG-AG--------... 8444
K.CM.96.96CM_MP535 -----T-----A-G-A---------A---------------G-T--T-----------T-T-----------G---A---------------------A-------C--------------G--------------------------T----CAG-AG--------... 8448
01_AE.AF.07.569M -----T-----A-G-A---------G---------T-A---G-------T----------T-----------G---A-----------G---------AC-----TC------TGT-------------T----T-------------C---AGC-CAG----G--A... 8527
01_AE.CM.11.1156_26 -----T-----A-G-AG--------G--------CT-A---G----T--T--------A-----------C-G---A---------------------A-T-----C------TG------------------------------G--T---AGAG-AG----G---... 8586
01_AE.CN.12.DE00112CN011 --G--T-----A-G-A---------G--------CT-A---G-T--TA-T----------T-----------G---C--T------------------A-T-----C-----ATGT-------------T----T-------------C---AGAG-AG----G---... 8604
01_AE.HK.04.HK001 -----T-----A-G-A---------G--------CT-A---G-T--TA------------T-----------G-------------------------A-T------------TGT-------------T---A--------------C---AGAG-AG----G---... 8643
01_AE.IR.10.10IR.THR48F -----T-----A-G-A---------C--------CT-A---G--C-TA-T--------A-T-----------G---A--------------R------A-------C------TGT-------------TT--A--------------CAG-C-AG-AG-G------... 8481
01_AE.JP.11.DE00111JP003 -----T-----A-G-A---------C--------CT-A---G----TA-T--------A-------------G---A-----------------------A-----C-----ATGT-------------T---A--G-----------T---AGAG-AG-G------... 8676
01_AE.SE.11.SE601018 --G--T-----AGG-A---------G---------T-A---G----TA-T----------T-----------G---C---------------------A-------C------TGT-------------T------------------C---C-G--------G---... 8448
01_AE.TH.10.DE00110TH001 -----T-------G-A---------G-----A--CT-A---G-T--TA-T--------T-------------G---A---------------------A-T------------TGT-------------T-------A-----A----C---AGAG-AG----G---... 8582
01_AE.TH.90.CM240 -----T-----A-G-A---------G--------CT-A---G----TA-T----------T-----------G---A---------------------A------TC------TGT-------------T------------------C-A-AGAG-AG----G---... 8829
01_AE.US.05.306163_FL -----T-----A-G-A---------G---------T-A---G-----A-T----------T---T-------G---A---------------------AC-----TC------TGT-------------T------------------C---AGAG-AG----G--A... 8376
02_AG.CM.10.DE00210CM013 -----T-----A-G-A---------G---------------G----T-----------A-T------A----G-------------------------ACT----TC--------------G-------T---A---------C-G--T----TAG-------GAGA... 8751
02_AG.ES.06.P1423 --G--TGG-----G-A------G--A---------------G-Y--TA----------A--------A----G------T-----------A------ACT----TC-----A------------------------------A-G------TCAG-AG----GA-A... 8722
02_AG.GW.05.CC_0048 -----T-----AGG-A---------G---------------G----T-------------T------A----G---A---------------------A-T-----C-----A-----C--G-------T---A---------A-G--T---ACAG--G----G--A... 8656
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Nef premature end in HXB2
B.FR.83.HXB2 TAATTCACTCCCAAAGAAGACAAGATATCCTTGATCTGTGGATCTACCACACACAAGGCTACTTCCCTGATTAGCAGAACTACACACCAGGGCCAGGGGTCAGATATCCACTGACCTTTGGATGGTGCTACAAGCTAGTACCAGTTGAGCCAGATAAGATAGAAGAG... 9261
Nef L__I__H__S__Q__R__R__Q__D__I__L__D__L__W__I__Y__H__T__Q__G__Y__F__P__D__*__Q__N__Y__T__P__G__P__G__V__R__Y__P__L__T__F__G__W__C__Y__K__L__V__P__V__E__P__D__K__I__E__E__._
02_AG.KR.12.12MHR9 -----T-----A-G-A---------G---------------G----T-----------A-T------A----G---A---------------------A-T-----C----------------------T---A---------T-G--T----CAG-AG----G--A... 9010
02_AG.LR.x.POC44951 -------------G-A-------------------------G----T-----------A-T------A----G-------------------------ACT----TC--------------G-------T---A---------A-G--T----CAG--G----G--A... 9262
02_AG.NG.09.09NG_SC61 ----AT-----A-G-A---------G-----------A---G----TA----------A-T------A----G------------C------------ACT----TC--------------G-------T---A---------A-G--T----CAG-T-----G--A... 8432
02_AG.NG.x.IBNG -----T-----A-G-A---------A---------------G----TA----------A-T------A----G-------------------------ACT----TC--------------G-------T---A---------A-G--T----CAG--G----G--A... 8788
02_AG.SE.11.SE602024 -----T-----A-G-A---------C--------C------G----T-----T-----A-T------A----G------------C------------A-------C---T----------G-------T---A---------A-G--T----CAG--G----G--A... 8481
02_AG.SN.98.98SE_MP1211 -----T-----A-G-A---------G---------------G----T-----------A-T------A----G------T------------------A-T-----C--------------G-----------A---------A-G--T----CAG--G----G--A... 8496
02_AG.US.06.502_2696_FL01 -----T-----A-G-A---------G---------------G----T-----------A-T------A----G------------------A------AC-----TC--G--A--------G-------T---A---------C-G--T----CAG--G----G--A... 8470
03_AB.RU.97.KAL153_2 -----T-----A-G-A---------A---------------G----T-------------------------G----...............------A-T----TC-----A--A-----G-----------------------C--C----C-G-AG--------... 8426
04_cpx.CY.94.94CY032_3 -----T-----A-G-A---------G---------------G----T-----------T-T-----------G-G-T--------------A-------AG----TC------TG--------------T---------------A--T---C-GG--G-G------... 8673
05_DF.BE.x.VI1310 -----T-----A-G-A---------------------T---G-----A----------T----C--------G-------------------------A-T-----------------G--T-------T----T-----------A-T-----GG--G----GA--... 8670
06_cpx.AU.96.BFP90 -----T-----A-G-A------G--G---------------G----TA----------T-T-----------G---A---------------------AC-----TC--------T--------------------------------T-----GG-AG-------A... 9306
07_BC.CN.98.98CN009 -----T----TAGG-A---G-----G---------T-----G----T-------------------------G---C--------------A-------------TC--------T-----G-------T------------------C---AGGG-AG--------... 8604
08_BC.CN.97.97CNGX_6F -----T----TA-G-A---G-----G---------T-----G----T-----------------------C-G---C--------------A-------------TC--------T-----G-------T------------------C---AGGG-AG--------... 8461
09_cpx.GH.96.96GH2911 -----T-----A-G-A---------A---------------G-------------------------A----G---A--------------A-------------T----T------------------T----T----G-----A--T---A-GG-AG----G---... 8436
10_CD.TZ.96.96TZ_BF061 -----T----T--G-A---GA----C---------T-----G----TA------------T-----------G---A--------------A------AC---------G-----------------T-T----T-------------C---AGAG-AG-G------... 8616
11_cpx.CM.95.95CM_1816 -----T-----A-G-A---------G---------T-A---G----T-------------------------G---A---------------------A-------C------TGT-------------T---------------G--T---AGGG-AG----G---... 8669
12_BF.AR.99.ARMA159 -----T-T---A-G-A---------G--------------------------------T-------------G--------------------------------TG--------------G-------T------------------C----TGG--G-----A--... 9226
13_cpx.CM.96.96CM_1849 -----------A-G-A---------C--------C------G----T--T----------------------G---A-----------------G-----------C------TGT----A--------T----T--------A----T--CA-AG-AG----G---... 8686
14_BG.ES.05.X1870 -----T-----A-GCA-------------------------G----TA----------A-T------A----G---------T--T------------A-T-----------C--------G-------T---A----A------A--T----CAG--G----G--A... 8767
15_01B.TH.99.99TH_MU2079 -----T-----A-G-A---------G---------T-A---G-T--TA-T----------T-----------G---A---------------------A-------C------TG--------------T------------------C---AG-G-TG----G---... 8636
16_A2D.KR.97.97KR004 ----------A--G-A---G-----C---------------G------------------T-----------G----GGT-----------------AA-T-----C-----A--A-------------T---------------CAGT----C-G--G----G---... 8678
17_BF.AR.99.ARMA038 -----T-----A-------------A---------------G-----A------------------------G-------------------------A-------------------G--G--------------------------A-----GG-------GA-A... 8444
18_cpx.CU.99.CU76 -----TT--T---G-A---G-C---G---------T-----G-T-T-A------------TTC---------G------T-----------------A-------TC--C--A----------------T---A--------------TT--A--G-AG--------... 8590
19_cpx.CU.99.CU7 --G--TGG--T--G-A---------C-----------T---G----T-----------T-------------G---T--T------------------A----G-------------------------T-G-------------G--T---A-GG--GC---GA-A... 8326
20_BG.CU.99.Cu103 -----T-----A-GCA---------C--------C------G----TA-T-----------------A----G-------------------------ACA----TC--------------G-------T---A---------A-G--T----CAG--G----G--A... 8707
21_A2D.KE.99.KER2003 -----T-------G-A---------A---------------G------------------T-----------G------T------------------AC-----TC-----A--A-------------T---A--------------T---TC-G--G--------... 8456
22_01A1.CM.01.01CM_0001BBY -----T-----A-G-A---------G---------T-A---G----TA------------------------G---A-------------------.......................................................................... 8372
23_BG.CU.03.CB118 -----TGG---A-GCA---------C--------C------G----TA-T----------T------A----G-------------------------A-A--------------------G-------T---A-----------A--T----CAG-TG----G--A... 8716
24_BG.ES.08.X2456_2 -----T-T---A-GCA---------C--------C------G----TA-T--------A--------A----G------------------A------ACA----TC--------------G-------T---A-----------G--T---ACAG--G----G--A... 8751
25_cpx.CM.02.1918LE --G--TGG-----G-AG--------A-----------------------------G----------------G------T-----G----------.......................................................................... 8425
26_AU.CD.02.02CD_MBTB047 -----T-------GCA----A----C--------C------G----TA-T----------T---------C-G------T------------------A-T-----C-----A--A-----G-------T------------------T----C-G--G-------A... 9273
27_cpx.FR.04.04CD_FR_KZS -----TGG---A-G-A---------A---------T-----G----TA----------T-----------C-G---A--------------A-------AG----T---C--------A----------T---------------A--C--CA-GG--G--------... 9284
28_BF.BR.99.BREPM12609 ------------C--A---------G---------------G-T----------------------------G-------------------------AC-----TC----------------------TT-----------------T-----AC--G------C-... 8674
29_BF.BR.01.BREPM16704 ---------------A---------G---------T-----G------------------------------G------------------A--------------------------------------------------------T-----CC--G--------... 8721
31_BC.BR.04.04BR142 -----T----TA-GCA---G-----C---------T-----G-T--TA------------------------G---A---------------------AC-----T---C-----------C-------T------------------C---AGGG-AG-G------... 8780
32_06A1.EE.01.EE0369 -----T-----A-G-A---------G---------------G----T-----------T-------------G---A--------C------------A-------C---T-------------------------G-----------T---AGGG--G-------A... 8887
33_01B.ID.07.JKT189_C -----T-----A-G-A------------T-----CT-A---G-T--TA------------T-----------G---A--------------------A--------C------TGT-------------T------------------C---ACAG-AG----G---... 8568
34_01B.TH.99.OUR2478P -----T-----A-G-----------G---------T-A---G----TA-T----------T-----------G---A---------------------AC-----TC------TG--------------T------------------C----GAG-AG--A-G---... 8427
35_AD.AF.07.169H -----T-----AGG-A---G-----A---------T-----G-----A-------G----------------G------T--T---------------A-----------T-A--A--------------T--A--------------T----C-G-AG----GA--... 8461
36_cpx.CM.00.00CMNYU830 ----C--------G-A------------------CT-A---G----T--T----------T-----------G---A--------------A---........................................................................... 8410
37_cpx.CM.00.00CMNYU926 -G--------T----A---------C---------------------A------------------------G------T---------------........................................................................... 8396
38_BF1.UY.03.UY03_3389 -----T-----A-G-----------G---------------G------------------------------G------T------------------A-----------------A-G--G-------T---------------G--C------G--G----GA--... 8657
39_BF.BR.04.04BRRJ179 --G--TGG-----G-A---------C---------T-----G------------------------------G------T------------------------GTC--------------G-------T----------------AGC-----GG--G-----AG-... 8738
40_BF.BR.05.05BRRJ055 -----------A-G-----------C--A-----C------G-T--T-------------T---------C-G-------------------------A----------C-----------G-------T------G-----------C-----GG--G-----A--... 8776
42_BF.LU.06.luBF_18_06 -----T-------------------C--------------------T-------------------------G------------C------------A----------C---TG--------------T-------------C------A----C--G-----A--... 8766
43_02G.SA.03.J11223 --G--T-----A-G-A------G--A---------T-A---G----T-----------A-T------A----G---T-----T--T------------A-T-----C--------------G-------T---A---------A-G--T----CAG-TG----G--A... 8789
44_BF.CL.00.CH80 -------------G-A---------C---------------G----------------T-------------G------------C------------A-------------------G--G-------T------------------C-----GG--G-----A--... 8676
45_cpx.FR.04.04FR_AUK --G--T-------G-A---------C-----------A---G------------------------------G------T------------------A-T----------------------------TT---T----------G--T---A-GG-AG--------... 9223
46_BF.BR.07.07BR_FPS625 ---C-T-----A-G-A------T--G--------C--T---G------------------------------G-------------------------A----------------------G-------T----------------A-C--C--GG--G-----AG-... 8637
47_BF.ES.08.P1942 -----T-T---AGG-A---------G-----------A---G-T--------------A-------------G------------------------------G------T----------G-------T------------------C-----GG--G-----A--... 8678
48_01B.MY.07.07MYKT021 -----T-----A-G-A------------T------T-A---G----TA-T----------T-----------G---A---------------------ACT----TC------TGT-------------T------------------C---C-AG-AG----G---... 8490
49_cpx.GM.03.N26677 .......................................................................................................................................................................... 8519
50_A1D.GB.10.12792 -----T-----A-G-A---------G---------------G-------------------T----------G------T------------------A-------C---T-A--A-----------------A----------------A---GG-AG----GA--... 8661
51_01B.SG.11.11SG_HM021 -G---TGG--T----A-------------------T-----G----T-------------------------G--------------------------AA----T---C-------------------T-R----------------T------C--G-----A--... 8464
52_01B.MY.03.03MYKL018_1 -----T-----A-G-A---------G---------T-A---G----T--T----------T-----------G---C---------------------A-------C-----ATGT-------------T------------------C---A-AG-AG----G--A... 8584
53_01B.MY.11.11FIR164 -----T-----AGG-A---------G--------CT-A---G-T--TA-T--------A-T-----------G-AGC---------------------ACT-----C-----ATGT-------------T------------------C----CAG-AG----G---... 8598
54_01B.MY.09.09MYSB023 -----TGG---A-G-A---------C--------CT-A---G----TA-T--------T-------------G---A---------------------AC-----TC-----ATG------C-------T------------------C---AGAG-AG----G---... 8708
55_01B.CN.10.HNCS102056 -----T-----ACG-A---------G--------CT-A---G-T--TA-T--------T-T-----------G---C-----------------------------C-----ATGT--C--G-------T------------------C---AGAG-AG----G---... 8589
56_cpx.FR.10.URF5_patient_A .......................................................................................................................................................................... 8396
57_BC.CN.09.09YNLX19sg -----T----TA-G-A---G-----G---------T-----G----T-------------------------G---A--------------A-----A--------C--------T-------------T------------------C---AGGG-A---------... 8492
58_01B.MY.09.09MYPR37 -----T-----A-GCA------------------CT-A---G-T--TA-T----------T-----------G---A---------------------A-------C-----ATGT-------------T------------------C---AGAG-AG----G---... 8630
59_01B.CN.09.09LNA423 -----T-T--TA-G-A---------G--------CT-A---G-T--T--T----------T-----------G---C----------................................................................................... 8380
60_BC.IT.11.BAV499 -----T--------CA-----G------A------------G-----A----------T--T----------G---A-----------G------A--A-----------T--TG--------------T---------G-----G---A--A-G............... 9227
61_BC.CN.10.JL100010 -----T-----A-G-A---G-----G---------T-----G----T-------------------------G---A--------------A------A-T----TC--------T-----G-------T------------------A---A-GG-AG--------... 8660
62_BC.CN.10.YNFL13 -----T----TA-G-A---G-----G---------T-----G----T-------------T-----------G-G-C-----------G--A-------------TC----------------------T------------------C---AGGG-AG----G---... 8595
63_02A1.RU.10.10RU6637 -----T-----A-G-A---------A---------------G----T-----------A--------A----G-------------------------ACT----TC--------------G-------T---A---------A-G--T----CAG----------A... 8811
64_BC.CN.09.YNFL31 -----T----TA-G-----G-----G---------T-----G----T-------------------------G---A-----------G--A-----AA------TC--------T-------------T------------------C---AGGG-AG--------... 8629
65_cpx.CN.10.YNFL01 -----T-----A-G-A---G-----G---------T-----G----T-------------------------G---A--T--------G--A-----A-------TC----------------------T------------------T---AGAG-AG--------... 8685
67_01B.CN.11.ANHUI_HF115 --C--T-----A-G-A---------G--------CT-A---G-T--TA----T-------T-----------G---A---------------------A------TC------TGT-------------T------------------T---AGAG--G----G--A... 8583
68_01B.CN.11.ANHUI_WH73 --G--T-----A-G-A---------G--------CT-A---G-T--TA----T-------T-----------G---A---------------------A------TC------TGT-------------T------------------T---AGAG-TG----G---... 8577
69_01B.JP.05.05JPMYC113SP420-----T-----A-G------A----G---------T-A---G----TA-T----------T-----------G---A--------------A------AC-----TC---T--TGT-------------T------------------C---AGAG-AG----G--A... 8681
70_BF1.BR.10.10BR_PE004 .......................................................................................................................................................................... 8524
71_BF1.BR.10.10BR_PE008 -----TGG-----G-A-------------------------G------------------------------G------T------------------AC-----GG--------------G-------T---A--------------C-----A---G--------... 8927
72_BF1.BR.10.10BR_MG002 -----T----T----A---------C---------------G-------T--------------------C-G-------------------------A--C---------------------------T-------------C----------AG-AG-----A--... 8786
74_01B.MY.10.10MYPR268 -G-------------A-------------------------G-T---A-T----------------------G---C-----------------------------C------TGT-------------T------------------A-----GC--G-------A... 8576
O.BE.87.ANT70 -----T-------T-A----GC---A-----G-----T---G-G--TA----T--G--A-T-----------G------------------A-----AAC---G-TC--------A----------TG-TT--A-----------GTCAGA---AG--GC----AGACTA 9350
O.CM.98.98CMA104 -----T----AG-TGC----GC---A-----G-----T---G-GC-TA----T--G--A-T-M---------G------------------A-----AAC-----TC--C-----A---------ATG-TT--------------GTCAGA--C-G--GC------ATTG 8854
O.CM.98.98CMABB141 -----T-T-----T-A----GC---G-----G-----T---G-AC-TA----T--G--A-T-----------G------------------A-----AAC-----TC--------A-A---G----TA--T---T----------GACAAG---GG--GC----AGACTA 8865
O.CM.98.98CMABB212 -----T-------T-AG---GC---A-----G-----T---G--C-T-----T--G--A-T-----------G----TG---------G--A------A-T-----C--------A----------TA-----------------GACAG----AG--GC---GAGACTG 8873
O.CM.98.98CMU5337 -----T--------GCT---GC---G-----G-----T---G-A--TA-T--T--G--A-T-----------G------------------A-----AACT----TC--------A---------ATG-TT--------G-----GTCAGA--C-G--GC---T--WCTG 8801
O.CM.99.99CMU4122 -----T----T--TG-G---GC---G-----G-----T-----A--TA----T--G--A-T-----------G------------------------AACT----TC--------A-----G----TA-TT--------------GTCAGA--C-G--GC------ACTA 8820
O.FR.92.VAU -----T-------T-A----GC---G---T-A--C--T---G-GC-T-----T--G--A-T-----------G---A--------------A-----AAC-----TC---T-A--A---------CTA-TT--------------GTCAGA--C-G--GC-----CACTG 8922
O.GA.11.11Gab6352 -----T-------TGCT---GC---G-----G-----T---G-G--T-----T--G--A-T-----------G----C-------------A-----AACT----TC--------A---------CTA-TT--------------GACAGA----G--GCTA--AG-CTA 8588
O.SN.99.99SE_MP1299 -----T-------T-A----GC---G-----G-----T---G-A--T-----T--G--A-T-----------G----GG------------A------CCA----TC--------A-----G----TA-TT---T----------GTCAGA--C-G--GC---G--ACTA 9412
O.US.10.LTNP .......................................................................................................................................................................... 9103
N.CM.02.DJO0131 -----TGG---AG--A---G-----CG-TT-A-----C---G-T--T-------------T---------C-G------------------------AACT----TC--C-----------------T-T---A---------T-GTCAG-T--AGCAG--------... 8736
N.CM.02.SJGddd -----TGG---AGG-A---G-----G--T--A-----C---G-T--T-------------T---------C-G-................................................................................................ 8615
N.CM.04.04CM_1015_04 --G--TGG---AG--A---G-----G--T--A--C--C-----T--TA----------------------C-G------------------------A-----G-----C-----A-------------T---A---------T-GTCAG-T--AGCAG-------A... 8705
N.CM.06.U14296 .......................................................................................................................................................................... 8545
N.FR.11.N1_FR_2011 --G--TGG---AG--AG--G--------T--A--C--C---G----T------------AT---------Y-G------------------------AACT-----C--C-------------------T---A---------C-GTCAG-T--AGCAG-------A... 8630
P.CM.06.U14788 --G--T----A-CTGAG---GC---G-----A-----C--------T-----T--G--A-T---------C-G------T-----T-----------A-AA--------C-----------G---CTG-TT--A-----------CTCTGAG-TAG-AGCT--G--AATG 8867
P.FR.09.RBF168 -----T-T--A-CTG-G---GC---A--A--A-----C---G----T-----T--G--G-T---------C-G----C-T-----T-----------A-AA----TC--------------G---CTG-TT--A-----------CTCTGAG-TAG-AG-T--G--AATG 9387
CPZ.CD.90.ANT -----T-NN-A-TT-A----GC--C------A---A-------G-TTA----C--G--AAT-----------G------T------GA--A------A--T-----------CTGTAGA--------T-TT---T----------A--AT--.................. 8700
CPZ.CM.05.SIVcpzLB7 --G--T----TA---AG--------A--------C--CG--G-T--T-----------AAT---------C-G------T-----C------------A-T---------A-A--------CG------T-------------C-AACC-----AG--G-G--G---... 8793
CPZ.CM.09.Ptt_09Cam155 --G--TGG---AGG-----G-----G---T-A-----C---G-T--T-----------T-----------C-G------T------G-G--------A--T--G--C-----ATG------C-------TT-----G------C-ATCA--T--AG-AG-G------... 9394
CPZ.TZ.06.TAN5 --T--TGG--T-C--AG---GC--CC--T--A--CACT-----G--TA-T--------TGT------A--C-G------------C--T--A-----AA-T-----C-----ATG-AGG-------TG-TT---T----------G--T---CCAG-A............ 9419
CPZ.US.85.US_Marilyn --G--T-T---AG------------G-----A-----C---G-T-----T--------AAT---------C-G------T-----C--------T--A--A--------C--A--A-A---G-------TT---T----C--TC-CACAGA---GG-AG----GC--... 9300
GOR.CM.07.SIVgor2139_287 --G--TT---T--GGCC---AGT------T-A--C--C---G-T--T--T--T--G--A-----------C-G------T------------------A-A--------C---------------CTG-TT---T----G-----CTCAGAG-CAG-AGCG--G---ATG 8861
GOR.CM.12.SIVgor_BQID2 -----T------C-CAG---GC---G--T--G-----T---G--Y-T-----T--G--A-T-----------G------------------------AAYT-----C----------A---G----TG-TT---T----------ATCAGA--C-G--GC------AATG 8847
GOR.CM.13.SIVgor_BPID15 --G--T-T--A-CTGAG---GCC--G--T--A-----C---G----T-----T--G----T-----------G------T-----C-----T-----A-------GG--C-----------G---ATG-TT--A--------C--CTCTGAG-CAG-AGCT--GT-CATG 8738
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B.FR.83.HXB2 GCCAATAAAGGAGAGAACACCAGCTTGTTACACCCTGTGAGCCTGCATGGGATGGATGAC...CCGGAGAGAGAAGTGTTAGAGTGGAGGTTTGACAGCCGCCTAGCATTTCATCACGTGGCCCGAGAGCTGCATCCGGAGTACTTC...AAG................. 9408
Nef _A__N__K__G__E__N__T__S__L__L__H__P__V__S__L__H__G__M__D__D__.__P__E__R__E__V__L__E__W__R__F__D__S__R__L__A__F__H__H__V__A__R__E__L__H__P__E__Y__F__.__K__.__.__.__.__.__.
A1.CD.97.97CD_KCC2 --T-C-GGG----------AT---C-----------A-AT---AA-----A--------T...--T---------------AT-----A---------T-----G-----AA-A---AGA---AA-----------------T--A-...--A................. 9428
A1.CM.08.886_24 --T-C-G-G----------A----C-A---------A--T---AA-----A--------T...GAC--A------ACA---ATA----A-----------A---G--C--CA-A--TA-A---------A------------T--A-...--A................. 8864
A1.CY.08.CY236 .......................................................................................................................................................................... 8168
A1.IN.09.NARI_FLS_IVC19_1 --T---G-G----------A-W--C-------Y--GA-AT-T-AA-----A-----G--T...GA-----A------A---C------A----------M--T-G---C-AA-A---AGA---YAT---A------------T--A-...--A................. 9334
A1.KE.11.DEMA111KE002 -AA-C-G------------A----C-----------A-AT-T-AA-----A-----G---...GA---A------ACC---AGA---GA---C------A-A--G-----AA-A---AGA----A------A----------T--A-...--A................. 8800
A1.RU.11.11RU6950 ----CAG------------A----C-A---------A-AT---AA-----A--------T...GA-----A----------A-----CA---------T-----G--TC-AACA--TAGA---------A---------------A-...--A................. 8965
A1.RW.11.DEMA111RW002 --T---G-G----------A----C-A---------A-AT---AA-----A--------T...GAA--AG-----ACA---AT------A--------------G-----AAGA-----A---A----AGA-----------T--A-...--AGATTGTTGACAGGAACA 8839
A1.SN.01.DDI579 ----C-G-G------.........C-------------AT---AA-----A--------T...AA-----A------A---AT----C----------T-----G---C-AA-A---ACA--T------A------------T--A-...--A................. 8591
A1.UG.11.DEMA110UG009 --T--CG-G----------AT---C-A---------A-AT---AA-----A--------T...GAA---------ACA---A------A---------T-----G---C-AA-A--TT-A--------------------T-T--A-...--A................. 8754
A1.ZA.04.503_15344_T10_A1 --TGC-G-G------G---A-T--C-A---------A-A-A--AA-----A--------T...GAT---------ACA----TA-----A-----------A--G------AGA-----A-----C-------------------A-...--A................. 8679
A2.CD.97.97CDKTB48 --T-CGG-G--G-------A---T--A--------CA-AT---AA-----AGCA--G---...--T--A------------A------A------T--T-----G--GC-GAGA---C-A---A------A-----------T--A-...--A................. 8769
A2.CM.01.01CM_1445MV --T-C-G-G----------A------A---------A-AT---A------A--A------...--T---------------A-A-----------T--T-A---G---C-GAGA---AGA--------A---T-------T-T--A-...--A................. 8625
A2.CY.94.94CY017_41 --T-C-C-G----------A------A---------A-AT---AA-----AG-A------...--T--A------------AGA---GA------T--AA----G---CGGAGA---AGA-------------------------A-...--A................. 8834
B.BR.10.10BR_RJ032 -------------------T--A-C-C--G------A------AA-----A---------...-------A----------AT-----A------------------------------A---------AAA-----------T-A-...--AGACTGGCAAA....... 9067
B.CA.07.502_1191_03 --T-CGGT--------C--A--A---A----------GC-----------A-----G---...--A----A---G---C---T------A---------AAG--G-----------T--A---AA-------A-G-------T----...-GA................. 8855
B.CH.08.M2_0803101_NFLG8 -----C-C-----------T--A-C-----------A------A------------G--T...--A----A------AC---T-----A---------------G------------A-------------A----------T--A-...--A................. 8973
B.CN.12.DEMB12CN006 --T-C-G------------A-T--------------A---A--A----------------...-------A------A----T------A--------------C--C-----C---T-A---AAG--C---T-------T--T-A-...--AGGCTAAAA......... 8812
B.CU.14.14CU005 .......................................................................................................................................................................... 8318
B.ES.14.ARP1195 ------G-------A----T--C-C------------GA--------C------------...--A----A------AC---T-----A-----------T---T------A--------------------T--------------...---................. 8893
B.FR.11.DEMB11FR001 ------C------------A-T--------------A------A------A---------...--A----------------TA----A-----------T-------G-C-G-T--A-----------AA-----------TT-A-...---................. 8656
B.HT.05.05HT_129389 .......................................................................................................................................................................... 8398
B.JP.12.DEMB12JP001 -AT---G------------T--A-C-----------A------A----------------...----------------G-AT-----A-----------A---------G--G-----A---A-----AAA-------------A-...---................. 8827
B.KR.07.HP_18_07JHS10_3909 ----C-GT-----------A-T-------------CA---A---------A---------...------G-C----------T-----A---------------G--------------A---------AAA-------------A-...---................. 9074
B.RU.11.11RU21n ----C--C-----------A-T-----C---------C--A-A-----------------...--A----------------T-----A--------------------A-------------------AA-----------TT-A-...--A................. 8936
B.SE.12.SE600057 ----C-GT-----------A-T---------------C--A-G-------------CA--...--A---------------AT-----A---------------------------T------------A----------A--T-A-...---CTAAA............ 8653
B.TH.10.DEMB10TH002 AA--G-G---------C--A---T---C---------CA-----------------G---...--A---G-------A----T-----A------------------C--C------A-------C-------------------A-...---................. 8715
B.US.13.RV_1 ------G------------A----------------A-A-----------A---------...--A--------------G-T-----A-----------T-------G---G----A--------------T----TC------A-...G--................. 9314
B.ZA.09.DEMB09ZA022 ------G------------A---T------------A------A----------------...--A---------------C------A---------T-----G--------------AA------------------------A-...---AACTG............ 8686
C.BR.07.DEMC07BR003 -------C-----------A----C--C-G------A----T--------A-----G--T...A-A---G-------A---C------AA------C-T-T-------CGCAGA---A-------C-----A-------------A-...--A................. 8854
C.BW.00.00BW5031_1 ----CCG-------A----A-T-----C--------A-AT---A------A-----G--T...GA---C--------A---AG-----A---------TGAG------CGCAGA---A-C--------A-GA----------TT-A-...--A................. 8764
C.CN.10.YNFL19 -----CG----G--A----A-T-T---C-----------T---AA-----A-----G--T...GAAC-C--------A---A-----CA--------TT-AA------CACAGA---A-------C-----A----------TT-A-...--A................. 8784
C.CY.09.CY260 .......................................................................................................................................................................... 8216
C.ES.14.ARP1198 AA---C-C------AG---A-T-T---C--------A------AA-----A-----G--T...G-A--A--------C---C------A------T---A--------CGCAGA-----A-----C-----A--------A--T-A-...--A................. 8786
C.ET.02.02ET_288 ------G------------A-T--C--C-G------A-A-----------A--------T...GAA--C-A------A---AT-----A--------T-TC-------CACAGA---C-------C-----A-----------T-A-...--A................. 8637
C.IN.09.T125_2139 -----CG------------A-T-----C-----------T---A------A-----G--T...GAAC-C--------A---AT-----A---------T-AA------CGCAGA---C-------T----AA----------TT-A-...--A................. 9467
C.KE.05.05KE369195V4 ------G------------A-T-T---C-G------A-------------A-----G--T...GGA--C--------A---C------A---------T-AA------CGCAGA---A-A-----T--A--A----------TT-A-...--A................. 8575
C.MW.09.703010256_CH256.w96 -----CG-------A----A-T-TC--C--------A------AA-----A--------T...GATC-C--------A---A------A---------T-AA------CACA-A---A-------C-----A----------TT-A-...--A................. 9393
C.SE.13.SE600311 ------G-------A----A-T-T---C--------A-A-----------A-----G--T...GAA--C--------A--GAT-----A--------TT-AG------CACA-A---A-------C-----A----------TT-A-...--A................. 8640
C.TZ.08.707010457_CH457.w8 -AA-CGG------------A---T---C--------A-------------A-----G--T...GAAC-C--------A---A------A---------TATG------CGCAGA---A-------C---AAA-----------T-A-...--A................. 9383
C.US.11.17TB4_4G8 AA----G------------A-T-----C-G------A------A---C--A-----G--T...GAA--C--------A---A------A----------A--------CGCAGA---A-------C-----A-----------T-A-...--A................. 8808
C.YE.02.02YE511 -----CG----------T-A-------C--------A-A-----------A-----G--T...GGT--CG-------A---AT-----A------------------GCACAGA-----------C-----A----------TT-A-...--A................. 8660
C.ZA.12.DEMC12ZA096 ------G-------A----A--T----C--------A-A-----A-----A--A--G--T...GA------------A---A-----GA---------TATG--G---CGCAGA---A-------C-----A--------A--T-A-...--A................. 8745
C.ZM.11.DEMC11ZM006 CA---C---A----TG---G-T-T---A-G------A------AA-----A--A--G--T...GAAC-C-----GA-A---AT-----A--------C--AA------CGCAGA---C-------------A----------GG-A-...--A................. 8796
D.CM.10.DEMD10CM009 -AG-C-G-G------------T-T---C---------------A------A-----G---...A----------------G-T-----AA--CA-----A-A---------G-A--TAA----A--C--AA------A----T---T...--A................. 8758
D.CY.06.CY163 .......................................................................................................................................................................... 8143
D.KE.11.DEMD11KE003 ----C-G------------A-T--C-------------A----A------A---------...-A----------------ATA-----A---A----TA-A--G------G-A--TAA------TC----A-------------A-...--A................. 8738
D.KR.04.04KBH8 ------G------------A-T--C-----------A------A------A--A--G---...---------C-----C--A-------A---A-----AAA---------G-A---AA-------AT--------------TT-A-...--A................. 9309
D.SN.90.SE365 ----C-G-------AG---A-T--------------C--T---A------A--A--G---...GA-------C---------T------A---A-----AAA---------G-A---AA----A--A---------------T--A-...--A................. 9409
D.TZ.01.A280 A---C-G------------G-T--------------A-A----A------A-----G---...A------A-----------TA-----A---A-----A-A---------G-A---AA-------AGCT---------------A-...--A................. 8599
D.UG.10.DEMD10UG004 -A--C-G------------ATT-----C--------A--T---A------A-----A---...-A---------G------A-------A---A-----A-A---------G-A--TAA----AAGATA-AA-------------A-...--A................. 8718
D.UG.11.DEMD11UG003 -A--C-G------------A-T---------------C-T---A------A-----G---...A-----------------AT------A---A-----A-A---------G-G---AA----A---T-T-A--------T-T--A-...--A................. 8765
D.YE.02.02YE516 -AG--CG--------G---AGT-T---C--------A--CA--A------A----GG---...--A----A-----------T------A---A-----AAA---------G-A---AAA---A--A--AC-----------T---T...--A................. 8582
D.ZA.90.R1 ----C-G-G-------C--A-T--------------A---A--A------A-----G---...------------------A------AA---------A-A---------G-G---AA------------A-------------A-...--A................. 8765
F1.AO.06.AO_06_ANG32 .......................................................................................................................................................................... 8257
F1.AR.02.ARE933 .......................................................................................................................................................................... 8338
F1.BR.07.07BR844 ------G------------A-T--C--C-------CA-A----AA-----A--------T...GAA--C--------AC-GAT-----A----------A----G---CGGAGG---A-A---A----AAAA--C--A----T--A-...---GCTGAG........... 9213
F1.BR.10.10BR_PE107 ------G------------A-T-----C-------CA------AA-----A-----G--T...GA---A-A-------C-GC-A--------------------G---C-GA-A---A-A--AA-G---GAA----------TT-A-...-GAGACTGG........... 8821
F1.BR.10.10BR_RJ015 .......................................................................................................................................................................... 8494
F1.CY.08.CY222 .......................................................................................................................................................................... 8096
F1.ES.02.ES_X845_4 ------G------------A-T-----C-------CA------AA-----A-----C--T...G-A--TG-------AC-GA------A----------AC---G-----GAGA---A-A---A-----AGATT-----------A-...--AGACTGAG.......... 8834
F1.ES.11.VA0053_nfl ------G-------A----A-T----AC-------CA------AA-----A--------T...GAA--CG-------AC--A-----CA---------------G---C-AA-A---A-A---A-----AGA-------------A-...C-AGACTGA........... 8841
F1.RO.96.BCI_R07 --T---G----------T-A-T----AC-------CA------AA-----A-----A--T...GAA--C--------AC-GA-----CA---------------G------A-A--T-AA---A-----AGA----------T--A-...C-AGACTAAGACCTCTGACA 9497
F1.RU.08.D88_845 --T---G--------------T-----C-------CA------AA-----A--------T...GAA--TG-----------AGA----A---------------G---C-GAGA---C-C---A-----AA---C--A----T--A-...---GACTAAGTTGTTGACAC 8943
F2.CM.02.02CM_0016BBY .......................................................................................................................................................................... 8349
F2.CM.10.DEMF210CM001 ------G------------A-T-T--A--------CA------AA-----A-----G---...GAA--CG-G---------AT-----A----------G--------CGGAGA---A-A---A-----AAA-----A----T--A-...--AGACTAAG.......... 8693
F2.CM.10.DEMF210CM007 ------G-------A-C--A-T-T--A--G--T---A-A----AA-----A--A--G---...GAA--C--G---------AT-----A----------AC-------A-GAGA---A-A---AA----AAA----------T--A-...--AGACTGAG.......... 8736
G.CM.07.920_49 ------G------------A-T-T--A--------CA-CT---A------A-----A--T...GAA--C---------C-GA-A----CA--------TA--------CGGAGA---A-A--------------------A----A-...--A................. 8791
G.CM.10.DEMG10CM008 ----C--------------A-T----A--------CA-CT---A------A-----G---...GA---C-----G---C-G-TA-----A---------A-------TCGGAGG---A-A---------AAA----------T--A-...--A................. 8789
G.CM.10.DEURF10CM020 AT-----G------A----A---T--A---------A-C----A------A-----A--T...GGA--C-AC------C-G-TA----A----------A--------CGGAGA-----A---------A-A-------------A-...--A................. 8802
G.CN.08.GX_2084_08 ----------A--------A---T--------T--CA-CT---A---C--ACA------T...GAA--C---------C-G-TA-----A--------TA--------AGAAGA---CGA--------A-------------T--AT...---................. 8664
G.ES.09.X2634_2 --T-C--GG----------A---------------CA-CT----A-----AGCA--G--T...GGA--C-AG--G---C-GAGA----A---------TA----G---CGGAGA---T-A----------------------T--AT...--A................. 8912
G.ES.14.ARP1201 AA--------A--------A---TC-A--------CA-CT---A------A--A--A--T...GA---C-----G---C-G-TA-----A---------A--------CGGAGA---A-A--------------------C-T--A-...---................. 8970
G.GH.03.03GH175G ----------------C--A---TC-C--------CA-CT---A------A--A--G--T...GAA--C-A-------C-G-TA----A---------TA--------CGGAGA--TC-T-------------------------A-...---................. 9478
G.KE.09.DEMG09KE001 ----C-G---------GA-A--CT--A--G-----CA-CT---A------A-----G---...AGT--CC--------C-GA-A----A----------A--------CGGAGA---A-A------------T------------A-...--A................. 8817
G.NG.09.09NG_SC62 --------------A----A---T--A--------CA-C----A------A-----A--T...GAT--C-A-------C-G-TA----A---------TA--------CGGAGA---A-A--------------------T----A-...---................. 8599
G.PT.x.PT3306 ----C--T-----------A---T--A---------A-CT----------A-----G---...G-A--C-A-------C-G-TA-----A---------A----G---CGGAGA---A-A--------------------C-T--A-...--A................. 9423
H.BE.93.VI991 ------G------------A----------------A--T---AA-----A--A--G--T...--A-----------AC--AT-----A---------T--A------C-GAGA---AGA---AA-----------------T--A-...--A................. 8811
H.BE.93.VI997 ------G------------A-T--C--C--T-----A-AT---A------A-----G---...GAA---G--------C-GAT-----A---------T--------C--CACA---ACA---------AAA----------T--A-...--A................. 8726
H.CF.90.056 ------G------------A-------C-------CA-------------A-----G--T...GAC-G----------C-GAT-----AA--------T--A--------GACA---T---------TAAA----------...-A-...--A................. 8728
H.GB.00.00GBAC4001 ------G------------A---------------YA--T---A------A-----G--T...GAA----A-------C-G-TA-----A--------T-A----------AGA---AGA---A------AA----------T--A-...--A................. 8920
J.CD.97.J_97DC_KTB147 ------G-------AG---A-C--C----------CA-CT---A------A-----G--T...GAA--C------------AT-----A--------CTTC---G---CGGAGA--TA------------------------TT-A-...--AAACTGCTGA........ 8582
J.SE.93.SE9280_7887 --T---G-------A----A-T--C----------CA-AT---A------A--A--G--T...GAA--A------------C------A----------TC-------CGGAGA---A-A----------------------TT-A-...--A................. 8706
J.SE.94.SE9173_7022 --T---G------------A-T--C----------C-CAT---A------A--A--G--T...GAA--A---------C--A------A----------TC-------CGGAGA---A-A-----------A----------TT-A-...--A................. 8716
K.CD.97.97ZR_EQTB11 ----C-G------------A-T--C-------------A-A--A------A-----G--T...GAAC-C--------A---A------A---------TTC---G---CGAA-A--T--A---------A---------------A-...--A................. 8591
K.CM.96.96CM_MP535 A---CAG--------G---A-T--C----------CA-A-A--A------A-----G--T...GAAC-C------A-A---AT-----A---------TTC-------CGAAGA-----A--------------------C----A-...--A................. 8595
01_AE.AF.07.569M -A---C--------A----A-T--C----------CA------A------A--A--G---...GAA--A---------C-GATA----A---------TGC-------CGAA-A---A-A--------A--------A-------AT...--A................. 8674
01_AE.CM.11.1156_26 -A------------A----A-T--C------------------A------A--A-----T...GAA--C---------C-GAT-----A---------TTC-------CGAAGG---A-A----------G-T------------A-...--AGACTAA........... 8739
01_AE.CN.12.DE00112CN011 -A---C--------A----GTT--C----------CA-A-A--A------A--A--G---...GAA--A---------C-GAT-----A---------TGCT------CGAA-A---A-A--------A----G---T-------AT...--A................. 8751
01_AE.HK.04.HK001 -A---C--------A----A-T--C----G-----C-CA----A------A--A------...GAA--A---------C-GAT-----A---------TGC-------CGAA-A---C-A--------A--------A----T--AT...--A................. 8790
01_AE.IR.10.10IR.THR48F -----C--------A----A-T--C----------CA------A------ACAA--G---...GAA--A---------C-GAG-----A---------TKC-------CGAA-A-----A--------A--------T-------AT...--A................. 8628
01_AE.JP.11.DE00111JP003 -A--CC----A---A----A-T--C----------CA------A------AG-A------...--A--C-A-------C-GAT-----A---------TGC-------CGAA-A---A-A---------AA------A----T--AT...--A................. 8823
01_AE.SE.11.SE601018 AA---C--------A----A-T--C----------CA------A------AGCA--G--T...GAA--A---------C-GATA----A---------TTC---T---CGAA-A---A-A--------A----G---A----T--AT...-GAGACTGAGA......... 8603
01_AE.TH.10.DE00110TH001 AA---C--------A----A-T--C-----------A------A------A--A--G---...GGC--A---------C-GAT-----A----------GC-------CGAA-A---A-A--------AA-A--C--A-------AT...--A................. 8729
01_AE.TH.90.CM240 -A---C--------A----A-T--C----------CA------A------A--A--G---...GAA--A---------C-GAT-----A---------TGC-------CGAA-A-----A--------A-A------A-------AT...--A................. 8976
01_AE.US.05.306163_FL -----C--G-----A--T-A-T--C----------CC------A------A--A--G---...GAA--A---------C-GAT-----A---------TGC-------CGGA-A--T--A--------C--------A-------AT...--A................. 8523
02_AG.CM.10.DE00210CM013 ------G------------A---T--A--------CA-CT---A------A---------...GAA--C---------C-G-TC-----A---------AC---G------A-A---AAA-----------------T----T--A-...--A................. 8898
02_AG.ES.06.P1423 ------G------------A-T-T--A-----T--CA-CT-T-A------A--------T...GAA--C---------C---TC-----A--------T-T---G-----CA-A---ACA--T----------------------A-...--A................. 8869
02_AG.GW.05.CC_0048 CTT-------A--------A---T--A--------C--C--T-A------A-----G---...GAA--T---------C-G-TC-----A---------R----G-----CA.......................................................... 8765
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HIV-1 Genomes

TCF-1 alpha binding

B.FR.83.HXB2 GCCAATAAAGGAGAGAACACCAGCTTGTTACACCCTGTGAGCCTGCATGGGATGGATGAC...CCGGAGAGAGAAGTGTTAGAGTGGAGGTTTGACAGCCGCCTAGCATTTCATCACGTGGCCCGAGAGCTGCATCCGGAGTACTTC...AAG................. 9408
Nef _A__N__K__G__E__N__T__S__L__L__H__P__V__S__L__H__G__M__D__D__.__P__E__R__E__V__L__E__W__R__F__D__S__R__L__A__F__H__H__V__A__R__E__L__H__P__E__Y__F__.__K__.__.__.__.__.__.
02_AG.KR.12.12MHR9 ----------A--------A---T--A--G--------AT-T-A------A-----G---...GAA--C---------C-G-TC-----A----G---T-----T------ACA---AA---TAA-----------------TT-A-...--A................. 9157
02_AG.LR.x.POC44951 -------------------A---T--A--------CA-CT-T-A------A--A--G---...A-C--C---C-----C-G-TC-----A---------A----G-----CA-A---AGA--T-A-----------------T--A-...--A................. 9409
02_AG.NG.09.09NG_SC61 -------------------A---T--A--------CA-CT---A------A-----G---...GAA--A---------C-G-TC-----A---------A--------CGGAGA---A-A--------A-----C--A-------A-...---................. 8579
02_AG.NG.x.IBNG ------G------------A---T--A--------CA-CT-T-AA-----A-----G---...GAC--T---------C-GATC-----A--------TA-A--G-----CAGA---ACA--TA---------------------A-...--A................. 8935
02_AG.SE.11.SE602024 --T-T-G----G-------A-GCT--A--------CA-AG---A------A-----G-T-...GAA--C-----C---C-G-TT-----A-CA-----------G----A-ACA-----A--TA------A----------C-A-A-...---................. 8628
02_AG.SN.98.98SE_MP1211 ------C------------A---T--A-----T--CA-CT-T-A------A-----G---...GAA--C-A-------C-G-TC-----A---------A-G--G-----CAGA---ACA--T----------------------A-...--A................. 8643
02_AG.US.06.502_2696_FL01 ------G------------A---T--A--------CA-CT-T-A------A-----G---...G-A--C-----C---C-G-TC-----A--------TAC---G-----GACA---AGA--T-------------------T--A-...--A................. 8617
03_AB.RU.97.KAL153_2 ----CAG-G----------A----C-A---------A-AT---AA--C--A--------T...GA---A-A----------AT-----A---------T-----G--TC-AACA---AGA----------------------T--A-...--A................. 8573
04_cpx.CY.94.94CY032_3 ----C-G--------------T-T---C-G------A-A----A------A-----G--T...GAA-----------A---A------A---------T-----G----ACA-G-----A----------------------TT-A-...--A................. 8820
05_DF.BE.x.VI1310 ------G--------G---A-T-----C-------CA-------------A-----G--T...GAT--C--------AC-GC------A----------A----G-----AAGA---A-A---A-----AGA-----A----T--A-...C-AGACTGA........... 8823
06_cpx.AU.96.BFP90 CTT-C--------------A-T--C----------CA-AT---A------AGCA--G--T...GAA--A------------A------A----------TC-------AGGAGA---A-A---A-----AAA----------TT-A-...--A................. 9453
07_BC.CN.98.98CN009 -----CG-------A----A-T-----------------T---A---C--A-----G--T...GAAC-C--------A---A-A----A---------T-AA------CACAGA---AG------C--A--A----------TT-A-...--A................. 8751
08_BC.CN.97.97CNGX_6F -----CG-------AG---A-T-T---C----------CT---A------A-----G--T...GAAC-C--------A---A------A---------T-AA------CACAGA---AG------C--A--A----------TT-A-...--A................. 8608
09_cpx.GH.96.96GH2911 ----C-GG-----------A----------------A--T---AA-----AG--...--T...T-A-GAG--------C-GAT----------------AC-------C-GA-A--YA-A---A-----AAA----------T--A-...--A................. 8580
10_CD.TZ.96.96TZ_BF061 -------------------A-T-----C-------CA-------------A-----G--T...AAAC-TG-------A----T-----A----------AC-------CACA-A---A-A-----C-----A-----------T-A-...--A................. 8763
11_cpx.CM.95.95CM_1816 ------GC-----------A-T--C----------CT------A------A-C------T...GAA--A------------AT-----A---------TTC---C---CGAAGA---A-A--------------------C-T--A-...--AGACTAA........... 8822
12_BF.AR.99.ARMA159 ------G------------A-T-----C-------CA------AA-----A-----A--T...GAA--C--------AC-GATA----A---------------G--GC-AAGA---T-A---A-----AAA-----A----GG-AT...--AGACTGA........... 9379
13_cpx.CM.96.96CM_1849 ------G-------A----A-T--C--C-------AA------A------A--A--G--T...G-A--A--------A---AT-----A---------TTC-------CGAA-A---A-A----------------------T--A-...--A................. 8833
14_BG.ES.05.X1870 --T-C-GG-----------A---T--A--------CA-CT---A------A--A--G---...G-A--C-AG--G---C-GAGA----AA--------TG--------CGGAGA---A-A-------------G------T-T--A-...---................. 8914
15_01B.TH.99.99TH_MU2079 AA---C--------A----A-T--C----------CA------A------A-----G---...GAA--A---------C-GA-----CA---------TGC-------CGAA-A---A-A--------A--------T-------AT...--A................. 8783
16_A2D.KR.97.97KR004 --T-C-G-G-------C--A----------------A-AT---AA-----A--A--G---...--T---------------A-----GT------T--T-A---T---C-GGTA---AAA----------------------T--A-...--A................. 8825
17_BF.AR.99.ARMA038 -----CG-------A----A-T--C--C-------CA------AA----AA--------T...GAA--C---------C-GA------A----------A----G------AGA-----A---A-----AGA-----A----T--A-...C-AAACTGA........... 8597
18_cpx.CU.99.CU76 --T---G-G----------A---TC-----------A-AT---AA-----A--------T...GA------------A---A------A---------TGC---G---CGGAGA---A-A--AA----A-AA----------T--A-...--A................. 8737
19_cpx.CU.99.CU7 -A--C-G------------A-T---------------C-T-T-AA-----A---------...--A----A-----------T------A---A-----A-A---------G-R---AA----A--ATAAA---C--A----T--A-...--A................. 8473
20_BG.CU.99.Cu103 --------T----------A------A-----T--CA-CT---A------------G--T...AAT--A---------C-GATA-----A--------TA--------CGGAGA---T-A----------------------T--A-...--A................. 8854
21_A2D.KE.99.KER2003 -AT-C---G----------A------A---------A--T---AA--A--A--A------...--T---------------AG-----A-------CCT-A---G---C-GA-A---AGA----A----AA-----------T--A-...--A................. 8603
22_01A1.CM.01.01CM_0001BBY .......................................................................................................................................................................... 8372
23_BG.CU.03.CB118 ----G---T----------A---T--A--------CA-CT---A------A-----G---...GAT--C-AG------C-GAT------A--------TA--------CGGAGA---A-A----------G---------C-T--A-...--A................. 8863
24_BG.ES.08.X2456_2 -------GT-------C--A---T--A-----T--CA-CT---A------A-----A--T...AGT--C-A-------C-GATA----AA--------TA----G---CGGAGA---A-A--------------------C-T--A-...--A................. 8898
25_cpx.CM.02.1918LE .......................................................................................................................................................................... 8425
26_AU.CD.02.02CD_MBTB047 --T-----G-----A----A----C-AC-G--TG--A-------A-----A-----G--T...AGT--AG--------C-CAT-----A---------T-AA------CGGA-G---ACA-----C-------------------A-...--A................. 9420
27_cpx.FR.04.04CD_FR_KZS ------G-------A----A----C--C----T---A-------------A-----G---...GAA--A------------AT-----A---------T---------C-AAGA--T--A---------AAA----------T--A-...--A................. 9431
28_BF.BR.99.BREPM12609 ------G----------T-A----C-----------A------A------A---------...--A----A-------C--AT-----A----------------------------A-------------------------T-A-...--AGACTAAA.......... 8828
29_BF.BR.01.BREPM16704 -AG----------------A----C-----------A------A------A---------...--A---------------AT-----A------------------G---------A------------------------TT---...--A................. 8868
31_BC.BR.04.04BR142 ------GC-----------A-------C-T------A-------------A-----G--T...A-AC-CG-------AC--AT-----A---------T-T-------CGCAGA---A-------C-----A----------TT-A-...--A................. 8927
32_06A1.EE.01.EE0369 --T-C--------------A-T--C----------CA-AT----------AGCA--G--T...GAA--AG-----------AT----------------TC-T-G---CGGAGA---A-A---A-----AA-----------TT-A-...--A................. 9034
33_01B.ID.07.JKT189_C -AA--C--------A----A-T--C----------CA------A------A-----G---...GAA--C---------C-GA-----CA---------TTC-------CGAAGA---A-A--------A-AA-----T-------AT...--A................. 8715
34_01B.TH.99.OUR2478P ............--A----G-T--C----------CA------A------A--A--G---...GAA--A---------C-GAT-----A---------TGC-------CGAA-A---A-A--------A-------------T--AT...--A................. 8562
35_AD.AF.07.169H -AT---G------------A------A---------A--T---AA-----A--------T...GA---------GACA---AT-----A---------------G------ACA---AAA----------------------T--A-...--A................. 8608
36_cpx.CM.00.00CMNYU830 .......................................................................................................................................................................... 8410
37_cpx.CM.00.00CMNYU926 .......................................................................................................................................................................... 8396
38_BF1.UY.03.UY03_3389 ------G-G----------A-T-----C-G-----CA------AA-----AGCA--C--T...GA---C-A------AC-G-TC--------------------G---C-GAGA---A-A---A-----AGA----------T--A-...C-AGACTGAGACTGCTGCCA 8821
39_BF.BR.04.04BRRJ179 ------G--------G---A-T-------------CA------AA-----A--------T...GAA--C---------C-G-T-----A----------AAG--------C----------------------------------A-...---................. 8885
40_BF.BR.05.05BRRJ055 ------G------------A-T-----C-------CA-------A-----A-----G--T...GAA----A------AC--C--------------GC-ACG--------------T--------C--------C-------T-CA-...---................. 8923
42_BF.LU.06.luBF_18_06 ----C-G-----------------------------A-A-----------A-----G---...A-A--------------G-T-----A----------AAG--------C-------------AC----------------T--A-...--A................. 8913
43_02G.SA.03.J11223 ----------A--------A---T--A---------A-CT---AA-----A-----A--T...GAA--C---------C-G-TA-----A--------TA--------CGGAGA--T--A--------A-----C--A-------AT...---................. 8936
44_BF.CL.00.CH80 ------G-------------TG-----C-------CA------AA--------------T...G-A--C-A------AC-GAT-----A----------A----G---C-GAGA---A-A---A-----AGATT--------T--A-...C-AGATGACTGA........ 8832
45_cpx.FR.04.04FR_AUK ----C-G-------------TT-T------------A-A----AA-----A--A--G---...A-A--A---------C--ATA----A---------T-A-------CAAAGA---T-----A-----AAA----------T--A-...--A................. 9370
46_BF.BR.07.07BR_FPS625 ------G------------A-T-----C-------CA-A----AA-----A-----G--T...GAA--A--------AC-GC------A----------A-------------C---AGA--------------------C-T--A-...---AACTGTTGCATC...GA 8798
47_BF.ES.08.P1942 ------G-------A----A-T-----C-------CA------AA-----A-----G--T...GAA--C--------AC-GAT-----A---------A-A--------C-A-G-----A-----------A-----------T-A-...---................. 8825
48_01B.MY.07.07MYKT021 -A---C--------A----G-T--C----------CA------AA-----A-----G---...GAA--A---------C-GAT-----A---------TA--------CGAAGA---A-A-------------G---A-------AT...--A................. 8637
49_cpx.GM.03.N26677 .......................................................................................................................................................................... 8519
50_A1D.GB.10.12792 --T-CCG-G----G-----A-T--C----------GA-AT---AA-----A---------...GA-----A------A---C------A----------A----G---CGAA-G---A-A----------------------TT-A-...---................. 8808
51_01B.SG.11.11SG_HM021 ------G-GAA-------------C----------GA------A--------AT------...--A----A----------AT-----A-------------------C---G----A-----AA----AA---------T----A-...---................. 8611
52_01B.MY.03.03MYKL018_1 -A---C--------A----G-T--C----------CA-A----A------ACAA--G---...GAA--AG--------C-GAT-----A---------TGC-------CGAACA---ACA--------A-----C--A--A-T--AT...--A................. 8731
53_01B.MY.11.11FIR164 -----C----A---A----A-T-TC----------CA------AA-----A-----G---...GAC--A---------C-GATA----A---------TTC-------CGAAGA---A-A--------A-----C--A-------AT...--A................. 8745
54_01B.MY.09.09MYSB023 -----C--------A----A-T--C----------CA------A------AGC---G---...GAA----A-------C-GAT-----A---------TGC-------CGAACA-----A--------AA----C--A--A-----T...--A................. 8855
55_01B.CN.10.HNCS102056 A---CC----A---A--T-A-T--C----------CA------A------A---------...GAA----A-------C-GAT-----AA--------TGC-------AGAA-A---AGA-----------------A----T--AT...--A................. 8736
56_cpx.FR.10.URF5_patient_A .......................................................................................................................................................................... 8396
57_BC.CN.09.09YNLX19sg ------G-------A----A-T-T---C----T------T---A------A-----G--T...GAAC-C--------A---AGA----A---------T-AA------CACAGA---AGA-----C-----A----------TT-A-...-GA................. 8639
58_01B.MY.09.09MYPR37 -----C--------A----A-T--C----G-----CA------A------A--A--G---...AAC--A---------C-GAT-----A---------TGC-------CGAA-G---A-A--------AAA---C--A-------AT...--A................. 8777
59_01B.CN.09.09LNA423 .......................................................................................................................................................................... 8380
60_BC.IT.11.BAV499 -A--T-G---A-----G--G-T--------------A--CAA-AA---A-AG----G---...------------------AT-----A----------A-------G--C------A-----------AA----------------...--A................. 9374
61_BC.CN.10.JL100010 ----CCG-------A----A-T-T---C-----------T---A------A-----G--T...GAAC-C---------C--AT-----A-----------A-T----G--CAG------A---------AAA----------GG-A-...--A................. 8807
62_BC.CN.10.YNFL13 -----CG-------A----A-T-TC--C-------AA-------------A-----G--T...GAAC-CG-------A---AG-----A---------T-AA------CACA-G---AG------C----------------TT-A-...--A................. 8742
63_02A1.RU.10.10RU6637 ----C-G------------A-TCT--A--------CA-CT---A------AC----G---...GAA--C---------C-G-TC-----A--------TAAA--G------G----T--A--T-------G-----------TT-A-...--A................. 8958
64_BC.CN.09.YNFL31 -----CG----G--A----A-T--C--C-----------T---AA-----A-----G--T...GAAC-C--------A---AT-----A---------T-AA------CACAGA---AG------C-----A----------TT-A-...--A................. 8776
65_cpx.CN.10.YNFL01 AG---CG------------A-T-----C----T---A------A------A--------T...GAAC-CG----------G-T-----A---------TATG------CACAGA---A-------C----AA----------TT-A-...--A................. 8832
67_01B.CN.11.ANHUI_HF115 -A---C-----G--A----AAT--C----------CA------A------A-----G---...GAA--A---------C-GAT-----A----------GC-------CGAA-A---A-A--------A--------A--K----AT...--A................. 8730
68_01B.CN.11.ANHUI_WH73 -A---C---A-G--AG---G-T--C----------CA-A----A------A--A------...GAA--A---------C-GAT-----A----------GC-------CGAA-A---A-A--------A--------A--T----AT...--A................. 8724
69_01B.JP.05.05JPMYC113SP420-AA-CC--------A----A-T--C----------CA---A---------A-----G---...GAA---G--------C-GAGA---GA---------TTC-------CGAA-A---A-A--------A-----C--A-------AT...--A................. 8828
70_BF1.BR.10.10BR_PE004 .......................................................................................................................................................................... 8524
71_BF1.BR.10.10BR_PE008 ---------AAG-------G------A---------A-------------------G---...G------A-----------TA----AA---------A----G-G---------T------------T---------------A-...---................. 9074
72_BF1.BR.10.10BR_MG002 ----G-G----.-----T-ATT--C------------CA-AT------------------CCAGGA--AG----------G-TA-----A-----T--------G------------A---------------------------A-...---AACTAAA.......... 8942
74_01B.MY.10.10MYPR268 -----CGC-----------A-T-------------CA------A------AG-A------...------------------AT-----A----------AAAT-G--G--C------A-----------AAA-------------A-...---................. 8723
O.BE.87.ANT70 -GA----C-T-T----GGG-T-ATC-CC-G--T--A-CAT-TGCC-----AT-T--A--T...A-AC-T-A----A-AC-GAT-----A------T--ATCT----GCAACACC--T--T--TATGATAACT--C--A---CT----CAG---GACTAAA.......... 9507
O.CM.98.98CMA104 -G------GCAT--A-GAG-T-AGC-CC-G--T--A-CCT-TGCT-----AT-T-GA--T...G-AC-CG-G---A-A---A-----CA------T--ATCA----GCC-CACC--T--T--TAAGATAACA--C--A---CT----CCC---GACTGA........... 9010
O.CM.98.98CMABB141 -GA---G-GT-T----GGG-T--TC-CC-G--T--A-CTT-TAAC--C--CT-T--A--T...--AC-CG-G--GA-AC-GA-A---CA---------ATCA--G-GCAACACC--T--T--TAAGATAACT--C--A---YT----CYC---GACTAA........... 9021
O.CM.98.98CMABB212 -GT----CGA-G--AG-TG-T--TC-TC----T--A-CTT-TAAT-----CGCT--G--T...G-AC-CG-G---A-AC-GA-A---CA------T--AACAT---GCC--ACA--T--A--T-TGC-AAA---C--A---CT----CCC--A...TAG........... 9026
O.CM.98.98CMU5337 -GA-----GCAT--A-GGG-T-AAC-CC-G--T--A-CTT-TAAC-----CT-T--G--T...--TC-TG-----A-AC-GA-A---CA------T--ATCA----GCGGCACC--T--T--TATGATAACT--C--TC-TCT----AAC---GACTAA........... 8957
O.CM.99.99CMU4122 -GA-----GT-T-T--CAG-T-AAC-CC-G--T--A-CTT--AAC-----TTCT--A--T...--AC-CG-----A-AC-GA-----CA------T--ATCA----GCAACATA--T--T--TAAG-TAACC--C--A---CT----CTC---GACTAA........... 8976
O.FR.92.VAU -G------GT-T--A-GGG-T---C-CC-G--T--A-CTT-TAAT-----TTAT--A--T...-AAC-C-AG---A-AC-GA-A---CA------T--ATCA-----CAACACC--T--A--T-T-ATAACT--C--A---CT----TCC--AGACTAA........... 9078
O.GA.11.11Gab6352 -GA---G--T-T-T--GGG--CATC-CC-G--T--A-CTT-TGCC-----CT-T--A--T...--AC-TG-----A-AC-GA------A------T---TCA----GCC-CACC--T--TT-TAA--TAA-C--C--A---CT----ACC---GACTAA........... 8744
O.SN.99.99SE_MP1299 -GA--C--GT-T----GGG-T---C-CC-G--T--A-CTT--AAC-----CT-T--A---...AACC-CG-GC--A-AC-GA-A---CA------T--ATCA----GCAGCACC--T--T--TATG-TAACCA-C--A---CT---TAAC---GACTAA........... 9568
O.US.10.LTNP .......................................................................................................................................................................... 9103
N.CM.02.DJO0131 --T---G-------C----ATGC-C-C-----T--CC-AT---AA-----AG-A-----T...GGAC-C-A-------C-GC-----CA----------TC---G---AGAAGA---A-A--AA----------------C-TT-A-...---................. 8883
N.CM.02.SJGddd .......................................................................................................................................................................... 8615
N.CM.04.04CM_1015_04 --T---G-------C----ATGC-C-C-----T--CA-AT-T-AA-----AG-A-----T...GATC-C-A-------C-G-T----C-----------TC---G---AGAAGA---A-A--AA----------------C-T--A-...---................. 8852
N.CM.06.U14296 .......................................................................................................................................................................... 8545
N.FR.11.N1_FR_2011 --T-C-G-G----------ATTC-C-C--G-----CA-AT---AA-----AG-A-----T...GATC-C-A-------C-G-T----C-A---------TC-T-----AGAAGA--T--A--AAA-----------------TT---...---................. 8777
P.CM.06.U14788 -GAG----GCAG-----AG-T-AGC--C----T--A-CCT--ACTT-----T-TTCA--T...--TC-T-AG--GA-CC---T-----A----------TCA--T-G-AGAG-A--T--T---TT-C-AAA---C-----ACTG--TATT--AGACTAA........... 9023
P.FR.09.RBF168 -GAG--G-GCAG-----AG-T-AGC--C----T--A-CCT--ACTT-----GATTCA--T...-ATC-T--G--GA-C---AT-----A---------ATCA--G-G-GAAAGA--T--T---TT-C-AAA---C-----ACTG--TACT--AGACTAA........... 9543
CPZ.CD.90.ANT C-ACC-G-T-AT----GG-A--TAC-CC-C-------CTT-TACA-----AGAT-GA---...--AC-T-A---GA-C---AGA---GAA-----TGCAA----GATGAGAAGA---A-T--AA----AAGA--C--T--A--T---...-GAGACTAA........... 8853
CPZ.CM.05.SIVcpzLB7 --T----------------ATCTAC-AC-G-----AA-AT---A------A-----A--T...GAA--C-A-------C-GATA----AA-A--------AG--C--CC-AAGA---A-A--T------------T---------A-...---................. 8940
CPZ.CM.09.Ptt_09Cam155 AA---CG------------A--TTC--C-G--T---A--T--ACA-----A-----G--T...GAA--C--------AC-GACT---------------AAG--G--TY-AAGA---A-A---A------AA-------------A-...--A................. 9541
CPZ.TZ.06.TAN5 ......G---AT----GA-A-CT-C----G--T--A-CCT--AGC-----A-A---C---...--A--AG-----C-C--GATC---C-C---------A--------AGAAGG---A-A---A-----AGA---------------...--A...TAAG.......... 9564
CPZ.US.85.US_Marilyn ----------------C--A--TAC--C-G-----CA--T---A------A-----A--T...GAAC-TG-C-----C---ATC---CA--------CTGAA--G--TCGGAGA---AGA--TAA------------A---------...CG-................. 9447
GOR.CM.07.SIVgor2139_287 -GA-CATC-AAT-----GG---TGC--C-G--T--A-C-T--AGC-------GA--C---...--AT-TG----GA-CC-T-TC-----A--C--T--AGCAT-G-G-ACAAC---T--T---TT-C--AA---C--A--ACTG---AAG-GAGACTAA........... 9017
GOR.CM.12.SIVgor_BQID2 -G------GAAT----GGG-T-AAC-CC-------A-CTT-YAAT-----CTAT-GG--T...GA-C-TG--C--A-AC--A-----CA------T--ATCA----GCAACA-C--T--T--T-TG-CC--T--C--A--------T...---AACTAA........... 9000
GOR.CM.13.SIVgor_BPID15 -GA-----G-AT----GAG-T-AG-----------A-CTT--ACCT-----T-TTCA--T...--AC-C-AG--GA-CC---TC----A--A------ATCA----G-ACA--G--T--T----TGAT-AAA--C--A---CTG--TATC--AGACTA............ 8893
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B.FR.83.HXB2 ....AAC...............................................TGCTGACAT.............................CGAGCT....TGCTACA................................AGGGACTTTCCGCT............... 9447
Nef __.__N__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__._##_C__*_
A1.CD.97.97CD_KCC2 ....G--...............................................--------C.............................A--AG-....----GAC................................--------------............... 9467
A1.CM.08.886_24 ....G--...............................................--------C.............................A--AG-....----GAC................................--------------............... 8903
A1.CY.08.CY236 .......................................................................................................................................................................... 8168
A1.IN.09.NARI_FLS_IVC19_1 ....G--...............................................--------C.............................A--AG-....----GAC................................--R-----------............... 9373
A1.KE.11.DEMA111KE002 ....G--...............................................--------C.............................A--AG-....----GAC................................-----------A--............... 8839
A1.RU.11.11RU6950 ....G--...............................................--------CAGA................CTGCTGAC.AT--AG-....--A-GAC................................-------------................ 9015
A1.RW.11.DEMA111RW002 AA..G--...............................................--------C.............................A--AG-....----GACC..............................A---------A----............... 8882
A1.SN.01.DDI579 ....G--...............................................--------CAGAA..............GTTGCTGACACA--AG-....----GAC................................--------------............... 8645
A1.UG.11.DEMA110UG009 ....G--...............................................--------C.............................A-GAG-....----GAC................................--------------............... 8793
A1.ZA.04.503_15344_T10_A1 ....G--...............................................------.............................................................................................................. 8688
A2.CD.97.97CDKTB48 ....G--...............................................--------CAGAA..............GATGCTGACACA--AG-....----GAC................................-----------A-................ 8822
A2.CM.01.01CM_1445MV ....G--...............................................--------CAGAA..............GCTGCTGACACA--AG-....----GAC................................-----------A-................ 8678
A2.CY.94.94CY017_41 ....G--...............................................--------C.............................A--AG-....----GAC................................G-------------............... 8873
B.BR.10.10BR_RJ032 ....G--...............................................---------.............................----T-T.....--G--................................--------------............... 9105
B.CA.07.502_1191_03 ....G--...............................................C--------CGAGAATT........ATACTGCTGACAT----A-....-T-----................................--------------............... 8915
B.CH.08.M2_0803101_NFLG8 ....G--...............................................---------CGAG..............ACTGCTGACAC------....-T-----................................--------------............... 9027
B.CN.12.DEMB12CN006 ....G--...............................................--------C.............................T--A--...T-------................................--------------............... 8852
B.CU.14.14CU005 .......................................................................................................................................................................... 8318
B.ES.14.ARP1195 ....G--...............................................--------G.............................------....-T-----................................-----------A-C............... 8932
B.FR.11.DEMB11FR001 ....G--...............................................------T--.............................------....-T-----................................--------------............... 8695
B.HT.05.05HT_129389 .......................................................................................................................................................................... 8398
B.JP.12.DEMB12JP001 ....G--...............................................---------.............................----A-....-T-----................................--------------............... 8866
B.KR.07.HP_18_07JHS10_3909 ....G--...............................................---------.............................------....-T-----................................--------------............... 9113
B.RU.11.11RU21n ....G--...............................................---------.............................----A-....-T-----................................--------------............... 8975
B.SE.12.SE600057 ....G--...............................................---------CGAGCGATCTA....AAAACTGCTGACAT------....AT-----................................--------------............... 8717
B.TH.10.DEMB10TH002 ....G--...............................................---------TGTGCCTTCTG....AAGACTGCTGACAG------....-T-----................................--------------............... 8779
B.US.13.RV_1 ....---...............................................---------.............................------....-T-----................................--------------............... 9353
B.ZA.09.DEMB09ZA022 ....---...............................................---------.............................------....-T-----................................--------------............... 8725
C.BR.07.DEMC07BR003 ....G--...............................................--------C.............................A--AGG.GAC-T-CCGC................................T----------A--............... 8896
C.BW.00.00BW5031_1 ....G--...............................................--------C.............................A--AGG.GAC-TTCCGC................................G----------A--............... 8806
C.CN.10.YNFL19 ....G--TGCTGACACAGAAGGACT......................GTTAC.T--------C.............................A--AGG.GAC-TTCCGC................................G----------A--............... 8850
C.CY.09.CY260 .......................................................................................................................................................................... 8216
C.ES.14.ARP1198 ....G--...............................................--------C.............................A--..............................................-----------A--............... 8815
C.ET.02.02ET_288 ....G--TGATGACACAGAAGGGAC......................T.TTT.C--------C.............................A--AGG.GAC-TTCTGT................................T----------A--............... 8702
C.IN.09.T125_2139 ....G--...............................................--------C.............................A--AGG.GAC-TTCCGC................................T----------A--............... 9509
C.KE.05.05KE369195V4 ....G--...............................................--------C.............................A--AGG.GAC-TTCCGC................................T----------A--............... 8617
C.MW.09.703010256_CH256.w96 ....G--...............................................--------C.............................AA-AGG.GAC-TTCCGC................................T----------A--............... 9435
C.SE.13.SE600311 ....G--...............................................--------C.............................A--AGG.GCT-T-CG-T................................-----------T--............... 8682
C.TZ.08.707010457_CH457.w8 ....G--...............................................--------C.............................A--AGG.GAC-TTCCGC................................T----------A--............... 9425
C.US.11.17TB4_4G8 ....G--...............................................--------C.............................A--AGG.GAC-TTCCGC................................T----------A--............... 8850
C.YE.02.02YE511 ....G--...............................................--------C.............................A--AGG.GAC-TTCCGC................................T----------T--............... 8702
C.ZA.12.DEMC12ZA096 ....G--...............................................--------C.............................A--AGG.GAC-TTCCGC................................T----------A--............... 8787
C.ZM.11.DEMC11ZM006 ....G--...............................................--------C.............................A--AGG.GAC-TTCCGCC...............................T----------A--............... 8839
D.CM.10.DEMD10CM009 ....G--...............................................--------CCTTCTGTG.......AAGACTGCTGACAC------....-T-----................................--------------............... 8819
D.CY.06.CY163 .......................................................................................................................................................................... 8143
D.KE.11.DEMD11KE003 ....---...............................................--------.................AGACTGCTGACA.-TGAG-....-T-----................................---------A-A--............... 8788
D.KR.04.04KBH8 ....G--...............................................--------C.............................T---T-....-T-----................................G-------------............... 9348
D.SN.90.SE365 ....G--...............................................--------C.............................A--AG-....----GAC................................-----------A--............... 9448
D.TZ.01.A280 ....G--...............................................---------CG..............AGACTGCTGACAC----T-...T-------................................--------------............... 8654
D.UG.10.DEMD10UG004 ....G--...............................................--------C.............................T---T-....-T-----................................-----------A--............... 8757
D.UG.11.DEMD11UG003 ....G--...............................................--------C.............................T-----....-T-----................................--------------............... 8804
D.YE.02.02YE516 ....G--...............................................--------CTGAGTG.........AAGACTGCTGACAC-A--T-....-T-----................................--------------............... 8641
D.ZA.90.R1 ....G--...............................................--------C.............................----T-....-TG----................................--------------............... 8804
F1.AO.06.AO_06_ANG32 .......................................................................................................................................................................... 8257
F1.AR.02.ARE933 .......................................................................................................................................................................... 8338
F1.BR.07.07BR844 ....---...............................................--------C.............................A---AA....----GACACAGAAGAATCTG..................A--------------............... 9266
F1.BR.10.10BR_PE107 ....G--...............................................----...................................---A-....----GACACAGAAGAATCCT..................G--ATTGC-GA-A-A............... 8868
F1.BR.10.10BR_RJ015 .......................................................................................................................................................................... 8494
F1.CY.08.CY222 .......................................................................................................................................................................... 8096
F1.ES.02.ES_X845_4 ....---...............................................--------CGC...........................A--A--....----GACACAGAAGATTCTA..................A------------T-............... 8889
F1.ES.11.VA0053_nfl ....G--...............................................--------C.............................AA--A-....----GACACAGAAGAATCTA...................-----------A--............... 8893
F1.RO.96.BCI_R07 CAGAG-T...............................................---------AGAAGATT.....................A---A-....----GACATAGAAGATTCTA..................A--------------............... 9562
F1.RU.08.D88_845 AGA.--T...............................................C-------C.............................A---A-....----GACWCAGAAGAATYT...................A--------------............... 8998
F2.CM.02.02CM_0016BBY .......................................................................................................................................................................... 8349
F2.CM.10.DEMF210CM001 ....---...............................................--------CAGAAGCTTCTAAGGGGACTTTGCTGACACA--AGA....AT---AG................................--------------............... 8761
F2.CM.10.DEMF210CM007 ....---...............................................--------CAGAA..............ACTGCTGACA.---AGA....-T---A-................................-----------AAA............... 8789
G.CM.07.920_49 ....G--...............................................--------C..............................A-AG-....----GACA..............................AG------------C............... 8831
G.CM.10.DEMG10CM008 ....G--...............................................--------C.............................A--AG-....----GACA..............................AG------------C............... 8830
G.CM.10.DEURF10CM020 ....G-T...............................................--------CAGAAG..............TTGCTGAC.A-AGTG-....--T-GACA..............................AG-----------TC............... 8857
G.CN.08.GX_2084_08 ....G--...............................................--------CAGAAGTTGC.....TGACATTGCTGATACA--TG-....----GACA..............................AG------------C............... 8729
G.ES.09.X2634_2 ....G--...............................................--------CAG.................CTGCTGACGCA--AG-....----GACA..............................AG----------A-C............... 8965
G.ES.14.ARP1201 ....G--...............................................--------CAGAAG..............TTGCTGACACA--TG-....----GACA..............................A-------------C............... 9026
G.GH.03.03GH175G ....---...............................................--------CAGAAGGTGT.....T..GACTGCTGACACA--AG-....----GACA...............................-------------C............... 9540
G.KE.09.DEMG09KE001 ....---...............................................------T--A............................A--AG-....----GACA..............................AG------------C............... 8859
G.NG.09.09NG_SC62 ....---...............................................--A-----CAGAAG..............TTGCTGACACAA-TG-....----GACA...............................-------------C............... 8654
G.PT.x.PT3306 ....G--...............................................--------CAG.................CTGCTGACACT--TG-....--T-GACA..............................AG----------A-C............... 9476
H.BE.93.VI991 ....G--...............................................--------C.............................A--AG-....----GACACAGAAGATTCTA................TAC--------------............... 8866
H.BE.93.VI997 ....G--...............................................------T-C.............................A--AGA....-T--GAC................................--------------............... 8765
H.CF.90.056 ....G--...............................................--------C.............................A--AGAT.....--GA-................................--------------............... 8766
H.GB.00.00GBAC4001 ....G--...............................................--------C....................TGCTGACACA--AG-....----GAC................................-C---AGA--T-ACAGAG..........A 8973
J.CD.97.J_97DC_KTB147 .CAAG--...............................................--------A.............................A--AG-....-T---A-................................G-------------............... 8624
J.SE.93.SE9280_7887 ....G--...............................................--------A.............................A--AG-....-T---GC................................G-------------............... 8745
J.SE.94.SE9173_7022 ....G--...............................................--------A.............................A--AG-....-T---GC................................G-------------............... 8755
K.CD.97.97ZR_EQTB11 ....G--...............................................------.............................................................................................................. 8600
K.CM.96.96CM_MP535 ....G--...............................................------.............................................................................................................. 8604
01_AE.AF.07.569M ....G--...............................................--------A.............................A--AG-....-T---AC................................TA----.-------............... 8712
01_AE.CM.11.1156_26 ....G--...............................................--------A.............................A--AG-....-TA--AC................................TAA-GAC-------............... 8778
01_AE.CN.12.DE00112CN011 ....G--...............................................--------A.............................A--AG-....-TA--A-................................GAA---.-------............... 8789
01_AE.HK.04.HK001 ....G--...............................................--------A.............................A--AG-....-T---AC................................TA----.-------............... 8828
01_AE.IR.10.10IR.THR48F ....G--...............................................--------A.............................A--AG-....-CT--AC................................TA----.-------............... 8666
01_AE.JP.11.DE00111JP003 ....G--...............................................--------A.............................A--AG-....-T---GC................................CA-A--.-------............... 8861
01_AE.SE.11.SE601018 ....G--...............................................--------A.............................A-GAG-....-T---AC................................T-----.-------............... 8641
01_AE.TH.10.DE00110TH001 ....G--...............................................--------A.............................A--AG-....-T---AC................................T-----.-------............... 8767
01_AE.TH.90.CM240 ....G--...............................................--------A.............................G--AG-....-T----.................................TA-A--.-------............... 9013
01_AE.US.05.306163_FL ....G--...............................................-................................................................................................................... 8527
02_AG.CM.10.DE00210CM013 ....G--TGAAGATGTTGCTGACAGAAGACTGCTGACACAGGAGATTGCTGAC.--------C.............................A--AG-....----GAC................................----G------A-C............... 8983
02_AG.ES.06.P1423 ....G--...............................................--------CAGAA..............GTTGCTGACACA--AG-....----GAC................................-------------................ 8922
02_AG.GW.05.CC_0048 .......................................................................................................................................................................... 8765
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B.FR.83.HXB2 ....AAC...............................................TGCTGACAT.............................CGAGCT....TGCTACA................................AGGGACTTTCCGCT............... 9447
Nef __.__N__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__._##_C__*_
02_AG.KR.12.12MHR9 ....G--...............................................--T---.............................................................................................................. 9166
02_AG.LR.x.POC44951 ....G--...............................................--------C.............................A--AG-....----GAC................................-----------A-C............... 9448
02_AG.NG.09.09NG_SC61 ....G--...............................................--------C.............................A-GAG-....----GACACAGAAGTTGCTGACACAGTTGTTGCTGACAAG--ACT-------C............... 8650
02_AG.NG.x.IBNG ....G--...............................................--------C.............................A--AG-....----GAC................................-----------A--............... 8974
02_AG.SE.11.SE602024 ....G--...............................................--------C.............................A--AG-....----GACACAGAAGATGCTGAC.................-----------A--............... 8682
02_AG.SN.98.98SE_MP1211 ....G--...............................................--------C.............................A--AG-....----GAC...............................A--------------............... 8683
02_AG.US.06.502_2696_FL01 ....G--...............................................--------C.............................A--AG-....----GAC................................--------------............... 8656
03_AB.RU.97.KAL153_2 ....G--...............................................--------C................AGACTGCTGACA.T--AG-....----GAC................................-------------................ 8623
04_cpx.CY.94.94CY032_3 ....G--...............................................--------C.............................A--AG-....----GACA..............................A-------------C............... 8861
05_DF.BE.x.VI1310 ....G--...............................................--------C.............................A--AAC....----GACACAGGAAGTGCTGACACAGAAGCTTTC.TACA--------------............... 8893
06_cpx.AU.96.BFP90 ....G--...............................................--------.................AGGCTGCTGACAAA--AG-....-T---AT................................G-------------............... 9504
07_BC.CN.98.98CN009 ....G--...............................................--------C.............................A--AGG.GAC-TTCCGC................................G----------A--............... 8793
08_BC.CN.97.97CNGX_6F ....G--...............................................--------C.............................A--AGG.GAC-TTCCGC.................................----------A-C............... 8649
09_cpx.GH.96.96GH2911 ....G--...............................................--------C.............................A--AG-....-CTAG--................................G-----------AA............... 8619
10_CD.TZ.96.96TZ_BF061 ....G-T...............................................--------C.............................A--..............................................--------------............... 8792
11_cpx.CM.95.95CM_1816 ....G--...............................................--------C.............................A--AG-....----GAC................................------------Y-............... 8861
12_BF.AR.99.ARMA159 ....G--...............................................--------C.............................A---AC....----GACACAGAAGAATCTA..................A--------------............... 9432
13_cpx.CM.96.96CM_1849 ....G--...............................................--------A.............................GAGAT-....-T..................................ACA........----T-............... 8862
14_BG.ES.05.X1870 ....G--...............................................--------CAG.................CTGCTGACACA--AG-....----GACA..............................AG------------C............... 8967
15_01B.TH.99.99TH_MU2079 ....G--...............................................--------A.............................A--AG-....-T---AC................................T-----.-------............... 8821
16_A2D.KR.97.97KR004 ....G--...............................................--------CAGAA..............GCTGCTGACACA--AG-....----GAC................................-----------A-C............... 8879
17_BF.AR.99.ARMA038 ....G--...............................................--------C.............................A---A-....----GACACAGAAGAATCT...................A-----------A--............... 8649
18_cpx.CU.99.CU76 ....G--...............................................--------C.............................A--AG-....----GAC................................-------------C............... 8776
19_cpx.CU.99.CU7 ....G--...............................................--------C.............................-A--T-....-T-----................................-------------G............... 8512
20_BG.CU.99.Cu103 ....G--...............................................--------C.............................A--AG-....----GACA..............................AG------------C............... 8895
21_A2D.KE.99.KER2003 ....G-T...............................................--------CAGAAGCCC.......AAAGCTGCTGACACT---T-....GT-----................................-----------A--............... 8664
22_01A1.CM.01.01CM_0001BBY .......................................................................................................................................................................... 8372
23_BG.CU.03.CB118 ....G--...............................................--------C.............................A--AG-....----GACA..............................AG------------C............... 8904
24_BG.ES.08.X2456_2 ....G--...............................................--------C.............................A--AG-......GCGACA............................................................ 8922
25_cpx.CM.02.1918LE .......................................................................................................................................................................... 8425
26_AU.CD.02.02CD_MBTB047 ....G--...............................................--------C.............................A--AG-....----GAC................................-------------C............... 9459
27_cpx.FR.04.04CD_FR_KZS ....G--...............................................--------C.............................A--AG-....----GACA..............................A-A-----------C............... 9472
28_BF.BR.99.BREPM12609 ....G--...............................................---------.............................----A-....-T--G--................................--------------............... 8867
29_BF.BR.01.BREPM16704 ....G--...............................................---------.............................----T-....-T-----................................--------------............... 8907
31_BC.BR.04.04BR142 ....G--...............................................--------C.............................A--AGG.GAC-TTCCGC................................T----------A--............... 8969
32_06A1.EE.01.EE0369 ....G--...............................................--------A.............................A--AG-....-T---AC.................................-------------............... 9072
33_01B.ID.07.JKT189_C ....G--...............................................--------A.............................A--AG-....-T---GC................................T--A----------............... 8754
34_01B.TH.99.OUR2478P ....G--...............................................--------A.............................A--AG-....-T---AC................................TA----.-------............... 8600
35_AD.AF.07.169H ....G--...............................................--------C.............................A--AG-....----GAC................................--------------............... 8647
36_cpx.CM.00.00CMNYU830 .......................................................................................................................................................................... 8410
37_cpx.CM.00.00CMNYU926 .......................................................................................................................................................................... 8396
38_BF1.UY.03.UY03_3389 CGAG---...............................................--------C.............................A---A-....----GACACAGAAGAATCTA..................A--------------............... 8878
39_BF.BR.04.04BRRJ179 ....G--...............................................--------C.............................T-----....-T-----................................--------------............... 8924
40_BF.BR.05.05BRRJ055 ....---...............................................---------.............................T-----....-C-----................................--------------............... 8962
42_BF.LU.06.luBF_18_06 ....G--...............................................--------C.............................-A--T-....-TA----................................--------------............... 8952
43_02G.SA.03.J11223 ....G--...............................................-------GCTGCTGACAC.....AGAAGTTGCTGACACA--TG-....--T-GACA..............................A-------------C............... 9001
44_BF.CL.00.CH80 ....GG-...............................................C-------C.............................A---A-....----GACA............................................................ 8858
45_cpx.FR.04.04FR_AUK ....G--...............................................--------C.............................A--AG-....----GACA...............................-----------A-................ 9409
46_BF.BR.07.07BR_FPS625 GCTG---...............................................---------.............................T-----....-T-----................................--------------............... 8841
47_BF.ES.08.P1942 ....G--...............................................---------.............................------....-T-----................................-----------A--............... 8864
48_01B.MY.07.07MYKT021 ....G--...............................................-------GA.............................A-GAG-....-T---AC................................TAAA-ACA------............... 8676
49_cpx.GM.03.N26677 .......................................................................................................................................................................... 8519
50_A1D.GB.10.12792 ....G--...............................................--------C.............................A--AG-....----GAC................................--------------............... 8847
51_01B.SG.11.11SG_HM021 ....G--...............................................---------.............................----A-....-T-----................................-----------A--............... 8650
52_01B.MY.03.03MYKL018_1 ....G--...............................................--------A.............................A--AG-....-T---AC................................TA----.-------............... 8769
53_01B.MY.11.11FIR164 ....G--...............................................--------A.............................A--AG-....-T---A-................................TAA---.-------............... 8783
54_01B.MY.09.09MYSB023 ....G--...............................................--------A.............................A--AG-....-T---AC................................T-------------............... 8894
55_01B.CN.10.HNCS102056 ....G--...............................................--------A.............................A--AG-....-T---AC................................TA----.-------............... 8774
56_cpx.FR.10.URF5_patient_A .......................................................................................................................................................................... 8396
57_BC.CN.09.09YNLX19sg ....G--...............................................--------C.............................A................G..............................TG----------A--............... 8668
58_01B.MY.09.09MYPR37 ....G--...............................................--------A.............................A--AG-....-T---AC................................T-R---.-------............... 8815
59_01B.CN.09.09LNA423 .......................................................................................................................................................................... 8380
60_BC.IT.11.BAV499 ....G--...............................................--------GC............................G......AGT-T--M--................................-------------C............... 9412
61_BC.CN.10.JL100010 ....G--...............................................--------C.............................A--AGG.GAC-TTCCGC.................................-------------............... 8848
62_BC.CN.10.YNFL13 ....G--TGCTGACACAGAGGGACT..........................T.T--------C.............................A--AGG.GAC-TTCCGC.................................----------A--............... 8803
63_02A1.RU.10.10RU6637 ....G--...............................................--------C.............................A--AG-....----GAC...............................A-----------A--............... 8998
64_BC.CN.09.YNFL31 ....G--...............................................--------C.............................A--AGG.GAC-TTCCGC................................G----------A--............... 8818
65_cpx.CN.10.YNFL01 ....G--...............................................--------C.............................A--AGG.GAC-TACCGC................................G----------A--............... 8874
67_01B.CN.11.ANHUI_HF115 ....G--...............................................--------A.............................A-GRG-....-T---AC................................TAA---.-------............... 8768
68_01B.CN.11.ANHUI_WH73 ....G--...............................................--------A.............................A-GAG-....-A---AC................................TAA---.-------............... 8762
69_01B.JP.05.05JPMYC113SP420....G--...............................................--------A.............................A--AG-....-T---AC................................T-----.-------............... 8866
70_BF1.BR.10.10BR_PE004 .......................................................................................................................................................................... 8524
71_BF1.BR.10.10BR_PE008 ....---...............................................---------.............................T-----....-T-----................................--------------............... 9113
72_BF1.BR.10.10BR_MG002 ....G--...............................................---------.............................----T-....-T-----................................-----------A--............... 8981
74_01B.MY.10.10MYPR268 ....G--...............................................---------.............................T-----....-CTACA.................................--------------............... 8761
O.BE.87.ANT70 ....---...............................................-------C-.............................GA--A-....----GACA............................CTGT--A-------AGCAAAGACTGCTGACAC 9565
O.CM.98.98CMA104 ....-C-...............................................------TC-AAAGGGACT....TTCCAGC.........AA--AC....----GACA............................CTGC-A-G....A-AGCGAAGACTGCTGACAC 9080
O.CM.98.98CMABB141 ....---...............................................-------C-.............................GA--A-....----GACA............................CTGT----------AACGAAGACTGCTGACAT 9079
O.CM.98.98CMABB212 ........................................................----G-C.............................T--TA-....----GACA............................CTGC----------.....AGACTGCTGACAC 9074
O.CM.98.98CMU5337 ....---...............................................-------C-.............................GA--GW....----GACA............................CTGC----------AGCAGAGACTGCTGACAC 9015
O.CM.99.99CMU4122 ....---...............................................-------C-.............................GA--A.....----GACA............................CTGC----------AACAGAGACTGCTGACAC 9033
O.FR.92.VAU ....---...............................................--TCA---G.............................GA--AC....----GACG............................CTAC----------AGCAAAGACTGCTGACAC 9136
O.GA.11.11Gab6352 ....---...............................................---------.............................GA--A-....----GACG............................CTGT----------AGCAGAGACTGCTGACAC 8802
O.SN.99.99SE_MP1299 ....---...............................................-------C-.............................GA--A-....----GACA............................CTGC----------AGCAGAGACTGCTGACAC 9626
O.US.10.LTNP .......................................................................................................................................................................... 9103
N.CM.02.DJO0131 ....---...............................................--------A.............................G-GA--TTAC-A...................................ATG------------C............... 8923
N.CM.02.SJGddd .......................................................................................................................................................................... 8615
N.CM.04.04CM_1015_04 ....---...............................................--------A.............................G-GA--TTAC----GACAAGGGACTTTACA................CATG-----------TC............... 8911
N.CM.06.U14296 .......................................................................................................................................................................... 8545
N.FR.11.N1_FR_2011 ....G--...............................................--------A.............................GAGA--TTAC----GACAAGGGACTTTATG................CTTG------------C............... 8836
P.CM.06.U14788 .....-T...............................................-------GCCACGTAGCT...................G-T-AAGC...----GACA...........................................................C 9060
P.FR.09.RBF168 .....-G...............................................-------GCTACGCAGCT...................A-T-AG-....----GACA...........................................................C 9579
CPZ.CD.90.ANT ....G--...............................................----A---GGCGGATAT......................A-AAC....C---GACAG.............................AGCA-----GTG-TC............... 8902
CPZ.CM.05.SIVcpzLB7 ....---...............................................--------A.............................GAGA--...T-T--GACC...............................-----------A-C............... 8981
CPZ.CM.09.Ptt_09Cam155 ....G--...............................................--AACTYTGAACTGGCTGCGCAGGCGCC..........-T-AAAG...C---GACA............................CTGC----------A................. 9602
CPZ.TZ.06.TAN5 ....G--...............................................-T-C-GGTGCCCGGAAC.....................AAGAAC....----GACAG..............................--A------TG-AC............... 9613
CPZ.US.85.US_Marilyn ....---...............................................--A--G-TG...TAACCGCGCAGGCGCA..........AT-AAAC...----GACTGAGGACTTT...................CTA-----------A................. 9514
GOR.CM.07.SIVgor2139_287 ....---T..............................................--------GCATGA.........................A-AGC....----GACA...........................................................C 9049
GOR.CM.12.SIVgor_BQID2 ....---...............................................------TYACTGCAAA......GCACACT.........GA--AC....----GACG............................CGGCA---...............AACTGACAC 9057
GOR.CM.13.SIVgor_BPID15 ....---...............................................--------C.CGCTGAAGC..................AGCTAAC....----GACA...........................................................C 8930
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B.FR.83.HXB2 ...GGGGACTTTCCA......................GGGAGGC.GTGGCC.TGGGC...........GGGACTGGGG.AGTGGCGAGCCCTCAGATCCTGCATATAAGCAGCTGCTTTTTGCCTGTACTGGG..TCTCT.CTGGTTAGACCAGATCTGAGCCTGGGAGC 9575
A1.CD.97.97CD_KCC2 ....----------GG.....................------T.----TT.-----..........C--AGT-----.------T-A---------G---------------------C---T---------..-----.--T-A----------A.------------ 9595
A1.CM.08.886_24 ...---T--------GT....................------T.------.-----...........---GT-----.------T-A---------G-------A-------C------C--T---------..---A-.-GA------------A.----------A- 9032
A1.CY.08.CY236 .......................................................................................................................................................................... 8168
A1.IN.09.NARI_FLS_IVC19_1 ...------------G.....................------T.----TT.-----...........--AGT----R.--K---T-A---------G----------------S-----C--T-...TCT--..-----.--T-G----------A.-----W-----. 9497
A1.KE.11.DEMA111KE002 ...------------G.....................------T.----TT.-----...........--AGT-----.------T-----------G--------------------C-C------------..-----.--T---G---------.-----C------ 8967
A1.RU.11.11RU6950 ...------------G.....................------T.----TT.-----...........--AGT-----.------T-A---------G----------------------C------------..-----.----------------------------- 9144
A1.RW.11.DEMA111RW002 ...------------G.....................------T.----TT.-----...........--AGT-----.------T-A---------G----------------------C--T---------..-----.--T-G----------A.---T-C----A- 9010
A1.SN.01.DDI579 ...------------......................-------.----TT.-----...........--AGT-----.------C-----------G---------------------C-------------..-----.--T------------T------------- 8773
A1.UG.11.DEMA110UG009 ...------------G.....................------T.----TT.-----...........--AGT-----.------T-A---------G----------------------C------------..-----.--T-G----------T.-----C------ 8921
A1.ZA.04.503_15344_T10_A1 .......................................................................................................................................................................... 8688
A2.CD.97.97CDKTB48 ...-----------G......................------T.----TG.A----...........--AGT-.---.------T-A---------G---------------------GC------------..-----C--T---G--------A.------------ 8949
A2.CM.01.01CM_1445MV ...-----------G......................-------.----GG.A----...........--AGT-.---.------T-A---------G----------------------C------------TC-----.--T-G----------A.------------ 8806
A2.CY.94.94CY017_41 ...------------......................------T.----TG.-----...........--AGT-----.------T-A---------G--------------------C-C--A---------..-----.--T---G--------A.-----C------ 9000
B.BR.10.10BR_RJ032 ...------------......................------T.------.A----...........-----A----.------------------G------------............................................................ 9176
B.CA.07.502_1191_03 ...------------T.....................-------.-C----.-----...........-----A----.------------------G-----------------------------------..-----.--A------------TA------------ 9044
B.CH.08.M2_0803101_NFLG8 ...------------G.....................-------.----A-.-----...........----------.------------------G---------------C------C--T-----GA--..-----.----C-----------A------------ 9156
B.CN.12.DEMB12CN006 ...------------......................------T.------.----T...........-----C----.------------------G---------------------C-------------..-----.--A-G-----------A------------ 8980
B.CU.14.14CU005 .......................................................................................................................................................................... 8318
B.ES.14.ARP1195 ...A----------GG.....................-------.---A--.-----...........-----C----.--......................................................................................... 8975
B.FR.11.DEMB11FR001 ...------------......................A------.------.-----...........-----C----.------------------G-------------------C-C---T---------..-----.--A-------------------------- 8823
B.HT.05.05HT_129389 .......................................................................................................................................................................... 8398
B.JP.12.DEMB12JP001 ...------------G.....................--TG--A.------.-----...........------A---.------------------G-----------------------------------..-----.----------------------------- 8995
B.KR.07.HP_18_07JHS10_3909 ...----------............................................................................................................................................................. 9123
B.RU.11.11RU21n ...------------G.....................-------.----A-.-----...........----------.------------------G-----------------------------------..-----.----------------------------- 9104
B.SE.12.SE600057 ...------------......................---G---.-C----.-----...........---GACT---.------A-----------G---------------------.-------------..CTC................................ 8813
B.TH.10.DEMB10TH002 ...------------G.....................-------.----A-.-----...........----------.------------------G---------------------C---T---------..-----.----------------------------- 8908
B.US.13.RV_1 ...------------......................-------.------.-----...........------.---.------------------G---------------C-----C-------T-----..-----.----------------------------- 9480
B.ZA.09.DEMB09ZA022 ...------------......................------T.------.-----...........-----C----.------------------G-----------------------------------..-----.----------------C------------ 8853
C.BR.07.DEMC07BR003 ...----.-G-----.......................-----A.----T-.-----...........-----C----.-----.C-A---------G----------------------C------------..-----.--A-G------------------------ 9021
C.BW.00.00BW5031_1 ...----.-G-----.......................-----A.----T-.-----...........-----C----.------C-----------G----------------------C------------..-----.--A-G-----------------C------ 8932
C.CN.10.YNFL19 ...----.-G-----.......................-T---G.------.-----...........------.---.-----TC-A---------G----------------------C------------..-----.--A-G------------------------ 8975
C.CY.09.CY260 .......................................................................................................................................................................... 8216
C.ES.14.ARP1198 ...----.-G-----.......................--G--A.---AT-.-----...........----------.------C---................................................................................. 8863
C.ET.02.02ET_288 ...----.-G-----......................-..G---.AGAA--.-----...........------.---.------C-A---------G----------------------C------------..-----.--A-G-----------------C--.... 8822
C.IN.09.T125_2139 ...----.TG---T-.......................------.----T-.-----...........------.---.-----TC-A---------G-------------------G---------------..-----.--A-G-G---------------------- 9634
C.KE.05.05KE369195V4 ...----.-G----G.......................-----T.-G----.-----...........---G--.---.------T-A.................................................................................. 8663
C.MW.09.703010256_CH256.w96 ...T---.-G-----.......................-----T.-G--T-.-----...........-----C----.------C-----------G----------------------C------------..-----.--A-G------------------------ 9561
C.SE.13.SE600311 ...------G-----......................------T.-G--T-.-----...........-----C----.------C-----------G----------------------C------------..-----.............................. 8781
C.TZ.08.707010457_CH457.w8 ...----.-G----G.......................-----T.----T-.-----...........-----G.---.------C-A---------G----------------------C------------..-----.--A-G------------------------ 9550
C.US.11.17TB4_4G8 ...----.-G-----.......................-----T.-G--T-.-----...........----------.------C-A---------G----------------------C--G---------..-----.--A-G----------AC--------A--- 8976
C.YE.02.02YE511 ...----.-G-----.......................-----T.----T-.-----...........--A--C----.------C-----------G----------------------C------------..-----.--A-GAG---------------------- 8828
C.ZA.12.DEMC12ZA096 ...----.-G-----.......................-----T.-G--T-.-----...........------A---.-----TC-A---------G----------------------C------------..-----.--A-G------------------------ 8913
C.ZM.11.DEMC11ZM006 ...----.-G-----.......................--G--T.----T-.-----...........-----G.---.-----TC-----------G---------------------GC------------..-----.--A-G-----------------C------ 8964
D.CM.10.DEMD10CM009 ...------------......................-------.--.---.G----...........----------.------T-A---------G-------------------C---------------..-----.--A--C---------T--------A---- 8946
D.CY.06.CY163 .......................................................................................................................................................................... 8143
D.KE.11.DEMD11KE003 ...------------......................-------.--AA-A.G----...........------.---.------T-A---------G---------------------C-------------..----C.--T-A----------T--------A---- 8915
D.KR.04.04KBH8 ...------------G.....................AA-----.---A--.-----...........----------.------T--------A--G---------------------C-------------..-----..C--------------GT----------- 9476
D.SN.90.SE365 ...------------......................------T.----TT.-----...........--AGT-----.------T-A---------G---------------------C---------G---..-----.---------------T--------A---- 9576
D.TZ.01.A280 ....----------G......................-------.--AA--.-----...........---G------.------C-A---------G---------------------C-------------..-----.--A-C----------T-------...... 8775
D.UG.10.DEMD10UG004 ...------------G.....................-------.--AA--.-----...........------.---.------T-A---------G-------------------G---------------..-----.--T-------T----T--------A---- 8885
D.UG.11.DEMD11UG003 ...------------......................A------.--AC-A.G----...........------.---.------T-A---------G-----------------------------------..-----.--T------------T------------- 8931
D.YE.02.02YE516 ...A-------G--G......................-------.----A-.-----...........----TC----.------C-A---------G-------------------C-----T---------..-----.---------------T--------A---- 8769
D.ZA.90.R1 ...------------......................------T.----T-.-----...........------T---.------T-A---------G----------------------C------------..-----CTG----------................. 8916
F1.AO.06.AO_06_ANG32 .......................................................................................................................................................................... 8257
F1.AR.02.ARE933 .......................................................................................................................................................................... 8338
F1.BR.07.07BR844 ...------------......................-A-G-CG.-GCCAG.A----...........------.---.------TTA---------G-------------------------------A........................................ 9356
F1.BR.10.10BR_PE107 ...-AA--........A......................................................................................................................................................... 8874
F1.BR.10.10BR_RJ015 .......................................................................................................................................................................... 8494
F1.CY.08.CY222 .......................................................................................................................................................................... 8096
F1.ES.02.ES_X845_4 ...------------AC...................CA-AG---.-GTA-A.A----...........-----AT---.------T-A---------G--...................................................................... 8953
F1.ES.11.VA0053_nfl ...------------......................-AAG-CG.-GCCAG.A----...........---CTG--A-.T-......................................................................................... 8935
F1.RO.96.BCI_R07 ...------------......................-A-G-CG.--CCAG.A----...........--A--AA---.------T-A---------G----------------------C--T---------..-----.--A------------T------------- 9690
F1.RU.08.D88_845 ...------------G.....................A-AG---G--CCAG.-----...........---------..------TTC-................................................................................. 9049
F2.CM.02.02CM_0016BBY .......................................................................................................................................................................... 8349
F2.CM.10.DEMF210CM001 ...------------G.......................AG---.--TC-A.G---A...........-----C----.-A----T-A---------G----------------------C------------..-----.--------------------------C-- 8888
F2.CM.10.DEMF210CM007 ...----------T-......................-AAG-CG.TGCCAG.A----...........-----C----.-----TT-A---.-----G----------------------C------------..-----.---------------T------------- 8916
G.CM.07.920_49 ...C----------G......................-A-----.-C---........................................................................................................................ 8855
G.CM.10.DEMG10CM008 ...C----------G......................A------.----T-.----A...........---G------.------T-A--------AG---------------C----C-C------------..-----.--T-C----------T------------- 8958
G.CM.10.DEURF10CM020 ...T----------G......................-------.-C---A.----A...........----------.------C-A--------AG---------------C------C--T---------..-----.--T-C------------------------ 8985
G.CN.08.GX_2084_08 ...T----------G......................-------.-C---A.----A...........----------.------TT---------AG---------------C----C-C------------..-----.--T----------G-T------C------ 8857
G.ES.09.X2634_2 ...T----------G......................-------.-C----.----A...........---G------.--......................................................................................... 9007
G.ES.14.ARP1201 ...T----------G......................-------.-C---N.G---A...........------A---.------T-A--------AG-------------------..................................................... 9104
G.GH.03.03GH175G ...T----------G......................-------.-C----.----A...........---G------.------T-A--------AG---------------C----C-C--T---------..-----.TCT-C------------------------ 9668
G.KE.09.DEMG09KE001 ...T----------G......................-------.---A-A.----A...........------T---.------T-A--------AG---------------C----C-C------------..-----.--T------------T------------- 8987
G.NG.09.09NG_SC62 ...T----------G......................-------.-C---A.----A...........----------.------T-C--T-----AG---------------C----C-C------------..-----.--T------------T------------- 8782
G.PT.x.PT3306 ...T----------G......................-------.-C----.----A...........---GT-----.------T-A--------AG----------------------C--------......................................... 9566
H.BE.93.VI991 ....---------TG......................------T.----T-.-----...........------A---.------T-A---------G----------------------C--T---------..-----.----------------A------------ 8993
H.BE.93.VI997 ....----------G......................-------.-C--T-.-----...........---GA-T---.------TTA---------G--------------------C-C--T-----G---..-----.T---------------------------T 8892
H.CF.90.056 ....----------G......................-------.---AT-.-----...........---GA-----.------C-A---------G----------------------C--T---------..-----.T---------------------------- 8893
H.GB.00.00GBAC4001 CGTT----------.......................-C-G--T.----T-.-----...........---GT-----.------T-A---------G----------------------C------------..-----.-------...................... 9081
J.CD.97.J_97DC_KTB147 ...------------......................------T.---C-T.-----...........---GT-----.------T-A----G-A--G-------A-------C------C--T---------..-----.----------------............. 8739
J.SE.93.SE9280_7887 ...------------G.....................------A.------.-----...........---GT-----.------T-A---------G----------------------C--T---------..-----.--T-------------------------- 8874
J.SE.94.SE9173_7022 ...------------G.....................------T.------.-----...........---GT-----.------T-A---------G----------------------C--T---------..-----.--T-------------------------- 8884
K.CD.97.97ZR_EQTB11 .......................................................................................................................................................................... 8600
K.CM.96.96CM_MP535 .......................................................................................................................................................................... 8604
01_AE.AF.07.569M ...------------G.....................------T.------.G----...........--AGT-----.------T-A.................................................................................. 8762
01_AE.CM.11.1156_26 ...------------G.....................------T.------.-----...........--AGT-----.------T-A---------G-------A---------....................................................... 8855
01_AE.CN.12.DE00112CN011 ...------------G.....................------T.------.G----...........--AGT-----.------A-A---------G-------A-------C-----GC--T---------..-----.--T-G--------G--.-----C------ 8917
01_AE.HK.04.HK001 ...------------G.....................------T.------.G----...........--AGT-----.------T-A---------G-------A-------C-----GC--T---------..-----.--T-G--------G--.-----C------ 8956
01_AE.IR.10.10IR.THR48F ..G....................................................................................................................................................................... 8667
01_AE.JP.11.DE00111JP003 ...------------G.....................A-----T.-----T.G----GGAGTTGGGGT--AGT-----.------T-A------AT-G-------A-------C-----GC--T---------..-----.--T-A--------G--.-----C------ 9000
01_AE.SE.11.SE601018 ...------------G.....................------T.------.G----...........--AGT-----.------T-A--------AG--------------.......................................................... 8715
01_AE.TH.10.DE00110TH001 ...------------G.....................------T.------.G----...........---GG-----.-----TT-A--------AG-------A-------C-----GC--T---------..-----.--T-.--------G-T.-----C------ 8894
01_AE.TH.90.CM240 ...------------G.....................------T.------.G----...........--AGT-----.---A--T-A---------G-------A-------C------C--T---------..-----.--T----------G--.-----C------ 9141
01_AE.US.05.306163_FL .......................................................................................................................................................................... 8527
02_AG.CM.10.DE00210CM013 ...A----------G......................------T.----TT.G---A...........--AGT-T---.------T-A---------G---------------C----C-C------------..-----.--T-C----------T------------- 9111
02_AG.ES.06.P1423 ...------------G.....................------T.----TT.-----...........--AGT-----.------T-A---------G-....................................................................... 8983
02_AG.GW.05.CC_0048 .......................................................................................................................................................................... 8765
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B.FR.83.HXB2 ...GGGGACTTTCCA......................GGGAGGC.GTGGCC.TGGGC...........GGGACTGGGG.AGTGGCGAGCCCTCAGATCCTGCATATAAGCAGCTGCTTTTTGCCTGTACTGGG..TCTCT.CTGGTTAGACCAGATCTGAGCCTGGGAGC 9575
02_AG.KR.12.12MHR9 .......................................................................................................................................................................... 9166
02_AG.LR.x.POC44951 ...A-----------......................------T.----TT.----A...........--AGT-----.------T-A---------G---------------C----C-C------------..-----.--T-C----------T------------- 9576
02_AG.NG.09.09NG_SC61 ...T----------G......................-------.-C---A.----A...........----------.------TT---------AG---------------C----C-C------------..-----.--T------------T------------- 8778
02_AG.NG.x.IBNG ...-----------G......................------T.----TT.----A...........--AGT-----.------T-A--------C-G-------------------C-C------------..-----.--T-C------------------------ 9102
02_AG.SE.11.SE602024 ...---A..C----G......................------T.----TG.----A...........--AGT-----T------C-----------G--A----------AGAAGCGA................................................... 8761
02_AG.SN.98.98SE_MP1211 ...------------......................---............----A...........--AGT-----.------T-A---------G--------------------C-C------------..-----.--T------------T------------- 8801
02_AG.US.06.502_2696_FL01 ...-----------GG.....................------T.----TT.----A...........--AGT-----.------T-A.................................................................................. 8706
03_AB.RU.97.KAL153_2 ...------------G.....................------T.----TT.-----...........--AGT-----.------T-A---------G----------------------C------------..-----.----------------.------------ 8751
04_cpx.CY.94.94CY032_3 ...C-----------G.....................-------.-C----.----A...........---GT-----.------T-A---------G-------A-------C----C-C------------..-----.----------------------------- 8990
05_DF.BE.x.VI1310 ...-----------G......................-------.----A-.-----...........----------.------TGA---------G----------------------C--T---------..-----.--A------------T------------- 9021
06_cpx.AU.96.BFP90 ...------------......................------T.------.-----...........---G------.------T-A---------G-------A-------C----C-C--T---------..-----.--T-C----------T------------- 9632
07_BC.CN.98.98CN009 ...----.-G---T-.......................-----T.----T-.-----...........------.---.-----TC-A---------G----------------------C------------..-----.--A--C----------------------- 8918
08_BC.CN.97.97CNGX_6F ...----.-G-----.......................-----T.----T-.-----...........------.---.-----TC-A---------G----------------------C------------..-----.--A-------------------------- 8774
09_cpx.GH.96.96GH2911 ...------------G.....................------T.------.-----...........---GT-----.------T-A---------G---------------C------C--T---------..-----.--T-G----------A.------------ 8747
10_CD.TZ.96.96TZ_BF061 ...---ACT--C-A-TGGG............CGTTCCA-----A.----T-.-----...........A-A---.---.------T-A---------G------------------C----------------..-----.--A-G-----------------C------ 8929
11_cpx.CM.95.95CM_1816 ...------------G.....................------T.------.-----...........---GT-----.------T-A---------G---------------C----C-C--T---------..-----.--A---G---------------------- 8990
12_BF.AR.99.ARMA159 ...------------......................-A-G-CG.-GCCAG.A----...........-T--------.------TCA---------G---------------C------C------------..-----.--A---G--------TA------------ 9560
13_cpx.CM.96.96CM_1849 ...------------......................---C--T.------.-----...........----------.-A----T-A----A............................................................................. 8916
14_BG.ES.05.X1870 ...T----------G......................-------.-C----.----A...........---GT-----.------C-A--T-----AG-G...................................................................... 9028
15_01B.TH.99.99TH_MU2079 ...------------G.....................------T.------.G----...........--AGT-----.-A----T-A---------G-------A-------C-----GC------------..-----.--T-G--------G--.-----C------ 8949
16_A2D.KR.97.97KR004 ...---------TAG......................------T...-T-A.A----...........--AGT-----.------T.A---------G--------------------C-C--T---------..-----.--T---G--------A.------------ 9003
17_BF.AR.99.ARMA038 ...-----------G......................---G-CG.-GCCAG.A----...........----A-----.------TCA---------G---------------C------C------------..-----.--A------------T------------- 8777
18_cpx.CU.99.CU76 ...C-----------G.....................-------.-C----.-----...........---GT-----.------T-A---------G-------A-------C----C-C--T---------..-----.--A-------------------------- 8905
19_cpx.CU.99.CU7 .......................................................................................................................................................................... 8512
20_BG.CU.99.Cu103 ...T----------G......................-------.--AA--.----A...........---G-G---A............................................................................................ 8935
21_A2D.KE.99.KER2003 ...----CT--C-........................-------.----A-.G----...........----A-T---.------T-A---------G----------------------C--T---------..-----..-A-C----------T--------A---- 8789
22_01A1.CM.01.01CM_0001BBY .......................................................................................................................................................................... 8372
23_BG.CU.03.CB118 ...T----------G......................-------.--TA--.----A...........---G------.--.---T-A--------AG-G...................................................................... 8964
24_BG.ES.08.X2456_2 .....................................A--.................................................................................................................................. 8925
25_cpx.CM.02.1918LE .......................................................................................................................................................................... 8425
26_AU.CD.02.02CD_MBTB047 ...T-----------G.....................------T.----TT.-----...........--AGT-----.------T-A---------G--------------------C-C------------..-----.--T-------------.------------ 9587
27_cpx.FR.04.04CD_FR_KZS ...C-----------A.....................-------.-C----.-----...........---GT-----.--------A---------G-------A-------C----C-C------------..-----.----------------------------- 9601
28_BF.BR.99.BREPM12609 ...-----T-----G......................------A.............................................................................................................................. 8886
29_BF.BR.01.BREPM16704 ...------------G........................G--T.----T-.-----...........----------.------------------G--------------T......................................................... 8979
31_BC.BR.04.04BR142 ...----.-G-----.......................----A..----T-.-----...........-----C----.-A----C-A------A--G----------A--------------TGTACAA........................................ 9057
32_06A1.EE.01.EE0369 ...------------G.....................------T.------.-----...........---G------.--------A----G----G-------A-------C----C-C--T---------..-----.--T-C----------T------------- 9201
33_01B.ID.07.JKT189_C ...------------G.....................------T.------.G----...........--AGT-----.------T-A---------G-------A-------C-----GC--T---------..-----.--T----------G--------C------ 8883
34_01B.TH.99.OUR2478P ...------------G.....................------T.------.G----...........--AGT-----.------T-A.................................................................................. 8650
35_AD.AF.07.169H ..AA-----------G.....................------T.----TT.-----...........--AGT-----.------T-A.................................................................................. 8698
36_cpx.CM.00.00CMNYU830 .......................................................................................................................................................................... 8410
37_cpx.CM.00.00CMNYU926 .......................................................................................................................................................................... 8396
38_BF1.UY.03.UY03_3389 ...----.-------......................-A-G-CG.-GTCA-.A----...........-T--------.------TCA--T---.........................................---................................ 8935
39_BF.BR.04.04BRRJ179 ...------------G.....................-------.----A-.-----...........----------.---------------A--G-------------------------------G---..-----.--T-------------------------- 9053
40_BF.BR.05.05BRRJ055 ...------------......................-A-----.----TG.-----...........--A--A----.------------------G---------------------................................................... 9042
42_BF.LU.06.luBF_18_06 .....................................-------.------.-----...........-----A----.------------------G---------------------C-------------..-----.--A-------------------------- 9068
43_02G.SA.03.J11223 ...T----------G......................-------.-C---A.----A...........----------.------T-A--------AG---------------C----C-C--............................................... 9085
44_BF.CL.00.CH80 .......................................................................................................................................................................... 8858
45_cpx.FR.04.04FR_AUK ...-----------G......................------T.----TT.-----...........--AGT-----.------A-A---------G-----------------------------------..-----.--A-G------------------------ 9537
46_BF.BR.07.07BR_FPS625 ...-----------G......................-------.-C--T-.-----...........-----A----.------------------G-----------------------------------..-----.--A-------------------C------ 8969
47_BF.ES.08.P1942 ...-----------GA.....................------T.------.-----...........-----A----.------------------......................................................................... 8923
48_01B.MY.07.07MYKT021 ...------------T.....................------T.-G----.G----...........--AGT-----.------T-----------G-------A-------C------C--T---------..-----.--T-G--------G--.-----C------ 8804
49_cpx.GM.03.N26677 .......................................................................................................................................................................... 8519
50_A1D.GB.10.12792 ...------------G.....................------T.----TT.-----...........--AGT-----.------T-A---------G--------------------C-C--T---------..-----.--T-------------.-----C------ 8975
51_01B.SG.11.11SG_HM021 ...------------G.....................------T.---A--.G----...........--AGT-----.------T-A---------G-------A-------C------C--T---------..-----.----------------------------- 8779
52_01B.MY.03.03MYKL018_1 ...------------G.....................------T.------.G----...........--AGT-----.------T-----------G-------A-------C------C--T---------..-----.--T----------G--.-----C------ 8897
53_01B.MY.11.11FIR164 ...------------G.....................------T.------.G----...........--AGT-----.------T-A---------G-------A-------C------C--T---------..-----.--T-G--------G--.-----C------ 8911
54_01B.MY.09.09MYSB023 ...------------G.....................------T.------.G----...........--ART-----.------T-A---------G-------A-------C--Y---C--T--K------..-----.--T----------G--.-----C------ 9022
55_01B.CN.10.HNCS102056 ...------------G.....................------T.------.G----...........--AG.-----.------T-A---------G-------A-------C------C--T---------..-----.--T-G--------G--.-----C------ 8901
56_cpx.FR.10.URF5_patient_A .......................................................................................................................................................................... 8396
57_BC.CN.09.09YNLX19sg ...----.-G-----.......................------.----T-.-----...........------.---.-----TC-A---------G----------------------C--T---------..-----.--A-G------------------------ 8793
58_01B.MY.09.09MYPR37 ...------------G.....................A-----T.----T-.G----...........--AGT-----.------T-A---------G-------A-------C------C--T---------..-----.--T-G--------G--.-----C------ 8943
59_01B.CN.09.09LNA423 .......................................................................................................................................................................... 8380
60_BC.IT.11.BAV499 ...------------......................---G--T.----T-.-----...........----------.------T-A---------G--------------------------------A--..-----.--A-G------------------------ 9540
61_BC.CN.10.JL100010 ...----.-G----........................-----T.----T-.-----...........------.---.-----TC-A---------G----------------------C------------..-----.--A-------------------------- 8972
62_BC.CN.10.YNFL13 ..A----.-G-----.......................------.----T-.-----...........--A---.---.-----TC-A---------G-------A-------C----G-C--T---------..-----.--A-G------------------------ 8929
63_02A1.RU.10.10RU6637 ...-----------G......................------T.----TT.G---A...........--AGT-----.------T-A---------G--------------------C-C------------..-----.--T-C----------T------------- 9126
64_BC.CN.09.YNFL31 ...A---.-G-----.......................-----A.------.-----...........------.---.-----TC-A---------G-----------------------------------..-----.--A-G------------------------ 8943
65_cpx.CN.10.YNFL01 ...A---.-G-GTTG.......................------.----A-.-----...........------.---.-----TC-A---------G---------------C------C--T---G-----..-----.----G------------------------ 8999
67_01B.CN.11.ANHUI_HF115 ...------------G.....................------T.-----T.G---A...........--AGT-----.------T-A------R--G-------A-------C------C--T---------..-----.--T-A--------G--.-----C------ 8896
68_01B.CN.11.ANHUI_WH73 ...------------G.....................------T.------.G---A...........--AGT-----.------T-A------A--G-------A-------C------C--T---------..-----.--T-A--------G--.-----C------ 8890
69_01B.JP.05.05JPMYC113SP420...------------A.....................--A---T.----T-.G---A...........--AGT-----.------T-A---------G-------A-------C------C--T---G-----..-----.----------------------------- 8995
70_BF1.BR.10.10BR_PE004 .......................................................................................................................................................................... 8524
71_BF1.BR.10.10BR_PE008 ...------------......................-------.---A-A.----A...........----------.------------------G-------------------------------A--C..................................... 9207
72_BF1.BR.10.10BR_MG002 ...-----------G......................-------.------.-----...........----------.------------------G-------AG--A-AAG-GGGGA.................................................. 9062
74_01B.MY.10.10MYPR268 ...A-----------G.....................------T.------.G----...........--AGT-----.-----TT-A---------G-------A-------C------C--T---------..-----.--T----------G--.-----C--.... 8885
O.BE.87.ANT70 TGC------------G.......................TG--A.-G-A-A.G---G...........C--TTC----.------T-A--------AG---------------C-----C---T-----C---..----G.G-TAGAG------G--------C------ 9695
O.CM.98.98CMA104 TGC------------G.....................CATG--A.-G-AT..A---G...........C--T-C----.------T-A---------G---------------C-----C---T-----C---..----G.G-TAGAG------G-.------C------ 9210
O.CM.98.98CMABB141 TGC------------G.....................C-TG--A.-G-A-A.A---G...........T--TTC----.------T-A--------AG---------------C-----C---T---------..---TA.............................. 9182
O.CM.98.98CMABB212 TGT------------G.....................C-TG--A.-G-A-A.A---G...........C--TTC----.------T-A---------G---------------------C---T-----C---..---TA.............................. 9177
O.CM.98.98CMU5337 TGC------------G.....................T-TG--A.-G-AT..AT--G...........C--TTC----.------T-A---------G---------------------C---T-----C---..----G.G-TAGAGA-----G--------C------ 9146
O.CM.99.99CMU4122 TGC------------G.....................T-TG--A.-G-AT..A---G...........C--TTC----.------T-A---------G---------------Y-----C---T-----C---..----G.G-TAGAGA-----G--------C------ 9164
O.FR.92.VAU TGC------------G.....................C-TG--A.-G-A-..A---G...........C--TTC----.------T-A--------AG---------------------C---T-----C---..----G.G-TAGAGA-----G--------C------ 9267
O.GA.11.11Gab6352 TGC------------G.....................T-TG--A.-G-AT..A---G...........C--TTC----.------TCA---------G---------------C-----C---T-----C---..----G.G-TAGGGA-----G--------C---C-- 8933
O.SN.99.99SE_MP1299 GGC------------G.....................T-TG--A.-G-A-..A---G...........C--TTC----.------T-A---------G---------------C----ACC--T-----C---..----G.G-TAGAGA-----G--------C------ 9757
O.US.10.LTNP .......................................................................................................................................................................... 9103
N.CM.02.DJO0131 ...A-----------......................---.................................................................................................................................. 8938
N.CM.02.SJGddd .......................................................................................................................................................................... 8615
N.CM.04.04CM_1015_04 ...A-----------......................---.................................................................................................................................. 8926
N.CM.06.U14296 .......................................................................................................................................................................... 8545
N.FR.11.N1_FR_2011 ...A-----------......................------T.......................GT--T-G----.-----TTT----------G-------................................................................. 8892
P.CM.06.U14788 TGCA----------GGGGA........CGGAAAGTCCC-AG---.-GAA-AAG---A...........--AG-A----.-----TTTCA--CTCAGAG--------------------CAC--T---------..-----..GT-AC---------TA------------ 9205
P.FR.09.RBF168 TGCA----------GGGGA........CGGAAAGTCCC-AG---.-GAA-AAG---A...........--AG-A----.-----TTTCA--CTCAGAG--------------------CAC--T---------..-----..GT-AC---------TA------------ 9724
CPZ.CD.90.ANT ...T-----------C.....................TATG--A.---A-TA-----...........---CAGT---.------TTT---CTGAC-G---------------------GC--T---TAA---.C-----.GCCTAGGAG-------A------------ 9033
CPZ.CM.05.SIVcpzLB7 ...AA--G---C-...............G........-------.---T-A.A---A...........---TT-----.-----TTTA--------AG---------------C---C-GC--T---------..-----.--T------------TCTGAG-CT----- 9108
CPZ.CM.09.Ptt_09Cam155 ...A-----------A.....................---G-AG.-GCT-A.G---T...........-T-GT-----.T-----TTTA--CTCAGAG-------------------C-Y---T---------..-----..-T-C------------------------ 9730
CPZ.TZ.06.TAN5 ..TC-----------A.....................T-TG--TG--TA--.A----...........-----A----.-----TTTTG--CGCTGAG---------------------GC--TCTGTAAA--GC---TG.-CT-AACTG-------------------- 9746
CPZ.US.85.US_Marilyn ...A-----G-----......................A--G--T..G--T-.A----...........--A--A---C.GTG-TTTTA------A-GA-------A-------C---C-C---T---------..-----..-C-C----------AA-----C------ 9640
GOR.CM.07.SIVgor2139_287 TGCA----------GTGGA........GGAAAGTCCCC--G---.-GAA-..----A...........--AG-A----.-----TTTCA--CTC-GAG---------------------GC--------GT--..-----..GT-AC----------A------------ 9192
GOR.CM.12.SIVgor_BQID2 GRCA-----------G.....................A-TG--A.-G-A-A.A----GGTTTAAGG.GC--TTC----.------T-A---------G---------------------C---T---------..---TA.G-TAGAG------G--------C------ 9199
GOR.CM.13.SIVgor_BPID15 CGCA----------GGGGAGGAAAGTCCGAAAGTCCCC-AG---.-GAA--A----A...........--AG-A----.-----TTTCA--CTCA........................................................................... 9012
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TAR element end Poly-A signal 3’ LTR R repeat end 3’ LTR U5 start 3’ LTR U5 end
B.FR.83.HXB2 TCTCTGG......CTAACTAGGGAACCCACTGCTTAAG.CCTCAAT.AAAGCTTGCC.TTGAGTGCTTCAAGTAGTGTGTGCCCGTCTGT....TGTGTGACTCTGGTAACTAGAGATCCCTCAGACCCTTTTAGTCAGTGTGGAAAATCTCTAGCA 9719
A1.CD.97.97CD_KCC2 -------......---G-A-------------------.-------A----------.---------------G----------------....----------------------------------ACC----CAGAGTG.A------------- 9739
A1.CM.08.886_24 -------......---G-A-------------------.-------.----------.--------------------------A-----...T----------------------------------AC-C---G-G----...........-AA- 9166
A1.CY.08.CY236 ............................................................................................................................................................. 8168
A1.IN.09.NARI_FLS_IVC19_1 ............................................................................................................................................................. 9497
A1.KE.11.DEMA111KE002 -------......--GG-G-----------............................................................................................................................... 8991
A1.RU.11.11RU6950 -------......---G---------------------.-------.----------.----------T-....................................................................................... 9205
A1.RW.11.DEMA111RW002 -------......-C------A-------................................................................................................................................ 9033
A1.SN.01.DDI579 -------......---G-A---------------........................................................................................................................... 8801
A1.UG.11.DEMA110UG009 -------......---G-A--------------............................................................................................................................ 8948
A1.ZA.04.503_15344_T10_A1 ............................................................................................................................................................. 8688
A2.CD.97.97CDKTB48 ----A--......---G-AG---------................................................................................................................................ 8972
A2.CM.01.01CM_1445MV -------......-----A----G-A--CACT............................................................................................................................. 8832
A2.CY.94.94CY017_41 -------......---G-AG------------------.-------.----------.-----A-----........................................................................................ 9060
B.BR.10.10BR_RJ032 ............................................................................................................................................................. 9176
B.CA.07.502_1191_03 -------......--G------------------........................................................................................................................... 9072
B.CH.08.M2_0803101_NFLG8 -------......---G---------------------.-------.----------.------------GCGG................................................................................... 9221
B.CN.12.DEMB12CN006 -------......-----------..................................................................................................................................... 8998
B.CU.14.14CU005 ............................................................................................................................................................. 8318
B.ES.14.ARP1195 ............................................................................................................................................................. 8975
B.FR.11.DEMB11FR001 -------......---G------------................................................................................................................................ 8846
B.HT.05.05HT_129389 ............................................................................................................................................................. 8398
B.JP.12.DEMB12JP001 -------......--G-----------.................................................................................................................................. 9016
B.KR.07.HP_18_07JHS10_3909 ............................................................................................................................................................. 9123
B.RU.11.11RU21n -------......--G----------------------.-------.----------.---------CT-....................................................................................... 9165
B.SE.12.SE600057 ............................................................................................................................................................. 8813
B.TH.10.DEMB10TH002 -------......--G-------------................................................................................................................................ 8931
B.US.13.RV_1 -------......-------------------------.-------.----------.---------------------C----------....--------------------------------------------------------------- 9624
B.ZA.09.DEMB09ZA022 -------......----------------................................................................................................................................ 8876
C.BR.07.DEMC07BR003 -------......---T---------------............................................................................................................................. 9047
C.BW.00.00BW5031_1 -------......---T--G----------------G-.-------.----------.---------CT---------------------....----------------------------------............................. 9047
C.CN.10.YNFL19 -------......---T---------------------.------................................................................................................................ 9013
C.CY.09.CY260 ............................................................................................................................................................. 8216
C.ES.14.ARP1198 ............................................................................................................................................................. 8863
C.ET.02.02ET_288 ............................................................................................................................................................. 8822
C.IN.09.T125_2139 -------......-C-T---------------------.-------.----------.---------CTG--C-----------------....----------------------------------T----G--AG.------------------ 9777
C.KE.05.05KE369195V4 ............................................................................................................................................................. 8663
C.MW.09.703010256_CH256.w96 -------......--GC---------------------.-------.----------.---------CT---------------------....----------------------------------A----G--TG.C----------------- 9704
C.SE.13.SE600311 ............................................................................................................................................................. 8781
C.TZ.08.707010457_CH457.w8 -------......---T--G------------------.-------.----------.---------CT---------------------....----------------------------------AA--GT-GT-------------------. 9693
C.US.11.17TB4_4G8 -------......---T---------------------.-------.----------.---------CT--------------.......................................................................... 9050
C.YE.02.02YE511 -------......-C-----------------............................................................................................................................. 8854
C.ZA.12.DEMC12ZA096 -------......-------------................................................................................................................................... 8933
C.ZM.11.DEMC11ZM006 -------......---T--G------................................................................................................................................... 8984
D.CM.10.DEMD10CM009 -------......T--G--------.................................................................................................................................... 8965
D.CY.06.CY163 ............................................................................................................................................................. 8143
D.KE.11.DEMD11KE003 -------......---G--C-----.................................................................................................................................... 8934
D.KR.04.04KBH8 ----GT-...............................................................................................................................................CA----- 9490
D.SN.90.SE365 -------......---G---------------------.-------.----------.--------........................................................................................... 9633
D.TZ.01.A280 ............................................................................................................................................................. 8775
D.UG.10.DEMD10UG004 -------......------------.................................................................................................................................... 8904
D.UG.11.DEMD11UG003 -------......---G--------.................................................................................................................................... 8950
D.YE.02.02YE516 -------......---G-----------------........................................................................................................................... 8797
D.ZA.90.R1 ............................................................................................................................................................. 8916
F1.AO.06.AO_06_ANG32 ............................................................................................................................................................. 8257
F1.AR.02.ARE933 ............................................................................................................................................................. 8338
F1.BR.07.07BR844 ............................................................................................................................................................. 9356
F1.BR.10.10BR_PE107 ............................................................................................................................................................. 8874
F1.BR.10.10BR_RJ015 ............................................................................................................................................................. 8494
F1.CY.08.CY222 ............................................................................................................................................................. 8096
F1.ES.02.ES_X845_4 ............................................................................................................................................................. 8953
F1.ES.11.VA0053_nfl ............................................................................................................................................................. 8935
F1.RO.96.BCI_R07 -------......---G---------------------.-------.----------.--------........................................................................................... 9747
F1.RU.08.D88_845 ............................................................................................................................................................. 9049
F2.CM.02.02CM_0016BBY ............................................................................................................................................................. 8349
F2.CM.10.DEMF210CM001 -------......--G---------.................................................................................................................................... 8907
F2.CM.10.DEMF210CM007 -------......-------------................................................................................................................................... 8936
G.CM.07.920_49 ............................................................................................................................................................. 8855
G.CM.10.DEMG10CM008 ------A......---G-AG-------.................................................................................................................................. 8979
G.CM.10.DEURF10CM020 ------A......---G-AG-A----................................................................................................................................... 9005
G.CN.08.GX_2084_08 -------......T--G-A-------------------.------................................................................................................................ 8895
G.ES.09.X2634_2 ............................................................................................................................................................. 9007
G.ES.14.ARP1201 ............................................................................................................................................................. 9104
G.GH.03.03GH175G -------......---GTAGA-----------------.-------.----------.--------........................................................................................... 9725
G.KE.09.DEMG09KE001 -------......---G-AG......................................................................................................................................... 9001
G.NG.09.09NG_SC62 -------......---G-AG-A--------------......................................................................................................................... 8812
G.PT.x.PT3306 ............................................................................................................................................................. 9566
H.BE.93.VI991 -------......---G---------------------.-------.----------.-----G--GCATGC..................................................................................... 9056
H.BE.93.VI997 -------......--GG-C-A-----------------.-------.----------.-----G--GCATGC..................................................................................... 8955
H.CF.90.056 -------......---G---A-----------------.-------.----------.----------T........................................................................................ 8953
H.GB.00.00GBAC4001 ............................................................................................................................................................. 9081
J.CD.97.J_97DC_KTB147 ............................................................................................................................................................. 8739
J.SE.93.SE9280_7887 -------......-------------------------.-------.----------.-----G--GCATGCA--CCG............................................................................... 8943
J.SE.94.SE9173_7022 -------......-------------------------.-------.----------.-----G--GCATGCA--CCG............................................................................... 8953
K.CD.97.97ZR_EQTB11 ............................................................................................................................................................. 8600
K.CM.96.96CM_MP535 ............................................................................................................................................................. 8604
01_AE.AF.07.569M ............................................................................................................................................................. 8762
01_AE.CM.11.1156_26 ............................................................................................................................................................. 8855
01_AE.CN.12.DE00112CN011 -------......-----A---------................................................................................................................................. 8939
01_AE.HK.04.HK001 -------......---G-A-----------------GAG-------.----------.----------G----G----------------....GT-AG-------------............................................. 9056
01_AE.IR.10.10IR.THR48F ............................................................................................................................................................. 8667
01_AE.JP.11.DE00111JP003 -------......---G-A------------.............................................................................................................................. 9025
01_AE.SE.11.SE601018 ............................................................................................................................................................. 8715
01_AE.TH.10.DE00110TH001 -------......---G-A--A------................................................................................................................................. 8916
01_AE.TH.90.CM240 -------......---G-A------------------AG-------.----------.----------A-....................................................................................... 9203
01_AE.US.05.306163_FL ............................................................................................................................................................. 8527
02_AG.CM.10.DE00210CM013 ------A......---G-AG---------------.......................................................................................................................... 9140
02_AG.ES.06.P1423 ............................................................................................................................................................. 8983
02_AG.GW.05.CC_0048 ............................................................................................................................................................. 8765
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TAR element end Poly-A signal 3’ LTR R repeat end 3’ LTR U5 start 3’ LTR U5 end
B.FR.83.HXB2 TCTCTGG......CTAACTAGGGAACCCACTGCTTAAG.CCTCAAT.AAAGCTTGCC.TTGAGTGCTTCAAGTAGTGTGTGCCCGTCTGT....TGTGTGACTCTGGTAACTAGAGATCCCTCAGACCCTTTTAGTCAGTGTGGAAAATCTCTAGCA 9719
02_AG.KR.12.12MHR9 ............................................................................................................................................................. 9166
02_AG.LR.x.POC44951 ------A......---G-AGA-----------------.-------.----------.----C---........................................................................................... 9633
02_AG.NG.09.09NG_SC61 -------......---G-A----------------.......................................................................................................................... 8807
02_AG.NG.x.IBNG -------......---G-GGA-----------------.-------.----------.-------------------------------A...T-----------------.............................................. 9201
02_AG.SE.11.SE602024 ............................................................................................................................................................. 8761
02_AG.SN.98.98SE_MP1211 -------......---G-AGA-----------------.-------.----------.-.................................................................................................. 8851
02_AG.US.06.502_2696_FL01 ............................................................................................................................................................. 8706
03_AB.RU.97.KAL153_2 -------......---G---A-----------------.-------.----------.--------........................................................................................... 8808
04_cpx.CY.94.94CY032_3 -------......---G---------------------.-------.----------.-----------........................................................................................ 9050
05_DF.BE.x.VI1310 -------......---G---------------------..------.----------.-----G--GCATGC..................................................................................... 9083
06_cpx.AU.96.BFP90 ------A......---G-AG------------------.-------.----------.----------AT--------------------....----------------------------------AC-C---A------.A------------- 9775
07_BC.CN.98.98CN009 -------......-------------------------.-------.----------.-----------........................................................................................ 8978
08_BC.CN.97.97CNGX_6F -------......---G-----------------........................................................................................................................... 8802
09_cpx.GH.96.96GH2911 -------......---G-A-------------------.-------.----------.--------C-A---------------------....----------------------------------AC-C---A-GAG--.A------------- 8890
10_CD.TZ.96.96TZ_BF061 -------......---T--G-------------C----.-------.--------...................................................................................................... 8976
11_cpx.CM.95.95CM_1816 -------......---G----------------............................................................................................................................ 9017
12_BF.AR.99.ARMA159 -------......---G---------------------.-------.----------.--------------------------A-T---....----------------------------------A--C------------------------- 9704
13_cpx.CM.96.96CM_1849 ............................................................................................................................................................. 8916
14_BG.ES.05.X1870 ............................................................................................................................................................. 9028
15_01B.TH.99.99TH_MU2079 -------......---G-A------------------AGG------.-------TG-.................................................................................................... 8999
16_A2D.KR.97.97KR004 -------......---G-AG-----------------AG-------.----------.---------G-........................................................................................ 9064
17_BF.AR.99.ARMA038 -------......---G--------------------........................................................................................................................ 8808
18_cpx.CU.99.CU76 -------......---G-----R------YK-Y-W--R.-T---TA.-............................................................................................................. 8945
19_cpx.CU.99.CU7 ............................................................................................................................................................. 8512
20_BG.CU.99.Cu103 ............................................................................................................................................................. 8935
21_A2D.KE.99.KER2003 -------......---G---.-------------........................................................................................................................... 8816
22_01A1.CM.01.01CM_0001BBY ............................................................................................................................................................. 8372
23_BG.CU.03.CB118 ............................................................................................................................................................. 8964
24_BG.ES.08.X2456_2 ............................................................................................................................................................. 8925
25_cpx.CM.02.1918LE ............................................................................................................................................................. 8425
26_AU.CD.02.02CD_MBTB047 ------A......---G-A-------------------.-------.----------.---------------G----------------....----------------------------------AC-C---GT-----.A------------- 9730
27_cpx.FR.04.04CD_FR_KZS -------......---G---------------------.-------.----------.--------------------------------....----------------------------------A---------------------------- 9745
28_BF.BR.99.BREPM12609 ............................................................................................................................................................. 8886
29_BF.BR.01.BREPM16704 ............................................................................................................................................................. 8979
31_BC.BR.04.04BR142 ............................................................................................................................................................. 9057
32_06A1.EE.01.EE0369 ------A......---G-AG-A------------........................................................................................................................... 9229
33_01B.ID.07.JKT189_C -------......---G-AG-----------------AG-------.----------.---................................................................................................ 8936
34_01B.TH.99.OUR2478P ............................................................................................................................................................. 8650
35_AD.AF.07.169H ............................................................................................................................................................. 8698
36_cpx.CM.00.00CMNYU830 ............................................................................................................................................................. 8410
37_cpx.CM.00.00CMNYU926 ............................................................................................................................................................. 8396
38_BF1.UY.03.UY03_3389 ............................................................................................................................................................. 8935
39_BF.BR.04.04BRRJ179 ----......................................................................................................................................................... 9057
40_BF.BR.05.05BRRJ055 ............................................................................................................................................................. 9042
42_BF.LU.06.luBF_18_06 -------......---G---------------------.-------.----------.--R--.............................................................................................. 9122
43_02G.SA.03.J11223 ............................................................................................................................................................. 9085
44_BF.CL.00.CH80 ............................................................................................................................................................. 8858
45_cpx.FR.04.04FR_AUK -------......---T-----------T-A-------.-------.----------.--------------------------------....----------------------------------AC-C---G-G----.A------------- 9680
46_BF.BR.07.07BR_FPS625 -------......---G---------------------.-------.----------.--------------------------A-----....---------------G----------------A-A--------C-G----------------- 9113
47_BF.ES.08.P1942 ........TGC.................................................................................................................................................. 8926
48_01B.MY.07.07MYKT021 -------......---G-A-------------------.-------.----------.----------A----G---------------.................................................................... 8884
49_cpx.GM.03.N26677 ............................................................................................................................................................. 8519
50_A1D.GB.10.12792 ---.......................................................................................................................................................... 8978
51_01B.SG.11.11SG_HM021 -------......---G-----------------........................................................................................................................... 8807
52_01B.MY.03.03MYKL018_1 -------......---G-AG--------------........................................................................................................................... 8925
53_01B.MY.11.11FIR164 -------......---G-A------------------AG-------.---........................................................................................................... 8954
54_01B.MY.09.09MYSB023 -------......---G-AG------------------.-------.--------...................................................................................................... 9069
55_01B.CN.10.HNCS102056 -------......---G-A-----------............................................................................................................................... 8925
56_cpx.FR.10.URF5_patient_A ............................................................................................................................................................. 8396
57_BC.CN.09.09YNLX19sg -------......--GT---------................................................................................................................................... 8813
58_01B.MY.09.09MYPR37 -------......---G-AR-----------------A....................................................................................................................... 8975
59_01B.CN.09.09LNA423 ............................................................................................................................................................. 8380
60_BC.IT.11.BAV499 -------......---T---------------------.-------.------AAT-.----------T---------------------....---------------------------------A-C---T----T------------------ 9684
61_BC.CN.10.JL100010 -------......--G----------------------.-------.----------.-.--............................................................................................... 9024
62_BC.CN.10.YNFL13 -------......---T--------------------A.G-CTC-A.-............................................................................................................. 8969
63_02A1.RU.10.10RU6637 -------......---G---------------------.-------.----------.----------T-....................................................................................... 9187
64_BC.CN.09.YNFL31 -------......---T---------------............................................................................................................................. 8969
65_cpx.CN.10.YNFL01 -------......---CT-------------------A.G-CTC-A............................................................................................................... 9038
67_01B.CN.11.ANHUI_HF115 -------......---G-A---A-C---................................................................................................................................. 8918
68_01B.CN.11.ANHUI_WH73 -------......---G-A.......................................................................................................................................... 8903
69_01B.JP.05.05JPMYC113SP420-------......---G--------------------AG-------.----------.----------A----G-----------C----...G-TAAG-----------------------------............................. 9112
70_BF1.BR.10.10BR_PE004 ............................................................................................................................................................. 8524
71_BF1.BR.10.10BR_PE008 ....................AAA--G-AG-------TA....................-GC--CATC-G........................................................................................ 9236
72_BF1.BR.10.10BR_MG002 ............................................................................................................................................................. 9062
74_01B.MY.10.10MYPR268 ............................................................................................................................................................. 8885
O.BE.87.ANT70 --C----......-CTCTAGCT------G--CG----C.G------.----------.-------AG.......................................................................................... 9753
O.CM.98.98CMA104 --C---C......-CTCTAGCT------G--------C.G..................................................................................................................... 9243
O.CM.98.98CMABB141 ............................................................................................................................................................. 9182
O.CM.98.98CMABB212 ............................................................................................................................................................. 9177
O.CM.98.98CMU5337 --C----......-CTCTAGCT------G--.............................................................................................................................. 9171
O.CM.99.99CMU4122 --C----......-CTCTAGCT------................................................................................................................................. 9186
O.FR.92.VAU --C----......-CTCTAGCT------G--------C.G------.----------.-------AGAA..-C-................................................................................... 9330
O.GA.11.11Gab6352 --C----......-CTCTAGCT------G--------C.G------.----------.-------A-AA..-C---------T-A-----TC.......A--C-----GT----------------T-ACG-AGACTGAGTA-A------------- 9072
O.SN.99.99SE_MP1299 --C----......-CTCTAGCT------G--------C.G------.----------.-------AGAA..-C---------T-A-----TC.......---C------T---------...................................... 9858
O.US.10.LTNP ............................................................................................................................................................. 9103
N.CM.02.DJO0131 ............................................................................................................................................................. 8938
N.CM.02.SJGddd ............................................................................................................................................................. 8615
N.CM.04.04CM_1015_04 ............................................................................................................................................................. 8926
N.CM.06.U14296 ............................................................................................................................................................. 8545
N.FR.11.N1_FR_2011 ............................................................................................................................................................. 8892
P.CM.06.U14788 -------.......-CTAAGCA----------G----AAA..................................................................................................................... 9238
P.FR.09.RBF168 -------......-CTTAAGCA-------------GGAAG------.----------.-------AG-A---C---------T-A-----TC.....AGA--------GT----------------G-AC--CTAG-C-A----------------- 9868
CPZ.CD.90.ANT -------TAATTTT-GG-AG-A--C--TG--T---.......................................................................................................................... 9068
CPZ.CM.05.SIVcpzLB7 -------......---G---A----------------AG-------.----------.---------G--....................................................................................... 9170
CPZ.CM.09.Ptt_09Cam155 -------......---G-.---------M---------.-T-----.----------.----A-----AC--C----------TA---A-....-CA------------T-----------------TAAAG--TAGTCA-G.A-----------.. 9870
CPZ.TZ.06.TAN5 -------TAGTGA--GG--T-A--..--G-------GC.A------.-----C----..----A-TG-T.-AC-----------A-T-CATACCGCGTCTG-C----GG..---------------TTTG-AGT-G-TAA--.A----------C-- 9893
CPZ.US.85.US_Marilyn -------......---GT.GTA----------------.-------.----------.----------T--------------TA--CT-CA.....-----------------------------A-TC--A-AAGTAG--.-------------- 9781
GOR.CM.07.SIVgor2139_287 -------.......-CTTAGCA---------------C.G------.----------A-------AA-T........................................................................................ 9252
GOR.CM.12.SIVgor_BQID2 --C----.....AACTCTAGCT---------------C.G------.--............................................................................................................ 9241
GOR.CM.13.SIVgor_BPID15 ............................................................................................................................................................. 9012
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